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Preface

I-1 Introduction

This compendium is an annual printed summary of the data con-
tained in the HIV sequence database. In these compendia we try
to present a judicious selection of the data in such a way that it is
of maximum utility to HIV researchers. Each of the alignments
attempts to display the genetic variability within the different
species, groups and subtypes of the virus.

This compendium contains sequences published before Janu-
ary 1, 2012. Hence, though it is published in 2012 and called the
2012 Compendium, its contents correspond to the 2011 curated
alignments on our website.

The number of sequences in the HIV database is still increas-
ing. In total, at the time of printing, there were 486,618 se-
quences in the HIV Sequence Database, an increase of 17%
since last year.

The number of near complete genomes (>7000 nucleotides)
increased to 3688 by end of 2011. However, as in previous
years, the compendium alignments contain only a small frac-
tion of these. Included in the alignments are a small number
of sequences representing each of the subtypes and the more
prevalent circulating recombinant forms (CRFs) such as 01 and
02, as well as a few outgroup sequences (groups N, O, and
P and SIV-CPZ). Of the rarer CRFs we included one repre-
sentative each. A more complete version of all alignments is
available on our website, http://www.hiv.lanl.gov/
content/sequence/NEWALIGN/align.html

Reprints are available from our website in the form of PDF
files. As always, we are open to complaints and suggestions for
improvement. Inquiries and comments regarding the compen-
dium should be addressed to seq-info@lanl.gov.

I-2 Acknowledgements

The HIV Sequence Database and Analysis Project is funded
by the Vaccine and Prevention Research Program of the AIDS
Division of the National Institute of Allergy and Infectious
Diseases (Stuart Shapiro, Project Officer) through interagency
agreement IAA Y1-AI-8309-1 “HIV/SIV Database and Analy-
sis Unit” with the U.S. Department of Energy.

I-3 Citing the compendium or database

The LANL HIV Sequence Database may be cited in the same
manner as this compendium:

HIV Sequence Compendium 2012. Carla Kuiken, Brian
Foley, Thomas Leitner, Cristian Apetrei, Beatrice Hahn,
Ilene Mizrachi, James Mullins, Andrew Rambaut, Steven
Wolinsky, and Bette Korber editors. 2012. Publisher:
Los Alamos National Laboratory, Theoretical Biology and
Biophysics, Los Alamos, New Mexico. LA-UR-12-24653.

I-4 About the PDF

The complete HIV Sequence Compendium 2012 is available
in Adobe Portable Document Format (PDF) from our website,
http://www.hiv.lanl.gov/. The PDF version is hy-
pertext enabled and features ‘clickable’ table-of-contents, in-
dexes, references and links to external web sites.

This volume is typeset using LATEX.
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Preface About the cover

I-5 About the cover

HIV-1 M group Gag, Pol, and Env Phylogenies from
Web Alignments

Peter Hraber, Werner Abfalterer, Brian Foley, Jennifer Macke,
James Szinger, Hyejin Yoon, Thomas Leitner, Joris Hemelaar,
and Bette Korber

The phylogenetic trees shown were prepared using the 2011 Los
Alamos HIV Database Web alignments.1 These publicly avail-
able alignments are pre-selected to include only one sequence
per subject per gene, and require that a sequence completely
spans the gene. For this analysis, the available gag, pol, and
env sequences were further selected to require that they have a
known subtype and country. The resulting 10439 distinct se-
quences (4567 gag, 2218 pol, and 3654 env) were used to infer
phylogenies.

This distribution of HIV-1 subtypes reflects available public
and published sequence data, not the global prevalence of sub-
types that constitute the HIV pandemic. The three most com-
mon subtypes are C, A, and B, shown here by 25.6%, 7.6%,
and 57.8% respectively of sequences sampled, while estimated
global prevalences are 48.2%, 12.0%, and 11.3% respectively
for the period 2004-2007 [Hemelaar et al., 2011]. Recombinant
forms CRF01_AE and CRF02_AG are the next most common,
here at 5.6% and 2.6% respectively versus 5.1% and 7.5% glob-
ally, while all forms together (both circulating and unique) here
comprise 24.1%, compared with 20.5% global prevalence.

Branch colors were added to indicate subtype clades (left),
geographic region in which the sequence was sampled (center),
and risk factor based on annotation from the papers in which the
sequences were published (right). The Rainbow Tree tool2 at
the Los Alamos HIV Database can be used to produce a similar
rendering of colors based on information in sequence names.

Because the composition of hosts sampled varies between the
three gene regions, leaves are not directly comparable between
trees. Similarly, sequences from the same host can appear in
multiple trees if sufficiently long reads were sequenced, so the
gene phylogenies are not strictly independent. Each alignment
was gap-stripped prior to building the tree. Highly variable re-
gions that add noise to a phylogeny are thus excluded, so env
branch lengths represent a lower bound of env sequence diver-
sity. Trees were inferred by neighbor joining as computed and
rendered with the R package ‘ape,’ version 3.0-5 [Paradis et al.,
2004]. Trees were scaled to have the same number of mutations
per unit branch length. The scale bar depicts 0.01 nucleotide
substitutions per site.

1http://www.hiv.lanl.gov/content/sequence/
NEWALIGN/align.html

2http://www.hiv.lanl.gov/content/sequence/
RAINBOWTREE/rainbowtree.html

References

[Hemelaar et al., 2011] J. Hemelaar, E. Gouws, P. D. Ghys, S. Os-
manov, & WHO-UNAIDS Network for HIV Isolation and Characteri-
sation, 2011. Global trends in molecular epidemiology of HIV-1 dur-
ing 2000-2007. AIDS 25(5):679–689.

[Paradis et al., 2004] E. Paradis, J. Claude, & K. Strimmer, 2004.
APE: Analyses of phylogenetics and evolution in R language. Bioin-
formatics 20(2):289–290.
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Figure I.1: A colorful tree showing HIV-1 M group gag, pol, and env phylogenies from web alignments. For details, see “About the cover”.
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I-6 Genome maps
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I-7 HIV/SIV proteins

Name Size Function Localization

Gag
MA p17 membrane anchoring; env interaction; nuclear

transport of viral core (myristylated protein)
virion

CA p24 core capsid virion
NC p7 nucleocapsid, binds RNA virion

p6 binds Vpr virion

Pol
Protease (PR) p15 Gag/Pol cleavage and maturation virion
Reverse
Transcriptase
(RT)

p66, p51 reverse transcription, RNAse H activity virion

RNase H p15 virion
Integrase (IN) p31 DNA provirus integration virion

Env gp120/gp41 external viral glycoproteins bind to CD4 and
secondary receptors

plasma membrane, virion envelope

Tat p16/p14 viral transcriptional transactivator primarily in nucleolus/nucleus

Rev p19 RNA transport, stability and utilization factor
(phosphoprotein)

primarily in nuleolus/nucleus
shuttling between nucleolus and
cytoplasm

Vif p23 promotes virion maturation and infectivity cytoplasm (cytosol, membranes),
virion

Vpr p10-15 promotes nuclear localization of preintegration
complex, inhibits cell division, arrests infected cells at
G2/M

virion nucleus (nuclear membrane?)

Vpu p16 promotes extracellular release of viral particles;
degrades CD4 in the ER; (phosphoprotein only in
HIV-1 and SIVcpz)

integral membrane protein

Nef p27-p25 CD4 and class I downregulation (myristylated protein) plasma membrane, cytoplasm,
(virion?)

Vpx p12-16 Vpr homolog present in HIV-2 and some SIVs, absent
in HIV-1

virion (nucleus?)

Tev p28 tripartite tat-env-rev protein (also named Tnv) primarily in nucleolus/nucleus

HIV Sequence Compendium 2012 5
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I-8 Landmarks of the genome

HIV genomic structural elements

LTR Long terminal repeat, the DNA sequence flanking the
genome of integrated proviruses. It contains important reg-
ulatory regions, especially those for transcription initiation
and polyadenylation.

TAR Target sequence for viral transactivation, the binding site
for Tat protein and for cellular proteins; consists of approxi-
mately the first 45 nucleotides of the viral mRNAs in HIV-1
(or the first 100 nucleotides in HIV-2 and SIV.) TAR RNA
forms a hairpin stem-loop structure with a side bulge; the
bulge is necessary for Tat binding and function.

RRE Rev responsive element, an RNA element encoded within
the env region of HIV-1. It consists of approximately 200
nucleotides (positions 7327 to 7530 from the start of tran-
scription in HIV-1, spanning the border of gp120 and gp41).
The RRE is necessary for Rev function; it contains a high
affinity site for Rev; in all, approximately seven binding sites
for Rev exist within the RRE RNA. Other lentiviruses (HIV-
2, SIV, visna, CAEV) have similar RRE elements in similar
locations within env, while HTLVs have an analogous RNA
element (RXRE) serving the same purpose within their LTR;
RRE is the binding site for Rev protein, while RXRE is the
binding site for Rex protein. RRE (and RXRE) form complex
secondary structures, necessary for specific protein binding.

PE Psi elements, a set of 4 stem-loop structures preceding and
overlapping the Gag start codon which are the sites recog-
nized by the cysteine histidine box, a conserved motif with
the canonical sequence CysX2CysX4HisX4Cys, present in
the Gag p7 NC protein. The Psi Elements are present in
unspliced genomic transcripts but absent from spliced viral
mRNAs.

SLIP A TTTTTT slippery site, followed by a stem-loop struc-
ture, is responsible for regulating the -1 ribosomal frameshift
out of the Gag reading frame into the Pol reading frame.

CRS Cis-acting repressive sequences postulated to inhibit
structural protein expression in the absence of Rev. One such
site was mapped within the pol region of HIV-1. The exact
function has not been defined; splice sites have been postu-
lated to act as CRS sequences.

INS Inhibitory/Instability RNA sequences found within the
structural genes of HIV-1 and of other complex retroviruses.
Multiple INS elements exist within the genome and can act
independently; one of the best characterized elements spans
nucleotides 414 to 631 in the gag region of HIV-1. The INS
elements have been defined by functional assays as elements
that inhibit expression posttranscriptionally. Mutation of the
RNA elements was shown to lead to INS inactivation and up
regulation of gene expression.

Genes and gene products

GAG The genomic region encoding the capsid proteins (group
specific antigens). The precursor is the p55 myristylated pro-

tein, which is processed to p17 (MAtrix), p24 (CApsid), p7
(NucleoCapsid), and p6 proteins, by the viral protease. Gag
associates with the plasma membrane where the virus assem-
bly takes place. The 55 kDa Gag precursor is called assem-
blin to indicate its role in viral assembly.

POL The genomic region encoding the viral enzymes protease,
reverse transcriptase, RNAse, and integrase. These enzymes
are produced as a Gag-Pol precursor polyprotein, which is
processed by the viral protease; the Gag-Pol precursor is pro-
duced by ribosome frameshifting near the 3′end of gag.

ENV Viral glycoproteins produced as a precursor (gp160)
which is processed to give a noncovalent complex of the ex-
ternal glycoprotein gp120 and the transmembrane glycopro-
tein gp41. The mature gp120-gp41 proteins are bound by
non-covalent interactions and are associated as a trimer on
the cell surface. A substantial amount of gp120 can be found
released in the medium. gp120 contains the binding site
for the CD4 receptor, and the seven transmembrane domain
chemokine receptors that serve as co-receptors for HIV-1.

TAT Transactivator of HIV gene expression. One of two es-
sential viral regulatory factors (Tat and Rev) for HIV gene
expression. Two forms are known, Tat-1 exon (minor form)
of 72 amino acids and Tat-2 exon (major form) of 86 amino
acids. Low levels of both proteins are found in persistently
infected cells. Tat has been localized primarily in the nucle-
olus/nucleus by immunofluorescence. It acts by binding to
the TAR RNA element and activating transcription initiation
and elongation from the LTR promoter, preventing the 5′LTR
AATAAA polyadenylation signal from causing premature ter-
mination of transcription and polyadenylation. It is the first
eukaryotic transcription factor known to interact with RNA
rather than DNA and may have similarities with prokaryotic
anti-termination factors. Extracellular Tat can be found and
can be taken up by cells in culture.

REV The second necessary regulatory factor for HIV expres-
sion. A 19 kDa phosphoprotein, localized primarily in the
nucleolus/nucleus, Rev acts by binding to RRE and promot-
ing the nuclear export, stabilization and utilization of the un-
spliced viral mRNAs containing RRE. Rev is considered
the most functionally conserved regulatory protein of lenti-
viruses. Rev cycles rapidly between the nucleus and the cy-
toplasm.

VIF Viral infectivity factor, a basic protein of typically 23 kDa.
Promotes the infectivity but not the production of viral par-
ticles. In the absence of Vif the produced viral particles are
defective, while the cell-to-cell transmission of virus is not
affected significantly. Found in almost all lentiviruses, Vif
is a cytoplasmic protein, existing in both a soluble cytoso-
lic form and a membrane-associated form. The latter form
of Vif is a peripheral membrane protein that is tightly asso-
ciated with the cytoplasmic side of cellular membranes. In
2003, it was discovered that Vif prevents the action of the
cellular APOBEC-3G protein which deaminates DNA:RNA
heteroduplexes in the cytoplasm.

VPR Vpr (viral protein R) is a 96-amino acid (14 kDa) protein,
which is incorporated into the virion. It interacts with the p6

6 HIV Sequence Compendium 2012
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Gag part of the Pr55 Gag precursor. Vpr detected in the cell is
localized to the nucleus. Proposed functions for Vpr include
the targeting the nuclear import of preintegration complexes,
cell growth arrest, transactivation of cellular genes, and in-
duction of cellular differentiation. In HIV-2, SIV-SMM, SIV-
RCM, SIV-MND-2 and SIV-DRL the Vpx gene is apparently
the result of a Vpr gene duplication event, possibly by recom-
bination.

VPU Vpu (viral protein U) is unique to HIV-1, SIVcpz (the
closest SIV relative of HIV-1), SIV-GSN, SIV-MUS, SIV-
MON and SIV-DEN. There is no similar gene in HIV-2,
SIV-SMM or other SIVs. Vpu is a 16 kDa (81-amino acid)
type I integral membrane protein with at least two different
biological functions: (a) degradation of CD4 in the endoplas-
mic reticulum, and (b) enhancement of virion release from
the plasma membrane of HIV-1-infected cells. Env and Vpu
are expressed from a bicistronic mRNA. Vpu probably pos-
sesses an N-terminal hydrophobic membrane anchor and a
hydrophilic moiety. It is phosphorylated by casein kinase II
at positions Ser52 and Ser56. Vpu is involved in Env matu-
ration and is not found in the virion. Vpu has been found to
increase susceptibility of HIV-1 infected cells to Fas killing.

NEF A multifunctional 27-kDa myristylated protein produced
by an ORF located at the 3′end of the primate lentiviruses.
Other forms of Nef are known, including nonmyristylated
variants. Nef is predominantly cytoplasmic and associated
with the plasma membrane via the myristyl residue linked to
the conserved second amino acid (Gly). Nef has also been
identified in the nucleus and found associated with the cy-
toskeleton in some experiments. One of the first HIV pro-
teins to be produced in infected cells, it is the most immuno-
genic of the accessory proteins. The nef genes of HIV and
SIV are dispensable in vitro, but are essential for efficient vi-
ral spread and disease progression in vivo. Nef is necessary
for the maintenance of high virus loads and for the develop-
ment of AIDS in macaques, and viruses with defective Nef
have been detected in some HIV-1 infected long term sur-
vivors. Nef downregulates CD4, the primary viral receptor,
and MHC class I molecules, and these functions map to dif-
ferent parts of the protein. Nef interacts with components of
host cell signal transduction and clathrin-dependent protein
sorting pathways. It increases viral infectivity. Nef contains
PxxP motifs that bind to SH3 domains of a subset of Src ki-
nases and are required for the enhanced growth of HIV but
not for the downregulation of CD4.

VPX A virion protein of 12 kDa found in HIV-2, SIV-SMM,
SIV-RCM, SIV-MND-2 and SIV-DRL and not in HIV-1 or
other SIVs. This accessory gene is a homolog of HIV-1 vpr,
and viruses with Vpx carry both vpr and vpx. Vpx function in
relation to Vpr is not fully elucidated; both are incorporated
into virions at levels comparable to Gag proteins through in-
teractions with Gag p6. Vpx is necessary for efficient replica-
tion of SIV-SMM in PBMCs. Progression to AIDS and death
in SIV-infected animals can occur in the absence of Vpr or
Vpx. Double mutant virus lacking both vpr and vpx was at-

tenuated, whereas the single mutants were not, suggesting a
redundancy in the function of Vpr and Vpx related to virus
pathogenicity.

Structural proteins/viral enzymes The products of gag, pol,
and env genes, which are essential components of the retro-
viral particle.

Regulatory proteins Tat and Rev proteins of HIV/SIV and Tax
and Rex proteins of HTLVs. They modulate transcriptional
and posttranscriptional steps of virus gene expression and are
essential for virus propagation.

Accessory or auxiliary proteins Additional virion and non-
virion-associated proteins produced by HIV/SIV retro-
viruses: Vif, Vpr, Vpu, Vpx, Nef. Although the accessory
proteins are in general not necessary for viral propagation in
tissue culture, they have been conserved in the different iso-
lates; this conservation and experimental observations sug-
gest that their role in vivo is very important. Their functional
importance continues to be elucidated.

Complex retroviruses Retroviruses regulating their expres-
sion via viral factors and expressing additional proteins (reg-
ulatory and accessory) essential for their life cycle.

HIV Sequence Compendium 2012 7



Preface

Preface Amino acid codes

I-9 Amino acid codes

A Alanine
B Aspartic Acid or Asparagine
C Cysteine
D Aspartic Acid
E Glutamic Acid
F Phenylalanine
G Glycine
H Histidine
I Isoleucine
K Lysine
L Leucine
M Methionine
N Asparagine
P Proline
Q Glutamine
R Arginine
S Serine
T Threonine
V Valine
W Tryptophan
X unknown or “other” amino acid
Y Tyrosine
Z Glutamic Acid or Glutamine
. gap
- identity
* stop codon
# incomplete codon

I-10 Nucleic acid codes

A Adenine
C Cytosine
G Guanine
T Thymine
U Uracil
M A or C
R A or G
W A or T
S C or G
Y C or T
K G or T
V A or C or G
H A or C or T
D A or G or T
B C or G or T
N unknown
. gap
- identity
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II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 1850 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection here was made such that sub-
types A-G, CRF’s 01 and 02, and CPZ are represented with
one sequence from each country where the subtype has been
sequenced. Priority was given to more recently sampled se-
quences to reflect the current pandemic diversity. For the rare
subtypes H–K and groups N–P most available sequences are
included, and for CRF’s 03 and up, one representative is in-
cluded. Unique recombinant forms and unclassified sequences
are not included this year. This resulted in 201 sequences of
HIV-1/SIVcpz from all over the world.

The HXB2 sequence is the master sequence in this alignment.
This is also the HIV Database genome coordinate standard se-
quence. The alignment was generated by first optimizing the
nucleotide alignment score using MAFFT v6.935b (FFT-NS-i),
followed by a codon correction using GeneCutter, and finally
a few manual edits using SeaView and BioEdit to fix problems
in hyper-variable and repeat regions. The 5′-LTR (non-coding)
region was aligned using Clustal Omega v1.1.0 in sites 1-695 of
this alignment because MAFFT had problems when the major-
ity of sequences had no information in this region. Although to
a lesser extent compared to previous years, the alignment pre-
sented is thus not an “optimal alignment” according to a single
criterion. It is a compromise between optimal alignment, read-
ability, and an attempt to keep insertions and deletions from
altering the protein reading frame presentation. Most gaps have
been introduced in multiples of 3 bases to maintain open read-
ing frames when translated directly from the alignment.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.

HIV Sequence Compendium 2012 9
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 22
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 24
Extensive secondary structure 568-605 24
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 26
Packaging loops end 789 28
Gag and Gag-Pol start 790 28
Gag p17 Matrix end 1185 34
Gag p24 Capsid start 1186 34
Gag p24 Capsid end 1881 44
Gag p2 start 1882 44
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 48
Gag p6 start 2134 48
Gag-Pol TF end 2252 50
Pol protease start 2253 50
Gag p6 end 2292 50
Gag end 2292 50
Pol Protease end 2549 54
Pol p66 and p51 RT start 2550 54
p51 end and p66 RT continue 3869 70
Pol p15 RNAse H start 3870 70
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 74
Pol p31 Integrase start 4230 74
Vif start 5041 84
Pol p31 integrase end 5096 84
Vpr start 5559 90
Vif end 5619 92
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Feature Location Page

frameshift insert in HXB2 5772 94
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 94
Tat exon 1 start 5831 94
Vpr end 5850 94
Rev exon 1 start 5970 96
Tat Rev exon 1 end 6045 98
intron start 6046 98
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 98
Env start 6225 102
Vpu end 6310 104
Env signal peptide end 6314 104
Env gp120 start 6315 104
V1 loop start 6615 106
V1 loop end 6691 110
V2 loop start 6696 110
V2 loop end 6811 112
V3 loop start 7110 116
V3 loop end 7217 118
V4 loop start 7377 120
V4 loop end 7477 122
V5 loop start 7602 124
V5 loop end 7633 126
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 126
Env gp120 end 7757 128
Env gp41 start 7758 128
RRE end 8061 130
Tat Rev intron end 8378 136
Tat Rev exon 2 start 8379 136
Tat premature stop in HXB2 8424 136
Tat end 8469 136
Rev end (TAA) in some lineages 8605 138
Rev end 8653 138
Env gp41, gp160 end 8795 140
Nef start 8797 140
3’ LTR U3 start 9086 146
Nef premature end in HXB2 9168 148
TCF-1 alpha binding 9400-9414 150
Nef end 9417 152
NF-κ-B-II 9435-9444 154
NF-κ-B-I 9449-9458 154
Sp1-III 9462-9471 154
Sp1-II 9473-9482 154
Sp1-I 9483-9493 154
TATA box 9512-9516 154
TAR element start 9538 154
3’ LTR U3 end 9540 154
3’ LTR repeat start 9541 154
TAR element end 9599 156
Poly-A signal 9612-9617 156
3’ LTR R repeat end 9636 156
3’ LTR U5 start 9637 156
3’ LTR U5 end 9719 156
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
A1.GE.99.99GEMZ011 DQ207944 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
A1.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.06.06KECst_001 FJ623487 Kenya Tovanabutra, S. ARHR 26(2); 123-31 (2010)
A1.RU.08.PokA1Ru FJ864679 Russia Galkin, A.N. ARHR 28(9); 939-46 (2012)
A1.RW.93.93RW037A AB287379 Rwanda Sakamoto, Y. Unpublished
A1.SE.95.SE8538 AF069669 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.99.99UGA07072 AF484478 Uganda Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 Argentina Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.99.BOL0122 AY037270 Bolivia Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
B.BR.06.06BR1119 JN692480 Brazil Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 Canada Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CN.09.1121 HQ215556 China Li, L. Infect Genet Evol 2011 May 27
B.CO.01.PCM001 AY561236 Colombia Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.86.D31 U43096 Germany Kreutz, R. ARHR 8(9):1619-1629 (1992)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 Denmark Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 Dominican

Republic
Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.EC.89.EC003 AY173959 Ecuador Hierholzer, J. ARHR 18(18):1339-1350 (2002)
B.ES.09.P2149_3 GU362881 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
B.FR.92.92FR_BX08 AY713411 France Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
B.GA.88.OYI_397 M26727 Gabon Huet, T. AIDS 3(11):707-715 (1989)
B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.IN.x.11807 EF694037 India Lakhashe, S. ARHR 24(1):92-99 (2008)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 Jamaica Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.JP.05.DR6538 AB287363 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
B.KR.04.04KMH5 DQ295193 S. Korea Cho, Y. Unpublished
B.MM.99.mSTD101 AB097870 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 Netherlands Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 Peru Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 Paraguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.RU.04.04RU128005 AY682547 Russia Galkin, A.N. ARHR 22(11):1192-1197 (2006)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670523
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207944
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ623487
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ864679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287379
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484478
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037270
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN692480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ215556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U43096
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY173959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362881
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M26727
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF694037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ295193
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320019
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN251906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY682547
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Name Accession Country Author Reference

B.TH.00.00TH_C3198 AY945710 Thailand Watanaveeradej, V. ARHR 22(8):801-7 (2006)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 Trinidad and

Tobago
Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 Taiwan Huang, L.-M. Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES38 JN397362 United States Buckheit, R.W.3. Nat Commun 2012 Mar 6;3:716

doi: 101038/ncomms1697
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 Uruguay Eyzaguirre, L.M. Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 DQ396398 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.04.04BR013 AY727522 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
C.BW.00.00BW07621 AF443088 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 China Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.09.CY260 JF683803 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 Israel Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 India Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 Malawi Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 Senegal Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 Somalia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 Tanzania Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 Uruguay Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 DQ369991 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 Zambia Tatsumi, M. Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 D.R.C. Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.01.01CM_0009BBY AY371155 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 Kenya Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y. Unpublished
D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 Chad Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.99.99UGK09958 AF484499 Uganda Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.x.P1146 DQ979023 Spain Sierra, M. Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 Finland Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 France Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY945710
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN397362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN235958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396398
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY967806
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF469243
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY734556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ369991
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484499
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ979023
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
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Name Accession Country Author Reference

F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.97.CM53657 AF377956 Cameroon Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.04.178_15 FJ389363 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 25(4):469-473 (2009)
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Li, L. Unpublished
G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 Kenya Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT2695 AY612637 Portugal Esteves, A.M. Unpublished
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CF.90.90CF11697 AF197340 C.A.R. Anderson, J.P. J Virol 74(22):10752-10765 (2000)
01_AE.CN.09.1119 HQ215553 China Li, L. Infect Genet Evol 2011 May 27
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 Thailand Thitithanyanont, A. Unpublished
01_AE.US.00.00US_MSC1164 AY444804 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AY371125 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
02_AG.CY.09.CY256 JF683799 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 France Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 Ghana Sakamoto, Y. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.09.09NG_SC61 JN248592 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
02_AG.SE.94.SE7812 AF107770 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 United States Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 Uzbekistan Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 China Miao, W. Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)

14 HIV Sequence Compendium 2012

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ389363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY612637
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF197340
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ215553
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371125
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683799
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248592
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF107770
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
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11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 Luxembourg Struck, D. Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.96.96CMA102 AY169803 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.97.97US08692A AY169805 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
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HIV-1/SIVcpz Complete Genomes Sequences

Name Accession Country Author Reference

N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 France Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACA..CACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAG 167
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 .----T---T-----T-----AGGAA---------G---------------G----T-----------A-------------G------A--T-CA-------------A--------C-----A--A-----G-----------A--------------C-----T--A 169
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A .--------T-----T-----AGGAA---------G---------------G-A----------------------------G------T----..-------------A--------C-----A--A-------------T------------------T----G-G-A 167
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.09.1121 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI_397 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 TG-ATG--CTA-T--ACTC--A--AA---------A---------------G-----------------AT-----------G---T--T----..-------------------G-TC--------------G-------T-------------A-G---------C-- 168
B.KR.04.04KMH5 ............................................--------------------------------------G-----------..---------------C-----T---------------G-------T---------------G--------A-G- 124
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 .-----------G--T--------AA--------------------------------------------T-----------G-----------..--------------G------------------------------T------------------A------C-- 167
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ..............................................................................----G---A-------..--------------CC---------C-------------------T------------------T-----T--A 90
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 .--------T-----T-------GAA---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---A-------..-------A-------C----CTC--------------G-------T------------------C----G-G-- 167
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 .--------T-----T----TA-GAA---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---A-------..--T-G--A------G-------C----------------------T---------G--------C----G-G-A 167
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ............................................------------------------------------C-G---T-------..-------------------------------------T-------T-G----------------AG-----G-- 124
D.SN.90.SE365 .--------------TGG---A-GAA---------G-----------T---G------------------T-----------G---T-------..---------------CT--------C---TG--------------T-C--T-------------T------G-- 167
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 .----T---------T-------GAA-----G---G---------------G-T---A------------------------G-----------..---------------CT-----C--G-------------------T------------------T------G-- 167
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL .......................................AC-TGA-CTAT-GG---TA-T--CA----A-T------A----G-----------..---------------CT----TC---------C----G-------T---A--G------A-G--T---TCAG-- 129
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G .----T---T-----TGG---A-GAA---------G---------------G----TA----------A-T------A----G-----------..---------------CT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG-- 167
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0

18
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACA..CACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAG 167
G.PT.x.PT2695 .....................................................................................-------T-..-------T-------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-- 83
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ................................................................------------------------------..----------------------C------TGT--------------------------------T---A-AG-A 104
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 .----T---------T-----A-GAA---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A-------..---------------C-----TC------TG--------------T------------------C---AGAG-A 167
01_AE.TH.04.BKM ........................................................T--T--------T-T-----------G---C-------..----------------------------ATGT-------------T-------A----------C---AGAG-A 112
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG .--------T-----T-----A-GAA---------G---------------G----T-----------A-------------G-----------..--------------CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----CA-CA 167
02_AG.LR.x.POC44951 .----T---T-----T-------GAA-------------------------G----T-----------A-T------A----G-----------..---------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-- 167
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 .----T---------T-----A-GAA------G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A-------..--------------CC------C---T----T--------------------------------T------G-- 167
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 ........................................-----T-----G----T-------------------------G---C-------..----G--A-------C-----TC--G-----T-----G-------T------------------C---AG-G-A 128
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 .--------T-----T-T---A-GAA---------G--------------------------------T-------------G-----------..--------------G------TG--------------G-------T------------------C----T-G-- 167
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--------------T-------G-A----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T----..----------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----CTG-- 167
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .----T---------TGG---A-GAA---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A-------..-------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA--G-- 167
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .--------T--G--T-------GAA---------C-----------A---G------------------------------G------T----..----------------T----------------------------TT---T----------G--T---A--G-A 167
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 .--------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G-----------..-------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG-- 167
O.CM.91.MVP5180 .----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT----..----G--A-----ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG-- 167
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 .----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG-----..-------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--CTG-- 167
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 C--------T-----T-T--A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T----..-T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-A 168
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .--------T--G--T-----AGGA----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-----------..--A----A-----A-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG---C-- 167
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .--------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T----..-C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G-A 167

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
19



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 TTAGAAGAAGCCAACA...AAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGCTGACA 334
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 G-------G----CGG...GG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y-----------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G----GA----A----A------------T--A---A----------- 336
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A G----GAGG--T-CTG...-G----------A----C-A---------A-AT---AA--------------TGAT--C--------C---C-----C----------------G------A-A----------AC------T---------T--A---AG---------- 334
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.09.1121 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI_397 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 G----G--G-----T-...------------A-T--C-----------A-------------G-----A-----A----------------T-----A----------A--------C---------A-----------AA----------TT-A---AG---------- 335
B.KR.04.04KMH5 G-------G----CTG...------------A-T-------------CA-A-A-------------------------G-------------------A------------------C---G----C-----------AAA------------------G---------- 291
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 G-G---A-G-----TG...------------AMT--C-----------A------A------G----------------A---------G-T------A---------AC---G-------------GA-----------A-------------A------Y-------- 334
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 G---------------...C-----------A-T--C-----------A------A------G---------A------A-----------TA----A-----------A----------A-C---G-A-------------------------A--------------- 257
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 G-------G----C--...-G-AC-------A-T-T---C-----------T---A------------G--TGAAC-TG-------C---A------A----------TC-------CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A---AG--------T- 334
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 G--------A---GTG...--------G---A-T-T---C---------C--A--A---------------TGAAC-C--------A---A------A-----------T-T-----CGCAGA-----------C-----A-----------T-A---AG---------- 334
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 G-------G-----TG...------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A---AG---------- 291
D.SN.90.SE365 G-------G----CTG...---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A---AG---------- 334
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..........................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A----G----AG.... 76
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 G-----A-G--T--TG...----------T-A-T----AC-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-C-AG---AAGAC-T 334
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL G----G--------T-...------------A---TC-A--------CA-CT---A------------G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A---AG---------- 296
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G G----G--G-----T-...---------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A--------------- 334
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 TTAGAAGAAGCCAACA...AAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGCTGACA 334
G.PT.x.PT2695 G----G--------T-...------------A---T--A--------CA-CT---A------------G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A------------------A-T-T--A---AG---------- 250
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 G----G----A-----...---AT--A-G--A-T--C----------CA------AA------G-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A-------------G---A-------A---AG---------- 271
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 G----G--GAA-----...-------A----G-T--C----------CA------A---------A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-------CGAAGA-----A--------AAA---C--A----T--AT--AG---------- 334
01_AE.TH.04.BKM G----G--G-A-----...-------A----G----C----------CA-A----A---------A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAAGA-----A--------AA----C--A----T--AT--A----------- 279
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG G----G-------CTG...------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----------G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A---AG----T----- 334
02_AG.LR.x.POC44951 G----G--------T-...------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A---AG---------- 334
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 G--------CTT-CT-...------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A---AG---------- 334
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 G-------G----G-G...-------AG---A---T---C----------CT---A------------G--TGAAC-C------------A------A-----------AAT------ACAGA---TG------C-----A----------TT-A-------------T- 295
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 G-----A-G-----TG...------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT--AG----AGACTG 334
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G----------T--T-...-G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A---AG---------- 334
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-------G-----TG...-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A---AG---------- 334
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-------G----CTG...-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A---AG---------- 334
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 GC----AG-CTAGGAGATAC-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C----GGA--A-A- 337
O.CM.91.MVP5180 GC---GAG-CTGGGT-ATAC-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC--G-AACTGAC 337
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 GC---G---CTAGGA-ACA-GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--C--GGA--.-A- 336
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 G-T--G---ATGGGAGATG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-CT--AGA--A-AG 338
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 G-----C-------TG...-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A---AG----ACTTT- 334
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn G----GCGG-----T-...---------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG------A--G-T 334
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
B.FR.83.HXB2 TCGA............................................GCTTGCTACAAGGGACTTTCCGCTGGGGACTTTCCAGG.GA..........GGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTG 449
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 CA--CTGCTGACACAGA...............................AA----.TG-CA--GAC--T-CGC--------------G--..........--T----TT-------AGT-----------T-A---------G----------------------C----- 464
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A CA--AGTTGCTGACAAG...........................................--------------------------G..........GA--T----TT-------AGT-----------T-A-----C---G----------------------C----- 451
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.09.1121 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 ..........................................................................................................................................................---------------- 16
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI_397 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 ----............................................-T--C---------------------------------GA-..........------------------------------------------G---------------------------- 451
B.KR.04.04KMH5 CT--GCTAAGGACTGCTGACACTGA.......................----T------------------------T--A--G--.--..........--------------------------------A---------G-------A-------------------- 427
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_2649_wg8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 Y---............................................----T----------------------A.------G--GA...........----C----------------R----G-R-A-----------G---------------------C------ 448
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 CT--GCTTTCTACAA............................................---------------------------G--..........-------A----------------------------------G---------------------------- 373
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 CA--AGGGACTTTCTGC...............................TGACA-.-G-----------------.---------CCG-GGCGTTCCAGG--GAGT-GTCT--GC--GACT---------T-A---------G----------------------C----- 471
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 C......................................................-G-----------------.---------CTG-GGCGTTCCAGGA-GAGT-GTCT--GC--GAC----------C-----------G----------------------C--T-- 449
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 CT--GTTTTCTACAG............................................------------G.------------AA--..........------A-----------------------T--------A--G---------------------C------ 406
D.SN.90.SE365 CA--............................................AG-----GAC-----------A-----AC.-----G--GA...........--T----TT-------AGT-----------T-A---------G---------------------C------ 448
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..................AACTGCTGACACAGAGAATGCTGACACAGAAGA-T-.TG---------------------------...........GAGG-CG-GCCAGAA--------.T---------TTT---------G---------------C------C----- 215
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 CT--CACAGAGATTGCTGACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAGA-T-.TA---------------------------...........GAGG-CG--CCAGA------A--AA---------T-A---------G----------------------C--T-- 492
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL CA--AGTTGCTGACAAGGG..........................................----------CT-------------G..........GA----C--------A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C----- 414
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 ...............................................................................................................................T-------C-----G---------------C----C-C----- 43
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G CA--AGGTGTTGACTGCTGACACAGAAG.....................T-GCTG----------------CT----------G--...........GA----C--------A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C--T-- 472
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
B.FR.83.HXB2 TCGA............................................GCTTGCTACAAGGGACTTTCCGCTGGGGACTTTCCAGG.GA..........GGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTG 449
G.PT.x.PT2695 CA-.................CTGCTGACACAGAAGTTGCT.............GACA-G------------CT----------G--...........GA----C--T-----A---G-C----------C-A--------AG---------------C----C-C----- 379
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 GA--AGTTTCTAACCA.............................................-GAC---------------------G..........GA--T----TT-------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T-- 386
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 AA--AGTTTCTAACTG.............................................-GAC---------------------G..........GA--T----T-G------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T-- 449
01_AE.TH.04.BKM A.--AGTTTCTAACTA.............................................-GAC---------------------G..........GA--T------G------AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T-- 393
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG CA--ACTGCTGACGGGGACTTTCAGAGT......................-GCTG--------------A-------------GC-G-.........GA--T----TG----A--AGT-----------T-A--------AG--------------------C-C----- 473
02_AG.LR.x.POC44951 CA--AGTTGCTGACAG...........................................--ACT--C-AC-A---.-------G--...........GA--T----TT----A--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C----- 449
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 AG-CTGCTGACAAAGAAGTTTCT................................-ATG---------------------------...........GA--T--------------G------------T-A---------G-------A-------C----C-C--T-- 461
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 CA--A......................................................------------..-----------CCA-GGCGTTCCGGGA-GTGT-GTCT--GC--TACT--------TC-A---------G---------------------GC----- 409
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 CT--CACAGAGACTGCTGACACAGA.......................AGAAT---.----------------------------A.-G..........-CG-GCCAGA-----T--------------TCA---------G---------------C------C----- 469
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 CA--AGTTGCTGAC..........................................A.G--ACT--C.---CT-------------G..........GA--T----TT-------AGT-----------T-A---------G--------------------C-C----- 450
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS CA--AGTTGCTGAC..........................................A--A-----------CC-----------A-G--..........----C------------GT-------------A---------G-------A-------C----C-C----- 452
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 ..............................................................................--------...........GA--T--------------G--------------A----G----G-------A-------C----C-C--T-- 81
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK CA--AGTTGCTGACAAG...........................................---------A-G---.-------G--...........GA--T----TT-------AGT-----------A-A---------G---------------------------- 449
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 A-TGCTGACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGTGGAACTTTC-AGCA.-AG-CT-CTGACA-TGC-------------..........TGGG.AG-GA.-AG---GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T-- 483
O.CM.91.MVP5180 A-TGCGGGAC...................................TT.....T-.CAG-CT-CTGACA-TGC-------------..........CGTG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A---------G---------------------CC--T-- 456
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 A-TGCTGACCTGAAGATTGCTGACA...........CTGCGGGACTTTC-AGCA.GAG-CT-CTGACA--GC-------------..........TGTG.-GAG--A-A---GC--TTC----------T-A---------G---------------C----ACC--T-- 483
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 ................................................................................................................................................................--C-C--T-- 10
N.CM.97.YBF106 ................................................................................................................................................................---GC--T-- 10
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 -GCTGACGCTACGCAGCTACTAAGT...........TGCTGACACT.........G--G--ACT--C-G-GGAC---AAG---C-..........A.GG-CG-AACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T-- 477
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 GAC.TGGCGCATGCGCACAAGAAC............TGCTGA..CT.........CTGC----------AA.---.-------G--.........GAGA--T-GTCGGGA------GT-----T-----TTTG--CTCAGAG---------------------C------ 469
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn GTA-CCGCGCAGGCGCAATAAAAC............TGCTGA..CTGA-GACTT.T-T-A--GAC--T-CAA---.--G-----A-.........GGGGT-G--CAGG...----A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T-- 476
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B.FR.83.HXB2 TACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCT.TCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT..GTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTA 611
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ---------------------------A.----------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..----R----------------------------AC-C-- 625
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .....................................................................-----.---------------------------A-.-T----------------------..---------------------------------AC-C-- 97
A1.RW.93.93RW037A --------------T-C----------A.----------------------GTG-....---------------.-----------------------------.------------------------..--A------------------------------AC-C-- 612
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...........................................................................................................................------..-----G---------------------------AC-C-- 45
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 .....................................................................................................................................................--------------------- 21
B.CA.07.502_1191_03 ............................................................................................................................................------------------------A----- 30
B.CN.09.1121 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 ------------T------------------------------------C-----....-A-------------.-----------------------------.-T----------------------..---------------------------------T-C--- 178
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .....-------------G--------------------------------G---....---------------.-----------------------------.-T----------------------..--------------------------------------- 157
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 ....................................................................................................----.------------------------..---------------------------------A---AG 67
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI_397 .....---------A-C-----------------C--------------------....---------------.-----------------------------.------------------------..--------------------------------------- 157
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 --------------A-----------------------------------G----....---------------.-----------------------------.------------------------..--------------------------C------------ 613
B.KR.04.04KMH5 ---------------------------------------------------G---....---------------.-----------------------------.-T----------------------..---------------------------------AA---- 589
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .............................----------------------G--G....---------------.-----------------------------.-T----------------------..A-------------------------------------- 133
B.PE.07.502_2649_wg8 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .....................................................................-----.-----------------------------.------------------------..--------------------------------------- 97
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------C------------------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------A----- 610
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ---------------------------------------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..--T-----------------------------T--CG-- 535
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...........................................................................................................................------..---------------------------------T--AA- 45
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 ...............................................................................................CC-TC----.------------------------..--------------G----------------TA-C---T 72
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 ...................................................................................................................--------------..-----------------------------------.--T 52
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 --------------A-G-----------C-----C----------------T--G....---------------.-----------------------------.CTG--C------------------..--------------T--------------------.--T 632
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...........................................................................................................................------..-----G-----------------------------.--T 44
C.ZM.02.02ZM108 --------------A-G-G---------------C-------------T-CT---....---------------.-----------------------------.CT----------------------..---------------------------------T----T 611
D.CD.83.ELI .....----------------------T-----------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..----------------------------------C---- 157
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ........................................................................................----------------.------------------------..---------------------------------TC-G-- 79
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------------------------G---....---------------.----------------------A--C--C.-----------A------------..----A----------------------------TCG--T 568
D.SN.90.SE365 ---G-----------------------T--------A--------------G---....---------------.-----------------------------.-----------------A------..--------------------------------------- 610
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 --------------A------------T-----------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------A----- 377
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A------------T-----------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..--T------------------------------A----- 654
F1.RU.08.D88_845 ...................................................................................................T-T--.------------------------..---------------------------------A----- 68
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL --------------T------------T-----------------------G-AG....---------------AG----------------------------.------------------------..---------------------------------AC-C-- 577
G.CM.04.178_15 ...................................----------------G-AG....---------------A-----------------------------.------------------------..---C-----------------------------AC-C-- 128
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 --------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.-----------------------------.------G-----------------..---------------------------------AC-C-- 205
G.ES.09.X2634_2 ...................................................................................................T----.------------------------..---------------------------------AC-C-- 68
G.GH.03.03GH175G ------------TCT-C----------------------------------GTAG....A--------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------AC-C-- 634
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCT.TCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT..GTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTA 611
G.PT.x.PT2695 --------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------AC-C-- 541
G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................------------G---....---------------.----------------------------C.-T----------------------..--------------W------------------A--Y-- 123
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 ...................................----------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------T.---- 126
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------T-A--------G-.C-----C----------------G-A-....---------------A-----------------------------.-A----G----------------G..A-AG-----------------------------AC-C-- 548
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 --------------T----------G-.C-----C----------------G-AG....---------------A-----------------------------.-A----G----------------G..T-AG-----------------------------AC-C-- 611
01_AE.TH.04.BKM --------------T----------G-.C-----C-------------A--G-A-....---------------A-----------------------------.-A----G----------------G..T-TG-----------------------------AC-C-- 555
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .....................................................................................................................------------..--------------T------------------AC-C-- 51
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------T-C----------T-----------------------G-GG....---------------.-----------------------------.------------------------..--------------T------------------AC-G-- 635
02_AG.LR.x.POC44951 --------------T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------AC-C-- 611
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.-----------------------------.-AT---------------------..---------------------------------AC-C-- 623
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 ---C--------TA.------------------------------------G---.....--------------.-----------------------------.CTG--C-----------A------..-----------------------------------.-GT 568
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A---G--------TA----------------------G---....---------------.-----------------------------.-----------------A-T----..---------------------------------A--C-- 631
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 ..................................................................................................GA-TGC.-TC-AGTAA---------------..---------------------------------AC-C-- 69
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ........................................................................................................................................................................-- 2
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ....................................................................................................----.------------------------..---------------------------------AC-C-- 67
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ...............................................................................................................................--..---------------------------------AC-C-- 41
24_BG.ES.08.X2456_2 ....................................................................................................................-------------..---------------------------------AC-C-- 52
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------T------------.C------------------A---G-A-....---------------.-----------------------------.------G-----------------..---------------------------------AC-C-- 611
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------------------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------A----- 614
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 ...................................................................................................C----.-T----------------------..--------------G----------------TA-C---T 68
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------T-C----------T-------------------A---G-AG....-A-------------.-----------------------------.-A----------------------..-------------------------------A-AC---- 243
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ................................................................................................................................-..---------------------------------AC---- 40
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...............................................................................-------------------------.------------------------..--------------T------------------A----- 88
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..............................................................................--------------------------.------------------------..---------------------------------A----- 89
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...................--------T-----------------------G---....---------------.-----------------------------.------------------------..---------------------------------AY---- 143
43_02G.SA.03.J11223 ...................................---------------GG-A-....---------------.-----------------------------.-----------------A------..---------------------------------AC-C-- 127
44_BF.CL.00.CH80 ....................................................................................................................-------------..--------------G------------------A----- 52
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------A-G----------------------------------T---....--------T-A----.-----------------------------.------------------------..---------------------------------AC-C-- 611
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....................................................................................................A---.------------------------..-------------------------------A-A----- 67
47_BF.ES.08.P1942 ................................................................................................................AG-GT------------..---------------------------------A---AG 56
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 ..........................................................................................................................A-----G..--------------G------------------AC-C-- 46
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ---C-------GG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------AG.A..--C---------T-A------.....CA--C-----GT----------------T-AC--AG 640
O.CM.91.MVP5180 ---C------TAG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------AG.A..--C---------T-A------.....CA--C-----GT----------------T-AC--AG 613
O.CM.96.96CMA102 ..........................................................................................------------AG...---C---------T-A------.....CA--C-----GT----------------T-ACG-AG 72
O.CM.98.98CMA104 ...........................................................................................-----------AG...---C---------T-A------.....CA--C------G----------------T-ACG-AG 71
O.CM.99.99CMU4122 ............................................................................................----------AG...---C---------T-A------.....CA--C------T----------------T-ACG-AG 70
O.FR.92.VAU ....-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------AG.A..--C---------T-A------.....CA--C-----GT----------------T-AC--AG 153
O.SN.99.99SE_MP1299 ---C-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------AG.A..--C---------T-A------.....C---C------T----------------T-ACG-AG 640
O.US.97.97US08692A ......................................................................................................................................CA--C------T----------------T-AC--AG 36
O.US.99.99USTWLA ................................................................................................-A---AAG..A---C---------T-A------.....CA--C-----GT-----A----------G-ACG-AG 67
N.CM.02.DJO0131 ....................................................................................----------------A--..-A----G----------A--CA--..CG--A---------C------------------ACC-G. 81
N.CM.04.04CM_1015_04 ....................................................................................-------------------..-A----G----------A--CA--..CG--A---------C------------------AC--G. 81
N.CM.06.U14842 ....................................................................................-------------------..-A----G----------A--CA--..CG--A---------C------------------ACC-A. 81
N.CM.95.YBF30 --------------T-C-G--------TA----------------------G-.-....---------------.----------------------------..-A----G----------A--CA--..CG--A---------C------------------A-C-A. 169
N.CM.97.YBF106 -G------------T------------TA----------------------G-.-....---------------.-------------------------A--..-A----G----------A--CA--..CG--A---------C----------------TTACCA-. 169
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ....................................................................................------------------AG.-A---C---------T-A------..C.AG.---------T----------------G-AC---T 81
P.FR.09.RBF168 ------------G--ACAGAC-.----TA--------------------CTTAAG....CA-------------GG-AG-----------------------AG.-A---C---------T-A------..C.AGA--------GT----------------G-AC--CT 638
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......--------T-G------------------------------------A-....---------------.-----------------------------.G--------------------A--..CA------------T----------------A-A-C-A. 155
CPZ.GA.88.GAB1 ------------T-CAC-G--------T------------------AC-AGTG.-....A--------------.---------------------------TAT-TG--C----------TA---A--..CA-AC--------------------------TTAAA--. 630
CPZ.TZ.00.TAN1 .....-C---TG-CTAA-CTG---------------------------TAGTGGCTGGCTA--GA--G------.--CG-----------C-----GAGAGTG-.-..-AC-----------A-T-CA-ACCGCGTCTG-CCTGGGG---------------TTTG-AG. 160
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------T.C-C----------AA-----C----------------GT.G....TA-------------.-----------------------------.-T--------------.TATCC--..CA-----------------------------A-TC--A. 634
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B.FR.83.HXB2 GTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGA.CCTGAAAGCGAA...................AGGGAAACCAGAGGA...GCTCTCTCGACGC.AGGACTCGGCTTGCT......GAAGCGC.GCACGGCAAGAGGCGAGGGG.CG.GCGAC.....T 742
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 -A-T----AA.-------------------------------CT-GA--GCGA--GTTCCAGAGA...........................AGWTCTCTCGACGC---------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGAGAG-CGGCGAC- 753
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru -G-G----AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAACAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA...........G 237
A1.RW.93.93RW037A -A-T-A--AA.--.----------------------------CT-GA--GCGA--GTTCCAGAGA...........................AG-TCTCTCGACGC---------------GAGGTGC-CA-AGCAAGA---G----CG-C-ACTGGTGAGT--...... 747
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A-T-A--A-.--.----------------------------CT-GA--GCGA--GTTCCAGAGA...........................AG-TCTCTCGACGC---------------.......G--GTGCA---A------------A-CGGCGA-........- 171
A2.CD.97.97CDKTB48 ................................................................TTTTTCGAAGC-AAGT-----G-A-...-T-----------.-A-------------.......G--GTGCA----------------AA-CGAC-GC.......- 88
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ..........................................TTGAA--GCGA--GTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT--------...-T-----------.---------------.......G--GTGCA-------------------CG-C-AC.......- 110
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.06.06BR1119 ----------.-------------------------------.-T----------...................--TA--G--------...-A-----------.---------------.......G-----.----A---------------A--.-----.....- 152
B.CA.07.502_1191_03 ----------.-------------------------------.--C---------...................--TAG----------...-A-----------.---------------......-------.--G-----------------.--.-----.....- 161
B.CN.09.1121 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 ----------.-------------------------..............................................---G---...-------------.---------------......-------.----A---------------.--.-----.....- 283
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 ----------.-------------------------------.-T------T---...................--TA-G---------...-------------.---------------......-------.----A---------------.--.-----.....- 288
B.DK.07.PMVL_011 ...............................-----------.-T------T---...................--A----------A-...-------------.---------------......-------.--------------------.--.-----.....- 101
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 TCAGTGTG-A.-------------------------------.-T----------...................--TA-----------...-AA----------.---------------........GAA--.----A---------------.-A.-----.....- 196
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI_397 ----------.-------------------------------.---T----T---...................--T-G----------...-------------.---------------.......T-----.--------------------.--.-----.....- 287
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 ........................................--.-T------T---...................---A-----------...-------------.---------------......-------.--------------------.--.-----.....C 92
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 ----------.-------------------------------.-T------T---...................--TAG----------...-------------.---------------.......G-----.--------------------.--.-----.....- 743
B.KR.04.04KMH5 ----------.-------------------------------.-T----------...................--TAG----G-----...-------T-----.---------------......-------.--------------------.--.-----.....- 720
B.MM.99.mSTD101 ............------------------------------.-GC---------...................--TA-G-------A-...-A-----------.---------------.....GA------.--G-A-----------.-A-.--.---G-.....- 120
B.NL.00.671_00T36 ----------.-------------------------------.-T----...---...................--TA-----------...-A-----------.---------------GAAGAA-------.--G-----------------.--.-----.....- 267
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------.-------------------------------.-T----------...................--TAG----------...-------------.---------------.......G-----.-----------------A--.--.---G-.....- 154
B.PY.03.03PY_PSP0115 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 --------R-.-------------------------------.-YY---------...................--A------------...-------------.---------------......----T--.----A---------------.--.-----.....- 228
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------.-------------------------------.---------A--...................--A------------...-A-----------.---------------......----T--.--------------------.--.---G-.....- 741
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ---------A.-------------------------------C-T-A--------...................--A------------...-------------.---------------.....GA------.------------------A-.--.-----.....- 668
B.UY.02.02UY_TSU1290 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------.A-A.-------------------------------.------------...................--A------------...-------------.---------------......-------.----A---------------.--.---G-.....- 175
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 ----------.-------------------------------CTTGA--GCGA--....................-TAG----------...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........---G-.....- 202
C.BW.00.00BW07621 ...............---------------------------CTTGA--GTGA--....................-TA-G---------...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........-----.....- 116
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 -GTT------.-------------------------------CTTGA--GCGA--....................-TA-G---------...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........---G-.....- 182
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .............................................GA---CGA--....................-T--G---------...-A-----------.---------------AAAGTGC-CTT-GCAAGA---G----CG..........-----.....- 86
C.IN.03.D24 -GT-------.-------------------------------CG-GA---CGA--....................-T--G-------A-...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G-----G..........---G-.....- 762
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 ............------------------------------C-TGA--GCGA--....................-TA-G---------...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G-----G..........-----.....- 119
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -GT-------.-------------------------------C--GA--GCGA--....................-TA-G---------...-A-----------.-A-------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........-----.....- 174
C.ZM.02.02ZM108 -GT-------.-------------------------------CG-GA--GCGA--....................-TAG----------...-AA----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........---G-.....- 741
D.CD.83.ELI -----A----.-------------------------------.------------...................--TAG----------...-------------.---------------......-------.--------------------.-A.-----.....- 288
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ---------A.---.---------------------------.-T----------...................--TAG----------...-------------.---------------......-------.----A-----------.---.-A.----A.....C 208
D.KR.04.04KBH8 --------AA.---------C---------------------.-T----------...................--TAG----------...------C------.------T--------......-------.----A---------------.TA.-----.....- 699
D.SN.90.SE365 ----------.-------------------------------.--C---------...................--TAG----------...-------------.---------------......-------.--------------------.-A.-----.....- 741
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 ...............-----C-................................................................................---.---------------......-------.--G-----------------.-A.-----.....- 60
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .....................................................................................................TT--.---------------......----T--.A----------------A-C..-.-----.....- 53
F1.BE.93.VI850 ........................................-G.A--TG-------...................--TAG--------A-...-A-----------GG--------------......----T--AA----------------A-C..-.-----.....- 93
F1.BR.07.07BR844 ----------.-------------------------------.-GC----A----...................--TAG--------A-...-A-----------.---------------......----T--.A---A------------A-C..-.-----.....- 507
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 ..............................................................................................................-----------......--GTGC-.A-...-GC---------A-C..-.-----.....- 42
F1.FI.93.FIN9363 ...............................................--------...................--TAG--------A-...-A-----------.---------------......----T--.A----------------A-C..-.-----.....- 85
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ----------.-------------------------------.-T----------...................--TAG--------A-...-A-----------.---------------......----T--.A----------------A-C..-.-----.....- 784
F1.RU.08.D88_845 ----------.-------------------------------.-GC---------...................--TAG----------...-A-----------.---------------......--G-T--.A---A------------A-C..-.---G-.....- 198
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL -AT-----AA.--.----------------------------CTTGA---CGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 727
G.CM.04.178_15 -AT-----AA.--.----------------------------CTTGA---CGA--GTTAACAGGGACTCGAAAGC--A-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 278
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 -A-G----AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAACAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 355
G.ES.09.X2634_2 --G-----AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAACAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G.---GTGCA-G-A-----------.-A-.--.---G-.....- 219
G.GH.03.03GH175G -A------AA.--.----------------------------C--GA--GTGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..-AGTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 784
G.KE.93.HH8793_12_1 .....G-CTT.--.----------------------------CTTGA--GTG.--GTTAACAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AGATCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA-G-A-----------.-A-.--.-----.....- 144
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 GTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGA.CCTGAAAGCGAA...................AGGGAAACCAGAGGA...GCTCTCTCGACGC.AGGACTCGGCTTGCT......GAAGCGC.GCACGGCAAGAGGCGAGGGG.CG.GCGAC.....T 742
G.PT.x.PT2695 -AT-----AA.--.--------A-------------------CTTGA--GCGA--GTTAAACGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G.---GTGCA---A-----------.-A-.--.---G-.....- 692
G.SE.93.SE6165_G6165 .....G-CTT.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAACAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 145
H.BE.93.VI991 ............------------------------------CTTGA--GCGA--....................-CA---------A-...-------------.---------------.......G-AGTGCA---A---------------CG-C-T---.....- 122
H.BE.93.VI997 ..............................................................................................-----------.---------------.......G-AGTGCA-------------------CG-C-----.....- 63
H.CF.90.056 ...........................................TTGAT-GTGA--....................-TA---------A-...-A-----------.---------------.......G-AGTGCA---A------------A-CG...-----.....- 88
H.GB.00.00GBAC4001 ----------.-------------------------------CTTGA--GCGA--....................-TA---------A-...-T-----------.---------------........GAGTGCA-------------------CG-C-----.....- 255
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 ----------.-------------------------------C-T------T---...................--TAGG-------A-...-T-----------.---------------.......G-AGTGCA---A------------A-CG...-----.....- 257
J.SE.93.SE9280_7887 .............................................................................................T-----------.---------------.......G-AGTGCA-------------------.--.-----.....- 62
J.SE.94.SE9173_7022 .............................................................................................T-----------.---------------.......G-AGTGCA---------------A---.--.-----.....- 62
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 -A-T-A--AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--A..-T--------.CGC---------------..............-AGGT--TCACA--A--A--CGA.-A.G-.....G 692
01_AE.CN.09.1119 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 ...............................-GA-CAG--ACTTGAA-GC-AA-GTTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A-...-T--------GCGC---------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA.-A.G-.....G 115
01_AE.JP.x.DR0492 -A-T-A--AA.--.----------------------------CTTGA--GTGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--A..-T--------.CGC---------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA.-A.G-.....G 755
01_AE.TH.04.BKM -A-T-A--AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--A..-T--------.CGC---------------..............--GGT---CACA--A--C--CGA.-A.G-.....G 699
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 ...................................................................................................................................................................-.....G 2
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 -A-TTA---A.------------------------------......-CC-GA-GTTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A-...-------------AG--------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA.-A.G-.....G 190
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................--......-CC-GA-GCTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A-...-A-----------AG--------------..............-AGGT---C-CA--A--A--CGA.-A.G-.....G 101
02_AG.GH.03.03GH181AG -A-T----AA.------------------------------......-CCTGA--TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A-...-T-----------A---------------..............-AGGT---C-CA--A--A--CGA.-A.G-.....G 774
02_AG.LR.x.POC44951 -A-T--A-AA..-----------------------------......-CTTGA-GATAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT----.---...-------------AGA-------------..............-AGGT---C-CA--A--A--CGA.-A.G-.....G 748
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 ...............--------------------------......-CTTGA-GTTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A-...-A-----------AG--------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA.-A.G-.....G 125
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...........................................TTGA--GTGA--GTTAATAGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A-...-T-----------.---------------.......G--GTGCA---A------------A-CG...-----.....- 108
05_DF.BE.x.VI1310 ..............----------------------------.-T-----A----...................--TAG--------A-...-AA----------.---------------......-------.---A----------------.TA.-----.....- 118
06_cpx.AU.96.BFP90 -A------AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.......G--GTGCA---A------------A-..--.-----.....- 773
07_BC.CN.98.98CN009 ...........................................TTGA--GCGA--....................-TA-G---------...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........-----.....- 88
08_BC.CN.06.nx2 -G--------.------------------------------GCAAGA----GA--....................AT--G---C----G...-A-T---T-----.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G-----G..........-----.....- 698
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............CC--------------------------TA------------...................--TAG----------...-A-----------.---------------......-------.----A---------------.-A.----A.....C 120
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .........T.--.----------------------------C--GA--GCGA--....................-TA-G-------A-...-T-----------.---------------.......G--GTGCA-G-A------------A-..--.-----.....- 120
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------.-------------------------------.-T----------...................--TAG----------...-A-----------.---------------......-------.-----------------A--.--.-----.....- 762
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...........--.----------------------------CGTGA--GCGA--GCTAA......................-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G...AGCGC----A---------------.--.---G-.....- 118
14_BG.ES.05.X1870 --TGT---AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAACAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....GA---GTGCA---------------.-A-.--.---........ 218
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-TC-CCCTT.--.----------------------------C-T-A--GTGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA...........G 142
16_A2D.KR.97.97KR004 ...........................................-G-A--GTGA--GTAATAGGGACTTGAAAGCGAAAGTT------A-...-A-----------.---------------.........-AAGC--------------------CG-C-AC.......- 107
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 ...............................................................................................----------.---------------.......G--GTGCA---A------------A-..--.-----.....- 59
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 -A------AA.--.----------------------------CTTGA--GTGA--GTTAAAAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 217
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 -A------AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAAAAGGGACTCGAAAGC--A-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 191
24_BG.ES.08.X2456_2 -A------AA.--.----------------------------CTTGA--GCGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-------------A-.--.-----.....- 203
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GT-----AA.--.----------------------------C-T-A--GCGA--GTAAAAGGGACTCGAAAGCG-AAGTT------A-...-A.----------.---------------GAGTGC........A---A-------------A-.--.-----.....- 759
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------.-------------------------------CTTGA--GCGA--GTAA.......................-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..-AGTGCA-----------------A-.--.---G-.....- 743
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...................-C---------------------.-T----------...................--TAG----------...-------------.---------------......-------.--------------------.--.-----.....- 113
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...................-----------------------.-T--TG------...................--TTG----T-----...-------------.---------------......-------.----A---------C-----.-C.--C--.....C 113
31_BC.BR.04.04BR142 ----------.-------------------------------CG-GA--GCGA--....................-T--G---------...-A-----------.---------------GAAGTGC-CT--GCAAGA---G----CG..........---G-.....- 198
32_06A1.EE.01.EE0369 -A------AA.--.----------------------------C-TGA---CGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-AA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.......G-AGTGCA----------------A-..--.-----.....- 393
33_01B.ID.07.JKT189_C ..................................................................................................CTCGACGC---------------..............-AGGT---CACA--A--A--CGA.-A-G-.....G 52
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------.-------------------------------.------------...................--TAG--------A-...-A-----------.---------------......-------.--G-A------------A-C..-.-----.....- 170
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------.-------------------------------.------------...................--TAG----------...-A-----------.---------------......-------.--------------------.--.-----.....- 219
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------.-------------------------------.------------...................--TAG----------...-------------.---------------......---AGCGC--G-A---------------.--.-----.....- 221
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---C------.-------------------------------.-Y----------...................--TAG----------...-------------.---------------......----T--.--------------------.--.-----.....- 274
43_02G.SA.03.J11223 -A-G----AA.--.----------------------------CTTGA--GTGA--GTTAATAGGGACTCGAAAGC-RA-GTT-CAGA--...AG-TCTCTCGACGC---------------.....G..--GTGCA---A-----------.-A-.--.-----.....- 277
44_BF.CL.00.CH80 ----------.-------------------------------.-T----------...................--TAG----------...-A-----------.---------------......----T--.A----------------A--..-.-----.....- 182
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G-G----AA.--.----------------------------CT-GA--GCGA--GTTCCAGAGAA..........................-T-----------.---------------.......G--GTGCA---A------------A-CGGCGA-........- 737
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C-A----.-------------------------------.-T----------...................--TAG--------A-...-A-----------.---------------......----T--.A----------------A-C..-.-----.....- 197
47_BF.ES.08.P1942 TCAGTGTG-A.-------------------------------.--C---------...................--TAG--------A-...-------------.---------------......-------.--T-----------------.--.-----.....- 187
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 -A-G----AA.--.----------------------------CT-GA---CGA--....................-TA-GG-----AA-...-A-----------.---------------.......G-AGTGCA----------------A-CG...-----.....- 175
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ACTGAA-CA-.-------------------------------CTTG.--GTGA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-C--CT----------A--A...A-TCACAGA.G 777
O.CM.91.MVP5180 ACTGAA-CA-.-------------------------------CG-GA--GTGA--....................-T-G------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-CT-CT----------A--A...A-TCACAAGAG 752
O.CM.96.96CMA102 ACTGAA-C-A.-.-----------------------------C-GG.--GAGA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-C--CT----------A--....A-TCACAGA.G 207
O.CM.98.98CMA104 ACTGAA-CA-.-------------------------------C-GGA--GAGA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-C--CT----------A--A...A-TCACAGA.G 209
O.CM.99.99CMU4122 AYTGAG-CA-.-------------------------------C-TGA----GA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-CT-CT----------A--....A-TCACAGAAG 208
O.FR.92.VAU ACTGAA-CA-G-------------------------------C-.......GA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-C--CT----------A--A...A-TCACAAGAG 286
O.SN.99.99SE_MP1299 ACTGAG-CA-.-------------------------------C-GGA--GAGA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-C--CT----------A--A...A-TCACAGAGG 779
O.US.97.97US08692A ACTGAGTSA-A-------------------------------CTTGA--GAGA--....................-T--------G-A-GAAAAC---CGACGCAAC--G--------AGC.......GGAGTGCA-CT-CT----------A--A...A-TCACAG..G 174
O.US.99.99USTWLA CCTGAA-CA-.-------------------------------CTT......GA--....................-T-------AG-A-GAAAAC---CGACGCAACA-G--------AGC.......GGAGTGCA-C--CT----------A--A...A-TCACGAGAA 200
N.CM.02.DJO0131 .GACTGAGT-A-------------------------------CTTGA---CGA--....................-TAG----G----CTG.AA-----------.-----------C-T-.........-GTGCA---A--G----------C-G--GAA........G 211
N.CM.04.04CM_1015_04 .GGCTGAGTAG-------------------------------CTTGA---CGA--....................-TAG----G----CTGAAA-----------.-----------C-T-........G-GTGCA---A--G----------C-G--GAA........G 213
N.CM.06.U14842 .GACTGAGT-A-------------------------------CKYGA---CGA--....................-TAG----G----CTG.AA-------G---T-----------C-T-.........-GTGCA---A--G----------C-G--GAA........G 212
N.CM.95.YBF30 .GACTGAGT-A-------------------------------CTTGA---CGA--....................-TAG----G----CTG.AA-----------.-----------C-T-.........-GTGCA---A--G----------C-G--GAA........G 299
N.CM.97.YBF106 .AG-C--A-TA-------------S-----------------CTTGA---CGA--....................-TAG----G----CTG.AA-----------A-----------C-T-.........-GTGCA---A--G----------C-G--GAA........G 300
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........................----------------CTTGA---CGA--....................-TAG----G----CTG.AA-----------A-----------C-T-.........-GTGCA---A--G----------C-G--GAA........G 106
P.CM.06.U14788 AG-C-A---A.-------------------------------C-TGA--GTGA--...........................-CAGTTTCTGAAA-CTC------AC--G-------CAGC.......GGAGTGCA-CT-CTG---------A--A.....ACTCACGGC 211
P.FR.09.RBF168 AG-C-A----.-------------------------------CTTGA--GTGA--...........................-CAGT-TCTGAA--CTC------AC--G-------CAGC.......GGAGTGCA-CT-CTG---------A--A...-A-CTCACAGC 770
CPZ.CD.90.ANT ......................................----CTTGAGG---T-C...................................AGAAA-CTGT-----C---------TC----.......GCAGCGC--GTA---GA--------C-GAA...........G 79
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .-ATTGA-A-A-------------------------------CTTGA--GTGA--....................-TA-----G----CTG.AA-----------AC--------------........GAGTGCA-G-A-------------C-....-----TCAAG- 291
CPZ.GA.88.GAB1 .AT---CAA-G-------------------------------C-TGA-GT-AA-G.......................T----G----CTG.AA----C------AC--------------........GAGTGCA---A-------------C-G--AC.........- 758
CPZ.TZ.00.TAN1 .-GGC-AA-TA----------C--------------------CTTGAG----AGG...............................-A-CGC-GC-C--G-----.-------------TG.......-CAGCGCAAT-A.------------C-GACTC--G......- 283
CPZ.US.85.US_Marilyn .AA---AG-TG-------------------------------CTTGA---CGA--....................-TAC---------CTG.AAA--TC------.G----------C---........GAGTGCA---A--G----------C-......A--TCCAGA 767
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B.FR.83.HXB2 GGTGAGTACGCCAAAAA.....T.TTT..GACTAGCGGAGGCTAGA........................AG....GAGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATAT 876
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...................................................................................------------------A--------------AG-------GC------G---------C-------------------------- 87
A1.ES.06.X2110 ......................AA---TT-----------------............................AG--R-------------------------C-----------A--------GC------G-G------------------------------G--- 120
A1.GE.99.99GEMZ011 .........................................................................................---------------------------C----G---AA------G-GT--------------------------------- 81
A1.IT.02.60000 ------------T---........GA-TT-----------------............................AG-------------------------A-------T------A--------GC------G-----Y------------------------------ 887
A1.KE.06.06KECst_001 ..................................................................................-------------------T-----C--------A--------GC------G--G--------------------------------- 88
A1.RU.08.PokA1Ru A-C-GCG--TGGTG-GTACGCCAT---TT-----------------............................AG---------------------------G--G---------A--------GC-------------------C----------------------- 379
A1.RW.93.93RW037A ..............GCCTAAGAAT---TT-----------------............................AG---------------------------------A------A--------AC------G-------A-C---------------G---------- 875
A1.SE.95.SE8538 .........................................................................................--------------------T------AG-------GC------G------------------------------------ 81
A1.TZ.01.A341 .........................................................................................--------------------T------A--------GC------------------------------------------- 81
A1.UA.01.01UADN139 .........................................................................................---------------------------A--------GC------------------------------------------- 81
A1.UG.99.99UGA07072 .........................................................................................--------------------T------A--------GC------G------------------------------------ 81
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------GGG--AT.....---TT-----------------............................AG----------------------------------------A--------TC------G----C------------------------------- 308
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------T----.......---TT-----------------........................--....------------------------------G-----C---A-------AGCT-----G------------------------------------ 223
A2.CM.01.01CM_1445MV .........................................................................................---------------------------A--------GCT-----G-------------------------G---------- 81
A2.CY.94.94CY017_41 ------------T--T-.......---TT-------A---------........................--....-------------------------A--------------A--------GCT-----G------------------------------------ 245
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................--------------A-------------------G---A---------------------------------------G---- 83
B.AU.04.PS1038_Day174 ...................................................................................---------------------------------A--------AA---------------------A---------------CGC--- 87
B.BO.99.BOL0122 .........................................................................................-----------G--------T-C---G---------AA------G------------C----------------------C 81
B.BR.06.06BR1119 -----------------TAAAG-.---TGA-TA--G-A---T--A-........................--....-----------T----------------------------A--------A-------G------------------------------C----- 293
B.CA.07.502_1191_03 ---------------.......A.---TT-----------------........................--..GA-------------------------------------------------A----------------------------A--------------- 297
B.CN.09.1121 ...........................TT-----A-C-G-------........................--....----------------------------------------A--------A-------G--------------------------C----G---- 115
B.CO.01.PCM001 .........................................................................................------------------------------------A---TT-----------T-----------A-----------G--- 81
B.CU.99.Cu19 ----------------T.....-.---..-----------------........................--....------------------------G---A--------------------A-------G------------------------GCC--------- 417
B.CY.09.CY266 ...................................................................................-----------------------------C-----------CAA--------G---------------------------------- 87
B.DE.86.D31 -----------------.....-.---..-----------------........................--....-------------------------------------------------A-------------------------------------------- 422
B.DK.07.PMVL_011 --------------G--.....-.---..-----------------........................--....-------------------------A-----------------------A----------------------------------------G--- 235
B.DO.05.05DO_160884 .........................................................................................---------------------------A--------AA-------------------------------------C----- 81
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 ----------------CTT...-.---..-----------------........................--....-------------------------------------------------AA---------------------------A--------------- 332
B.FR.92.92FR_BX08 .........................................................................................--------------------T-C---G---------AA---------------------------A--------------- 81
B.GA.88.OYI_397 -----------------T....-.---..-----------------........................--....-------------------------------------------------AA------------------------------------------- 422
B.GE.03.03GEMZ004 .........................................................................................---------------------------A---------A------------------------------------------- 81
B.HT.05.05HT_129389 .........................................................................................--------------------------------G---AA----------------C-C------------------------ 81
B.IN.x.11807 -----------------.....-.---..-----------------........................--....----------------------------C--------------------A-G-------G---------------------------------- 226
B.JM.05.05JM_KJ108 .........................................................................................------------------------------------AA----------------C----------A---------C----- 81
B.JP.05.DR6538 -----------------A..TT-.---..-----------------........................--....---------------------------------------------G--CAA------G-----------G--------A--------------- 880
B.KR.04.04KMH5 ----------------T.....-.---..-----------------........................--....----------------------------------------A--------AA--------G------------------A--------------- 854
B.MM.99.mSTD101 -----------------.....-.C--..-----------------........................--....----------------------------------------C--------A-----------------C----------A--------------- 254
B.NL.00.671_00T36 ------------T----A....-.---..-----------------........................--....-------------------------------------------------A---------------------------------------G---- 402
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------........--TT-----------------........................--....------------------------G------------------------A-------G-----------G------------------------ 288
B.PY.03.03PY_PSP0115 .........................................................................................-----------G-----------------C------A-G-----G---------Y-------------------------- 81
B.RU.04.04RU128005 -----------------ATTTT-.---..-----------------........................--....---------R---------------A-------T-C---G--------CAAG------------------C-------A--------------- 367
B.TH.00.00TH_C3198 .........................................................................................---------------------------C--------A---------G------------------A--------------- 81
B.TT.01.01TT_CRC50069 .........................................................................................------------------------------------AA------G-----------G------------------C----- 81
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------T.....-.---..-----------------........................--....-------------------------A---------C---G---------AA--------G-G-------------------------------- 875
B.UA.01.01UAKV167 .........................................................................................----------------------------C-------AA------------------------------------------- 81
B.US.11.ES38 -------------T-.......-.---..-----------------........................--....------------------------G-----------T--C--T------A------------.----C-------------------------- 799
B.UY.02.02UY_TSU1290 .........................................................................................---------------C----T-C---G---------A-------G-----------------------G------------ 81
B.YE.02.02YE507 .........................................................................................---------------------------A----G---A---------G---------G--------------C-----G--- 81
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------T......-.---..-----------------........................--....------------------------G------------------------A--------------------C-------A--------------- 308
C.AR.01.ARG4006 .........................................................................................------------A-------A--C---A--------ACT-------G----AA-----A-----------------CC--- 81
C.BR.04.04BR013 ------------..-TTTT.....A--TT-----------------........................--....-------------------------------C-A--C-A-A--------ACT-------G----A-----C----------------------- 337
C.BW.00.00BW07621 ----------------TTT.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-------A----A-A--------AA-------------A----------------G-GA--GC-T--- 253
C.CN.98.YNRL9840 ...................................................................................------------------A-------A------A--------AA-------------A-------A---------------C-C--- 87
C.CY.09.CY260 ...................................................................................------------------A-------A--C-A-A-G------AA-------------A------------------------C---- 87
C.ES.07.X2118_2 ----------------TTT.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-------A----A-A--------GC-------------A-C---------------------CGC--- 319
C.ET.02.02ET_288 .........................................................................................------------------C-A--C-A-A--------AA---------G---A-A-----------A---------C-T--- 81
C.GE.03.03GEMZ033 .........................................................................................------------A-------A------A-------CAA-------------A-----------------------C-C--- 81
C.IL.98.98IS002 ------------.--TTTT.....-A-TT-----------------........................--....--------------------------------AA--C-A-A--------AC-------------A-A-----A-----A---------CGC--- 222
C.IN.03.D24 ------------..--TTT.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-------A------A--------AA-------------A-----------------------C-T--- 897
C.KE.00.KER2010 .........................................................................................------------A-------A------A--------GC-------------A-A---------------------C-T--- 81
C.MM.99.mIDU101_3 ------------.--TTTT.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-------A------A--------AA-------------A-----------------------C-C--- 255
C.MW.93.93MW_965 .........................................................................................-----------CA-------A--A---A--------AC-------------AA-C--------------------C-T--- 81
C.SN.90.90SE_364 .........................................................................................------------A-------A------A--------TC--------G----A-----------------------C-C--- 81
C.SO.89.89SM_145 .........................................................................................------------A-------A--C---A--------GC--------G----A-----------------------C-C--- 81
C.TZ.02.CO178 .........................................................................................------------A--C----A--C---A--------AA--------G----A-----------------------C-C--- 81
C.US.98.98US_MSC3018 .........................................................................................------------A-------A---AA-A--------AC-------------A-------------------A--GC-G--- 81
C.UY.01.TRA3011 .........................................................................................------------A-------A--C---A--------AC--------G----A------A----------------C-T--- 81
C.YE.02.02YE511 .........................................................................................------------A-------A--C---A--------ACG------------A----------------------------- 81
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------.--TTTT.....-A-TT-----------------........................--....---------------------------------A--C-A-A--------AA-------------A-----------------------C-T--- 310
C.ZM.02.02ZM108 ------------...-TTT.....-A-TT-----------------........................--....-----T-------------------A-------A----A-A-G------GC-------------A-----------------------C----C 875
D.CD.83.ELI -----------T----T........--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------AA-------------------C-------A--------------- 422
D.CM.01.01CM_0009BBY .........................................................................................-----------------------A---A----G---GC------G------------C-----------CGC----GG--- 81
D.CY.06.CY163 ...................................................................................--------------------------G------A----G-------------C----------C-----------C-C-----G--- 87
D.KE.97.ML415_2 -----------TG---T........--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GA---------------------C----------GC--------- 342
D.KR.04.04KBH8 -----------T-----.....-.---TT-------A---------........................--....-G--A----------A--------T---------------A--------AC---A---------------C-------AA----A----TG--C 835
D.SN.90.SE365 -----------TG---T........--TT-----------------........................--....----------------------------------------C-----------------------------C-------A--------------- 875
D.TD.99.MN011 ............................................................................----------------------------------------A----G---GAC-------G-----A----C-------------C-----G--- 94
D.TZ.01.A280 .........................................................................................---------------------------C--------GC------------------------------------------- 81
D.UG.99.99UGK09958 .........................................................................................--------------------T------C--------GA-------------------C-----------GGC--------- 81
D.YE.02.02YE516 .........................................................................................---------------------------A--------GA-------------------C------------GC--------- 81
D.ZA.90.R1 -----------T----T.....A.A--TT---------------A-........................--....---------------------------T------------AG-------GC--------G------------------A---------C----- 196
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 --------------..........A--TT-------A---------........................--....----------------------------------------A--------AC---------G--------------G------------------ 185
F1.BE.93.VI850 ------------G--TTTT...-.---TT-----------------........................--....-------------------------A--------------A--------GA--------------A---------G-------------G---- 231
F1.BR.07.07BR844 ------------T-..........A--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC----------G----A--G-----G------------------ 639
F1.CY.08.CY222 ...................................................................................---------------------------------A--------GC------------------------G------------C----- 87
F1.ES.x.P1146 --------------..........---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--C-----GC----------------C----A--------------------- 174
F1.FI.93.FIN9363 --------------..........---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--C-----GC------------------------G------------C----- 217
F1.FR.96.96FR_MP411 ...................................................................................---------------------------------A--------GC--------G------A-----A--G------------------ 87
F1.RO.96.BCI_R07 --------------..........---TT-----------------........................--....-----.----------------------------------A--------GC------------------------------------------- 915
F1.RU.08.D88_845 --------------TT........---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GAT-----G-----------------G-------G---------- 332
F2.CM.97.CM53657 .........................................................................................--A---------C--------------A--------GAT-T---------------------------G------------ 81
G.BE.96.DRCBL --------------.--T.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GCT-----G-----------G-------------------G---- 861
G.CM.04.178_15 --------------.--T.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC---------G------A-G------------------------ 412
G.CN.08.GX_2084_08 ............................T-------C-.-------........................--....----------------------------------------A--------GC------------------G-----------------------C 113
G.CU.99.Cu74 --------------.-CT.......--TT-----------------........................--....---------------------------G------------CG-------GC------G---------C-G------------------------ 489
G.ES.09.X2634_2 -------------T.--A.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------AA------G--------------------A----G----C----- 353
G.GH.03.03GH175G ---------------TCC.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GCT-----------------G------------------------ 919
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------.CT.......--TT-----------------........................--....---------------------S---S--------------A--------GC---------------SC-G-C---------------------C 278
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................--------------------TC-------A--------GC----------------C-G-------------------G---C 83
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 GGTGAGTACGCCAAAAA.....T.TTT..GACTAGCGGAGGCTAGA........................AG....GAGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATAT 876
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y_
G.PT.x.PT2695 -------------T---A.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC------------------G------------------------ 827
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------.-T.......--TT-----------------........................--....-G------------------------------C-------A--------GCT-----------------G-------------G----TC---- 279
H.BE.93.VI991 ------------G----TTTTT..A--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GCT-----G-------------------------G---------- 262
H.BE.93.VI997 ------------G----TTTTT..A--TT-----------------........................--....----------------------------------------CG-------ACT-T---G------------------------------------ 203
H.CF.90.056 -------------TTTT.......G--TT-----------------........................--....------------------------------------C---A--------GCT-----G---------C-------------------------- 223
H.GB.00.00GBAC4001 ------------G----ATTTT-G---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GCT-----G------------------------------------ 397
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ................................................................................................----G-A-AGC-T---------G-CC--AGC------G------T--C-G----G-C-----G----------C 74
J.CM.04.04CMU11421 -------------TTTTGT.....---TT-----------------........................--....------------------------------------C---A--------ACT-----G-----------G-----------G------CGT--- 394
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------TA.....---TT-----------------........................--....-------------------------A-------T------A--------GAT-----------------G-----------G------------ 199
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------TAT....---TT-----------------........................--....-------------------------A-------T------A-------CGAT-----------------G------------------C----- 200
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...................................................................................--------------T------------------A-------CAA--------------A----C----------------------C 87
K.CM.96.96CM_MP535 ...................................................................................---------------------------------A--------GC---------G---------C----------------------- 87
01_AE.AF.07.569M ..................................................................................---------------------------T------A--------GC-------------------C-------A--------------- 88
01_AE.CF.90.90CF11697 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.---TCTGACTAGC-GA-GCTAG........................-A...G---------------------------------T------A--------GC------G---------C-------------------------- 831
01_AE.CN.09.1119 ...........................TT-----A--AG--GCTAG........................-A..GGAGAG.----------------------------T------A--------GC-------------------C----------------------- 116
01_AE.HK.04.HK001 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.A--TT--------.GA-GCTAG........................-A..GGAGAG.--------------------A------CA----A-A--------GC-------------------C----------------------- 253
01_AE.JP.x.DR0492 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.A--TT--------.GT-GCTAG........................-A..GGAGAGA----------------------------T------A--------GC-------------------C----------G------------ 894
01_AE.TH.04.BKM -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.G--TT--------.GA-GCTAG........................-A...G---------------------------------T------A--------GC-------------------C------------G---------- 837
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .........................................................................................-------------------CT------A--------AA-------------------C------------G------G--- 81
01_AE.VN.98.98VNND15 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.A--TT--------.GA-GCTAG........................-A..GGAGAG.----------------------------T------A--------GC-------------------C----------------------- 140
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .........................................................................................--------------G-----T-----TA--------GC------G------------------------------------ 81
02_AG.CY.09.CY256 ...................................................................................---------------------------------A--------GC-------------------------------------C----- 87
02_AG.ES.06.P1261 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.A--TT-------..G-AGGCT-........................GA..AG-------------------------A-------T------A--------TC------G---G-----C-------------------------- 328
02_AG.FR.91.DJ263 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.A--TT-------..G-AGGCT-........................GA..AG---------------------------------T------A--------TC------G--G--------------------------------- 239
02_AG.GH.03.03GH181AG -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.---TT---------------..........................GA..AG-------------------------A-------T--A---C--------GC------G-G---------------------------------- 912
02_AG.LR.x.POC44951 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.---TT---------------..........................GA..AG---------------------------------T------A--------GC------G-G----A----------G------------------ 886
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................----------------G-----T------A--------GC------G-----------G--------A---------C----- 83
02_AG.SE.94.SE7812 -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA.---TT-------..G-AGGCT-........................GA..AG---------------------------------T------A--------GC------G------------------------------------ 263
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .................................................................................---.------------------G-----T------A--------GC------G-G---------------------------------- 88
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..................................................................................---------------------G----CT------A--------TC------G------------------------------------ 88
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .........................................................................................--------------------T------A--------GC------G------------------------------C----- 81
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..................................------------........................--....----------------------------------------A--------GC----------------------------------G-------- 108
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------T........---TT-----------------........................--....---------------------------------T------A--------GC------G-GG--------------------------------- 242
05_DF.BE.x.VI1310 -----------T----........---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC-------------------C-------A-----------G--- 252
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------..-.........---TT-------A---------........................--....---------------------------------T------A--------GA-------------------C----------------------- 904
07_BC.CN.98.98CN009 ------------.--.TTA.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-------A------A--------AA-------------A----------------------GC-C--- 223
08_BC.CN.06.nx2 ------------..--TTT.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-------A----A-A----G---AA--------G----A-----------------------C-C--- 833
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...................................................................................---------------------C----T------A--------GC------G-------------A---------------------- 87
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------T----......-.---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GA----------------C--C-----------------C----- 255
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------..........---TT-------A---------........................--....------------------------------------C---A--------AA--------------------------------GA---C----- 252
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------........A--TT-----------------........................--....-------------------------------------------------A-------------------G------------------------ 896
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------T......---TT------T----------........................--....----------------------------------------A--------AA------------------G-------------------G---C 254
14_BG.ES.05.X1870 ---A---------T.--A.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------TCC-----------------G------------------------ 352
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-C-GCG--TGGTG-GTACGCCAA---TT-----------------............................AG---------------------------------T------A--------GC-------------------C-------A-----------G--- 284
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------TG----T......---TT---------------A-........................--....----------------------------------------A--------GC-------------------C-------A--------------- 243
17_BF.AR.99.ARMA038 .........................................................................................-----------G------------------------A--------------------C------------G---------- 81
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------........---TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------AA---------------------------A--------------- 193
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................-------.............................A------------G--------A---T-------T------A--------GC---------------------T--C------------C----- 102
20_BG.CU.99.Cu103 --------------.-CT.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GA------G-----------G------------------------ 351
21_A2D.KE.99.KER2003 .........................................................................................---------------------------A--------GCT------------------C-------A---------C----C 81
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .........................................................................................------------------C-T------A--------GC------G--------------A---------------C----- 81
23_BG.CU.03.CB118 --------------.-MT.......--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC------G-----------G------------------------ 325
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------.-C........--TT-----------------........................--....---------------------------------T------A--------GC------G------A----------------------------- 336
25_cpx.CM.02.1918LE .........................................................................................------------A-------T------AG-------GC------G-----------G-----G------CG-----G---- 81
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------TAT.....---TT-----------------........................--....-------------------------A----------A---C--------A-------G------A--C----A--------------------- 896
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------TT......C--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC--------------------------------G---------- 879
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------..---........--TT-----------------........................--....---------------------------------------T-----G---A-------------------------------------------- 245
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------........--TT-----------------........................--....-------------------------------------------------A----------------------------------T--------- 247
31_BC.BR.04.04BR142 ------------..-TTTT.....-A-TT-----------------........................--....-------------------------A-----C-A--C-A-A--------ACT-------G----A-----------------------C----- 333
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------.........---TT-------A---------........................--....---------------------------------T------A--------GA------G-------------------------G---------- 526
33_01B.ID.07.JKT189_C -CGACTGGT-AGT-CGCC...AA..--TT--------.GA-GCTAG........................-A..GGAGAG.----------------------------T------A--------GC-------------------C----------------------- 189
34_01B.TH.99.OUR2478P .........................................................................................--------------------T------A--------A--------------------C-------A----------GT--- 81
35_AD.AF.07.169H ..................................................................................-------------------A-------G--A---A--------AC------G-----------------------G------------ 88
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........................................................................................--------------------T------A--------GC------G------------------------------------ 81
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .........................................................................................--------------G----CT------A--------GC-------------------------------------C----- 81
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------..........A--TT-----------------........................--....----------------------------------------A--------GC------------------------------T------------ 302
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------...........--TT-----------------........................--....------------------------------------C--C---------A-------------------------------------------- 350
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------TA...A.A--TT-----------------........................--....-------------------------------------------------AA---------------A-----A--------G------------ 359
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------........---TT-----------------........................--....--R---...---------------G------------------------A-------------------------------------------- 405
43_02G.SA.03.J11223 --------------.TTT.......--.T-----------------........................--....---------------------------------T------A--------GC------G-----------G--R--------------------- 410
44_BF.CL.00.CH80 ------------.--T........---TT-------A---------........................--....-------------------------A--------------A--------GC---------------A-----A--------------------- 315
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------...........---TT-----------------............................AG---------------------------------------GA--------ATG------------------------------------------ 868
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------..........A--TT-------A---------........................--....----------------------------------------A--------GC------------------------G------------------ 329
47_BF.ES.08.P1942 ----------------........A--TT-----------------........................--....---------------------------------------------G---A----------------------------A----------C---- 321
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...................................................................................-----C------------A-------T------A--------GC-------------------C----------------------- 87
49_cpx.GM.03.N26677 ------------G----T......---TT-----------------........................--....-------------------------A--------------A--------AA------G------------------------------C----- 311
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................-----------------------------A--------AA--------G---------------------------G------ 83
O.BE.87.ANT70 -------.................AA-TTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G---GA-------------T-----T--G--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G------ 927
O.CM.91.MVP5180 -------.................AAATTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAG-...G---GA-------------------T--G--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC---- 902
O.CM.96.96CMA102 -------.................AAAATTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAG-...G---GA-------------------T--G--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G------ 357
O.CM.98.98CMA104 -------.................AAAATTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAG-...G---GA-------------------T-----G-CA---A-CA----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A--G------ 359
O.CM.99.99CMU4122 -------.................AAATTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G---GA-------------C--------G----AA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G------ 358
O.FR.92.VAU -------.................AA-TTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G---GA-------------------T--G--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G------ 436
O.SN.99.99SE_MP1299 -------.................AAATTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G---GAG------------------T--G--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C 929
O.US.97.97US08692A -------.................AAATTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G---GA-------------T--------G--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A--C---A------ATCT--A--G------ 324
O.US.99.99USTWLA -------.................AAATTTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGA...G--AGA----A--------------T-----G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------ 350
N.CM.02.DJO0131 T----------A............A--TT----G----T---C---.......................A--CAGGAGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C 346
N.CM.04.04CM_1015_04 T----------A............A--TT----G----T---C---.......................A--CAGGAGAGAG---------------------G----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C 348
N.CM.06.U14842 T----------A............A--TT----G----T---C---.......................A--TAGGAGAGAG---------------------G----CA------A----R----A------GGG----TAT--G--A-----------------G--C 347
N.CM.95.YBF30 T----------A............A--TT----G----T---C---.......................A--TAGGAGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C 434
N.CM.97.YBF106 T----------A............A--TT----G----T---C---.......................A--TAGGAGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------GC----TAT--G-----------------------C 435
N.FR.11.N1_FR_2011 T----------A............A--TT----G----T---C---.......................A--TAGGAGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------GC----TAC--G--A--------------------C 241
P.CM.06.U14788 --------................CA-TTTGTC--T--T-A--GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTCT--...G-GAG-----------------------G--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T------------ 362
P.FR.09.RBF168 --------................CA-TTTGTC--T--T----GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCT--...G-GAG-----------------------G--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T------------ 921
CPZ.CD.90.ANT ---------CTTC-TTT.......-G-TTTGT-GCTA-T-AGC-ATCCTAGGGGAAGGTCGAAGTCTCTAG-..AAC--GA-------A---G-G-----T--T--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C 240
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------.............AA-TTTG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G-GAGA--------------------A------C-------AG-------GCT------------A--C----A--------------------C 445
CPZ.GA.88.GAB1 -----------A............A--TTTG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G-GAGA----------------------TC---CA------A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G---- 913
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------A..............AA-TTTGT-GT---T--GC-ACCCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-TAACAG-G--A--------------------G--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G---------- 439
CPZ.US.85.US_Marilyn --------................CA-TTTG-C---A-T----G--CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAG-...G--AGAG---------------------TC-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G--- 918
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B.FR.83.HXB2 AAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTA 1046
Gag _K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G-C--------C----------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T--------G-T--YA--------W--------A---A--------T--------------------- 257
A1.ES.06.X2110 -G-C-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------AA------A---CAG------A-A-A---AT-G------G-TA-C---------A------------A--------T-------------GT------ 290
A1.GE.99.99GEMZ011 -G-C--------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A---A----T----G---G-TT-CAG-------A-------T----A----------------A-----GT------ 251
A1.IT.02.60000 -G-C-------CC----------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T-----T--G-T--CAG----------------T---A------------------------------ 1057
A1.KE.06.06KECst_001 -G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A------------A------------------------------ 258
A1.RU.08.PokA1Ru -G-C-------CC--------------------T-G---A-------GC----C--------T-----------------A---CAG---T--T---A----T----G---A-T--CA-----------------G---A------------------------------ 549
A1.RW.93.93RW037A -G-C--------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-T-A---AT-----T--G-T--CA--------A------------A---G-------------------------- 1045
A1.SE.95.SE8538 -G-A-G------T----------------------G--CA--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A-A------T--------G-TT-CA--------A------------A------------------------T----G 251
A1.TZ.01.A341 -G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T--------GAA------A---CA-------A-A------T----------T--C--A------A----G-------------------------------------- 251
A1.UA.01.01UADN139 -G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------------A--------------------T--------- 251
A1.UG.99.99UGA07072 -G-C--------C----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------A---CA-------A---C---AT--------G-TA-CA--------A--------A---A--------T--------------------- 251
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G-A--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A--------A---A---C-------------------------- 478
A2.CD.97.97CDKTB48 -G-C-G------T----------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G-T--CG--------A-----------------------------A-----GT------ 393
A2.CM.01.01CM_1445MV -G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT--G-T--C-CAGT----A------------A----C-----------A-----GT------ 251
A2.CY.94.94CY017_41 -G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G-T--C--A------A------------A--------------------T-GT------ 415
B.AR.04.04AR143170 -G------------------------------------------------C-----------A----------------------A-------A-AA-------------------------------------G----A------------C---------GT------ 253
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------T--------------------------A--------------------------------G----G-----------------------------G--------C----------------------A----------------A-----GT------ 257
B.BO.99.BOL0122 -G---------------------------A--------------T-----C-----------T-------------GG--------------------------------G--------A------------------------------------------GT-----T 251
B.BR.06.06BR1119 -G-C--------T----------------------------------TA-------------T------T-----------------------A-A-A-------------G-----A---------------------------------------------------- 463
B.CA.07.502_1191_03 -----G-----------C---------------------A----T-----C---------------------G-G--------C---------A-A-----------------T-----------------------------C----TC------------GT------ 467
B.CN.09.1121 -G----------C--------------------T-----A----------C-----------T-----G-----G--------C---------T----------------------C--------G----------------------T-------A----C-------- 285
B.CO.01.PCM001 --------------------------------A------A----T-----------------TC-G---T----------T-----------------------------------------------------G----A--------T-------A-----GT------ 251
B.CU.99.Cu19 -G--------------------------A---A--------------------C------------------------------------------AC----T----G-------------------------------A----------------------GT------ 587
B.CY.09.CY266 -G-C--------G--------------------------A----------C--------------------------------C------------------------T-T----------------------------A----------------------GT------ 257
B.DE.86.D31 -G------------------------------A------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------T---C----------------- 592
B.DK.07.PMVL_011 ---C----------------------------------------------C--C-----------------------------------------A--G---T------------------------------------A-------C--------------GT------ 405
B.DO.05.05DO_160884 ------------C-------------------------------T---A-------------T--G--G---A----G-------A-----------A---AT--------------A-T-------------------A---C------------A-----GT---T-- 251
B.EC.89.EC003 .............-------------------A---------------A------------------------------------A---------A-T----------------------------------------------------------------GT------ 157
B.ES.09.P2149_3 -G---------------------------------------------------------------G-----------------------------------------G-----------A------------------------------------A-----GT------ 502
B.FR.92.92FR_BX08 -G-C---------------------------------------------------------------------Y---------------G----------------------------------------------------------T------------------T-- 251
B.GA.88.OYI_397 C--C--------------------------------------------A-------------------------------T------------------------------------A-----------------A----------------------------T--T-- 592
B.GE.03.03GEMZ004 --T--G--------------------------------------T-----------------------------------T----A----------CA-----------------------------------------A--------T---C---------GT------ 251
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G-------------------------------------C-------------------- 251
B.IN.x.11807 -G------------------------------A---------------C-C---------------------------------------------------A--------G---------------------------------------------------------- 396
B.JM.05.05JM_KJ108 --G--------C--------------------------------T-----------------T-----------------T----------------A---------------T-----A-------------------A------------C---------GT------ 251
B.JP.05.DR6538 ---C-C--------------------------------------T-----C---------------------G----------C-A-------------------------G---------------------------A--------T-------A-----GT------ 1050
B.KR.04.04KMH5 -GG---------C--------------------------------------------------------------------------------T---C-----------------------------------------A----C---T--------------------- 1024
B.MM.99.mSTD101 -G------G-----------------------A--G---------------------------C--------G---G------------------A-A---------------A---A------------------------------TC-------------------- 424
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------A--------------------------------T-----G------------------------------------------G---------------------------A--------T--------------------- 572
B.PE.07.502_2649_wg8 C--------------------------------T-------------------C---------------------------------------------------------G-----------------------T--------------------------GT------ 458
B.PY.03.03PY_PSP0115 C-G--------------------------------------------------C--A-----A---------GG--G---T-------R-------AC------------G-----------------------G----A------------------------------ 251
B.RU.04.04RU128005 -G-----------------R------------A-----------------C--------------R-----------G-----------G-------A-------------AG---------------------R-----G---------------A-----GTT----- 537
B.TH.00.00TH_C3198 -G----------C-------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------TC-------------------- 251
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------------------------T---A-------------T-----G-------GG-----C-----G---T---C---------G-----------------G----------------------T--------------------- 251
B.TW.94.TWCYS_LM49 -G------G---C--------------------------A----------C--C-----------------------------C-----------------A------T-------------------------------------------------------T----- 1045
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------------------------------C-----G--------------C------------------T------------------------------------A----------------------GT------ 251
B.US.11.ES38 C-GC-------------------------------------G--------C--C---------------------A-------C---------T---A------------GG-T--------------------G----AG-------T--------------------- 969
B.UY.02.02UY_TSU1290 -G------------------------------------------------------------T-----G---GG--G----------------T---A-------------A------C--------------------------------------------------- 251
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------T--------C-----T--A---------G--------------------T----------------T----------------------------A--------T-------------GT------ 251
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -G-C--------------------------------------------A---------------------------C----------------T-------------T--G----------------------------------------------------------- 478
C.AR.01.ARG4006 -TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA--------------G-T---------------A-G-------T------------------T-----T----- 251
C.BR.04.04BR013 -TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--GCC--------T-----G---G--------------------A-AAA-------------G-T--CA--------A--A-G-------T------------------T-----T----- 507
C.BW.00.00BW07621 -TGA-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G--------------------C-----------T----- 423
C.CN.98.YNRL9840 -TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G--------C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T----- 257
C.CY.09.CY260 -TGC-------CT----------------A-----G---A----T---C----C-----T--T----------------------A-------A--A-C--------------T---A--------A----G----------------T---C-----------T----- 257
C.ES.07.X2118_2 -TGA-------CC--A-------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AAT------------G-T------------A----G-----------------C--C---------GTT---CG 489
C.ET.02.02ET_288 -TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G-T---A-A------A----G----------------T---C-----------T----- 251
C.GE.03.03GEMZ033 -TGC-------CC----------------------G---A--------C----C--------T-----G---G----C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-----------------C--C-----------T----- 251
C.IL.98.98IS002 -TGC-------C-----------------------G--CA----T---C----C-----T--T----------------------A---G---A---A-------------G-T---A-A------A-------GA---A--------T---C-----------T----- 392
C.IN.03.D24 C-TC-------CT----------------A---A-G---A----T---C----C--------T-----G---G----C---------------A-AAA---------------T------------A-------------G-------TC--C----------------- 1067
C.KE.00.KER2010 -GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-----------------C--C-----------T----- 251
C.MM.99.mIDU101_3 -TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A---------------------TC--C-----------T----- 425
C.MW.93.93MW_965 -TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C----C---T---------G------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G---T-G---------C----C----------------- 251
C.SN.90.90SE_364 -TGC-------CC----------------A-----G---A----T---C----C--------T-----G-----------------G------A--AA-------------G-T------------A----G-----------G--------C-----------T----- 251
C.SO.89.89SM_145 -TGA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A--AA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T----- 251
C.TZ.02.CO178 --GA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA---------C---G-T------------A----G----------------TC---G-----T--GTT----- 251
C.US.98.98US_MSC3018 -TGA--------T----------------------G---A----T---C----C--------T-----GGA-G-------A----A-------A--AA-------------G-T-----------------G-------A---------C--C-----------T----- 251
C.UY.01.TRA3011 -TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----------------T----A-------A-AAA---A---------G-T--C---------A--A-G-----C-T----C-------------T-----T----- 251
C.YE.02.02YE511 -TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G-T------------A---CG-------A------------C-----G-----T--T-- 251
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -TG--------C-----------------------G---A----T---C----C--------T--G---T--G------------A-------A--CA-------------G-T------------A----G--------------------C-----------T----- 480
C.ZM.02.02ZM108 -TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA------C--------T------------A----G--------------------C---------GTT--T-- 1045
D.CD.83.ELI -G-C---------------------------------------AT---C-------------T----------------------A-------A-A--G------------G-TA-----------A------------------------------------------- 592
D.CM.01.01CM_0009BBY -GGC----------------------------------------T---C-------------T--G-----------G-------A-------A-AA-C---T-G--G-----T---A----------------G-------------T---------------A----- 251
D.CY.06.CY163 C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G-T---------A-T---------T----------G-----C---A-------A----- 257
D.KE.97.ML415_2 -G-C--------T------------------G---T--------T---C-------------T-----------------G----A-------A----------T------A-TA----------------G---A---A---------------------------T-- 512
D.KR.04.04KBH8 ---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A-----------------TA-A---------------A------A--------T--------------------- 1005
D.SN.90.SE365 --GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G-TA-----------------------------------------A------------- 1045
D.TD.99.MN011 --GC----------------------------------------T---C-------------T-----G--------T-------A---------A--C--------G---G-TA--A------------------------------T---C-----------A----- 264
D.TZ.01.A280 C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G-TA------------------------A--------T--------------------- 241
D.UG.99.99UGK09958 ---C-----------------------------T----------T---C-------------T----------------------A---G---A-AA----A---------G-TA----A-----------G-------A------------------------------ 251
D.YE.02.02YE516 CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G-TT-GA-------T----------------------T---------------A----- 251
D.ZA.90.R1 -G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C---------------TA------------------------------------------------------- 366
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...............-----------------------------T---C--G----------T-----------------------GA-----A-A--G-----------------------------------G-----------G-TC----------T-GT------ 155
F1.AR.02.ARE933 -G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C------A-------------------G----A---G------------------GT------ 355
F1.BE.93.VI850 ---A-G------C--A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T-------------GT------ 401
F1.BR.07.07BR844 ---A-G--G---C--A----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T----T--------------------G----A------G------G--------GT------ 809
F1.CY.08.CY222 ---A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A--------------------------------G-----G-----------G---------A---T-GT------ 257
F1.ES.x.P1146 -G-C-G--G---C--------------------T----------T------G----------TC--------C------------ARA-----A-A-C------T--------A--------------------G-----------G---------A-----GT------ 344
F1.FI.93.FIN9363 -G-A--------C-------------------------------T---A-AG----------TC--------------------CA-A-----A-A-C----A----G------A-------------------G-----------------C---A-----GT------ 387
F1.FR.96.96FR_MP411 -G-A-G--G---C--------------------T----------T------G-------A--TC--------C------------AG------A-AA-------------------------------------G-----------G-TC------------GTT----- 257
F1.RO.96.BCI_R07 -G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T-----------------------------G-----------G---------A-----GT------ 1085
F1.RU.08.D88_845 -G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G--------C-C---------G--G--GA--------------------------GT------ 502
F2.CM.97.CM53657 -GGC-G---------------------------------A----T---C-------------T-----G---AAG----------A-------A-A-----A--------------------------------G----A--------TC--C---A---T-GT------ 251
G.BE.96.DRCBL -G-A-G------T----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------G-T--C--A------A----G--GA---A----C---T--------------------- 1031
G.CM.04.178_15 -G-A-G------T--R-----------------A-G--GA----T---C----C----AA--C---------G-------T---CAG------A---C------G-----C--T--C--------GA----G---A------------T--------------------- 582
G.CN.08.GX_2084_08 ---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G------G-T--C---------A----G---A---A--------T----G---------------- 283
G.CU.99.Cu74 -G-A-G------C-C--------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------G-T--C--A----C-A----G--G----AG----------------------------- 659
G.ES.09.X2634_2 ---C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------G-T--C---------A----G--GA---A------------------------A----- 523
G.GH.03.03GH175G -G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G-T--C---------A----G--G-------------TC-------------------- 1089
G.KE.93.HH8793_12_1 -G-C-G------C----------------A---A-G--GA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-TA-C--M------A----G--GA---A--------T--------------------- 448
G.NG.09.09NG_SC62 -G-A-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C-------GTG-------T---CAG------A--ATG-----G---------A-C---------A-------GA---A--------T--------------------- 253
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B.FR.83.HXB2 AAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTA 1046
Gag _K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y
G.PT.x.PT2695 -G-A-G------T----------------------G---AA---T---C-C--C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T--------G-T--C---------A----G--G-------------T---------------A----- 997
G.SE.93.SE6165_G6165 ---A--------C----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G---------------- 449
H.BE.93.VI991 -GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G-T---A--------A-------C---CA----------------A-----GT------ 432
H.BE.93.VI997 -GGC-------------------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG-----TA--A--------A-----------CW--------T------C-----G-------- 373
H.CF.90.056 -GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT------ 393
H.GB.00.00GBAC4001 -GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G-T------------A--------A---A---G----T----CT-------GT------ 567
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -GGCG------------------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------GAT---T-A------G----G--GA-A-A--------T---C----A------------ 244
J.CM.04.04CMU11421 -GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C--------TTA---A-----GA--------A---AG-----------C----------------- 564
J.SE.93.SE9280_7887 -GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C-----A---A------G----------------------- 369
J.SE.94.SE9173_7022 -GGA--------C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T------------A--------A---A------------------------------ 370
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A-----------------A-----C--G-----G---------C---T--------------------- 257
K.CM.96.96CM_MP535 ---C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT------ 257
01_AE.AF.07.569M --GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A---C----------------T--------G 258
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-A-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T-----T--AAT--CA-----------------A---A--------T------CA------------G 1001
01_AE.CN.09.1119 --GC----------G--------------A---T-G---AA-------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----G---ATT--CA-A-------------------A--------T-------A-----GT-----G 286
01_AE.HK.04.HK001 -TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T--------------------G 423
01_AE.JP.x.DR0492 -GGA-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---G-----A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T-------A------------G 1064
01_AE.TH.04.BKM --GA-G------C--A-------------A---T-G---A----T---A----C--------T---------G----G--A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A-----------------------------G 1007
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --GC--------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----G---A-T--CA---------------------A--------T-------C------------G 251
01_AE.VN.98.98VNND15 -GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T-------A------------- 310
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -G-C-------------------------------G---A----T--------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--AA---------------------A--------T-------------GT---T-- 251
02_AG.CY.09.CY256 -G-C--------C----------------------G--GA-G------C----C--C-----T---------G-------A--CCA----C--A-A-A----T-----T--A-T---A---------------------A------G-TC------A----------T-G 257
02_AG.ES.06.P1261 -G-C--------C----------------------G--CA---A-T--C----C--------T---------G-------A---CA----C--T--AA----T----G---G-T--CGG-------A------------A----------------A---T------T-G 498
02_AG.FR.91.DJ263 -G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GT--A-A-A----T-----A--G-T--CGG--------------------A----------------A----------T-G 409
02_AG.GH.03.03GH181AG -G-C--------T--------------------T-G---A----T---C----C--------T---------G---G---A---CAG---C--A---A----T----GT--A-T--CAG--------------------A----------------A----------T-G 1082
02_AG.LR.x.POC44951 -G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A-T--CAGT-----------G-------A--------T-------A----------G-G 1056
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GC--A---A----T-----T--A-T---A---------------------A--------T-------T----------T-G 253
02_AG.SE.94.SE7812 -G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C------------------G-------A---CA----C--A---A---AT-----T--A-T--CAG--------------------A--------T------CA----------T-G 433
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A-T--CA---------------------A--------T------------------T-- 258
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -G-C--------C----------------------G--CA-G------C----C--------T---------GG------A---CA-------A---A----T--------A-T--GAG--------------------A--------T-------------GT---T-- 258
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCA----C--A---A----T-----T--G-T--CA---------------------C--------T-------A----------T-G 251
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T--CA---------------------A------------------------------ 278
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T--CA-A-----------------------------------TA--A---------G 412
05_DF.BE.x.VI1310 -G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G-TA-----------A------------A---------C-------------------- 422
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A-T--CA---------------------A--------T--------------------- 1074
07_BC.CN.98.98CN009 -TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T----- 393
08_BC.CN.06.nx2 CTGC-------C-----------------A-----G---AA---T---C----C--------T-----G-----------A----AG------A-AAA-------------G-T------------A----G-------A---------C--C---------GTT----- 1003
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G-----T---AG--------------------A------------------------------ 257
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G-TA----------------G---A---A------------------------------ 425
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G-T--CA-T------A----------------------C-------------------- 422
12_BF.AR.99.ARMA159 -G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A--------------------------------------G-------------T-------------GT------ 1066
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G--------T--C--------------G--G----A------------------------------ 424
14_BG.ES.05.X1870 -G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------G-T--C---------A----G--GA------------T---------------A----- 522
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A-----------------------------G 454
16_A2D.KR.97.97KR004 -G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G-------TA--A-----------------A---AG-----G-T----G------T--------- 413
17_BF.AR.99.ARMA038 -G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A--------------------------------------G---------------------A-----GT------ 251
18_cpx.CU.99.CU76 -G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T----TA-CA-A---------------A---AG-----------------------T----- 363
19_cpx.CU.99.CU7 -G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA------------------------------T--------------------G 272
20_BG.CU.99.Cu103 -G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G-T--CA-A------A----G--G----AG-------T--------------------- 521
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G--------------TA------------------------A--------T--------------------- 251
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------AGT--CA-----------------A---A----------------A------------- 251
23_BG.CU.03.CB118 -G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-T--CA-A------A----G---A---AG-------T----G---------------- 495
24_BG.ES.08.X2456_2 -G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------G-T--C--A-----GA----G--GA---AG----------------------------- 506
25_cpx.CM.02.1918LE -G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G-T---A---------------------A----------------------GT------ 251
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G-TG--A----------------G----A--------T-------------GT------ 1066
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G-T--C----------------------A------G-T----CT--------------- 1049
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G--------A--------------------------------C------------GT------ 415
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC-----------------------------------------A--------T-------------GT------ 417
31_BC.BR.04.04BR142 -TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G-T---A--------A--A-G------GT------------------T----------- 503
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G-T--CAG------G-------------AG-------T--------------------- 696
33_01B.ID.07.JKT189_C -GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT--A-T--CA--------------------CA-------C--------A---T--------G 359
34_01B.TH.99.OUR2478P C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA-------------G-------A--------T-------A------------G 251
35_AD.AF.07.169H -G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G-T--CA------------------------------T--------------------- 258
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A-T--CA---------------------A------------------------------ 251
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------------A--------T--------------------G 251
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T--------------------------------G----A------------------G---GTT----- 472
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------------------------G-----G---------------------A-----GT------ 520
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C-------------------------------A----------------A------------- 529
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------A--------------G-----C---------------------------G---------------------------A------------------------------ 575
43_02G.SA.03.J11223 -G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A-T---AG--------------------A--------T-------A----M-----T-G 580
44_BF.CL.00.CH80 -G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A--------------------------------G-----------G-------------T-GT------ 485
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T--------AAT--CA-----------------A---A--------------------T--------- 1038
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T-------------------------G-------------T-----------T-GT------ 499
47_BF.ES.08.P1942 -----G-----------------------------------------TC--------------------------------------------------------------G--------------------------------C---T----G---------------- 491
48_01B.MY.07.07MYKT021 -GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA--------------------------C---T-------A---T--------T 257
49_cpx.GM.03.N26677 -G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA-A-------------------------------------------------- 481
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G-----------------------T----------------R-----------------T---------G---GT------ 253
O.BE.87.ANT70 -G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----G 1097
O.CM.91.MVP5180 -GGC--------T----------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----G 1072
O.CM.96.96CMA102 -GGC--------T----------------------G--CA-------TTG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T---A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----G 527
O.CM.98.98CMA104 -G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----G 529
O.CM.99.99CMU4122 -G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----G 528
O.FR.92.VAU --GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----G 606
O.SN.99.99SE_MP1299 -G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----G 1099
O.US.97.97US08692A -GGC--------T----------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-Y-GG--C---A-----GTG----G 494
O.US.99.99USTWLA C--C--------T---------------A----------A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAG 520
N.CM.02.DJO0131 -G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T-- 516
N.CM.04.04CM_1015_04 ---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T-- 518
N.CM.06.U14842 -G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T-- 517
N.CM.95.YBF30 -G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T-- 604
N.CM.97.YBF106 -G---G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T-- 605
N.FR.11.N1_FR_2011 -G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--------C--CT-----GTT--T-- 411
P.CM.06.U14788 --GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-G 532
P.FR.09.RBF168 -TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-G 1091
CPZ.CD.90.ANT -TGA--------C-G--T--------ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-G 410
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TGA-G------T----------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-G 615
CPZ.GA.88.GAB1 -TGA-G------T----------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-G 1083
CPZ.TZ.00.TAN1 TT-A--------C----------CG-A--C--A---C-G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC-----G--G--T--GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA----- 609
CPZ.US.85.US_Marilyn -TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-G 1088
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B.FR.83.HXB2 TTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGAC..................AAGATAGAGGAA...GAGCAAAACAAAAGT..................AAGAAA............AAA......GCA......................... 1134
Gag __C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__.__.__.__.__.__.__K__I__E__E__.__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__.__K__K__.__.__.__.__K__.__.__A__.__.__.__.__.__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A--------------TG--------------------Y----T..................--A---------...ATAA----T--G--C..................---C--............-GG......A-T......................... 345
A1.ES.06.X2110 ------A---------------G--------------------G----T..................--A--------G...ATA-----G-----C..................---C--............-GG......A-T......................... 378
A1.GE.99.99GEMZ011 ------A--------------TG-------------------------Y..................--A-----R---...ATAM-R--T--G-RC..................---C--............-RG......AMM......................... 339
A1.IT.02.60000 ------A------C-------TG-------------------------T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A-C......................... 1145
A1.KE.06.06KECst_001 ---C--A--C---CAAC---GTG---G---------------GC----T..................--A---------...CT------T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 346
A1.RU.08.PokA1Ru ------A--------------A----G---------------------T..................--A--------G...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A-C......................... 637
A1.RW.93.93RW037A ------A------CAC-----TG--------------------C----T..................--A---------...CTA-----T--G--C..................---C-G............CGG......A--......................... 1133
A1.SE.95.SE8538 G--C--A------C-------TG----G---------------C----T..................--AT--------...ATA-----G--G--C..................---C--............--G......A--......................... 339
A1.TZ.01.A341 ------A------C-------TG--------------------C----T..................--A---------...AT------T--G--C..................C--C--............--G......A--......................... 339
A1.UA.01.01UADN139 ------A------C------------G--------------G------T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 339
A1.UG.99.99UGA07072 ---C--A--------------T--------------------------T..................--A--------G...AT----G-T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 339
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A--------------TG-------------------------T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 566
A2.CD.97.97CDKTB48 C-T---T-------A-------G--------------------C----T..................--A---------...--A---------T-C..................---C-G............--G......A--......................... 481
A2.CM.01.01CM_1445MV C-A---A-------AA------G-------------------CC----T..................--AT-------G...------------TAC..................---C-G............--G......A--......................... 339
A2.CY.94.94CY017_41 C--G--A---------G----TG--------------------C----T..................--A---------...--A------........................---C-G............---......A--......................... 497
B.AR.04.04AR143170 --T---A--C-G--A-G-----G----G-----------T--------G..................---C--------...--A--------G---..................C--C--............--G......A--......................... 341
B.AU.04.PS1038_Day174 ------A------GA-------G--------------------C-----..................------------...---------------..................------............--G......---......................... 345
B.BO.99.BOL0122 --------------A-------G--------------------------..................------------...---------------..................------............---......---......................... 339
B.BR.06.06BR1119 ---------------------C--------------------------T..................--A---------...--A-----T------..................------............---......-A-......................... 551
B.CA.07.502_1191_03 ------A-----------------------------------------A..................------------...--A----G-------..................------............--G......-T-......................... 555
B.CN.09.1121 ------A------G-A------G---G---------A------------..................---G--------...---------------..................------............RGG......-M-......................... 373
B.CO.01.PCM001 ------A---------------G--------------------C----T..................-G----------...---------------..................------............---......---......................... 339
B.CU.99.Cu19 --------------A-------G--------------------------..................-G---------G...---------------..................------............---......---......................... 675
B.CY.09.CY266 ------A---------------G-------------------------T..................------------...--A------------..................------.....................---......................... 342
B.DE.86.D31 ----------------------G-------------------------T..................------------...---------------..................------............---......---......................... 680
B.DK.07.PMVL_011 ------A-----------------------------------------G..................--A---------...---------------..................------............--G......-T-......................... 493
B.DO.05.05DO_160884 ------A--------------C----G---------A------------..................------------...------------G--..................------............---......---......................... 339
B.EC.89.EC003 --A-----------A------TG--------------------G----G..................------------...---------------..................------............---......---......................... 245
B.ES.09.P2149_3 ------------------G---G-------------A-----------T..................-TA---------...---------------..................-C----............--G......---......................... 590
B.FR.92.92FR_BX08 ------A-------A-G----TG---G---------A-----------G..................-G----------...---------------..................------............---......---......................... 339
B.GA.88.OYI_397 --------------A-------G-------------------------T..................------------...---------------..................------............---......---......................... 680
B.GE.03.03GEMZ004 -------------G--------G-------------------G------..................--A---------...--------------C..................---G--............--G......-T-......................... 339
B.HT.05.05HT_129389 ------A--C----A-------G--------------------C----T..................-G---------G...------------T--..................------............--G......---......................... 339
B.IN.x.11807 -----CA-------A-------G-------------------------T..................------------...-------G-------..................------............---......---......................... 484
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------T--------------------------G..................------------...---A----T------..................------............--G......ATG......................... 339
B.JP.05.DR6538 ------A-------AA----C----C----------------C-----G..................------------...---------------..................------............--G......---......................... 1138
B.KR.04.04KMH5 ------A------G------------G---------------------G..................------------...---------------..................------............--G......---......................... 1112
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------------------------A..................------------...---------------..................------............--G......A--......................... 512
B.NL.00.671_00T36 ----------GC----------G-------------------------A..................--A---------...--A------------..................------CGGGCACAG...C--......---......................... 669
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------------------------A------------..................------------...---------------..................------............--G......---......................... 546
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------A-------A-------G--------------------------..................------------...--A----C-------..................------............--G......---......................... 339
B.RU.04.04RU128005 ------A-------AA------G-------------A-----------G..................--A--------G...--A------------..................------............--G......---......................... 625
B.TH.00.00TH_C3198 ------A--------------TG-------------------------G..................---G--------...---------------..................---C--............--G......---......................... 339
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------A-------A-------G--------------------------..................------------...--A------------..................------............---......---......................... 339
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----A-A-------A------------------------C--------A..................------------...---------------..................------............---......---......................... 1133
B.UA.01.01UAKV167 ------A-------A---------------------A------------..................------------...--------------C..................------............--G......---......................... 339
B.US.11.ES38 -------------G-------TG--------------------------..................--A---------...---------------..................------............---......---......................... 1057
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------A-----G-A----------------------------------..................------------...---------------..................------............---......---......................... 339
B.YE.02.02YE507 -------------CA------TG--------------------------..................------------...---------------..................------............---......---......................... 339
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------A-----G-A---------------------------------T..................------------...---------------..................--A--C............-GG......---......................... 566
C.AR.01.ARG4006 ------A---GC--AA---------CG---------A-----C------..................--A---A-----...------G-A------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.BR.04.04BR013 ------A-------A----------CG---T-----------C------..................--A---C-----...--A------------..................C--CT-............---......AT-......................... 595
C.BW.00.00BW07621 ------A---A---A------TG--CG------------G--A------..................C--------A--...--A------C-----..................C--C--............---......A--......................... 511
C.CN.98.YNRL9840 ------A---G--G-------AG--CG---------A-----C------..................------------...--A----------T-..................C--C--............---......A--......................... 345
C.CY.09.CY260 ------A---GC-G--------G--CG---------------C------..................------------...--A------------CAGCAAAAAACA......C--C--............---......A--......................... 357
C.ES.07.X2118_2 ------A---G-C--------TG--CG---------------C------..................---------RG-...--A------------..................C-AC--............---......A--......................... 577
C.ET.02.02ET_288 ------A---G--G-------T---CG---------------C------..................-G----------...--A---------GTG..................C--C--............---......A--......................... 339
C.GE.03.03GEMZ033 ------A---A--G--------G--CG------------C--C-----T..................------------...--A-----GG--T--..................C--CG-............---......A--......................... 339
C.IL.98.98IS002 ------A--CA-G-AC------G---G---------------CC----T..................------------...--A-G----------..................C--C--............---......A--......................... 480
C.IN.03.D24 ------A---G--G--------G--CG---------------C------..................-----------G...--A-----G---T--CAGCAAAAAATACAGCAGC--C--............---......A--......................... 1173
C.KE.00.KER2010 ------A---A-T-A------AG--CG---------------C------..................------------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.MM.99.mIDU101_3 ------A---TC-G-------AG--CG---------A-----C------..................------------...--A----------T-..................---C.-............---......A--......................... 512
C.MW.93.93MW_965 ------A---GC--AC---------CG---------------C------..................------------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.SN.90.90SE_364 ------A------GAC---A--G--C----------------C------..................------------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.SO.89.89SM_145 ------A---G---A-------G--CG---------------C------..................------------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.TZ.02.CO178 ------A------G-----------CG---T-----------C------..................------------...--A---------T--..................C--C--............---......A--......................... 339
C.US.98.98US_MSC3018 ------A---A--G--------G--CG---------------C-----T..................------------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.UY.01.TRA3011 ----------G---A-------G--CG---------------C------..................--A---A-----...--A----------AG......................................................................... 327
C.YE.02.02YE511 C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C------..................--A---------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 339
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------A---AG---------TG--CG----------------------..................--A---------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 568
C.ZM.02.02ZM108 ------A---G-----------G--CG---------------C------..................------------...--A-----G---T--..................C--C--............---ATACAA---......................... 1139
D.CD.83.ELI ------A---A--G-A-----TG-------------------------A..................-----G------...---------------..................------............--G......---......................... 680
D.CM.01.01CM_0009BBY ------A---A-C--A------G-------------A-----------T..................------------...--A..............................C-----............---......---......................... 327
D.CY.06.CY163 ------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A..................------------...--A--------C---..................------............---......---......................... 345
D.KE.97.ML415_2 ------A------------A--G--GC----------------------..................------------...--A----C-------..................------............--G......---......................... 600
D.KR.04.04KBH8 ------A---G----A---A-TG----G---------------------..................--A--------G...--A------------..................--A---............---......---......................... 1093
D.SN.90.SE365 ------A---G---A-------G--------------------G----A..................-----G------...--A-G------G---..................------............--G......-T-......................... 1133
D.TD.99.MN011 ------A---G---A----C--G----G--------------------T..................------------...--A------------..................------............---......---......................... 352
D.TZ.01.A280 ----------AG--A-------G-------------------------A..................--AT--------...-------C-------..................------............--G......---......................... 329
D.UG.99.99UGK09958 ------A---G---A----A-----------------------------..................------------...--A----C-------..................------............---.................................. 336
D.YE.02.02YE516 ------A---G---------G-G----G--------------------T..................------------...--A----------T-..................------............--G......---......................... 339
D.ZA.90.R1 ------A---G----------TG-----------C--------------..................------------...--A------------..................-----G............--G......---......................... 454
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --T---A-------A-GA----G----G--------------------G..................---C--------...--A--G--T------..................C--C--............---......A-G......................... 243
F1.AR.02.ARE933 --C---A--------------AG----G--------------------G..................---C--------...--C-----T------..................C--C--............--G......AG-......................... 443
F1.BE.93.VI850 --A---A---------GC--G-G---C----------------------..................---C--------...--A------------..................C--C--............--G......A--......................... 489
F1.BR.07.07BR844 --T---A-------A-G-----G-------------------------A..................---C--------...--A---------T--..................C--C--............-GG......A--CAGCAAAAGACG............. 909
F1.CY.08.CY222 --A---A-----G-A-------G----G--------------------A..................---C------C-...--A----C---G---..................C--C--............--G......A--......................... 345
F1.ES.x.P1146 --A---A---------G-----G----G-----------C--------G..................---C--------...--A------------..................---C--............--G......A--......................... 432
F1.FI.93.FIN9363 --T---A-------A-------G----G--------------------T..................---C--------...--A------------..................C--C--............--G......A--......................... 475
F1.FR.96.96FR_MP411 ------A-------A------------G--------------------G..................---T-------G...--A---------G--..................C--C--............--G......A--......................... 345
F1.RO.96.BCI_R07 ------A---------G-----G----G--------------------G..................---C--------...--A---CG-------..................C--C--............--G......A--......................... 1173
F1.RU.08.D88_845 --A---A------------CCTG-------T-----A-----------G..................---T--------...---------------..................C--CG-............--G......C--......................... 590
F2.CM.97.CM53657 --A---A------------A-A---GG---------------------T..................---C--C-----...--A---G--------..................C--C--............---......A--......................... 339
G.BE.96.DRCBL ------A-------A-------G---G---------A--G---C----G..................G-AG-G--AA-G...ATA-----G--G---..................C--C--............---.................................. 1116
G.CM.04.178_15 ------A-------A-------G-------------A------C----G..................G-AG-G--AA--...AGA-----G--C---..................C--C--............---......A--......................... 670
G.CN.08.GX_2084_08 ------A-------A-------G-----------C-A------A--A-G..................G-AG-G--AA--...ATAAR-C-G------..................C--C--............GR-......---......................... 371
G.CU.99.Cu74 ------A-------A-------G-------------A------C----G..................G-AG-G--AA-G...-CA-----G------..................C--C--............---......A-G......................... 747
G.ES.09.X2634_2 ------A------G--------G-------------A------C----T..................G-AG----AA-G...ATA-----G---G--..................C-----............---.................................. 608
G.GH.03.03GH175G C-----A--------A-----AG-------------A------C----G..................--AG-G--AA--...CTA-----G--T---..................C--C--............---.................................. 1174
G.KE.93.HH8793_12_1 ------A----CC-A-------G----G--------A------C----G..................G-AG----AA-G...ATA-----G------..................C--C--............---......AT-......................... 536
G.NG.09.09NG_SC62 ------A-------A-------G-------------A------C----G..................G-AG-G--AA--...ATA-----G------..................C--C--............G--......AA-......................... 341
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B.FR.83.HXB2 TTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGAC..................AAGATAGAGGAA...GAGCAAAACAAAAGT..................AAGAAA............AAA......GCA......................... 1134
Gag __C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__.__.__.__.__.__.__K__I__E__E__.__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__.__K__K__.__.__.__.__K__.__.__A__.__.__.__.__.__.__.__.__
G.PT.x.PT2695 ------A---------------G-------------A------C----G..................G-AG-G--AA-G...ACA--G--G------..................C-----............C--.................................. 1082
G.SE.93.SE6165_G6165 ------A---------------G-------------A------C----A..................G-AG-G--AA-G...ATA-----G------..................C--G--............---......AT-......................... 537
H.BE.93.VI991 ---C--A--------A-----TG-G----------------------GG..................------------...ATA--G--T--G-AC..................---C--............-G-......A--......................... 520
H.BE.93.VI997 ---C--A-T------A------G------------------------GG..................------------...ATA-----------G..................C--C--............---......A--......................... 461
H.CF.90.056 ---C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T..................------------...ATA------------..................C--C--............---......A--......................... 481
H.GB.00.00GBAC4001 ------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T..................---G--A----G...ATA--G-----G-AC..................C--C--............-C-......A--......................... 655
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------A---T-G--------C----G------------G---------..................------------...CTTT----------C..................---G-G............---......--T......................... 332
J.CM.04.04CMU11421 ---C--A---G-GGRS------G-----------------R--------..................------------...CTA-----G--G-AC..................---C--............C-G......---......................... 652
J.SE.93.SE9280_7887 ---C--A-----G--------A-------------T------------G..................------------...ATT--------G-AC..................--AC-G............C-G......---......................... 457
J.SE.94.SE9173_7022 ---C--A-----G------------------------------------..................------------...ATT----------AC..................--AC-G............C-G......A--......................... 458
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G-----------T---C--G---GG--------------C------..................--AC--------...--A-------G--C-..................C--C--............--G......A--......................... 345
K.CM.96.96CM_MP535 --T---A-------A-------G-------------------C------..................--AC--------...--A------------..................C--CG-............--G......A--......................... 345
01_AE.AF.07.569M G--C--A--C------------G-------------------------T..................--A---------...--A-----G--G--C..................CG-C--............--G......A--......................... 346
01_AE.CF.90.90CF11697 G-----A--------------TG-------------------------T..................--A---------...-TA-----T--G-AC..................---C--............--G......A--......................... 1089
01_AE.CN.09.1119 G-----A--C-----------AG-------------------------T..................--A---------...-TA-----T--G--C..................C--C--............--G......A--......................... 374
01_AE.HK.04.HK001 G--C--A--C------------G-------------------------T..................--AT--------...ATA-----T--G-AC..................C-----............--G......A--......................... 511
01_AE.JP.x.DR0492 G--C-----C------------G---GG--------------------T..................--A---------...-TA-----T--G--C..................C--C--............--G......A--......................... 1152
01_AE.TH.04.BKM G--C-----C--G---------G-------------A------------..................--A---------...-CA-----T--G---..................C--C--............--G......AA-......................... 1095
01_AE.US.00.00US_MSC1164 G--C-----C------------G-------------------------T..................--A--G------...-TA--------G--C..................C--C--............--G......A--......................... 339
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C--A--C-G----------G-------------------------T..................--A---------...-TA-----T--G--C..................C--C--............--G......A--......................... 398
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY C-----A-------------CT--------------A-----C-----T..................--A---------...AT---------G--C..................---C--............--G......---......................... 339
02_AG.CY.09.CY256 G--C--A---AGC--A---ACC--------------------C-----T..................--A---------...-TA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 345
02_AG.ES.06.P1261 G--C-----------------A--------------------C-----T..................--AT--------...ATA-----T-----C..................-CAC--............GGG......A--......................... 586
02_AG.FR.91.DJ263 G--C--A---A----------C--------------------C-----A..................--A---------...-TA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 497
02_AG.GH.03.03GH181AG G-----A--------------A--------------------C-----T..................---T--------...-TA-----T--G--C..................--AC--............--G......A--......................... 1170
02_AG.LR.x.POC44951 G-----A----G----T----C----C---------------C-----T..................--A---------...AT------T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 1144
02_AG.NG.09.09NG_SC61 G-----A--------------C----G---------------------T..................--AG----A---...AT------G--G--C..................--AC--............--G......A--......................... 341
02_AG.SE.94.SE7812 G--C--A--------------C--------------A-----C-----T..................--AG-------G...-TA-----G--G--C..................---C--............--G......A--......................... 521
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-----G--A-----AG-------------------C-----T..................--AT--------...ATA---G-G--G--C..................--AC--............--G......A--......................... 346
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---C--A---------T----AG-------------------C-----T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............-G-......A--......................... 346
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G--C--A--------------T---C-------------G--C-----T..................--A---------...-T------T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 339
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A------C----------------------------------T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A-C......................... 366
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G--C--A--------A-----TG--C----------------------T..................--A---------...ATA----GT--G--C..................---C--............--G......A--......................... 500
05_DF.BE.x.VI1310 ------C---G-----------G-G-----------------------A..................------------...---------------..................--A-G-AAA.........--G......---......................... 513
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A------------A-AG---C---------------CA----T..................--A---------...ATA-----G--G--C..................---C--............--G......---......................... 1162
07_BC.CN.98.98CN009 ------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C------..................------------...--A----------T-..................C--C--............---......A--......................... 481
08_BC.CN.06.nx2 ------A---G---AA-----C---CG---------A-----C------..................--------A---...--A-----T---T--..................C--C-G............---......A--......................... 1091
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A-------A-------G---G---------------G-----T..................--A---------...ATA---GGT--G--C..................---C--............--G......A--......................... 345
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A---G--------A--G--GC----------------------..................------------...--A----C-------..................------............--G......---......................... 513
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---C--A-----GCA-------G---G------------G--------T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 510
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A-------A-------G----G--------------------G..................---C--------...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 1154
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------A--C------------G-------------A------C----G..................G-AG-G--AA-G...-TA-----T-GC--C..................C--C--............-G-......A--......................... 512
14_BG.ES.05.X1870 ------A-----------------------------A------C----G..................G-AG-G--AA-G...-CA--G--G------..................C-----............---.................................. 607
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G--C--A--AA-C---------G-------------------------T..................------------...-TA-----T--G-AC..................C--C--............--G......A--......................... 542
16_A2D.KR.97.97KR004 ------A--------A------G---G----------------C----T..................--AT--------...--A---------CAC..................---C-G............--G......A--......................... 501
17_BF.AR.99.ARMA038 --A---A-------A-G----TG----G--------------------G..................---C--------...--A--G---------..................-G-C--............--G......A--CAGCAAGCAGCAGCTGACAAGACA. 363
18_cpx.CU.99.CU76 ------A-----GG-------TG-------------------C-----T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 451
19_cpx.CU.99.CU7 G--C--A-----GCA-------G-------------------------T..................--AT--------...-TA--G--T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 360
20_BG.CU.99.Cu103 ------A-------------G-G-------------A------C----T..................G-AG-G--AA-G...TTA-----G------..................C--C--............---......ATG......................... 609
21_A2D.KE.99.KER2003 ------A---GC---A-----TG--------------------------..................------------...--A------------..................-----C............---......--G......................... 339
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A------C-------TG-------------------------T..................--A--------G...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......A--......................... 339
23_BG.CU.03.CB118 ------A---------------G-------------A------C----T..................G-AG-G--AA-G...TTA-----G------..................C--C--............---......ATG......................... 583
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A-------A-------G---G---------A------C----T..................G-AG-G--AA-G...TTA-----G------..................C--C-G............---......-T-......................... 594
25_cpx.CM.02.1918LE ------A-----G--A-----TG-------------------------T..................--A--------G...ATA-----T--G-AC..................---C--............--G......AA-......................... 339
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C-----A------------A-TG----------------------G--T..................--AG--------...AT----------.......................................---......---......................... 1145
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---C--A--------A-----TG-------------A------C----G..................G-AG-G--AA--...-TA-----G--C--G..................C--C--............---......A--......................... 1137
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------C----A----------------------------------..................-----------G...---------------..................------............--G......---......................... 503
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------T--------------------------A..................------------...---------------..................----C-............---......---CAGCAAGCAGCGGCTGGCACAGGAA 530
31_BC.BR.04.04BR142 ------A---G---A-------G---G---------------A------..................--A---A-----...--A------------..................C--C--............---......A--......................... 591
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A------------A-AG--GC----------------C----T..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--G......---......................... 784
33_01B.ID.07.JKT189_C G-----A--C------------G-------------------------T..................--A--G--A---...ACA-----T-----G..................C--C--............--G......A--......................... 447
34_01B.TH.99.OUR2478P G-----A--C---G-------TG-------------------------T..................--AT--------...-TA-----T--G---..................C--C--............--G......A--......................... 339
35_AD.AF.07.169H ---C--A------CA-----CA--------------------------T..................--A---------...ATA-----T-----C..................---C--............---......---......................... 346
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A------C-------TG-------------------------T..................--A------A-G...TTA----GT--C--C..................---C--............--G......A--......................... 339
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G-----A--C---C-------TG---G---------------------T..................--AT--------...-TA-----T--G........................C--............--G......A--......................... 333
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A..................---C--------...--A-----G------..................C--C--............--G......A--......................... 560
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A---A-------A-G-----G-------------------------T..................---C--------...---------------..................------............--G......---......................... 608
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A-------G--------------------------..................------------...---------------..................------............-GG......--G......................... 617
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------A-------A------TG---G----------------------..................------------...---------------..................------............--R......---......................... 663
43_02G.SA.03.J11223 G--Y--A--------A-----C--------------------C-----T..................--AG--------...AT------T--G--C..................--AC--............--G......A--......................... 668
44_BF.CL.00.CH80 --T---A---------G-----G----G-----A--------------G..................---C--------...--A------------..................C--C--AAGGCACAGCAA--G......A--......................... 585
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A--------------TG-------------A--G---------..................--A---------...ATA-----T--G--C..................---C--............--C......A--......................... 1126
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T---A-------A-G-----G----G--------------------G..................---C--------...--A------------..................C--C--............--G......A--......................... 587
47_BF.ES.08.P1942 --------------A---C--TG-------------------------T..................--A---------...---------------..................------............--G......-T-......................... 579
48_01B.MY.07.07MYKT021 G--C-----C--G---------G----G--------A------C----T..................--A--T------...AT------G------..................C--C--............--G......A--......................... 345
49_cpx.GM.03.N26677 ------A---------------G-G--------------G--G-----T..................--A---------...ATA-----G--G--C..................---C--............GGG......A-G......................... 569
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T------TG----------A--------C-----T..................------------...---------------..................------............C-G......---......................... 341
O.BE.87.ANT70 G-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A..................---T--A-----...-TAATGGGG-GC--GAAGTCTGCGGACGCCGCT---G--............G-CACAAGC---......................... 1209
O.CM.91.MVP5180 G--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A..................---T--A-----...-TAATGGCA-GC--GAAGTCTGCAGAGGCCGCT---G--............G--ACAAGCC-T......................... 1184
O.CM.96.96CMA102 G-----T--CA-C--ATATA-A--TG----T--AC--C-G--AA--C-A..................-G-C--AGA---...--AA-GGGG--C--GAAGTCTGCGGGTGCCGCT---G--............G-CACARGCA--......................... 639
O.CM.98.98CMA104 G-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A..................---C--AGA---...--AA-GGGGGGC--GAAGTCTGCGGGTGCCGCT---G--............G-CACAAGC---......................... 641
O.CM.99.99CMU4122 G-----T--YA-C--ATATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A..................--AT-GAG----...-TAATGGGR-GC-RGAAATCTGCAAGTGATGCT---G--............G-CACAAGY---......................... 640
O.FR.92.VAU G-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA..................--AT--A----G...--AATG--G-----AAAGCCTGTCAGTAGTACT---G--............--CACAAGCT--......................... 718
O.SN.99.99SE_MP1299 G-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G..................--AC--A-----...-TAATGGGG-GC--GAAGTCTGCAGGTACCGCT---G--............G-CACAAGC---......................... 1211
O.US.97.97US08692A G-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A..................---T--A-----...-TCATGGGG--C--GAAGTCTGCGAGTGCCGCT---G--............G-CACAAGT---......................... 606
O.US.99.99USTWLA G-----T--CA----ATATAGAG-T--------AC--C-G--AA--C-A..................--AT--AR----...-TAATRRGG-GC-RGAAGTCTGCGGACAAT...--RG--............G-CACAARCA--......................... 629
N.CM.02.DJO0131 ------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---AAGATAAAAGAGATAAAAG---A-A-----...CG---C...--GTCC..................G--CC-............---AACCCA-A-GCAGGGGCA................ 634
N.CM.04.04CM_1015_04 ------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---.........AAGATAAAAG---A-A-----...C----C...--GTC-..................G--GC-............---AATCCA-A-GCAGGGGCA................ 627
N.CM.06.U14842 ------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---.........CACATAAAAG--G--A-----...C----C...--GCCC..................---CC-............---GAGCCA-A-GCAGGGGCA................ 626
N.CM.95.YBF30 ------C---AGT------C-----C-CA----AC----------G---.........AAGATAAAAG---A-C-----...C----C...--GCCC..................G--CC-............---AACCCA-A-GCAGGGGCA................ 713
N.CM.97.YBF106 ------C---AGT-AC---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------.........AAGATAAAAG---A-C-----...C----C...--GTCC..................G--CC-............--GAAACCA-A-GCAGGGACA................ 714
N.FR.11.N1_FR_2011 ------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---.........AAGATAAAAG---A-A-----...C----C--GC-GCCC..................G--CC-............---AACCCA-A-GCAGGGGCA................ 523
P.CM.06.U14788 G-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA..................--ATGGA----G...--AATGC-G-----AAA...................G--............--CATCAGA-GG......................... 625
P.FR.09.RBF168 G-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA..................--ATGGA----G...--AATGC-G-G---AAA...................G--............-GCACTAGA-GG......................... 1184
CPZ.CD.90.ANT G--C--A---A--G--GA-A-------------AG-AC----CG-TA-A............ACAGTG--A--GA-A-T-...AT---G-CA.......................C---C-G............---.................................. 496
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G..................--AC-GA-A-CTG..CC-TG--C-C-G-AC....................................-GGGTGAAACAC......................... 704
CPZ.GA.88.GAB1 G--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A-----C----ACAGCTAAAGCGGCATCATGGAGA-C-AC-G...AGCA---CTG-----....................................--C.................................. 1180
CPZ.TZ.00.TAN1 C--C--A--CGC-G-AGA-AGAG-CC----T--GG-A-----AG-CA-A............ATTGTG--A--GA-ACT-ACT-TA--G--A--T-ACTCCACAGCGACATCTAGTGGAC--............-G-.................................. 721
CPZ.US.85.US_Marilyn G-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG.........AAACTGAAAG--G---T-C-G...TT---G--AC--CAG..................G-AG--............---GAACAACAG......................... 1191
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B.FR.83.HXB2 ........CAG...........................CAA..................GCA...............GCAGCTGACACAGGA...CACAGC...............AAT...CAG...GTCAGC.........CAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATC 1203
Gag .__.__.__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__.__.__.__.__.__.__A__.__.__.__.__.__A__A__D__T__G__.__H__S__.__.__.__.__.__N__.__Q__.__V__S__.__.__.__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ........--A...........................--G..................---...............---------------...A-----...............GGC...A--...------.........--------------------A--TGCA 414
A1.ES.06.X2110 ........--A...........................--G..................---...............---------------...A-----...............GG-...A--...------.........--G-----------------A--TGCA 447
A1.GE.99.99GEMZ011 ........--A...........................--G..................---...............A--A---R------C.......................................--T.........-----------C--------A--TGCA 393
A1.IT.02.60000 ........--A...........................--G..................---...............--GA---G-------...AG---A...............-GC...---...-----T.........--------------------A--TGCA 1214
A1.KE.06.06KECst_001 ........--A...........................A-G..................---...............---------------...A-----...............-GC...A--...------.........--------------------A--TGCA 415
A1.RU.08.PokA1Ru ........--A...........................--G..................---...............---A--AG-------...AG-T--..............................--T.........-----------C--------A--TGCA 697
A1.RW.93.93RW037A ........--A...........................--G..................---...............---------------...A-----...............-GC...ACA...------.........-G------------------A--TGCA 1202
A1.SE.95.SE8538 ........--A...........................--G..................---...............-T-------------...AG----...............-GC...A--...------.........--T---------G-------A--TGCA 408
A1.TZ.01.A341 ........--A...........................--G..................---...............-----C--T------...A---A-...............-GC...A--...-----T.........--------------------A--TGCA 408
A1.UA.01.01UADN139 ........---...........................--G..................T--...............---A---G-------...AG----...............-GC...A--...-----T.........--------------------A--TGCA 408
A1.UG.99.99UGA07072 ........--A...........................--G..................---...............----T---T------...AG----...............-GC...A--...------.........--------------------A--TGCA 408
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ........---CAGGCAGCCGCAGCC............--G..................---...............------A--------...A-----...............-GC...---...-----T.........--------T-----------A--TGCA 650
A2.CD.97.97CDKTB48 ........---...........................--G..................---...............---------------...AG----AGCAGTCAAAATTAC-GAGGTAGC...AG---T.........--------------------A--TGCA 568
A2.CM.01.01CM_1445MV ........---...........................--G..................---...............-------C-------...A-T---...........................AG---T.........--G-----T--C--------A--TGCA 402
A2.CY.94.94CY017_41 ........---...........................--T..................---...............--------------G...A-----...........................AG---T.........--------T--C--------A--TGCA 560
B.AR.04.04AR143170 ........---...........................---..................--G...............----------A---G....................................-----T.........--G--------------A-----TC-T 398
B.AU.04.PS1038_Day174 ........---...........................---..................---...............-------G-------...A----T...............-GC...---...RC----.........--------------------A---C-T 414
B.BO.99.BOL0122 ........---...........................---..................---...............--G------------...A-----AAT......GGAAAC-GCAAT---...------.........--C----T----------------C-T 420
B.BR.06.06BR1119 ........---...........................--G..................---...............--C------------...AG----...............--A...---...------.........-----------C------------C-- 620
B.CA.07.502_1191_03 ........---...........................---..................---GCAGCC.........A--------------...A-----...............-GC...AC-...------.........------------------------C-T 630
B.CN.09.1121 ........---...........................---..................---...............---------------...A---A-...............-GC...-CA...-----T.........--------T--------A------C-T 442
B.CO.01.PCM001 ........---...........................---..................---...............---------------...A-----...............-GC...---...------.........--G---------------------C-- 408
B.CU.99.Cu19 ........---...........................-T-..................---...............---------------...AG----...............-G-...---...------.........-----------C-----A-----TC-T 744
B.CY.09.CY266 ........---...........................---..................---......GCAACTTCTA------C-------...AG--A-...............--C...-C-...------.........------------------------C-T 420
B.DE.86.D31 ........---...........................-C-..................---...............---CG----G-----...A---A-...............-GC...---...------.........------------------------C-- 749
B.DK.07.PMVL_011 ........--A...........................---..................--GGCAGCG.........-------G-------...A-----...............GGC...---...-----T.........--------------------------- 568
B.DO.05.05DO_160884 ........---...........................---..................-AG...............---------------...A---A-...............-G-...---...------.........------------------------C-- 408
B.EC.89.EC003 ........---...........................---..................---...............---------------...A-----...............-GCCAT---...------.........------------------------C-T 317
B.ES.09.P2149_3 ........---...........................---..................---...............-------------A-...A-----...............-GC...A--...------.........-------T---------A------T-A 659
B.FR.92.92FR_BX08 ........---...........................---GCAACA............---...............----------Y----...A-----...............-GC...---...------.........--------------------------A 414
B.GA.88.OYI_397 ........---...........................---..................A--...............---------------...A-----...............-GC...---...------.........-----------------A------C-T 749
B.GE.03.03GEMZ004 ........---...........................---..................---...............----------A----...ACA---...............-GC........................--G--------------A-----T--T 399
B.HT.05.05HT_129389 ........--A...........................---..................---...............---------------...A-----...............-GC...---...------.........-----------------A--------G 408
B.IN.x.11807 ........---...........................---..................---...............--C--------C---...------...............-G-...ACT...------.........------------------------TC- 553
B.JM.05.05JM_KJ108 ........---...........................---..................---...............------A--------...A-----...............-GC...--A...--T---.........------------------------C-- 408
B.JP.05.DR6538 ........--A...........................---..................---...............---------------...A-----...............-GC...---...------.........------------------------C-A 1207
B.KR.04.04KMH5 ........---...........................---..................---...............A-C----G-G-----...A-----...............-GC...---...------.........------------------------C-A 1181
B.MM.99.mSTD101 ........---...........................---..................A--...............---------------...A-ACA-...............-GC...---...----A-CAGGTCAGG--------------------A---C-T 590
B.NL.00.671_00T36 ........---...........................---..................---...............-A-------G-----...A-A-A-...............--C...-C-...------.........--G--------------------TC-- 738
B.PE.07.502_2649_wg8 ........---...........................--C..................A--...............---------------...A-T---...............-GC...---...------.........------------------------C-T 615
B.PY.03.03PY_PSP0115 ........---...........................---..................---...............---------G---A-...A-A---...............-GC...A-T...------.........------------------------C-T 408
B.RU.04.04RU128005 ........---...........................---..................---...............--G---AG-------...A-----...............-GC...---...------.........------------------------C-- 694
B.TH.00.00TH_C3198 ........---...........................---ACAGCA............---...............-------G-------...A-----...............-GC...---...------.........--------------------A------ 414
B.TT.01.01TT_CRC50069 ........---...........................---..................---...............---------------...A-----AGTCACACAGGAAAC-GCAGT---...------.........-----C------------------C-A 426
B.TW.94.TWCYS_LM49 ........---...........................---..................---...............---A-C-G-------...A---A-...............-GC...-C-...------.........-----------------A------C-A 1202
B.UA.01.01UAKV167 ........---...........................---..................---...............---------G---C-...A---AA...............-GC...--A...------.........-----------------------TC-- 408
B.US.11.ES38 ........---...........................-C-..................---...............A--------------...A-----...............-GC...---...------.........------------------------C-T 1126
B.UY.02.02UY_TSU1290 ........---...........................---....................................-------G-------...A-----...............-GC...A-T...------.........--------------------A---C-- 405
B.YE.02.02YE507 ........---...........................---..................---...............---------------...AGT---...............-GC...---...------.........-----------C--------A---C-T 408
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ........---...........................---..................A--...............-------G-------...A-----...............--C...---...------.........-----------------A------C-A 635
C.AR.01.ARG4006 ........---...........................--G..................---GAA............--G-------A----..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 402
C.BR.04.04BR013 ........---...........................--G..................---GAA............--G-------A--A-..............................A--...A----T.........--------T--------------TCA- 658
C.BW.00.00BW07621 ........---...........................--G..................---GAA............A-G------...AA-..............................A--...-----T.........--------T--------A-----T--- 571
C.CN.98.YNRL9840 ........---...........................--G..................---AAA............-AG-A----...--G..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 405
C.CY.09.CY260 ........---...........................--G..................-T-GAA............--G----G-...--G..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-A 417
C.ES.07.X2118_2 ........---...........................--G..................---GAA............--G----G-...--C..............................A-A...-----T.........--------T--------------TGCT 637
C.ET.02.02ET_288 ........---...........................--G..................---GGA............-A--------A----..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 402
C.GE.03.03GEMZ033 ........---...........................--G..................---GAA............--G------...AAG..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 399
C.IL.98.98IS002 ........---...........................--G..................---AAA............--G------...-A-..............................A-A...-----T.........--------T--------A-----TCC- 540
C.IN.03.D24 ........---...........................--G..................---AAA............-AG------...--G..............................A--...-----T.........--------T---------------C-- 1233
C.KE.00.KER2010 ........---...........................--G..................-G-AAA............--G-----T...---..............................A--...-----T.........--------T--------A-----TC-- 399
C.MM.99.mIDU101_3 ........---...........................--G..................---AAA............-AG------...--G..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 572
C.MW.93.93MW_965 ........--A...........................A--..................---GAA............--G-----T-A----..............................A--...-----T.........--G-----T--A-----------TCA- 402
C.SN.90.90SE_364 ........---...........................--G..................---GAA............--G----G-...---..............................A--...-----T.........--------T--------A-----TC-- 399
C.SO.89.89SM_145 ........---...........................--G..................---AAA............--G------...---..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-A 399
C.TZ.02.CO178 ........---...........................--G..................---AAA............---------...--G..............................A-A...-----T.........--------T--------------TC-- 399
C.US.98.98US_MSC3018 ........---...........................--G..................A--AAA............--G------...-A-..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 399
C.UY.01.TRA3011 ........---...........................--G..................---GAA............--G-------A----..............................A--...-----T.........--------T--------------TG-- 390
C.YE.02.02YE511 ........---...........................--G..................---ACA............--G-AG---...AA-..............................A-A...--T--T.........--------T--------------T--- 399
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ........---...........................--G..................---AAG...............------...---..............................A--...-----T.........--------T--A-----------TC-- 625
C.ZM.02.02ZM108 ........---...........................--G..................---GAA............--G------...AA-..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 1199
D.CD.83.ELI ........---...........................---..................---...............---------------...A---A-...............-GC...---...------.........--------T---------------C-A 749
D.CM.01.01CM_0009BBY ........---...........................---..................---...............------A---A----...A---A-...............-GC...---...------.........------------------------T-A 396
D.CY.06.CY163 ........---...........................---..................---...............---------------...A-----...............-G-...---...------.........--------T---------------T-A 414
D.KE.97.ML415_2 ........---...........................---..................---...............A-----------A--...A-----...............-G-...---...------.........--------------------A---T-A 669
D.KR.04.04KBH8 ........---...........................---..................---...............A-----------AA-...A---A-...............-GC...---...------.........--------T-----------A---C-A 1162
D.SN.90.SE365 ........---...........................---..................---...............A--------TT----...A---A-...............-GC...---...------.........--------------------A---C-A 1202
D.TD.99.MN011 ........---...........................---..................-T-...............CT-------------...A-----...............--C...---...------.........--C---------------------T-A 421
D.TZ.01.A280 ........---...........................---..................---...............A--------------...AG----...............-GC...---...------.........--------T-----------A---C-A 398
D.UG.99.99UGK09958 ......................................G--..................---...............A-----------A--...A-----...............-GC...---...------.........--------T-----------A---C-A 402
D.YE.02.02YE516 ........-C-...........................---..................---...............---------------...A-----...............-GC...---...------.........------------------------T-A 408
D.ZA.90.R1 ........---...........................---..................---...............--G------------...A-----...............-GC...---...------.........--------T---------------C-A 523
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ........A-A...........................---..................--GGCA............-------C-------....................................-----T.........-----------------A--A--TC-T 303
F1.AR.02.ARE933 ........---...........................---..................--G...............--------------G....................................-----T.........------------G----A-----TCCT 500
F1.BE.93.VI850 ........---...........................---..................--G...............----------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 546
F1.BR.07.07BR844 ........--A...........................---..................--G...............----------A----.................................GCAAC---T.........-----------------A-----TC-T 969
F1.CY.08.CY222 ........---...........................---..................--G...............----------A----....................................-----T.........-----------------A--A--TC-T 402
F1.ES.x.P1146 ........---...........................---..................--G...............----------A----....................................-----T.........-----------------A--A--TC-T 489
F1.FI.93.FIN9363 ........---...........................---..................--GGCAGCT.........----------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 538
F1.FR.96.96FR_MP411 ........---...........................---..................--G...............----------A----....................................-----T.........-----------------A--A--TC-T 402
F1.RO.96.BCI_R07 ........---...........................---..................--G...............----------A--T-....................................-----T.........-----------------A--A--TC-T 1230
F1.RU.08.D88_845 ........--A...........................---......GCAGCAGCAGCAA--GCAGCA.........---------CA----....................................-----T.........--------------------A--TCAT 665
F2.CM.97.CM53657 ........--A...........................-C-..................---...............--G-------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 396
G.BE.96.DRCBL ......................................................................................GA-AAC...AG----...............-GC...--A...-----T.........-----------------------TGCA 1167
G.CM.04.178_15 ........---...........................A-G..................---...............---..................---...............-GC...--A...--T---.........--------T-----------A--TGCA 724
G.CN.08.GX_2084_08 ........---...........................A-G..................---...............-----AA-T............---...............-GC...--A...--T--T.........--------T-----------A--TGCA 431
G.CU.99.Cu74 ........---...........................---..................---...............---AGG--TGA----...A---A-...............-GC...--A...-----T.........--------T--------------TGCA 816
G.ES.09.X2634_2 ........---...........................--G..................---...............---ATG--TGA----...G-T-A-...............-GC...---...AC----.........--------T--------------TGCA 677
G.GH.03.03GH175G ........---...........................--G..................---...............---AAG-CTGA----...A---A-...............--C...--A...------.........--------T--------------TGCA 1243
G.KE.93.HH8793_12_1 ........---...........................--G..................---...............---AGG--TGA----...A-----...............-GC...--A...------.........--------T---------------GCA 605
G.NG.09.09NG_SC62 ........---...........................A-G..................---...............---..................-A-...............-G-...--A...--T---.........--------T--------------TGCA 395
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B.FR.83.HXB2 ........CAG...........................CAA..................GCA...............GCAGCTGACACAGGA...CACAGC...............AAT...CAG...GTCAGC.........CAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATC 1203
Gag .__.__.__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__.__.__.__.__.__.__A__.__.__.__.__.__A__A__D__T__G__.__H__S__.__.__.__.__.__N__.__Q__.__V__S__.__.__.__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I_
G.PT.x.PT2695 ........---...........................--G..................---...............---ATG---GA----...A-----...............-GC...--A...------.........--------T--------------TGCA 1151
G.SE.93.SE6165_G6165 ........---...........................--G..................---...............---ATG--T-A----...A-----...............--C...--A...------.........--------T--------------TGCA 606
H.BE.93.VI991 ........---...........................--GGCCCCA............---...............--------T-A--A-...A-GGA-...............-GC...A--...A----T.........--------T--------A-----TGC- 595
H.BE.93.VI997 ........---...........................---..................---...............A-----A-T-AG-A-...AGAGA-...............--C...A--...-----T.........--------T--------A-----TGCT 530
H.CF.90.056 ........---...........................---..................---...............--------T-AG-A-...A-AGA-...............--C...A--...-----T.........--------T--------A-----TGCT 550
H.GB.00.00GBAC4001 ........---...........................--G..................---...............A-----RGT-A--AG...A-GGA-...............-GC...A--...A----T.........--------T--------A-----TGC- 724
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ........A--...........................A--....................................-A-----T--A-AA-...T---A-...............-G-...---...--G--T.........--C-----T------T----A--T--G 398
J.CM.04.04CMU11421 ........---...........................A--..................---...............-A-R------A-A-R...R---R-...............-G-...--A...-----T.........--------T-----------------G 721
J.SE.93.SE9280_7887 ........---...........................A--..................---...............-A-A------A-AA-...G---A-...............-G-...---...-----T.........--------T--------------TC-G 526
J.SE.94.SE9173_7022 ........---...........................A--..................---...............-A-A------A-AA-...G---A-...............-G-...---...-----T.........--------T--------------TC-G 527
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ........---...........................---..................-G-...............AA--------A---G....................................--T--T.........-----------------A-----TC-T 402
K.CM.96.96CM_MP535 ........--A...........................---..................-A-...............----------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-G 402
01_AE.AF.07.569M ........---...........................--G..................---...............-------G-------...A-----...............-GC...--A...-C----.........--------------------A--TGCA 415
01_AE.CF.90.90CF11697 ........---...........................--G..................---...............-------G-------...AG--A-...............-GC...A-A...------.........--------------------A--TGCA 1158
01_AE.CN.09.1119 ........---...........................--G..................---...............-------G-------...AG--A-...............-GC...A-A...T-----.........--------------------A--TGCA 443
01_AE.HK.04.HK001 ........---...........................--G..................---...............-------G-------...AG--A-...............-GC...A-A...------.........--------------------A--TGCA 580
01_AE.JP.x.DR0492 ........---...........................--G..................-G-...............-------G-------...A-----...............-GC...A-A...------.........--------------------A--TGCA 1221
01_AE.TH.04.BKM ........---...........................---..................---...............--T----G-------...AG----...............-GC...A-A...------.........--------------------A---GCA 1164
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ........---...........................--G..................---...............-------G-------...AG----...............GGC...A-A...------.........--------------------A--TGCA 408
01_AE.VN.98.98VNND15 ........---...........................--G..................---...............-------G-C-----...AG----...............-GC...A-A...------.........--------T-----------A--TGCA 467
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ........---...........................--G..................---...............A--C--AG------C...TG----..........................................--------------------A--TGCA 396
02_AG.CY.09.CY256 ........---...........................--G..................---...............-------C-------...AG----...............-GC........................--------------------A--TGCA 405
02_AG.ES.06.P1261 ........---...........................--G..................---...............-------C-G-----...AG----...............-GC........................--------------------A--TGCA 646
02_AG.FR.91.DJ263 ........---...........................--G..................---...............--G----C-------...AG---T...............-GC........................--------------------A--TGCA 557
02_AG.GH.03.03GH181AG ........---...........................--G..................---...............-------C-------AGTAG----...............-G-........................--------------------A--TGCA 1233
02_AG.LR.x.POC44951 ........---...........................--G..................---...............-------C-------...AG----...............-GC........................--------------------A--TGCA 1204
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ........---...........................--G..................---...............--C----C-G-----...AG----...............-GC........................--------------------A--TGCA 401
02_AG.SE.94.SE7812 ........---...........................--G..................---...............-------C-G-----...AG---T...............-GC........................--------------------A--TGCA 581
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ........---...........................--G..................---...............-------C-------...AG----...............-GC........................-------T------------A--TGCA 406
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ........---...........................--G..................---...............-------C-------...AGT---...............-G-........................-------T------------A--TGCA 406
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ........---...........................--G..................---...............-------C-------...AG----...............-GC........................--------------------A--TGCA 399
03_AB.RU.97.KAL153_2 ........--A...........................--G..................---...............---A---G-------...AG----...............-GC...A--...-----T.........-----------C--------A--TGCA 435
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ........---...........................--G..................---...............-------C-G-----...GGT---...............-GC...A-T...------.........--------------------A--TGCA 569
05_DF.BE.x.VI1310 ........---...........................---..................---...............-A-----G-G----G...A-----...............-GC...---...-C----.........--------T-----------------A 582
06_cpx.AU.96.BFP90 ........--T...........................--G....................................-------C-------...A-----.....................AGTAATC----T.........-----------C--------A--TGCA 1228
07_BC.CN.98.98CN009 ........---...........................--G..................---AAG............-AG------...--G..............................A--...-----T.........--------T--------------TC-- 541
08_BC.CN.06.nx2 ........---...........................--G..................---AAA............AAG-A---T...-AG..............................A--...--T--T.........--------T--------------TC-- 1151
09_cpx.GH.96.96GH2911 ........---...........................--G..................---...............A-----A--------...A---A-...............-GC...A--...------.........-----------A-----------TGCA 414
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ........---...........................---..................---...............A--------------...A-----...............-GC...---...------.........--------T-----------A--TT-A 582
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ........---...........................--G..................---...............---------------...A-----...............-GC...A--...-----T.........-----------C--------A--TGCA 579
12_BF.AR.99.ARMA159 ........---...........................---..................--G...............----------A---G....................................-----T.........--G--------------A-----TC-T 1211
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ........---...........................--G..................---...............---AAGA-TGA----......-A-...............-GCAAC--A...-----T.........--------T--------------TGCA 581
14_BG.ES.05.X1870 ........--A...........................--G..................---...............--TAAG---GA----...A---A-...............-GC...--A...-C----.........--------T--------------TGCA 676
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ........---...........................--G..................---...............--G----G-------...AG----...............-GC...ACA...------.........--T-----------------A--TGCA 611
16_A2D.KR.97.97KR004 ........---...........................-CT..................---...............---------------...........................AGCAGC...-G---T.........-----------C--------A--TGCA 564
17_BF.AR.99.ARMA038 ........---...........................---..................--G...............----------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 420
18_cpx.CU.99.CU76 ........---...........................--G..................---...............-------C-G-----...AG----...............-GC...---...------.........-----------C--------A--TGCA 520
19_cpx.CU.99.CU7 ........---...........................--G..................-A-...............A-----------A-G...A-----...............-GC...--C...------.........--------T-----------C--GC-G 429
20_BG.CU.99.Cu103 ........--A...........................--G..................---...............---A-G-GTGA----...A-----...............-GC...--A...------.........--------T--------------TGCA 678
21_A2D.KE.99.KER2003 ........---...........................-C-..................---...............------A-------G...A-----...............-GC...---...------.........-----------C--------A--TGCA 408
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ........---...........................--G..................-G-...............-------G-------...AG----...............-GC...A-C...------.........--------------------A--TGCA 408
23_BG.CU.03.CB118 ........--A...........................--G..................---...............---A-G-GTGA----...A-----...............GGC...--A...------.........--------T--------------TGCA 652
24_BG.ES.08.X2456_2 ........--A...........................--G..................---...............---A-G-GTGA----...AG----...............-GC...--A...------.........-----------------------TGCA 663
25_cpx.CM.02.1918LE ........---...........................--G..................-A-...............A--------------AGTA-----...............-GC...--A...------.........-----------C-----------TGCA 411
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ........---...........................--G..................---...............----A-A--------...AG----...............-G-...A--...-----T.........--------T-----------A--TGCA 1214
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ........---...........................--G..................-A-...............-AG.........---......---...............-GCAGC--A...-C----.........--------T-----------T--TGCA 1197
28_BF.BR.99.BREPM12609 ........---...........................---..................---...............---------G-----...A-----...............-GC...--A...------.........------------------------C-- 572
29_BF.BR.01.BREPM16704 ATAGCAGA---...........................---..................---...............-------G-------...A-----...............-GC...---...------.........-----C------------------C-A 607
31_BC.BR.04.04BR142 ........---...........................--G..................---GAAGCA.........--G----G--A----..............................A-T...-----T.........--------T--------------TC-T 657
32_06A1.EE.01.EE0369 ........---...........................--G..................---...............---A---C-------...A-----..............................--T.........-----------C--------A--TGCA 844
33_01B.ID.07.JKT189_C ........---...........................--G..................---..................----G-------...AG--A-...............-GC...ACA...------.........-------T------------A--TGCA 513
34_01B.TH.99.OUR2478P ........---...........................--G..................---...............-------G-------...AG-G--...............RGC...A-A...------.........--------------------A--TGCA 408
35_AD.AF.07.169H ........--A...........................A-G..................A--...............---------------...AG-G--.....................A--...------.........--------------------A--TGCA 412
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ........---...........................--G..................---...............---------------...AG----...............-GC...ACA...------.........-G---------C--------A--TGCA 408
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ........---...........................--G..................---...............-------G-------...AG----...............TGC...A--...A-----.........--------------------A--TGCA 402
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ........---...........................---..................--G...............----------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 617
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ........---...........................---..................--G...............---------------...A---A-...............-G-...---...-----T.........------------------------C-A 677
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ........---...........................---..................---GCC............---------G-----...G---A-...............-GC...A--...------.........--------T--------------TC-G 689
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ........---...........................---..................---...............---------------...A-----...............--C...---...------.........-----------------A------C-- 732
43_02G.SA.03.J11223 ........---...........................--G..................---...............-------C-------......---...........................AG----.........--------T--------------TGCA 728
44_BF.CL.00.CH80 ........---...........................---..................--GGCCGCT.........--C-------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 648
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ........---...........................--G..................---...............-------C-------...AG----...............-GC...AGT...-----T.........-----------C--------A--TGCA 1195
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ........---...........................---..................---...............----------A---G....................................-----T.........-----------------A-----TC-T 644
47_BF.ES.08.P1942 ........---...........................---....................................---------------...A-T-A-...............--C...---...------.........------------------------GC- 645
48_01B.MY.07.07MYKT021 ........---...........................--G..................---...............-A-----G-------...AG----...............-GC...A--...------.........--------------------A--TGCA 414
49_cpx.GM.03.N26677 ........---...........................--G..................---...............-------C-------...A---T-...............-GC...AGT...A-T--T.........-----C-----C--------A--T-CA 638
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ........---...........................---..................---...............------A--------...A-----...............-GC...---...------.........-----------------------TC-T 410
O.BE.87.ANT70 ........AG-...........................--G.......................................................................................-CGG-T.........-----------------ATCA--TGCG 1248
O.CM.91.MVP5180 ........AG-...........................--G.......................................................................................ACA--T.........-----------------AACA--TGCA 1223
O.CM.96.96CMA102 ........AG-...........................--G.......................................................................................ACGG-Y.........---------------A-A--A--TGCA 678
O.CM.98.98CMA104 ........AG-...........................--G.......................................................................................ACGG-T.........------------G----A--A--TGCG 680
O.CM.99.99CMU4122 ........AG-...........................--G.......................................................................................ACGG-T.........---------------A-A-CA--TGCA 679
O.FR.92.VAU ........A--...........................--G.......................................................................................ACAG-T.........------------G-----GCA--TGCA 757
O.SN.99.99SE_MP1299 ........AG-...........................--G.......................................................................................ACGG-T.........-----C-----------AACA--TGCA 1250
O.US.97.97US08692A ........A--...........................--G.......................................................................................-CAG-T.........--G---------G----ATCA--TGCG 645
O.US.99.99USTWLA ........A--...........................--G.......................................................................................ACA--T.........------------------ACA--TGCG 668
N.CM.02.DJO0131 ................................................................................--G-CAG---CT...G-T-A-.....................A-T...A----T.........AGG-----T---C----C-----TGCT 688
N.CM.04.04CM_1015_04 ................................................................................--G-CAG---CT...G-T-A-.....................A-T...A----T.........AGG--C--T---C----C-----TGCT 681
N.CM.06.U14842 ................................................................................--G-CAG---T-...G-T-A-.....................AMC...A----T.........AGG-----T---C--A-C-----TGCT 680
N.CM.95.YBF30 ................................................................................--G-CAG--ACT...G-T---.....................A-T...A----T.........AGG-----T---C----C----CTGCT 767
N.CM.97.YBF106 ................................................................................--G-CGG---CT...G-----.....................AGT...A----T.........AGG-----T---C----C-----TGCT 768
N.FR.11.N1_FR_2011 ................................................................................--G-CAG--CCT...G-T-A-.....................A-T...A----T.........AG---C--T---C----A-----TGCT 577
P.CM.06.U14788 ........---.....................CACT..GG-.......................................................................................ACA--T.........-----C--T-----C--------TGC- 668
P.FR.09.RBF168 ........---...............CACTGGAACT..GG-.......................................................................................ACA--T.........-----C--T-----T--------TGC- 1233
CPZ.CD.90.ANT ........---GAAGTAGCCAAACCG............---GCAGAG............---TGCTTCTGCGGCTGCT-CTG-T-A---AAC...AGTG-TGTCAGCGACATC................-T--TGGCGAAGGGAG---------C--CA-AGT-G-TGCA 615
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........--T..................................CA.................................................................................-CT---.........GCG--C-T----G----A-GA---GCT 742
CPZ.GA.88.GAB1 .........................T............--G......GAAGCCGTGAAG-GG................G---CAGTCA---C...GCT--T...............GCCTCTGCTGGCA-T--T.........GG---------CC-C--A--A--TGCT 1264
CPZ.TZ.00.TAN1 ........---AATGCAGGTGAAAAA............G-GGAAACA............-TGCCACCTAGTGGCAATA---GAA-------G...AG.---AACAGAGACACC....................TAGTGGGAGTAG-CTA-----AG-GA-AACTG-TGCA 835
CPZ.US.85.US_Marilyn ........--A...........................--G..................-AG.....................-CA-GT--C...AGT-A-.....................ATT...-GT---.........AGC--------AG--A-A------GCT 1251
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B.FR.83.HXB2 CAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTC...AGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACA 1370
Gag _Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__.__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------A----Y--AAA-T-G---------------------------------A-------A--------T...--T--------------------C--------------------------------------TGTA-----G----T------------ 581
A1.ES.06.X2110 --A-----G------------AA-T-G--------G-----------------G------A-------A--------T...--------G--------------C--------------------------------------T--A-----G----T---A-------- 614
A1.GE.99.99GEMZ011 --A---------A----C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A---------...-----------A--------------------G-------------------------------TG-----G----T------------ 560
A1.IT.02.60000 --A--------------C---T--T----------G-----G-----------G------A-------A---------...-----------A-----------CA-------------G-------------------------TG-----G----T------------ 1381
A1.KE.06.06KECst_001 --A---------A----C---AA-T-G--------G--A--G--------------G---A-------A---------...-----------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------ 582
A1.RU.08.PokA1Ru --A--------------C---T-------------G-----G-----------G--G---A-------A---------...---------A-A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------ 864
A1.RW.93.93RW037A --A---------A--T-C-----AG----------G-----G------------------A-------A---T-C---...--T--------A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G----T---------C-- 1369
A1.SE.95.SE8538 --A---------A----C---AATT-G--------G-----------------G-----GA-------A----G---T...-A---------A-----T-----C--------------------------------------T--A-----G----T------------ 575
A1.TZ.01.A341 --A---------A----C---AATT-G--------G----------------------C-A-------A---------...-----------A-----------C--------------C---TG---------C--------T-TG-----G----T------A----- 575
A1.UA.01.01UADN139 --A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A---------...-----------A--------------------------G-------------------------TG-----G----T------------ 575
A1.UG.99.99UGA07072 --A---------A----C---C--G-------A--------G-----------G--------------A-G--G----...--------------------------------------------------------------T-TG-----G----T------------ 575
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C--------------C--AC--C----------G--A--G--------------G--GA-------A----G----...-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG-----G----T------------ 817
A2.CD.97.97CDKTB48 --A--------------C------G-G--------G-----G-----------C--------T--------------T...-----------A------------A-------------------------------C-----T--T----------------------- 735
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-----------G--C-----------G-----G-----G-----------C--------------A--A------...-----------A--------------------------------------------------T--T----------------------- 569
A2.CY.94.94CY017_41 --A--------------C-----T-----------G--G--G-----C-----C--------------A---------...-----------A-----T------A-------------------------------C-----T--T----------------------- 727
B.AR.04.04AR143170 -----A-----------C---T-TC-------------------------------G---A----G------------...-----------A------------A---------------------------------------------------------------- 565
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------T--C---------------------------------------------------...-----------A-----------Y---------G------------------------------------------------------- 581
B.BO.99.BOL0122 --------G------------T--C-----------------------------------A-----------------...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 587
B.BR.06.06BR1119 ---------------------C--T-----------------------------------A-------------C--T...-----------A------------A---------------------------------------------------------------- 787
B.CA.07.502_1191_03 --A---------------------T-----------------------------------A-----------------...--------G--A--------------------G-----------------T------------------T------------------- 797
B.CN.09.1121 ------------------------C----------------------------------------------------T...-----------A------------------C---------------------------------------------------------- 609
B.CO.01.PCM001 ------------------------T----------------------------------------------A------...-----------A--------------------G-------------------------------------------------------- 575
B.CU.99.Cu19 ------------------------T----------------------------------------G------------...-----------A------------------C-------T-------------------------------------------------- 911
B.CY.09.CY266 -----------------------T------------------------------------A-----------------...--T--------A-----------------C-----------------------------------------C----------------- 587
B.DE.86.D31 ---------------------C--------------------------------------------------------...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 916
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------------------------C--------------------------------------...-----------A--------------------------------------------------------------T-------------- 735
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------CC--------------------A-----------------...-----------A-----------------------G--G-------------------------------------------------- 575
B.EC.89.EC003 --------------G---------------T-----------------------------------------------...--T--------A---------------------------------------------C------------------------------- 484
B.ES.09.P2149_3 -----A----------------------------A------------------G------------------------...--------G--A-----------------C----------------------------------------------------------- 826
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------------------------------------------------...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 581
B.GA.88.OYI_397 ---------------------C--------------------------------------------------------...-----------A---------------------G-----------------------C------------------------------- 916
B.GE.03.03GEMZ004 -----A------------------T-----------------------------------A-------------G--T...-----------A---------------------------------------------------------------T------------- 566
B.HT.05.05HT_129389 --------------------A--------------------------------------------G-----------T...--------G--A------------A-------------------------------------------------T-------------- 575
B.IN.x.11807 ------------A-----------G-----------------------------------------------------...-----------A-----------------------------------------T-----------T--------T-------------- 720
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------C-----------------------------------A-------A---------...--T--------A------------------C---------------------------------------------------------- 575
B.JP.05.DR6538 --------------------A---------------------------------------------------------...-----------A-----------------------------------------------------T----------------------- 1374
B.KR.04.04KMH5 ---------------------C--C-----------------------------------------------------...-----------A--------------------------G-------------------------------------------------- 1348
B.MM.99.mSTD101 ---------------------C--------------------------------------A----------------T...--T------------------------------------------------------------------T------------------- 757
B.NL.00.671_00T36 --A-----------------------------------------------------------------------C---...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 905
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------C-T--------------C-----------------G--------G------------...-----C-----A------------A---------------------------------------------------------------- 782
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------------------------C-G--C---------------------------------...--Y--------A---------------------G------------------------------------------------------- 575
B.RU.04.04RU128005 --A-----G--R--------------------------C----------R----------A-------A-----C---...-----------A------------------C-------------------------------------------------A--A----- 861
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------C-------------------------------------------------------T...-----------A------------A---------------------------------------------------------------- 581
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------------C-------------------------------------G---------------...-----------A------------A----------------------------------------A--------T-------------- 593
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------A-----------------------------------------G------------...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 1369
B.UA.01.01UAKV167 --------------------A---C-G---------------------------------------------------...-----------A--------------------------G-----------------------------------T-------------- 575
B.US.11.ES38 ------------------------T-----------------------------------------------------...-----G-----A------------A-------------------------------------T--------------T----------- 1293
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------T-----------------------------------A-----------------...-----------A--------------------------G-----T--------------------------------------A----- 572
B.YE.02.02YE507 ------------------------C-G---------------------------------A-------A---------...-----------A------------A----------------------------------------------------------A----- 575
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------------------------------------------------G-----------A---------...-----------A--------------------------------------------------T-------------------------- 802
C.AR.01.ARG4006 --A--------------C---C--C-G--------------G--------------G---A----G--A---------...--------G--C------------A--------------------------------------------T----T-------------- 569
C.BR.04.04BR013 --A------TG----------C----C---G-C--------G--------------G---------------------...--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-------- 825
C.BW.00.00BW07621 --A--------------C---T--T----------------G------------------A----G------------...--------G--A--T---------A--------------------------------C-----------T----------A-------- 738
C.CN.98.YNRL9840 --A--------------C-----------------------G------------------A----G-----------T...--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-------------- 572
C.CY.09.CY260 --A--------------------------------------G------------------A----G----------G-...-----T--G--AG---G----G--A-----G-------------------CTC----C-----T-A--------T-------------- 584
C.ES.07.X2118_2 --A--------------C-----------------G-----G-----------------C-----G--A---------...--T-----G--A------------A-------------------------------C------------T----T-------------- 804
C.ET.02.02ET_288 -----------------C---T--C--------------C-G------------------A-------A---------...--------GA-A------------A-------G--------------------------------------C--T-------------- 569
C.GE.03.03GEMZ033 --A--------------C-----------------------G------------------A-------A----G---T...-A------G--A------------A-------------G------------------C-----------T----T-------------- 566
C.IL.98.98IS002 --A------------T-C---T-TT----------------G------------------A----G------------...--------G--A-----------C---------G-----------------------------------T----T--C-----A----- 707
C.IN.03.D24 --A-----G--------C------C----------------G-----------------------G-GA--------T...--------G--A------------A----------------------------------G---------T----T-------------- 1400
C.KE.00.KER2010 --A--------------C------C----------------G------------------A----G--A--------T...--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-------- 566
C.MM.99.mIDU101_3 --A--------------C--------------C--------G--C---------------A----G-----------T...--------G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----A-------- 739
C.MW.93.93MW_965 -----------------C--------------G---------------------------A----G------------...-----C--G---------------A--------------------------------------------T----T-------------- 569
C.SN.90.90SE_364 --A------------------C-TC----------------G------------------A----G-------G----...-A------G--A------------A--------------------------------C-----------T----T-------------- 566
C.SO.89.89SM_145 --A--------------C-----------------------G------------------A-------------C--T...--------GA-A------------A--------------------------------------------T----T-------------- 566
C.TZ.02.CO178 --A--------------C---C-------------------G-----------------------G--A----G---T...-AT-----G--A------------A-----C----------G---------------------------T-G--T-------------- 566
C.US.98.98US_MSC3018 --A--------------C-----------------------G------------------A----G------------...--------G--A------------A-------------------------------C------------T----T-----A-------- 566
C.UY.01.TRA3011 --A--------------C---C--T-----G-C--------G-----G--------G--------G-----------T...--------G--A---------------------------------------------------------T----T-------------- 557
C.YE.02.02YE511 --A--------------C--AT-TC----------------G------------------A----G------------...-----------A------------A--------------------------------C-----------T----T-------------- 566
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --A--------------C---C----------G---------------------------A----------------T...--T------A-A------------A----------------------T---------------------T----T--G----------- 792
C.ZM.02.02ZM108 --A--------------------------------------------------------------G-----A--C---...--T--------A--------------------------------------CGTG---C----T------T----T-----------C-- 1366
D.CD.83.ELI -----------------------------------------G--C---------------A-------A---------...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 916
D.CM.01.01CM_0009BBY -----A--------------A-----------------C--G--C---------------A----G--A---------...-A---------A-----------------G---G------------------------------------------------------- 563
D.CY.06.CY163 --A--------------C--A----------------TC--G-G----------------A----G--A---------...-----------A-----------------C-----------G-----------C----------------------------------- 581
D.KE.97.ML415_2 -----------------C---C-------------------G--C---------------A----G--A---------...-----------A--------------------------------------C--------G---GT------------------------ 836
D.KR.04.04KBH8 -----------------C---C--C--------------C-G--C---------------------------------...-AT-----G--A------------A-------------------------------------TT-----------G------------- 1329
D.SN.90.SE365 -----------------C--A---C----------G-----G--C--------C------A-----------------...------------------------A-----C----------------------G---------------T------------------- 1369
D.TD.99.MN011 -----------------C--A---C-------------C--G--C---------------A----G--A-----C---...-A---------A-----------------C-----------------T----------------------------------------- 588
D.TZ.01.A280 -----------------C--------------------C--G--C---------------A-----------------...-----------------------------------------------------------------A----------------------- 565
D.UG.99.99UGK09958 -----------------C--------------------------C---------------A----G------------...---------------------------------------------------------------------T------------------- 569
D.YE.02.02YE516 -----------------C--A-----------------C--G--C---------------A----G--A--------T...-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-------------------------- 575
D.ZA.90.R1 ---------------------C-------------------G--------------G---A-------A-----C---...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 690
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----A-----------------TT----------------------------------GA----------------T...-----------A-----------C-----------------G--------------------T--T--------T-------------- 470
F1.AR.02.ARE933 -----A---------T-C---T--T----------------------------G--G--G-----------------T...-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-------------- 667
F1.BE.93.VI850 -----A-----------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T...-----------A-----------------------------G-----T--CAC---------------------T-------------- 713
F1.BR.07.07BR844 -----A-----------C---T-TT-------------------------------G--G-----G------------...--------G--A---------------------------------------------------------T-G--T-------------- 1136
F1.CY.08.CY222 -----A---------------T-T--------------------------------G---A-------A--------T...-----------A-----------C---------------------------------C-----------T----T-------------- 569
F1.ES.x.P1146 -----A-----------------TC-------------------------------G--G-----------------T...-----------A-----------------------------G--------------------------------T-------------- 656
F1.FI.93.FIN9363 -----A-----------------T--------------------------------G--GA----------------T...-----------T-----------------------------G-----T--------------------------T-------------- 705
F1.FR.96.96FR_MP411 -----A--G------------C-T-----------------------------------GA----------------T...-----------A-----------C-----------------G--------------------------------T--------T----- 569
F1.RO.96.BCI_R07 -----A-----------------T-----------G--------------------G--GA----------------T...-----------A-----------------------------G--------------------T-----------T-------------- 1397
F1.RU.08.D88_845 -----A---------------T----------------------------------G--GA----G-----------T...-----------A--------------------------------------------------T-------------------------- 832
F2.CM.97.CM53657 -----A-----------C---T-TC-----------------------------------A-----------------...-----------A----------------------------------------------------------------------------- 563
G.BE.96.DRCBL --A--------------C-----------------------G--------------------------A-----C---...--T--------A------------A-------------------------------------T-----------T-----------G-- 1334
G.CM.04.178_15 --A-----G---A----C---C-------------G------------------------A-------A-----C---...-AT--------A------------A--------------------------------C-G--T--T-----------C--------G-- 891
G.CN.08.GX_2084_08 --A--------------C---T--T-------C--G------------------------A-------A-----C---...--T--------A------------A----------------------------G-----G--T--------------C--------G-- 598
G.CU.99.Cu74 --A------CCA-----C-----------------------------------C--------------A-----C--T...--T--------A-----------------------------G--------------------T------T----------------G-- 983
G.ES.09.X2634_2 --A-----------------------------C--------------------------G--------A-----C---...--T--------A--------------------------------------G-----------T------T----------A-----G-- 844
G.GH.03.03GH175G --A--A-----------C--AC----------------C-----------------------------A-----C---...--T--------A--------------------------G-----------------------T-------------------------- 1410
G.KE.93.HH8793_12_1 --A--A--G--------C--------------------------------------------------A-----C---...--T--------A--------------------------------------------------T-----------------------G-- 772
G.NG.09.09NG_SC62 --A-----G--------C--A-------------A-------------------------A----------A--C---...--T--------A------------A----------------------------------G--T--------------C----------- 562

36
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 CAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTC...AGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACA 1370
Gag _Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__.__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H
G.PT.x.PT2695 --A-----------------------------C-----------------------------------A-----C---...--T--------A--------------------------------------G-----------T-----------------A-----G-- 1318
G.SE.93.SE6165_G6165 --A--------------C---------A-------------G--------------------------A-----C---...--T--------A--------------------------------------------------TCT----T----------------G-- 773
H.BE.93.VI991 -----------------C-----A-----------G--C--------------------------------------T...-----------A--------------------------------------------C-----TG----------T-------------- 762
H.BE.93.VI997 --A-----G--------C---C---------V---G--C--------------------------G-----------T...-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-------------- 697
H.CF.90.056 --A-----G--------C-----------------G--C-----------------------------A--------T...-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-------------- 717
H.GB.00.00GBAC4001 --A--------------C-----------------G--C--------------------------------------T...-----------A--------------------------R-----M-----------CY----T------T-----T------------- 891
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T-A---G--C-A-----C------C-------------A-----------------G--GA----------A-G----...-A---------------------------------------------T--------------T--------------G----------- 565
J.CM.04.04CMU11421 --A------CCA-----Y--R---C----------------------------------GR-------R--------Y...-----------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R-------- 888
J.SE.93.SE9280_7887 --A------CC------C------C----------------------------------GA-------A--A------...--------------------------------------------------G-----------T---------------A-A-------- 693
J.SE.94.SE9173_7022 --A------CC------C------T----------------------------------GA----------A--C---...--------------------------------------------------G---------------------------A-A-------- 694
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------C------C----------------------------T------A-----------------...-----------A-----------------------------------T----------------------------------------- 569
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------C------C----------------------------G--G---A----G------------...-----------A------------A----------------------T---------C------------------------------- 569
01_AE.AF.07.569M --A------------------C-TT----------------G-----------G--G-----------A----G---T...-A---------A---T-------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A-------- 582
01_AE.CF.90.90CF11697 --A------------------C--T----------------G--------------------------A----G---T...-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG----------T------------ 1325
01_AE.CN.09.1119 --A-----------------AC-TT----------------G-----------G--------------A----G---T...-A---------A-----------C--T-----------G--G--------------------T-TG--------T-T------------ 610
01_AE.HK.04.HK001 --A--A------A--------T-TT----------------G-----------G--------------A----GC--T...-A---------A-----------C--------------G------G-T--------------T-TG--------T-T------------ 747
01_AE.JP.x.DR0492 --A------------------C-TT-------------C--G--C--------G--------------A----G---T...-A---------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG--------T-T------------ 1388
01_AE.TH.04.BKM --A------T----G------C-TT----------------G-----------G--------------A----G---T...-A------G--A-----------C--------------G------G----------------T-TG--------T-T------------ 1331
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --A--------------C---C-TG----------------G--------------------------A----G---T...-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------ 575
01_AE.VN.98.98VNND15 --A------------------C-TT----------------G--------------------------A----G---T...-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------ 634
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --A---------AC-------AA------------------------------G--G---A-------A---------...-----------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T---------G-- 563
02_AG.CY.09.CY256 --A---------------------G-C-----C--G-----G-----------G--G-C-A-------A--------T...-----------A-----------C--------------G-----------------------T-TG---T----T-T------------ 572
02_AG.ES.06.P1261 --A------------------T----G--------G-----G-----------G--G---A-------A---------...-----------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------ 813
02_AG.FR.91.DJ263 ------------AC-------C----G--------G-----G-----------G--G---A-------A---------...-----------A------------A-------------G------------------C----T-TG----------T------------ 724
02_AG.GH.03.03GH181AG --A------TG-AC------------G--------G-----G-----------G----C-A-------A-G------T...-----------A------------A-------------G--G-----------------G--T-TG----------T------------ 1400
02_AG.LR.x.POC44951 --A--A------AC-------T-------------G-----G--------------G-C-A-------A--------T...-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------ 1371
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --A--A--------C------C----G--------G--------C-----------G---A-------A----G----...-----------A------------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------ 568
02_AG.SE.94.SE7812 --A---------AC-------T----C--------G--------------------G-----------A---------...-----------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------ 748
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A-----G------------T-------------G-----G-----------G--G---A-------A-----C---...-----------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------ 573
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --A------TG-AC-------AA---G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------T...-----------A--------------------------------------------------T-TG----------T---------G-- 573
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --A---------A--------T----G--------G-----------------G--G---A-------A--------T...-----------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------ 566
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A---------...-----------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------ 602
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A------------------AG---T--------------G------------------A-------A---------...-----------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------ 736
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------C------C----------------G--C---------------A-------A---------...-----------A-----------------------G--G-------------------------------------------------- 749
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-----------------------G-----AC-------------------G------A-------T---------...-----------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------ 1395
07_BC.CN.98.98CN009 --A---------------------C----------------------------------G-----------------T...-----------C----------------------------------------------------------------------------- 708
08_BC.CN.06.nx2 --A-----C------------C-TC------------------T-----------T------G--CAGAG-A-AC-C-TT.---T-------A------C----CA------A-------------------------C-----T-----T----T-----A---C---- 1320
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A-----G-----------------C--------------R------------------A-------A---------...-----------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A----- 581
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------C---C--T--A-------------G-----G-----------------G-----------T...-----------A-----------------------------------------------G----------------------------- 749
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A---------A----C--A---C----------------G------------------A-------A---------...-----------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------ 746
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A-----------C---C-TT----------------------C--------G--G-----------------T...-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A----- 1378
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-----------G--C---T-------------------G--------------------------A-----C---...--T--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-- 748
14_BG.ES.05.X1870 --A------------------C----------C-----C--------------G--------------A-----C---...--T--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-- 843
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A------------------C-TG----------------G-----------G--------------A--A-G---T...-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------ 778
16_A2D.KR.97.97KR004 --A---------AC-T-----AA-T----------G-----G-----------C--------------A--------T...-----------A--------------------------------------------C-----T-------------------------- 731
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A-----------C---A-T---------------C----------------G--------------------T...-----------A-----------------------------G--T------------------------T----T-------------- 587
18_cpx.CU.99.CU76 --A------------------T-------------G-----G----------------C-A-------A--------T...-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T------------ 687
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------C-G--------------G--C--G------------A-----------------...-A---------A-----------------G--G------------------------------------T----T-------------- 596
20_BG.CU.99.Cu103 --A------CCAA----C-----------------G--------------------G-----G-----A-----C---...--T--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-- 845
21_A2D.KE.99.KER2003 --A------TG------C-----------C-----G-----G-----------C--------------A---------...-A---------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T-- 575
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-----G---A----------TT----------------G-----------G-------------------GA--T...-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A-------- 575
23_BG.CU.03.CB118 --A------CCA-----C-----------------G--------------------------------A-----C---...--T--------A--------------------------------------------------T-----------T-------------- 819
24_BG.ES.08.X2456_2 --A------CC-A----C-----T--------C--G--------------------G-----------A-----C---...--T--------A--------------------------------------------------T--------------T----------- 830
25_cpx.CM.02.1918LE --A--A--GCCAA----------T--------------------------------------------A---------...--T--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-- 578
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A--A--G---------------C----------G-----G--------------G--G-----G--A-----C--T...-----------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G----------------- 1381
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A--A-----------C------T----------------G-----C------------A-------A--A--C--T...--T--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-- 1364
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------C-G-----------------------------G--GA----------------T...--------G--A------------------C---------------------------------------------------------- 739
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------C----------------------------------G--GA----------------T...-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-------------- 774
31_BC.BR.04.04BR142 --A--------------C---C-----G-------------G--------------G--------G------------...--------G--A------------A--------------------------------------------T-G--T-------------- 824
32_06A1.EE.01.EE0369 --A---------AC---C---T-------------G-----G-----------G------A-------A---------...-----------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------ 1011
33_01B.ID.07.JKT189_C --A------------------C-TT----------------G-----------G-----------G--A----G----...-AT-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------ 680
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--A---------------C-TG----------------G--C--------G--------------A----G---T...-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T------------ 575
35_AD.AF.07.169H --A---------A----C---T--T-G--------G-----G-----------G------A-----------------...-----------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A----- 579
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A--------------------TT----------------G-----------G--------------A----G---T...-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------ 575
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A---------A--------T--T-G-----C--G-----G------------------A-------A---------...-----------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A----- 569
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----R-----------C---C-TC----------------------T--------G--GA----------------T...-----------A-----------------------------R-----T---------------------T----T-------------- 784
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------T--C-----------------------------------A----------A------...-----------A--------------------------------------------------------------T-------------- 844
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------------------------------------A-----------------...-----G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-------- 856
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------G--G-----------------T...-----------A---------------------G----------------------------------------Y-------------- 899
43_02G.SA.03.J11223 --A------------------T--T----------G------------------------A----G--A-----C---...--T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-- 895
44_BF.CL.00.CH80 -----A-----------------TC----------G--------------------G--G-----------------T...-----------A------------A-------------G--------T---------------------T----T-----------C-- 815
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A---------A----------------------------G-----------G------A-------A--------T...-----------A-----------C--------------G-------------------------TG-----G----T---T--A----- 1362
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----A-----------------TT-------------------------------G--G-----------------T...-----------A-----------------------------G-----T--------------------------T-------------- 811
47_BF.ES.08.P1942 --------C---A--------C-T--T-----------------------------G--G--------A--------T...-----------A------------------------------TG-------------------------T----T-------------- 812
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A------------------C-TG----------------G--------------------------A----G---T...-A------G--A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G--T-T------------ 581
49_cpx.GM.03.N26677 --A------------------C----G-----A--------------------G------A-------A--------T...-----------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A----- 805
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--------------------------------------------C------------A-----------------...--T--------A-----------------C---------------------------C------------------------------- 577
O.BE.87.ANT70 -----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T...-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----- 1415
O.CM.91.MVP5180 -----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T...-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A-------- 1390
O.CM.96.96CMA102 -----A------------------C-C--C--C-----------------------G-C---------A--A--C--T...-A---G---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----TGTT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----- 845
O.CM.98.98CMA104 -----A------------------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T...-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----- 847
O.CM.99.99CMU4122 --A--A--------G------C----C--C--C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T...-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-- 846
O.FR.92.VAU -----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T...-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A-------- 924
O.SN.99.99SE_MP1299 -----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T...-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----- 1417
O.US.97.97US08692A -----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C---------A-----C--T...-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----- 812
O.US.99.99USTWLA ---R-A---GCT---------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T...-A---T---A-T--C--T------ATG---C-------------T-TTT-CT-T---A-C--TGTT--------TG-CA-A--A----- 835
N.CM.02.DJO0131 --A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T...-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A----- 855
N.CM.04.04CM_1015_04 --A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T...-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A----- 848
N.CM.06.U14842 --A--A---T-----------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T...--T------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A----- 847
N.CM.95.YBF30 --A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T...--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-------- 934
N.CM.97.YBF106 --A--A---------------C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C--T...-AT------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A----- 935
N.FR.11.N1_FR_2011 --A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T...-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T------T----T-----A-------- 744
P.CM.06.U14788 ------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C---...-A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C----- 835
P.FR.09.RBF168 ------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C---...-A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C----- 1400
CPZ.CD.90.ANT GGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA----...-AT--------C--C--T--------T--T-----------G--A--T--T--T-----------------T--TG----T----AC-- 782
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A------...-AT-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A----- 909
CPZ.GA.88.GAB1 --A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A--T...-----T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------- 1431
CPZ.TZ.00.TAN1 -----AGTTGCAAGG------C-T--T------------C-------C-------GG---A-------A--A-GG--T...-AT--------A-----A-----C--------G--T--G-----A-----TT-T---C----T-GT-----C--TG-T--T----A--- 1002
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T...-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-------- 1418
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B.FR.83.HXB2 TCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGA 1540
Gag __Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C--G-----T-----------------C-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C-------------A------------------------------G------------C---A------T--CA-------- 751
A1.ES.06.X2110 ---G-----T-----------------T-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C----------------------------G-----T-----------------C----C---A------T-GCA-------- 784
A1.GE.99.99GEMZ011 C--G-----T-----------G-----T--------------------T--G--------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A------------------- 730
A1.IT.02.60000 C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T--------------------------A----------C-------- 1551
A1.KE.06.06KECst_001 C--G-----T---------C-------T-----------------------------C--GT----------A---------------C-----------C---------------------------------------------C---A------------------- 752
A1.RU.08.PokA1Ru C--G-----T-----------G-----T--------------------T--C--------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A------------------- 1034
A1.RW.93.93RW037A C--G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C-----------T----------------------------------C----------C---A-----------G------- 1539
A1.SE.95.SE8538 C--G-----T-----------------C-----------------------------C--GT-A--------A---------------C---------------------------------------------------------C---A------T--CA-------- 745
A1.TZ.01.A341 C--G-----T-----------------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C---------------------------------------------------------C---A--G--G------------- 745
A1.UA.01.01UADN139 C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A------------------- 745
A1.UG.99.99UGA07072 ---G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C------------------------------------------------------ATA----A-----------G------- 745
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---G-----T-----------------T------------------ATG--------C--G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T--------------A----A------A------------------- 987
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------T-----------------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C----------------------------------------G---G---------A-------------------------- 905
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------T--------------G--T-----------------------------C--G--A--------A---------------C--------------------------------------------------------------------------------- 739
A2.CY.94.94CY017_41 ---------T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C-------------------------------------------------------------------------T------- 897
B.AR.04.04AR143170 ---------T---------------------------------------------------T-A--------A--G---------CA-C-G-----------------------------------------------------------------------G------- 735
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------A--------------------G------------- 751
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------------------C------------T----C----CA--G--------------------------A--------G-----------------------------C------------------AC-------- 757
B.BR.06.06BR1119 ---------T-----------------------------T---------------------T--------CC---A---------G----G--------------G--C------------------------------------------------------------- 957
B.CA.07.502_1191_03 ---------T-----------------A---------------------------------T-------C-----G---------G----------------------C-----------------------------------------------G------------- 967
B.CN.09.1121 ---------------------------------T-----A--G--------G---------C-------------A-------------------------------------------------------------------------------------C-------- 779
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 745
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A---------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1081
B.CY.09.CY266 ------------------------------A--T--------G-----------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------- 757
B.DE.86.D31 -------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1086
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------------------------------T----------------------AG-------------------------------------T------------------------------------AAT------- 905
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------A-----------A---------------------------------------------G----------------A--------------------------------------------------G------AC-------- 745
B.EC.89.EC003 -------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C---------------------------------- 654
B.ES.09.P2149_3 ---------A---------------------------------------------------T----C---A-A--------------------------A--------G-----A-----------------------------A------------------------- 996
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------------T-----------------A---------------T-------------G--------------------------A-----M--------------------------C---------------------------------- 751
B.GA.88.OYI_397 -------------------------------------------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------------------------------- 1086
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------A---------------------------------T-----------------------G---------------------------------------------------------------------------C-------- 736
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------------------------------A--------A-----------------------G----------------------------------------------------------------C-------- 745
B.IN.x.11807 ---------T-----------------T--T---------------A----T---------A----------A------------------------------------------------------------------------------------------------- 890
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------A---------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------C-------- 745
B.JP.05.DR6538 -------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1544
B.KR.04.04KMH5 ---------T---------------------------------------------------T-A--------------------A----------------------------------------------------------------------------C-------- 1518
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------A---------------------------------T----------------------AGC------------------------------------------------------------------G---------------- 927
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------------------------------T----------------C------------------------------------------------------------------------------------------- 1075
B.PE.07.502_2649_wg8 C--------------G------------GT------------G------------------T----------------------------------------------------------------------------C------------------------------- 952
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------R-----------------------T---------------------------T---------C---G---------G----------------------T------------------------------------------------------------- 745
B.RU.04.04RU128005 ---------------------------------------------------------C---T----------------------------------A-----T-----G-----R----------------------------------------------C-------- 1031
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------A-----------------G---------------T----------------------A--------G--A-----------------------------------------------T--------G---------------- 751
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------------A---------------------------------T-A------CC---A--------------------------A--------------------T-------------------A-----------------C-------- 763
B.TW.94.TWCYS_LM49 C--------------G---------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1539
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------C-------- 745
B.US.11.ES38 ---------------------------A---------------------------------T---------CA--G-------------------------------------------------------------------------------------C-------- 1463
B.UY.02.02UY_TSU1290 C--------------------------A--------------G--------------C---T--------CCC--G---------G----G---------C----------G-------------------------------AT------------------------- 742
B.YE.02.02YE507 ---------------------------T---------------------------------AC------------------A---G-------------A---------------------------------------------------------------------- 745
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------------G--------------C---A-------------C-----------------------------------G--------C--------------------------------G------CA-------- 972
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------T--------------G--------G-----C---T-A--------R------------G-C-----------A--------------------------------------C----A-----------------C-------- 739
C.BR.04.04BR013 ---------A-----------------T--------------G-----------------GT-A-----------------------C--------T--A-------------------------------------------------------------C-------- 995
C.BW.00.00BW07621 ---------------------------T--------------G-----------------GT-A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C-------- 908
C.CN.98.YNRL9840 ---------------------------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A--------------A----------------------------G-----------------C-------- 742
C.CY.09.CY260 ---------------------------T--------------G-----------------GT-A--------A------------G----C----------------------------------------------------------------------C-------- 754
C.ES.07.X2118_2 ---------------------------T--------------G--------------------A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C-------- 974
C.ET.02.02ET_288 ---------------------------T-----------A--G-----------------GA-A------------------------CA---------A-------------------------------------------------------------C-------- 739
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------------------T--------------G-----------------GC-A---------------------G-------------A-------------------------------------------------------------C-------- 736
C.IL.98.98IS002 ---------------------------T--------------G--------------------A-----------C-----------------------A-------------------------------------------------------------C-------- 877
C.IN.03.D24 ---------------------------T-----------A--G--------------C---T-A-------CA--G---------TA-C----------A--A--------------------------------------------C-------------CC------- 1570
C.KE.00.KER2010 ---------------G-----------T--------------G------------------T-A--------------G-------A-C----------A-------------------------------------------------------------C-------- 736
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------------------T-----------A--G------------------T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------G-----------------C-------- 909
C.MW.93.93MW_965 ---------------------------T--------------G-----------------GT-A--------A--------------------------A--------------------------------------------------------G----C-------- 739
C.SN.90.90SE_364 ---------------------------T--------------G-----------------GT-A---------------------G-------------A-----------C-------------------------------A-------------G---C-------- 736
C.SO.89.89SM_145 ---------------------------T--------------G------------------T-A--------A--G--G------G-------------A-----------------------T---------------------------------------------- 736
C.TZ.02.CO178 ---------------------------T--------------G------------------T-A--------A--------------------------A-----------------------------------------------C--------G----C-------- 736
C.US.98.98US_MSC3018 ---------------------------C-----T--------G------------------T-A-----T--A--------------------------AG----G-------------------------------------------------------C-------- 736
C.UY.01.TRA3011 C--------------------------T--------------G--------------C---T-A-----------------------A--------A--A--------------------------------------C--------------------G-C-------- 727
C.YE.02.02YE511 -------------------C-------T--------------G------------------T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-----------------C-------- 736
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------T--------------G-----------------GT-A--------------------------------T--A-------------------------------------------------------------C-------- 962
C.ZM.02.02ZM108 ---------------------------T--------------G-----------------GT-A------CCA--G---------G-------------A--A-----------------C---------------------------------------AC-------- 1536
D.CD.83.ELI -------------------C-------------------A--------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C-------- 1086
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------------------------A-----------------------------C--GC-A--------------------CG-------------------------------------T--T--------------------------------G-C------A- 733
D.CY.06.CY163 ---------------------------------------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC------- 751
D.KE.97.ML415_2 ---------------------T-----A--------------------------------GC-A---------------------CC------------AC----------------------T---------------------------------------------- 1006
D.KR.04.04KBH8 ---G------------------------------------------T-------------GC----------------------C-----------T--AC----------------------T-----------------------------C---------------- 1499
D.SN.90.SE365 ---------------------------A---------------------------------T-A-----------------------------------------------------------T---------------------------------------------- 1539
D.TD.99.MN011 ---------A-----------------------------------------------C--GC-A---------------------G----------------------G--------G-----T--T--------C---------------------------------- 758
D.TZ.01.A280 ---------T--------------------------------------------------GC-A--------------------------------A--------------------------T-------------------------------------C-------- 735
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------------------------------------------GC-A-----------------A----A------------A-----------------------T-------------------------------------C-------- 739
D.YE.02.02YE516 ---------A-------------------------------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A--------- 745
D.ZA.90.R1 ---------------G---C----------------------------------------GC-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C-------- 860
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------T-----------------C-----T-----------------------C---T-A-----------G-----A------C----------A--A--G-----T-----------------T--------------------T-----G---CAG------- 640
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA-------- 837
F1.BE.93.VI850 ---------------------------C-----------------------------C---T-A---------------------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T------------------------------CA-------- 883
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------C-----------------------------C---T-A------------------------C----------------G-----T-----------T-----C------------------------------CA-------- 1306
F1.CY.08.CY222 ---------------------------C--------------G--------T-----C---T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T--------------------------G---CA-------- 739
F1.ES.x.P1146 ---------------------------C-----T--------G--------------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA-------- 826
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A------C----------------G-----T--------C--T-----T------------------------------CA-------- 875
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CCT---------------------T-----T-----------T------------------------------CA-------- 739
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------C-----------------------------C---T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA-------- 1567
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------T--------------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA-------- 1002
F2.CM.97.CM53657 ---------------------------T-----------------------------C---T-A-----------G-----A--C--CC-------T-----A--------T-----------T-----------------C-A---A-------------C-------- 733
G.BE.96.DRCBL ---------T--------------G-----T--------T-----------------C--GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T---------G-------------G--------G---A--------- 1504
G.CM.04.178_15 ---------T---------C-G-----T--T--T-----A-----------G--------GC-A------CAA--G-----A---C--C-------------A--------------------T-------------------A---G------------AC-------- 1061
G.CN.08.GX_2084_08 ---------T---------C----G--T--T--------A-----------G--------GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A---G-------------C-------- 768
G.CU.99.Cu74 -------------------C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------A---------------------- 1153
G.ES.09.X2634_2 ---------T---------C----G--TG-T--------------------G--------GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G--------------G-----C------A--------- 1014
G.GH.03.03GH175G ------------------------G--T--T--------------------G-----C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A--G-----G------A--------- 1580
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------T---------C-------T--T--------------------G-----C---A-A------CCA--G------------C----------A--A--------------------T-----------C-------A---G------------A--------- 942
G.NG.09.09NG_SC62 ---------T---------C-------T--T--------T-----------G--------GC-A------CAA--G---------G----------------A--------------------T-----------C-----------G------------AC-------- 732
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B.FR.83.HXB2 TCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGA 1540
Gag __Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__
G.PT.x.PT2695 ---------T---------C----G--T--T--T-----------------G-----C--GA-A------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------A--------- 1488
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G---------T--C-------------A--------------------T------------------T----G------------ACT------- 943
H.BE.93.VI991 ---------------------------T--A-----------------------------GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------------------G---C-------- 932
H.BE.93.VI997 ---------------------------T--A-----------------------------GC-A------------------------C-------------------------------C--T-----T-------------------------------C-------- 867
H.CF.90.056 ---------------G-----------T--A--------------------------C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C-------- 887
H.GB.00.00GBAC4001 ---G--------------R--------T--A-----------------------------GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-----------------C-------- 1061
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------G-----------------T-----------------------------C--GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T-------------------A-----------------C------A- 735
J.CM.04.04CMU11421 C--R-----T-----------------T--T-----------------------------GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C-------- 1058
J.SE.93.SE9280_7887 C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A---------------------------G----------------------T-----------------------C---------------------- 863
J.SE.94.SE9173_7022 C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A------------G--------------G----------------------T-------------------A---C---------------------- 864
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------T--T--------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC-------- 739
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------T--T--------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C-------- 739
01_AE.AF.07.569M C--G-----A-----------------C--------C-----------------------GACA--------A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A------------------- 752
01_AE.CF.90.90CF11697 ---G-----A-----------------T--------------------------------GC-A--C-----A---------------C--------------------------------------S-------------C-A------A------------------- 1495
01_AE.CN.09.1119 C--G-----A-----G-----------C-----------A--------------------G-----C-----A---------------C----------------------------------------------C--------------A------------------- 780
01_AE.HK.04.HK001 C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C--------------A------------------- 917
01_AE.JP.x.DR0492 C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G---------------------------T----------------A------------------- 1558
01_AE.TH.04.BKM C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------------------- 1501
01_AE.US.00.00US_MSC1164 C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A--G------------C-----------C-A--G-------------------------------------A------A------------------- 745
01_AE.VN.98.98VNND15 C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G-------------------------------------A------A------------------- 804
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY C--G-----A-----G-----------T--------------G--------------C--GA-A--C-----A-----------------------------------------------------------------------------A------G------------ 733
02_AG.CY.09.CY256 C--------A-----------------T-----------A-----------C-----C---ACC--------A-----------G--CC----------------G--------------------------------------------A------------------- 742
02_AG.ES.06.P1261 C--G-----A-----G-----------T-----------T-----------------C--G--A--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A------------------- 983
02_AG.FR.91.DJ263 C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------A-----G----------------------------------------C---A------------------- 894
02_AG.GH.03.03GH181AG C--G-----A-----G---C-------T-----------A-----------C-----C--G-CA-----------A------------C----------------G--------------------------------------------A-----------G------- 1570
02_AG.LR.x.POC44951 C--G-----A-----G---C-------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A------------------- 1541
02_AG.NG.09.09NG_SC61 C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--GACA--------A--A------------C-----------C----G-----------------------------C--------------A------------------- 738
02_AG.SE.94.SE7812 C--G-----A-----G--------G--T-----------------C-----------C--G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A--G---------------- 918
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--G-----T-----G-----------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A------------------- 743
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--G--A--------A--C--------------------------------------------------------------A-----------A------------------- 743
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C--G-----A-----G-----------T-----------------G-----------C--GACA--------A-------------A-C----------------G--------------------------------C-----------A------------------- 736
03_AB.RU.97.KAL153_2 C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A------------------- 772
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C--G-----A-----------------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A------------------- 906
05_DF.BE.x.VI1310 C-----------------------------T-----------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C-------- 919
06_cpx.AU.96.BFP90 C--G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T---------------------------------------------- 1565
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------A--------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C-------- 878
08_BC.CN.06.nx2 ---------T-----------------T----------GA--G-----------A------T----------------------AG-G-----------------------------T--------------------------T--C-----G---------------- 1490
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G-----T---------C-------T--------------------------------G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C-------- 751
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------------------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A--------- 919
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C--G-----T-----------------T-----------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A------------------- 916
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------T-----------------C-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-------- 1548
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------T---------C----G--T--T-----------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC-------- 918
14_BG.ES.05.X1870 ---------T---------C----G--TG-T--------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC-------- 1013
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C--G-----A-----------------A---------------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G------------ 948
16_A2D.KR.97.97KR004 ---G--T--T-----------------T-----------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T---------------------------------------------- 901
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------T-----------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA-------- 757
18_cpx.CU.99.CU76 ---G-----T-----------------T-----------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G------- 857
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC------- 766
20_BG.CU.99.Cu103 ---------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC-------- 1015
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------C-------------------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C-------- 745
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C--G-----G-----------------C--------------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C-------- 745
23_BG.CU.03.CB118 ---------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A--------- 989
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------A---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC-------- 1000
25_cpx.CM.02.1918LE ---------T-----G---C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A--------- 748
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------T---------A-------T-----------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C-------- 1551
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------T---------C----G--T--T--T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG------- 1534
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------C-----------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C-------- 909
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------C-----------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-------- 944
31_BC.BR.04.04BR142 C--------------------------T--------------G------------------T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C-------- 994
32_06A1.EE.01.EE0369 C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A------------------- 1181
33_01B.ID.07.JKT189_C C--G-----A-----------------A-----------------------C--------GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------------------- 850
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------------A-----------------------C--------G--A--C-----A--G------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G---------------- 745
35_AD.AF.07.169H C--G-----T-----------------T-----------------------------C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C-------- 749
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--G-----A-----------------T--------------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C-------- 745
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G-----T--------------G--T-----------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C-------- 739
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------T-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA-------- 954
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------T---------------------------------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C-------- 1014
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------T-----------------C-----------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-------- 1026
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------------G--C-----------------------------C---T-A-----------------------CC-------G--------G-----T-----------T-----T-------------A---------G------CA-------- 1069
43_02G.SA.03.J11223 ---------T---------C----G--T--T--------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC-------- 1065
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------C-----------------------------C-----A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T---------------------------------------- 985
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C--G-----T-----------------T-----------------------------C-----A--------A------------GCCC-------------------------------------------------------------A------G------------ 1532
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------C-----------C------GCGG-------------------------T-C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-------- 981
47_BF.ES.08.P1942 -------------------C-------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA-------- 982
48_01B.MY.07.07MYKT021 C--G-----A-----------------------------------------C--------GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A------A-----G------------- 751
49_cpx.GM.03.N26677 C--G-----T-----------------T--------------------------------G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A-----------------A- 975
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------------------------T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A-------------------------- 747
O.BE.87.ANT70 -----G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT- 1585
O.CM.91.MVP5180 C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT- 1560
O.CM.96.96CMA102 -----G---TT-A---G-AC----G--AGTA--------------A---------------ACT------A-A-CG-T---A--AT-GC-------T-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G--G--TCAC----CT- 1015
O.CM.98.98CMA104 -----GG---T-A---G-AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT- 1017
O.CM.99.99CMU4122 -----GG---T-A---G--C-------AGTA--------------AT--------------ACT--C---CCAGCGATG-----AT-AC-------G--------G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT- 1016
O.FR.92.VAU C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT- 1094
O.SN.99.99SE_MP1299 -----GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T- 1587
O.US.97.97US08692A -----GG--TT-A---G--C----G--AGTA--------------AT-G--G---------ACT--C---CCA-CGAT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T- 982
O.US.99.99USTWLA C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CGAT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC- 1005
N.CM.02.DJO0131 ---G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC------- 1025
N.CM.04.04CM_1015_04 ---G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC-------- 1018
N.CM.06.U14842 C--G-----T-----G---C----G--TGT---------------A-----------C--GACA--------C-C--TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C-------- 1017
N.CM.95.YBF30 ---G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT------- 1104
N.CM.97.YBF106 ---G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C-------- 1105
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G-----T-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C-----C--GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----G----C-------- 914
P.CM.06.U14788 ---G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC------- 1005
P.FR.09.RBF168 ---G-G---RT-R--GG----G-----RGTG--T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA- 1570
CPZ.CD.90.ANT -----G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT--------A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T--------G--A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T 952
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G------- 1079
CPZ.GA.88.GAB1 -----G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA- 1601
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------A-----------G--G--AGT---------------A-----G-----C----CA-----C-CT--------A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA--GGCA--T--T-----G--C--------G--A--A------G--CTG------- 1172
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C------- 1588
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B.FR.83.HXB2 CA.........AATAATCCACCTATC...CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACT 1698
Gag T__.__.__.__N__N__P__P__I__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --.........GGC--C---------...-----G-----C--C--------------------------------------------------------T------T----T-----------G-----A---T----C--------------TA------T----G-- 909
A1.ES.06.X2110 --.........GCC--C---------...-----G--------C------------------T---------------------------------YKGTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----G-- 942
A1.GE.99.99GEMZ011 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A---------------------------------T-T------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T------- 888
A1.IT.02.60000 --.........-GC--C--------T...-----G-----T--C--------------------A--------------------------C------GTT--------A--------------G-----A--------C-----T--------TA------T------- 1709
A1.KE.06.06KECst_001 --.........GGC------------...-----G-----C--------G------------------C-----------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C-----T--------TA------T------- 910
A1.RU.08.PokA1Ru --.........-GC--C--------T...-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GTT------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T------- 1192
A1.RW.93.93RW037A --.........GGC--C--T------...-----G-----C--C--------------------------G---------------------------GT-------T-----G---A------G-----A--------C--------------TA------T-----T- 1697
A1.SE.95.SE8538 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------------------------C-----------T---GTT------T-A--T-----------------A-----A--C--G-----------TA------T----G-- 903
A1.TZ.01.A341 --.........GGC------------...-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T----T----A------------A--------------T--------TA------T------- 903
A1.UA.01.01UADN139 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T------- 903
A1.UG.99.99UGA07072 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C-----------------------------------------------C------GTT-----CT----TG---A------G-----A--------------A---------A------T-----T- 903
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --.........-G---------G---...-----------T--C--------G---------------------------------------------GT-------T----------G-----G-----A--------C--------------TA------T----G-- 1145
A2.CD.97.97CDKTB48 -C.........-GC--C--------T...-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----------------------TA------T------- 1063
A2.CM.01.01CM_1445MV -C.........-GC--C---------...-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T------- 897
A2.CY.94.94CY017_41 -C.........-GCG-------C---...-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T------- 1055
B.AR.04.04AR143170 --.........---------------...--------------C--------------------A-----------------------------T--C---------T---------A---------------------------------------------------- 893
B.AU.04.PS1038_Day174 --.........---------------...--------------C--------------------------G-----------------------T---GT-------Y----T--------------------------Y------------------------------ 909
B.BO.99.BOL0122 --.........---------------...--------------C------------------------C----------------G------------GT-------T-------------G-----------G--T--------------------A------------ 915
B.BR.06.06BR1119 --.........-G-------------...--------------C-----------------TT-------------------G--G------T-----GT---------------------G-----T--------T--------------------------------C 1115
B.CA.07.502_1191_03 -T.........C--------------...--------------C-----------------T--A--------------------G------------GTT------T----------------------------------------------T--------------- 1125
B.CN.09.1121 --.........-----C---------...--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------- 937
B.CO.01.PCM001 --.........C--------------...-----------G--C------------------T-------------------G--------------C---------T-------------------------------C------------------------------ 903
B.CU.99.Cu19 --.........---------------...--------------C------------------T------------------------------------------------------A------------A--------------T--------T--------------- 1239
B.CY.09.CY266 --.........---------------...--------------C------------------------C----------------G--------T---GT---------A--------------------------T----------------------------G---- 915
B.DE.86.D31 --.........---------------...-----G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1244
B.DK.07.PMVL_011 --.........---------------...--------------C------------------A---------------------AG-------------TT--------------------------------G------------------------------------ 1063
B.DO.05.05DO_160884 --.........-G---C---------...--------------C------------------------------------------------------GT------------------------G-----------------------------------------G--- 903
B.EC.89.EC003 --.........C--------------...-----------G--C--------------------------G-----------------------------------------------------G-----A--------------T------------------------ 812
B.ES.09.P2149_3 --.........-G-------------...-----------------------------------A--------------------------------C--------------------------------A--------------T--------T-----T--------- 1154
B.FR.92.92FR_BX08 -G.........CG-------------...-----------C--C------------------A----G--------------G----------------------------------A------------A--------------T------------------------ 909
B.GA.88.OYI_397 --.........---------------...--------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1244
B.GE.03.03GEMZ004 --.........---------G-----...--------------C------------------T-------------------------------T---GT------------------------------------A--------T------------------------ 894
B.HT.05.05HT_129389 --.........-G-------------...--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--A--T--------- 903
B.IN.x.11807 --.........-G------------T...--------------C--------------------------------------T--G-----------CT----------------------------------------------------------------------- 1048
B.JM.05.05JM_KJ108 --.........-G-------------...--------------C------------------------------------------------------GT------------T-----------G--------------------------------------------- 903
B.JP.05.DR6538 --.........--C------------...--------------C-----------------------------------------------------------T--------------------------A--------------T--------T--------------- 1702
B.KR.04.04KMH5 --.........---------------...--------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------- 1676
B.MM.99.mSTD101 --.........-G-------G-----...--------------C------------------------------------------------------GT-----------------A---------------------------T--------T--------------- 1085
B.NL.00.671_00T36 --.........---------------...--------------A-----G-------------------------------------------------------------------A------------------------------------T--------------- 1233
B.PE.07.502_2649_wg8 --.........---------------...--------------------------------------G-----C-----------G-----------C---------------------------------------------------------A-------------- 1110
B.PY.03.03PY_PSP0115 --.........-G---------C---...--------------C------------------A----------------------G--------Y-----------------------------------------T--------------------------------- 903
B.RU.04.04RU128005 --.........---------------...--------------C-----------------T--RR-------------------G------------GT-------------------------------------------R-------------------------- 1189
B.TH.00.00TH_C3198 --.........-G-------G-----...--------------C--------------------A--------------------------------------------------------------------------------T------------------------ 909
B.TT.01.01TT_CRC50069 -T.........-G-------------...--------------C---------------------------------------------------------------T----------------------------------------C--------------------- 921
B.TW.94.TWCYS_LM49 --.........---------------...------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------T------------------------ 1697
B.UA.01.01UAKV167 --.........---------------...--------------C------------------------------------------------------GTT--------A--------------------A--------------------------------------- 903
B.US.11.ES38 --.........-G----------G--...--------------C-----------------------G-----------------G--------T----------------------AG--G--------------------------------T--------------- 1621
B.UY.02.02UY_TSU1290 --.........-G-------------...--------------C-----------------------C------------------------------GT------------------------------A--------------------------------------- 900
B.YE.02.02YE507 --.........-G------------G...--------------C--------G--------------------------------G--------T----------------------A------------A--------------------------------------- 903
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --.........-G-------------...--------------C-----------------T-----------------------G--------T-----T------T-------------G------------------------------------------------ 1130
C.AR.01.ARG4006 --.........-G---C--------T...-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T--------------T-T------- 897
C.BR.04.04BR013 --.........GG---C-A------T...--------------C-----------------T--A--G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T------- 1153
C.BW.00.00BW07621 --.........-G---C------G--...--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------TC-----G 1066
C.CN.98.YNRL9840 -G.........GG---C---T--G-T...-----G-----C--C-----------------T-----G--------------------------T---GTT------T----------------G-------------------------------------T------- 900
C.CY.09.CY260 --.........--------------T...-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--C------A------T------- 912
C.ES.07.X2118_2 --.........GG-------------...-----G-----G--C-----------------TT----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T------- 1132
C.ET.02.02ET_288 --.........-G------------T...-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T-------------------------T------C 897
C.GE.03.03GEMZ033 --.........-G---C--------T...--------G--C--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T------- 894
C.IL.98.98IS002 --.........-----C------G-T...-----G--------C-----------------T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------C 1035
C.IN.03.D24 --.........-GC--C------G--...-----G--------C-----------------T-----G--------------------------T---T--------T---------A------G-----------------------------T-------T------- 1728
C.KE.00.KER2010 --.........-G------------T...--------------C-----------------T-----G------------------------------GTT-----------------------G-------------------------------------T------- 894
C.MM.99.mIDU101_3 -G.........GG---C------G-T...-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GTT------T---------A------G-------------------------------------T------- 1067
C.MW.93.93MW_965 --.........-----C--------A...-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------------------A----T------- 897
C.SN.90.90SE_364 --.........GG---C--------T...-----G-----C--C-----------------T-----GC-----------------------------GT-------T---------A---------G----------------------------------T------- 894
C.SO.89.89SM_145 --.........-G---C--------T...-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T------- 894
C.TZ.02.CO178 --.........-G---C--------T...-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------- 894
C.US.98.98US_MSC3018 --.........------------G--...-----G--G-----C-----------------T------C-----------------------------GT-------T---------A------G-----------T------------------A----T-T----GT- 894
C.UY.01.TRA3011 --.........-----C------G--...--------------C-----------------T-----G-----------------G------------GT-------T----------------G-------------------------------------T------- 885
C.YE.02.02YE511 --.........GG---C-----CG-T...-----G-----C--------------------TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T--------T-------T------- 894
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --.........-----C------G-T...-----G-----C--C-----------------T--------------------G---------------GT-------T----------------G-----------------------------T-------T------- 1120
C.ZM.02.02ZM108 --.........-G---C--------T...-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T----------------T------C 1694
D.CD.83.ELI --.........-G---C---------...--------------C-----------------TG-----------------------------------GT-------T-------------G--------------T--------------------------------- 1244
D.CM.01.01CM_0009BBY --.........GGC---------G--...--G-----G-----C-----G------------T-----C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A--G------------------------------------ 891
D.CY.06.CY163 --.........-GC---------G--...---------------------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G--------------------------- 909
D.KE.97.ML415_2 --.........-GC------------...--G--------C--C--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T------------GT- 1164
D.KR.04.04KBH8 --.........-GC--C---------...--------------C--------------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A-----------------------T--------------- 1657
D.SN.90.SE365 --.........-----------C---...--------------C--------------------------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T--------T--------------- 1697
D.TD.99.MN011 --.........-GC-----------T...--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------T------------------------ 916
D.TZ.01.A280 --.........------------G--...--------------A------------------------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G-----------T--------------- 893
D.UG.99.99UGK09958 --.........GGC------------...--------------C--------------------A---------------------------------GT------CT----------------G-----------------------------T--------------- 897
D.YE.02.02YE516 --.........-GC------------...--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C 903
D.ZA.90.R1 --.........--C--C---------...-----------T--C------------------------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T------------------------ 1018
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --.........-GC--C------G--...-----G-----------------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G--C--A------------------------A------T------- 798
F1.AR.02.ARE933 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C 995
F1.BE.93.VI850 -G.........GGC--C------G--...-----G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC 1041
F1.BR.07.07BR844 --.........-GC--C------G--...-----G--------A--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A------------------------A------T--G---C 1464
F1.CY.08.CY222 --.........-GC--C------G-T...-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G------------------------------A------T------A 897
F1.ES.x.P1146 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A--G--------------G---------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T------- 984
F1.FI.93.FIN9363 --.........-G---C------G--...-----G-----C--C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T----G-- 1033
F1.FR.96.96FR_MP411 --.........-GC--C------G--...-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GTT------T----------------G-----------T--------------G---A------T------- 897
F1.RO.96.BCI_R07 --.........-GC-CC------G--...-----G--------C------G-------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T------- 1725
F1.RU.08.D88_845 --.........-GC---------G--...-----G--------C--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC------ 1160
F2.CM.97.CM53657 --.........-GC--C------G--...--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T------- 891
G.BE.96.DRCBL -C.........-GC--C------G--...-----G--------------------------------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G-----A--------------T-----G--TA-A----T------C 1662
G.CM.04.178_15 -T.........-GC--C--C------...-----G--------------------------------GC-----------------------------GT-------T---------A------G-----A--------C-----T--------TA------T------- 1219
G.CN.08.GX_2084_08 -C.........-G---C---------...-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T------- 926
G.CU.99.Cu74 -T.........--C------------...-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T---------A------TC------ 1311
G.ES.09.X2634_2 -C.........-GC------------...-----G-----------------------------------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T-----G--TA------T------- 1172
G.GH.03.03GH175G -C.........-G---C---------...-----G--------C-----------------------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A-A----T----G-- 1738
G.KE.93.HH8793_12_1 -C.........-GC--C---------...-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------- 1100
G.NG.09.09NG_SC62 -T.........--C--C---------...---------------------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-T------- 890
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B.FR.83.HXB2 CA.........AATAATCCACCTATC...CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACT 1698
Gag T__.__.__.__N__N__P__P__I__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T_
G.PT.x.PT2695 -C.........-GC------------...-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T------- 1646
G.SE.93.SE6165_G6165 -C.........GGC--C---------...-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG- 1101
H.BE.93.VI991 --.........GGC-----C--A--T...-----G-----C--C-----G------------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C---------------A------T--G-GT- 1090
H.BE.93.VI997 --.........GGC------AG----...-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G-----A------------------------A------T------- 1025
H.CF.90.056 --.........GGC------G-----...-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T------- 1045
H.GB.00.00GBAC4001 --.........RGY-----C---R--...-----G--R--K--C------------------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y---------A----Y-T------- 1219
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --GGCAACGGTGGC--C-A-------...--------------C-----------------TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G-----------A-----T--------------G--TA------T------- 902
J.CM.04.04CMU11421 --.........GGC--C---------...--------G--------------R--------T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T------- 1216
J.SE.93.SE9280_7887 --.........GGC------------...-----------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G-- 1021
J.SE.94.SE9173_7022 --.........GGC--C-----G---...-----------------------G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T-----------------A-----T--C---------------A-A----T----G-- 1022
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --.........-GC--C---------...-----G--------C-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT- 897
K.CM.96.96CM_MP535 --.........-GC--C------G--...-----G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C 897
01_AE.AF.07.569M --.........--C-C---T------...-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T--------TA------T------- 910
01_AE.CF.90.90CF11697 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------G-----------A---------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G--TA------T------- 1653
01_AE.CN.09.1119 --.........--C------------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTTG-----T---------A------G-----A--------C--------------TA-------------- 938
01_AE.HK.04.HK001 --.........-GC-------Y----...-----G-----C--C--------G--------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-------------- 1075
01_AE.JP.x.DR0492 --.........-GC-----T------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-------------- 1716
01_AE.TH.04.BKM -C.........--C--------G---...--G--G-----C--C--------------------------------G-----------------------T------T----------------G-----A--G-----C---------A----TA-------------- 1659
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --.........--C------------...-----G-----C--C--------G-----------A--G------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-------------- 903
01_AE.VN.98.98VNND15 --.........--C------------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--G-----C--------------TA-------------- 962
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --.........-GC--------G---...-----G-----C--A-----------------T------------------------------------GT------CT----------------G-----A--------C-----T--------TA------T------- 891
02_AG.CY.09.CY256 --.........-G-------------...-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 900
02_AG.ES.06.P1261 --.........-GC--C---------...-----G-----G--C--------G------G-T------------------------------------GT-------T-A--T-----------G-----A--------------T--------TA------T------- 1141
02_AG.FR.91.DJ263 --.........-GC------------...-----G-----C--C------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 1052
02_AG.GH.03.03GH181AG -C.........-GC--C---------...-----G--------C---------------G-T---------------------------------------------T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 1728
02_AG.LR.x.POC44951 --.........-GC------------...-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T------- 1699
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --.........GGC------------...-----G--------C---------------G-T------------------------------------GT-------T----------------------A--------------T--------TA------T------- 896
02_AG.SE.94.SE7812 --.........-GC------------...-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 1076
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --.........-GC------------...-----------C--C------------------------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 901
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --.........-GC------------...-----G-----C--C-----------------T--------------------------------------------CT---------A------G-----A--------------T--------TA------T------- 901
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --.........--C------------...-----G-----G--C---------------G-T------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 894
03_AB.RU.97.KAL153_2 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T------- 930
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --.........-GC--C------G--...-----G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG- 1064
05_DF.BE.x.VI1310 --.........--C--C--------T...--------------C-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T--------------------------------- 1077
06_cpx.AU.96.BFP90 --.........-GC--C---------...-----G--------C--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T------- 1723
07_BC.CN.98.98CN009 --.........-G---C------G-T...-----------C--C-----------------T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T------- 1036
08_BC.CN.06.nx2 --.........---------------...--------------C------------------G-C------------T---------------------------------------A------G----T---------------------T----A-----T-T-T--- 1648
09_cpx.GH.96.96GH2911 --.........GG---C-----C---...-----G--------C---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T------- 909
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --.........-GC------------...--------------C-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T--------------- 1077
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --.........GGC--C------G--...-----G--------C----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG- 1074
12_BF.AR.99.ARMA159 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C 1706
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C.........-----C---------...-----G--------------------------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T------- 1076
14_BG.ES.05.X1870 -C.........--C------------...-----G-----------------------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T------- 1171
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --.........-GC------G-----...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-------------- 1106
16_A2D.KR.97.97KR004 -C.........-GC--C------G--...-----G-----G--C------------------T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T------- 1059
17_BF.AR.99.ARMA038 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C 915
18_cpx.CU.99.CU76 --.........--C--C---------...-----G-----T--C-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T------- 1015
19_cpx.CU.99.CU7 --.........TCC------------...-----------G--A------------------------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T--------------- 924
20_BG.CU.99.Cu103 -C.........--C------------...-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------ 1173
21_A2D.KE.99.KER2003 --.........GGC------------...--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T------------------------ 903
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --.........-GC--C--T---G--...-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T------- 903
23_BG.CU.03.CB118 -C.........--C------------...-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------ 1147
24_BG.ES.08.X2456_2 -C.........--C--C---------...-----G---------------------------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T------- 1158
25_cpx.CM.02.1918LE -T.........--C--C---------...-----------------C---------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T------- 906
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C.........-GC--C---------...-----G--------------------------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T------- 1709
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C.........-----C-----C---...-----G--G--------------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T------- 1692
28_BF.BR.99.BREPM12609 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C 1067
29_BF.BR.01.BREPM16704 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C 1102
31_BC.BR.04.04BR142 --.........-G---C------G--...-----------C--C-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T------- 1152
32_06A1.EE.01.EE0369 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T------- 1339
33_01B.ID.07.JKT189_C --.........-GC------------...-----------T--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA-------------- 1008
34_01B.TH.99.OUR2478P --.........-GC------------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-------------- 903
35_AD.AF.07.169H --.........--C--C--------T...-----G-----C--C--C-G------------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT- 907
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --.........--C--C--------TTCT--------------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T------- 906
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT- 897
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --.........-G---C------G-T...--C--G--------C--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTC 1112
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --.........-G----------G--...-----G--------C--------------T---T-A-----------------------------T---GT---------------------------------------------------------------------- 1172
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C 1184
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --.........-G---C------G--...-----G-----G--C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----R------------------------A------T---G--C 1227
43_02G.SA.03.J11223 -C.........-GC--C---------...-----G------C-------------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T------- 1223
44_BF.CL.00.CH80 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C 1143
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --.........GGC--C------G--...-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA------T------- 1690
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C 1139
47_BF.ES.08.P1942 --.........-GC--C------G--...-----G-----T--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC 1140
48_01B.MY.07.07MYKT021 --.........GGC------------...-----G-----C--C--------G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C--------------TA-------C------ 909
49_cpx.GM.03.N26677 --.........GGC------------...-----G--------C------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T------- 1133
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --.........-G-------------...--------------C------------------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T--------T-----------G--- 905
O.BE.87.ANT70 -CAGG......CCC--C-A-------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----A 1746
O.CM.91.MVP5180 -TAGA......GGGGC-AACT-----...-----------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----A 1721
O.CM.96.96CMA102 -CAGG......CCC--CAACK-----...-----------T--C----G--A-------G-GT-R--TC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----A 1176
O.CM.98.98CMA104 -CAGA......GCC--CAAC------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----A 1178
O.CM.99.99CMU4122 -CAGG......GCC--CAAC------...-----------Y--C--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--------A-----A-----------------TA-------C-----A 1177
O.FR.92.VAU -CAGG......GC---C-AG------...-----T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----A 1255
O.SN.99.99SE_MP1299 -CAGG......CCC--C-A-------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----A 1748
O.US.97.97US08692A -CAGG......--CCCCAAC------...-----------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A--G--A-----------------T--------C-----A 1143
O.US.99.99USTWLA GTAGG......CCAGG-AAC------...-----TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--R--------A--G--A--------T--------TA-------C-----A 1166
N.CM.02.DJO0131 -T.........TC------T---G-T...--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------ 1183
N.CM.04.04CM_1015_04 -T.........TC------T-----T...-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------ 1176
N.CM.06.U14842 -T.........GC------T---G-T...---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------ 1175
N.CM.95.YBF30 -T.........GC------T---G-T...-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C------ 1262
N.CM.97.YBF106 -T.........TC------T-----T...-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------ 1263
N.FR.11.N1_FR_2011 -T.........GC------T---G--...-------------------G---G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A------------------------A-------------- 1072
P.CM.06.U14788 --.........-GG--CAAT---G-A...--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C 1163
P.FR.09.RBF168 --AGG......--C---AAT-----A...-----------T--C----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y 1731
CPZ.CD.90.ANT --ACACCTCAAC-G---GG-GGAG--...--------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------------A--G-----C-----T-----G--TA-A-----------A 1119
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --.........GCA--C--T-----T...-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--C 1237
CPZ.GA.88.GAB1 --.........GCA-----T--C---...--------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------ 1759
CPZ.TZ.00.TAN1 --ACCCCACAGGCAC-AGG-GGAG-G...-----------C--C--------G--------TT-A------------T----C--------C------GTT------T---------A---G--------A-----A--C-----T---------A-A-----C-----A 1339
CPZ.US.85.US_Marilyn --.........GCA--C-----C--T...-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----A 1746
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B.FR.83.HXB2 CTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAA 1865
Gag _L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K
A1.AU.03.PS1044_Day0 --T-----T---------A---------------G------------G--A--AC-----...--------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T----------------------C--------G---------A------- 1076
A1.ES.06.X2110 --C-----T---------A--------------GG---------------A--AC-----...------T-A--T------------GGC--------------A--C----GA------T-------------------G--C--------G---------A------- 1109
A1.GE.99.99GEMZ011 --T-----T---------A-------T-----G--C-----------C---C--C-----...--------A--T-----------A--C--------------A---T---G-------T----------------------C--------G----------------- 1055
A1.IT.02.60000 --C-----T---------A-C-----T-----G------------------C--C-----...-----------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-----------------C--------G----------------- 1876
A1.KE.06.06KECst_001 --C-----T---------A-------T-----------------------A--AC-----...--------A--T------------T---------G--G---A---A---G-------T----------------------C--------G----------------- 1077
A1.RU.08.PokA1Ru --T-----T---------A-------T--------C-----------T---C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T-------G--------------C--------G----------------- 1359
A1.RW.93.93RW037A --C-----T-----G---A--------------GG----------------C--C-----...--------A--T------------T-C-------G------A---A---G----T--T----G-----------------C--------G----------------- 1864
A1.SE.95.SE8538 --T-----T--------CA--------------GG---------------A--A------...--------A--T------------T-C--------------A---A---GA------T-------------------------------G----------------- 1070
A1.TZ.01.A341 --C-----T---------A--------------GG---------------A--AC-----...--------A--T------------T-C-------G------A---A---G------GT-------------------------A-----G----------------- 1070
A1.UA.01.01UADN139 --T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G---C---T----------------------C--------G----------------- 1070
A1.UG.99.99UGA07072 --C-----T--A------A--------------GG------------C------C-----...--------A--T------------T-C--------------A---T---G-------T----------------------C--------G---------A------- 1070
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C-----T-G-------A----A--A-----G--C----------G---T--AC-----...-----------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T--------G-------------C--------G---------A-T----- 1312
A2.CD.97.97CDKTB48 --C-----T---------A----------------------------C------C-----...--------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T-------------------------------G----------------- 1230
A2.CM.01.01CM_1445MV --C-----T--A------A-------T--------------------C------C-----...-----------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G----------------- 1064
A2.CY.94.94CY017_41 --------T--------CA----------------C--------G--C------C-----...----------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T-------------------------------G---------A------- 1222
B.AR.04.04AR143170 --------------------------T--G------------------------C-----...-----------T--------------C------------------A---GA--------------------------------------G--G-------------- 1060
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------T---------------------------------...--------A--------------------Y--------------------A--------------------------------------G--G-------------- 1076
B.BO.99.BOL0122 T----G--T--A-----------------------------------------A------...------T-A--------------------C-----------A-------GA--------------------------------------G--------------C-- 1082
B.BR.06.06BR1119 --------------------------T---------------------------------...--------A------------------T-------------A--------A--------------------------------------G--G--------A----- 1282
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------A---------------------------------...-----------------------A--C----------------------GA--------------------------------------G--------T--T----- 1292
B.CN.09.1121 --------T-----------------A---------------------------------...--G-----------T-----C----------------------------GA------T----------------------------------G-----------C-- 1104
B.CO.01.PCM001 --------A---------------------------------------------------...-----------------------A-----------------A-------GA-----------------------------C--------G----------------- 1070
B.CU.99.Cu19 --------------------------------------------------A--A------...-----------T----------G------------------A--------A--A-----------------------------------G--G------A----C-- 1406
B.CY.09.CY266 --G-----------------------T-----------------------A---------...--------A------------------------------C-A-----T-GA---T----------G-----------------------G--------------C-- 1082
B.DE.86.D31 ------------------A-----------------------------------------...--------------------------------------------------A--------------------------------------G--G-------------- 1411
B.DK.07.PMVL_011 ------------------A----------------------------G-----------A...--G-----A---------------------C-------------G--G--A------T----G--------------------------G----------------- 1230
B.DO.05.05DO_160884 --------------G-----------T---------------------------------...--------A--T--------C--A--------------------------A--------------------------------------G--G-------------- 1070
B.EC.89.EC003 ------------------A-------------------------G---------------...--------A--T------------------C---.---------G-----A--------------------------------------G--G-----TA------- 978
B.ES.09.P2149_3 --------A-----------------T--G------------------------------...--G--------------------------C-----------A--------A-----------------------------------------G-----T-------- 1321
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------------T---------------------------------...-----------------C-----A--------------------G-----A--------------------------------------G--G-------------- 1076
B.GA.88.OYI_397 --------------------------T---------------------------------...--------A-----------------------------------------A--------------------------------------G--G-------------- 1411
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------A---------------------------------...------T-----------------------C----------A-------GA--C-----------------------------------G---------A-T--C-- 1061
B.HT.05.05HT_129389 -----G--T------------------------GG-------------------------...--------A--------------A------C----------A--G----GA-----------------------------------------G-----T-------- 1070
B.IN.x.11807 ------------------------------------------------------------...--------A--T--------------------------------------A---------------------T----------------G----------------- 1215
B.JM.05.05JM_KJ108 --G------------TG-A-------T--------------------G------------...--G--------T--------------C--------------A--G-----A------T-------------------------------G--G-------------- 1070
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------------------------------...--G-----------------------------------------G-----A------T-------------------------------G--G-------------- 1869
B.KR.04.04KMH5 -----------------G------------------------------------------...--------A----------------------------------------GA--------------------------------------G---------A------- 1843
B.MM.99.mSTD101 -----G---------TGCA----A--A------C--------------------------...--------A-----------------------------G--A--------A--C--------------------------------------G-------------- 1252
B.NL.00.671_00T36 T-------T--------C--------A---------------------------------...------T----------------A--------------------------A-----------------------C-----------------G-------------- 1400
B.PE.07.502_2649_wg8 --------T-----------------T---------------------------------...--------A-----------------------G-G------A--------A--C--------------------C--------------G--------T--T----- 1277
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------T-----------------A---------------------------------...-----------T-----------------------------A--------A------T-------------------------------G--G--------T----- 1070
B.RU.04.04RU128005 ------------------A-------A--------------------------AC-----...--G--------------------A--------------------------A-----------------------------------------G-------------- 1356
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------------A--T---------------------------------...-----------------C----------------G---------------A--C-----------------------------------G--G-----A-------- 1076
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------C-----A------------------------------------...-----------------C-----A------C----------A--G----G---------------------------------------G--G-------------- 1088
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------A-------------------T---------------------------------...--------A-----T-----------------------------------A------T----------------G--------------G--G------A-T----- 1864
B.UA.01.01UAKV167 T----G--T--------------A--T---------------------------------...-----------T--------------------------------------A--------------------------------------G--G-------------- 1070
B.US.11.ES38 --------------------------T-----------------------------A--T...--G-------------------GA---------------A---------GA--C---T-------------------------------G-----T----------- 1788
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------A--------------A--T---------------------------------...--G-----------------------------G--------A--G-----A-----------G--------------------------G--G------A------- 1067
B.YE.02.02YE507 --------------------------T--G--G-----------------------A---...------T----------C------------C------------------GA--------------------------------------G--------T-------- 1070
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------A-------------------------------A--AC-----...--G-----A--T--------------------------------------A---------------------------C----------G-----------T----- 1297
C.AR.01.ARG4006 T-------A--A------A-C--A-----------------------G------------...--------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT----------------------------------------T-----C-- 1064
C.BR.04.04BR013 T-------A--A------A-C--A--T-----G--------------T------------...--------T-----------C-----C-------GG-----A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C-- 1320
C.BW.00.00BW07621 T-------T--A------A----A--------G--------------C--------A---...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C-- 1233
C.CN.98.YNRL9840 T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A---...-----------------C--------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C-- 1067
C.CY.09.CY260 T-------T--A------A-C--A------------------------------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----G--TA----C-- 1079
C.ES.07.X2118_2 T-------T--A--G---A-------T--------------------C------------...--------A--------C--------C-------G---G--A-------G-------T-------------------------------G--------T-------- 1299
C.ET.02.02ET_288 T-------T--A------A----A--T---------------------------------...--------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C-- 1064
C.GE.03.03GEMZ033 --------T--A------A----A--T--------------------T------------...--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------T-----C-- 1061
C.IL.98.98IS002 T-------T---------A-T--A--A--------------------C------------...--------------------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C-- 1202
C.IN.03.D24 T-------T--A------A-------T--------------------C------------...--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA----C-- 1895
C.KE.00.KER2010 T-------T--A------A----A--A--------------------C-----------T...--------------------------C-------G------A-------G-------T-----------------T-------------G--------T-------- 1061
C.MM.99.mIDU101_3 T-------T--A------A----A--T-----------------------------A---...--------------------------C-------G------A---------------T-------------------GC----A-----G--------TA----C-- 1234
C.MW.93.93MW_965 T-------T--A---T--A----A-----------------------C------------...--------A----------------AC-------G------A---T---GA------T-------------------------------G-----G--TA----C-- 1064
C.SN.90.90SE_364 T-------T--A------A----A--T--G-----------------C--A---------...-----------------------A--C-------G------A---G---G-------T----G--------------------------G--------TA----C-- 1061
C.SO.89.89SM_145 T-------T--A------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C-- 1061
C.TZ.02.CO178 T-------T--A------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C-- 1061
C.US.98.98US_MSC3018 T-------T--A------A----A--T---------------------------------...-----------------C--------C-------G---G------------------T-------------------------------G--------TA----C-- 1061
C.UY.01.TRA3011 T-------A--A------A-C--A-----------------------T------------...--------------------------C-------G------A--G----G-T----TT-------------------------------G--------T-----C-- 1052
C.YE.02.02YE511 T-------T--A------A----A--T--------------------C-----A------...--G-----------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C-- 1061
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 T-------T--A------G----A--C--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G---C--CT-------------------------------G--------T-----C-- 1287
C.ZM.02.02ZM108 T-------T--A---T--A----A-----------------------C--------A---...------------------------T-C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C-- 1861
D.CD.83.ELI --------------------------T---------------------------------...--------A-----------C--------C------------------CA---------------------------------------G--G--G---A------- 1411
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------A-----------A--A--------------------------------T...--------A--------C-----A-----C-----G-------------GA------T-------------------------------G-----G---A------- 1058
D.CY.06.CY163 --------T--------------A--T--------------------------------T...--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C----------- 1076
D.KE.97.ML415_2 T-------------------------T-----------------T---------------...-----------------------A-----C--------T------------------T----------------------C-----------G------A-T----- 1331
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------------------C---------------...-----------------------------C---------------G---GA---T--T-------------------------------G--G------A-T----- 1824
D.SN.90.SE365 --------------------------------------------T--C------------...-----------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C--------G--G--G------A-T----- 1864
D.TD.99.MN011 -----------------------A--T---------------------------------...--------A--------------A-----C--------------T----G---C---T-------------------------------G-----G---A------- 1083
D.TZ.01.A280 -----------------------A--T-----------------T---------------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T----- 1060
D.UG.99.99UGK09958 --------------------------T-----------------T---------------...-----------------------A-----CC--------------------------T-------G-----------------------G--G------A-T----- 1064
D.YE.02.02YE516 -----------A-----------A--A---------------------------------...--------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A------- 1070
D.ZA.90.R1 --------A-----------------T--------C--------------T---------...--------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA---------------------------------------G-----G--T-------- 1185
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------T---------A-------A--------------------C------------...--------A--T-----------A--A--C-------------------G---------------------------------------G--------T-----C-- 965
F1.AR.02.ARE933 --------T--A--G---A-------T--------------------C------------...--------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA------- 1162
F1.BE.93.VI850 --------T-----------------C-----GGG------------C--A---------...--------------------------C------------------A---G---------------------------------------G--------TA------- 1208
F1.BR.07.07BR844 --------T--------C--------A--------------------CT-----------...--------------------------C--C-----G---------T---G------------------------------------------------TA------- 1631
F1.CY.08.CY222 --------T--A------A-------A-----GGG------------C-----------T...--------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------T-------- 1064
F1.ES.x.P1146 --------T--A------A-------A-----GGG------------C---------A--...-----------------C--------C--C-------------------G-------T-------------------------------G--------T-------- 1151
F1.FI.93.FIN9363 --------T---------A-------A-----GGG------------C------------...-----------T-------------TC----------G-------AT--G--------------------------------G------G--------T-------- 1200
F1.FR.96.96FR_MP411 --------T-----------------A-----G----------------G----C----G...------T----------C--------C--C-----------A-------G---------------------------------------G--------T-------- 1064
F1.RO.96.BCI_R07 --------T---------A-------A-----GGGA-----------C------------...---C----------------------C--C--------T----------G---------------------------------------G--------TA------- 1892
F1.RU.08.D88_845 --------T------TGCA-------A-----GGGC-----------C------------...--------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA------- 1327
F2.CM.97.CM53657 --------T-----------------A------GGC-----------C------------...-------------------------TC----------G---A---A---G------------------------------------G--G--G-----T-------- 1058
G.BE.96.DRCBL --G-----T---------A-------A-------GC-----------C---------A--...--------A----------------TC--C-------G---A----A--GA--------------------------------------G---------A------- 1829
G.CM.04.178_15 T-G-----T--------CA-------T--------C-----------C------C-A---...--------------------------C--CC---G------A---G---GA--------------------------------A-----G---------A----C-- 1386
G.CN.08.GX_2084_08 T-------T--A--G--CA-------T--------C------------------------...--------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-----G---------A----C-- 1093
G.CU.99.Cu74 T--C----T---------A-------A------GGC-----------C------------...------------------------G-C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A------- 1478
G.ES.09.X2634_2 T-------T--A------A-------A--------C-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T-------------G--------T--T--C-- 1339
G.GH.03.03GH175G --------T--A------A-------A------C--------------------C--A--...--------------------------C--C------T----A---A---GA--------------------------------------G--------T-------- 1905
G.KE.93.HH8793_12_1 T-------T---------A-------A------GGC-----------C------------...-----------------------------C----G------A-----C-GA-----------------------------C--------G----------------- 1267
G.NG.09.09NG_SC62 T-------T--------CA-------A------GGC-----------C---C--------...--------------------------C--CC---G------A-------GA--------------------------------A-----G--------TA------- 1057
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B.FR.83.HXB2 CTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTC...CAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAA 1865
Gag _L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__.__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K
G.PT.x.PT2695 T-------T--A------A-------A------GGC-----------C------C-----...--------------------------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G---------A-T--C-- 1813
G.SE.93.SE6165_G6165 T-G-----T-----------------T------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A----A--GA---T----------------------------------G---------A------- 1268
H.BE.93.VI991 T-------T---------A-------T--------C-----------C------------...-----------T--------C-G------------------A----G--G----T--A-------------------------------G--------AA------- 1257
H.BE.93.VI997 T-------T--------CA----------G--G--------------C------------...--G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T----- 1192
H.CF.90.056 T-------T--------CA-------T--G--G---------------------------...--------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T----- 1212
H.GB.00.00GBAC4001 T-------T--------CA-------C--G--G--------------C------------...--------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A-------------------------------G--------T-------- 1386
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------A----------------------------T------------...-----------T--------------C---C---G------A---G---GA--------------------------------------GA---T-T--A-T----G 1069
J.CM.04.04CMU11421 --------T---------A-------A--------------------T---------A--...--------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T----- 1383
J.SE.93.SE9280_7887 --------T---------A-------T--------------------T------C-----...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T----- 1188
J.SE.94.SE9173_7022 --------T---------A-------T--------------------T------------...--------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T----- 1189
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T--A-----CA-------A------------------------C--------...-----C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T-------- 1064
K.CM.96.96CM_MP535 --------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C--------...-----C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA------- 1064
01_AE.AF.07.569M --C-----G--A------A----------------C--------------------A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-----G--------TA-T----- 1077
01_AE.CF.90.90CF11697 --C-----G--A------A----------------------------------AC-A---...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T-------- 1820
01_AE.CN.09.1119 --C-----G--A------A----A--A---------------------------C-A---...-----------T------------G-C-------G------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA------- 1105
01_AE.HK.04.HK001 --C-----G--A------A-------A---------------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C--------G--------TA------- 1242
01_AE.JP.x.DR0492 --C-----G--A------A----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------T-------- 1883
01_AE.TH.04.BKM --C-----A--A------A----------G-----C------------------C-A---...-----------T-----C----G-T-C--------------A---AG--GC------T----------------------C--------G--------TA------- 1826
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --C-----G--A------A-----------------------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA---T--T-------------------G--C--------G--------TA------- 1070
01_AE.VN.98.98VNND15 --C-----G--A------A----------------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA------- 1129
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T-G-----A--A------A----------------C------------------C-----...-----------T-----C-----AT-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T-------- 1058
02_AG.CY.09.CY256 T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C--------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA------- 1067
02_AG.ES.06.P1261 T-G-----T--A------A-G--------------C-----------C------C-----...-----------------C-----AT-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA------- 1308
02_AG.FR.91.DJ263 T-G-----T--A-----GA-G--------------CC-----------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------CT-------------------------------G--------T-------- 1219
02_AG.GH.03.03GH181AG T-G-----T--A---T----G--------------C-----------T------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G------T--------------------------------G--------TA------- 1895
02_AG.LR.x.POC44951 T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T-------- 1866
02_AG.NG.09.09NG_SC61 T-G-----T--A------A-G--------------C---------------C--C-----...-----------T-----C-------AC-------G-----------A--G-------T----------------------------------------T-------- 1063
02_AG.SE.94.SE7812 T-------T--A------A-------T--------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA------- 1243
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C-----...------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T-------------------------T-------- 1068
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T-G-----A--A------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C-- 1068
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C-----...-----------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-------- 1061
03_AB.RU.97.KAL153_2 --T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G----------------- 1097
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C-----A--A------A-C--------G---------------------C--C-----...-----------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A------- 1231
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------A-------A--------C------------------------...--------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A------- 1244
06_cpx.AU.96.BFP90 --------T---------A-------A--------------------C------------...--------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T-------- 1890
07_BC.CN.98.98CN009 T-------G--A------A----A--T--------------------C------------...--------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA------- 1203
08_BC.CN.06.nx2 T-T-----T--A------A----A--T---T--C-------------C--------A-CGC..--------------------------C---C--TG------A---T--------T--T---C-----------G------------------------TA----C-- 1816
09_cpx.GH.96.96GH2911 --C-----T---------A-------T-----------A---------------C-----...-----------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T-------- 1076
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------G-----T-----------------C---------------...-----------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T----- 1244
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-----T---------A--------------C-A-------------G----C-----...--G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T------------------------------------------------- 1241
12_BF.AR.99.ARMA159 --------T---------A-------A-----G--------------C------------...-----------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T-------- 1873
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T-G-----T---------A-------T--------C-----------C------------...-----------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G----------------- 1243
14_BG.ES.05.X1870 T-------T--A------A-------A------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C-- 1338
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --C-----A--A------A-------------------------------A---C-A-C-...-----------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA------- 1273
16_A2D.KR.97.97KR004 --C-----T---------A-------A---------------------------C-----...-----------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A------- 1226
17_BF.AR.99.ARMA038 --------T-----------------A-----GGG------------C------------...-----------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T-------- 1082
18_cpx.CU.99.CU76 --C-----T-----G---A----------------------------------AC-----...-----------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A------- 1182
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------T-----------------T---------------...--------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T----- 1091
20_BG.CU.99.Cu103 T--C----T---------A--------------GGC-----------C------------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G----------------- 1340
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A--------------A--------------------C------C-----...-----------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T----- 1070
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C-----G--A--G---A-------T--G------------------------C-A---...-----------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G-------- 1070
23_BG.CU.03.CB118 T--C----T---------A-------A------GGC-----------C------------...--------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T-------- 1314
24_BG.ES.08.X2456_2 T-------T--A------A-------A------GGC-----------C------------...-----------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T-------- 1325
25_cpx.CM.02.1918LE T-G-----T---------A-------A------GGC-----------T--T---------...--------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G----------------- 1073
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T-----T---------A-------A------GCC-----------C--TC--------...-----------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G----------------- 1876
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T----G--T--A------A----A---------------------AGC------------...--------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T----- 1859
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------T------TG-A-------A------GG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA------- 1234
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A------TG-A-------A-----GGG------------C------------...-----------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA------- 1269
31_BC.BR.04.04BR142 T-------A--A--G---A-C--A--------G--------------T--------A---...--------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C-- 1319
32_06A1.EE.01.EE0369 --T-----T---------A----C--T-----G--C---------------C--C-----...--------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G----------------- 1506
33_01B.ID.07.JKT189_C --C-----A--A------A----------------------------------AC-A---...-----------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA------- 1175
34_01B.TH.99.OUR2478P --C-----G--A------A-------A--------C------------------C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA------- 1070
35_AD.AF.07.169H --C-----T---------A--------------GG---------------A--A------...--------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA------- 1074
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T-----G--A------A-------T---------------------------C-A---...-----------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T-------- 1073
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C-----T------T--A----------------C---------------C--C-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T-------- 1064
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G-------T------T--A-------A--------------------C-----AC-----...------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T-------- 1279
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------C------------GCC-----------T------C-----...--------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A------- 1339
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------G--A------A-------A--------------------C------------...--------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA------- 1351
42_BF.LU.03.luBF_05_03 T-------T---------A-------A-----GGG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G-----G--T-------- 1394
43_02G.SA.03.J11223 T-G-----T--------CA-------T--------------------C------------...-------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C-- 1390
44_BF.CL.00.CH80 --------T---------A-------A-----G--------------C------------...-----------------------A--C---C---G--------------G---------------------------------------G--------T-------- 1310
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C-----T---------A-----------------------------------C-----...--G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------------------------------T--------TA------- 1857
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------T--A------A-------A-----GGG------------C------------...--------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA------- 1306
47_BF.ES.08.P1942 ------------------A-------T---------------------------------...------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G----------- 1307
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T-----G--A------A---------------GC-----------------AC-A---...-----------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C--------G--------TA------- 1076
49_cpx.GM.03.N26677 --C-----T---------A-----------------------------------C-----...-----------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T-------- 1300
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------T-----------------------------A---...--G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-----G---------A-T----- 1072
O.BE.87.ANT70 T-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T...--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT----- 1913
O.CM.91.MVP5180 T-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T...--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-- 1888
O.CM.96.96CMA102 T----G--A--------AAGT--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------Y--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT----G---------GT---C--------------------AACA----- 1343
O.CM.98.98CMA104 T-------A--A-----A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T...--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C--------------------AACA----- 1345
O.CM.99.99CMU4122 T-------T--------A--T--A--A---------------------------C-T--T...--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G--G------GT---C--------------------AACT----- 1344
O.FR.92.VAU T-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT----- 1422
O.SN.99.99SE_MP1299 T-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT----- 1915
O.US.97.97US08692A T-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T...--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT----- 1310
O.US.99.99USTWLA T-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T--T...--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA-----CT-------G------GT---C-----R-----------G--AACT----- 1333
N.CM.02.DJO0131 T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG----- 1350
N.CM.04.04CM_1015_04 T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G----- 1343
N.CM.06.U14842 T-------H-----G--AW----A--A--------------------C--AC-C--A--A...--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA----- 1342
N.CM.95.YBF30 --------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA----- 1429
N.CM.97.YBF106 T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A...--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA----- 1430
N.FR.11.N1_FR_2011 T-------A--A--G--AA-------A-----G--------------C--AC-C--A--A...--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C--------G--G-----A-CG----- 1239
P.CM.06.U14788 --C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A...--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA----- 1330
P.FR.09.RBF168 --C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--A--AA-A...--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA----- 1898
CPZ.CD.90.ANT A-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA--...--------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT-----------T-A-----T-----A-----------C--A-C------ 1286
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T----G--T--A-----A--------T--T-----------------C---C-----A-A...--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA----- 1404
CPZ.GA.88.GAB1 T----G--T-----------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G...--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT----- 1926
CPZ.TZ.00.TAN1 A-C-----A--A-----A--T--ACCA-------C---------------T--AC----A...--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A---T-----------C-C-----C-----A-----G---------TCT----- 1506
CPZ.US.85.US_Marilyn T-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A...-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT----- 1913
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B.FR.83.HXB2 GGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC..................CAAGTAACAAAT......TCAGCTACC...ATA...ATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGG...AACCAA...AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAA 1999
Gag __A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__.__.__.__Q__V__T__N__.__.__S__A__T__.__I__.__M__M__Q__R__G__N__F__R__.__N__Q__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------G--------------------T..................----C-CA-C-A......A--...-G-...---...-----------------C------GGCGG---G...-A--G-...A----------T--C--------------A---CT-------- 1207
A1.ES.06.X2110 A-----G-----------G--------T..................------CA-C--......C--...-A-...---...------------------------...GG---G...-A-GGA...A----------T--C--------------A--TCT-----A-- 1237
A1.GE.99.99GEMZ011 A-----G--------C--G--------T..................---T--CA----......G--...-AT...---...--------A-A-A-T---------...GG--C-...----GA...A-------------C--------------A---CT-------- 1183
A1.IT.02.60000 A-----G-----------G--------T..................----C-CA---G......A--...-A-...---...----------A------------A...GG--CG...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------- 2004
A1.KE.06.06KECst_001 ------G-----------G--------T..................--T---CA----......A--...-A-...---...------------------------...GG---G...-A--G-...A-------------C-----T--------A---CT-------- 1205
A1.RU.08.PokA1Ru A-----G--------C--G--------T..................----C-CA----......G--...-A-...---...----------A-A-T---------...GGA-C-...-A--GA...A----------------------------A---CT-------- 1487
A1.RW.93.93RW037A A-----G-----------G--------T..................------CA-C-G......A--...-A-...---...-----------------------A...GG---G...-A--GA...A-------------C-----------G--A---CT-------- 1992
A1.SE.95.SE8538 A-----G-----A-----G--------T..................------CA-C-G......C-C...-A-...---...--------------------C--A...GG----...----G-...A----------T--C--------------A---CT-----A-- 1198
A1.TZ.01.A341 A-----G-----------G--------T..................------CA-C--......A--AAC-A-...---...--------------------C---...GG---G...-A--GA...A----------T--C--------------A---CT-------- 1201
A1.UA.01.01UADN139 A-----G--------C--G--------T..................----C-CA-GG-......G--...-A-...---...----------A-A-T--------A...GG--C-...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------- 1198
A1.UG.99.99UGA07072 A-----G---C-A-----G--------T..................------CA-C-G......G--...-A-...---...---G----------------C---...GG---G...-A--G-...A-------------C--------------A---CT---T---- 1198
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-----G---C-------G--------T..................------CA-C-G......C--...-A-...-C-...-----------------C----A-...GG---G...-A--GA-A-A-C-----------C--------------A--TCT-------- 1443
A2.CD.97.97CDKTB48 A-----G-----A---------------..................------CA----............--AAAC---...-----A----------------A-...GGT---...-A--GA...A-------------C--------G-----A---CT---T---- 1358
A2.CM.01.01CM_1445MV A-----G--C------------------..................---A--CAC-G-......A--AA-CAAAATG--...-----------------------A...GGT-C-...-A--GA...A-------------C--------G-----A---CT-------- 1198
A2.CY.94.94CY017_41 A-----G---------------------..................--T---CA--G-......A--AA---AAAC---...------------------------...GGT---...-A--GA...A-------------C--------G-----A---CT-------- 1356
B.AR.04.04AR143170 A--------C------------------..................------------TCAGCT-------A-...---...--------------T---------...------...-------C-A----A--------------T-G----------CT-------- 1200
B.AU.04.PS1038_Day174 A-----G------------------RR-..................----------R-......Y-----R--...---...---------------M--------...-----G...-A-----C-A--------------------------------CT-------- 1210
B.BO.99.BOL0122 A---------------------------..................---------GGG......-----C---...G--...---------C------------A-...T-TAC-...-A-----C------A--------------------G-------T-------- 1216
B.BR.06.06BR1119 A---------------------------..................----------G-......---------...---...--------A-A------------A...------...-------C------------------------------A--T-T-------- 1416
B.CA.07.502_1191_03 A---------------------------..................----------G-......C---G--A-...---...------------------------...------...-----A-CC-----------------------------A----T-----A-- 1426
B.CN.09.1121 ----------------------------..................-T----------......CA-AA-G--...---...----------------------A-...GG----...-----A--------------T----------R---G-------T---A---- 1238
B.CO.01.PCM001 A---------------------------..................------------......---A--G--...---...-------------------A--A-...------...-----ACC---------------------------G-------T---T-A-- 1204
B.CU.99.Cu19 A------A--------------------..................----C-...---......---------...---...----------A-----------A-...-G----...-------C---C--------------------------A----T-------- 1537
B.CY.09.CY266 A---------------------------..................------------......-----C---...---...------------------------...G-TA--...-----ACC-A-------------C-----------G--A---CT-------- 1216
B.DE.86.D31 A---------------------------..................------------......--------T...G--...------------------------...------...-------C-----------------------------------T-----A-- 1545
B.DK.07.PMVL_011 A--------------A------------..................-------AC---......---------...---...----------A-A-----------...-G----...-----A---A---------------------------------T-----A-- 1364
B.DO.05.05DO_160884 A--------C------------------..................------------......-------A-...---...--------------------C--A...------...---GGA-G--------------------------C--------T-------- 1204
B.EC.89.EC003 A------A-C------------------..................----C-...---......G--A-A---...---...--------A-A-------------...-G----...-------C------A--------------T-------------T---T-A-- 1109
B.ES.09.P2149_3 ----------------------------..................---A-G----C-......C-----G--...---...----------A------C----AA...------...----G--C-----------------------------------T-----A-- 1455
B.FR.92.92FR_BX08 A--------------------------T..................------------......---------...---...----------A-------------...------...-------C------------T----------------------T-----A-- 1210
B.GA.88.OYI_397 A---------------------------..................------...---......----TC---...G--...----------A-----------A-...------...-------C-----------------------------------T-----A-- 1542
B.GE.03.03GEMZ004 A------A----A---------------..................----C-------......G--------...---...----------------------A-...------...-------C-----------------------------------T-------- 1195
B.HT.05.05HT_129389 A--------C------------------..................--G---------......A--AA-G--...---...-----A---G--A--C--------...------...-----AT----------C-------------------------T---A-A-- 1204
B.IN.x.11807 A-----------A---------------..................----------G-.........T-----...---...------------------------...--T---...-------A-A-------------------------G----G--T-----A-- 1346
B.JM.05.05JM_KJ108 A--------C------------------..................---A--T----GTCAGCTC---A----...---...----------------C-------...------...-------------------------------------------T-------- 1210
B.JP.05.DR6538 A---------------------------..................--G---------......-------G-...---...---G-A-----------------A...------...---------A---------------------------------T-T---A-- 2003
B.KR.04.04KMH5 A--------C------------------..................----C-------......---------...---...--------------------C---...------...-------------------------------------------T-----A-- 1977
B.MM.99.mSTD101 A--------C------------------..................------------......C------AT...---...------------------------...--T---...-------C---C-----------------------------T-T-----A-- 1386
B.NL.00.671_00T36 A--G--------------G---------..................----------G-......G--C--G--...---...------------------CA---A...------...----G--C-----------------------------------T-------- 1534
B.PE.07.502_2649_wg8 A--------C------------------..................--G-C-------......-----C......---...-----------------G--WG--...------...-A--G---------------T------------AT---A----T-----A-C 1408
B.PY.03.03PY_PSP0115 A--C--G-----A---------------..................----------G-......CA-AA----...---...----------------------A-...GG----...----G--A-A--------------------------------CT-----A-- 1204
B.RU.04.04RU128005 A--------------C------------..................------------......CA-----R-...---...----------------------A-...--Y--G...-A--G--G-----------------------G----R------T-------- 1490
B.TH.00.00TH_C3198 A--------C------------------..................------------TCA...G--------...G--...------------------------...--T---...-------C---C-------------------------------T-----A-- 1213
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---C-----C------------------..................------------......---AA-G--...G--...------------------------...------...-----A---A---------------------------------T-----A-- 1222
B.TW.94.TWCYS_LM49 A---------------------------..................-G----C-----......---A---A-...---...-------------------AC---...------...-------C-----------------------------------T---A---- 1998
B.UA.01.01UAKV167 A------A--------------------..................------G--C-A......C--------...---...------------------------...------...-----A-C---------------C-------------------T-----AG- 1204
B.US.11.ES38 A--------------A------------..................--GA-G------......---A-----...G--...----------A-------------...-----G...-------CAA--------------------------------CT-------- 1922
B.UY.02.02UY_TSU1290 A--------------------G------..................------C--C-A......CA-C-AG--...---...------------------------...--T---...-------C------A----------------------------T-----A-- 1201
B.YE.02.02YE507 A--T-----------A-----T------CAAATGAGC.........---A-G------......C--------...--C...----------A-------------...------...------CC---------------------------G-------T-------- 1213
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 A-----------A--G------------..................------------......---C-----...---...-----A----A-------------...------...G--------------C------------------T------T-T-----A-- 1431
C.AR.01.ARG4006 A--------G--------G---------..................-------AC............AA---AAAC---...----------------------A-...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C-------GG-----A---TT-------- 1195
C.BR.04.04BR013 A--------A--------G---------..................-------AT............AA---AAAC---...----------------------AA...GG--CT...-A--GACC-A----A--C--T--C--------G---------TT-----A-- 1451
C.BW.00.00BW07621 A--T--G-----------G---------..................----C--AC............AA---AAAC---...---T------A-AA--------AA...GG--CT...----GA--------A--------C--------G--G-----T-T------G- 1364
C.CN.98.YNRL9840 A--------G--------G---------..................---AC--AC...............-GTACC---...------------A-T-------AA...GG--CT...-A--GA--------A--------C--------G----------T-------- 1195
C.CY.09.CY260 A--------A--A---------------..................----C--AC............CA-G-AACC---...----------A-A---------AA...GG-TCT...-A--GA--------A--------C--------G-----A----T-------- 1210
C.ES.07.X2118_2 ---------G--A---------------..................----C--AC...............-ATATC---...-------T----A---------AA...GG--CT...-A--GA--------A--------C--------G----------T---Y-A-- 1427
C.ET.02.02ET_288 A--------G--------G---------..................----C--AC............CAGG-AAAC---...----------A-----------A-...GG--CT...----GA-C-A----A--C-----C--------G---------CT-------- 1195
C.GE.03.03GEMZ033 A-----G--G--------G---------..................-------AC............AGC--AAAC---...--------------------C-AA...-G--CT...-A--GA--------A--------C--------G--------T-T-------- 1192
C.IL.98.98IS002 ---------G--------G---------..................----C--AC............AA---AAAC---...----------A-A---------A-...GG--CT...----GA-C-A----A--C-----C-----T--G--------TCT-------- 1333
C.IN.03.D24 A--------G--------G---------..................---AC--AC...............-GTAAT---...----------A-A---------A-...GG-TTT...-A--GA-C---------------C-------------------T---T---- 2023
C.KE.00.KER2010 A--------GC-------G---------..................----C--AC............AA-G-AAAC---...-----T------A---------AA...-G--CT...-A--GA--------A--------C--C-----G----------T-------- 1192
C.MM.99.mIDU101_3 A--------G--------G---------..................---AC--AC...............-GTGCC---...C-----------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C------A-----T--C--------G----------T-------- 1362
C.MW.93.93MW_965 A-----------------G---------..................--C-C-GGC............AA-G-AAAC---...------------A---------AA...GG--CT...----GA-CA-----A-----T--C--------G---------CT-------- 1195
C.SN.90.90SE_364 A-----------------G---------..................----C--AC............AA-C-ACAC---...C----------GAA--------AA...GG--CT...----GA--------A--------C--------G----------T-----A-- 1192
C.SO.89.89SM_145 A--------G--------G---------..................----C--ACGCA......AACAA--TAAAC---...C-------A-------------AA...GG--CT...-A--GA--------A--------C-------------------T---T---- 1198
C.TZ.02.CO178 A--------G--------G---------..................----C--AC............AG--AAAAC---...------------A---------AA...GGA-CT...-A--GA-C------A--C-----C--------G----------T-------- 1192
C.US.98.98US_MSC3018 A--------G--------G---------..................---AC--AC............AG-G-AAAC---...C---------A-A-T-------AA...-G-TCT...-A--GA--------A--------C--------G-----A---TTG------- 1192
C.UY.01.TRA3011 A--------G--------G---------..................-------AC............AA---AAAC---...------------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------CT------G- 1183
C.YE.02.02YE511 A-----G-----------G---------..................-------AC............AA-C-AAAT---...------------AA--------AA...GG--CT...-AG-GA--------A--------C--------G----------T-----A-- 1192
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 A--------G------------------..................-------AC............AA-GGAAAT---...----------A-A---------AA...GG--CT...-A--GA...A----A--------C--------G---------CT-------- 1415
C.ZM.02.02ZM108 A-----------------G---------..................----C-CA-............AAC--AAAC---...------------AA--------AA...GG---G...----GA--A-----A--------C--------G----------T-------- 1992
D.CD.83.ELI A---------C-------G---------..................----C-------......----T---TACAGC-...----------------------A-...GG--C-...-----A---A---------------------------------T---A-A-- 1548
D.CM.01.01CM_0009BBY A--------C--------G---------..................----C----GG-......G-CT--G-TGCA---...----------A-----------A-...GG--C-...--G-GA-C---------------C-------------------T---A-A-- 1195
D.CY.06.CY163 A--------A--------G---------..................A---C-G--.........A-CAA---TGCA---...-----------G----------A-...-G--C-...-AG-GA-------------------------------------T---A-A-- 1210
D.KE.97.ML415_2 ------------------G---------..................----C-------......G--AA-GTTGCT---...----------------------A-...GG--C-...-AG-GA--CA-------------C-------------------T---A-A-- 1468
D.KR.04.04KBH8 A---------------------------..................----C-----G-......---AA-G-AGCC---...----------------------A-...GG--C-...-----A--A-----------------------------A----T---A-A-- 1961
D.SN.90.SE365 A--------C--------G---------..................----C-----G-......------G-TGCC---...----------------------A-...GGT---...--G--A--C-----A--------C-------------------T---A---- 2001
D.TD.99.MN011 A------A--C-------G---------..................----C-----G-......AGC---G-TGCA---...-----------G----------A-...----C-...-AG-GA--------A--------C-------------------T---A-A-- 1220
D.TZ.01.A280 ----------C-A-----G---------..................----C-------......GT-AA-G-TGCC---...--------------T-------A-...GG--C-...--G--A--CA-------------C--------------A----T---A-A-- 1197
D.UG.99.99UGK09958 A------A----------G---------..................----C-T--C-G......G--AA-G-TGCT---...----------------------A-...GGA-C-...--G--A--CA-------C-----C------------------CT---A-A-- 1201
D.YE.02.02YE516 A-----------------G---------..................AT--C-----G-......AACAA-G-TGCA---...-----------G----------A-...----C-...--G--A--------A--------C-------------------T---A-A-- 1207
D.ZA.90.R1 A-----------------G---------..................----C-------......-TG-----TGCAG--...----------------------A-...GG----...-----A---A-------------C-------------------T---A-A-- 1322
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------G---------..................------CA----......G--AAC......---...----------A-A-T--C----A-...GGT---...-----A---A-C--A-----T-----------------A----T-------- 1096
F1.AR.02.ARE933 ------------------G---------..................----C-----G-......A--A--......G--...----------A-A---------A-...GG---G...-A--G---A-----A-----T-------------T---A----T-----A-- 1293
F1.BE.93.VI850 ---------------C--G--------T..................---...G-----......-----C......---...----------A-A-T-------A-...GG----...----GAG-------A-----T-----------------A----T-------- 1336
F1.BR.07.07BR844 ------G-----------G---------..................--G-C-------......A-----......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA---A----A-----T-----------------A----T-----A-- 1762
F1.CY.08.CY222 -------A----------G---------..................---...G-----......A----C......---...----------A-A-T-------A-...GG----...-----A-C------A-----T----------------------T-------- 1192
F1.ES.x.P1146 ---T--------------G--T------..................A---C----GG-......A----C......---...----------A-A-T--C----A-...GG---G...----GA--------A-----T-----------------A----T-----A-- 1282
F1.FI.93.FIN9363 -------A----------G---------..................---...G-----......A--A-C......---...----------A-A-T---------...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T-------- 1328
F1.FR.96.96FR_MP411 ------G-----------G--C------..................----C-------......G-----......---...----------A-A-T--C-A--A-...GG--C-...----GAT--A----A-----T-----------------A----T-----A-- 1195
F1.RO.96.BCI_R07 -------A----------G--T------..................---AC-----G-......G----C......---...----------A-A-T--C----AA...GG---G...--G--A---A----A-----T-----------------A----T-----A-- 2023
F1.RU.08.D88_845 A------A----------G---------..................----C-----G-......A----C......---...----------A-A---------A-...GG----...-A------------A-----T--C--------G--G--A--T-T-------- 1458
F2.CM.97.CM53657 -------A----------G---------..................---------TC-......A--T-C......---...T---------A-A----C----A-...GG----...----GA-A---------------C--------------A--T-T---T-A-- 1189
G.BE.96.DRCBL A-----------A-----G---------..................--G-C-T--GG-......G----AG-AGCC---...----------A-A-------C-A-...GG--C-...----GA-CAA----A--------C--------G-----A--TCT-------- 1966
G.CM.04.178_15 A-----------A-----G---------..................--G-C-T-----......A--A-AG-AGCC---...----------A-A---------A-...GG--CG...-A--GA-G-A-------------C--------G-----A--TCT-------- 1523
G.CN.08.GX_2084_08 A-----------A-----G---------..................A-T-C-T--GG-.........--CG-AGCC---...--------A-A-A---------A-...GGT-CG...----GA-R-A-------------C--------G-----A--TCT-------- 1227
G.CU.99.Cu74 A-----------A---------------..................--G-C-T--GG-......G---GAG-AGCTG--...C-------A---A---------A-...GG--C-...----GA-A-A----------T--C--------------A---CT-------- 1615
G.ES.09.X2634_2 A-----------A-----G---------..................--G-C----GGG............G-AGCA---...--------A-A-A---------A-...GGT-C-...-A--GA--GA-------------C-------GG-----A---CT---T---- 1470
G.GH.03.03GH175G A--------A--A-----G---------..................--G---T--GG-.........--A--ATCC---...----------ACA-----------...GG--C-...-A--GA-A-A-------------C--------G-----A--TCT-------- 2039
G.KE.93.HH8793_12_1 A--------G--A-----G---------..................--G-C----GG-......G----AG-AGCC---...----------A-A----C----A-...GG--CG...-A--GA-A-A-C--------------------G-----A---TT-------- 1404
G.NG.09.09NG_SC62 A-----------A-----G--------T..................--G-C-------......G--T-AG-AGCC---...----------A-A---------A-...GG--CG...--G--A-A-A-------C-----C--------G-----A--TCT-------- 1194
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B.FR.83.HXB2 GGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC..................CAAGTAACAAAT......TCAGCTACC...ATA...ATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGG...AACCAA...AGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAA 1999
Gag __A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__.__.__.__Q__V__T__N__.__.__S__A__T__.__I__.__M__M__Q__R__G__N__F__R__.__N__Q__.__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__
G.PT.x.PT2695 A-----------A-----G---------..................--G-C-T--GGG............G-AACA---...--------A-A-A----C----A-...GGT-C-...-A--GA--GA-------------C--------G-----A---CT---T---- 1944
G.SE.93.SE6165_G6165 A-----------A-----G---------..................--G-CCT--GG-......G----AG-AGCC---...------------A---------A-...GG--C-...----GA-C-A-C--A-----------------G-----A--TCT-------- 1405
H.BE.93.VI991 A-----------------G---------..................------------......G--AG-G-AGCC---...----------A------C----A-...GG--C-...----GA-C------A----C---C--------------A----T-------- 1394
H.BE.93.VI997 A-----------------G---------..................------------......G--AA-G-AGCC---...----------A-A----C----A-...GG--C-...-----A--------A--------------------G--A----T-------- 1329
H.CF.90.056 A-----------------G---------..................------------......A--AA---AGCC---...----------A------C----A-...GG----...-----AT-------A--C-----C-----------G--A----T-------- 1349
H.GB.00.00GBAC4001 A-----------------G--------T..................---A-G------......ATGAA---AGCC---...---G------A------C----A-...GG----...----GA-C------A--------C-----T--------A----T---A---- 1523
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A-----------T-G---G-----A---..................-------AC---............--AAAC---...--A-----A-----T--C------...GG---G...-AG-GA-G------A--------C-----T-----G--A----T---A-A-- 1200
J.CM.04.04CMU11421 A--------------W------------..................---A-G--C---......A----A-A-...---...--------A-RG--T--Y----A-...GG---R...-A--GA--GA-------------------W---CC---A---CT---M---- 1517
J.SE.93.SE9280_7887 ---G------------------------..................-----G--C---............---AAC---...--------A-----T--C------...G----T...-A--GA---------------------------C----A----T---A-A-- 1319
J.SE.94.SE9173_7022 A---------------------------..................-----G--C---............--AAAC---...--------A-----T--C------...G-T--T...-A--GA---------------------------C----A----T---A-A-- 1320
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A-----G-----------G---------..................--G---------......-----C......G--...-----------------C----A-...GGT---...----GA---A-------C-----C--------------A---CT-------- 1195
K.CM.96.96CM_MP535 A------A----------G---------..................--G---------......C---T-......G--...----------A------C----A-...GG---T...-----A-----------C-----C-------------------T-------- 1195
01_AE.AF.07.569M A---------C-------G---------..................----C-CA-C--......G--...--T...---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT-------- 1205
01_AE.CF.90.90CF11697 A-----------------G--------T..................------CA-C--......G--...-AT...---...--------A-------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C--T--C--------------A---CT-------- 1948
01_AE.CN.09.1119 A-----G-----------G---------..................----C-CA-C-A......A--...-AT...G--...C---------------------A-...GG---C...-A-GGA...A----A--C-----C-------G------A---CT-------- 1233
01_AE.HK.04.HK001 A-----G-----------G-------A-..................----C-CA-C-G......A--...--T...G--...-------------------YC-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C-------GG-----A---CT-------- 1370
01_AE.JP.x.DR0492 A-----G-----------G---------..................------CA-C--......G--...-AG...---...----------------------A-...GG----...----GC...A-------C-----C-------G------A---CT-------- 2011
01_AE.TH.04.BKM A-----G--------C--G---------..................--T---CA-C-A......G--...-AT...---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT-------- 1954
01_AE.US.00.00US_MSC1164 A--T--G-----------G---------..................--C---CA-C--......G--...-AT...---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C-------G------A---CT-------- 1198
01_AE.VN.98.98VNND15 A-----G-----------G---------..................--C---CA-C--......A--...-AT...G--...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT-------- 1257
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY A-----G---C-------G--------T..................----C-CA-C-G......A--...-G-...---...--------------T---------...GG---G...-A--CA...A-A-----------C-----------G--A---CT-------- 1186
02_AG.CY.09.CY256 A-----G-----------G--------T..................------CA-C-G......C-C...-A-...---...------------------------...GG----...-A--CA...A-A-----------C--------------A---CT-------- 1195
02_AG.ES.06.P1261 A-----G-----A-----G--------T..................------CATC-G......--C...-AT...G--...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C-----------T--A---CT-------- 1436
02_AG.FR.91.DJ263 A-----G-----------G--------T..................------CA-C-A......--C...-A-...---...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT-------- 1347
02_AG.GH.03.03GH181AG A--------------C--G--------T..................----C-CA-C-G......--C...-A-...---...-----A----A-------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT-------- 2023
02_AG.LR.x.POC44951 ------G-----------G--------T..................------CA-C-G......G-C...-A-...---...--------A---------------...GG--GG...----CA...A-A-----C-----C--------------A---CT-------- 1994
02_AG.NG.09.09NG_SC61 A----A------------G--------T..................------CA-C-G......A-C...-A-...---...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT-------- 1191
02_AG.SE.94.SE7812 A-----G-----------G--------T..................------CA-C-G......C-C...-AT...---...------------------------...GG---G...---CCA...A-A-----------C--------------A---CT-------- 1371
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----G-----------G--------T..................----C-CA-C-G......--C...-A-...---...------------------------...GG---G...----CA...A-A-----------C--------------A---CT-------- 1196
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-----G-----------G--------T..................------CA-C-G......--C...-A-...---...--------A---------------...GG----...----CA...A-A-----------C--------------A--TCT---T---- 1196
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A-----G--G--------G--------T..................------CA-C-G......--C...-A-...---...------------------------...GG---G...----CA...A-A--A--------C--------------A---CT------G- 1189
03_AB.RU.97.KAL153_2 A-----G--------C--G--------T..................------CA----......G--AAC......---...----------A-A-T---------...GG--C-...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------- 1225
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-----------A-----G---------..................--G-C-T-----......G----AG-AGCC---...----------A-A----A----A-...GG----...----GA-C-A-------------C--------G-----A--TCT-------- 1368
05_DF.BE.x.VI1310 A-----------------G---------..................----C-------......------G-TACAGC-...----------------------A-...GG--C-...-----A---A-------------C-----T-------------T-----A-- 1381
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A-----G---------..................--G-C-T--GT-......GG---C......---...----------A-A---------A-...GG--CG...-A--GA-G-A-------C-----C--------G-----A--TCT-------- 2021
07_BC.CN.98.98CN009 A--------G--------G---------..................---AC--AC...............-GTACC---...C-----------A---------AA...GG-TCT...-A--GA--------A--------C--------G----------T-------- 1331
08_BC.CN.06.nx2 AA-------G--------G---------..................---AC--AC...............-ATACC---...C----------CA---------AA...GG-TCT...-AT-GA--------A---C----C--------G----------T-----A-- 1944
09_cpx.GH.96.96GH2911 A--------------Y-----------T..................------CA----......A--AAC......---...C-A-------------------A-...GGT--G...-A--GA...A-------------C--------------A--MYT-------- 1204
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A-----------A-----G---------..................--G-C----GG-......GG-AA---T...---...----------------------A-...GG--C-...-AG--A-GCA-------------C-----------------------A-A-- 1378
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-----G-----------G---------..................------CA-C-G............--AAAT---...--------A-------------A-...GG---G...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------- 1369
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------..................----C-----G-......A-----......G--...C---------A-A-T-GC----AT...GG----...----GA--------A------------------AC---A----T-----A-- 2004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A-----------A---------------..................--G-CCT---G-...GCAG----AG-AGCC---...----------A-A---------A-...GG--C-...-A--GA---A-------------C-------GG-----A--TCT-------- 1383
14_BG.ES.05.X1870 A-----------A-----G---------..................------T--GGG............G-ATCAG--...--------A-A-----------A-...GGT---...----GA-ACA-------------C--------G-----A---CT---T---- 1469
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-----------------G---------..................--T---CA-C-G......A--...-AT...G--...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------G- 1401
16_A2D.KR.97.97KR004 A-----G---------------------..................------CA----......A--AA-T-AAAC---ATG----------A-------------...GGG---...-A---A....-------------C--------G-----A---CT-------- 1362
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------G---------..................------------......C--A--......G--...C-------A-A-A-T--C----A-...GG--C-...-----A-A------A-----------------------A----T-------- 1213
18_cpx.CU.99.CU76 A--T--G--------------------T..................--T---CA----............---AAC---...--------------A-----C-A-...GG---G...-A--GA...A----------------------------A----T-------- 1310
19_cpx.CU.99.CU7 A-----------------G---------..................----C-------......---CA-G-TACC---...----------A---T-------A-...GG--T-...-----AG----------------C-------------------T---A---- 1228
20_BG.CU.99.Cu103 A-----------A---------------..................--G---T--GG-......G---GAG-ATCC---...C-------A-A-A---------A-...GG--C-...-A--GA-A-A----------T--C--------------A---CT-------- 1477
21_A2D.KE.99.KER2003 A--------GC-A-----G---------..................----C------C......------GTTACAG--...----------------------A-...GG--C-...-A--GA---A----------T--C-------------------T---A-A-- 1207
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-----G-----A-----G--------T..................------CA-C--......A--...GGT...---...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-A------ 1198
23_BG.CU.03.CB118 A-----------A---------------..................--GA--C--GG-......G---GAG-ATCC---...--------A---A----C----A-...GG--C-...-A--GA-A-A----------T--C-----------T--A---CT-------- 1451
24_BG.ES.08.X2456_2 A-----------A--------------T..................--GA--T--GG-......G---GGG-ATCC---...--------A-A-A-----------...GG--C-...----GA-A-A----------T--C--------G-----A---CT---A-A-- 1462
25_cpx.CM.02.1918LE A---------C-A--A--G---------..................--G-C-T--GG-......A----AG-AGCC---...----------------------A-...GG--C-...----GA-A-A-C--A--------C--------G-----A--TCT-------- 1210
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G---------------------..................-----GCA----......G--AAC......---...T--G-----G------------AA...GG---GAGAG----A---A----A--------C--------------A---CT-------- 2010
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A--------G--A-----G---------..................--G-C-T--GG-......G---TA--AGCC---...----------A---------C-A-...GG---G...-A--GA---A-------------C--------G-----A--TCT-------- 1996
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------G---------..................----C-------......A--A--......G--...--------------T--C----A-...GG----...-----A--------A-----T-----------------A----T-------- 1365
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G-----------G---------..................----C-------......A--A--......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T-------- 1400
31_BC.BR.04.04BR142 A--------G--------G---------..................-------AC............AA---AAAC---...------------A---------AA...GG--CT...-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------TT-------- 1450
32_06A1.EE.01.EE0369 A-----G--------C--G--------T..................----C-CA----......G--AAC......---...----------A-A-T---------...GGA-C-...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------- 1634
33_01B.ID.07.JKT189_C A-----G-----------G---------..................------CA-C-A......A--...GGT...---...--------------------C-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C------------...---CT-------- 1300
34_01B.TH.99.OUR2478P A-----G-----------G---------..................---AC-CA-C-G......G--...-ATATG--G...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---TT-------- 1201
35_AD.AF.07.169H A-----------A-----G--------T..................----C-CA-C--......A--...-A-...--C...----------------------A-...GG---G...-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------- 1202
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------G-----A-----G---------..................------CA-C--......G--...GGT...---...-----A------A-----------...GG----...----CA...A-A--A--------C--------G-----A---CT-------- 1201
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-----G-----A-----G-------CT..................----C-CA-C-G......A--...-G-...---...--------A---A---------A-...GGT-C-...-A--GA-A-A----A--------C--------G-----A--TCT-------- 1195
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G----------CG---------..................------------......------......G--...--------A-A---T--C----A-...GG--C-...----GA-C------A-----------------------A----T-----A-- 1410
39_BF.BR.04.04BRRJ179 A---------------------------..................----C--ATC-A......A-TAAC......---...---G------------------A-......-C-...----G--C-----------------------------------T-----A-- 1467
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------A----------G-------AT..................------------......A-----......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T---A-A-- 1482
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------G---------..................--G-C----GG-......A-----......G--...C-----------A-T--C----A-...GG--C-...-----A--------A-----T--C--------------A----T-----A-- 1525
43_02G.SA.03.J11223 ------G-----A-----G---------..................--G-C-T--GG-......G----AG-AGCC---...----------A-----------A-...GG--C-...----GA-A-A----------T--C--------G-----A--TCT-------- 1527
44_BF.CL.00.CH80 ------G--G--------G--------T..................------------......A-----......G--...----------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----------------------A----T-------- 1441
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A----AGA-------------------T..................----C-CA--G-......A--AACCTAATG--G...----------------------A-...GG---G...-A----...A-------------C--------------A---CT-------- 1991
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------A----------G---------..................---------C--......A--AA-......G--...C---------A-A-T--C----A-...GG----...----GA--------A-----T-----------------A----T-------- 1437
47_BF.ES.08.P1942 A--------------A------------..................----C----GC-......---AA-GT-...---...----------A--------A----...GG---G...-----------C-------------------G------A----T-----A-- 1441
48_01B.MY.07.07MYKT021 A-----G---------------------..................--G-C-CA-C-A......GG-...GGT...---...--------------------C-A-...GG---G...-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT-------- 1204
49_cpx.GM.03.N26677 A-----G-----A--------------T..................------CA----............T--AAC---...----------A-----------A-...GG---G...-----A...A-------------C--------------A---CT-----A-- 1428
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A--------C------------------..................----C---T-G-......G--A---G-...---...------------------------...------...----GA-C------------T----------------------T-----A-- 1206
O.BE.87.ANT70 ---C-----GC-A--A---------GCTACAGCCCAG.........----ATTTG--AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C-----A-----GC-AAA-CCA...-TTAGG...-A-GGA-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A---- 2062
O.CM.91.MVP5180 -----A-A-AC-A--A---------GCTTCTGCCCAG.........----ATTT---AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C-----A-----GC-GAA-CCA...--TAG-...-A-GG-CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A-- 2037
O.CM.96.96CMA102 ---C-----G--A--A---------GCYTCAGCCCAG.........----AT-T---AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C-----A-----GC-AAACCCA...--TAGG...---GGACC-A-A-----------C-----G-----G--A--T-T---A-A-- 1492
O.CM.98.98CMA104 ---C-----G--A--A---------GC-TCAGCCCAG.........----ATTT---AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C-----A-----GC-AAA-CCA...-TTAGG...---GGACC---A-----------C-----G-----G--A--T-T---A---- 1494
O.CM.99.99CMU4122 ---C--G--GC-A--A---------GCTACAGCCCAG.........----ATCTG--AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-T-----A-----GC-AAA-CCA...GGAAGG...-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A---- 1493
O.FR.92.VAU ---T-----CC-A--A---------GCTTCAGCCCAG.........----ATCT---AGGAGGA-ACA-AT-A...G--...T-C-----A-----GC-AAAACCA...-TTAG-...-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A-- 1571
O.SN.99.99SE_MP1299 ---C--G--A--A--A---------GCTGCAGCC............----ATCTG--GGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-T-----A-----GC-AAACCCA...-GTAGG...-A-GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCTG--A---- 2061
O.US.97.97US08692A ---C-A-A-A--A--A---------GCTGCAGCCCAT.........----ATCTG--AGGAGGA-ACA-AT-A...G--...T-C-----A-----GC-AAACCCA...-TTAGG...-A-GG-CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A-- 1459
O.US.99.99USTWLA -----A-A-A-----A---------GC-TCAGCCCAG.........----ATCT---AGGAGGA-AYA-AG-A...G--...T-C-----A-----GC-AAACCTA...GGTAGG...-A-GGACC---A--A--------------A-----G--A--TGT---A---- 1482
N.CM.02.DJO0131 ---------GC-A--A--G--T---TCA..................--G---...C-G......A----A--TAGTG-C...T-TGCA--AG-GA-A--C----AA...GG-AT-...--G-GA-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A---- 1484
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------GC-A--A--G--T---GCA..................--G-C-...C-G......G----A--TAGTG-C...T-TG-A--A-----A--C----AA...GG-AC-...--G-GA-CCA----A--------C-----------G--C--TTTG--A--G- 1477
N.CM.06.U14842 ---------GC-A--A-----T---TCA..................--G---...C-G......GG---A--TAGTG-C...T-TG-A--A--G--A--C----AA...GG-ATG...-----A-CCA----A--------------------G--C--TGTG--A---- 1476
N.CM.95.YBF30 ---------GC-A--A--G--T---TCA..................--G--GCAGC-G......C--A-A--TAGTG-C...T-TGCA--A--G--A--C----AA...GG-AT-...--G--ACCCA----A--------------------G--C--TTTG--A---- 1566
N.CM.97.YBF106 ---------GC-A--A--G--T---GCA..................--G-C-...C-A......A----A--TAGTG-C...T-TG-A--A--G--A--C----A-...GG-AT-...-----A-CCA----A-----T--------------G--C--TTTG--A---- 1564
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------GC----A--G--T---TCA..................--G---...C-G......C--A-A--TAAT--C...T-TGC---A--G--A--C----AA...GG-AT-...--G--ACCCA-------------------------G--C--TCTG--A---- 1373
P.CM.06.U14788 ---C--G--C-----A-----T---GCAGCAGCTAATCAAGCTAGC----A-TT---AGGAGGG-ATA-A--A...G-T...T-T--------T--AC-G..................------CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG- 1476
P.FR.09.RBF168 ---C--G--C--A--A-----T---GCAGCAGCTAATCAAGCTAAC----ATTT---AGGAGGG-ATA-A--T...G-T...T-C--------T--AC-G..................---W--CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG- 2044
CPZ.CD.90.ANT ---------G-----A-----T---GCT..................TCT-CT-AT---......G--CAGGGAACCGC-GTCT-TC--------------GGA-ATAGAGGAGG-...-A--GACC-C-C--A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A---- 1429
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T-----GC----A-----C------..................--G----AC--A............--AGAA--C...T-T-----A-----GGGACAA-ATAGACCT-CT...-AT--A-AGA----A--C--T--------A--------A---CT---A--G- 1538
CPZ.GA.88.GAB1 ------G---C-A--------C---TCA..................ATG--TCAG---CAAGGGAG---AGAT...G-T...T-CT-C----AG--AC-AGG-GC-...GG--C-...-A--GA-AAA-A--A--C--T--------G--------T---CT---T---- 2066
CPZ.TZ.00.TAN1 -----AGA--C--------------GC-..................TC--C-............A----AGGGGGAG--AAT---C-----G----A--AAGACCACCCTTAA--...-AGGGTCAGC-GC-------T--C-----G----T---C--T-----A---- 1643
CPZ.US.85.US_Marilyn ------G--C--A--------C---T--..................---A-G-A---C.........C-CT-AAGCG--...T-TC-A----A---A--CGC-G--...--G-C-...G-G-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT-------- 2047
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B.FR.83.HXB2 ATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGT...ACT.........GAG.........AGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAATTT 2132
Gag N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__.__T__.__.__.__E__.__.__.__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------------------------------G-----G-----------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A----- 1340
A1.ES.06.X2110 ----------------A-----------------------G--A--G-----------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-CC---............---G--------C----- 1370
A1.GE.99.99GEMZ011 -------------------------------------------------C--T-----------C--C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1316
A1.IT.02.60000 -------------------------------------------------C--T-----------C---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-------------- 2137
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------------------------------G---G-----------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-A----............---G-----------C-- 1338
A1.RU.08.PokA1Ru -------------------------------------------------C--T-----------C--C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1620
A1.RW.93.93RW037A ----------------------------C-----------G--------------------------C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-------------- 2125
A1.SE.95.SE8538 ----------------------------------------G--------G--------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1331
A1.TZ.01.A341 ----------------------------------G-----G-----G-----------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G--------A----- 1334
A1.UA.01.01UADN139 -------------------------------------------------C--T-----------C--C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1331
A1.UG.99.99UGA07072 ----------------------A-----C-----------G--A--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A----- 1331
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------A-----------------------G--A-----------G-----G--C--C...---.........---.........--------------.---------A-----------...-AG---............---G-------------- 1576
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------------C-----------G-----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............A--G-------------- 1491
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------------T--C-----------G-----------T--------------C...---.........---.........--------------.---------A---------C-...-A----............A--G--------A--C-- 1331
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------C-----------------------T--------------C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............A--G--------A----- 1489
B.AR.04.04AR143170 ------A---------A----G---------------C------------------------------...-A-.........---.........--------------.---------AC----------...-C----............A----------------- 1333
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------A---------------------------------------------------...---.........---.........--------------.---------A-----------...------............--C--------------- 1343
B.BO.99.BOL0122 -------A-----G--A-----------------------------------------------G---...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-C----............A--G-------------- 1349
B.BR.06.06BR1119 ----------------A----G------------G------C-A------------------------...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 1549
B.CA.07.502_1191_03 ----T-----T---------------------------------------------------------...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-C----............---G--------A----- 1559
B.CN.09.1121 ------A---A---------------------------------------------------------...---.........---.........--------------.---------AT----------...-C----............---G-------------- 1371
B.CO.01.PCM001 ----------------A--G-----T------------------------------------------...-TC.........---.........--------------.---------A-----------...-A----............---G-------------- 1337
B.CU.99.Cu19 -C-----------A------------------------------------------------------...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 1670
B.CY.09.CY266 ----------------A-G---------------G--------A------------C-----------...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-C----............---G--------A--C-- 1349
B.DE.86.D31 ------------------G-------------------------------------------------...---.........---.........--------------.---------------------...------............------------------ 1678
B.DK.07.PMVL_011 ----------T----------G------------------------------------------G---...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............---G--------A--C-- 1497
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------------------------T--T--G--T-----------C---...C--.........---.........--------------.---------A-----------...-CC---AGG.........---G-------------- 1340
B.EC.89.EC003 ----------------A--G------------------------------------------------AAT-A-.........--A.........--------------.---------------------...--C---............------------------ 1245
B.ES.09.P2149_3 ----------T-------------------------------G---------T---------------...---.........--A.........--------------.---------------------...-C----............A----------------- 1588
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------------------C--G--------------------------C...-A-.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 1343
B.GA.88.OYI_397 ----------T-------------------------------G-------------------------...---.........---.........--------------.---------------------...-C----............------------------ 1675
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------A-----------------------------T--G------------...---.........---.........--------------.---------------------...-C----............---G--------A----- 1328
B.HT.05.05HT_129389 ----------A----------.----------------------------------------------...---.........---.........--------------.---------------------...------............---------------C-- 1336
B.IN.x.11807 ----------------A----------------G----------------------------------...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............--A------------C-- 1479
B.JM.05.05JM_KJ108 ----T-----T--------------------------------------------G--------G---...---.........---.........--------------.---------AC----------...-CGAC-............--A--------------- 1343
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------------------------------------C---...---.........---.........--------------.---------------------...-C----............A----------------- 2136
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------------------------------------C---...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 2110
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------------------------------------------C---...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 1519
B.NL.00.671_00T36 ----------------N----------------------N----N-----------------------...---.........N--.........----------N---.------------T--------...-C----............---G-------------- 1667
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------------G----------T-----------C---...---.........-G-.........-A------------.---------------------...-A----............A--G-------------- 1541
B.PY.03.03PY_PSP0115 -C--------------A--------------------------------C--------------C---...-A-.........---.........--------------.------------T--------...-C--GG............---G-----------C-- 1337
B.RU.04.04RU128005 ----------T-----------R-------R-------R-------------T---------------...---.........A--.........--------------.----RR---------------...-C----............------------------ 1623
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------A----G----------------------------------------------...---.........---.........--------------.---------A---------G-...-C----............---G-------------- 1346
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------A--------------A--------G--------------------------------C...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 1355
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----T-----------A--------------------------A--------T---------------...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-C----............--A---------A----- 2131
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------T-G-------------------------...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............------------------ 1337
B.US.11.ES38 ----------------A--------------------------A-----------------------C...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............---G--------A--C-- 2055
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------A----G---------------------------------------G--C---...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............---G-------------- 1334
B.YE.02.02YE507 ------A---T----------G---------------------A-----C------------------...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............---G-------------- 1346
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -C--------------A------------------------C---------G------------C---...-A-.........---.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----------C-- 1564
C.AR.01.ARG4006 ----------------------A-----------------------------------------C---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............------------A----- 1328
C.BR.04.04BR013 ----------------------A-----------------------------------------C---...---.........--A.........-------T------.---------A-----------...-C----GGG.........---G-------------- 1587
C.BW.00.00BW07621 ----------------------A-----------------------------------------C---...---.........--A.........--G-----------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1497
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------A-----------------------------------------C---...--G.........--A.........--G-----------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1328
C.CY.09.CY260 -C-------------------GA--------------C--------------------------C---...---......GTT---.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1346
C.ES.07.X2118_2 ----------------------------------------------------------------C---...-A-.........--A.........--G-----------.---------A--T--------...-A----............---G-------------- 1560
C.ET.02.02ET_288 ----------------------A-----------------------------------------C---...---.........---.........--------------.---------AC-T--------...-C----............---G-------------- 1328
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------A--------------------------------G--------A---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----------C-- 1325
C.IL.98.98IS002 ----------------A----GAA--C-C--------------A--------------------A---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1466
C.IN.03.D24 -------------C--------A---------------------------------------------...-A-.........---.........--G-----------.---------A--T--------...-C--TC............---G-----G-------- 2156
C.KE.00.KER2010 ----------------------------------------------G-----------------C---...---.........--A.........--G-----------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1325
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------A------------------C----------------------C---...--A.........--C.........--G-----------.------A--AC-T--------...-C----............---G-------------- 1495
C.MW.93.93MW_965 ----------------------A--------------------A--------------------C---...---.........--A.........--G-----------.---------A--T--------......---............---G-------------- 1325
C.SN.90.90SE_364 -------------------G--A-----------------------------T-----------C---...---.........---.........--G-----------.---------A--T------G-...-C----............---C-------------- 1325
C.SO.89.89SM_145 ----------T-----------------------------------------------------C---...---.........---.........--G-----------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1331
C.TZ.02.CO178 -------------------G--A-----------------------------------------C---...--A.........---.........--G-----------.---------A-----------...-C----............---G-------------- 1325
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------A-----------------------------------------C---...---.........--A.........--G-----------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 1325
C.UY.01.TRA3011 -C--------------------A-----------------------G--G--------------C---...---.........---.........--G-----------.------------T--------...-C----............---G--------A----- 1316
C.YE.02.02YE511 -C--------------------A-----------------------------------------C---...-A-.........---.........--G--A--------.---------A--T--------...-C----............------------------ 1325
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------------------------------------C----------------------C---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----------C-- 1548
C.ZM.02.02ZM108 ----------T-----------------------------------------------------C---...---......AAT---.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-------------- 2128
D.CD.83.ELI ---------------------------------G----------------------C-A--------C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-C----............---------G-----C-- 1681
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------T--------------T-----------------------------------------C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---------G-----C-- 1328
D.CY.06.CY163 ----------------A-----------------------------------T-----------C--C...---.........--A.........--------------.------------T---T----...-C----............------------------ 1343
D.KE.97.ML415_2 ----------T----------GA--T---------------C-------------------------C...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-A----............A--------------C-- 1601
D.KR.04.04KBH8 ----------------A----G---------------------------------------------C...---.........--A.........--------------.---------------------...-C----............T-----------A--C-- 2094
D.SN.90.SE365 ------A---------A------------------------C-------------------------C...---.........-GA.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-----------C-- 2134
D.TD.99.MN011 ----------------------------------------------------------------G--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---------G--A----- 1353
D.TZ.01.A280 -------------A--A--------------------------------------------------C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............A--------------C-- 1330
D.UG.99.99UGK09958 ----------T-----A----G--------------------G------------------------C...---.........--A.........--------------.---------A--T---T----...-C----............------A----------- 1334
D.YE.02.02YE516 -C--------------A--------------------------------------------------C...---.........---.........--------------.--------GA-----------...-AG---............---G-----G--A--C-- 1340
D.ZA.90.R1 ------------------------------------------G---------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---------G-------- 1455
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------A--------------------------A--------T-----------C--C...---.........--A.........--------------.--------GA--T--------...-A----............A--G-----G--A----- 1229
F1.AR.02.ARE933 -------------C--A-------------------------GA--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 1426
F1.BE.93.VI850 ----------------A-------------------------GA--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 1469
F1.BR.07.07BR844 -C--------------A--------------------------A--G-----------------C--C...-A-.........--A.........--------------.--------GA--T--------...-C----............---G-----C--A----- 1895
F1.CY.08.CY222 ----T-----------A-----------C--------------A--------T-----------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G--------A--C-- 1325
F1.ES.x.P1146 ----------------A-----------C-------------GA--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C-G--............---G-----G--A----- 1415
F1.FI.93.FIN9363 -------------C---------------------------C-A-----G--------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 1461
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------A--------------------------A--------T-----------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 1328
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----C--A--C-- 2156
F1.RU.08.D88_845 -------A--------A--G----------------------GA-----------------------C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............A--G-------------- 1591
F2.CM.97.CM53657 ----------------A----G------------------------------------------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----T--A----- 1322
G.BE.96.DRCBL ----------------------------------------------G-----T-----------A--C...--A.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-------------- 2099
G.CM.04.178_15 ----------------------------------------------G-----T--------------C...--A.........---.........--------------.------A-GA--T--------...-A----............A--G-------------- 1656
G.CN.08.GX_2084_08 ----T-------------------------------------G---G-----T--------R--C--C...--A.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----G-------- 1360
G.CU.99.Cu74 ----------------------------------------------G-----T-----------C--C...--A.........---.........--------------.---------AC-T--------...-A----............A--G-----G-------- 1748
G.ES.09.X2634_2 ----T-----------A-----------------------------G-----T-----------C--C...--A.........---.........--------------.--------GA--T--------...-A----............------------------ 1603
G.GH.03.03GH175G ----------------------------------------------G-----T--G--------A--C...--A.........--A.........--------C-----.---------A-----------...-A----............---G-------------- 2172
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------------A-----------C-----------------G-----T-----------C--C...--G.........--A.........-------------..---------A--T--------...-A----............---G-------------- 1536
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------A-------------------------G---G-----T-----------C--C...--A.........--A.........--------------.---------A--T------C-...-C---G............T--G-------------- 1327
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B.FR.83.HXB2 ATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGT...ACT.........GAG.........AGACAGGCTAATTT.TTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAATTT 2132
Gag N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__.__T__.__.__.__E__.__.__.__R__Q__A__N__F#__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F
Pol _F_#_F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F_
G.PT.x.PT2695 ----------------A-----------------------------G-----------------C--C...--A.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-------------- 2077
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------------------------------------T-----------C--C...--G.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-------------- 1538
H.BE.93.VI991 ----------------A------------------------C-------------G--------C--C...--A.........-GA.........--------------.---------A--T--------...-AG---............------------------ 1527
H.BE.93.VI997 ------------------------------------------G---------T--G-----G--C--C...--A.........---.........--------------.---------A-----------...-AG---............A--G--------A----- 1462
H.CF.90.056 ------------------------------------------GA--------T--G--------C--C...--A.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1482
H.GB.00.00GBAC4001 -C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C...--A.........---.........--------G-----.---------A-----------...-AG---............A--G-----------C-- 1656
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------A--------------A--G-----------------------A---A-C--C...---.........---.........--------C-----.---------AG-T--------...-AG---............---G-----------C-- 1333
J.CM.04.04CMU11421 -Y-----A--------R--R---------------------C----------Y-----------C--C...---.........---.........--------------.---------R-----------...-A----............R--G-----------C-- 1650
J.SE.93.SE9280_7887 -C--------------A-----------------------------------------------C--C...---.........---.........--------------.------------T--------...-AG---............A--G-----------C-- 1452
J.SE.94.SE9173_7022 -C--------------A-----------------------------------------------C--C...---.........---.........--------------.------------T--------...-AG---............A--G-------------- 1453
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---...T--.........---.........--------------.----------T--------CT...-A----............A-AG--------A----- 1328
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C...---.........---.........--------------.---------A-----------...-C----............---G-------------- 1328
01_AE.AF.07.569M ----------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------CAC-A----............---------G--A----- 1341
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------A----G---T--------------GC----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T------CT...-A----............---G-------------- 2081
01_AE.CN.09.1119 ----------------A--------A--------------G-----------T-----------C--C...---.........---.........--------G-----.--------G-C-G--------...-A----............------------C----- 1366
01_AE.HK.04.HK001 ----------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T------C-...-A----............---G-------------- 1503
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------------------------------------------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............------------------ 2144
01_AE.TH.04.BKM ----------------A--------T--------------G-----------T-----A-----C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............A----------------- 2087
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------C--A--------T--------------G-----------T-----------C--C...---.........---...AGACAGG-------------.---------A--T--------...-C----............---------G--A----- 1337
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------......---............---------G-------- 1387
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------------G-G------------------------------------------C--C...---.........---.........--------A-----.---------A--T--------...-A----............------------A----- 1319
02_AG.CY.09.CY256 ------AA-------------G------------------G-----------------------C---...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............---G--------A--C-- 1328
02_AG.ES.06.P1261 ------A------------------T--------------G-------------T---------C---...-A-.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G--------A----- 1569
02_AG.FR.91.DJ263 ------A---T-----------------------------G-----G---------------------...---.........---.........G-------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A----- 1480
02_AG.GH.03.03GH181AG ------A--------------G---------------------------------------G--C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...------............A--G--------A----- 2156
02_AG.LR.x.POC44951 ------A---------------------------------------------------------C---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............A--G--------A--C-- 2127
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------A--------------G---T--------------G-----------------------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A----- 1324
02_AG.SE.94.SE7812 ------A---------------------C-----------G---------------------------...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A----- 1504
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C---...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A--C-- 1329
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----T-A---------------------------------G-----------------------C--C...---.........---.........--------A-----.--------GA--T--------...-AG---............A--G--------A--C-- 1329
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------A--------------G------------------------G-----------------C---...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G--------A----- 1322
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------------------C--T-----------C--C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1358
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C...---.........---.........--------------.--------GA--G--------...-AG---............A--G--------A----- 1501
05_DF.BE.x.VI1310 ----T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C...---.........---.........--G-----------.---------AG-T--------...-C----............---G-----------C-- 1514
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------A-----------------------------G-----T---------------...--A.........---.........--------------.---------A-----------...-A----............---G-------------- 2154
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------------------------A------------------------...---.........---.........--------C-----.---------A--------C--...-C----............------------------ 1464
08_BC.CN.06.nx2 -------C--------------A------------------T----------------------C---...---.........--A.........--G-----G----A.---------AT-A--------...-C----............---G-------------- 2077
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------------------------G-----------------------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............A--G-----------C-- 1337
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------T-------G--G--------------------G-------------C----------C...C-A.........--AAGA......--------------.---------A--T--------...-A----............A--------------C-- 1514
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------------------C-----------G--------------------G--C--C...--C.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-------------- 1502
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A---T-----A--------------------------A--------------------C--C...C--.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 2137
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------------------------------G-----T-----------C--C...-TG.........--A.........--------------.---------A-----------...-A----............A--G-------------- 1516
14_BG.ES.05.X1870 ----------------A-----------------------------G-----T-----------C--C...--A.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............---G-------------- 1602
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.--------GAC-T--------...-A-...............------------------ 1531
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------C-----------G-----------T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-C---G............C--G-------------- 1495
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------A-------------------------GA--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 1346
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------------------------------G--A--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-------------- 1443
19_cpx.CU.99.CU7 -------A--------A--------------------------------G-----------------C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G--------A--C-- 1361
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------------------------G-----T--------G--C--C...--A.........---.........--------------.---------AC-T--------...-C----............------------------ 1610
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------A--------------------------G----------G------C...--G.........--A.........--------------.---------A--T--------...--C---............---G-----G-----C-- 1340
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C...---CTTACTCTT---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-----------C-- 1340
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------A--------------------T-----T-----------C--C...--A.........--AGGG......--------------.---------AC-T--------...-C----............---------------C-- 1587
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------------------------G-----------G-----T-----------C--C...T-A.........---.........--------------.---------AC-T--------...-C----............---------G-----C-- 1595
25_cpx.CM.02.1918LE -------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C...--A.........---.........--------------.--------G------------...-AG---............A--G-----------C-- 1343
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A------C--A--G----------------------G------------------------C...---.........---.........--------------.--------GAT--------C-...-A----............---G-------------- 2143
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------------------------GA--G-----T-----------C---...--A.........---.........--------------.---------A--T---T--C-...-A----............A--G-------------- 2129
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------A-------------------------GA-----------------------C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----C--A----- 1498
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------A--------------------------A--------------------A--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----C-------- 1533
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------------A-----------------------------------------C---...-A-......AAT---.........--G-----------.--------GA--T--------...-C----............---G-------------- 1586
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------------------------C-------C--T-----------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-----------C-- 1767
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------A--------T--------------GC----------T---------------...---.........--A.........--------------.----------C----------...-C----............---G-----------C-- 1433
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C...---.........---.........-A----AT------.---------AT-T--------...-A----............---------G-------- 1334
35_AD.AF.07.169H -------------------G--A-----------------G--A--------------------C--C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-A----............C--G--------A----- 1335
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------------------------G-----------------------C--C...---......AAT--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-------------- 1337
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------A-----------------------------------------------C--C...---.........---.........--------------.--------GA--T--------...-AG---............A--G--------A----- 1328
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------A-------------------------GA--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----G--A----- 1543
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------------------------CT---C---...---.........--A.........--------------.---------A-----------...-A----............---G-------------- 1600
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------A--G----------------------GA------------------------...---.........---.........--------------.-------------------C-...------............---G-------------- 1615
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------A-------------------------GA--G-----------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A-----------...------............---G-----C--A----- 1658
43_02G.SA.03.J11223 ----------------------------------------------G-----T-----------C--C...--A.........--A.........--------------.---------A--T--------...-C----............---G-----------C-- 1660
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------------------------G--A--------T-----------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G--------A----- 1574
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------------------------G-----------T--------------C...---.........---.........--------------.---------A--T--------...-AG--G............A--G-----------C-- 2124
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------A-------------------------GA--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-A----............---G-----C--A----- 1570
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------------G--------A--------------------C--C...---.........--A.........--------------.---------A--T--------...-AG---............---G-------------- 1574
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C--------------A--------T--------------------------T---------------...---.........---.........--------------.------A---C----------...-C----............---G-----------C-- 1337
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------------------------G------G--A-----------------G--C--C...--A.........-C-.........G-------------.--------GA--T--------...-C----............---G-------------- 1561
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------------------------------C...---.........---.........--------------.---------------------...-C----............---------G-------- 1339
O.BE.87.ANT70 ----TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C...-GA.........A-TGGA......-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----A 2198
O.CM.91.MVP5180 -C--TC-A--A-----A----G---T--C------------C-------T-----------------C...-AA.........A-TGGA......--------A-----.----------TA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----A 2173
O.CM.96.96CMA102 ----TC-A--A-----A-GG--A--A--C-----------GC-------T--------------K--C...-GA.........A-TGGA......-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----A 1628
O.CM.98.98CMA104 ----TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C...-GA.........A-TGGA......-A------A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----- 1630
O.CM.99.99CMU4122 ----TC-A--A--------G--A--T--C------------C-------T-----------------C...-GA.........A-TGGA......-A------A-----.---------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----A 1629
O.FR.92.VAU ----T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C...-AA.........A-TAGG......------A-A-----.----AA---ATAT------C-...GAGAGG............CACG--------C----A 1707
O.SN.99.99SE_MP1299 ----TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C...-AA.........A-TGGA......--------A-----.---------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----A 2197
O.US.97.97US08692A ----TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C-------T--T--------------C...-GA.........A-TGGA......-AR-----A-----.------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C----A 1595
O.US.99.99USTWLA ----TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------G-----C...-GG.........A-TGGA......--------A-----.----------TA-------C-...GGGGGG............C-AG--------C----- 1618
N.CM.02.DJO0131 -C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T---------------...-AAAAT......--AGGA......--------------.------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----C--C-- 1623
N.CM.04.04CM_1015_04 -C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T---------------...-AAAAT......--AGGA......--------------.------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A--------C-- 1616
N.CM.06.U14842 -C--T-A---------A-G-GG------------G-----GC-A--------T---------------...-AAAAT......--AGGA......--------------.------C---GG----T--C-...--T---............A--G--A--------C-- 1615
N.CM.95.YBF30 -C--T-A---------A-G-GGA-----------G-----GC-A--------T---------------...-AAAAT......--AGGA......--------------.-----------G----T--C-...--T---............A--G--A-----A--C-- 1705
N.CM.97.YBF106 -C--T-A---------A-G--G------------G-----GC-A--------T---------------...-AAAAT......---GGA......--M-----------.------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A--C-- 1703
N.FR.11.N1_FR_2011 -C--T-A---------A-G---------------G-----GC-A--------T--------------C...-AAAGT......--AGGA......--------------.------A-G-GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A--C-- 1512
P.CM.06.U14788 -C----A---A-----A-G--G---R--------G------C-------T--T-----------C--C...-AA.........TCAGGA......--------A-----.-------------------C-...GGGGGG............CAAG--------C--C-A 1612
P.FR.09.RBF168 -C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C...-AA.........TCAGGA......--------A-----.------A------------C-...TGGGGG............CAAG--------C--C-A 2180
CPZ.CD.90.ANT ------A------A--A-GG--A-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---...C-A.........-CAACAAATACAG--A-A-TA-----.---------ACCGACC--CA-GTGG-GGGG............-T-C--A--------C-- 1574
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G-----T--G------------...-A-.........C-A...AATAATG--AG-AT------.------A--A-AT------C-...--GGGG............---G-----------C-A 1677
CPZ.GA.88.GAB1 ----T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C...--A.........-GA.........-------TG-----.---------AGGT--------...-CG--G............C--G--------C--C-- 2199
CPZ.TZ.00.TAN1 ----T-----T--A--A--G--A--T--C----GG------C-A--G-----T--------G--C--C...--CACCAGAAACA-CAGC......-CTGG--TA-----.---------ACG-ACC--C-T...G-GGGG............-T-C--A--------C-- 1788
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C...--AGCA......-GAAAC......--------------.---------ACAT---T-CC-...A-CGTGGAGCGGGGGATCAAAG--A--------C-- 2198
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B.FR.83.HXB2 TCTTCAGAG................................................CAGACC.....................AGA..............................GCCAACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGA......GACAA 2197
Gag __L__Q__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__.__.__.__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__.__.__T__
Pol _S__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__.__.__D__N
A1.AU.03.PS1044_Day0 C-C------................................................------.....................---..............................-----------------CG---CT---TG--ATG----A---......--T.. 1403
A1.ES.06.X2110 --C-----A................................................-----T.....................G--..............................-----------------C----CT---TG--ATG----G---......--T.. 1433
A1.GE.99.99GEMZ011 --C------................................................------.....................---..............................----T------------C---ACA---TG--ATG----A---......--T.. 1379
A1.IT.02.60000 --C------................................................------.....................---..............................-----------------C----GA-C-TT--ATG----A---......--T.. 2200
A1.KE.06.06KECst_001 --C------................................................------.....................---..............................-----------------C-----TT-GTG--ATG----A---......--T.. 1401
A1.RU.08.PokA1Ru --C------................................................------.....................---..............................----T------------C---AGAT--TG--ATGA---AG--......--T.. 1683
A1.RW.93.93RW037A --C------................................................------.....................G--..............................-----------------C----CT---TG--ATG----A---......--T.. 2188
A1.SE.95.SE8538 --C------................................................------.....................---..............................-----------------C-----T---TG--ATG----A--T......--T.. 1394
A1.TZ.01.A341 --C------................................................-----T.....................G--..............................----------------AC-----T--GGG--ATG----G---......A-T.. 1397
A1.UA.01.01UADN139 --C------................................................------.....................---..............................----T------------C-----A---TG--ATG----A---......--T.. 1394
A1.UG.99.99UGA07072 --C------................................................------.....................G--..............................-----------------C----CT---TG--ATG----A---......--T.. 1394
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C-----A................................................-----T.....................G--..............................-----------------C--G-----ATG--ATG----A---......--T.. 1639
A2.CD.97.97CDKTB48 --C------................................................---GA-.....................---..............................---------------...............AATG-A--A---......--T.. 1539
A2.CM.01.01CM_1445MV --CC-----................................................----A-.....................---..............................------------G----C-----A-G-TG-AATG----A---......--T.. 1394
A2.CY.94.94CY017_41 --C------................................................----A-.....................---..............................-----------------C-----A---G--AATG----A---......--T.. 1552
B.AR.04.04AR143170 --------A................................................---G--.....................---..............................--------------------------------T---A-AG--......----- 1398
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------................................................------.....................---..............................---R-------------C------------C-T-----AR--......--A-- 1408
B.BO.99.BOL0122 ---------................................................------.....................---..............................------------------G-------------T-----A---......----- 1414
B.BR.06.06BR1119 C--A-----................................................------.....................---..............................-----------------C--------------T-----A---......----- 1614
B.CA.07.502_1191_03 --------A................................................------.....................---..............................----T------------------------A--T-----AG--......----- 1624
B.CN.09.1121 -GC------................................................-----T.....................---..............................---G-------------C----------G---T-----AG--......--A-- 1436
B.CO.01.PCM001 --C-----A................................................-----T.....................---..............................--------------------------------T-----AG--......-GTG- 1402
B.CU.99.Cu19 ---------CAGACAAAG.......................................-----T.....................---..............................--------------------------------T-----AG--......----- 1744
B.CY.09.CY266 --C------................................................---GA-.....................---..............................A---T-------------G-------------T-----A---......----G 1414
B.DE.86.D31 -------C-................................................------.....................---..............................--------------------------------T-----A---......----G 1743
B.DK.07.PMVL_011 C--------................................................------.....................---..............................----T---------------------------T-----AG--......----G 1562
B.DO.05.05DO_160884 ---------................................................------.....................---..............................A--CT------------C--------------T-----A---......----- 1405
B.EC.89.EC003 -T------A................................................------.....................---GCCCAGACTAGA..................------------T-----G-------------T-----A---......----- 1322
B.ES.09.P2149_3 C-------A................................................------.....................---..............................----------------------------G---T-----AG--......--TG- 1653
B.FR.92.92FR_BX08 ---------................................................------.....................---..............................--------------------------------T-----A--C.........-- 1405
B.GA.88.OYI_397 --------A................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----A---......----- 1740
B.GE.03.03GEMZ004 C--C-----................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----AG--......----- 1393
B.HT.05.05HT_129389 C-------A................................................---GA-.....................---..............................----T-------------G-------------T-----A---......---.. 1399
B.IN.x.11807 ---------................................................------.....................---..............................--------------------------------T-----G---......A---- 1544
B.JM.05.05JM_KJ108 ---C-----................................................------.....................---..............................-----------------------------A--T-----A---......---.. 1406
B.JP.05.DR6538 C--------................................................------.....................---..............................--------------------------------T-----A---......--T-- 2201
B.KR.04.04KMH5 ---------................................................------.....................---..............................--------------------------------T-----A---......----- 2175
B.MM.99.mSTD101 ---------................................................------.....................---..............................------------------G-------------T-----AG--......----- 1584
B.NL.00.671_00T36 ---------CAGACCAGAGCCAACAGCCCCTTCTCAGAG..................------.....................---..............................--------------------------------T-----A---......----- 1762
B.PE.07.502_2649_wg8 C-------A................................................------.....................---..............................--------------------------------T--TA-A---......--T-- 1606
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------................................................------.....................---..............................-----------------C------------C-T-----A--G......----- 1402
B.RU.04.04RU128005 C--------................................................------.....................---..............................--------------------------------T-----A---......--A-- 1688
B.TH.00.00TH_C3198 ---------................................................------.....................---..............................------------------G-------------T-----A---......----G 1411
B.TT.01.01TT_CRC50069 C-------A................................................------.....................---..............................-----------------------------A--T-----A---......---.. 1418
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------................................................------.....................---..............................------------------G-------------T-----A-C-......----- 2196
B.UA.01.01UAKV167 C--------................................................------AGGGCCAACAGCCCCACGAAC---..............................------------------G-------------T-----A---......----- 1423
B.US.11.ES38 C--------CAGACCAGAGAG....................................------.....................---..............................----T-------------G-------------T-----A--G......----G 2132
B.UY.02.02UY_TSU1290 C--------................................................------.....................---..............................---------------G-C------------A-T-----AG--......----- 1399
B.YE.02.02YE507 ---------................................................------.....................---..............................---G-------------C-----------A--T-----A---......----- 1411
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------................................................------.....................---..............................-----------------C--------------T-----A---......--T-- 1629
C.AR.01.ARG4006 Y--C-----................................................------.....................---..............................-----------------C--------------TC-A--AGAC........... 1388
C.BR.04.04BR013 C--A-----................................................------.....................---GCCAACAGCCCCACC.........ACTAGA-----------------C--------------TC-C--AGAC........... 1668
C.BW.00.00BW07621 C--C-----................................................------.....................---..............................-----------------C-----------A--TC-A--AGAC........... 1557
C.CN.98.YNRL9840 C--C-----................................................---G--.....................---..............................-----------------C--------------TC-A--AGAC........... 1388
C.CY.09.CY260 C-------A................................................---G--.....................---GCCAACAGCCCCACCGAC......AGTGGT-----------------C-----------A--TC-A--AGAG........... 1430
C.ES.07.X2118_2 C-------A................................................------.....................---..............................---G-------------C--------------TC-A--AGAC........... 1620
C.ET.02.02ET_288 C-------A................................................------.....................--CGCCAACAGCCCC............ACTAGA------G----------C--------------TC-A--AG-C........... 1406
C.GE.03.03GEMZ033 C--C-----................................................---G--.....................---..............................---G-------------C--------------AC-A--AGAC........... 1385
C.IL.98.98IS002 C--------................................................------.....................---..............................-----------------C--------------TC-A--AGAC........... 1526
C.IN.03.D24 C-------A................................................------.....................---GCCAACAGCCCCTCTGCC......GACAGTC-----------T----C-----------A--TC----AGAC........... 2240
C.KE.00.KER2010 C-------A................................................---G--.....................---..............................-----------------C--------------TC-A--AGAC........... 1385
C.MM.99.mIDU101_3 C--C-----................................................------.....................---..............................-----------------CG---------G---TC----AGAC........... 1555
C.MW.93.93MW_965 C--------................................................------.....................---..............................-----------------C--------------TC-A--AGAC........... 1385
C.SN.90.90SE_364 C--------................................................------.....................---..............................-----------------C--------------TC-A--AGAC........... 1385
C.SO.89.89SM_145 C-------A................................................---G--AGAGCCAACAGCCCCACCAGC---GAGCTTCAGGGTCAGGCC.........AGA-----------------C--------------TC-A--A.............. 1430
C.TZ.02.CO178 C--------................................................---G--.....................---..............................-----------------C--------------TC-AA-AGAC........... 1385
C.US.98.98US_MSC3018 C--G----A................................................---G-T.....................---..............................-----------------C------T-------TC-A--AGAC........... 1385
C.UY.01.TRA3011 C-CC-----................................................-----T.....................---..............................-----------------C--------------TC-AA-AG-C........... 1376
C.YE.02.02YE511 C--------................................................------.....................---..............................----------------TT--------------TC-A--A-AC........... 1385
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---C----A................................................---G--.....................---..............................------------G----C--------------TC-A--A.............. 1605
C.ZM.02.02ZM108 C--C-----................................................------.....................---..............................---------------...............ACTC-A--AGAC........... 2173
D.CD.83.ELI ---C--A--................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----A---......--T.. 1744
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------................................................------.....................---..............................----------------AT----------G---T-----A---......-GT.. 1391
D.CY.06.CY163 --------A................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----AG--......--T.. 1406
D.KE.97.ML415_2 C-C------................................................-----T.....................---..............................A----------------C---------TG---TC----AG--......--T.. 1664
D.KR.04.04KBH8 C-C------................................................----A-.....................---..............................------C----------C----------G---T-----AG--......--T.. 2157
D.SN.90.SE365 --C------................................................------.....................---..............................----------------AC----------G---T-----AG--......--T.. 2197
D.TD.99.MN011 ---------................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----A---......--T.. 1416
D.TZ.01.A280 C--------................................................------.....................---..............................-----------------C-----T----G---T-----AG--......--T.. 1393
D.UG.99.99UGK09958 C-----A--................................................------.....................---..............................---G-------------C----------G---T-----A---......--T.. 1397
D.YE.02.02YE516 ---------................................................------.....................---..............................------T----------C----------G---T-----A---......--T.. 1403
D.ZA.90.R1 ---------................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----AG--......--T.. 1518
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A--................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---TCA-A-AG--......--T.. 1292
F1.AR.02.ARE933 C--------................................................------.....................---..............................------------G----C----------G---TCA-A-AG--......--T.. 1489
F1.BE.93.VI850 C--------................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---TCA-A-AG--......--T.. 1532
F1.BR.07.07BR844 C-C-----A................................................A--GTT.....................---ACCAACAGCCCCACCAGC............A----------------C----------G---TC--A-AG--......--T.. 1976
F1.CY.08.CY222 ---------................................................------.....................---..............................----T-------G----C----------G---TCAAA-AG--......--T.. 1388
F1.ES.x.P1146 C-------A................................................------.....................---..............................---T-----TG------C---------TG-A-TC--A--G--......AGT.. 1478
F1.FI.93.FIN9363 C--------................................................T-----.....................---..............................------------G----C-------C--G--ATCA-A-A---......-GT.. 1524
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A................................................---G--.....................---..............................------------G----CG---------G---TCAAA-AG--......A-T.. 1391
F1.RO.96.BCI_R07 --------A................................................------.....................---..............................---------T--G--C-C---------TG---TCA---AG--......A--.. 2219
F1.RU.08.D88_845 --C---R--................................................-----T.....................---..............................----T-------G--G-CG---------G---TC----AG--......--T.. 1654
F2.CM.97.CM53657 --------A................................................------.....................---..............................------------G----C---A------G---TC--A-A---......--T.. 1385
G.BE.96.DRCBL C-------A................................................---G--.....................---..............................---------------C-C-----A----G---TC----AG--......--T.. 2162
G.CM.04.178_15 --------A................................................---G--.....................---..............................-----------------C----------G---T---A-A---......--T.. 1719
G.CN.08.GX_2084_08 C-------A................................................---G-T.....................---..............................---------------C-C----------G---TC--A-AG-G......--T.. 1423
G.CU.99.Cu74 ------A-A................................................---G--.....................---..............................----T----------T-C----------G---TC--ACAG--......--T.. 1811
G.ES.09.X2634_2 ---C----A................................................---G--.....................---..............................-----------------C----------G---TCA-A-AG--......--T.. 1666
G.GH.03.03GH175G --------A................................................---G--.....................---..............................----T----T-------C----------G---TC---AGG--......---.. 2235
G.KE.93.HH8793_12_1 --------A................................................---G--.....................---..............................---------------C-C----------G---TC--A-AG--......A-T.. 1599
G.NG.09.09NG_SC62 --C-----A................................................G--G-T.....................---..............................-----------------C----------G---TC----AG--......--T.. 1390
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G.PT.x.PT2695 ---C----A................................................---G--.....................C--..............................---------------C-C----------G---TC--A-AG--......--T.. 2140
G.SE.93.SE6165_G6165 --------A................................................---GA-.....................---..............................A--------------T-C---A---C--G---TC--A-AG--......--T.. 1601
H.BE.93.VI991 C-CC----A................................................G--G-T.....................---..............................-----------------C----------G---TC--A-AG--......--T.. 1590
H.BE.93.VI997 ---C-----................................................---G--.....................---..............................-----------------C----------G---TC----AG--......--T.. 1525
H.CF.90.056 ---C-----................................................---G--.....................---..............................A----------------C----------G---TC--A-AG--......--T.. 1545
H.GB.00.00GBAC4001 ---C-----................................................---G--.....................---..............................A----------------C---AT-----G---TC----AG--......--T.. 1719
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---C-----................................................---G--.....................---..............................A----------------C---A------G---TC----AGA-......--T.. 1396
J.CM.04.04CMU11421 ---Y-----................................................---R--.....................---..............................-----------------C----------G---TC----A---......---.. 1713
J.SE.93.SE9280_7887 ---C-----................................................------.....................---..............................-----------------C-------C--G--CTC--A-AG--......--T.. 1515
J.SE.94.SE9173_7022 ---C-----................................................------.....................---..............................-----------------C-------C--G---TC--A-AG--......--T.. 1516
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A................................................------.....................---..............................-----------------C---------TG---TC----AGA-......--T.. 1391
K.CM.96.96CM_MP535 ---------................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---TC----AG--......--T.. 1391
01_AE.AF.07.569M --C------................................................------.....................---..............................------------G----C---...--GGG--ATG----A---......--T.. 1401
01_AE.CF.90.90CF11697 --C------................................................-----T.....................---..............................-----------------C---------GG--ATG----A---......--T.. 2144
01_AE.CN.09.1119 C-C------................................................----A-.....................---..............................-----------------C---A-A--GGG--ATG----A---......---.. 1429
01_AE.HK.04.HK001 --C------................................................------.....................---..............................---TT------------CG--A-A--GG---GA...............--T.. 1557
01_AE.JP.x.DR0492 --C------................................................------.....................---..............................----T------------C---A----GGGA-ATGA---AG--......---.. 2207
01_AE.TH.04.BKM --C----G-................................................----A-.....................G--..............................---------T-------C---A-A--GG---ATG----AG--......--A.. 2150
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --C------................................................------.....................---..............................-----------------C-----A--GGG--ATG----A---......--T.. 1400
01_AE.VN.98.98VNND15 --C------................................................----A-.....................---..............................-----------------C---A-A--GGG--ATG----A---......--T.. 1450
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --CC-----................................................------.....................---..............................A----------------C---------TG--ATG----A---......---.. 1382
02_AG.CY.09.CY256 --CC-----................................................------.....................---..............................A----------------CG--------TG--ATG----A---......---.. 1391
02_AG.ES.06.P1261 --C-----A................................................-----T.....................G--..............................A----------------C---------TG--A-G----A---......--T.. 1632
02_AG.FR.91.DJ263 --C---A--................................................------.....................G--..............................A----------------C---------GG--ATG----A---......--T.. 1543
02_AG.GH.03.03GH181AG --CC-----................................................------.....................G--..............................A----------------C---------AG--ATG----A---......---.. 2219
02_AG.LR.x.POC44951 --C------................................................------.....................G--..............................A--------------G-C---------TG--ATG----A---......--T.. 2190
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --C-----A................................................-----T.....................G--..............................A----------------C------TG-TG--ATGA---A---......-G-.. 1387
02_AG.SE.94.SE7812 --C------................................................------.....................G--..............................A-----------G----C-------C-TG--ATA----A---......--T.. 1567
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --C------................................................------.....................G--..............................A----------------C---------TG--ATG----A---......--T.. 1392
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --C------................................................------.....................---..............................A----------------C---------TG--ATG----A---......-GT.. 1392
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --C------................................................------.....................---..............................A--------------G-C-----A-G-GG--ATG----A---......--T.. 1385
03_AB.RU.97.KAL153_2 --C------................................................------.....................---..............................----T------------C---A-A---TG--ATG----A---......--T.. 1421
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A................................................---G--.....................---..............................------------G--C-CG--AT----AGA-AGGAAA-AG--......---.. 1564
05_DF.BE.x.VI1310 C--C-----................................................------.....................G--..............................---CT-------G----C--------------T-----AG--......--T.. 1577
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A................................................---G--.....................---..............................---------------CAT----------G-T-TC--A-AG--......--T.. 2217
07_BC.CN.98.98CN009 ---------................................................------.....................---..............................------------------G-------------T-----A---......----- 1529
08_BC.CN.06.nx2 C--C-----................................................------.....................---..............................---G-------------C--------------TC-A--AGAC........... 2137
09_cpx.GH.96.96GH2911 --CY-----................................................------.....................G--..............................----T-G-----R----C---------TG--ATGA---A---......---.. 1400
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--------................................................------.....................---..............................---------T-------C----------G---T-----AG--......--T.. 1577
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---C-----................................................---G--.....................---..............................-----------------C----------G---TC--A-AG--......-GT.. 1565
12_BF.AR.99.ARMA159 C-------A................................................---G--.....................---..............................------------G----C---------TG---TC--A-AG--......--T.. 2200
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------CAGACCAGGACCAACAGCCCCACCAGAGAG..................------.....................---..............................-----------------C----------G---TC--A-AG--......--T.. 1609
14_BG.ES.05.X1870 --CC----A................................................---G-T.....................---..............................---------------C-C---------TG---TC--A-AG--......--T.. 1665
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --C------................................................------.....................---..............................----T------------C-----A--GGG--ATG----A---......---.. 1594
16_A2D.KR.97.97KR004 --C------................................................----A-.....................---..............................A----------------C----GA---TG-AATG----AG--......---.. 1558
17_BF.AR.99.ARMA038 C-------A................................................---G--.....................---..............................------------G---TT----------G---TC----AGAC......--T.. 1409
18_cpx.CU.99.CU76 ---C----A................................................A--G--.....................---..............................-----------------CG--------GG---TC--A-AG--......--T.. 1506
19_cpx.CU.99.CU7 C--------................................................------.....................---..............................----------------------------G---T-----AG--......A-T.. 1424
20_BG.CU.99.Cu103 ---C-----................................................---G--.....................---..............................---------------T-C----------G---TC--A-AG--......--T.. 1673
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------................................................---GT-.....................---..............................-----------------C-----TG---G---TC----A---......--T.. 1403
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C----G-................................................------.....................C--..............................-----------------C-------G-GG--ATG----A---......--T.. 1403
23_BG.CU.03.CB118 --C-----A................................................---G-T.....................---..............................---------------T-C----------G-A-TC--A-AG--......--T.. 1650
24_BG.ES.08.X2456_2 --C-----A................................................---G-T.....................---..............................---------------T-C-------C--G---TC--A-AG--......--T.. 1658
25_cpx.CM.02.1918LE ---C----A................................................---G--.....................---..............................---G-------------C-------C--G---T-----AG--......--T.. 1406
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --C------................................................---GTT.....................--T..............................---------T-------C-----A---GG-AATG-AA-AG-G......---.. 2206
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---C----A................................................---G--.....................---..............................-----------------C-------C--G--ATCAT--AG--......--T.. 2192
28_BF.BR.99.BREPM12609 C-------A................................................---G--.....................---..............................------------G----C--------------TC--A-AG--......---.. 1561
29_BF.BR.01.BREPM16704 C-------A................................................---G--.....................---..............................----T-------G----C---------AG---T---A-A---......--G.. 1596
31_BC.BR.04.04BR142 C--C-----................................................------.....................---GCCAACAGCCCCGCCAGCGAGCAGACTAGA---G--------G----C--------------TC-A--AGAC........... 1676
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A................................................---G--.....................---..............................---------------T-C--------------TC-A--AG--......----G 1832
33_01B.ID.07.JKT189_C C-----A--................................................-C----.....................---..............................-----------------C--------------T-----A-C-......----- 1498
34_01B.TH.99.OUR2478P C-C------................................................------.....................---..............................------------------G-------------T-----A--G......----- 1399
35_AD.AF.07.169H --C----G-................................................------.....................---..............................-----------------C----------G---T-----A---......--T.. 1398
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C------................................................------.....................---..............................A----------------C-----A---TG--ATA----A---......--T.. 1400
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C------................................................------.....................G--..............................-----------------C----------GA-GTGAAA-AG--......AGT.. 1391
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C--------................................................---G--.....................---..............................----T------------C---A--T--TG---TC--A-AG--......--T.. 1606
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------................................................----A-.....................---GCCAACAGC.....................C----------------C-------C-A-T--T-----AG--......----- 1674
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C-------A................................................---G-T.....................---..............................------------G----C---------TG---TC--A-AG--......--T.. 1678
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C--C----A................................................---G--.....................---GCCAAGGCCAGA..................------------G----C---------TG---TC--A-AG--......--T.. 1733
43_02G.SA.03.J11223 C--------................................................---G--.....................---..............................---------------T-C----------G---TC--A-AG--......--T.. 1723
44_BF.CL.00.CH80 C-C-----A................................................-----T.....................---..............................-----------------C---------TG---TC--A-AG--......--T.. 1637
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C------................................................------.....................G--..............................----T-------T----C---------TG--ATG----A---......--T.. 2187
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C-------A................................................---G--.....................---..............................------------G----C----------GA-ATCA-A-AG--......--T.. 1633
47_BF.ES.08.P1942 ---C----A................................................---G--.....................---..............................------------G----C---------GG---T---A-AG--......---.. 1637
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A-------................................................------.....................---..............................-----------------CG-------------T-----A---......----- 1402
49_cpx.GM.03.N26677 ---C----A................................................------.....................---..............................-----------------CG---------G---TC--A-A---......--T.. 1624
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------................................................------.....................---..............................-----------------C--------------T-----AG--......----- 1404
O.BE.87.ANT70 -G-G-----................................................ACC-G-.....................-C-..............................C---T----------GATG---GAGGAAGT-AAG--ACAG--......--A.. 2261
O.CM.91.MVP5180 -G-G----A................................................ACA-GT.....................GTC..............................C---T-----------ATG---GAGGCAGT-AAG-AACA---......--A.. 2236
O.CM.96.96CMA102 -G-G----A................................................ACA-GT.....................GCC..............................C---T-------T--GATG---GAGG-A-T-CAG--ACAGA-GAATCA--A.. 1697
O.CM.98.98CMA104 -A-G----A................................................ACA-GT.....................G-C..............................C---T-------T--GATG---GAAG-AGT-AAG--ACAG--......--A.. 1693
O.CM.99.99CMU4122 -GCA-----................................................ACA-GT.....................GTC..............................C---T----T--T--GATG---GAGGAA---AAG--ACC---......--G.. 1692
O.FR.92.VAU -G-G---GA................................................ACA-GT.....................GTC..............................C---T-----------ATG--AGAGA-G-T-AAG---CA---GGA...-GA.. 1773
O.SN.99.99SE_MP1299 -GCG-----................................................ACA-GT.....................GTC..............................C---T----------GATGAC-GAGGAA-T-AAG--ACA---......--A.. 2260
O.US.97.97US08692A -A-G----A................................................ACA-GT.....................GCC..............................C---T----------GATG---GAAG-G-T-AAG--RCA---......--A.. 1658
O.US.99.99USTWLA -A-G----A................................................GCA-AT.....................GCCCCCTCCAGC.....................C---T-----------ATG---GAGG-AGT-AAR---CAR--......R-A.. 1690
N.CM.02.DJO0131 C-CC----CAACAACAAC.......................................A--GAA.....................---..............................---C--------G---CT-----AT-ATG-----CA--AG--......--G.. 1695
N.CM.04.04CM_1015_04 C-CC----CAGCAAC..........................................A--GAA.....................---..............................---C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG--......-GG.. 1685
N.CM.06.U14842 Y-CC----CAACAACAAC.......................................A--GAA.....................---..............................---C--------G---CT----GAT-ATG---G-CA--AG--......--G.. 1687
N.CM.95.YBF30 C-CC----CAACAAC..........................................A--GAA.....................---..............................---C--------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--......--A.. 1774
N.CM.97.YBF106 C-CC----CAACAAC..........................................A--GAG.....................---..............................---C--------G---CT------T-ATG-----CA--AG--......--A.. 1772
N.FR.11.N1_FR_2011 C-CC----CAACAAC..........................................A--GAA.....................G--..............................A--C--------G---CT-----AT-ATG---T-CA--AG--......--A.. 1581
P.CM.06.U14788 -G-A----A................................................ACA-GT.....................-C-..............................A--G-----------TATG---GAGGAGGA-ATGACTCAGA-......C-A.. 1675
P.FR.09.RBF168 -G-A----A................................................ACA-GT.....................-C-..............................A--------------TATG---GAGGA-GA-ATGACCCGG--......C-A.. 2243
CPZ.CD.90.ANT -G-G----A......GGAGGAAGTAGT.........................................................G--..............................---------T-----CAT-----T--A......-CA--AG--........... 1634
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-G--AG-................................................---GAA.....................G--..............................A--------T-----TATG--ATC----G-A-T-CA--AG--......--A.. 1740
CPZ.GA.88.GAB1 -G-G----A................................................----A-.....................---..............................A-----G--------GAT------T-ATG---ACCA--AG--AGAGAA--G.. 2268
CPZ.TZ.00.TAN1 -G-G----ACACCCCAGAGAAAGGGAAGGCTCAGGAGCAGGAGACAGCACAGACACCAGT........................G-T..............................------T---------CTG----T.........GAC-A-GA-......AGG.. 1887
CPZ.US.85.US_Marilyn C--GG-A-A................................................---GAA.....................G--..............................---C-----T------AT----GAT---G---A-CAA-A---......----G 2263
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B.FR.83.HXB2 CAACTCCCCCTCA.....................GAA...............GCAGGA......GCC............GAT......AGACAA...GGA......ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGA 2295
Gag T__T__P__P__Q__.__.__.__.__.__.__.__K__.__.__.__.__.__Q__E__.__.__P__.__.__.__.__I__.__.__D__K__.__E__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol __N__S__P__S__.__.__.__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__A__G__.__.__A__.__.__.__.__D__.__.__R__Q__.__G__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .---CT------C.....................---...............------......--A............--A......G-----...---......--A-GTCCCA--C---GT--------AA--------------------A--------G---GA- 1503
A1.ES.06.X2110 .G--CT-------.....................---...............------......--A............--A......-----G...---......--A-GCCCCG--C---GT--------AA--------------------A------------GA- 1533
A1.GE.99.99GEMZ011 .---C---T-C-T.....................---...............------......A-A............--A......-----G...---......--A-C-TCC-----C--T--------AA----------------------T------G---GA- 1479
A1.IT.02.60000 .--AC---T---T.....................---...............A-----......--A............--A......-----G...---......--A-C-TCC----GC--T--------AA----------------------T-----------AG 2300
A1.KE.06.06KECst_001 .-G-CT------C.....................---...............------......-AA............--A......-----G...---...............A----C--T--------AA-------------------TA-G------G----A- 1492
A1.RU.08.PokA1Ru .---C---T-C-TGTACCCCTCCCTGAAACAGCT---...............A-----......A-A............--A......-----G...---............ACC-----C-GT--------AA----------------------T-----------A- 1798
A1.RW.93.93RW037A .-G-CT------C.....................---...............------......--A............--A......-----G...---......--C-ACCCCA---GC--T--------AA----------------------T------G---GA- 2288
A1.SE.95.SE8538 .---CT------C.....................---...............------......--A............--A......------...---......--A-GTCCCA--C---GT--------AA----------------------T------G----AG 1494
A1.TZ.01.A341 .-GTCT------C.....................---...............------......--A............--A......-----G...---......G-A-GCCTCA----C-GT--------AA----------------------T------G---G-- 1497
A1.UA.01.01UADN139 .---C---T-C-T.....................---...............A-----......A-A............--A......-----G...---......--A-C-GCC-----C--T--------AA----------------------T------G---GA- 1494
A1.UG.99.99UGA07072 .G--CT------C.....................---...............------......--A............--A......-----G...---......--A-GTCCCA--C---GT--------AA----------------------T------G---GA- 1494
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .---CT----A--.....................---...............-A----......--A............--C......-----G...---......G-A...GCC---C---G----------A----------------------T-----C-----AG 1736
A2.CD.97.97CDKTB48 .---CT--T-G-T.....................---...............------..............................GA---G...---......G-C--CCACC---GC--T--------AA-------------------T--T------G-G--A- 1633
A2.CM.01.01CM_1445MV .-G--T--T-GTC.....................---...............------......A-T............--G......-A---G...---......--AAC-CAC----AC--T---------A----------------------T------G----A- 1494
A2.CY.94.94CY017_41 .---CT--T-C-T.....................---...............------......A-T............-GA......GAC--G...---......--CA--CAA----GC--T--------AA----------------------T--T---G------ 1652
B.AR.04.04AR143170 --G-----T----.....................---...............------......---............--C......------...---......GA----...---C---G----------A-------------G---------------------- 1496
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------.....................---...............------......---............---......------...---......GA----...----------G------AA--------------------------T--------- 1506
B.BO.99.BOL0122 ----C---TT---.....................---...............------......A-A............--A......-----G...--G......------TCC------GGA--------AA----------------------A----A------AG 1515
B.BR.06.06BR1119 --------T-C--.....................---...............------......-A-............-G-......-C----...---......G-----...---C---G---------AA----------------------------------A- 1712
B.CA.07.502_1191_03 -------------.....................---...............------......---............--C......------...---......-A----...---C--CT---------AA--------------------G-T------------- 1722
B.CN.09.1121 -------------.....................---...............------......---............---......------...---......------...-------G---------AA-------------G------------T--------- 1534
B.CO.01.PCM001 ---------T---.....................---...............A-----......---............A-C......------...---......------...-----------------AA------------------------------------ 1500
B.CU.99.Cu19 --------T----.....................---...............------......---............AG-......------...---......------...-------G---------AA----------------------A----A-------G 1842
B.CY.09.CY266 ----C---T----.....................A--...............-A----......-A-............---......------...---......------...---------C--------A----------------------T------------- 1512
B.DE.86.D31 --------TT---.....................---...............------......---............---......------...---......------...-------G----------A------------------------------------ 1841
B.DK.07.PMVL_011 ----C---T----.....................---...............------......---............--C......------...---......------...------------------A--C--------------------------------G 1660
B.DO.05.05DO_160884 -------------.....................---...............------......A-A............---......-A--C-...---......C-----TCC-------G----------A------------------------------------ 1506
B.EC.89.EC003 ---G----T-C--.....................---...............------......AA-............---......---G--...---......-T-A--...-----C-GT--------AA--------------------A--------------- 1420
B.ES.09.P2149_3 --C----------.....................---...............------......---............A--......------...---......------...---C---G-C-------AA----------------------T------------G 1751
B.FR.92.92FR_BX08 --------T----.....................---...............------......---............---......------...---......------...-------G---------AA----------------------------------A- 1503
B.GA.88.OYI_397 -------------.....................---...............------......---............---......------...--G......------...---------C--------A--------------------A--------------- 1838
B.GE.03.03GEMZ004 --------T----.....................---...............-G----......---............--C......------...---......------...---C---G---------AA--------------------------T--------- 1491
B.HT.05.05HT_129389 .------------.....................---...............------......-T-............--G......G-----...---......------...-------G---------AA----------------------A------------- 1496
B.IN.x.11807 --C-C--AT----.....................---...............------......---............---......------...---......------...-------G---------AA--------------------A--------G------ 1642
B.JM.05.05JM_KJ108 .-------T----.....................---...............------......---............-G-......------...---......------...---C---GTC-------AA-----------------------------------G 1503
B.JP.05.DR6538 --------T----.....................---...............------......---............---......------...---......-A----...-------G----------A------------------------------------ 2299
B.KR.04.04KMH5 --------T----.....................---...............------......-A-............---......------...---......------...-------G----------A---------------------------A-------- 2273
B.MM.99.mSTD101 -------AG----.....................---...............------......---............---......------...---......------...-------G---------AA------------------------------------ 1682
B.NL.00.671_00T36 --------T----.....................--G...............------......---............A-C......------...---......------...-------G---------AA-------------G------A-A------------- 1860
B.PE.07.502_2649_wg8 --------T----.....................---...............------......--AGACGAAGGAGTC--C......--GGC-...---......C--A--...---------C-------AA------------------------------------ 1716
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------.....................---...............------...GGACAA............-GA......G----G...--G......------...-------G---------AA------------------------------------ 1503
B.RU.04.04RU128005 --------T----.....................---...............------......---............-G-......---A--...---......---A--...---C---G---------RA--------------------G--------------- 1786
B.TH.00.00TH_C3198 -------AT----.....................---...............------......---............---......------...A--......C--A--...-------G---------AA------------------------------------ 1509
B.TT.01.01TT_CRC50069 .-G----------.....................---...............-----G......---............--C......--GAG-...---......------...---C---G---------AA-------------------T--T----------G-- 1515
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------T----.....................---...............------......---............---......------...---......C-----...-------G--------GAA---------------------------------G-- 2294
B.UA.01.01UAKV167 -------------.....................---...............------......A--............---......------...---......------...-------G---------AA------------------------------------ 1521
B.US.11.ES38 --------T----.....................---...............A-----......---............---......------...---......C-----...-------G----------A-----------------------------G------ 2230
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------.....................---...............---A--......--A............---......------...---......------...---C---G---------AA-----------------------------G------ 1497
B.YE.02.02YE507 --G-----T----.....................---...............------......--G............---......------GGA---......GA----...---C---G----------A--------------------A-T------G----A- 1512
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------T----.....................---...............A-C---......-A-............AG-......G-----...---......T-----...-------G---------AA-------------G--------------------A- 1727
C.AR.01.ARG4006 .---C---T---C.....................---...............------......---............--A......-----G...---...............A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG 1479
C.BR.04.04BR013 .---C---T---C.....................---...............------......A--............--A......G----G...---...............A-----------------A-------------G------A-T-----------A- 1759
C.BW.00.00BW07621 .--AC---A---C.....................---...............------......---............--A......-----G...---...............A--C-------------AA-------------G--------T---T--------G 1648
C.CN.98.YNRL9840 .---C--AG---C.....................---...............------......AT-............--A......-----G...---...............A--C--------------A----------------------T---T------GAG 1479
C.CY.09.CY260 .G--C---G---C.....................---...............------......---............--C......-----G...---..................C----T--------AA-------------G--------G---T-------AG 1518
C.ES.07.X2118_2 .---C---G-G-C.....................---...............------......--Y............--A......G----R...---...............G--C-------------AA-------------G--------T---T-------AG 1711
C.ET.02.02ET_288 .---C--T----C.....................---...............------......--T............--A......-----G...---...............AG-C-------------AA----------------------T----------GA- 1497
C.GE.03.03GEMZ033 .---C---G---C.....................---...............------......---............--A......-----G...---...............A--C----T--------AA-------------G--------T---T-------AG 1476
C.IL.98.98IS002 .-G-C---T-C-C.....................---...............A-C---......--A............--A......------...---ACC...CTACA-GGAG--C--GT--G------AA----------------------T-----------AG 1629
C.IN.03.D24 .---C---A---T.....................---...............------......---............--A......G----G...---...............A--C-------------AA-------------G--------T---C------GAG 2331
C.KE.00.KER2010 .-G-C-TTG---C.....................---...............------......--T............--A......---G-G...---...............A--C-------------AA-------------G--------T------G----A- 1476
C.MM.99.mIDU101_3 .---C--AG---C.....................---...............------......A--............--A......-----G...---...............A--C--------------A----------------------T---T--G----AG 1646
C.MW.93.93MW_965 .---C--TG---C.....................---...............------......---............--A......G--AG-CAG---............ACCA--C-------------AA----------------------TA--T-------A- 1482
C.SN.90.90SE_364 .---C---A---C.....................-C-..........................................--A......-----G...---...............A--C-----...T----AA-------------G--------A--T--------A- 1464
C.SO.89.89SM_145 ----C---G---C.....................---...............------......--T............--A......---........................A-AC-------------AA-------------G--------T---T-------AG 1516
C.TZ.02.CO178 .---C---G---C.....................---...............------......A--............--A......G-G-GG...---...............A--C----T--------AA-------------G--------T---T------GAG 1476
C.US.98.98US_MSC3018 .-G-C-T...........................---...............------......-T-............--A......G-----...---...............G--C--------------A----------------------T---T-C-----AG 1470
C.UY.01.TRA3011 .---C---T---C.....................--G...............------......--A............--A......-----G...---...............A----------------AA-------------G--------T-----------A- 1467
C.YE.02.02YE511 .---C---G---C.....................A--...............------......-G-............--A...............---...............A--C-------------AA-------------G------G-T--T--C-----AG 1470
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .---C---A---C.....................---...............------......--T............--A......G---GGGGAATC...............A-AC-------------AA-------------G--------T---T-------AG 1699
C.ZM.02.02ZM108 .---C--AG---C.....................---...............------......---............--A......-----G...---...............A-------T--------AA-------------G------------T-------AG 2264
D.CD.83.ELI .---C---T----.....................A--...............A-----......--A............--A......------...---......------...-----------------AA----------------------T---G-------A- 1841
D.CM.01.01CM_0009BBY .---C---T----.....................---...............A-----......--A............--AGGACAA------...---......------...---C---G---------AA----------------------T-----------AG 1494
D.CY.06.CY163 .---C---T----.....................---...............A-----......--A............--G......G-----...A--......------...---C--------------A----------------------T---T--------G 1503
D.KE.97.ML415_2 .G--A--------.....................--G...............A-----......--A............--G......G-----...---......-----G...-------G---------AA-----------------------------G------ 1761
D.KR.04.04KBH8 .---C---T----.....................---...............A-G---......--A............--A......------...C--......------...---C--GGA--------AA----------------------T----A-G------ 2254
D.SN.90.SE365 .G--C---T----GAAACAGGAGCAAGCGCA...---...............A-----......--A............--A......------...---......------...-------G---------AA--------------------G-T---G--G------ 2312
D.TD.99.MN011 .---C---T----.....................---...............A-----......--A............--AGGACAA------...---......------...-------G---------AA----------------------T-----------AG 1519
D.TZ.01.A280 .--AA---T----.....................---...............A-----......--A............--AAGACAAG-----...---......------...-----C-G---------AA----------------------T-----------A- 1496
D.UG.99.99UGK09958 .---A---T-C--.....................---...............A-G---......--A............--A......----C-...---......GT--G-...---C---GT--------AA-------------G--------T------G------ 1494
D.YE.02.02YE516 .---C---T----.....................---...............A-----......--A............--AGGACAA------...---......T-----...----C-------------A----------------------T-----------T- 1506
D.ZA.90.R1 .---C---T----.....................---...............A-----......A-A............--A......------...---......G-----...------G--C-------AA-----------G-G--------T------------- 1615
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .G------T---C.....................---...............------......--A............--AGGACGA.........--GACAAGG------TCC---C---G---------AA-------------------AG-A------G----AG 1398
F1.AR.02.ARE933 .---C---T---C.....................---...............------......--A............--AAGACGA.........--G......------CCC---C---G---------AA----------------------A--TG-------C- 1589
F1.BE.93.VI850 .---C---T---C.....................---...............------......--A............--AAGACGG.........---......------CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A- 1632
F1.BR.07.07BR844 .-G-C---T---C.....................---...............------......A-A............--AAGACGA.........--G......------TCC---C---G---------AA--------------------GGA----------GAG 2076
F1.CY.08.CY222 .-G-C---T---C.....................-G-...............------......--A............--AGGACAA.........--G......G-----TCC---C---G-C-------AA--------------------G-A--TGT-G----AG 1488
F1.ES.x.P1146 .---......--T.....................-C-...............T-----......A-A............--AGGGCGA.........--G......------TCC---C---G-C-------AA--------------------T-A-----------AG 1572
F1.FI.93.FIN9363 .-------T---C.....................--G...............------......--A............--AAGAAGA.........--G......--A---CCC---C---G---------AA----------------------A-----------A- 1624
F1.FR.96.96FR_MP411 .---C---T---C.....................---...............------......--A............--AGGACGAG-GAC-...--G......------TCC---C---G-C-------AA-----T-------G------T-A-----C----GAG 1497
F1.RO.96.BCI_R07 .-------T---C.....................---...............------......--A............--AGGACGA.........--G......-A----TCC---C---G-C-------AA--------------------T-A---T-------AG 2319
F1.RU.08.D88_845 .---C---T---C.....................--G...............------......--A............--AAGACAA.........---......T-A--GCCC---C--G----------AA-------------------AG-A------G----AG 1754
F2.CM.97.CM53657 .-------T-C-C.....................---...............------......--A............--AAGACAA.........---......-A----CCC---C--G----------AA--------------------T-A-----------AG 1485
G.BE.96.DRCBL .-G-C---T-C-C.....................---...............------......--A............--A......G--A--...---.........ACTATA----C--T---------AA-------------------AA-A----A-G---GA- 2259
G.CM.04.178_15 .-G-C--TT---C.....................---...............------......---............--G......G--G--...---.........A-CAAC---------C-------AA-------------G--------T------G---GA- 1816
G.CN.08.GX_2084_08 .---C---T-C-C.....................---ACAGGAGCCGAGGGAA-----......---............--G......G--G--...--G.........--TACC-------G-C-------AA----------------------A------G---GA- 1535
G.CU.99.Cu74 .-G-C---T-C-C.....................---...............---A--......--A............--A......G--G--...---..................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA- 1899
G.ES.09.X2634_2 .-G-C---T-C-T.....................---GCCGGAGCCGAGGGA--C---......--A............--G......G--A--...---.........--TATAC--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A- 1778
G.GH.03.03GH175G .-G-C---T-C-C.....................---...............------......---............--G......G--A--...---......GGAACTATA---C-------------AA----------------------A------G---GA- 2335
G.KE.93.HH8793_12_1 .-G-C---T-C-C.....................---...............--CA--......---............--A......G--A--...---.........-ATACA---C---G---------AA-------------G--------A------G----A- 1696
G.NG.09.09NG_SC62 .-G-C---T-C-C.....................---...............------......---............--G......G--A--...---.........--CACC---C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA- 1487
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B.FR.83.HXB2 CAACTCCCCCTCA.....................GAA...............GCAGGA......GCC............GAT......AGACAA...GGA......ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGA 2295
Gag T__T__P__P__Q__.__.__.__.__.__.__.__K__.__.__.__.__.__Q__E__.__.__P__.__.__.__.__I__.__.__D__K__.__E__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol __N__S__P__S__.__.__.__.__.__.__.__E__.__.__.__.__.__A__G__.__.__A__.__.__.__.__D__.__.__R__Q__.__G__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__
G.PT.x.PT2695 .-G-C---T-C-C.....................---...............---A--......---............--A......G-----...---.........--TATAC--C-----C-------AA-------------G--------A------G---GA- 2237
G.SE.93.SE6165_G6165 .-G-C---T-C-C.....................---...............------......-AT............--A......G--A--...---...............G-TA-ATC-C-------AA-------------G--------A------G----A- 1692
H.BE.93.VI991 .C--C---T---C.....................--G...............------......--T............--A......---AC-...---......--C......------------------A-------------------AA-A------G----A- 1684
H.BE.93.VI997 .G--CT--T-C-C.....................---...............------......--T............--A......G-----...---......--C......---C--TG---------AA----------------------T------G----A- 1619
H.CF.90.056 .G--C---T---C.....................---...............------GCA...--T............--A......G-----...---......--C......---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A- 1642
H.GB.00.00GBAC4001 .G--A-------C.....................---...............------......-AT............--A......G--A--...---......--C......---C--------------A-------------G--------T------G----A- 1813
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .-------T-C--.....................---...............A-----......A--............--G.........G--...---......---A--...-----C-G---------AA-------------G---------------G---GAG 1490
J.CM.04.04CMU11421 ....CY-YY-C-C.....................---...............A--A--......AG-............--A...............---......------...----C------------AA-------------R--------Y-----------A- 1801
J.SE.93.SE9280_7887 ....C---T-C-C.....................---...............A-----......---............--A......G-----...---......------...----C------------AA-------------G--------T----------GA- 1609
J.SE.94.SE9173_7022 ....C---T-C-C.....................---...............A-----......---............--A......G-----...---......------...----C-------------A-------------G--------T----------GA- 1610
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .---C---T---T.....................--G...............A-----......AAT............--A......---TC-...---......--A-GGTCC-----------------AA-------------G------G-T------G----AG 1491
K.CM.96.96CM_MP535 .---C---T---C.....................--G...............------......-A-............C-A......------...---......--A-AGCCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG 1491
01_AE.AF.07.569M .---CT-ATTA-T.....................---...............A-----......A-A............--A......------...---......--ATCTTCC----AC-GT--------AA--------------------A-T---C--G----A- 1501
01_AE.CF.90.90CF11697 .---CT--TTC-C.....................---...............------......--A............--A......------...---......--ACCCTTC-------GT--------AA-----T----------------T------G----A- 2244
01_AE.CN.09.1119 .--TCT--T-G-T.....................---...............------......--A............--A......------...--G......T-ATCCTCC--------T--------AA----------------------T------G----A- 1529
01_AE.HK.04.HK001 .---CT--TTA-T.....................---...............------......--A............--A......G-----...---......--ACCCTTC-----C--TC-------AA----------------------T------G----A- 1657
01_AE.JP.x.DR0492 .---CT--TTA-T.....................---...............------......--A............--A......------...---......--ATCCTCC-------G---------AA--------------------A-T------G----A- 2307
01_AE.TH.04.BKM .---CT--TTAAT.....................---...............------......--A............-GA......------...---.........CCCTCC-------GTC-------AA----------------------T----------GA- 2247
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .---CT--TTA-T.....................---...............------......--A............--A......------...---......--ATCCTCC---C-C-GT---------A----------------------T------G----A- 1500
01_AE.VN.98.98VNND15 .---CT--TTA-T.....................---...............------......--A............--A......------...---......--ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T------G----A- 1550
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .-C-CT--T---C.....................A--...............------......A--............--A......G-----...---......---A--TCC---C---G---------AA--------------------T-A--A---G---GA- 1482
02_AG.CY.09.CY256 .-----------T.....................---...............------......-A-............-GG......G-----...--G......---A--TCC---C-------------AA--------------------A-AA-----G---GA- 1491
02_AG.ES.06.P1261 .---CT--T---C.....................A--...............A-----......A--............-GG......G-----...--G......-A-A--TCC-------G---------AA--------------------T-AA-----G-G-G-- 1732
02_AG.FR.91.DJ263 .---CT------C.....................---...............------......AG-............--G......G---C-...--G......---A--TCC---C---G---------AA--------------------T-A--T---G----A- 1643
02_AG.GH.03.03GH181AG .---CT--T-A-C.....................---...............------......A--............--G......G-----...--G......---A--TCC-----------------AA--------------------T-A--T---G----A- 2319
02_AG.LR.x.POC44951 .---CT------C.....................---...............------......A--............--G......G-----...--G......---A--TCC-----------------AA--------------------T-A------G---GA- 2290
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .---CT--T----.....................---...............--C---......A--............AGG......G-----...---......T--T--CCC---------C-------AA--------------------T-A------G----C- 1487
02_AG.SE.94.SE7812 .---CT--T----.....................---...............------......A--............-GG......G-----...--G......---A--TCC---C---G---------AA--------------------T-A------G----A- 1667
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .---CT--T-C-C.....................---...............------......A--............-GG......G-----...--G......---A--CCC-----------------AA--------------------T-AT-----G---GA- 1492
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .---CT--T----.....................---...............------......A--............--G......G-----...A--......G--A--TCC---C-----C-------AA--------------------T-A--T---GC---A- 1492
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .---CT--T---C.....................-C-...............------......---............--G......G-----...--G......G--A--TCC-------G---------AA--------------------T-A------G---GA- 1485
03_AB.RU.97.KAL153_2 .---C---T-C-T.....................---...............A-----......A-A............--A......G----G...---......--A-C-TCC-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA- 1521
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .---CT--T---T.....................---...............------......A--............--G......G-----...---......---A--...-----------------AA-------------G--------T-----------AC 1661
05_DF.BE.x.VI1310 .-G-CT--T---C.....................---...............------......--A............--AGGACGA.........--G......------CCC---C---G---------AA--------------------G-T----------G-- 1677
06_cpx.AU.96.BFP90 .-G-C---T-C-C.....................---...............A-----......-T-............--A......G--G--GGA---AAAGGGG--A--...---C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA- 2323
07_BC.CN.98.98CN009 -------AT----.....................---...............------......-A-............A--......------GGAACTATA............-----------------AA------------------------------------ 1627
08_BC.CN.06.nx2 TG--C-TAG---C.....................-C-...............------......A--............--A......-----GGGA..................AA-C--------------A-------------G--------T---T-------AG 2229
09_cpx.GH.96.96GH2911 .M--CT--T---Y.....................R--...............R---R-.....................--A......G---GG...---......--R-CCCCC-------RT--------AA--------------------A-T------G----A- 1497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .---A---T----.....................---...............A-----......--A............--A......------...---......G-C-C-...---C---G---------AA----------------------T------------- 1674
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .-G-C---T-C--.....................---...............A-----......---............--A......G--......---......G--A--...-------G---------AA-------------G------A--------G----A- 1659
12_BF.AR.99.ARMA159 .---CT--T---C.....................---...............--G---......--A............--AAGACGA.........--G......--A---CCC---C---G---------AA----------------------A----T------AG 2300
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .-G-C---T-C--.....................---...............------......A--............--A......G--G-C..................ATA---C---G--G------AA-------------G------A-A----T-G------ 1700
14_BG.ES.05.X1870 .-G-C---T-C-C.....................---...............---A--......---............--A......G--A--...---.........-ATGTAC--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A- 1762
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .---CT--TTA-T.....................---...............------......--A............--A......-----G...---......--ATACTCC-------GT--------AA----------------------T--T--------A- 1694
16_A2D.KR.97.97KR004 .---C---TTG--.....................---...............------......--T............--A......-A---G...---......--AAC-CAC----GC--T--------AA----------------------T--T---G----A- 1658
17_BF.AR.99.ARMA038 .---C----AG-C.....................---...............------......---............--AAGACGA.........--G......------CCC---C---G---------AA----------------------A---GA------AG 1509
18_cpx.CU.99.CU76 .-G-C---T-C-C.....................---...............---A--......-T-............--A......G--GG-...-A-............ATA------CT---------AA-------------G---------------G------ 1600
19_cpx.CU.99.CU7 .---C---T----.....................---...............A-----......T-A............--A......------...---......------...---C---G-C-------AA----------------------T------------- 1521
20_BG.CU.99.Cu103 .-G-----T-C-C.....................---...............---A-G......--A............--A......G--G--...---..................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA- 1761
21_A2D.KE.99.KER2003 .---C---T----.....................---...............A-----......--A............--A......------...---......------...---C-C-GT--------AA----------------------T--T--------A- 1500
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .---CT--T-C--.....................---...............------......--A............--G......---G--...---......--A-CCTCC-------GT--------AA----------------------T-----------A- 1503
23_BG.CU.03.CB118 .-G-C---T-C-C.....................---...............---A-G......---............--A......G--GC-...---..................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA- 1738
24_BG.ES.08.X2456_2 .-G-C---T-C-C.....................---...............---A-G......--A............-CC......G--G--...A--..................C----TC-------AA-------------G--------A------G----AG 1746
25_cpx.CM.02.1918LE .---C---T-C-C.....................---...............------......--A............--A......------...---.........--TATA----A-GG---------AA-------------G--------A------G----A- 1503
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .---C---T-C-C.....................---...............A---A-..............................---GGG...A--......--A--CTCC----C---T--------AA----------------------------------A- 2300
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .G--CT--TA--C.....................---...............A-----......--T............--A......G-----...---............ACC-------GT--------AA----------------------T------G------ 2286
28_BF.BR.99.BREPM12609 .---C---T---C.....................---...............------......--A............--A......---GG-...--G......------CCC---C---G-C-------AA----------------------A------------G 1661
29_BF.BR.01.BREPM16704 .---C---T---C.....................---...............------......--A............--A......----G-...--G......GAA---CCC---C---G----------A----------------------A------------G 1696
31_BC.BR.04.04BR142 .---C---T---C.....................---...............------......--A............--G......-----GGGA..................A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG 1767
32_06A1.EE.01.EE0369 --G-C---T-CTC.....................---...............------......---............--A......GA-A--...---......G--A--...---C-C-G----------A--------------------A-A------G---GA- 1930
33_01B.ID.07.JKT189_C -------AT----.....................---...............------......--A............---......------...---.........-CTATA----G--G---------AA------------------------------------ 1596
34_01B.TH.99.OUR2478P -------AT----.....................---...............A-----......---............---......------...---.........ACTATA-----C-G---------AA----------------------T--T---G----A- 1497
35_AD.AF.07.169H .--AG---T----.....................---...............A-----......--A............A-A......----GG...---......GT----...----C------------AA-----------------------------G----AT 1495
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .GT-CT-TT----.....................---...............------......AT-............--G......G-----...--G......---A--TCC---C-------------AA--------------------T-A--T---G---GA- 1500
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .-G-CT--T---T.....................---...............------..............................G-G---...---......---A--CCC-------G---------AA-------------G------A-AAC----G------ 1485
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .---C-------C.....................---...............------......--AGAAGCAGGAGCA--AGGACGA.........--G......-A----CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A- 1718
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G-----T-C--.....................---...............A-----......---............--GGGACAA.........---......------...---------C--------A--------------------A-------------AG 1772
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .---C-------C.....................---...............------......--A............--AAAACGA.........--G......------TCC---C-------------AA--------------------G-A------G-T--A- 1778
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .---C---T---T.....................---...............------......--A............--AAGACGA.........--G......T-C---CCC---C--------------A----------------------------------AG 1833
43_02G.SA.03.J11223 .-G-----T-C--.....................---...............------......---............--G......G--G--...---.........A-CACC---A---G-C-------AA----------------------G----A-G----A- 1820
44_BF.CL.00.CH80 .---C--TT---C.....................---...............------......--A............--AGGACGA.........--G......-AA---CCC---C--TG---------AA----------------------A----A------AG 1737
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .---CT--TG--C.....................---...............------......--A............--A......G----G...---......G-A-GTCTA---......--------AA--------------------G-T------G----AG 2281
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .---C---T----.....................---...............------......--A............--AAGACGA.........--G......---C--CCC---C---G---------AA----------------------G-----------AG 1733
47_BF.ES.08.P1942 .---C---T---C.....................---...............------......A-A............--AAGA............--G......------TCC---C---G----------A----------------------A------G----AG 1734
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------AT----.....................---...............------......---............---......------...---.........ACTATA-------G-C--------A-------------G---------------------- 1500
49_cpx.GM.03.N26677 .-G-C---T-C-C.....................---...............------......--A............--A......G--......---......------...-----C-G---------AA-------------G--------A--T--C----GA- 1718
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------T----.....................---...............------......---............---......------...---......--A---...---C---G-C-------AA-------------------T--T-----------A- 1502
O.BE.87.ANT70 ....................................................T-----..............................-C-G--AGG--GCCCGAACGA-CTCTA---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG 2349
O.CM.91.MVP5180 ....................................................T---AG..............................TC-G--GGG---TCAGGA-GA-CTGTAC--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G 2324
O.CM.96.96CMA102 ....................................................T-----..............................-C-K-GAGA---CCCAAACGAACTCTA---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GCG-G-G 1785
O.CM.98.98CMA104 ....................................................C-----..............................-C-G--AGA---CTCAAACGAACTCTA---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G 1781
O.CM.99.99CMU4122 ....................................................T-----..............................-C-G--GGG---CCCGAACGAACTCTA---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G 1780
O.FR.92.VAU ....................................................T---A-..............................TC-G--GGG---GCAGAACGA-CTCTA---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G 1861
O.SN.99.99SE_MP1299 ....................................................T-----..............................-C-G--GGA---CCAGAACGAACTCTA---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G 2348
O.US.97.97US08692A ....................................................T----G..............................-C-A--GGG---CCCAACCGAACTCTA---Y--TG-Y-------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G 1746
O.US.99.99USTWLA ....................................................T---A-..............................TC-GGGGGA---CTCGAACGAACTCTA---G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G 1778
N.CM.02.DJO0131 .G-GCA-...A--.....................-GG...............-A----...GAG--A............-GAGAA.........CACA--GAACTCT--A--CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A- 1801
N.CM.04.04CM_1015_04 .G-GCA-...A--.....................-GG...............AA----...GAT--A............-GAGAACCAG--G--GACA--GAACTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A- 1800
N.CM.06.U14842 .G-ACA-...A--.....................--G...............AA----...GAT--A............-GAGGACCAG--G--GACA--GAACTCT-----CCCA--C-----C--------A--------------------A--A-----G----A- 1802
N.CM.95.YBF30 .G-GCA-...A--.....................-GG...............-A----...GAT--A............-GAGAACCAG--G-GGACA--GAACTCT-----CCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A- 1889
N.CM.97.YBF106 .G-GCA-...A--.....................-GG...............AA----...GAT--A............-GAGAACCAG--G--GACA--GACCTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A- 1887
N.FR.11.N1_FR_2011 .G-GCA-...A--.....................-GG...............-A----...GAT--A............-GAGGACCAG--G-GGACA--GAACTCT-----CCCA--C--------------A--------------------G--A-----G----A- 1696
P.CM.06.U14788 ....................................................----ARGGA...........................G--A--GGA---CGAGAA-GA--TGTAC------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A- 1766
P.FR.09.RBF168 ....................................................----AG..............................G--GR-GGA---GGASGAGGA-G-ATAC--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG 2331
CPZ.CD.90.ANT ....................................................---CA-GAGGACT-A............--AGGGTCTCA-GGGGGA---......GGAACTACC---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC- 1734
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....................................................-A-A-TCAA...-GA............-GA......G-TG-GGGA---GAGCAAG-C-CCGTC-----------------AA-----------------------A--C--G----A- 1837
CPZ.GA.88.GAB1 ....................................................C-----..............................GA-G--AGA--GAGAGAGCAGTCTATA---ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG 2356
CPZ.TZ.00.TAN1 ....................................................CGG-TT..................................................................C-------A----A---------G-----AA-GA-G---G----AG 1939
CPZ.US.85.US_Marilyn TG--................................................A-----..............................GA-AC-GGGAA-GGAAAAGGA-CCCTT--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG 2355
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B.FR.83.HXB2 TAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCT 2465
Pol I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A---A--G----GA--------------------------C-----------------C--AGA-----------A-----------G---------------------C--C-----G----A----------------TCT--------T------A-A-G---- 1673
A1.ES.06.X2110 ---A---A--G----GA--------------------------------------------C--A-A-----------A-----------G------------------------C----------A----------------GCT--------T-----GA-A--G--- 1703
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A--A--G-----A--------------------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G---------------G-------T--------T------A-A--G--- 1649
A1.IT.02.60000 ----A--A--G-----A-----------------------------------------G--C--A-A-----------A---------------------R-----------C--------------------------------T--------T------A-A--G--- 2470
A1.KE.06.06KECst_001 ----------G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A-----------G------------------------C----------A------------A-----T-----C--T------A-A--G--- 1662
A1.RU.08.PokA1Ru ----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--- 1968
A1.RW.93.93RW037A ----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------G------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--- 2458
A1.SE.95.SE8538 ----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-----G------------------------------C-----G----A----------------TCT--------T------A-A--G--- 1664
A1.TZ.01.A341 -------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-C---------A------------------------------------C-----G----A------------------T--------T------A-A--G--- 1667
A1.UA.01.01UADN139 ----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T------A-A--G--- 1664
A1.UG.99.99UGA07072 ----A-----GT----A------T----G--------------------------------T--A-A---A-------A-----------G---------------------C--------G----A------------------T--------T------A-A--G--- 1664
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-----------A--------------T--------T------A-G--G--A 1906
A2.CD.97.97CDKTB48 ---AA--A--G----GA------T----------------------------G--------C--A-A-C-----T-G-A---------------------------------------------------A------------G-T--------T------A-A-GG--- 1803
A2.CM.01.01CM_1445MV ---AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G---------------------------G-----------------A------------G-T-----G--T----A-A-A-GG--C 1664
A2.CY.94.94CY017_41 ---A---A--G-----A-----------------------------------G-----------A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT--------T------A-A-GG--C 1822
B.AR.04.04AR143170 -----------A-------------------------------C-----------------C----A----T----------------------------------------G-------------A---------A---G--AC---------A-------------T- 1666
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------------------------------R-A----S------A------------------------------------------------------------A---TCT--------Y-------------TC 1676
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------------------------------C-------C----A-----------A-----------------------------------------------AG----------------C------------C--G--------- 1685
B.BR.06.06BR1119 ----------GA------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------A-G-----------C------------ 1882
B.CA.07.502_1191_03 -----------T-------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A-----------------C----------------------A-- 1892
B.CN.09.1121 ------------A---R------------------------------------------------CA---A-------------------------------------------------------------------------G---------T--C------G----- 1704
B.CO.01.PCM001 -------A--G-----------------------------------C-----------------------------G-A-----G---------------------------G--------------------------T------G-------------G--------- 1670
B.CU.99.Cu19 -----------A-------------------------------------------------C---T----A--G----A-----------------------------------------------------------------CT-----------C------------ 2012
B.CY.09.CY266 -------T----------------------------------------------------------A-----A-----------------------------------------------------------------------C---------------C--------- 1682
B.DE.86.D31 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------ 2011
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------A--------A--C-C---------A-----G--------- 1830
B.DO.05.05DO_160884 --------G-------------C-----------------------------------------A-A---------------------------------------------------------------A-----G--AG---C---------T--------------- 1676
B.EC.89.EC003 -------A--------------------------------------------------------A-A---A------------------------------------------------------------------------AC------------------------- 1590
B.ES.09.P2149_3 ----------------------------------------------------------------A-----A---------------------------------------------------------------------G--GC---------------C-----G--- 1921
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------------------------------------C--------------C----A---------------------------------------------------------------------------------------T-----R--------- 1673
B.GA.88.OYI_397 ----------------A-------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2008
B.GE.03.03GEMZ004 ----------G-------------------------------------------------------A-C----------G--------------------------------------------------------------------------T--------------- 1661
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------AG---A---------T------------A-- 1666
B.IN.x.11807 -----------A-------------------------------------------------C----A-------------------------------------------------------------------------------G-----------------C----- 1812
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------M--A-GT------C-------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------------GA-T----C------------------------- 1673
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------------------------------------A-----------A---------------------A-------------------------------------------C------------------------- 2469
B.KR.04.04KMH5 -----------A------------------------------------------------------A---A-----G-----------------------------------------------------A------------GC------------------------- 2443
B.MM.99.mSTD101 -----------T-------------------------------------------------C---GA-----------------------------------------------------------------------------C------------------C------ 1852
B.NL.00.671_00T36 ----------G--------------------C---------------------------------GA---------------------------------------------------------------------------------------TA-----------A-- 2030
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------A----A--------------------------------------------C----A-----A-----A-----------------------------------------------------------------C---------T------------A-- 1886
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------------------------GA---------------------------------------------------------------------A-------C---G--------------------- 1673
B.RU.04.04RU128005 ---A------------------------------------------------------------------A-------A---------------------R-----------------T------------------------ACT-----C--A--------------- 1956
B.TH.00.00TH_C3198 -----------T-------------------------------------------------C----A---------------------------------------------A-------------------------------C------------------C------ 1679
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A--A--G--------------------C----------------------------------A---------G-A---------------------------------------------------------A--A----C---------T--------C------ 1685
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------C-------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------------C------------------------- 2464
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------G----------C-----C------ 1691
B.US.11.ES38 ----------G-------------------------------------------------------A---A-------------------------------------------------------A---------A-------C------------------------- 2400
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------CT------------------------------------------AC--A-----------------C-----------------------------------------A---------G---C---------T--------------- 1667
B.YE.02.02YE507 -------A---A------------------------------------------------------A-----------A---------------------------------------T-----------------A-------C----------A-------------- 1682
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------A-----------------------------G--------------------G--C----------------------------------------------------------------A-----------------CA-------------------G---- 1897
C.AR.01.ARG4006 -------A--G--------G-----C-----C----------------------------------AA----------AT--------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G--- 1649
C.BR.04.04BR013 -------A--G----G---G-----CA----C--------------------------------AGAA----------AG--------------A----TA--------G----------G------------------AG---CT--------T------A-A--G--- 1929
C.BW.00.00BW07621 -------T---A-------G-----T---------------------------C-------C--A-A-----------AG--------------------A--------------------------------------A-----T-----G--T------A-A-GG--- 1818
C.CN.98.YNRL9840 -------C--GAC---A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G--- 1649
C.CY.09.CY260 -------C---A-------G-----C-----C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------A-----------------Y--------------------AR---WT--------T------A-A--G--- 1688
C.ES.07.X2118_2 -------C--GAC--G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G--- 1881
C.ET.02.02ET_288 -------A--G--------------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT--------T------A-A--G--- 1667
C.GE.03.03GEMZ033 -------C--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-----------G-A------------------------------------------------------------A---G-T--------T------A-A--G--- 1646
C.IL.98.98IS002 -------A---T----A--G-----C-----C-----------------------G-----C--A-A---------------------------------A-----------------T--------------------A---TGT--------T-----GA-A--G--- 1799
C.IN.03.D24 ---A---C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------AGA---------------------------------------------------A-----------A--------A----AT--------T-----GA-A--G--- 2501
C.KE.00.KER2010 -------C---A---G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------AG-CA-T--------T-----GA-A--GA-- 1646
C.MM.99.mIDU101_3 -------C--GA---TA--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A---TCT--G-----T-----GA-A--G--- 1816
C.MW.93.93MW_965 -------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------------G--AG---CT--------T------A-A--G--- 1652
C.SN.90.90SE_364 -------C--GA-------G-----T--------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------A--------------------------A----CT--------T------A-A--G--- 1634
C.SO.89.89SM_145 -------C--GA----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A----CT--------T------A-A--G--- 1686
C.TZ.02.CO178 -------C---G-------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---TCT--------T------A-A--G--- 1646
C.US.98.98US_MSC3018 ---A---A--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-A---------------------------------A--------------------------------------A----AT--------T------A-A--G--- 1640
C.UY.01.TRA3011 -------A--G--------G-----C-----C--------------C-------------------AA--A-------AT--------------------A--------G--A--------------------------A---G-T--------T------A-A--G--- 1637
C.YE.02.02YE511 -------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG--- 1640
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------T--GG----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A-----------G---------A-----------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G--- 1869
C.ZM.02.02ZM108 -------C--GA-------------C-----------G--------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G--- 2434
D.CD.83.ELI -------A--G-------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C------------------G------ 2011
D.CM.01.01CM_0009BBY -------A--GT----A---------C----------------------------------C--A-A-----------A-------------------------------------------------------------G---CT-----------------G--G--- 1664
D.CY.06.CY163 -------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------------------G--- 1673
D.KE.97.ML415_2 -------A--G--------------------C----------------------------------A-----------A---------------------------------A--C--------------A--------A-----AG-------------------G--- 1931
D.KR.04.04KBH8 -------A--GA-------------------------------------------------C--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A------------------------------ 2424
D.SN.90.SE365 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------------T--------- 2482
D.TD.99.MN011 -------A--G-A---A--------------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A-----G-----C-CTG------------------CG--- 1689
D.TZ.01.A280 -------A--G--------------------------------------------------------C----------A------------------------------------------------------------A-----------------------A------ 1666
D.UG.99.99UGK09958 -------A--GA----A------------------------------------G------------A-----------A---------------------------------C--------------------------A------G-------------G--------- 1664
D.YE.02.02YE516 -------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG-------------G-----G--- 1676
D.ZA.90.R1 -------A--G--------------C----------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T----------------------- 1785
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---AA--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------AAA------A------------------A------------A---AC------T--T--------C------ 1568
F1.AR.02.ARE933 -------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G--- 1759
F1.BE.93.VI850 -------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G--- 1802
F1.BR.07.07BR844 ------AA--G----C---------------------------------------------T--A-A-----------------------------------------------------------A---A------A-C-----------T--T--------C--G--- 2246
F1.CY.08.CY222 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----G-----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G--- 1658
F1.ES.x.P1146 -------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G--- 1742
F1.FI.93.FIN9363 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-------A------------C--------------T--------------C 1794
F1.FR.96.96FR_MP411 -G-----A--G----G---------------------------------------------C--AGA-----------A---------------A-------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G--- 1667
F1.RO.96.BCI_R07 -------A--GT-------------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G--- 2489
F1.RU.08.D88_845 -------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G----------T-----------G--- 1924
F2.CM.97.CM53657 ---A-----------G---G--A--------------G-----------------------T--A-A----T------A-----------GG--------------------------------------------C--A----C---------T--C-----A--G--- 1655
G.BE.96.DRCBL -------A--G----TA-----C--------C--------------------------------AGA---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A-GG--- 2429
G.CM.04.178_15 -------A-------TA--------------C---------------------------C----AGAA--A-------A---------------------------------A-------------A------------AG---CT--------TGAA--GA-A--G--- 1986
G.CN.08.GX_2084_08 -------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A---------------------------------A-----------G-A-------------G---CT--------TGAA--GA-A------ 1705
G.CU.99.Cu74 -------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A--------------T------A-A--G--- 2069
G.ES.09.X2634_2 -------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A------------------------------T----------------A------------------T--------T------A-A-GG--C 1948
G.GH.03.03GH175G -------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--- 2505
G.KE.93.HH8793_12_1 -------A--G----TA-----C--------C-----G-----------------G-----C--A-AG--A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A--G--- 1866
G.NG.09.09NG_SC62 -------A--GT---TA--------------C---------------------------C----AGA---A--T----A------------------------------------------------------------A----CTT--A----TGAA--GA-A--G--- 1657
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCT 2465
Pol I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A_
G.PT.x.PT2695 -------A--G----TA-----C--G-----C-----------------------------T--A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------A-----T--------T------A-A--G--- 2407
G.SE.93.SE6165_G6165 -------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G--- 1862
H.BE.93.VI991 ---A---A--GT-G-----G-----------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T----A-A--G--- 1854
H.BE.93.VI997 ---A---A--GT---G------------------------------------------------A-A-----T------------------------------------------------------------------AG--GC----------------A-A--G--- 1789
H.CF.90.056 ---A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G--- 1812
H.GB.00.00GBAC4001 ---AA--A--GT-G-G------------------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC----------------A-A--G--- 1983
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------GT----------------------------------------------------AGA-----------A-------------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G--- 1660
J.CM.04.04CMU11421 -------A--G--G-G------------G------------------------A----------AGA-----------Y---------------------------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG---A-A--G--Y 1971
J.SE.93.SE9280_7887 ----------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G--- 1779
J.SE.94.SE9173_7022 ----------G----G---------------------------C--------------------AGA-----------A---------------------------------------------G---------A--G--G---C---------TGAG---A-A--G--- 1780
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T-----G--A--G--- 1661
K.CM.96.96CM_MP535 -------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G--- 1661
01_AE.AF.07.569M ----A--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----G--A--------------T--------T--G---A-A--G--- 1671
01_AE.CF.90.90CF11697 ---AA--A--G--G--A--------------------------------------------C--A-A------------------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A-GG--- 2414
01_AE.CN.09.1119 ----A--A--GA-G-GA--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G----A---A--------------T--------T------A-A--G--- 1699
01_AE.HK.04.HK001 ----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G--- 1827
01_AE.JP.x.DR0492 ---AA--A--G--G-TA--------G---------------------------C-------T--A-A-----A-----A----------GT-------A-C--------G------G----------G--A---------G---CT--------T------A-A--G--- 2477
01_AE.TH.04.BKM ----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G-----------A----CT--------T------A-A--G--- 2417
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G--- 1670
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G--- 1720
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A------------------------------G--C--C--T-----------A--------------T--G-----T------A-A--G--- 1652
02_AG.CY.09.CY256 -------A--G-C--TA--------------C-----------------------------C--AGA---A-------A----------------------------------------------------------------YCT--------T-----GA-A-----C 1661
02_AG.ES.06.P1261 ---A---A--G----TA-----C--T-----C-----------------------------C--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--C 1902
02_AG.FR.91.DJ263 -------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------------T--------T------A-A--G--C 1813
02_AG.GH.03.03GH181AG -------A--G----TA--------------C--------------------------------AGA---A-------A-----------------------------------------------A------------T-----T--------T------A-A-GG--- 2489
02_AG.LR.x.POC44951 -------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C 2460
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------A--G----TA--------------C--------------------------------A-----A--------------------------------------G---------------------------------AGT--------T------A-A--G--C 1657
02_AG.SE.94.SE7812 -------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--C 1837
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A---A--G----TAA-------------C---------A-----------------A----A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T--------T------A-A--G--C 1662
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------AA--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A---------------------------------------------------A--------------T--------T-----GA-A--G--- 1662
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGA---A-------A---------------------------------C--------------------------------T---------------A-A--G--C 1655
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G--- 1691
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C 1831
05_DF.BE.x.VI1310 ----------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG----------------G------ 1847
06_cpx.AU.96.BFP90 -------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G--T------A-A--G--- 2493
07_BC.CN.98.98CN009 -----------T-------------------------------------------------C----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C------------C-----C------ 1797
08_BC.CN.06.nx2 -------C---A----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T------A-A--G--- 2399
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G--T--------A--G--G 1667
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------A--G------------T------------------------------------------A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T--------A------T-------- 1844
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A--------------TGAA---A-A--G--- 1829
12_BF.AR.99.ARMA159 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG-------------T--------C--G--- 2470
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG---A-A--G--- 1870
14_BG.ES.05.X1870 -------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A---------------------A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T------A-A--G--- 1932
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT--------T------A-A--G--- 1864
16_A2D.KR.97.97KR004 ---AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT--------T----A-A-A-G---C 1828
17_BF.AR.99.ARMA038 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T--------------T--------C--G--- 1679
18_cpx.CU.99.CU76 -------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A-GG--- 1770
19_cpx.CU.99.CU7 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C---------T--------G------ 1691
20_BG.CU.99.Cu103 -------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T------A-A--G--- 1931
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C----------------------- 1670
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A--G--- 1673
23_BG.CU.03.CB118 -------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT--------T------A-A--G--- 1908
24_BG.ES.08.X2456_2 -------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--G-----T------A-A--G--- 1916
25_cpx.CM.02.1918LE ----A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T-------TA-----A-A--G--- 1673
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T--------GA-A--G--- 2470
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T------A-A--G--C 2456
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C--T--------C--G--- 1831
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C--------------T--------C--G--- 1866
31_BC.BR.04.04BR142 ----------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G--- 1937
32_06A1.EE.01.EE0369 ------AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G--T------A-A--G--- 2100
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T-----G--T------A-A--G--- 1766
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT-----------C-----C------ 1667
35_AD.AF.07.169H -------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------C----------A------------A---GCT--------T-----GA-A--G--- 1665
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT--------T-----GA-A--G--- 1670
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT--------T------A-A--G--- 1655
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG---------T----AC--C--G-T- 1888
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--------C--G--- 1942
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T--------------- 1948
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------AA--GA----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--------C------ 2003
43_02G.SA.03.J11223 ------AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA---A-A--G--- 1990
44_BF.CL.00.CH80 -------A--GA----A--------------------------------------------C--A-A-C---------------C-----------------------------------------A-------A--G-C---AC---------T--------C--G--- 1907
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A--A--G-----A--------------C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------A------------------------------G-T--------T------A-A--G--- 2451
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C--------------T--------C--G--- 1903
47_BF.ES.08.P1942 -------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A----------T------A-G------ 1904
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------T-G--------C-------------------------------------------A-----------------G-----------------------------------------------------------C------------------C------ 1670
49_cpx.GM.03.N26677 ----------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G--- 1888
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------G--------------C--------------------------------------AGA---A-----G---------------------------------------------------------------G--TCAG----T------------------ 1672
O.BE.87.ANT70 -T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TA 2519
O.CM.91.MVP5180 -T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TA 2494
O.CM.96.96CMA102 -T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------C---------A-TA-C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A-------G---A-G-----A-G-A-T-A--A-TG-GGCAG-------AGAA---A-AG---TA 1955
O.CM.98.98CMA104 -C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------A-T--C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA---AGGG---TA 1951
O.CM.99.99CMU4122 -T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-T--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---TA 1950
O.FR.92.VAU -T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA 2031
O.SN.99.99SE_MP1299 -T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TA 2518
O.US.97.97US08692A -G--A-RC--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TA 1916
O.US.99.99USTWLA -T-----C--T---TGT--G-T-T--C-G--------G------------------AGCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATG 1948
N.CM.02.DJO0131 ----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----A 1971
N.CM.04.04CM_1015_04 ----AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----A 1970
N.CM.06.U14842 ----AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA---AGG-----A 1972
N.CM.95.YBF30 -----AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--AGAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----A 2059
N.CM.97.YBF106 ----AAA-G--A---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGA-----A 2057
N.FR.11.N1_FR_2011 ----A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A-------CT-ACAA--AGA-----------G---------------------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C--ACAG---AGA-----A 1866
P.CM.06.U14788 ----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T- 1936
P.FR.09.RBF168 ----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T- 2501
CPZ.CD.90.ANT --CA---A---AA-TGTC-G--------------------T-----C------G----G-G---TCA-----A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TA 1904
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A-----------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA 2007
CPZ.GA.88.GAB1 ---AA---------TGT------T-GC-------------T------------A----GAG---ACAA--A-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----TA 2526
CPZ.TZ.00.TAN1 -CCA---A---G-CTGTC-------T--------T-----------C-GT--T--TTGTA-C--C-AA--AAAG---CAG----C--------CC-----A-----A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---TC 2109
CPZ.US.85.US_Marilyn ---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----A 2525
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 ATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAAC...ATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGA 2632
Pol _I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__.__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------------------...--------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T--------------------------------------------G-----G---------------C------C 1840
A1.ES.06.X2110 -----------------------C------------...---------------A-------C---C----G--T-----------C--A-----T--------------------------------------------G-----G---------------C------- 1870
A1.GE.99.99GEMZ011 --------G-----------G-----C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A----- 1816
A1.IT.02.60000 --------G-----------------C---------...---------------A-------------------T--------------M--A--T--------A-----------------------------------------G-----R-----------A----- 2637
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------------------------...--------G-----CA-------C-----------T--------------A-----T-AG-------------------C--------------------------------------------------- 1829
A1.RU.08.PokA1Ru -----------G--------------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------------------------A----- 2135
A1.RW.93.93RW037A ------------------------------------...---------------A-------C-----------T--------------A-----T----------------------C------A--------------------G----------------------- 2625
A1.SE.95.SE8538 ------------------------------------...---------------A-------C-----------T-----------C--A-----T------------------------C----A--------------T----------------------------- 1831
A1.TZ.01.A341 ------------------------------------...--------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T---------------------------------------------------A---------------------- 1834
A1.UA.01.01UADN139 --------G-----------------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G-----------------A----- 1831
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------------------------...---------------A-------------------T--------------A-----T----------------------C--------------------------GGA---------------------- 1831
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------G---------------------...---------------A-------------------T--C-----------A-----T------A-A-------------------G---------------------G----------------------- 2073
A2.CD.97.97CDKTB48 --C---------------------------------...---------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T--------A-----------------G-----------------T-----G--C-------------------- 1970
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------------------...---------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 1831
A2.CY.94.94CY017_41 --------------------------C---------...-----C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G----------------------- 1989
B.AR.04.04AR143170 -C-------------A--------------------...--------------------A-----AC----------------------------T--------A--------------------------------C-----G-----------------C-------- 1833
B.AU.04.PS1038_Day174 -C---------R---A--------------------...---------------------------C----W-----------------------T--------------------------G--A-------------------------------------------- 1843
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------...---------------T----------------------------------------T--------A--------------------------------------G-------------------------- 1852
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------------...---------------T-------C--------C-----------------------T--------A-----------------------------------T----------------------------- 2049
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------------...--------------CT-----------C----A--T--C-----------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2059
B.CN.09.1121 ---------------A--------------------...--------------------------------C-----------------------T--------A--------------------------T-----------------C-------------------- 1871
B.CO.01.PCM001 -----------C------------------------...--------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------------G----------------- 1837
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------...--------------------------------C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G-----G-------------- 2179
B.CY.09.CY266 -----------G---A--------------------...---------------------------C----------C-----------------T--------C----------------------------------------------------------------- 1849
B.DE.86.D31 ------------------------------------...---------------T----------------------------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2178
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------------------...--------------------------------------------------T-----T--------A----------------------------------------------------------------- 1997
B.DO.05.05DO_160884 G----------C--------------------T---...---------------------------C----K-----------------------T--------A-----------------G---------------------------------------C------- 1843
B.EC.89.EC003 ------------------------------------...---------------------------C----------------------------T--------C----------------------------------------------------------------- 1757
B.ES.09.P2149_3 -----------C------------------------...--------------------A-----------------------------------T--------A--------------------------G--------------------------------A----- 2088
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------...--------------------------------------C-----------------T--------A-------------G--------------------------------------------------- 1840
B.GA.88.OYI_397 ------------------------------------...---------------------------C-------T--------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2175
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------A--------------------...--------------------------------------CC----------A-----T--------A----------------------------------------------------------------- 1828
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------...--------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W--------------R----- 1833
B.IN.x.11807 --------------------------G---------...-------------------C------------------C------C----T-----T--------A----------------------------------------------------------------- 1979
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------G---------------------...-----------------------------------------------Y--------T--------A----------------------------------------------------------------- 1840
B.JP.05.DR6538 ---------------A-------------C------...---------------T-------G---C----G--T--------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2636
B.KR.04.04KMH5 G--------------A--------------A-----...---------------------------C----C-----------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2610
B.MM.99.mSTD101 -----------------------A------------ATAC-----------------C--------G----------------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2022
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------...---------------------------C----C-----------------T-----T--------A--------------------------------------------C-------------------- 2197
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------G------------------...-----------G-----A--------------------------------------T--------C--------------------------G--------G-----G----------------------- 2053
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------G------------------------...--------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------- 1840
B.RU.04.04RU128005 -----------------------C------------...-----------------------------------------------C-----A--T--------A---------------------T------------------------------------------- 2123
B.TH.00.00TH_C3198 G----------G---A--------------------...---------------------------C----C-----------------------T--------A-----------------------------------------------------------A----- 1846
B.TT.01.01TT_CRC50069 G--------------A----------G-----A---...--------G-----C--A--------------------------------------T--------A-----------------G--A--------------G----------------------------- 1852
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------------------------...--------------------------------C-----------------------T--------T----------------------------------------------------------------- 2631
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------...-----------------------A--------A-----------------------T--------A-----------------------------------G----------------------------- 1858
B.US.11.ES38 ---------------A-------------A------...--------------------------------------C-----------------T--------A---A------------------------------------------------------------- 2567
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------...--------------CT-------C--------C--T--------------------T--------A----------------------------------------G------------------------ 1834
B.YE.02.02YE507 ------------------------------------...--------------------------A-----------------------------T--------A---------------------T------------------------------------------- 1849
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------A--------------------...---------------------------C-C--------------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2064
C.AR.01.ARG4006 --------------------G---------------...--------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C-------------------- 1816
C.BR.04.04BR013 ------G------------------------C----...--------G-----CA-----------C----A--T--AC----------------T--------A-----------------------------------------G--C-------------------- 2096
C.BW.00.00BW07621 ------------------------------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--------A--------------------------G--------------G----G------------------ 1985
C.CN.98.YNRL9840 -----------------------C------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G----------------------- 1816
C.CY.09.CY260 ------T-R-----G---------------------...-----------G---A-------G---C----M-----AC----------A-----TT-C-----A--------------------------G--------------G----------------------- 1855
C.ES.07.X2118_2 ---------------A----G---------------...--C--------G---A-----------C----A-----AC----------------T--Y-----A-----G--------------------G--------------G--C--------------A----- 2048
C.ET.02.02ET_288 ------------C-----------------------...---------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C--------------A----- 1834
C.GE.03.03GEMZ033 ------T----------G------------------...--------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----------------G----------------------------------------------------- 1813
C.IL.98.98IS002 ------------C-------G--C------A-A---...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C---A-A-----------T--------------------------------C-------------------- 1966
C.IN.03.D24 --------------G--------C------------...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 2668
C.KE.00.KER2010 --------------------------------T---...---------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------G-----------------------G----------------------- 1813
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------C------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----G----------------------------------GG-----------------A----- 1983
C.MW.93.93MW_965 C-----------------------------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A---A------------------------------------------------------------- 1819
C.SN.90.90SE_364 ------------------------------------...---------------A-----------C----A-----A-----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G----------------------- 1801
C.SO.89.89SM_145 ------T----------G--G---------------...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G----------------------- 1853
C.TZ.02.CO178 ------------------------------------...---------------------------C----A--T--AC----------A--------------A-----------------------------------------G----------------------- 1813
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------------------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A------------------G----------------------GA-------------G-------- 1807
C.UY.01.TRA3011 ------T-----C--A--------------------...--------C-----CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C-------------------- 1804
C.YE.02.02YE511 -----------------------A------------...---------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG----------------------- 1807
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------------------G---------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C---C-------------------T-----G--C-------------------- 2036
C.ZM.02.02ZM108 --------------G---------------------...---------------------------C----A-----AC----------A--A--T--------A-----------------------------------------G----------------------- 2601
D.CD.83.ELI --------------------------G---------...-----C---------T-------C--------C-----------------A-----T--------A----------------------------------------------------------------- 2178
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------------------------...---------------T-------C--------C------C----------A-----T--------A------------------------------------------A---------------------- 1831
D.CY.06.CY163 -----------------------G------------...--------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A-------------------------------------------- 1840
D.KE.97.ML415_2 --T------------A--------------------...---------------T----------------C-----------------A-----T--------A--A-----------------------G-------------------------------------- 2098
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------...-----------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G------------------------ 2591
D.SN.90.SE365 --------------G--------------C------...--------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C-----------------------G--A----- 2649
D.TD.99.MN011 G-G---------------------------------...---------------T-------C--------A------C----------A-----T--------A-----------------------------------------------G----------------- 1856
D.TZ.01.A280 -----------G------------------------...--------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G-----------------------------G-------- 1833
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------C------A-----...---------------T----------------------------C-----A-----T--------A--------------------A-----G-------------------------------------- 1831
D.YE.02.02YE516 ------------------------------------...--------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A----------------------------------------------------------------- 1843
D.ZA.90.R1 ---------------A--------------------...--------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G-------------------------------------- 1952
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------G------------------------...------A--------A----A---------A-------C-----------A-----T--------A-----------------G--A--------A---A------------------------------- 1735
F1.AR.02.ARE933 -C-T-------G--G---------------------...---T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G----------------------- 1926
F1.BE.93.VI850 -----------G--------------G---------...---------------A-------------------T--------------AG----T--------A-----------------G-----------------------G----------------------- 1969
F1.BR.07.07BR844 -----------G--G---------------------...--------T------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G----------------------- 2413
F1.CY.08.CY222 -C---------G--------C--C--G---------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------G-----G-----------------------G----------------------- 1825
F1.ES.x.P1146 -C---------G-----------------------T...---------------A----------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G----------------- 1909
F1.FI.93.FIN9363 -----------G--------------G---------...---G-----------A----------A--------T--------------A-----T--------A---------------C-G--A--------------------G----------------------- 1961
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------G------------------------...-----------G---A----------------------------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G----------------------- 1834
F1.RO.96.BCI_R07 -C---------G-----G--------G---------...---------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G----------------------- 2656
F1.RU.08.D88_845 --------------G---------------------...---------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG----------------------- 2091
F2.CM.97.CM53657 --------T-----------------G---------...---------------A----------------------------------A-----TT-------A-----------------------------------------G----------------------- 1822
G.BE.96.DRCBL -----G------------------------A----T...--------G------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------------------------G---CGG----------------------- 2596
G.CM.04.178_15 -----G---A--C-----------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A--C--T--------A-----------------------------------------R----------------------- 2153
G.CN.08.GX_2084_08 -----G------C-----------------A-----...---------------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G----------------------- 1872
G.CU.99.Cu74 -----A-----T------------------A-----...--------G------A-------------C-----T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA----------------A----- 2236
G.ES.09.X2634_2 -----G------------------------A-----...---------------A----------A--------T---C----------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-----------------A----- 2115
G.GH.03.03GH175G -----G------------------------A-----...--------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G----------------- 2672
G.KE.93.HH8793_12_1 -----G------------------------A-----...---------------A-------------------T--------------G-----T--------A----------------------------------------------------------------- 2033
G.NG.09.09NG_SC62 -----A--T---C-----A-----------A-----...--------G------A-------C--------C--T--------------A-----T--------------------------------------------------G---------------------A- 1824
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 ATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAAC...ATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGA 2632
Pol _I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__.__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E
G.PT.x.PT2695 -----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A--------------A-----------------------------------T-----G----------------------- 2574
G.SE.93.SE6165_G6165 -----G--GA--------------------A-----...--------G------A----------------------------------A-----T--------A----------------------------------------GG----------------------- 2029
H.BE.93.VI991 -----A-----------------------------T...-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G---------------C------- 2021
H.BE.93.VI997 -----------------------------------T...---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A--------------------A-------------------GG----------------------- 1956
H.CF.90.056 -----------------------------------T...-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 1979
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------------------T...-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G--------------------G-- 2150
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------------------...-----------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T------A--------------------AG 1827
J.CM.04.04CMU11421 --R---------------------------------...-----------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T--------A--------------------A--------------S----------------------------- 2138
J.SE.93.SE9280_7887 -----------G---A--------------------...-----------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A---------------------- 1946
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------A--------------------...--------------CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A---------------------- 1947
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------G------------------------...--------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 1828
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------------------...---------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----------------A----- 1828
01_AE.AF.07.569M ------------------------------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------A-C-------------C---------------------G--C--G----------------------- 1838
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------------------------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A--A--T--------C-------------C---------------------A-----G----------------A------ 2581
01_AE.CN.09.1119 -----------G------------------A-----...---------C-----A-----------C-------T-----------C--A--------------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A----- 1866
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------...--------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G-------------- 1994
01_AE.JP.x.DR0492 -----------G------------------T-----...--------GC-----A--A----C-----------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G-------------- 2644
01_AE.TH.04.BKM -----C------------------------------...---------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A----- 2584
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------G------------------A-----...---------------A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C-----GA--------------A-----G--------G-------------- 1837
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------G------------------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G-------------- 1887
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------------------------------...---------C-----A-------C-----------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G--A-------------------- 1819
02_AG.CY.09.CY256 ------------------------------------...---------C-----A-R--------A--------T--------------A-----T--------A--C--G-----------G----------------------GG----------------------- 1828
02_AG.ES.06.P1261 ------------------------------------...---------C-----A----------A--------T--------------A-----TT-------A-----G-----------------------------------G----------------------- 2069
02_AG.FR.91.DJ263 ------------------------------------...--------GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--G-----------------------------------G-----G----------------- 1980
02_AG.GH.03.03GH181AG ------T-------G-----G---------------...--------GC-----A-------------------T--------------A--------------A-----G-----------------------------T----------------------------- 2656
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------G------------------...---------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G----------------- 2627
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------------------------------...---------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-------G---------------------------G--C-------------------- 1824
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------------------------...---------C-G---A-------------------T--------------A-----T--------A--C-----------------------C--------------G----------------------- 2004
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G---T-----------------------------...----------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G----------------------- 1829
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G----------G------------------------...---------C-----A----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G----------------------- 1829
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------------------------------...--------GC-----A----A--------------T--------------A-----T--------A---------------------AA------------------G----------------------- 1822
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------G-----------------C---------...---------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A----- 1858
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----C-----G------------------------...---------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 1998
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------------...---------------T-------C--------C-----------------A--------------A-----------------------------------------------------------A----- 2014
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------------------A-----...---------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G----------------------- 2660
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------------...---------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G----------------------- 1964
08_BC.CN.06.nx2 -----------------G-----C------------...---------------A-------C---C----A-----GC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G----------------------- 2566
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------------------...---------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------------C-------- 1834
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------------...--------G------T----------------------------------A-----T--------A--G-----------------------------------------------------G-------- 2011
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------G-----------------C------...-----------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G----------------------- 1996
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G---A-------------G------...---------------------------C----------------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2637
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------A--------------------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A----------------------------------------------------------------- 2037
14_BG.ES.05.X1870 -----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----GA---------------------- 2099
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------G------------------------...---------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G-------------- 2031
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------------------...---------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C-------------------- 1995
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------------T---...--------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G----------------- 1846
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------------------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 1937
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------G---------------...---------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G-------------------- 1858
20_BG.CU.99.Cu103 -----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G-------------------- 2098
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C-----G------------------------...---------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G-------------- 1837
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------G--------------------T---...---------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA---------------------- 1840
23_BG.CU.03.CB118 -----G------------------------AC----...--------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G-------------------- 2075
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T---C----------A-----T--------A-----G--------------------------------------A-------------------- 2083
25_cpx.CM.02.1918LE -----G------C-----------------A-----...---------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 1840
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------------------...-----------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G---------------C------- 2637
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------G-----------------------T...-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G----------------- 2623
28_BF.BR.99.BREPM12609 -C---------G------------------------...--------------CA-------------------T--------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 1998
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G--G---------------------...---------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G-------------- 2033
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------G------------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C-------------------- 2104
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------------------------...---------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG----------------------- 2267
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------------------------...---------C-----A--C----C-----------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G-------------- 1933
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------A--------------------------...--------------------A------C-------T--------------------T--------A--------------------------------------------------------G-------- 1834
35_AD.AF.07.169H --------------G---------------------...---------------A-------C-----------------------C--A-----T--------T-------------GG--------------------------G----------------------- 1832
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------G------------------A-----...---G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G----------------------- 1837
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------G--------C------------...---------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G------------------T---- 1822
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C-------------A----------------A---...---------------------------C----------------------------T--------A--------------------------------------------------------------C-- 2055
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------C---T...-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G------------------------ 2109
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------G--T--T...------------G----C--------------C------C----------------T--------A----------------------------------------------------------------- 2115
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------------------T...---------------------------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G----------------------- 2170
43_02G.SA.03.J11223 -----G------C-----------------A-----...--------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G----------------------C 2157
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------------...-----------------------------------------------------C--T--------A----------------------------------------------------------------G 2074
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------G----------G-----C--------T---...---------C-----A----A--------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------- 2618
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------G-----------G---------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------C-----------------G----------------------GG----------------------- 2070
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------------------...--------------------------A-----------------------------T--------A-----------------G-----------------------G--C--------------A--G-- 2071
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------...--------------------------------------------------------T--------A----------------------------------------------------------------- 1837
49_cpx.GM.03.N26677 G----------G------------------------...--------------CA-----------C-------T---C----------A-----T--------A--------------------A--------------T----------------------------- 2055
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------G------------------------...-----------G-----------C-----------T---C----------------T--------A--------------------A-------------------------------------------- 1839
O.BE.87.ANT70 CAG--A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA- 2686
O.CM.91.MVP5180 CAG--A--------G--G--------T-----T--T...--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG 2661
O.CM.96.96CMA102 CA---A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-G--------A--------C--T--A-----C--A-CCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA- 2122
O.CM.98.98CMA104 CAG--A--------G-----------T-----T---...--T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA- 2118
O.CM.99.99CMU4122 CAG--A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G--------RC-G--A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA- 2117
O.FR.92.VAU -GG--G--------G--G--------T-----T---...--TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG 2198
O.SN.99.99SE_MP1299 C-G--A--------G--G--------T-----T--T...--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA- 2685
O.US.97.97US08692A CAG--A--------G--G--------T-----T--T...--C--------G---A-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----R-----CC-AT-TA- 2083
O.US.99.99USTWLA CAGA-G-----------G--------T-----T--T...--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A-----------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG 2115
N.CM.02.DJO0131 G-T--------G-----------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A-----------T-------C 2138
N.CM.04.04CM_1015_04 G-T--------G--G--------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A-----------T-------C 2137
N.CM.06.U14842 G-T--------G-----------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------------G--------------G--A-----------TC------C 2139
N.CM.95.YBF30 G-T--------------------A--------T--T...--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A-----------T------AC 2226
N.CM.97.YBF106 G-T--------G-----------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A--------------------A-----G-------------GG--A-----------T-------C 2224
N.FR.11.N1_FR_2011 G-T--------------------A--------T--T...--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A-----------T-------C 2033
P.CM.06.U14788 TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T...-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A- 2103
P.FR.09.RBF168 TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y...-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------C--RT--A- 2668
CPZ.CD.90.ANT C---CA------C-GT-G-----A-AC--A--A---...--T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G--C--T--------AGA------------A----G---A-----------GC-CT--A- 2071
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -CCA----T--------------A--C--------T...-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G-----TC--T--A- 2174
CPZ.GA.88.GAB1 G----G-----------------A--------A--T...---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G--------C--AT---C 2693
CPZ.TZ.00.TAN1 -G--CC--T--CC----G---GAA--C--CA-T--T...-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A--T--C-----------T--------A--A---GTA---AA----C-------AGA------------G--------A--G--G-----CC-CT-CA- 2276
CPZ.US.85.US_Marilyn CAG---T----T-----G-----A-----A--A--T...--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G----------------C 2692
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B.FR.83.HXB2 AGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTC 2802
Pol __E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------------AC---------------C--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C--------------G-----------------G--C-----A------- 2010
A1.ES.06.X2110 ---G---------------AC---------------C--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------C--C--------G-----------------------C-----A------- 2040
A1.GE.99.99GEMZ011 ---G---------------AC---C-------AT--T--------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----G-----G-----------------G-----C-----A------- 1986
A1.IT.02.60000 G------------------AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C-----A------- 2807
A1.KE.06.06KECst_001 -------------------AC-----------A---A--------------A--------------C---------------------------A-------A--------------T--C--------------------------T-----G--C-----A-----A- 1999
A1.RU.08.PokA1Ru -------------------A-------C----AT-----------------A------------------------------------------A------TT--------G-----T--C-----G-----G--------------------G--C-----A------- 2305
A1.RW.93.93RW037A -------------------AC-----------TG-----------------A--------------------------------------------------T-----------------C-----------G--------------------G--------A------- 2795
A1.SE.95.SE8538 -------------------AC------------------------------A--------------------C-----------------C---A-------T-----------------C-A--G------G--------------------G--C-----A------- 2001
A1.TZ.01.A341 -------------------AC---G--------------------------A--------------------------C---------------A-------A-----------------C--------------------------------G--------A-----A- 2004
A1.UA.01.01UADN139 -------------------AC---C-------AG-----------------A------------G------------------------------------TT-----------G-----CT----G-----G-----------------G--G--C-----A------- 2001
A1.UG.99.99UGA07072 -------------------AC-A---------A------------------A--------------------------------------------------T--------------T--C--------------------------T-----G--C-----A------- 2001
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------AC---------------A-----G--------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A------- 2243
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G-----T-----------------CGA---------------------------------C------------- 2140
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G-----T-----------------C-----------------------------------C------------- 2001
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T--------C------------- 2159
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------C--------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---C--------------------------------- 2003
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------------------------G--G---------------- 2013
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------C-----A-----------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------A------- 2022
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------------A--------------A--------------------------C-------TAC-C----------------------------------------A---------G----------------T----------- 2219
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------G---------------------------------- 2229
B.CN.09.1121 ------------------------------------A--------------A--------------A--A-----------T--------------------A-----------------------------------------------------------A------- 2041
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------A--------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2007
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------A--------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2349
B.CY.09.CY266 -------------------A----------------A--------------A--------------------------C-----------------------------------G--------A--------------------------------------A-AG--C- 2019
B.DE.86.D31 ------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C--T--------------A------- 2348
B.DK.07.PMVL_011 ----------------C-------------------A--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----- 2167
B.DO.05.05DO_160884 ---R-----W------C----------C--------A--------------A-----Y----R---------------------------------------------------G--Y----M---------------G-----------------------A------- 2013
B.EC.89.EC003 ------------------------------------A-----G-----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------G------------------- 1927
B.ES.09.P2149_3 ------------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------------------G--TG--------------------------------------------------- 2258
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 2010
B.GA.88.OYI_397 ---G----------T----A----------------A---------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2345
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------------------A---------------------W-----------------------------------A-------------------------C-A----------------------------------------------- 1998
B.HT.05.05HT_129389 ------------------R-----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M----------Y---------- 2003
B.IN.x.11807 ------------------------------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------- 2149
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------G-----------------R--------R-----A--------------------------Y---------------------------------------------------------C-------------------------A------- 2010
B.JP.05.DR6538 ------------------G-----------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2806
B.KR.04.04KMH5 ------------G-----------------------A--------------A--------------------------------T-----------T-----------------------------------------------------G------------------- 2780
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------A-T-------G---------------------T--G----------GA------- 2192
B.NL.00.671_00T36 ------------------------------------AC-------------A------------------------------------------A-------------------------C-----------------------------------------A------- 2367
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------------------T---------------------- 2223
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------A----------------A-----------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------R------- 2010
B.RU.04.04RU128005 ------------------------------C-----A--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------C-----------------A------- 2293
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T--------------A------- 2016
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---R--------------G-----R-----------R--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 2022
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------T-C--A----------------A-----------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------- 2801
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------A--------------A----------G------------C-----------------------------------------------C----------------------------------T---------C- 2028
B.US.11.ES38 ---G--------------------------------A-----------------------------------------------T-----------------------------G-----C------------------------------------------------- 2737
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------G---------------C--------A--------------A--------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------- 2004
B.YE.02.02YE507 -------------------A-------A---T----A--------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------- 2019
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------C-------C------------------------- 2234
C.AR.01.ARG4006 -------------------AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 1986
C.BR.04.04BR013 -------------------AC----------GAT--A-----G--------A--------------------------------T--C------A-------------A--G--GA------AC-GG-----------------------G-----C-----A------- 2266
C.BW.00.00BW07621 -------------------AC--C-------GAT-----------------A------A-------------------------T--C-----G--------------A--G--G--------A--G--------------------T--G-----C-----A------- 2155
C.CN.98.YNRL9840 ---G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 1986
C.CY.09.CY260 ---G-----------C---AY---C------GA---A--------------A--R---W-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 2025
C.ES.07.X2118_2 ---G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A-----G-------------------T--C--------------------A--G--G--------------------------------T--------C-----A------- 2218
C.ET.02.02ET_288 -------------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 2004
C.GE.03.03GEMZ033 -------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C-----A------- 1983
C.IL.98.98IS002 ---G---------------A-G--G------GA--G---------------A--------------------------C-----T--C--------------T-----A--G--------------G-----------------------G-----C-----A------- 2136
C.IN.03.D24 -------------------AC----------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A----------T--A--G--------------G-----------------------G-----C-----A------- 2838
C.KE.00.KER2010 G------------------AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A------- 1983
C.MM.99.mIDU101_3 ---G---------------AC--C-------GAG--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C--A------- 2153
C.MW.93.93MW_965 -------------------AC--C-------GA---A--------------A------A----G--------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--G---- 1989
C.SN.90.90SE_364 -------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 1971
C.SO.89.89SM_145 ---G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----C- 2023
C.TZ.02.CO178 ---G-----------T---A-G-C-------GA---A--------------A------A----------------------------C--------------------A--G--G-----------G--------------------T--G-----------------C- 1983
C.US.98.98US_MSC3018 ---G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 1977
C.UY.01.TRA3011 -------------------AC--C-------GAC--A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----------A------- 1974
C.YE.02.02YE511 -------------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A------- 1977
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---G---------------AC--C-------GAT--A-------G------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------------------------------G-----C-----A------- 2206
C.ZM.02.02ZM108 -------------------ACT-C-------GAG--A-----G--------A------A----------------------G--T--C--------------------A--G-----------A--G-----------------------G-----C-----A------- 2771
D.CD.83.ELI -------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A----------------------------C--G------------------------------------------- 2348
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------------AC---------------A--------------A----------G---------------------------------------T-----------------------G--------G---------------------------------- 2001
D.CY.06.CY163 ---------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C------------------------- 2010
D.KE.97.ML415_2 ----------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------------------------------G--------G---------------------------------- 2268
D.KR.04.04KBH8 -------------------AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G-----------------------------------A------- 2761
D.SN.90.SE365 ------------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G-----------------------------C-----A------- 2819
D.TD.99.MN011 -------------------AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G--------------------T---------------------- 2026
D.TZ.01.A280 ----------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G------------------------------------------- 2003
D.UG.99.99UGK09958 -------------------AC--------------CA------G-------A----------G-------------------------------A----C--------------------------G--------------------T---------------------- 2001
D.YE.02.02YE516 -------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T---------------------- 2013
D.ZA.90.R1 ---------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------- 2122
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------C--AC------A----A---A--A-----A---A-A---------------A----------------T--------T--------T--------------------------------G-----------T--------------A------- 1905
F1.AR.02.ARE933 -------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C-----------------A------- 2096
F1.BE.93.VI850 ------G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A------------A------- 2139
F1.BR.07.07BR844 -------------------A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G---------------------------------------A------------A---------G------------------C-----G-----------A------- 2583
F1.CY.08.CY222 ----------------C--AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------T-----------------C--------------------------T--------------A------- 1995
F1.ES.x.P1146 ---G---------------AC------A---G----T--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------- 2079
F1.FI.93.FIN9363 -------------------AC---G--A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--G--------------------C-----A------- 2131
F1.FR.96.96FR_MP411 G---------------C--AC------A--------T--------A-----A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------T--------------A------- 2004
F1.RO.96.BCI_R07 ---G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T--------------A------- 2826
F1.RU.08.D88_845 -----------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T-------------------------------------C--A------- 2261
F2.CM.97.CM53657 -------------------AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G-----------------------------------------------A------- 1992
G.BE.96.DRCBL ---G---------------AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------------------------------G------------G--------------G--C-----A--G---- 2766
G.CM.04.178_15 ---G--------------GAC---------------A-------------------------GG--------C--------------C------A---------------------------G---------------G--------------G--------A------- 2323
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------G-----------------C-----A------- 2042
G.CU.99.Cu74 ---G---------------AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A-------------A--G-----------------------------------------G--C-----A------- 2406
G.ES.09.X2634_2 ---G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A-------------------------------------------G-----C--------G--C-----A------- 2285
G.GH.03.03GH175G ---G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------------------C-----A------- 2842
G.KE.93.HH8793_12_1 ---G-----------C---AC---------------A-------G------A------------------------------------------A------------G------G--------------------------------T-----G--C-----A------- 2203
G.NG.09.09NG_SC62 ---G------G--------AC-----------TG--A--------------------------------------------------C--G---A-------------------G--------------------G--G--------------G--C-----A------- 1994
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B.FR.83.HXB2 AGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTC 2802
Pol __E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__
G.PT.x.PT2695 -------------------AC---------------A-------G------A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------------G--C-----A------- 2744
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C-----A------- 2199
H.BE.93.VI991 -------------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G--------------------A------- 2191
H.BE.93.VI997 ---G---------------AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A-------------A--G--G--------------------------G--------------C-----A------- 2126
H.CF.90.056 -------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C-----A------- 2149
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C-----A------- 2320
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------G--------AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G---------------------------------------.----------T--G--G--C-----A------- 1996
J.CM.04.04CMU11421 R------------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-----R------- 2308
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C-----A------- 2116
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C--------------------------------------------------------T--------C-----A------- 2117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T--------C-----A------- 1998
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-----A------- 1998
01_AE.AF.07.569M -------------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C-----------------------------G--------A------- 2008
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------T--------AC-----------A----------G-------A-----A-----------------------G--------------------T--T---G----------C-----------G--------------------G--C-----A------- 2751
01_AE.CN.09.1119 -------------------AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G---C----------------G--C-----A------- 2036
01_AE.HK.04.HK001 -------------------AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A-----C- 2164
01_AE.JP.x.DR0492 -------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------GA----CGAC-G------G--------------------G--C-----A------- 2814
01_AE.TH.04.BKM ------G------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C-----A------- 2754
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C-----A------- 2007
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------C---AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C-----A------- 2057
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------G--G---AC------------------------------A--G-------G------------------------------------------------------T--------------------------------------C-----A------- 1989
02_AG.CY.09.CY256 ---------------C---AC---C------YT------------------A--------------------------------------------G-----Y--------------T--------------------------------------C-----R--G---- 1998
02_AG.ES.06.P1261 -------------------AC---T--------------------------A--------------------------------------------------------------G--T-----------------------------------G--C------------- 2239
02_AG.FR.91.DJ263 G------------------AC------C-----------------------A--------------------------------------------G----G---------G-G---T--------------------------------------C------------- 2150
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------------GAC---G------TT---A--------A-----A-----------------------G------------------A----------------------TG-------------------------C-----------C------------- 2826
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C--------------------------------C------------- 2797
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------------------AC---C--------------------------A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------C------------- 1994
02_AG.SE.94.SE7812 -------------------AC---C-----------A--------------A----------G-------------------------------A----------------G---A-T-------G------------------------------C------------- 2174
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T----GCAT---AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A--------------------------------C------------- 1999
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------AC---------------A-------G------A------------------------------------------A----------------------TG-------------------------------------------A------- 1999
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------AC---C-----------A--------------A-----------------A-----------------------------------------------T--------------------------------------C------------- 1992
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------- 2028
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-----A------- 2168
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG------------------------------------------- 2184
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T--------------------------------------------A--G---- 2830
07_BC.CN.98.98CN009 ---G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 2134
08_BC.CN.06.nx2 ---G---------------AC--C-------GAT--A--------------A------A----------------C-----------C------A-------------A--G--G-----------G--------G--------------G-----C-----A------- 2736
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G-----------------------------------A------- 2004
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G------------------------------------------- 2181
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T--------C-----A------- 2166
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G-----------------------------A------- 2807
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G-----C-----A------- 2207
14_BG.ES.05.X1870 -------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A----------------------------------------------------------G--C-----A------- 2269
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--G---- 2201
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C-------------------C------------- 2165
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------A------- 2016
18_cpx.CU.99.CU76 ------G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A-------------------------------------------------------------------A------- 2107
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G-----------------------------C- 2028
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G--C-----A------- 2268
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C------------------------- 2007
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-----A------- 2010
23_BG.CU.03.CB118 ------------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G------------------- 2245
24_BG.ES.08.X2456_2 G-----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------------------------------------G-----------------------G-----A------------- 2253
25_cpx.CM.02.1918LE ---G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G--A-----A------- 2010
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G--C-----A------- 2807
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G-----C-----A------- 2793
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G---------------- 2168
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------A----- 2203
31_BC.BR.04.04BR142 ---G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A------- 2274
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T--------------------------------------------A--G---- 2437
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------A-------C--------A-----------------------------------------------------------------------------G-----C--------------G-----G-----T--------------A------- 2103
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C-----A------- 2004
35_AD.AF.07.169H -------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-------T-----------G-----C--------------------G-----T--------C-----A------- 2002
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T--------------------------------------C-----A------- 2007
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G--C-----A------- 1992
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------A-G-----A---G----T--------A-----A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----- 2225
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C------------------------ 2279
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G-------------------------------------------- 2285
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------AA------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G-----------------------------R------- 2340
43_02G.SA.03.J11223 ---G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G--C-----A------- 2327
44_BF.CL.00.CH80 -------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------G-----------------------------A------- 2244
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A-------------------GA-T--------------------------------------------A------- 2788
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 2240
47_BF.ES.08.P1942 -------------------A-------C--------A--------------------C-----------------------------------------------------------------A-----------------------T--------------A------- 2241
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T-----------------------------------C--------------------------T--------------A---G--- 2007
49_cpx.GM.03.N26677 -------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------A------- 2225
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----------------------------------------G------------- 2009
O.BE.87.ANT70 ----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A- 2856
O.CM.91.MVP5180 ---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-----A-----A- 2831
O.CM.96.96CMA102 ----------G----C---AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----Y--C-----G-----G---C-G-----Y--T------T-A--C--A-----A- 2292
O.CM.98.98CMA104 ----------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C----A---A- 2288
O.CM.99.99CMU4122 ----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A- 2287
O.FR.92.VAU ---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C--A-----A- 2368
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A- 2855
O.US.97.97US08692A ----------G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--R-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G--------R--G-----C--T--G---T-A--C--------A- 2253
O.US.99.99USTWLA ----------G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A--C--R-----A- 2285
N.CM.02.DJO0131 ----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C- 2308
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A-----A--G--C- 2307
N.CM.06.U14842 ------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C--A--G--C- 2309
N.CM.95.YBF30 ----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C- 2396
N.CM.97.YBF106 ----------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C- 2394
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W-----T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T-A-----A--G--C- 2203
P.CM.06.U14788 G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A- 2273
P.FR.09.RBF168 R---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A-----------A- 2838
CPZ.CD.90.ANT ---G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A-----A-----A- 2241
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T-----------------------G---- 2344
CPZ.GA.88.GAB1 ---------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A-----------A- 2863
CPZ.TZ.00.TAN1 G--G-----TG-G------AC------A----AGACAT-------------A--------TGC-G----A--A-----C-----T--C--A---A-T--------T--------G--T-CCT----------------------------------G-----A------- 2446
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A- 2862
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B.FR.83.HXB2 AAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGG 2972
Pol Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------T--------G--------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G--T---------A----T--A-----------G--C-------------C------------------A 2180
A1.ES.06.X2110 ----T--T-----------------------------A--G--CC----------------------------A--------G--C-----------------T------A-------T--A-----------G--C--------------------------------A 2210
A1.GE.99.99GEMZ011 -G-----T-----------------------C-----A--G--T-------------G---------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----C----C------------------- 2156
A1.IT.02.60000 -G-----T-----------------------------M--G--T-----------------------------R-----R--A--------------------T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y------------------- 2977
A1.KE.06.06KECst_001 -------T-----------------------G-----A-----CC----------------------------A--------G--C-----------------T---C-----AG---T--A--A-----------------------C-C---T--------------A 2169
A1.RU.08.PokA1Ru -------T--T--------G-----------C-----A--G--T--G--------------------------A--------G--------------------T---------AG---------------------C--T-----A-------------C---------- 2475
A1.RW.93.93RW037A -G-----------------------------G-----A-----A-----------------------------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A--------------C-------------C------------------A 2965
A1.SE.95.SE8538 -------T--------C--------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------T--------GAG---T-----------C--G--C--------C----C------------------A 2171
A1.TZ.01.A341 -------T-----------------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------G--------------T--A-----------G--C-------------CC-----------------A 2174
A1.UA.01.01UADN139 -G-----T-----------------------C-----A-----T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-------A--------------C--T-----A-----------C-----------A 2171
A1.UG.99.99UGA07072 -G-----T---------------A-------------------T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-T--T--A--------------C--------------------------------A 2171
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------------------------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T--A--------------C-------------C------------------A 2413
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------G--------------C--A--G--A---------------------------T-A--------G--C-----------C------C--C----------------A-----------C--------------------------------A 2310
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------G-----------------A-----A-----------------------------A--------G--C-----------C---------T-------------A--A--------------A-----------------------------A 2171
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC-----------------A 2329
B.AR.04.04AR143170 -------T--------C--G-----------------------A---------------------------------------------------------------------AG------------------------------------------------------- 2173
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------M------------------------------------------------------------------------A----A-----------------------Y----------C------------------- 2183
B.BO.99.BOL0122 -------------------------------------A----------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------- 2192
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------T--------------------------------------------------------------G------C----------T--------------------------C----C------------------- 2389
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------------------T------------C----------------------------------------C--------------GT-----------------------------------------GC---T--------------- 2399
B.CN.09.1121 -------------G-----------------------A------------------------A-----------------------------------A-------------------T-------------------------------Y------------------- 2211
B.CO.01.PCM001 -------T--------------------------------------------------------------------------G-----T--------------------------T--------A-----------------------C--------------------- 2177
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------C------------------------------------------------------A----A-----A----------------------------C------------------A 2519
B.CY.09.CY266 ----T---------------------------------------C-------------G--------------A------------------------------C----CCC------------A--------------T-----C------------------------ 2189
B.DE.86.D31 -------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------ 2518
B.DK.07.PMVL_011 -------T-----------------G-----------------------------------------------A---------------------------------C------------------------------------------C---T--------------- 2337
B.DO.05.05DO_160884 -------------------R-----------------TK-------------------G------------T--------------------------------------A-R--------------------------------------------------------- 2183
B.EC.89.EC003 -G-----------------------------------------------------------------------A-----A-----------------------------------------A--------------C--------------------------------- 2097
B.ES.09.P2149_3 -------------------------------------------AC----------------------------A---------------------------------A-----A-------------------------------------------------------A 2428
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------------------G--------------------------------C------------------------------------C----------T--A--R--------------T--------C--------------------- 2180
B.GA.88.OYI_397 -G--------------C--------------------A-----------------------------------------------------C------------------A----------A------------------------------------------------ 2515
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------T-G--A--------------------G--------------------------C--C--------------------A-----A--------------C--T----------C------------------- 2168
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------TK-------------------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y--------------------------------A 2173
B.IN.x.11807 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------- 2319
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------------Y-----------------------------------------------------------------A-------------A-----A--------T-----A------------------------ 2180
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------C--T-----------------------------------A-----------------C--------A---------A----------A--------------C------------G-------------------- 2976
B.KR.04.04KMH5 -------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2950
B.MM.99.mSTD101 -------------------------------------T--------------------------------C--------------------C--C--------T------A--------------------------------------G-------------------- 2362
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------C--T--G-----------------------------------C---------------------------------A---------------------------------------C------------------- 2537
B.PE.07.502_2649_wg8 ----T----------------------------------------------G---------------------------A------------------------------A----A--T--------C-----------------C------------------------ 2393
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------T-------------------------------------------A-----------C---------------A----------------C------------------------------------------ 2180
B.RU.04.04RU128005 --------------------------------------T----R-----------------------------------------------------------A------A----------------------------------------------------------- 2463
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------------------------------C----------------C--------C--------------------C--C--------T------A--------------------------------------G-------C------------ 2186
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------G------------------C----------G---------------T-------------------Y------------------A----A-----------------------T----------C------------------A 2192
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----T---------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------A------------------------------------------------ 2971
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------T-----------------------------------------------------C-----------------CA----------------C-----------------C-----------------------A 2198
B.US.11.ES38 ----------------------------------C--T-----------G--------------------------C------------------------------TG----AG---------------------C--------------------------------- 2907
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------------------C--------------------------------------A------------------------------------A----A--------------------C-------------C------------------- 2174
B.YE.02.02YE507 ----------------C--G------------------T---------------------------------------------------------------------------CA-----A-----C--------C--T---------T-------------------- 2189
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------T------------C----------------------------------G---------------T-A------------------------------------A----------------------------------------------------------- 2404
C.AR.01.ARG4006 -G-----T--------C--------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-----------------------A--------- 2156
C.BR.04.04BR013 ----T--T-----------------G--------C--A---------------C----------G-----------------G-----------------A--T--G------AG---T-----A-----------C--------C----A------------------A 2436
C.BW.00.00BW07621 -------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------TC--------A-T--------A-----------C-----------------------A--------- 2325
C.CN.98.YNRL9840 ----T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T------G---------A-----------C-----------------------A--------- 2156
C.CY.09.CY260 -------T--------------------------C--G--------G-----------------G-----G--A--------G--------------------T----------R---------A-----------C----------------------CA--------- 2195
C.ES.07.X2118_2 -------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------C-----G--------------------T---------AG------A--A--C--------C--------------------------------- 2388
C.ET.02.02ET_288 -------T-----------------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A--------- 2174
C.GE.03.03GEMZ033 -------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------C--------C--T--------------T-----A-----------C-----------------T-----A--------- 2153
C.IL.98.98IS002 -------T--------C--------G--------C--AT-------------------------G--------A---A----G-----------C--------T--------GAG---------------------C-----------------------A--------- 2306
C.IN.03.D24 ----T-----------C-----------------C--A--------------------------G-----------------C--C--G--------------T---T----------------A-----------C-------------G---------A--------- 3008
C.KE.00.KER2010 -------T-----G--------------------C--A--------G-----------------G-----------------G--------------------T------A--A----------A-----------C-------------G---------A--------- 2153
C.MM.99.mIDU101_3 ----T--T----------T---------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---T----------------------------C-----------C-----------A--------- 2323
C.MW.93.93MW_965 -------T--------------------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---------A----------A-----------C--------------------------------- 2159
C.SN.90.90SE_364 ----T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T----------G---------A-----------C-----------------------A--------- 2141
C.SO.89.89SM_145 -------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------C--------T----------G---------A-----------C-------------C---------A--------- 2193
C.TZ.02.CO178 -------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------C-------------G---------------------C-------------C------------------- 2153
C.US.98.98US_MSC3018 -------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T------A-------------------------C-------------C---T-----A--------- 2147
C.UY.01.TRA3011 ----T--T-----------------G--------C--A--------------------------------------------G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-------------C---------A--------- 2144
C.YE.02.02YE511 -------T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C-----------------------A--------- 2147
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------T-----G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------G--T----------G---------------------C--------C---G----------A--------- 2376
C.ZM.02.02ZM108 -------T--------------------------C--A------------C-------------G--------A--------G--------C-----------T--------G-----------A-----------C-----------------------A--------- 2941
D.CD.83.ELI ----T--------------------------G-----T------C-G--------------------------------------------------------------------T--T-----A-----C--C---------T-------------------------- 2518
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------------------------G------------C-G--------------------------------A-----------C------------------A----T--T--------C--------C-------------C------------------- 2171
D.CY.06.CY163 -------------------------------------G------C-G--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C------------------- 2180
D.KE.97.ML415_2 -------------G------C----------------T------C----------------------------------------------C---------------C----------T--A--A-----------C--------------------------------A 2438
D.KR.04.04KBH8 -------------------G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C------------------ 2931
D.SN.90.SE365 -G-----------------------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C------------------- 2989
D.TD.99.MN011 -------------------------------G-----T------C-G-----------------G--------A---A-A-------------------------------C---T--T--A--A--C--------C--T------------------------------ 2196
D.TZ.01.A280 ----T---------------C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C------------------- 2173
D.UG.99.99UGK09958 -------------------GC----------------T------C--------------------------------------------------------------C----------T--A--A-----A-----C--T-----------------------------A 2171
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------T------C-G-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C------------------- 2183
D.ZA.90.R1 -G--T--T--------A--G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------------TG---------T--------------------------------------------G------ 2292
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T--T------------C--A-------------T---AA---------------G--------------------A-AA---------------------------A-G--G-----------C---------------------G-C------A----------A 2075
F1.AR.02.ARE933 ----T--T-----G-----------------------T-----A--------------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C-----------------A 2266
F1.BE.93.VI850 ----T--------G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------------T--A 2309
F1.BR.07.07BR844 ----T--T-----G-----------------G--C--T-----------------C--G---------A----A--------G---------------------------A-G--T-----------C--------C------------C-C-----------------A 2753
F1.CY.08.CY222 ----T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G--------------------T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C-----------T-----A 2165
F1.ES.x.P1146 -G--T--T-----------------------------T--------G-----------G-----------GT----------A---------------------------A-G--G-----A----T---------C------------C-C-----------------A 2249
F1.FI.93.FIN9363 ----T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A----T-----------C--------C------------G-C-----------------A 2301
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T--T-----------------------------T--------------------G--------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C------------C-C-----------------A 2174
F1.RO.96.BCI_R07 -G--T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C-----------------A 2996
F1.RU.08.D88_845 -G--T--T--T--G-----------------------T--------------------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C------------------ 2431
F2.CM.97.CM53657 ----T--T-----G--------------------C--T-----------------------------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C--------------C-----------G-----A 2162
G.BE.96.DRCBL -------------G--C-C------------T-------GG---------C------G---------------A--------G--------------------T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T--------------A 2936
G.CM.04.178_15 -------------G--C--------C-----T--------G-----------------------------------------A---------------------------A--AG---T--A--------A-----C--T--------------T--------------- 2493
G.CN.08.GX_2084_08 -------------G--C--------T-----T--------G----------------G---------------A--------A------------------------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T--------------R 2212
G.CU.99.Cu74 -------T-----G--C--------------T--C-----G--------------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T--------------- 2576
G.ES.09.X2634_2 -G-----------G--C--------------T-----------T-----------G-----------------A--------G--------C--------G------------AG---T--A--A-----------C--T--------------T----C---------- 2455
G.GH.03.03GH175G ----------------C--------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T--------------- 3012
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------------C--------------T-----T--G--------------------------------A--------G-----C------------------------AGT--T--A--------A-----C--T----------C---T--------------- 2373
G.NG.09.09NG_SC62 -------------G--C--------C-----T--------G---------------------A----------A--------A------------------------------A----T--A--------A-----C--T--------------T--------------- 2164
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGG 2972
Pol Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G_
G.PT.x.PT2695 -------------G--C--------------T------T-------------------------------G--A-----A--G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T----------C---T--------------- 2914
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------G--C--------------T-----T-----------------------------------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T--------------T--------------- 2369
H.BE.93.VI991 ----------------A--G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C------------------- 2361
H.BE.93.VI997 -------------------G-----------------A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----------------------------------------------------------- 2296
H.CF.90.056 -------------------G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C--------------------------------- 2319
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---------A--------- 2490
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------------------------A--------------------G-----------------------A-----------------C--T---T-------------------C--------C--T------------------------------ 2166
J.CM.04.04CMU11421 -------Y-----R--G--G-----------------A-----------G--------R-----C-----------------G--Y--C-----------C--T---------R-------------C--------C--T-----------------------------R 2478
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T------------------------------ 2286
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------------------C--T------------------------------ 2287
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C------------------------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T-----------------A 2168
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A--------- 2168
01_AE.AF.07.569M -------T-----------------------G-----A-----A-----------------------------A--------A--------------------T-----C---AG---T--A--------------C-------------C------------------A 2178
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-----T------------------G----G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---T------G---T--A--------------C-----------------------A--------A 2921
01_AE.CN.09.1119 -G-----T-----------------------G-----A-----T-----G--A--G-----------------A--------A-----------C--------T---------AG---T--A----------------------------C------------------A 2206
01_AE.HK.04.HK001 -G-----T------A-------------------C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C--------------------------------A 2334
01_AE.JP.x.DR0492 -G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C------------C-------------------A 2984
01_AE.TH.04.BKM -G-----T-----------------------G-----A-----T---------GC------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A-----------------------------------------------A 2924
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -G--T--T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C--------------------------------A 2177
01_AE.VN.98.98VNND15 -G-----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A 2227
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------G------C----------T--C-----G---------G----------------------A--------G---------------------C-------------T--A--A-----------C--T---------G----T----CA--------A 2159
02_AG.CY.09.CY256 -------------G--C--------------T--------G--A--------------------------M--R--------A---------------------------A-G--A-----A--------------C--T---------G----T--------------- 2168
02_AG.ES.06.P1261 -------------G--C--------------T--C--------A-----------------------------A--------G-----------------------G---A----A--T--A-----------------T--------KG----T--------------- 2409
02_AG.FR.91.DJ263 ------C------G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------------------------C---------A-------T--A--------------C--T----------C---T--------------- 2320
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------C--------------T-----------A-----------------------------A--------G--------------------TC-----A-------T--A--------A-----C--T---------G----T-----A--------- 2996
02_AG.LR.x.POC44951 -------------G--C--------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T--------------- 2967
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------------G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------G---------------------C-----CC---T-----A--------------C--T---------G----T--------------A 2164
02_AG.SE.94.SE7812 -------------GA-C--------------T--------G--A-----------------------------A-----A--G---------------------------A-------T--A--------------C--T------------------------------ 2344
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------G--C--------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T--------------- 2169
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------G--C---C----------T-----------A-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------------T-----A-----G--- 2169
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G-----------G--C--------------T-----A--G--A-----------------------------A-----A--G-----------------A------T----------T--A--------------C--T---------G----T-----A--------- 2162
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------C--T-----------------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C------------------- 2198
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G-----------------G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC-----------------A 2338
05_DF.BE.x.VI1310 ----T--T--------------------------C--G--------------------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C-----------------A 2354
06_cpx.AU.96.BFP90 -------T-----------------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A--------- 3000
07_BC.CN.98.98CN009 ----T--T--------C-----------------C--A-------------G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---------A--------- 2304
08_BC.CN.06.nx2 ----T--T--------------------------C--A--------------------------------C-----------------------C--------T------A------------------------------------------------C---------A 2906
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G--T-----------------G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T-----------G--- 2174
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------T------------C----------------T------C--------------------------------------------------------------T----------------A-----------C--------------------------------A 2351
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T------------------------------ 2336
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T--T-----G--G--------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C-----------------A 2977
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G-------------------- 2377
14_BG.ES.05.X1870 -------------G--C--G-----------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T--------------T--------------- 2439
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G--T--T--------G--------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--------------------------------A 2371
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C------------------A 2335
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T-----------------------------------T--------------------------C------------------------------------------A----A-----------------------------------------------------A 2186
18_cpx.CU.99.CU76 ----T--T-----------G-----G-----------T--T------------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C-----------------A 2277
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C--------------------------------- 2198
20_BG.CU.99.Cu103 -------------G--C--------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------------T-- 2438
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T-----------C--------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C--------------------------------------- 2177
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G-----T-----------------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A--------A 2180
23_BG.CU.03.CB118 -------------G--C--------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T--------------- 2415
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------------------------------T----------------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T--------------- 2423
25_cpx.CM.02.1918LE ----T--------G--C--------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T--------------- 2180
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----T--------------------------------A-----T-----------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C--------------------------------- 2977
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T------------------------------ 2963
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------------------------G---------------------------------------------------A----A------------------------------------------------------ 2338
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------G---------------------C-------------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T--------------- 2373
31_BC.BR.04.04BR142 -------T-----------------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A--------- 2444
32_06A1.EE.01.EE0369 -------T-----------------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T--------------- 2607
33_01B.ID.07.JKT189_C -------T-----G-----------------------------------------------------------A--------A--------C-----------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A 2273
34_01B.TH.99.OUR2478P -G-----T-----------------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A----------------------------------------------------------A 2174
35_AD.AF.07.169H ----T--T--------C--GC----------G-----A--G--C-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C-----------------T--------------A 2172
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------G--C--------------T--------G--A-------------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T--------------- 2177
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------G--A--------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C------------------- 2162
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C------------------------ 2395
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C-----------------A 2449
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------G--------------------------------------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C-----------------A 2455
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------T------------------------------------C-----------------------------------------------------------------A-------------------------------------C-C------------------- 2510
43_02G.SA.03.J11223 -------T--------C--------C-----T--------G--------R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T--------------A 2497
44_BF.CL.00.CH80 ----T--T-----G-----G-----------------T--------------------G-----------------------G--------------------A------A----A-----------C--------C-------------C------------------- 2414
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----T--T-----------------------------T--T-----G------------------------T----------G-----------------C--T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T--------------- 2958
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T--T-----------------------------T-----T-------------GG-----------------------A---------------------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C-----------------A 2410
47_BF.ES.08.P1942 ----T--T-----G-----------------G-----T-----A---------------------------T-A--------A------------------------T-------A----------------------------------C------------------- 2411
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----T--------------G-------------------------------------G---C---T----C-----------------------C--------T------A-------T------------------------------G-----------G-------- 2177
49_cpx.GM.03.N26677 ----T--T-----------------------------T--T------------------------------T-A--------G-----C-----------C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T--------------- 2395
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G--T---------------C----------------G-----------------------------------------------------C------------------A----------------------------------------------------------- 2179
O.BE.87.ANT70 ----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A 3026
O.CM.91.MVP5180 ----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----A 3001
O.CM.96.96CMA102 ----T--------G--A--G-----T--C--------A-GG--T-----G-----GC----T--T-----CT-A-----R--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-------------C-----A 2462
O.CM.98.98CMA104 ----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----A 2458
O.CM.99.99CMU4122 ----T--------G--A--------T--C-----C--G-GG--C-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-------------T-----C 2457
O.FR.92.VAU ----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A--C------ 2538
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A 3025
O.US.97.97US08692A ----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--TY----GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C--T--C--A---G-------------C-----A 2423
O.US.99.99USTWLA -------T-R---R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T--Y------G-------------C-----A 2455
N.CM.02.DJO0131 ----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T--T 2478
N.CM.04.04CM_1015_04 -------T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T-----------T--T 2477
N.CM.06.U14842 ----T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A--------A------------------G----T-----------T--T 2479
N.CM.95.YBF30 ----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------------T--T 2566
N.CM.97.YBF106 ----A--T--------G---C-------T--------A-----A-----GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T--------------------T-----------T--T 2564
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T--T--------K---Y-------T--------A-----AY----G------------A-------YT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----G-----A--------A--T--------------------------------T--T 2373
P.CM.06.U14788 ----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C--------A 2443
P.FR.09.RBF168 ----T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T--------------A 3008
CPZ.CD.90.ANT ----T--T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A-----GC-A--G--------G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G-----------C-----A 2411
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A--T-----A 2514
CPZ.GA.88.GAB1 -------T--------G--G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T--------C-----A 3033
CPZ.TZ.00.TAN1 ----T--T-----GT-A--GC----------C-----G----------G---A-G---TATG--G--------------A--G-----C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----------C---C-C--T---A-C--------- 2616
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A 3032
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B.FR.83.HXB2 ATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCA 3142
Pol _I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H
A1.AU.03.PS1044_Day0 --C--G-----------------------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A--------------A----------------------C-----------------T--------------A-- 2350
A1.ES.06.X2110 --C--G--------T--------G--------------------C--G-----------G--------------------------C------TT-A----------A---A----------------------C-----------------T--------------A-- 2380
A1.GE.99.99GEMZ011 --C-----------------A--------------------------------------GT-------------------------C------TC-A----------A--------------------------C-----------C-----T--------------A-- 2326
A1.IT.02.60000 --Y-----------------------------------------C--------------G--------------------------Y------TM---------------------------------------Y-----------Y-----T----------------- 3147
A1.KE.06.06KECst_001 G-C--------------------C-----------------------------------G--------------------------C------GC-AG---------A--------------------------C--------------A--TC-------------A-- 2339
A1.RU.08.PokA1Ru --C--------------------C------------------------T----------GGC------------------------A------TC-A-------------------------------------C-----------C-----T--------------A-- 2645
A1.RW.93.93RW037A G-C--G-----------------------------------------G--------T--G--------------------------C------TT------------A---A----------------------C-----------------T--G--------A----- 3135
A1.SE.95.SE8538 --C--G--------------------------------G--------GT-G--------G--------------------------C------TC-A----------A---A----------------------C-----------------T----------------- 2341
A1.TZ.01.A341 --C--G--------T--------------------------------------------G--------------------------C------TC-A----------A-----------C--------------C-----------------T----------------- 2344
A1.UA.01.01UADN139 --C-----------------A---------------------------T----------G--------------------------C------TT-A----------A--------------------------C-----------C-----T--------------A-- 2341
A1.UG.99.99UGA07072 --C--G-----------------------------------------G-----------G--------------------------C------TC-A----------A---A----------------------C-----------------T----------A------ 2341
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G-C--G-----A-----------------------------------------------G--------------------------C------TC------------------C--------------------C--A--------------T--------------A-- 2583
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G--------------A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---------G--G--C-----C--------------C-----------------T----------AT----- 2480
A2.CM.01.01CM_1445MV G----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----------G---A-C-----C--------------C-----------------T-----------T----- 2341
A2.CY.94.94CY017_41 G----G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T---------A-C----- 2499
B.AR.04.04AR143170 ------------------------------------------------T-G-----T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2343
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------R-----------G--------------------------------G--------------------------------A--------T--------------------R--------------------------A----- 2353
B.BO.99.BOL0122 --C--------------------G------------------------------------T----------------A-----------------G-------------------------------------------------------------------------- 2362
B.BR.06.06BR1119 --------C-----------------G--------------G---------------------------------------------------C-------------A---------------------------------------------C-------G--A--A-- 2559
B.CA.07.502_1191_03 --A--------A--------------------------G---------------------TA---------------------A-----------------------------------------------------A---------------------------G---- 2569
B.CN.09.1121 -----G--------------A-----------------------------G--------------------------------T-----------------------------G--------G--------------------------------------------A-- 2381
B.CO.01.PCM001 G-----------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2347
B.CU.99.Cu19 --C--G-----------------------------------G------------------T----------------------------------------------A-------------------------------------------------------------- 2689
B.CY.09.CY266 -----------A-----------C------------------------------------T-----------------C-G--------------------C-----AT-G--------------------------------------------G-------------- 2359
B.DE.86.D31 G----------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2688
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------------------------G-----------C-------------------G------------------------G--------G-------------------------------------------------------A------ 2507
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------A--------G-----------------------C--------------------T-------------------------------------------------------------------------------------- 2353
B.EC.89.EC003 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------A-------------------------------- 2267
B.ES.09.P2149_3 --------C------------------------------------------------------------------------A---------A---------------AC----G--------G---------------------------------A--C----A----- 2598
B.FR.92.92FR_BX08 --C--G------------------------------------------------------T-------------------G----------------------------------------------------------------------------------------- 2350
B.GA.88.OYI_397 --------------------------------------------------G--------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2685
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------G--------------------------------------C-----------------------C-----------------------------T--C--------------------------------------G----------- 2338
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A--------------------------------------------R-----R----- 2343
B.IN.x.11807 -----------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2489
B.JM.05.05JM_KJ108 --Y-----------------------------------------G---------------TA------------------G--------------------C--------------T--C-----------------------------A-------------------- 2350
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------------------------------T----------------------------------------------A-----------------T-----------A-------------------------------- 3146
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------G--------G--------G-----T--------------T-----------------------------------------------------------------A-------------------------------- 3120
B.MM.99.mSTD101 G-----------------------------------------------------------T----------------------------------G-----------T-------------------------------------------------------------- 2532
B.NL.00.671_00T36 --------------T-----------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------G-------- 2707
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------------------C--------------------------------G--------------------------------G-----------------------------A-----------A-------------------- 2563
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G-----------A---A---------------------------------------------------------- 2350
B.RU.04.04RU128005 --------C-----------A---------------------------T----------G--------------------------------------------------------------G-----------------------G--------------------A-- 2633
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------A------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------- 2356
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------C--------------------------------------------------------------------------------R---------G------------------------------------------------------- 2362
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------------C--T----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------ 3141
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------C-------------------------------------------------- 2368
B.US.11.ES38 --------------------------------------------------------------------------G--T-----------------------------A--------------G-----------------------------T----------------- 3077
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------C--------G-----------------------T--------------------------------------------------A--------------------------C-----------G-----T------C---A---A-- 2344
B.YE.02.02YE507 --------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------A------ 2359
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------------A-----------------------------------------------------------------------G--C-----------A--------------------------------------------------------A----- 2574
C.AR.01.ARG4006 -----------A--T---------------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------------A-----------------T-----------------------------------------A-- 2326
C.BR.04.04BR013 -----------A--T-----------------------------------G--------------------------A--------C------GC-A----------A-----------------T--------C--------------A-----------------A-- 2606
C.BW.00.00BW07621 -----G-----A--T-----T--------------------G-----------------G-------------G------------C-----G-C------------A--------------G--T--------C-----------------T--------------A-- 2495
C.CN.98.YNRL9840 -----G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------------G--------A-- 2326
C.CY.09.CY260 --------Y--A--T--------------------------------------------GT-------------------------C------GC------------------C-----------T--------------------------T--------------A-- 2365
C.ES.07.X2118_2 -----G-----A--T--------A-----------------------------------GT------------G------------C------GC---G--------A-----C-----------T--------C------------------C-------------A-- 2558
C.ET.02.02ET_288 -----------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C--------------------C-----------------------G--------A-- 2344
C.GE.03.03GEMZ033 -----------A--T--------C-----------------------------------G--------------------------C-----G-C-AG---C--------G-----A--------T--------C--------------------------------A-- 2323
C.IL.98.98IS002 -----------A--T-----A---------------------------T-------T--G--------------------G-----C--C--GGC------C-----A-----------------T--------C-----------G-----T--G---------A-A-- 2476
C.IN.03.D24 -----------A--T--------------------------G-----------------GT-------------------------C------GC------------AC----C-----------T--------C--------------------------------A-- 3178
C.KE.00.KER2010 -----------A--T-----------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--------A-----C-----------T--------C--------------------------------A-- 2323
C.MM.99.mIDU101_3 -----G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------T--------------A-- 2493
C.MW.93.93MW_965 -----------A--T-----------C--------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------------------------T--------C--------------G-----------------A-- 2329
C.SN.90.90SE_364 -----------A--T---------------------------------T-------T--G------------------C-------C-----GGC------C-----A--------T--------T--------C--A--------------T---------AT---A-- 2311
C.SO.89.89SM_145 -----------A--T--------------------------------------------GT------------G------------C------GC-A----------A-----C-----------T--------C--------------------------------A-- 2363
C.TZ.02.CO178 -----------A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C--------------------------------A-- 2323
C.US.98.98US_MSC3018 -----------A--T--------------------------------------------G----------T------TC-------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------T----------------- 2317
C.UY.01.TRA3011 -----------A--T-----------------------------------G--------G-----T--------------------C-----GGC------------AG----------------T--------C-----------------T--------------A-- 2314
C.YE.02.02YE511 -----------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A-----------------T--------C--A--------------T---------AA---A-- 2317
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------A--T--------------A------------------------------T----------------------T--C------GC-A----------A-----C-----C-----T--------C----------------------------A---A-- 2546
C.ZM.02.02ZM108 --------------T--C--T--------A--G--------------------------GT-------------------------C-----G-C-A----C-----A-----------C--------------C-----------------T--G-----------A-- 3111
D.CD.83.ELI -----------------------------------------------G--------------------------------------C--------------------A--G----------------------------------------------------------- 2688
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------------------------G--C------------------T----T-----------------------------------------AC--A--------TC------------------------------T-----G----------- 2341
D.CY.06.CY163 -----G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-------------G-----------------------------T----------------- 2350
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------A--G--------------------------------------------------A-------------G---------A--G--------C-----------------------------------G-------------- 2608
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------A------------------C---------------------------------- 3101
D.SN.90.SE365 -----------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A-----------C--------------------------------------G-----A----- 3159
D.TD.99.MN011 -C---------------------------A--G-----G-----G---------------T----T-----------------T--C--C-----------------AC------------------------------------------------------------- 2366
D.TZ.01.A280 --------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A--------------------------------------------------G-----A----- 2343
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------------A-----------------G-----------------------------------A-----------------------A---A----------G----------------------------------------------- 2341
D.YE.02.02YE516 -----------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-------------G-----------------------------T----------------- 2353
D.ZA.90.R1 -----------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------------T-----------------------------------------------------------A-- 2462
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A---C--------------------A------------------------------T----------------A--------C-------C-A------A------------A--C---------------C----------G-----T-----G--------A-- 2245
F1.AR.02.ARE933 --------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G--------C--------------------------G----------------------- 2436
F1.BE.93.VI850 -----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G----------------------- 2479
F1.BR.07.07BR844 -----G--C--------------------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----------------G--------------------------------G--------------T-----A-- 2923
F1.CY.08.CY222 --C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT-A----------------------C--------------------------G-----------------A----- 2335
F1.ES.x.P1146 --C-----C--------C--A--------A--------G---------------------T----------------------T--C------GC-A----------A-----------C---------------------------------------C-G-------- 2419
F1.FI.93.FIN9363 -----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------C-AG---------------------C--------------------------G----------------------- 2471
F1.FR.96.96FR_MP411 --C-----C--------------------A--G--------------------------------T-----------T--------C------GC-A----------------------C--------------------------G------------C---------- 2344
F1.RO.96.BCI_R07 --C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA----T--C--------------------------G------------C---------- 3166
F1.RU.08.D88_845 --------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----------------------C--------------------------G---------A-------A----- 2601
F2.CM.97.CM53657 -----------------------------------------G--------------------------------------------C------GT-A----------A--------T--C--------------------------G-----------------A----- 2332
G.BE.96.DRCBL ----------------T.......--------------------------------T--G--------------------------C-------C------------A-----G-----C-----------------A-----------A-------------------- 3099
G.CM.04.178_15 G-------------T--------G--------------------------------T--G--------------G--------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G--------------A--------------------------A----- 2663
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T-A----------A--G--G-----C--G--------------A--------------------G-CC-------- 2382
G.CU.99.Cu74 --------------T-----------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------------A----AA-----C-----T-----------A--------------------------A----- 2746
G.ES.09.X2634_2 --------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A---------------AG-----C-----T-----------A------------------A------------- 2625
G.GH.03.03GH175G -----------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G-----C-----------------A--------G-----------------A----- 3182
G.KE.93.HH8793_12_1 --------C---------------------------------------C-------T--G--------------------------C-------T-A----------A--G--G-----C-----T-----------A-------------------------------- 2543
G.NG.09.09NG_SC62 --C-----------------------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----C-----AT-G--G-----C--G--------------A-------------------------------- 2334
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B.FR.83.HXB2 ATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCA 3142
Pol _I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H
G.PT.x.PT2695 --------------------------------------------------------T-----------------------------C-----G-T-A----------A-----G-----C-----T-----------A-------------------------------- 3084
G.SE.93.SE6165_G6165 G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A-------------------------------- 2539
H.BE.93.VI991 --------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA----T--C--------------------------------------------A--A-- 2531
H.BE.93.VI997 --------------T-----------------------------------------T--G--------------------------C-----------------T--A---A----T--C-----T-----------------------------------------A-- 2466
H.CF.90.056 --------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A-- 2489
H.GB.00.00GBAC4001 --------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A-- 2660
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C--------A-----C-----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C-----AG----------C--G-----------C--------G--------T--G-------AA----- 2336
J.CM.04.04CMU11421 R-C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C-A----C-----MC----C--------G-----------C--------G--------T----------AA----- 2648
J.SE.93.SE9280_7887 --C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----- 2456
J.SE.94.SE9173_7022 --C--------------C-----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----- 2457
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---T-A--C--------------------C-----G--------------------A-- 2338
K.CM.96.96CM_MP535 G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G--------------------A-C 2338
01_AE.AF.07.569M --C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----------G-----C--------------------C--------R--------T----------------- 2348
01_AE.CF.90.90CF11697 --C--------------------G-----------------------------------G--------------------------A-A----GC-A----------A--------------------------C-----------------T----------------- 3091
01_AE.CN.09.1119 --C--------------------G-----------------------G-----------G--------------G-----------C-------T-A----------A--------------------------C-----------C-----TC---------------- 2376
01_AE.HK.04.HK001 --C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A----------------------C-----------------------------A----- 2504
01_AE.JP.x.DR0492 --C--------------------G-----------------------G-----------GT-------------------------C----A--C-A----------A--G-----------------------C-----------------T----------------- 3154
01_AE.TH.04.BKM --C--------A-----------G-----------------------G-----------GT-------------------------C-------T-A----------A--G-----------------------C----------------------------------- 3094
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --C--------------------G-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T----------------- 2347
01_AE.VN.98.98VNND15 --C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C--A--------------T----------------- 2397
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-AG--------GG--G--A--T--C-----T-----------A------------------C-G----AA----- 2329
02_AG.CY.09.CY256 -----------------------------------------G--------------T---GCA-------------------------A-----C-A----------G-----G-----C-----Y-----------A-----------A--T--G--G----------- 2338
02_AG.ES.06.P1261 -----------A-----------------A--------------------------T--GGCA---------------C-------C-------T-A----------G-----G-----C-----T-----------A--------------------G----------- 2579
02_AG.FR.91.DJ263 --------------------------------------------------------T--GGCA-----------C----------AC-A-----T-A----------G---A-G-----C-----T-----------A--------------------G----A------ 2490
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------------A--------------------------------C--T--GGCA--------------A-----A--C-------C-A-C--------GT-G--A--A--C-----T-----------A-----------A--------G----------- 3166
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G----------- 3137
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------------------------------G-----------------T---GCA--------------------A--C------GC-A----------GG-G--GG----C-----T-----------A--------------------G----------- 2334
02_AG.SE.94.SE7812 --------------------------------------------------------T--GGCG-----------------------C-------C-A-------G--G-----G-----C-----T-----------A-----------A--------G-----A----- 2514
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A-----C-----T-----------A--------------------G----------- 2339
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---------------------------------------------------T--GGC------------------------C------GC-A----------G--G--G--T--C-----------------A--------------------G----------- 2339
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C--C----T-A----------G-----A-----C-----T--------------------G----------------------- 2332
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G--------------------------------------------------G----------- 2368
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G--------------------A-- 2508
05_DF.BE.x.VI1310 --C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG----------C--------------------------------------------A--A-- 2524
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G--------------------A-- 3170
07_BC.CN.98.98CN009 -----G--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------G----------- 2474
08_BC.CN.06.nx2 -----------------------C-----A------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C----------------------------------- 3076
09_cpx.GH.96.96GH2911 --C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------A--C--------------------------G--------------------A-- 2344
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G--------------T------------------------------C----------C-- 2521
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A--------------------------C--------G--------------------A--A-- 2506
12_BF.AR.99.ARMA159 -C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G-----------------------------------------------T----------------- 3147
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G--T-----------------CC-------G-------------------------- 2547
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----------A--G--G-----C-----T-----------A--------------T----------------- 2609
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G-----------------------C-----------------T----------------- 2541
16_A2D.KR.97.97KR004 G----G--------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------T----G------------------------------T----------------- 2505
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C------------------------------------------------------------- 2356
18_cpx.CU.99.CU76 --C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----------A--------A--C-----------------A--------G--------------------A-- 2447
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A-------------------------------------------------------------- 2368
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------------G----------------------------------------------------------------GA--------T-T------------------A--------------T----------------- 2608
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G-----------------------------------------------------A----- 2347
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A--------------------------C-----------------T----------A------ 2350
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-------T--------------------A-----------------------T-------- 2585
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C-----------------AC----A--T--------T-----------A-----------------------------A-- 2593
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A--------------------------C----------------------------------- 2350
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A-----------C--------------C----------------------------------- 3147
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A--------------G-----------C-----------------------G----------- 3133
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------------------------C----------G------------------------------------------------------------------------------------------------ 2508
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------------------------------------C-----------------------------------------G----------------------------------------------------------A-A---- 2543
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-- 2614
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G-----------------------A--------------------G-----A--A-- 2777
33_01B.ID.07.JKT189_C --C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C--------------T-----------------C-----------C-----T-----T----------- 2443
34_01B.TH.99.OUR2478P --C--------------------------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G--------------------------A-------------------------------- 2344
35_AD.AF.07.169H -----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A-----------------------A---A----------G-----------C-----------------T----------------- 2342
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G----------- 2347
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A-----------C-----------------A--------------------------A--A-- 2332
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------------------------------------C--T---------------------------C----------------------------------------------------------------G----A------ 2565
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--------A------------------G------------------C---A------------AAA----- 2619
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT----------C--------------------------G----------------------- 2625
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------A-----------------------------------Y-----C--T-----------------R-----Y-----------------A---------------------------------R---------------------------- 2680
43_02G.SA.03.J11223 ---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G---G----------A---------------------C----A----- 2667
44_BF.CL.00.CH80 G-------------------C-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------G-----------C-----------------T----------------- 2584
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C-AG---------A--G-----A--C---------------C-A--------G--------------------A-- 3128
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----------G-----------C--------------------------G-----T----------------- 2580
47_BF.ES.08.P1942 --------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--------------G-------------------------------------------------------- 2581
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------------------------------T----------------------------------------------G---A----T-----------------C--A--------------T--------------A-- 2347
49_cpx.GM.03.N26677 --C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C-.----------A--------A--C--------------------------G-----------G--------A-- 2564
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------------------------------T-----------------C---------------------------A---------------------------------------------------AA--A-- 2349
O.BE.87.ANT70 --A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-- 3196
O.CM.91.MVP5180 G-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T-G-CAG-A-- 3171
O.CM.96.96CMA102 --A-----C-----------C--C-----A--------------------T------------TCA-----------TC----C--A-----G---G-C--C-----GT---AA--T-G---G------------C-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-- 2632
O.CM.98.98CMA104 G-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-- 2628
O.CM.99.99CMU4122 --A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-- 2627
O.FR.92.VAU G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C-G-CAG-A-- 2708
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-- 3195
O.US.97.97US08692A --A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------C------------TCA----T------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G---------------CC-C-----------A--T---CCTC-GACAG-A-- 2593
O.US.99.99USTWLA G-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R--------------A-----------A--T---CC-T-R--AG-A-- 2625
N.CM.02.DJO0131 --------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C---CA--A-- 2648
N.CM.04.04CM_1015_04 --------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC---CA--A-- 2647
N.CM.06.U14842 G-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA----- 2649
N.CM.95.YBF30 --------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A-- 2736
N.CM.97.YBF106 --------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G-----------CC-C-----G-------------------CA--A-- 2734
N.FR.11.N1_FR_2011 G-------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G---A--C--T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G---------------C--ACA--A-- 2543
P.CM.06.U14788 C----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A-- 2613
P.FR.09.RBF168 --------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A-- 3178
CPZ.CD.90.ANT --A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--------------TA-G-----TACTGCA-- 2581
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---CCT----A-G-A-- 2684
CPZ.GA.88.GAB1 G----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T-----T-AT--A-- 3203
CPZ.TZ.00.TAN1 -AA----T------T--C---T-A--T--A--T-----G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T-----C------G--C-C-----TG-G-AC--T--C-----T---------C-T--CA----T--A--TC-TA-TGA--A-G-A-- 2786
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA---- 3202
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B.FR.83.HXB2 TAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTG 3309
Pol __R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C------...--------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAT--------G--G--A---------- 2517
A1.ES.06.X2110 ----G----------A---T-----GCT-----A-----C------T-C--T--C------...--------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C-----------------------G------------- 2547
A1.GE.99.99GEMZ011 ---G---------------T-A---GCT-----AA----C-----GT----T--T------...-----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A------T---T---------------- 2493
A1.IT.02.60000 -----MG------------Y-A---SCC-----A-----S------T----Y---------...-----G--------------------Y-----------A-----------------C-----------C---------A----------T---------------- 3314
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------A--AT-A---GC------------C------T-G--T---------...-----G--------------------------------G-----G-----------C--G--------C--------------A--------G--A--T-----A- 2506
A1.RU.08.PokA1Ru -------------------T-----GCT-----A----A-------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C-----------AT-A-----T---------------- 2812
A1.RW.93.93RW037A ----G----------A--TT-----GCT-----A-----C-----GT----T--------T...-----G--------G-----------T-----------A--------A--------C-----------C---------CA-------------------------- 3302
A1.SE.95.SE8538 ---------------A---T-A---GCT-----A-----C-----------T--C------...-----G--------------A-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAC--------------A--T------- 2508
A1.TZ.01.A341 ---------------A---T-A--GGCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------------------A-----G-----------C--G--------C--------------------------A---------- 2511
A1.UA.01.01UADN139 -------------------T-A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A----------T---------------- 2508
A1.UG.99.99UGA07072 ----------G-G------T-----GCT-----A-----T------T----T---------...-----G--------------A-----T-----------A-----------------C---------------------CA-------A-C-----A---------- 2508
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------G-G--A---T-A-----G-----A-----C------T-A--T---------...-----G--------------------T-----------G-----------------C-----------C---------CAA--------C---------------- 2750
A2.CD.97.97CDKTB48 ----G--------------T-A--GGCT---T-A--A--A------T----T---------...-----G--------------------T--G--------A-----G--T--------C--G--------C---------AA-------------------------- 2647
A2.CM.01.01CM_1445MV ----G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T---------...--------------G-----------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G---------------- 2508
A2.CY.94.94CY017_41 ----GT------------AT-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT---------...--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA-------------------------- 2666
B.AR.04.04AR143170 ----G-------------T-----------------A------------------------...-------------------------------------------------------------------------------A-------------------------- 2510
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------A---------------------------T-A------------...--------C------------------------------------------------------------------------------------------------- 2520
B.BO.99.BOL0122 ------------------A--A---------T------A------GT-A-----------T...--------------------------------------------------------------------------C------------C-T---------------- 2529
B.BR.06.06BR1119 -----T------------A-------------------A-------T-------------T...--------------------------T--------------------------------------------A-----------------G--G------------- 2726
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------G---T------A------CT--------------...--G--------A--------------------------G-----------------C------------------------------------------------- 2736
B.CN.09.1121 ----------G-------A---------------------------T-A------------...-----------------------------------------------------------------------A--------------------G------------- 2548
B.CO.01.PCM001 ----------G----A--A------G------------A-------T--G-----------...--------C-----------------T-----------------------------C-----------------C---A-A------------------------- 2514
B.CU.99.Cu19 ------------------A-------------------A-------T--------------...-----------------------------------------------------------------------------------------G---------------- 2856
B.CY.09.CY266 ------------------A-------------------AA------T--------------...--------------------C-----------------------G-----------------------C--------------A-----------T---------- 2526
B.DE.86.D31 ------------------A--------------------------GT----T---------...------------------------------------------------------------------------------AC-------------------------- 2855
B.DK.07.PMVL_011 ------C-----------A--------G----------A-------T--------------...--------------------------------------------G--T--------------------------------A------------------------- 2674
B.DO.05.05DO_160884 ------------------R--A---G----------A---------T-------M------...--------------------------T---------------------------------------------------CAA--------G--R--A---------- 2520
B.EC.89.EC003 ---G-T------------A--A---G--------------------T------------G-...C--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2434
B.ES.09.P2149_3 C-----------------A---------------------------T--------------...--------------------------T------------------------------------------------------------------------------- 2765
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------A-C--A-----------------------GT--------------...------------------------------------------------------R--------------------------------------------------- 2517
B.GA.88.OYI_397 ------------------A---------------------------T--------------...------------------------------------------------------------------------------A--------------------------- 2852
B.GE.03.03GEMZ004 ----G-------------A---------------------------T--------------...--G--------------------------C-------------------------------------------------A-------------------------- 2505
B.HT.05.05HT_129389 ----R-------------A------G-R--------A--------GT-Y--M---------...--------------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A-Y-----M---------- 2510
B.IN.x.11807 --------T---------A--------G------------------T-A------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2656
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------C-A--A---GC------A----A-------T--------------...--------------------------T-----------------------------------------G-----G---A----------G---------------- 2517
B.JP.05.DR6538 ------------------A------------T-----G--------T--------------...--------C--------------------------------------------------------------------------A--------G------------- 3313
B.KR.04.04KMH5 -----T------------A------G------------AA------T-C------------...------------------------------------------------------------------------------A-AT-A---------------------- 3287
B.MM.99.mSTD101 ---------------T---T-A----------------A-------T--TA----------...--------------------C--------------------------A-----A---------------------------------------------------- 2699
B.NL.00.671_00T36 --------G------A--A--A---------T----A-A-------T--GA----------...--------------------C---------------------------------------------------------------------------CN----N--- 2874
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------A---------------------------T-A-----C------...------------------------------------------------------------------------------A--T------------------------ 2730
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---G-AC---G-------A-------------------AA-----TT--------------...--------------------------------------------------------------------------------A-----C-----G------------- 2517
B.RU.04.04RU128005 ------------------A--A--------C---------------T--------------...--------------------------T-----------------------------Y--R--------M---------AAA--------C---------------- 2800
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------A-------------------A-------T--------------...------------------------------------------------------------------------------A-A-------T----------------- 2523
B.TT.01.01TT_CRC50069 C---G-------------A--A---G----------A-A-------T-G------------...--------------------------T--------------------------------G-------------------A-T----------G------------- 2529
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----T----G-------A-----------------A---------T--------------A..-----------------G--------------------C-----G-----------------------------------------T------------------- 3309
B.UA.01.01UAKV167 ------------------A---------------C-----------T--------------...-----------------------G------------------------------------------------------AA-------------------------- 2535
B.US.11.ES38 ----G-------------A--A-----------A----A------GT--------------...--------C-----------------------------------------------C---------------------A----------C-----A---------- 3244
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------G----A--A------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------CA-------------------------- 2511
B.YE.02.02YE507 ---------------AA-A---------------------------T--------------...--------------------C----------------------------------------------------------AA--------C---------------- 2526
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---G--------------A--A---GGG--------A-AA------T-------C------...--------------------G-----------------C--------------------------G-----A------A--T------------------------ 2741
C.AR.01.ARG4006 ----G-----------A--T-A---G-------A----A----------------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------- 2493
C.BR.04.04BR013 ----G----------A---T-A---G-------A----A-------T-C-T----------...C-G-----------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------------CA------------G--T---------- 2773
C.BW.00.00BW07621 ----GT-------------T-A---AG---C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G--------------G--C---------------------CA---------G-----AGA-------- 2662
C.CN.98.YNRL9840 ----G--------------T-A---G----------A---------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------- 2493
C.CY.09.CY260 ----GM-------------T-A---RG------A--A-A-------T----Y---------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--A---------- 2532
C.ES.07.X2118_2 ----G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C--G-----G-----A------CA------------GA-T---------- 2725
C.ET.02.02ET_288 ---------------A---T-A---G-------C----A-------T-C------------...--G-----------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA------------G--A--T------- 2511
C.GE.03.03GEMZ033 ----G----------------A---G-----T-A--A-AA------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA----------G-G--G---------- 2490
C.IL.98.98IS002 C---G----------T---T-A---G-------A----A-------T--------------...--------------------G-----T-----------G--------T--------C-----------G---------CA------------G--T--------A- 2643
C.IN.03.D24 C---G----------A--AT-A---G----------A-A-------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--G---------- 3345
C.KE.00.KER2010 ----G--------------T-A---G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---------C--G--T---------- 2490
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------------A---G----------A-A-------T--------------...--G--------------------G--T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------- 2660
C.MW.93.93MW_965 ----G--------------T-A--GG-----T-A-----A---------------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------- 2496
C.SN.90.90SE_364 ----G-----G-----A--T-A---G----CT-A----AA------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------T--G--G---------- 2478
C.SO.89.89SM_145 ----G--------------T-A---G-------A----A-------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------- 2530
C.TZ.02.CO178 ----G--------------------G-------A--A---------T--------------...--G--G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------------C---CA------------G--T---------- 2490
C.US.98.98US_MSC3018 ----G----G--------AT-A---G-------A----AA------T----T---------...--G-----------------C-----T-----------G--------------C--C---------------------CA------------G------------- 2484
C.UY.01.TRA3011 ----G-----G--------T-A---G------------A---------C------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------- 2481
C.YE.02.02YE511 ----G-----G----A---T-A---G----C--A----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A-----C--G--T---------- 2484
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----G--------------T-A---AC------AC-A-A-------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA-----------G--T---------- 2713
C.ZM.02.02ZM108 ----G--------------T-----G----C--C----AA------T--------------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C--------------A--------A-----------G--G---------- 3278
D.CD.83.ELI ---G------------A-AT-A---G-------A------------T------G------T...--------------------C-----T---------------------------------------------T-----AAA-----------G--G---------- 2855
D.CM.01.01CM_0009BBY ----T----------A--AT-A---G-----T-A----A---------------------T...--G--------------C--------T---------------------------------------------------AAA--------------A---------- 2508
D.CY.06.CY163 ----G----------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA--------------G-A-------- 2517
D.KE.97.ML415_2 -----GC--G--------AT-A--GG----C--A----A-------T--------------...-----G--------------------T---------------------------------------------------CA---------------A---------- 2775
D.KR.04.04KBH8 ----G-----------A-AT-A--GG------------A-------T-G------------...--------------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A---------- 3268
D.SN.90.SE365 ------------------AT-A--GG-------A------------T--------------...--------------------------T------------------------------------------------G---AA--A-----------A---------- 3326
D.TD.99.MN011 ----G-C---------A-AT-A---G-----T-A----A----------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A---------- 2533
D.TZ.01.A280 ------------------AT-A--GG-C--CT-A----A-------T--------------...--------------------------T--------------------------------G--------G---------AAA-----------G--A---------- 2510
D.UG.99.99UGK09958 ----GT------------AT-A--GGG---C--C----A-------T--------------...-----G--------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A---------- 2508
D.YE.02.02YE516 ---------------AA-AT-A---G-------A---------------------------...--------------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC-------A-A-------- 2520
D.ZA.90.R1 ----G-------------AT-A---G-------A------------T----T--------T...--------------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A---------- 2629
F1.AO.06.AO_06_ANG125 C--GG-------------AT-A---G--------C---AA-----GT----T--------T...------------------------------------A-G--------T--C---------------------------CAA------A-T--G--G---------- 2412
F1.AR.02.ARE933 -------------------T-A---A-------AC---CA------T----T---------...-----------A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G------------- 2603
F1.BE.93.VI850 -------------------T-A---G-------AC----A------T----T---------...--------------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G------------- 2646
F1.BR.07.07BR844 ----G----------T---T-A---G-------AC---AA------T---T----------...G----------A--------C-----------------G------------------GG---------G---------CAAT-------C--G------------- 3090
F1.CY.08.CY222 ---G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT--------------...--G-----------------------------------G-----------------------------G---------CAA--------T--G------------- 2502
F1.ES.x.P1146 ----G-------------AT-A--GG-------AC---AA-----GT----T---------...--------------------------------------G--------T-----A--------------G--------CCAA------A-C--G------------- 2586
F1.FI.93.FIN9363 -------------------T-A---G-------AC---AA------T----T---------...-----------------------------C--------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G------------- 2638
F1.FR.96.96FR_MP411 ---G-TG------------T-A--GG-------AC---AA-----CT----T---------...--G-----------------C-----------------G---------------------------------------CAA-----------G------------- 2511
F1.RO.96.BCI_R07 ---GG----G---------T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T---------...--------------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G------------- 3333
F1.RU.08.D88_845 ---G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T---------...--------------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A---------- 2768
F2.CM.97.CM53657 ---G-----------A---T-A---G-------A-----A------T----T--------T...--------------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT-------C--GAG----------- 2499
G.BE.96.DRCBL ----G----------A---T-A---G-------AC----A------T-------------T...--G-----------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------A-C--G--A-A-------- 3266
G.CM.04.178_15 -------------------T-A---G-T-----AC-A-AA------T-------------T...-----------------G--------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A-A-------- 2830
G.CN.08.GX_2084_08 ----G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R--A--Y------- 2549
G.CU.99.Cu74 ----G-------------AT-A-----------------C------T-------------T...-----------------G-----------C--------G-----G-----C-----C--------------A------CA---------T-----A---------- 2913
G.ES.09.X2634_2 ----G--------------T-A---A----------A--C-----GT----T--------T...-----------------------------C--------G-----G-----------C--------------A------CA---A-----C--G--T---------- 2792
G.GH.03.03GH175G ----G-----G--------T-A---G-------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----------------C--------G------------CA---------T--G--A---------- 3349
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G--------A----AT-A---G-------A-----A------T--------------...--------------------------------------A-----G--T--------C--------G------------CA------------G--A---------- 2710
G.NG.09.09NG_SC62 ----G--------------T-A-----------AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----G---------------------A----A------AA---------C--G--AGA-------- 2501
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B.FR.83.HXB2 TAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGAC...AAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTG 3309
Pol __R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__.__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__
G.PT.x.PT2695 C---G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T...-----------A--------------------------A-----G--------C--C--G-----------A------CA---------C--G--A---------- 3251
G.SE.93.SE6165_G6165 ----G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A---------- 2706
H.BE.93.VI991 ----GA---------A---T-A---GCT---T--------------T-C------------...C-------------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT------------------------ 2698
H.BE.93.VI997 ----G-G------------T-A---GCT---T--------------T--------------...-----G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G------G--AAA------------------------- 2633
H.CF.90.056 ----G--------------T-A---GCT---T------AA------T--------------...--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA------------------------- 2656
H.GB.00.00GBAC4001 ----G----------A---T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T...--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT------------------------ 2827
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----AG------------------G-G-----A------------T--------------...--------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A-----------A---------- 2503
J.CM.04.04CMU11421 C---G----------K--------RG-------R----A-------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------R------CA---------------A-M-------- 2815
J.SE.93.SE9280_7887 -----G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AGA-------- 2623
J.SE.94.SE9173_7022 -----G-------A----------GG-------A----A-------T--TA---------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------------AGAT------- 2624
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G-------------A--A---G-------A-----A------T--------------...-----G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T---------- 2505
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------A--A---G-------A----AA------T--------------...-----G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T---------- 2505
01_AE.AF.07.569M C-----------------A------GCT-----------C------T----T---------...-----G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AAT-A---------------------- 2515
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------A-----A---G-T-----A----AA------T----T---------...-----G--------------------------------G-----------------C-G---------C----------AA------------------------- 3258
01_AE.CN.09.1119 C----T-------------------GCT-----A-----C-----------T--C------...-----G--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA-----------G------------- 2543
01_AE.HK.04.HK001 -----T-------------------GCT---T-A--A--C------T----T---------...-----G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA------------------------- 2671
01_AE.JP.x.DR0492 C---G----------------A---GCT-----A-G---C------T--TTT---------...TGG--G--------G-------------A---------A-----------------C-----------C----------AA------------------------- 3321
01_AE.TH.04.BKM C---G----------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G--------G--------------A-----------------C-G---------C----------AA------------------------- 3261
01_AE.US.00.00US_MSC1164 C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G-----------------------A-----------------C-----------C------G---AA------------------------- 2514
01_AE.VN.98.98VNND15 C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T---------...-----G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA----------G-------------- 2564
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----G-----G-------AT-----G-------AC----C------T--------------...--------------G-----------T-----------A-----------------C--------G--C--------TAA-T-A-----C--G------------- 2496
02_AG.CY.09.CY256 ----G--------R-----T-----GRW-----AC-R-R-------T----T-----R---...--G--------------------R--T-----------A-----------------C--G--------C----A----CA-------------------------- 2505
02_AG.ES.06.P1261 ----G--------------T-----AGC-----AC-A-AA-----G---------------...--------------------------T-----------A-----------------C--------G--C---------CA-T------------------------ 2746
02_AG.FR.91.DJ263 ----G--------------T-----G-------AC-A-AA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------------------------- 2657
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G--------------T-----G-------AC----A------T--------------...--------------------------T--G--------A-----------------C-----------C---------AC------------GA------------ 3333
02_AG.LR.x.POC44951 ----G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T--------------...--------------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------G------------- 3304
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----G--------------T-A---G-------AC----A-----------T---------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------T-----C---CA---------C--G--A---------- 2501
02_AG.SE.94.SE7812 ----G--------------T-----G-------AC----A------T-------------T...G----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C------------------------------------- 2681
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----G--------------T-----G-------AC---AA------T--------------...--------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------------------------- 2506
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------C-A---T-----G-------AC---A-------T-A-----------T...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------AA-------------------------- 2506
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----G--------------T-----GC------A----AA------T--------------...--------------------------T--C--------A-----------------C-----------C---------CA---------C---------------- 2499
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------G----------A------G--------C-----------T--------------...-----------------------------------------------------------------T---------------T------------------------ 2535
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C------------...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T---------- 2675
05_DF.BE.x.VI1310 ---GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T---------...--------------------------------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G------------- 2691
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G---------- 3337
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------A------------T--------------T--------------...--G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------------T---------- 2641
08_BC.CN.06.nx2 ------------------A------G----------A-A-------T--------------...--G-----------------------T-----------G---------------------------------------CA------------G--T---------- 3243
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T---------...-----G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A---------- 2511
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G--------...-----G-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T--T------- 2688
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T...--------C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT-T------- 2673
12_BF.AR.99.ARMA159 ------G-----------A--A--------------A---------T--------------...-----------------------------------------------------------------G---------------------------------------- 3314
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T...--G-----------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G------------- 2714
14_BG.ES.05.X1870 ----G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T...--------------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A---------- 2776
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C-----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G------...--------------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA------------------------- 2708
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T...--------------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA------------G------------- 2672
17_BF.AR.99.ARMA038 C-----------------A--A--------------A-A-------T-A------------...--------------------------------------------------------------------G---------A-A-----------G------------- 2523
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------A--A-----------A----AA------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA-------------------------- 2614
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------T-A--G-------------A-------T--------------...-----------------------G--------------G--------------------G------------------TCA--------------A---------- 2535
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------A----------------G--A-------T--TA---------T...-----------------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C---------------- 2775
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T...--------------------A-----T---------------------------------------------------AAA-----------G--G---------- 2514
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T---------...-----G-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C---------------- 2517
23_BG.CU.03.CB118 ----G-------------A-----------------A-A-------T--------------...--------------------------T--------------------A---------------------------------------------------------- 2752
24_BG.ES.08.X2456_2 ----G-------------A-----------------A-A-------T-C------------...----------------------------AG-----------------------------------------------------------G-----A---------- 2760
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T---------...-----G--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G---------------- 2517
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T...-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA--------------A-A-------- 3314
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G------...--------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A---------- 3300
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------G-------A-----------------AGA------GT--------------...---------------------------------------------------------------------------G----------------G----TT------- 2675
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------A---------------------------T--------------...-----G---------------------------------------------------------------------------------------------------- 2710
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------A-----------C-------A-------T-CGAT---------...--G-----------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A---------T--G--G---------- 2781
32_06A1.EE.01.EE0369 ----GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T...--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A---------- 2944
33_01B.ID.07.JKT189_C C-----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T---------...-----G--------G-----C-----------------A-----------------C-----------C----------AA------------------------- 2610
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------A---G-T-----A------------T----T---------...-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA------------------------- 2511
35_AD.AF.07.169H -----T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T--------------...--G--G--------------------T---------------------------------------------------AC---------------A---------- 2509
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G--------------T-----A-------AC---AT------T--------------...--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA----------------A-------- 2514
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T...-----------------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T-------T-------T-------- 2499
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------A---------------------------T-------C------...-----------------------------------------------------------------------------------------G--G------------- 2732
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G-------------A----------------G----------T--TA----------...----------------------------A-------------------------------------------------A-------------G------------- 2786
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----G...C----------A--------C-----------------G---------------------------------------A----------C--G------------- 2792
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----T------------A-----G--G------C----------C--C------------...--------------------------------------A-----------------------------G---------CAA-----------G------------- 2847
43_02G.SA.03.J11223 ----G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T...--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A---------- 2834
44_BF.CL.00.CH80 ------------------A-------------------A-------T-A------------...--------------------------------------------------------------------------------A-----------G------------- 2751
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------...C----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA--------C--G--A---------- 3295
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C-----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T---------...-----------A--G-----C-----T-----------G---------------------------------------CAAT-----A-C--G--G---------- 2747
47_BF.ES.08.P1942 ------------------A--------------AC---AA-----G-----T---------...-----------------------C-----------------------A-------------------------------------A------G----A-------- 2748
48_01B.MY.07.07MYKT021 C--------------------A---GCT--------A-AC------T----T---------...--------------G-----------------------A-----G-----------C-----------C---------CAA------------------------- 2514
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------A--A---GC------A----AA------T--------------...-----G-----------G--C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--AGC-------- 2731
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------GG-------A---------------------------T-C-----------T...-----------------------------------------------------C-----------------A-------A-T----------G------------- 2516
O.BE.87.ANT70 -----A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T---...-----G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG-----A- 3363
O.CM.91.MVP5180 -----AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T...-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AGTG-----A- 3338
O.CM.96.96CMA102 ---G-A--GGG-T--ATT---T---G-----T-A-ACCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--------C--TM-G--------G-----G--------A--C--G------------T-C--CCAAT-------T--G--A-CA-----A- 2799
O.CM.98.98CMA104 ---G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T...-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--AGTA-----A- 2795
O.CM.99.99CMU4122 -----A--GGG----ATT-------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--G-TA-----A- 2794
O.FR.92.VAU ---G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T...-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AGTG-----A- 2875
O.SN.99.99SE_MP1299 -----AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GGAA-----A- 3362
O.US.97.97US08692A -----A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T...-----G-----A--G--G-----C--T--G--------G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--AGTG-----A- 2760
O.US.99.99USTWLA -----A--G-G-T--ATT---C---G-----T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T...-----------A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCAAT----YA-C-----AGTG-----A- 2792
N.CM.02.DJO0131 ----GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA------- 2815
N.CM.04.04CM_1015_04 ----GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T-CA------- 2814
N.CM.06.U14842 ----GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A-----G--G--AGTA------- 2816
N.CM.95.YBF30 ----GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---...--------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA------- 2903
N.CM.97.YBF106 ----GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T---...-----------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A--------G--GGTA------- 2901
N.FR.11.N1_FR_2011 ----GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T---...-----------A--G-----A--------C--------A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA------- 2710
P.CM.06.U14788 ----CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T---...-----R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T-----A- 2780
P.FR.09.RBF168 ----CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T---...-----------A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AGCT-----A- 3345
CPZ.CD.90.ANT ----GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T---...-----G--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A-----GCC---TGAT-----A- 2748
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A---------...--G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--AGTG------- 2851
CPZ.GA.88.GAB1 -----A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C------...-----------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------GGTA------- 3370
CPZ.TZ.00.TAN1 ---G-A-CTG---A--A----------G--------A-CA------T-AGAG--C--T---...-----GT-----G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CACAT-A------CC---GCAG-----A- 2953
CPZ.US.85.US_Marilyn ---GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T...--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT-----A- 3369

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
63



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 TCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTA 3479
Pol V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------- 2687
A1.ES.06.X2110 -------T--------A--------T---C-A--------------A--A--T------G---------A----C-G--------A--C--G--------G-----------TA--G--A-TA-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------- 2717
A1.GE.99.99GEMZ011 -------T--------A--------A---C-A-----------------C--T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G--------------- 2663
A1.IT.02.60000 -------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G-------------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T-------------G--------- 3484
A1.KE.06.06KECst_001 -------T--------A------------C----------------A-----TG----------G----A----C------G------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------- 2676
A1.RU.08.PokA1Ru -------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----G---G-GA----G--T--G--------AT-----T----G--G--------------- 2982
A1.RW.93.93RW037A -------T--------A--------A---C-A--------------------TG---------------A----C-G-----------C--G---G----------------T--GG-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------- 3472
A1.SE.95.SE8538 -------T--------A--------A---C----------------A-----TG---------------A------G-----G-----C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------A------T-------G--------------- 2678
A1.TZ.01.A341 -------T--------A-----A------C-A--------------A-----TG---------------A------G-----------C------G----------------GA--G--A--T-G--T-----------AT-----T-------G-----G--------- 2681
A1.UA.01.01UADN139 -------T--------A--------A---C-A--------------------T-----------------------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G---------C----- 2678
A1.UG.99.99UGA07072 -------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T----------------A----C-G-----------C------G-----A----------TA--G-G-----G--T-----------AT-----T-------G-----G--------- 2678
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------T--------A--------A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G-----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------------G--A------ 2920
A2.CD.97.97CDKTB48 -------T--------A-----A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G---------------------------T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A---G-----G--------- 2817
A2.CM.01.01CM_1445MV -------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G----------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G-----G--------- 2678
A2.CY.94.94CY017_41 -------T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G-----G--A---T-- 2836
B.AR.04.04AR143170 -------------------------A--------------------------TT----------------------------G-----G--G---G--------T-----------G-------------------------------------------G--------- 2680
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------A--------------------------TG-----------R---A---------------T-----G--------------------------------------------------------------------G--------- 2690
B.BO.99.BOL0122 -------------------------A---C----------------------T-----------G----A----C----------------G-----------G--------------------------------------------------------G--------- 2699
B.BR.06.06BR1119 ----------------A--------A-----A--------------------T-----A---------------------------------------------------------G--------T---C----------T-------------------G--------- 2896
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------A--G-----------------A----------------------C------------G--------G--------G---------------G-----------AC------------------------------G--A------ 2906
B.CN.09.1121 --------------------A-A--A---C-A-----------C--A-----TG---------------A---------------------G---G-----T--------------G-----------C-T-----------------------------G--------- 2718
B.CO.01.PCM001 -------------------------A-----A--------------A-----T-----------G----A---------------------G-----------C------------G----C---T---C---G--G---------T-------------G--------- 2684
B.CU.99.Cu19 -------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------------------G------------C----------------T-------------G--------- 3026
B.CY.09.CY266 -----------------C-------A--------C----------------------------------A---------------------G---G--------T-G------------A--------AG------------------------------G--------- 2696
B.DE.86.D31 -------------------------A--------------------------TG-------------------------------------G---G--------------------------------A-------------------------------G--------- 3025
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------A--A-----A--------------------------A------A---A---------------TA----G--------------------G---G-------------------------------------------G--A------ 2844
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------A--------C-----------------TG-------C-----------------C-----TA----G-----------C-----G------G--A----------------------------------------G--------- 2690
B.EC.89.EC003 -------------------------A--------------------------TG---------------A------G--------------G---G--------------------G-------------------------------A-----------G--------- 2604
B.ES.09.P2149_3 -------------------G-----A--------------C-----------TG---------------A---------------------G------------------------G------------C------------------------------G--------- 2935
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------A--------------------------TG----A----------A------------G--------G--------------------------------------------------------A-----------G--------- 2687
B.GA.88.OYI_397 -------------------------A-----A--------------------TG---------------A-A-C-----------------G--------------------------------------------------------------------G--------- 3022
B.GE.03.03GEMZ004 -T-----T---------C-------A--------------C-----------T-----------------A------------------------G-----------------------A----G-----------------------------------G--A---T-- 2675
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G-----------------------------------------G--------- 2680
B.IN.x.11807 -------------------------A--------------------------TG------------C--A---------------------G------------------------G-------------------------------------------G--------- 2826
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------C-------A--G--A--------------------TG---------------A-----------G---------G--------G---------------G-G--------------------------------------T--G--------- 2687
B.JP.05.DR6538 -------------------------A--------------------------TG---------------A---------------------G---G-----------------A-----GTGT----------------------------------------A---T-- 3483
B.KR.04.04KMH5 -------------------------A---C----------------------TG----------------------------G--------G--------G---------------G-------------------------------------------G--A---T-- 3457
B.MM.99.mSTD101 -------------------------A--G-----------------------TG----------G----A-G-------------------G------------T-----------G-------------------------------------------G--A------ 2869
B.NL.00.671_00T36 -------------------------A---N----------------------T--------------------------------------G-----T---------------A--G------------C------------------A--------------------- 3044
B.PE.07.502_2649_wg8 -T-----------------------A--G--A--------------------------------------------------G------C-G-----A------------------------------------------T-------------------G--A-----G 2900
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------A---------------------------G---------------A---------------------G--------------------------------------------------------------------G--------- 2687
B.RU.04.04RU128005 -------------------------A-----A--------------------T-----------------A--G--G--------------G---G--------------------------------C---G------------------------------------- 2970
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------A--------A--G-----------------------TGG---A----GG----A-G-------------------G------------------------G----------------------A--------------------G--A-----G 2693
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------A-----A--C-----------------TG-------------------------------------G------------------------G-------G---AG---------AA-------------------G--------- 2699
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------A-----------A--------------------------TG-------------------------------T------------------------------G-----------A-------------------------------G--------- 3479
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------A--------------------------TG---------------AA-----G--------------G------------------------G-----------------------T-------------------G--------- 2705
B.US.11.ES38 -------------------------A--------------------A----------------------AA--C-----------------G---G----G---------------G--------T--A-------------------------------G--A---A-- 3414
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------A-----------------------------------C-------A------------------G--G------------------------G-----------A----------A--------------------G--------- 2681
B.YE.02.02YE507 -------------------------A-----A-------------------------------------A---------------------G---G----G--G----------------A-T-----A----------AT-------------------G--A---A-- 2696
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------A--------------------------T------------A---A------------------------G---------------------G----------------G------------------------------------ 2911
C.AR.01.ARG4006 -------T-----------------A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G--A------ 2663
C.BR.04.04BR013 -------T-----------------A-----A--C-----------------------------------A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-------------G-----G--A------ 2943
C.BW.00.00BW07621 -------T-----------------A--G--A--C-----C-----A---------------------------C-G------------------G----------------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----T--G-----G--A------ 2832
C.CN.98.YNRL9840 -------------------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T-- 2663
C.CY.09.CY260 -------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T-----------A--G--G---------T-------CA--G----------T-----------A------T-------G-----G--A------ 2702
C.ES.07.X2118_2 -T-----T-----------------A-----A--C-----------------------A---C------A----C-T--C-----------G--GG----G--------T--CA--G-G--------T-----------AT-----T-------G-----G--A-----G 2895
C.ET.02.02ET_288 -------T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A------ 2681
C.GE.03.03GEMZ033 -------T-----------------A-----A--C--------------------------C--------A--GC-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A------ 2660
C.IL.98.98IS002 -------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C----------------G--------------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--------------A------ 2813
C.IN.03.D24 -------T-----------------------A--C--------------------------------C------C-G--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-------------G--T-----A------ 3515
C.KE.00.KER2010 -------T-----------------A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G-CA------ 2660
C.MM.99.mIDU101_3 -------T-------G---------A-----A--C-----------------------A---------------C-C--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T-- 2830
C.MW.93.93MW_965 -------T--C--------------A-----A--C-----C---------------------------------C-G--C-----------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A------ 2666
C.SN.90.90SE_364 -------T-----A---A-------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G-------C--------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--A------ 2648
C.SO.89.89SM_145 -------T-----------------A---C-A--C-----------------------------G---------C-T-----------------GG----------------CA--G----------T-----------AT-------------G-----G--A------ 2700
C.TZ.02.CO178 -------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-A-----G--------------- 2660
C.US.98.98US_MSC3018 -------T-----------------A-----A--C----------------T-T-------A------------C-T-----------A--G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A------ 2654
C.UY.01.TRA3011 -------T-----------------A-----A--C--------------------------A------------C-G--------------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A---T-- 2651
C.YE.02.02YE511 -------T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A------ 2654
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------C-----------AT-----T-A-----G-----G--A------ 2883
C.ZM.02.02ZM108 -------T-----------------A-----A--C-----------A-----TG--------------------C-G--------------G---G----GT----------CA--G-------G--T-----------AT-----T----T--G-----G--A------ 3448
D.CD.83.ELI -------T--------C-------A--G---A--C--------C--------T-----A-----------A--------------------G-----------------------------------------------AT-------------------G--A---T-- 3025
D.CM.01.01CM_0009BBY -------T-----------------A-----A-----------C--------TT----A----------A---------------------G---G-T------T-------G---------------A----------AT-------A-----------G--------C 2678
D.CY.06.CY163 -------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G-----C--C 2687
D.KE.97.ML415_2 -------T-----------------A-----A-----------C-----C--T-----A-----------A--------C---TGT-----G------------T-G-----T---G-----T----------------AT-------------------G--A------ 2945
D.KR.04.04KBH8 -------T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT-------------------G--------- 3438
D.SN.90.SE365 -------T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT-------------------G--------- 3496
D.TD.99.MN011 -------T--------AC-------A-----A-----------C--------T-----A-----G----A-----------G---------G---G-T---A--T-------G---G-----------A----------AT-------------------G--------C 2703
D.TZ.01.A280 -------T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------------T--G--------- 2680
D.UG.99.99UGK09958 -------T--------------A--------A-----------C--------T-----A----------AA--------C---TG------G---G----------G---------G-------G--------------AT-------------------G--A------ 2678
D.YE.02.02YE516 -------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G--------C 2690
D.ZA.90.R1 -------T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT-------------------G--A--CT-- 2799
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------T--------------A--A---C-A--------------------TG----A--------------------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C------GA--T-----T-------G--T-AG--A------ 2582
F1.AR.02.ARE933 -------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G--A------ 2773
F1.BE.93.VI850 ----------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G--------- 2816
F1.BR.07.07BR844 -------T--------------A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A------ 3260
F1.CY.08.CY222 -------T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G----G-----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T--G--------- 2672
F1.ES.x.P1146 ----------------AC----A--A-----A--------------------T-----------------A--------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G-----G--------- 2756
F1.FI.93.FIN9363 --G----T--------A-----A--A---C-A--C-----------N-----T------------------------------------------G----G-----------CA-GG-G-----G--T-C-------A-TT-----T----------T--G--------- 2808
F1.FR.96.96FR_MP411 -------T--------------A--A-----A--------------------T------------A---A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T------------T-----T-------G-----G--------- 2681
F1.RO.96.BCI_R07 -------T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G-----G--A------ 3503
F1.RU.08.D88_845 -------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G--A------ 2938
F2.CM.97.CM53657 -------T-----------------A---C-A--------------------T----------G-----A---CC----C---------------G-------G--------C---G-G----------T---------AT-----A-------G-----G--A------ 2669
G.BE.96.DRCBL -T-----T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG--------T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT-------G-----G--------- 3436
G.CM.04.178_15 -------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------T-----G--GG-------G--------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A------ 3000
G.CN.08.GX_2084_08 -------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T--G--------- 2719
G.CU.99.Cu74 -------T-----A-----------A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG--------T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T-------G-----G--A------ 3083
G.ES.09.X2634_2 -------T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G----------------CA--G----------T-----------AT-G---T-------G-----G--------G 2962
G.GH.03.03GH175G -------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A------ 3519
G.KE.93.HH8793_12_1 -------T-----A-----------A---C-A--------------------T---------------------C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-CG--------AT-G---T-------G-----G--.------ 2879
G.NG.09.09NG_SC62 -------T--------A--------A---C-A--------------------TT-------------G-AA---C----C-----------G--GG-------T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--------- 2671
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B.FR.83.HXB2 TCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTA 3479
Pol V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L_
G.PT.x.PT2695 -------T-----A-----------A---C-A-----------C--------T------------A---AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-C---------AT-G---T----------------------G 3421
G.SE.93.SE6165_G6165 -------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A------ 2876
H.BE.93.VI991 -------T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T-------------G--------- 2868
H.BE.93.VI997 -------T-----------------A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG----------------C---G-------G---A----G-----AT-G---T-------------G--------- 2803
H.CF.90.056 -------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G--------G 2826
H.GB.00.00GBAC4001 -------T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A---------G--------G 2997
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G--------------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T-------G-----G--------- 2673
J.CM.04.04CMU11421 -------T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T--GT----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G-----------G----A---------- 2985
J.SE.93.SE9280_7887 -------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A---------- 2793
J.SE.94.SE9173_7022 -------T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------AG--------- 2794
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G--------A------ 2675
K.CM.96.96CM_MP535 -------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G--------------- 2675
01_AE.AF.07.569M -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--TRC---------AT----GT------RG-----G--------- 2685
01_AE.CF.90.90CF11697 -------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----TG----A----------AA---C-G-----------C--G---G-T--G---------------G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------G 3428
01_AE.CN.09.1119 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----A-----GA---A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------------G--------- 2713
01_AE.HK.04.HK001 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--------- 2841
01_AE.JP.x.DR0492 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--------- 3491
01_AE.TH.04.BKM -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--------- 3431
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G--C--------C--G---G----------------CA----------G--T-----------AT----GT-------G-----G--------- 2684
01_AE.VN.98.98VNND15 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--------- 2734
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------T--------A-----A--A---C-A--C-----G-----------TG----A----------A----C-G--------T--C--G---G----------G-----TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-----------C-G--------- 2666
02_AG.CY.09.CY256 -------T--------AC----T--A---C-A--------------------TG----A--C-----G-A----C-G-----------C--G---G----G-----------TA--G-GA----GT-T--G--------AT-----T-------G-----G--A------ 2675
02_AG.ES.06.P1261 -------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G---------A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G-----C--- 2916
02_AG.FR.91.DJ263 -------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A------ 2827
02_AG.GH.03.03GH181AG -------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A------ 3503
02_AG.LR.x.POC44951 -------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--A------ 3474
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G-------C--------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------------G--A------ 2671
02_AG.SE.94.SE7812 -------T--------A--------A---G-A------CA-GTCAG------TG----A----------A------G-----------C------G-----A----------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A------ 2851
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A------ 2676
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------T--------A--------A--GC-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G----------------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T-A--------------A------ 2676
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A--C------------C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A------ 2669
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C------------------------------G--------- 2705
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G--------- 2845
05_DF.BE.x.VI1310 -------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT-------------------G--A------ 2861
06_cpx.AU.96.BFP90 -------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G--A---T-- 3507
07_BC.CN.98.98CN009 -------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A------ 2811
08_BC.CN.06.nx2 -------T-----------------A-----A--------------------------A---------------C-T--------------G--G-----------G-----CA--G----------T-----------AT-----T-A-----------G--A---T-- 3413
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G--------- 2681
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G--A------ 2858
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G--A------ 2843
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A-------------------------------G--A------ 3484
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G--------A---T-- 2884
14_BG.ES.05.X1870 -------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G-----G--A-----G 2946
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G--------- 2878
16_A2D.KR.97.97KR004 -------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G--------- 2842
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A-------------------------------G--A------ 2693
18_cpx.CU.99.CU76 -------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G--A------ 2784
19_cpx.CU.99.CU7 -------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT-------------------G--A------ 2705
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G--A------ 2945
21_A2D.KE.99.KER2003 -------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT-------------------G--A------ 2684
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G--------- 2687
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--A------ 2922
24_BG.ES.08.X2456_2 -------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--------------------G-----------AC----------------T-------------G--A------ 2930
25_cpx.CM.02.1918LE -------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G--A------ 2687
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G-----------CT-G 3484
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G--A------ 3470
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G--A------ 2845
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G--------------G--A---A-- 2880
31_BC.BR.04.04BR142 -------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A------ 2951
32_06A1.EE.01.EE0369 -------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G--------A---T-- 3114
33_01B.ID.07.JKT189_C -------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T-----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G----AG--------G 2780
34_01B.TH.99.OUR2478P -------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G--------A------ 2681
35_AD.AF.07.169H -------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G--------------G-----TA--G--T----G--------------AT-------------------G--AC----- 2679
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--------- 2684
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TTTT----G-- 2669
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G-------------------------------------G-----G--------- 2902
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T-------G--T------------ 2956
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G--A-----G 2962
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G-------------------------------------------G------T-- 3017
43_02G.SA.03.J11223 -------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R--A------ 3004
44_BF.CL.00.CH80 -------------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T--G---T-----------G-----------AG----------A----------------T--G--A---T-- 2921
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A--------------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G-----G--A------ 3465
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A------ 2917
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G-----------CA--G-----------A----G--------------------------G--A---T-- 2918
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--------- 2684
49_cpx.GM.03.N26677 -------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A--------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G-----G--A------ 2901
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G------------------------G-------G--------------------G--------------G--------- 2686
O.BE.87.ANT70 -A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-- 3533
O.CM.91.MVP5180 -A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A------------A-AG--- 3508
O.CM.96.96CMA102 -T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTA-R--R------------T-A-A---------G--A-AG--- 2969
O.CM.98.98CMA104 -T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A---------G--A-GG--- 2965
O.CM.99.99CMU4122 -A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG--G--------A-GG--- 2964
O.FR.92.VAU -A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G--A-AG--G 3045
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T-----A-AGT-- 3532
O.US.97.97US08692A -A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT---GTA----G------T-G---T-A-AG-------------AG--- 2930
O.US.99.99USTWLA -A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G-----A------T-A-A---------G--A-GA--- 2962
N.CM.02.DJO0131 -------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT-- 2985
N.CM.04.04CM_1015_04 -------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G-----AT-- 2984
N.CM.06.U14842 -------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT-- 2986
N.CM.95.YBF30 -------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G-----AT-- 3073
N.CM.97.YBF106 -------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT-- 3071
N.FR.11.N1_FR_2011 -------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G--------TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A-----------G-----AT-- 2880
P.CM.06.U14788 -A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-- 2950
P.FR.09.RBF168 -A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-- 3515
CPZ.CD.90.ANT -T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A------T-A-C-A------ 2918
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-----------------TCA------A--- 3021
CPZ.GA.88.GAB1 -------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------T--G-----AG-- 3540
CPZ.TZ.00.TAN1 -G---C-T--C--------G--A--C---C-T--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C---T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG--------AT-G--GT-A-A------T-AGC-------- 3123
CPZ.US.85.US_Marilyn -------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A------ 3539
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B.FR.83.HXB2 AAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAA 3646
Pol _K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------G--------A--C-----------------A--------------------A--A-------A------------C---------------------...--------A----------------------A----TC---TY---------------G 2854
A1.ES.06.X2110 -----------G--------A--C-------------------------T------------A--A-------A------------C---------------------...-----------------G-------------AA---TC---T----------------G 2884
A1.GE.99.99GEMZ011 -G------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A-----------------------------G---------...--G-----A-------------------A--A-G--TC---T----------------- 2830
A1.IT.02.60000 -----C--T--G--------A--------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G---------...--------A-------------------A--G-G--TC---T----------------- 3651
A1.KE.06.06KECst_001 -----C--T----------CA--------T--C-----------------------------A--A-------A------------C---------------------...-----------------G-------------AA---TC---T----------------G 2843
A1.RU.08.PokA1Ru --------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A-------T----------------G---------...----------------------------A--A-G-ATC---T----------------- 3149
A1.RW.93.93RW037A -----C--T--G--------A----------------------------T---------A--A--A-------A----------------------------------...--G-----A----------------------A----TC---G----------------- 3639
A1.SE.95.SE8538 ----CC--T--G-----------C--------------------------------------A--A-------A------------C---------------------...------T-A-----------G----------A----TC---T----------------- 2845
A1.TZ.01.A341 -----C--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A------------C---------------------...-------------------------------AA---TC---T----------------- 2848
A1.UA.01.01UADN139 --------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------...--G-------------------------A--A-G--TC-A-T----------------- 2845
A1.UG.99.99UGA07072 -----C--T--G--------A--------T--------------------------------A--A-------A---G------------------------------...-----------------G-------------AA-A-TC---T----------------- 2845
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---A-C--T--G-----G--A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------...--------A-------------------A--A----TC---T----------------- 3087
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C--T--------G--A-----------------------------------------A--A---------------T-------------------A------...--------A--------G----------A--G--A-TCCA-------C----------- 2984
A2.CM.01.01CM_1445MV ---A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A------...--------A--------G----------A--A----ACCA-T----------------- 2845
A2.CY.94.94CY017_41 ---ACC--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C---...--G--------------G----------A--G----TCCA--------------A---- 3003
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------------T----G----------------C--------------------C---------------...-----C--A-----------G-------A------------------------------ 2847
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------C-----------------------------------------A--------------T------------------------...--------A-----------G------------------A------------------- 2857
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------------------------C----------A---G----T-----------C-------T------C------...--------------------G------C--GC--A------T--T---------A---- 2866
B.BR.06.06BR1119 -----------G--------A--------T--------------------------------------A-T-------------------------------------...-----C----------------------------------------------------G 3063
B.CA.07.502_1191_03 -G-------------------------------A--------------------T-------A---------------------------------------------...--------------------G-------------------------------------- 3073
B.CN.09.1121 ------A----------------------T-----------K------------T------------A------------------------------G---------...--------------------G----------C------------------------G-- 2885
B.CO.01.PCM001 -----G--------------------------------------G---------C----------A--------A------T--------------------------...---------------------------------------A------------------- 2851
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------G-------------------------------------------------------A------...--------------------G-------------A-A-------------------G-- 3193
B.CY.09.CY266 -----G---------------------------------------------------------------A-C-----------------------------A------...--G-----A-------------------------------------------------- 2863
B.DE.86.D31 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------G-------------------------------------- 3192
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------------------------------------C------------AC--G-------------------------------AG---...--G-------------------------A---------CA------------------- 3011
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------------------------------A----------A----------------------------------...--------------------G---------------A----A----------------- 2857
B.EC.89.EC003 -----------------G---------------------------G-------------------A--AA-C-----------------------------A------...--------------------G-------------A------------------------ 2771
B.ES.09.P2149_3 -----------------------C-----------------------------------------------G------------------------------------...--------------------------------A-----------------------T-- 3102
B.FR.92.92FR_BX08 -----G---------------------------------------G-------------------------------------G------------------------...--------------------G-------------------------------------- 2854
B.GA.88.OYI_397 ---------------------------------------------G--------T-------A-----A---------------------------------------...--------------------G-------------------------------------- 3189
B.GE.03.03GEMZ004 -----G--------------A------------------------G-----------------------A-T------------------------------------...--------------------G-------A------------------------------ 2842
B.HT.05.05HT_129389 -----------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G-----------------...--------A-----------------------------------------------G-- 2847
B.IN.x.11807 --------------------A-----------------------------------------------------T--------T------------------------...-----------------------------G----------------------------- 2993
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------T--------------------G---C----------------------G-----------------------------C...-----------------------------------A----------------------- 2854
B.JP.05.DR6538 -----------------G-CA------------------------G--------G-------A-----------T---------------------------------...--------------------G-------------A------------------------ 3650
B.KR.04.04KMH5 --------G----------C------------G-------------------------------------T-------------------------------------...----------------------------------------------------------- 3624
B.MM.99.mSTD101 -----------------------------------------A---G------------------------T---------------C-----------G--A----A-...--------------------G-------A------------------------------ 3036
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------A----------------------------------A---------------------------------------...--------------------G-------A-G----------------A----------- 3211
B.PE.07.502_2649_wg8 --G----------------CA------------------A--------------G-------A---------------------------------------------...----------------------------A------------------------------ 3067
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------T------------------------G-------------------R------------------------------------------...-------------------------------C--------------------------- 2854
B.RU.04.04RU128005 -----------------------C---------W----------------------------------------------------------A---------------...-----------G----------------A----------A------------------- 3137
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------------------G-------------------------------------T---------------C-------------------A-...--------------------G-------------------------------------- 2860
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------------------------------------------------A-----T--G---T-------------C------------...--------------------G-R-------TC---------------C----------G 2866
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---C---------------CA-----C------------------G-------------------------------------------G------------A-----...--------------------G--------G-C--------------------------- 3646
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------------------------G----------A-A------T---------------------------------...--------------------G-------A------------------------------ 2872
B.US.11.ES38 -----------------------------------------------------------------------------G------------------------------...----------------------------A-------A---------------------- 3581
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------------G---------G---------------------------- 2848
B.YE.02.02YE507 -----------------------------T-----------A------------------------------------------------------------------...--------A-----------G-----------------------------------C-- 2863
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------------------------C---------------T-AAT---------------------------------...-------------------------------C--A------------------------ 3078
C.AR.01.ARG4006 --------------------A--------T-----G--------------T-----------A----AA--G-----------------------------------C...----------------------------A-------AC--------------------G 2830
C.BR.04.04BR013 --------------------A--------T--------------------T------------------G-G-A---------------------------A-----C...----------------------------A-------AC------------------C-G 3110
C.BW.00.00BW07621 --------------------A--------------------T--------T--C-----A--A------A-T-A---------------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC--------------------- 2999
C.CN.98.YNRL9840 --------------------A---------T-------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----AT----C...-----------------G--G-------A-------AC--------------------- 2830
C.CY.09.CY260 --G--G--------------A--------------------------------G-----A--A--A---G-G-A---G-----------G-----C------------...--------A-----------G-------A-G-----AC--------------------- 2869
C.ES.07.X2118_2 --------------------A------------G----------------T--------A--A--------T-----------------------C-----A-----C...--G--------------G--G-------A-------AC--------------------- 3062
C.ET.02.02ET_288 -----G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A------...-----------------G--G-------A--G----AC--------------------- 2848
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A--------C--------------------- 2827
C.IL.98.98IS002 --------------------A-----------------------G----TT-----------A--------T-A---G-----------------C-----A-----C...-----------------G----------A-------AC--------------------- 2980
C.IN.03.D24 ------T-------------A--------T---G-------A--G-----T--------------------G-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A-------AC--------------------G 3682
C.KE.00.KER2010 --------------------A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...--------A-----------G-------A-------AC--------------------- 2827
C.MM.99.mIDU101_3 -----------G-------CA-----------------------G-----T-----------A----------A---------------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC--------------------- 2997
C.MW.93.93MW_965 --------------------A-----------C--------G--------T-----------A--------T-A------------C--------C-----A-----C...-----------------G--G-------A-----A-TC--------------------- 2833
C.SN.90.90SE_364 --------------------A--------------------A--------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----C--------------G-------A-------AC--------------------- 2815
C.SO.89.89SM_145 --------------------A--C--------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A-------ACA-------------------- 2867
C.TZ.02.CO178 -G---------------G--A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---G-----------------C--G--A-----C...-----------------G--G-------A-------AC--------------------- 2827
C.US.98.98US_MSC3018 ------------T-------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C...------T----G-----G--G-------A-------AC--------------------- 2821
C.UY.01.TRA3011 -------------------CA-----------------------------T-----------A--A-AC--G-----------------------C-----A--T--C...------T-----------------A---A-------AC--------------------G 2818
C.YE.02.02YE511 --------------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C...------T----G----------------A---A---AC--------------------- 2821
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------------G--A-----------------------G-----T-----------A--A---G-G-----------------------C-----A-----C...-----------------G--G-------A-------AC--------------------- 3050
C.ZM.02.02ZM108 -------------------CA-----------------------------T--------A--A--A-----T-A---G-----------------C-----A-----C...--------------------G-------A-------AC--------------------- 3615
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------------------A--A-----C--------------C--------------A------...--------------------G-------------------------------------- 3192
D.CM.01.01CM_0009BBY -G----------------------------------------------------G-------A--A---G--A--------T-T-GG--------------A------...--------------------G-------A-----A-A-------T-------------- 2845
D.CY.06.CY163 -----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A------...--------------------G-------A---------------T-------------- 2854
D.KE.97.ML415_2 --------------------A--------------------------------------------A-------A---G-----------------------A-A--A-...----------------------------A------------------C----------G 3112
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------...------T----G--------G-------A----------A------------------- 3605
D.SN.90.SE365 --------------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G---------...--------------------G-------A--G----A----T----------------- 3663
D.TD.99.MN011 -G---------G------------------------------------------G----A--A--A-----------------T-GG--------------A------...--------------------G-----------A-A------T----------------- 2870
D.TZ.01.A280 -G----A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A------...--------------------G-------A----------A------------------- 2847
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------C--------------------------------------A--A-------AT----------------------------A--A-...--------------------G-------A-T---------------------------- 2845
D.YE.02.02YE516 -G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A------...--------------------G--------------------T----------------- 2857
D.ZA.90.R1 --------------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A------...--------------------G----------CA-------------------------- 2966
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------------G--A---------------------------------G-------A--A---A---AG---------------------------------...--------------------G-------A-------TC---------G----------- 2749
F1.AR.02.ARE933 -----------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------------C--...--------A-----------G---------------TC--------------------- 2940
F1.BE.93.VI850 -G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C------...--------A-----------G-------A-G-----TCG-------------------- 2983
F1.BR.07.07BR844 --G--------------G-CA-----------C-----------------------------A--A--------G--G------------------------------...--------------------G-------A-------TC---T-----------C----- 3427
F1.CY.08.CY222 -----------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C----------G-...--------A-----------G-------A------ATC------------------G-- 2839
F1.ES.x.P1146 -----------------G-CA--C-------------------------T------------A--A--------G---------------------------A-----...--------A-----------G-------A-------TC-A------------------- 2923
F1.FI.93.FIN9363 -----------------G--A---------------------------C--A--T-------A--A--------A--------------------C-G----------...--------A-----------G-------A-------TC--------------------- 2975
F1.FR.96.96FR_MP411 --------G--------G--A---------------------------------C-G-----A--A------------------------------------------...-----C--A-----------G-------A--CA---TC----------------A---- 2848
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-----...--------A-----------G-------A-------TC--------------------- 3670
F1.RU.08.D88_845 -----------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A-...--------------------R-------A-------TC--------------------G 3105
F2.CM.97.CM53657 -----------------G--A--------------------TC-----------G-------A--A-----C-A-------------------------------CA-...--------------------G----------G----TC--------------------- 2836
G.BE.96.DRCBL --------T-----------C---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G---------------A-...----------------------------A-GG-G--TC--------------------- 3603
G.CM.04.178_15 --------T-----------C--C-----------------A------------G-------A--A----TC-A--------------------------------AC...--------------------G-------A--GAG--TC--------------------- 3167
G.CN.08.GX_2084_08 --------T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC...--------------------G-------A--G-G--TC--------------------- 2886
G.CU.99.Cu74 --------T-----------C--------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G----------------------AC...--G-------------------------A--G-G--TC--------------------- 3250
G.ES.09.X2634_2 --------T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C-------------AC...----------------------------A--G-G--TC--------------------- 3129
G.GH.03.03GH175G -----G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC...--G-----A------------------CA--G-G--TC-A----------------T-- 3686
G.KE.93.HH8793_12_1 --------T-----------C--------------------G------------G----A--A--A-AA-----A--------------------C----------AC...----------------------------A--G-G--AC--------------------- 3046
G.NG.09.09NG_SC62 -G------T-----------C--C------T----------A------------G-------A--A-A--CT--T--------------G----------------AC...--------C-------A---G-------A--G-G--TC--------------------- 2838
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT...AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAA 3646
Pol _K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__.__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K
G.PT.x.PT2695 --------T-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C------G--------C-----C--C----------AC...----------------------------A--G-G--TC--------------------- 3588
G.SE.93.SE6165_G6165 -G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A--------------------------------AC...--------------------G-------A--G-G--TC--------------------- 3043
H.BE.93.VI991 -------------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C...-----------G----------------A-------TC--------------------- 3035
H.BE.93.VI997 -G------------------A--------T-----------------------------------A----C--A---------------------------------C...--------A--G----------------A------AAA-----------G--------- 2970
H.CF.90.056 -G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G---------...-----------G----------------A------AAC----------------A---- 2993
H.GB.00.00GBAC4001 -G---------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------------C...--G--C--A--G----------------A------AAC----------------A---- 3164
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------------A---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A----------------------------------...-----C-----------G----------A--G----AC--------------------G 2840
J.CM.04.04CMU11421 -M-----------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M------------------------...-----C-----R-----R----------A--G--------------------------- 3152
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G---------...-----C-----------G----------A--G----A---------------------- 2960
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------G--A------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G---------...-----C-----------G----------A--G----A---------------------- 2961
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-...------T----------G--G-----------A---TC--------------------- 2842
K.CM.96.96CM_MP535 -----G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA-...-----------------G--G--------------ATC--------------------- 2842
01_AE.AF.07.569M --GACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G------------------------------...--------A-----------------C----AA--ATC---T----------------- 2852
01_AE.CF.90.90CF11697 ---A-C--T--G--------A--------------------A---G----------------A--A-------A----------------------------------...--------A----------------------AA---TC---T----------------G 3595
01_AE.CN.09.1119 ---ACC--T--G--------A--------T---------------G--------G-------A--A--A--G-A-----------------------------A----...--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G 2880
01_AE.HK.04.HK001 ---ACC--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A----------------------------------...--------A----------------------AA---TC---T----------------G 3008
01_AE.JP.x.DR0492 ---ACC--T--G--------A--------------------A---G--------G-------A--A-----G-A--------------------T-------------...--------A---------------A-T----AA---TC---T----------------G 3658
01_AE.TH.04.BKM ---C-C--T--G--------A-----------G------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...-----------------G--------C----AA---TC---T----------------G 3598
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---A-C--T--G-----G--A---------------------------------G-------A--A-----G-A------------------------G--A------...--------------------------C----AAG--TC---T----------------G 2851
01_AE.VN.98.98VNND15 ---ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G 2901
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------T-----------C------------G--------C--G----------------A--A-------A---------------------C------------...--------A-------------------A--GA---TC---T----------------- 2833
02_AG.CY.09.CY256 --------T-----------A-----------CA-------T---G-T-----------A--A--A--A----A----------------------------------...--------A-------------------A--A----TC--------------------- 2842
02_AG.ES.06.P1261 --------T-----------A--C---------A----------------------------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-------------------A--G----TC--------------------- 3083
02_AG.FR.91.DJ263 --------T-----------A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------...--------A-------------------A--G----TC--------------------- 2994
02_AG.GH.03.03GH181AG --------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-------AT--------------G-----------A------...--------A--G----------------A--G----TC---T----------------- 3670
02_AG.LR.x.POC44951 ---A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------...------T-A-----------G-------A--A----TC----------------A---- 3641
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------T--------------C---------A-----------G----------------A----------A------------C-----A---------------...------T-A-------------------A--A----TC--------------------- 2838
02_AG.SE.94.SE7812 --------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----G-A---------------------C------------...--------A-------------------A--A----TC--------------------- 3018
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------------...--------A-------------------A--A----TC--------------------- 2843
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------T--T--------A--------T------------C--G----------------A--A-------A----------------------------------...------T-A-------------------A--A--A-TC--------------------- 2843
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----------------G------------------------...--------A--------G----------A--A----TC--------------------G 2836
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------G----------------------A---------------------------------------...------------------------------C----------------------C----- 2872
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA-...-----------------G--G----------CC--ATC------------------T-G 3012
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A------...--G-----A-----------G--------GGC--------T------------------ 3028
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA-...-----C-----------G--G-----------A-A-TC--------------------- 3674
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C...--------A--------G--G-------A-------AC--------------------- 2978
08_BC.CN.06.nx2 -------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---G-----------------C-----A-----C...--------------------G-------A--------C--------------------- 3580
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A----------------------------------...-------------------------------A----TC---T-----G----------G 2848
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC...-----------------G----------A--G---AAC------------C-------- 3025
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C...----------------------------A--G----AC--------------------G 3010
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T-------------...--------------------------------------G-------------------- 3651
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC...-----C----------------------A--G-G--TC---------A----------- 3051
14_BG.ES.05.X1870 --------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------------CAC...-----C----------------------A--G-G--TC--------------------- 3113
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------------------------C----AA---TC---T----------------G 3045
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A------...-----C--A--------G----------A--G----TCCA------------------- 3009
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------------------------------------------------------T---------------------------------...--------A-------------------------------------------------- 2860
18_cpx.CU.99.CU76 -----G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A----------------------------------...--G--C--A-------------------A--G---ATC---T----------------- 2951
19_cpx.CU.99.CU7 -----------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A------...----------------------------A------------------------------ 2872
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------------------------------------------------------------------------A------...--------------------G-------------AAA---------------------- 3112
21_A2D.KE.99.KER2003 --G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A----------------------------------...--------A--------G----------A--A----TCCA------------------- 2851
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------...------T-A----------------------A----TC---T-----G----------- 2854
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------------------------------------------------T------------------------------A------...--------------------G-------------AAA--A------------------- 3089
24_BG.ES.08.X2456_2 --G--------------------C------------------------------T----------------------------------------------A------...----------G---------G-------------AAAA--------------------- 3097
25_cpx.CM.02.1918LE ---A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-...----------------------------A-GG-G-ATC--------------------- 2854
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A---------------------------------...-----------------G----------A--G--A-TC---T--------------T-- 3651
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C...-----C----------------------AG-G----T-----------------A---- 3637
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------------T-----------------------A---------------G------------------...-----------------C-------------C---------------A----------- 3012
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------G-----------------------------------A-T------------------------------------...---------------------------------------A------------------- 3047
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C...----------------------------A-------AC--------------------G 3118
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA-...-----C-----------G--G-------A---A-A-TC--------------------- 3281
33_01B.ID.07.JKT189_C ---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C---------------...--------A-----------------C----AA--TTC---T----------------G 2947
34_01B.TH.99.OUR2478P ---ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...------T-A-----------------C--G-AA---TC---T----------------G 2848
35_AD.AF.07.169H -------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A----------------------------------...--------A--G-----G----------A--A----TC---T----------------- 2846
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A----------------------------------...--------A----------------------A----TC---T--T---------A---- 2851
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------T-----------C-TA----T----GA---G--A-----------.C-------A--A-------A--------------------T------AT-----A..-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C----------G 2836
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------------...--------------------G--------------AA--A----T-----------G-- 3069
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------------------------------A------A-----------------------------------...--------------------G----------CA---A---------------------- 3123
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T--------------------------...--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C----------- 3129
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------A--------------------------------------------A--A---------------------------------------...--G----------------------G--------------------------------- 3184
43_02G.SA.03.J11223 --------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A------...--------A-------------------A--G-G--TC--------------------- 3171
44_BF.CL.00.CH80 -----------------G-----------------------G--------------------A-----A---T-----------------------------------...--------------------------------------G---------------A---- 3088
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G-AGG-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G-------A-...--------------------G-----------A-A-TC---T----------------- 3632
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G---------------------------------...--------A-----------G-------A-------TC---T--------------G-- 3084
47_BF.ES.08.P1942 -----------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G---------...-----------------------------GTCA-------------------------G 3085
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---A-C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------...--------A-----------------C----AA---TC---T--------------C-G 2851
49_cpx.GM.03.N26677 --------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------------C...-----C-----------G----------A--G------------T---------A---- 3068
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----G-----------G-C-------------------------G-------------------------------------------------------A------...--------------------G--------GG-----------------------A---- 2853
O.BE.87.ANT70 ---C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA-...--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G 3700
O.CM.91.MVP5180 -----G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-CA-...--G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---G 3675
O.CM.96.96CMA102 -----------G-----G--A--C---C-A---GAC---------TGG-TTAGT--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G-----CA-T--GCAA-A--CAT-------A------A---G 3136
O.CM.98.98CMA104 -----------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A------A---G 3132
O.CM.99.99CMU4122 -----------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-CA-...-----C--C---------------A-T--GCAA----CCT-------A------A---G 3131
O.FR.92.VAU -----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G 3212
O.SN.99.99SE_MP1299 -----------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA-...--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A------A---G 3699
O.US.97.97US08692A -----------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-CA-...--G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT-------A-----GA---G 3097
O.US.99.99USTWLA -----G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-CA-...--G-----C---------------A-T---CA--A--CCT-------A------A---G 3129
N.CM.02.DJO0131 -G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-...------T-A-------------------A--G---ATC------T---------A---- 3152
N.CM.04.04CM_1015_04 --------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-...------T-A--G--------G-------A-----AATC------T---------A---- 3151
N.CM.06.U14842 --------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT--A-...------T-A-----------G----------GA-AA-C------T--------AA---- 3153
N.CM.95.YBF30 --------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-CA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A---- 3240
N.CM.97.YBF106 --------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G-------A-...------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T--T---------A---- 3238
N.FR.11.N1_FR_2011 ------A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G---TTGCA-...------T-A-----------G-------A------ATC------T--C------A---- 3047
P.CM.06.U14788 -----------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-CA-...-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---G 3117
P.FR.09.RBF168 -----------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA-...-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C------A---G 3682
CPZ.CD.90.ANT C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-GGA...---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T-----------G--T-G 3085
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------CA-...-----C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A--T---------A-T-G 3188
CPZ.GA.88.GAB1 -GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---CA-...--G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-----A-----CA-C-G 3707
CPZ.TZ.00.TAN1 ------AAG--T--A----CA--C-----T--TAA-TT-CCTC-GCA-----C---------------------A--G-----------G--A-----G--AGA-GGG...------T-A-------------------A-TCACCA---A-------C-----GA---G 3290
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA-...--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G 3706
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B.FR.83.HXB2 ACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCT 3813
Pol __Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------G----A-TG---------G-GGT--TG------------------------...---------------T-A-----------A-----------C----------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C-----------TC 3021
A1.ES.06.X2110 -------G----A-TG---------G-GGT--TG-----------------------A...G----------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C-----------TC 3051
A1.GE.99.99GEMZ011 ---G-------CA-TG---------G-GG-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C------------C 2997
A1.IT.02.60000 -----------CA-TG---------G-G------------------------------...-T-----------G---A--------R-G-------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC 3818
A1.KE.06.06KECst_001 ---G---G----A-TG--------G-CGG---TG------------------------...-----------C-----A--------------G-------------------TG--C-----------T--------------A-----------C------------C 3010
A1.RU.08.PokA1Ru -----------CA--G---------G-GG----------T-----------------A...-T-----------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A---------A-C-----------TC 3316
A1.RW.93.93RW037A -------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...-------------G---A-----------A----------------------TG--C--C-----G--T--------------A-----------C------------C 3806
A1.SE.95.SE8538 -------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...---------------G-A--------G--A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3012
A1.TZ.01.A341 ----C-------A-TG--------GG-GGT--TG--------------T---------...-T-------------T-A-----------A--G-------------------TG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC 3015
A1.UA.01.01UADN139 -----------CA-TG---------G-GG----------------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC 3012
A1.UG.99.99UGA07072 ----C-GG----A-TG---------G-GGT-CTG------------------------...---------------T-A-----------A----------------------TG--C--------G--T--------------C-----------C-----------TC 3012
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---G----------T---------GG-GGTT---------------------------...--C------------T-A-----------A----------------------TG----G------G--T--T-----------A-----------C-----------TC 3254
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------A-----A---------G-----------------------------...-T-----------G---A-----------A-----------G-----------G----GG-----G--T--------------------------C-----------TC 3151
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------A-----A---------GT--TG------------------------...--------G----G-T-A-----------A-----------G-----------------------G--T--------------------------C------------C 3012
A2.CY.94.94CY017_41 ---G--------A-----A-------------TG-----------G------------...---------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T--------------------------C-----------TC 3170
B.AR.04.04AR143170 -------G--------------------G----------------------------A...-T-----------GGT-A-----------A-----------------------------------------------------------------C------------- 3014
B.AU.04.PS1038_Day174 G------------------------------------------A--------------...-------------G---R-----------A-----------------------------------------------------------------C------------- 3024
B.BO.99.BOL0122 ---------G------------------G-----------------------------...-----------------A--------------------------------------------------------------C--------------C------------- 3033
B.BR.06.06BR1119 ----C--GT-------------------------------------------------...-T-------------T-A---------------------------------GT------------------------------------------C------------- 3230
B.CA.07.502_1191_03 ---G--------------------G---G-----------------------------...-----------------A-----------------------------------G-----------------A-----------------------C------------- 3240
B.CN.09.1121 ------------A------------R--G---------------------------G-...-T-------------T-A--------------------------------------A---------------------------------------------------- 3052
B.CO.01.PCM001 ------------A---------------G-----------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------C-----------------C------------- 3018
B.CU.99.Cu19 ---G------------------------G---TG------------------------...-----------------A-----------A------------G---------TG--T--------G-----------------------------C------------- 3360
B.CY.09.CY266 ----------------------------G-T--------------------------A...-------------G---A--------G-----G--------------------------------------------------A------------------------C 3030
B.DE.86.D31 ----------------------------------------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------------------------C------------- 3359
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------G-------------------------G--A...-------------G-T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C------------C 3178
B.DO.05.05DO_160884 ------------A-----A---------G-----------------------------...--A--------------A------------------------G-------------T--------G-----------------------------C------------- 3024
B.EC.89.EC003 ---G------------------------G----------------G------------...-------------G---A--T--------A------------G--------GTG--A--------------------------------A-----C------------- 2938
B.ES.09.P2149_3 ---G-----------------G------T----------------G------------...-------------GG--A----------------------------------TG--T--------------------------A-------------G----------- 3269
B.FR.92.92FR_BX08 ---G------------------------G--CA-------------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------------------------A-----------C------------- 3021
B.GA.88.OYI_397 ---G---------------------------CA-------------------------...-----------------A-----------A------------G----------G-----------------------------A-----------C------------- 3356
B.GE.03.03GEMZ004 ---G------------------------G----------------------------A...-----------------A-----------A------------G----------G--------------T--------------------------C------------- 3009
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------G--------G--------------------...-TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G-----------------------------C------------- 3014
B.IN.x.11807 ------------------------------------------------------G---...-----------C-G---A-----------A-----------------------------------------------------------------C-----------T- 3160
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------A---------------T-G-T----T--------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------G-----------------------------C------------- 3021
B.JP.05.DR6538 ----------------------------G-----------------------------...-----------------------------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C------------- 3817
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------G-----------------------------...--------------G--A-----------A------------G----------------------------T-----------------------C------------- 3791
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------G----------------G--------G---...--------------G--A---------------------------------GT------------------------------A-----------C------------- 3203
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------G-T---------------------------...---------------T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C------------- 3378
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------A-T------G------T-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G----------------------G--T--------------------------C--------A---- 3234
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----C----------------------TG-----------------------------...-------------G---A--------------------------------------C--------------------------------------C------------- 3021
B.RU.04.04RU128005 G---------------------------G-------------------C---------...-------------G---A-----------A------------G------------------------------------------------------------------ 3304
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------------------G-------------------------G---...-----------------A------------------------G----------------------------A---G-------------------C------------- 3027
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------G--GGT------------------------...-T---------------A-----------A--G--------G--C-----------C-----------T--------------A-----------C-----T------- 3033
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------------A-----G---G-----------------------------...-----------------A------------------------G----------------------------------------------------C------------- 3813
B.UA.01.01UAKV167 ---------G------------------G---T-------------------------...-------------G-T-A----------------------------------TG--A--------------------------------------C-----T------- 3039
B.US.11.ES38 ----C-----------------------------------------------------...-T-----------G---A--------G--A-----------------------------------------------------A-----------C------------- 3748
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---G--G---------------------G--------G-----A------------G-...-T-----G-------T-A--------G--A----------------------T------------G-----------------C-----------C------------- 3015
B.YE.02.02YE507 ---------------------G------------------------------------...-T-----------G---A-----------A--------------------------A--------------------------------------C------------- 3030
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------G--------G-T-----------------A...-T------G----G---A-----------A--C--------------------------------------------------A-----A-----C------------- 3245
C.AR.01.ARG4006 ---G------------------------G--CAG---------A--------------...--C----------G-T-A-----C--G--A-----------GT-------------C---------------------------------------------------C 2997
C.BR.04.04BR013 ---G------------------------G--CAG-----------------------A...--------G----G---A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A------------------------C 3277
C.BW.00.00BW07621 ---G--------------------G----G--G---------------C---------...-----------C-G---A-----C-----A-----------G--------------C-----------T-----------------------------C---------C 3166
C.CN.98.YNRL9840 ---G-----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A------------------- 2997
C.CY.09.CY260 ---G------------------------G---AG---T--------------------...-------------GG--A-----T--G--A-----------G--------------C--------------------------A------------------------C 3036
C.ES.07.X2118_2 ---G------------------------G---TG---T--------------------...-------------G---A-----C-T---A-----------T--------------C--C------------------------------------------------C 3229
C.ET.02.02ET_288 --TG--------------------G---G--CT-------------------------...-T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A------------------C 3015
C.GE.03.03GEMZ033 ---G------------------------G---TG-----------G------------...-------------G---A-----C-----A-----------G--------------T---------------------------------------------------C 2994
C.IL.98.98IS002 G--G--------------------G---G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----C-----------------GG-------------C--------G-----------------------------------T------C 3147
C.IN.03.D24 ---G--G---------------------G---TG--------------C---------...-------------G-T-A-----C-----A------------G-------------C--------------------------------A------------------C 3849
C.KE.00.KER2010 ---G------------------------G---------------------------G-...-------------G-T----A--C-----A-----------G--------------C---------------------------------------------------- 2994
C.MM.99.mIDU101_3 G--GC----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A------------------- 3164
C.MW.93.93MW_965 ---G---------A--------------G-T-TG------------------------...--C----------G---A-----C-----A-----------G--G-----------C---------------------------------------------------- 3000
C.SN.90.90SE_364 ---G------------------------G-------G---------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------A------------------------C 2982
C.SO.89.89SM_145 ---G------------------------G--CAG------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------A---------------------------------------------------C 3034
C.TZ.02.CO178 ---G------------------------G---TG------------------------...-------------GG--A-----C-----------------GG-------------C---------------------------------------------------C 2994
C.US.98.98US_MSC3018 ---G------------------------G---TG------------------------...-------------G---A-----C-----A-----------G---------G----C----------------AC--------A------------------------C 2988
C.UY.01.TRA3011 ---G------------------------G--CT---G------A--------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------------------------T------C 2985
C.YE.02.02YE511 ---G------------------------G---TG------------------------...-T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A-----------G------------C 2988
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------------------------G-A-T-------------------------...-------------G---A-----C-----------------G--------------A---------------------------------------------------C 3217
C.ZM.02.02ZM108 ---G------------------------G--CTG--G---------------------...GT-----------G---A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A--------C---------C 3782
D.CD.83.ELI G------G---------------G----T----------------G----------G-...-------------G---A---------------------------------G-------------------T-----------------A-----C-----------T- 3359
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------------------------G--------------A--------------...-T-----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G-----T-----------------------C-----------T- 3012
D.CY.06.CY163 ----------------------------G---T------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T- 3021
D.KE.97.ML415_2 ----------------------------G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A-----------------------G-----------------------G-----------------------------C-----------T- 3279
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------G--CA-----------------------G-...-------------G-T-A------------------------G-------------A--------G-----------------------------C--C--------T- 3772
D.SN.90.SE365 ----------A----------G---------CA-------------------------...-------------G---A------------------------G---------T------------------------------------------C-----------T- 3830
D.TD.99.MN011 ----------------------------T--CT------------G------------...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------G-----T-----------------------C-----------T- 3037
D.TZ.01.A280 ----------------------------G--CT----G-T-----G------------...-T-----------G---------------------------------------------------------------------------------C-----------T- 3014
D.UG.99.99UGK09958 ----------------------------G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A------------------------------------A-C--------G-----------------------------C-----------T- 3012
D.YE.02.02YE516 --------------T-------------G--CA------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T- 3024
D.ZA.90.R1 -------G----------------TT--T----------------G------------...-------------G---------------------------------------------------G-----------------------A-----C-----------T- 3133
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------------G---T-TCA----T--------------------...-------GG--------A-----C-----------------GG---------TG-----------------------------A-----------C--------C--TC 2916
F1.AR.02.ARE933 ------------A-----------G---G-TCA-------------------------...--C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A-----------C--------C--TC 3107
F1.BE.93.VI850 ------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G---AGAT-------G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC 3153
F1.BR.07.07BR844 ------G-----A-----------G---G-TGT-------------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC 3594
F1.CY.08.CY222 ----------------------------GTTCAG--------------------G--A...-T------G--------A------------A----------GG-------A-T---T--------------------------A-----------C--------C--TC 3006
F1.ES.x.P1146 ------------------A-----G---G-TCAG---T-------G--------G---...--------G--------A-----------------------GG-------------C--------------T-----------A-----------C--C-----C--TC 3090
F1.FI.93.FIN9363 ------------A-----------G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--T--T-T---A--G--------T-----------------------------------------------------C--------C--TC 3142
F1.FR.96.96FR_MP411 -G----------T-----------GG--G-T-GG---T--------------------...-G------G----GG--A-----------------------GG-------------T--------------------------A-----------C--------C--TC 3015
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------A-----G---G-T--G---T--------------------...--------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A----------CC--C-----C--TC 3837
F1.RU.08.D88_845 ------------A-----------G---G-TGT-------------------------...--C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C-----------------------------------C--------C--TC 3272
F2.CM.97.CM53657 ------------A-T-------------G--------G-------------------A...GT-----------GG--A-----------A-----------------------------------G-----------------A-----------C-----------TC 3003
G.BE.96.DRCBL G-----------A-T-------------G-------GG-----A--------------...-T-------------T-A--T---A----A------------GTG--------------------G-----T-----------------------C-----------T- 3770
G.CM.04.178_15 ------------A---------------G----------------------------A...GT---------------A--T---AGG--A------------GT------------A--------G-----------------------------C-----------TC 3334
G.CN.08.GX_2084_08 ------------A---------------G-T-----G------A-------------A...GT---------------A--T---AGG--A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC 3053
G.CU.99.Cu74 -------GT---A-T-------------T-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----------C--------A--TC 3417
G.ES.09.X2634_2 ------------A-T---------GG--T-------G------A-------------A...-------------GG--A-------G--GA--------------------------A--------G-----------------C-----A-----C-----------TC 3296
G.GH.03.03GH175G G--G--------A-TG------------G-------GG-------------------A...GT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T--------------------------C-----------TC 3853
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------A-T-------------G-------G---------------------...-----------------A--T----G---A------------GT------------A--------G-----------------T-----------C--C--------TC 3213
G.NG.09.09NG_SC62 GG-G--------A-T-------------T---T---G--------G-----------A...-T-----------G---A--T---A-G--A-----------CGT------------A--C-----G-----------------T-----------C--------C--TC 3005
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B.FR.83.HXB2 ACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCT 3813
Pol __Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__
G.PT.x.PT2695 ------------A-T-------------G-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------A--------G-----------------C-----A-----C-----------TC 3755
G.SE.93.SE6165_G6165 ---G--------A-T-------------G-------G---------------------...-----C-----------A-------G---A-------------T------------C--------G-----------------------------C-----------TC 3210
H.BE.93.VI991 G-----------A-T---A---------G-T--------------------------A...-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------------------C-------ATC 3202
H.BE.93.VI997 ------------A---------------G-T--------------------------A...-T-------------T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------A-----------C-------ATC 3137
H.CF.90.056 ------------A-----------G---T-T--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C-------ATC 3160
H.GB.00.00GBAC4001 G-----------A---------------TGT--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G--------------------------C-------ATC 3331
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------T-------------T-ATGC-----------G------------...-T-----------G---A--------------G-----------------------C--C-----G---------------------------A-C-T----------C 3007
J.CM.04.04CMU11421 ------------A---------------G--TTG-----------G-----------A...-------------G---A-----------------------R--------------Y--------G-----------------------------C-----------TC 3319
J.SE.93.SE9280_7887 -------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A...-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C--------C--TC 3127
J.SE.94.SE9173_7022 G------T--C-A-TG------------G--TTG---GC------G-----------A...-------------G---A-----------------------G--------------C--------G-----------------------------C--------C--TC 3128
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------A-T----------G--G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A-----------C------------C 3009
K.CM.96.96CM_MP535 G-----------A---------------G--------G-------------------A...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C-----T------C 3009
01_AE.AF.07.569M ------------A-T-------------G----------------G------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T-----------G--A--------------------G--TC 3019
01_AE.CF.90.90CF11697 -------G----A-TG--------GG-GG-----------------------------...--C----------G---A----------GA---------------------G-G-----------G--T--------------A-----------C--------C--TC 3762
01_AE.CN.09.1119 ---G--------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A----------GA-----------------------G--A--------G--T--------------A-----------------------TC 3047
01_AE.HK.04.HK001 -------G----A-TG------------GT----------------------------...G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3175
01_AE.JP.x.DR0492 ------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A---C-------A-----------------------------------G--T--------------A-----------------------TC 3825
01_AE.TH.04.BKM ------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A---------GGA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3765
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--G--------------A-----------------------TC 3018
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC 3068
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------T---------GG-GG-T------------A--------------...-TC-----G----G---A-----------A------------G--------CTG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3000
02_AG.CY.09.CY256 G--G----------T---------GG-GG-TTT-------------------------...--C----------G---A----------G-------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3009
02_AG.ES.06.P1261 --------------T-------------G-T--------------G------------...--C----------G-T-A----------------------------------TG-----------G--T--T-----------C-----------C--------A--TC 3250
02_AG.FR.91.DJ263 -------G------T----------G-GGTT---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------C--------C--C-----------TC 3161
02_AG.GH.03.03GH181AG G------------TT---A------G-GT-T--T-----------------------A...--C----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T-----------C--------------C-----------TC 3837
02_AG.LR.x.POC44951 --------------T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3808
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------T---------GG-GT-T-TG------------------------...--A----------G---------------------------CG---------TG-----------G--T--------------T-----------C--------C--TC 3005
02_AG.SE.94.SE7812 --------------T---------GG-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3185
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------T---------GG-GG-T---------------G-----------...--C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C 3010
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------A-T--------GGG-GT-T---------C-----------------...--C----------G---A-----------A------------G--------CG------------G-----------------A-----------C-----------TC 3010
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------T---------GG-GG-T--------T-----G------------...--C----------G---A----------GA-----------CG----------G-----------G--T--------------A-----A-----C------------C 3003
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G------------------------G----T------------------------...-----------------A-----------A-----------------------------------------------------------A-----C------------- 3039
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------A-----------G---G---TG---T--------------------...--------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C-----------TC 3179
05_DF.BE.x.VI1310 -------G--------------------G-A--------------G------------...-------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A-----------------T- 3195
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A---------------G--CT---------------------T---...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A-----C------------C 3841
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A--------C---------- 3145
08_BC.CN.06.nx2 ---G-----------T-----G------G---TG-----------------------A...-T-----------G-T-A--A--C-----A-----------T--------------C--------------------------------A------------------- 3747
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G--------A-TG--------GG-G------------------------------...--C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A-----C-----------TC 3015
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C----C------------------G--CA----T-T-----G------------...--------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T------------------------C 3192
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A...-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A--------------------C--TC 3177
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------A---------------G-------G---------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC 3818
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----C-------A-T---------GG-GG----------T------------------...CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC 3218
14_BG.ES.05.X1870 ------------A-T-------------G-------G------R-------------A...-------------G---A--T----G---A------------GT------------A--------------------------C-----------C-----------TC 3280
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A--------------------A--T- 3212
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------A-----A---------GT--TG-----------------------A...-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T--------------------------C-----------TC 3176
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------G-----------------------------...--------G----G---A------TT------G--------T--------------------------------------------------------------C--TC 3027
18_cpx.CU.99.CU76 G--G---GT---A-TG---------G-GG-----------------------------...---------------T-A--------G--A-----------G--------------A----------------------------------------G------GTTTC 3118
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------T--TT------------G------------...-T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T-----------------------C-----------T- 3039
20_BG.CU.99.Cu103 ---G---G--------------------G--CA-------------------------...---------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A-----------C------------- 3279
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A...--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T--------------------------C--------C--TC 3018
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------A-TG---------G-GG--------G--------------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC 3021
23_BG.CU.03.CB118 ---GC---------T-------------G-ACA-------------------------...-------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C------------- 3256
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G------------------------G-ACA-------------------------...-T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG---C-------G--T--------------A-----------C------------- 3264
25_cpx.CM.02.1918LE -------G---CA-----------G---G-T-----GG--------------------...-T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A-----------C--C--------TC 3021
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------G----A-TG---------G-G----TG--G---------------------...-------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T--------------------------C-----------T- 3818
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G------G----A-TGA----G------G----------------G------------...-------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A-----------C-----------TC 3804
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------G--G-------------------------C---...-T-----------C-T----------G--A----------------------T------------------------------------------C------------- 3179
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------------------G------------...--------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC 3214
31_BC.BR.04.04BR142 ---G---------------------------CTG------------------------...-------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C--------------------------------------------T------C 3285
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------A---------------G---TG------------G-----------...-------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A-----C------------C 3448
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------A-TG------------G----------T------------------...--A------------T-A--T--------A--G-------------------TG--A--------G--T--------------A--------------------G--TC 3114
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------A-T-------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------T- 3015
35_AD.AF.07.169H --------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C--------C--TC 3013
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------A--G-----------TG-----------------------------...-T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A-----------C-----------TC 3018
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------G----A--------G---G--G----------T---A--------------...--C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC 3003
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G----------T-------------T-AGT---G---------------------...-------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G-----------------------------C-----T-----A- 3236
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------GT---A-T---A-----GG--T-TTT-------------------------...---------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C-----T--C--TC 3290
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------G-----------------------------...-----C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC 3296
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------G--------G-------C--------G-G-...-T------R------T-A-----------------G----------------T------------------------------------------C------------- 3351
43_02G.SA.03.J11223 -G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------C-----------TC 3338
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------A---------------------------...--------G----G-T-A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC 3255
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------A------------G--G--TT-------------------------...--C----------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A------------------C 3799
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G---...-T------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC 3251
47_BF.ES.08.P1942 ---G--------------------------------------------------G--A...-------------G---A----------GA--G-----------------------C--------------------------------------C--------C--TC 3252
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------A-TG---------G--G-----------------------------...--C----------G---A--T-------GA-----------------------G-----------G--T---C----------A--------------------G--TC 3018
49_cpx.GM.03.N26677 ---G---G----ACTG-------G-G--G---T----G--------------------...--C--A-----C-G---A-----------A--------------------------C--------------------------A-----------C-----------TA 3235
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G--G------------------------G-----------------------------...-T------G----G---A--T--------A----------------------TG-----------------------------------------C------------- 3020
O.BE.87.ANT70 -------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A- 3867
O.CM.91.MVP5180 ------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA--------C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC--A--C--A- 3842
O.CM.96.96CMA102 -------G------T-C-A--G---G-GT--CA---RTCT---A-T-----------A...TTA--------C--G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A- 3303
O.CM.98.98CMA104 -------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------A...TTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC--A--C--A- 3299
O.CM.99.99CMU4122 -AT----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--A...TTG-----------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A- 3298
O.FR.92.VAU -------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------A...TTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A-----A- 3379
O.SN.99.99SE_MP1299 -------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A- 3866
O.US.97.97US08692A -------G----A-T-C-C-----GG-GT--CA----GCT-----T--C--------A...TTG-----------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A- 3264
O.US.99.99USTWLA ----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------A...TTA-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A- 3296
N.CM.02.DJO0131 ---G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T---------...-T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T------C 3319
N.CM.04.04CM_1015_04 ---G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------...--------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C--T------C 3318
N.CM.06.U14842 ---G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT-----------T-----A-----C--C--T--C--TC 3320
N.CM.95.YBF30 ---G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------...-------------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C--T------C 3407
N.CM.97.YBF106 -G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T-----------------A--C--C--C--T------C 3405
N.FR.11.N1_FR_2011 ---GC--GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A...-------------G-T-A--AG-------A---GTG-----GG----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C---------C 3214
P.CM.06.U14788 G---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------A...CTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A--C--TC 3284
P.FR.09.RBF168 G---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------A...TTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A--C--TC 3849
CPZ.CD.90.ANT G------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--...GTA--A------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A-----------------A--C--A- 3252
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A...--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA-A--C-----A---C 3355
CPZ.GA.88.GAB1 G---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A...--A----------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A-C--------A---- 3874
CPZ.TZ.00.TAN1 -------G---GACTGA-A--G------GG--AT--G------A----T-----T-TT...GTG---------TT-T-A--TG--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G-A-----------A---A----C-----A--AC 3457
CPZ.US.85.US_Marilyn ---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------...GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C 3873
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B.FR.83.HXB2 TAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAG 3983
Pol L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G--------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A--------A 3191
A1.ES.06.X2110 ----A--------------A-----------C-------C---------G--T--------------------C--T------------C-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-----C--A 3221
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A---C-------------G--------------------------G--------------------------------------GA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A--------A 3167
A1.IT.02.60000 ----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GC-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A--------A 3988
A1.KE.06.06KECst_001 ----A-----G--------A-----------C-------C---G-----G--T------------------T-C--T-----------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TT-------G--G-----------AC-------A 3180
A1.RU.08.PokA1Ru ----A-----------------G--------------------------G--T-------------------------------A---GA-------------G---------G-C--------------------TC-T--------G-----------A-----C--A 3486
A1.RW.93.93RW037A ----A--------------------------C--T---A----------G--T-----------------------T-----A------C------G------G-----C---G-C-------------GG-----TT----------G-----------A--------A 3976
A1.SE.95.SE8538 ----A--------------------------C-------C---------G--T--------------------C--T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--A-----A 3182
A1.TZ.01.A341 ----A--------------A--G--------C-------C---------G--T--------------------C--T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G-----------A--------A 3185
A1.UA.01.01UADN139 ----A---C-------------G--------------------------G--T--------------------------A--------GA-------------G---------G-C---------A----G--G--TC-T--------G--------------------A 3182
A1.UG.99.99UGA07072 ----A--------------------A-----C------TC-----T---G--T-----------------------T-----A-----G--------------------C---G-C--------------G-----TT-----GA---G-----------A---G----A 3182
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G--A---C----------------A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TC----------G-----------A--------A 3424
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A---C----------------A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G-----------A--------A 3321
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A 3182
A2.CY.94.94CY017_41 ----A---C-G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A--------A 3340
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------------A-------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G-C----C-------A------------------------ 3184
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------C--------------------T--------------A-----Y--T--R--A----RG--------------R---------R-Y-A------R--------------------------------------------A 3194
B.BO.99.BOL0122 -------------------A-----------C-------A-----T------T-----------------------T--------C---------------------------------------------------T-------------------------------- 3203
B.BR.06.06BR1119 -------------------A------------------A-G-----------T-----------------------T-----A------------------------------G---A---------------------------A------------------------ 3400
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----------------G------------G-C-A------------G---A-T-A------------------------------- 3410
B.CN.09.1121 -------------------------A--------------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C----------------C-------A----A------------------------ 3222
B.CO.01.PCM001 ----A--------------------A--------------------------------------------------T-----T-------C----------------------G-C-----------------G---T----------T--------------------- 3188
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------------T-----------------------T--A----------------G----------------G-C-------A------G------T-------------------------------- 3530
B.CY.09.CY266 ----A-----------T--A-----A--------T---T-------------T-----------------------------A------A-----------------------GGC--G------------------T-----T-------------------------- 3200
B.DE.86.D31 -------G-------------------C------------------------T-----------------------T------------------------------------G-C---------------------T-------------------------------- 3529
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------A------------A-------------T--------------------------A--A------G-----------------------G-C--------------G------T-------------C------------------ 3348
B.DO.05.05DO_160884 ----A-----------T--A-----A-----G------A---AG--------T--------------A--------T--A--------------------------------AG-C-----------G---------T----------T--------------A------ 3194
B.EC.89.EC003 ----------------------------------------------------T------------------T----T--A---------------------------------G-C--------G-----G-C----T-T------------------------------ 3108
B.ES.09.P2149_3 -------------------------A-----G--------------------T------------------AG------A--T------------------------------G-C--------------G------T-------------------------A------ 3439
B.FR.92.92FR_BX08 ----A----------------------G-----------C------------G-----------------------T--------------------------G---------G-C--------------G------T-------------------------------- 3191
B.GA.88.OYI_397 ----A--------------------------C--------------------T-----------------------T------------------------------------G-C-----------G---------T-------------------------------A 3526
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------A--------------------------T-----------------------T--A-----------------------------A---G-C--------------G------T-----G-------------------A------ 3179
B.HT.05.05HT_129389 ----A-----------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T--------------------- 3184
B.IN.x.11807 ----------------------------------T-----------------T--------------------------------------------G--------C------G-C-A------------G------T-------------------------------- 3330
B.JM.05.05JM_KJ108 --------C-G--------------A-----------------G--------T------------------T----T--A---------A-----------------------G---A---------G--G--CA--T-------------------------------- 3191
B.JP.05.DR6538 -------GC----------AC----A--------------------------T----------------------GT------------------------------------G-C--------------G------CA----G-------------------------- 3987
B.KR.04.04KMH5 -------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G-C--------------G------C-------G------------------------ 3961
B.MM.99.mSTD101 --------C-------T----------------------A-----T------T-----------------------T-------------------G------------------C-A----------------A----T------------------------------ 3373
B.NL.00.671_00T36 -------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----G------------------------G-C-----G------------A--C--A---AG------------------------ 3548
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------C----A------------A-G-----------T-----------C------------------------C-----------------------G-C--------------G-C----C-------------------------------- 3404
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------A------------A-------------T-----------------------T-------------C----------------------G-C--------------G------T-AA-G--------------------A------ 3191
B.RU.04.04RU128005 ----------------T--------A--------A----A------------T-----------------------------A--------------------G-----------C---------------------T----------------G--------A------ 3474
B.TH.00.00TH_C3198 ----A----------------------------------A------------T--------G--------------T--A--A--------------------------A-----C-A---------------------------------------------------- 3197
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------A-----G------A----------G--T--------------------C--T--A---------------------------------G-C-A---------G---------T-------------------------------- 3203
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------------A-------------T-----------------------T------------------------------------G-C-A---------------A---T-A------------------------------ 3983
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------A-C------------G-----------T--T--------------------T-----A-----------C------------------G----------------G-----TT-------G------------------------ 3209
B.US.11.ES38 -------G-----------------A------------C-------------T------------------T-C--T--A--A------------------------------G-C-----G--------------T-AT------------------------------ 3918
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----A-----------------------------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G-C---------------------C--A----A-----T-----------------A 3185
B.YE.02.02YE507 ----A---------------------------------CC------------T-A------------------------A-------G---------------------------C-A---G--G------------T-------------------------------- 3200
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----A--------------------A------------A-------------T--------G---------------------------AG------------------------C-A------------G------C----C--------------------------- 3415
C.AR.01.ARG4006 ----A--G------------C-G---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---------G-C--------G--G---A----TG-T------------------------------ 3167
C.BR.04.04BR013 ----A--G------------C-G--A------------CC------------T--------------A--------------A------C-G-----------G-----------C--------G--G---A----TT-T--------A--------------------A 3447
C.BW.00.00BW07621 ----A---------------C-G--A-----C---T-G-------T------T--------------A--------T-----T------A-----------------------G-C-A------G-GG-----CA-T--T--------A--------------A-----A 3336
C.CN.98.YNRL9840 ----A---------------C----------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A 3167
C.CY.09.CY260 ----A---------------C-G----------------C------------T--T-----------A--------T-----C------A-------------G---A----AG-C--------G--G---A----TT-T----A---A--C------------------ 3206
C.ES.07.X2118_2 ----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T--A--M------A-----------------------G-C--------G------A----K--T----A---A--------------------A 3399
C.ET.02.02ET_288 ----A-----G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A--------------------A 3185
C.GE.03.03GEMZ033 ----A---------------C-G-----G----------C-----T------T--------------A-------GT-----A--A-----G---------------------G-C--------G--G---A--A----TA-------A---------------G----A 3164
C.IL.98.98IS002 ----A---C-----------C-G----------------C------------T--------------A--------T--A--A------C-------------G--C------G-C--------G------A----TT-T--------A--------------------A 3317
C.IN.03.D24 ----A------------AGAC-G----CG----------C------------T--------------A--------T-----A-----GA-------------G--C------G-C-------A---G---A----TT-T--------A--------------------A 4019
C.KE.00.KER2010 ----A---C-----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G--------G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A--------------------A 3164
C.MM.99.mIDU101_3 ----A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-----------A-G--------TT-T--------A-----G--------------A 3334
C.MW.93.93MW_965 ----A--------------AC-G--A-------------C------------T--T-----------A---T----T-----A------A-------------G---------G-C-A------G--G--------TT-T------A-A---------------G----- 3170
C.SN.90.90SE_364 ----A---------------C-G--------C------A-------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--------TT-TA-------A--------------------A 3152
C.SO.89.89SM_145 ----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---A-----G-C--G--------G---A----TT-T--------A--------------------A 3204
C.TZ.02.CO178 ----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A--------------------G-----G---G---A---------G---A--A-TT-T--------A--------------------A 3164
C.US.98.98US_MSC3018 ----A--------------AC----A-----T-------C------G-----T--------------A--------T-----A--------------------G---------G-C--------G--G---A----TT-T--------A--------------------A 3158
C.UY.01.TRA3011 ----A---------------C------------------C------------T-----------C--A--------T-----A------A-G-----------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A--------------------- 3155
C.YE.02.02YE511 ----A--------------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A---------------G----A 3158
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----A-----------------G----------------C---G--------T--------------A-------CT-A---C------A-------------G---------G-C--------G--G---A--A-TT-T--------A--------------A-----A 3387
C.ZM.02.02ZM108 ----A-----------T---C-G--A------------TC------------T--------------A--------T-----A------A----G--------G---------G-C-----------G--------TT--A----G--A--------------------A 3952
D.CD.83.ELI ----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-TT-G--------G------------------ 3529
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------G-----T-----------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-A---------G---------C-GT-T--------T--T--------------- 3182
D.CY.06.CY163 ----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C------------------ 3191
D.KE.97.ML415_2 ----T----------C---------A--G----------C------------T--------------A--------T-AA--A-----G------------------------G-C-A---------G---------T-TA-------T--------------------A 3449
D.KR.04.04KBH8 ----A----------------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT----------------------------- 3942
D.SN.90.SE365 ----A--------------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C------------------ 4000
D.TD.99.MN011 ----A-----------T--------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-C---------------------C-GT-T--------C------------------ 3207
D.TZ.01.A280 ----T-----------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T------------------------------ 3184
D.UG.99.99UGK09958 ----T---------------C-------G-----------------------T--T-------------------GT--A----------------G---------------GG-C-A---------G---------T-T-----------------------------A 3182
D.YE.02.02YE516 ----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T------------------ 3194
D.ZA.90.R1 ----A--------------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T--------------------------- 3303
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-C-GT--A--A--C---AA----------------------G-C--------G----GG-C----T----------A--T------------G----- 3086
F1.AR.02.ARE933 ----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C------------G----- 3277
F1.BE.93.VI850 --------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C------------G----- 3323
F1.BR.07.07BR844 ----A---C-------T---C----A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------------------G-C----------------C----T-------A--G--C------------G----A 3764
F1.CY.08.CY222 ----A---C-C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A-----------------------G-C---------------------T----------G--T------------G----- 3176
F1.ES.x.P1146 ----A---C-------T--------A-C---G------A-G------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G--G---T--------AGA--C------------G----- 3260
F1.FI.93.FIN9363 ----A---C-------T--A-----A-C---G-------C------------A--------G---------T----T--A-----C---AA----------------------G----------------G------T----------G--C------------G----- 3312
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A---C-------T--------A-C---G-----CA--------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-C--------------G-C-----T---------A--C------------G----- 3185
F1.RO.96.BCI_R07 ----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C------------G----- 4007
F1.RU.08.D88_845 ----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G--------------AG----- 3442
F2.CM.97.CM53657 ----A-----------T--A-----A-C---G------T-------------T-----------------------T--A-----C---A-----------------------G-C---------------------C----------G--------------------A 3173
G.BE.96.DRCBL ----C-----------T--------A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G-----------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A--------C--A---G----A 3940
G.CM.04.178_15 ----A--GC-------T-GA--G--A-C----------C-------------T-A------------------C--T-----A--A-----------G---------A-----G-C-------A-------A--A-----A--CAG--A-----------A--------A 3504
G.CN.08.GX_2084_08 ----A--G-----------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G-----------A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A---G-C--A 3223
G.CU.99.Cu74 ----A-----------T-G--------C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------------------G-C-A-----A------G---A-T-----------T--------C--A--A-----A 3587
G.ES.09.X2634_2 ----A-----------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---------------G-C-------AG--G------A-T------T----A--------C-----AG----A 3466
G.GH.03.03GH175G ----A-----G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A---G----A 4023
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A-----G-----T-G------A-C----------CC------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G---A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A 3383
G.NG.09.09NG_SC62 ----A--G--------T-G------A-C-----------C------------T-A------------A--------T---A-A--A--------G--G-----------------C----A--A-------A--------A--CAA--A--------C-----A-----A 3175
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 TAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAG 3983
Pol L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E_
G.PT.x.PT2695 ----A-----------T-G------A-C----------A-------------T-AT--------------------T-----A--A--G--------G---------------G-C-A-----A----------A-T-----------A--------C--A---G----A 3925
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A--------C--A---G----A 3380
H.BE.93.VI991 ----------------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A--------------A-----A 3372
H.BE.93.VI997 ----A-----------T--------AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A-------------------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T-----------------A 3307
H.CF.90.056 ----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A--------------------A 3330
H.GB.00.00GBAC4001 -G--A-----------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A--------------------A 3501
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----A-----------T--A-----A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A-------------G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A------------------------A 3177
J.CM.04.04CMU11421 ----A--------------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R-----G---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT--------------------C-R-----R 3489
J.SE.93.SE9280_7887 ----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T--------------------------------A 3297
J.SE.94.SE9173_7022 ----A--------------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G-----G---------G-C-A---------G-----AA-T--------------------------------A 3298
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A--------------A-----A 3179
K.CM.96.96CM_MP535 ----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A--------------AG----A 3179
01_AE.AF.07.569M -G--A--------------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C-------------------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G-----------A--------A 3189
01_AE.CF.90.90CF11697 ----A--------------A-----A-----C-------C---------G--TC---------------------GT-------A---GC-------------------C---G-C--------------G--A--TT----------G-----G-----A--------A 3932
01_AE.CN.09.1119 ----A--------------A-----A-----C-----------------G--T--------------A-------GT-AA--------GC-------------G-----C-----C-A------------G-CA--TT----------G-----------A---T----A 3217
01_AE.HK.04.HK001 ----A--------------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A--------- 3345
01_AE.JP.x.DR0492 ----A--------------A-----A-----------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A--A------ 3995
01_AE.TH.04.BKM ----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C--------------------G--A--TT----------G-----C-----A--------- 3935
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A 3188
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A 3238
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----A-----------T--A--------------A--------G--------T----------------------GT-----------GA-------------G-----C---G-C-----------G--G-----TT------A---G-----------A--------A 3170
02_AG.CY.09.CY256 ----A--------------------------C------CC------------T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------G-----G-----T-----------G-----------A--------A 3179
02_AG.ES.06.P1261 ----A--------------A-----A-----C--------------------T-----------------------T-----A--A---C-------------G---------G-C--------------G-----TT----------G-----------A--AG----A 3420
02_AG.FR.91.DJ263 ----A-----G--------------------C--------------------------------------------T-----------GC----------G--G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------- 3331
02_AG.GH.03.03GH181AG ----A--------------------------C-------C------------T-A------------A--------T-----A-----GC-------G-----G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------A 4007
02_AG.LR.x.POC44951 ----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------- 3978
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----A--------------A-------------------C---G--------T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G----G-----------G--G--TC----------G--C--------A--------A 3175
02_AG.SE.94.SE7812 ----A---------------C----A-----C--------------------T-----------------------T-----------GA-------------G---------G-C--------------G-----TT-----G----G-----------A--------A 3355
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A--------------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A--------A 3180
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A--------------A-----------C--A--------G--------T-----------------------T-----A-----GC-----------------A-C---G-C--------------G-----TC----------G-----------A--------A 3180
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----A--------------------------C--------------------T-----------------------T-----------GAG------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------- 3173
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T-------------------------------- 3209
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A--------------------A 3349
05_DF.BE.x.VI1310 ----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G-----------AG----- 3365
06_cpx.AU.96.BFP90 --------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A-----------------G--A 4011
07_BC.CN.98.98CN009 ----A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A--------------------A 3315
08_BC.CN.06.nx2 ----A--------------AC-G--------C-------C------------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA----------TT----------A--------------------A 3917
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A--------- 3185
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T--------------------A 3362
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A--------A 3347
12_BF.AR.99.ARMA159 ----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C------------G----- 3988
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A 3388
14_BG.ES.05.X1870 ----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G-----------------------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--AG----A 3450
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A--------A 3382
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T--------------------A 3346
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C------------G----A 3197
18_cpx.CU.99.CU76 --------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A--------------A-----A 3288
19_cpx.CU.99.CU7 ----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T------------------------------ 3209
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T-------------------------------- 3449
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A 3188
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A--------A 3191
23_BG.CU.03.CB118 ----A-----------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T-------------------------------- 3426
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------------------G-C-----G--------G------T-------------------------------- 3434
25_cpx.CM.02.1918LE ----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A--------A 3191
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A--------A 3988
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A--------A 3974
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A------------------------ 3349
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C------------G----- 3384
31_BC.BR.04.04BR142 ----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A--------------------- 3455
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A-----------------A--A 3618
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A--------A 3284
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A--------A 3185
35_AD.AF.07.169H ----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A--------A 3183
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G-----------A--------A 3188
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A--------A 3173
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C------------G----- 3406
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG------------------------ 3460
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T--------------A------ 3466
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------R-----G------------G-C----------------C----T----------G--C------------G----- 3521
43_02G.SA.03.J11223 ----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A 3508
44_BF.CL.00.CH80 ----A---C-------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG------------G-----C---G-C----------------C---TT----------G--C------------G----- 3425
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A---C-----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG---------------------G-C--------------G------T----G--A--A--------------------A 3969
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------------------G-C----------------C----T----------G--C------------T----- 3421
47_BF.ES.08.P1942 ----A--G------------------------------A-------------T----------------------------------------------------------------A---------G---------T----------------C--------------- 3422
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A--------------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A 3188
49_cpx.GM.03.N26677 -G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A--------- 3405
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G--------------C---G-C--------------G------T-------------------------A------ 3190
O.BE.87.ANT70 -GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A 4037
O.CM.91.MVP5180 -GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----A 4012
O.CM.96.96CMA102 -GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G--------T--T-----------A--------T--A-----A--GC----------------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A 3473
O.CM.98.98CMA104 -GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A 3469
O.CM.99.99CMU4122 -GA-C-------------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A 3468
O.FR.92.VAU -GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A 3549
O.SN.99.99SE_MP1299 -GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A 4036
O.US.97.97US08692A -GA-C--------------A-----A-G------T--TA----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C-----A---G----A 3434
O.US.99.99USTWLA -GA-C-----------T--A-----A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T--C-----A---G----A 3466
N.CM.02.DJO0131 -T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A--------- 3489
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A--------- 3488
N.CM.06.U14842 -T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A--------- 3490
N.CM.95.YBF30 -T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G----- 3577
N.CM.97.YBF106 -T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C--C-----A---G----- 3575
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--A---C-------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A---G----- 3384
P.CM.06.U14788 -TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A 3454
P.FR.09.RBF168 -TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A 4019
CPZ.CD.90.ANT --A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C-----AC-AG-A--A 3422
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A--AG-A--A 3525
CPZ.GA.88.GAB1 ----C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------C-AG-A--A 4044
CPZ.TZ.00.TAN1 --A-C-GGC--------A-TC-GTT-TCT--C-----CCC--A------------T-----------------A-----A--C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGGA-T--GAGA----C--T-----AC-AG-A--A 3627
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A--- 4043
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B.FR.83.HXB2 TTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATG 4153
Pol _L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W
A1.AU.03.PS1044_Day0 C-G--T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG------------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C--A-----C---T---- 3361
A1.ES.06.X2110 C----T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T---- 3391
A1.GE.99.99GEMZ011 -----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------TG----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T---- 3337
A1.IT.02.60000 -----T-----C-------------------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG------GG-----G--------------------A-A------G-G--A-----------C---T---- 4158
A1.KE.06.06KECst_001 C----T-----CC-------C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----C---------------A--------------C----TGG------C--A-----C---T---- 3350
A1.RU.08.PokA1Ru -----T-----CC-------C-----------A-A--C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG------------A--------A----------AA-AC-----G----A----GA-----C--CT---- 3656
A1.RW.93.93RW037A -----T--T--CCT------C-----------A----C--C---G--T-----------------G--------------------T-----------CAG----------------------A-C---------A--C-----GG------C--A-----C---T---- 4146
A1.SE.95.SE8538 G----T-----CC-------------------A----C---G-----T-----------------G--------------------G-----------CAGC---------------------------------A-A------GG------C--A--A--C---T---- 3352
A1.TZ.01.A341 C----T-----C-G------C-----------A----C---------------------------G--------------T-----G-----------CA-G-------T----A--------------------A-AC-----GG------C--A-----C---T---- 3355
A1.UA.01.01UADN139 -----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------C--G------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T---- 3352
A1.UG.99.99UGA07072 C----T-----CCT-T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T---- 3352
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --G--T-----C--------C-----------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G------C---T---- 3594
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T-----C---T-G-----A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC--------------------------------AA--------G---------G------C---T---- 3491
A2.CM.01.01CM_1445MV -----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG--------------------------------AG-A----------------G-A----C---T---- 3352
A2.CY.94.94CY017_41 -----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G------C--AT---- 3510
B.AR.04.04AR143170 -----G--------------------------A-A------------------------T-----G--------------------------C------A-G--------G--------------G---------G-------------------------C-------- 3354
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------C----------A--------A----C-------------------------------------------M-----------------A-G-------------------G---------------A-----------------A--A--C--A----- 3364
B.BO.99.BOL0122 ---------------T----------------A---CC-------------------------------------------------------------AGG------------A------G------------A--------------------------C-------- 3373
B.BR.06.06BR1119 ------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G------------------------------------------------ 3570
B.CA.07.502_1191_03 ------------C-C--------A--------------G------------------------------------------------------------A-G-----G------C------G------------A--------------------------CT------- 3580
B.CN.09.1121 ------------C----------A-----------------------------------------------------G-----Y---------------A-G-----------------Y-G------------A--------------------A-------------- 3392
B.CO.01.PCM001 -----G------C----------A------------C--------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G------------------------------------------------ 3358
B.CU.99.Cu19 ------------C-------------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G------------------------------------T--C--A----- 3700
B.CY.09.CY266 ------------C--T----------------A--------------TG--A-------------------------G-----A--------G------A-------G--------G----G------------A---C-C--------------------C-------- 3370
B.DE.86.D31 ------------C--------C--------------------------------T-----------------A--------------------------A-G-------------------G---------------------------------------C---A---- 3699
B.DK.07.PMVL_011 ------------C-------------------A--------------T-----------------------C--------------------------CA--------------G-------C--------------A----------------G------CT------- 3518
B.DO.05.05DO_160884 --G------------T----------------A--------------------------------------------G------------A--------A---------------------G------------------------------------T--C-------- 3364
B.EC.89.EC003 --------------------------------A---C--------------------------------------------------------------A-G------------A------G---------------------------------A-----C-------- 3278
B.ES.09.P2149_3 ------------A-----------------------C----------T---------------------------------C-----------------A-----------A---------GC-----------------------C-------G------CT-A----- 3609
B.FR.92.92FR_BX08 ------------C-----------------------C-----------------------------------C-------------------G------A----C---------C----T-G---------------------------------------C--A----- 3361
B.GA.88.OYI_397 ------------C--------C-----------------------------------------------------------------------------A---------------------G---------------------------------------C-------- 3696
B.GE.03.03GEMZ004 -----G------C--T-G--------------A------------------------------------------------------------------AGG------------A----T-G---------------------------------------C--A----- 3349
B.HT.05.05HT_129389 -----------CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G--------------------A----C-------- 3354
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G-G----G------------A--------------------------C-------- 3500
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------C-----------------------------------------------------------T------------------A-G-----------A------------------------------C---------G------C-------- 3361
B.JP.05.DR6538 ------------C----------------------------------------------------------------T---------------------A-G-------------------G------------A-----------------------T--C--A----- 4157
B.KR.04.04KMH5 ------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A---------------------GC--------------------------------------CT------- 4131
B.MM.99.mSTD101 ------------A--T----------------A---G--------------------------------------------------------------A-G-------------------GC--------------------------------A-----C-------- 3543
B.NL.00.671_00T36 ------------C-------------A-----A---C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------------C-------- 3718
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------A-----------------------------------------------T------------------A--------------A-------------------A---C----------------------C-------- 3574
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------C-----------A--G-----G-----------------------G---------------------T----------CAG-------------A----------------------------------------A--T--C-------- 3361
B.RU.04.04RU128005 ------------C-------------------A--------------T------------------------C-----------------A--------A----------------G----G------------A--------------------------C-------- 3644
B.TH.00.00TH_C3198 ------------C--T--------------------C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A--A--C-------- 3367
B.TT.01.01TT_CRC50069 C-----------C-C--------A--------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G---------------------------------------C-------- 3373
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G-------------------G-------------G-------------------A-----C---A---- 4153
B.UA.01.01UAKV167 C-----------C----------------C---------------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------------C-------- 3379
B.US.11.ES38 ------------A-------C-----------A----C------------------------T-----------------------------G------A---------------------G-A---------------------G------G--------C--A----- 4088
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------C-C----------------------C------------------------C------------------------------------A-G-------------------G----------------C----------------------C-------- 3355
B.YE.02.02YE507 -----------------------A--------A-----------------------------------------G------------------------A-------------A-------G---------------------------------------C-------- 3370
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------C-----------------------CC---------------------------------C---------------------------AC-----------------C---------------A-----------------------T--C-------- 3585
C.AR.01.ARG4006 ------------C-G--------A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G--------------------------------A--A------C----------------C---T---- 3337
C.BR.04.04BR013 ------------A-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A----------------------------------A-----------G-------G------C---T---- 3617
C.BW.00.00BW07621 ------------C-G-----------------A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G--------------------------------A--AC----------------------C---T---- 3506
C.CN.98.YNRL9840 --G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T---- 3337
C.CY.09.CY260 --------------C-----------A-----A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G----------GA-------G------------A--A------C---------G----------T---- 3376
C.ES.07.X2118_2 ------------C--------C----A-----A---CAT--------------G-----------G--------------------G--------C---A-G-----------A--------C-----------A--A----------------G------C---T---- 3569
C.ET.02.02ET_288 ------------C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G------C---T---- 3355
C.GE.03.03GEMZ033 ------------C-G-----------------A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--------------A-----------C-------GAA----C---T---- 3334
C.IL.98.98IS002 C----------CC-G-----------A-----A----C---------------------------------------G-----------T---------A-G------------A-------------------A-----------G-------G------C---T---- 3487
C.IN.03.D24 --G-----------------------A-----A----C-------------------------------A-----------------------------A-G--------------------------------A--A--------T-------G----------T---- 4189
C.KE.00.KER2010 --G---------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------A--------C-----------A--A-------G---------------C---T---- 3334
C.MM.99.mIDU101_3 --G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T---- 3504
C.MW.93.93MW_965 ------------C-GT----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G------------A----T--C-----------A-----------C--------AA----C---T---- 3340
C.SN.90.90SE_364 ------------C-G--G-----A--------A----C---------------------------G-----------------C-----C---------A-G--------------------------------A-------------------G------C---T---- 3322
C.SO.89.89SM_145 ------------C-GA----------A-----A----C---------------------------G--------------------G------------A-G--------------------C-----------A--A----------------G------C---T---- 3374
C.TZ.02.CO178 --G---------C-G-----------A-----A--G-C------------------T--------G-----------------------C---------A-G--------------------------------A--A----------------G------C---T---- 3334
C.US.98.98US_MSC3018 ------------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G--------------------C-----------A--A-------------G--G------C---T---- 3328
C.UY.01.TRA3011 ------------C-G--------A-----C--A-----G--------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-------------------G------C---T---- 3325
C.YE.02.02YE511 -----G------C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A-----------------------C---T---- 3328
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------C-G-----------A-----A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-----------A--------C--------------A--------C--A----G------C---T---- 3557
C.ZM.02.02ZM108 ------------C-GT-----C-------C--A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T--------------A-----------------C-G------C---T---- 4122
D.CD.83.ELI ------------A-------C--------------------------------------T---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------T--C-------- 3699
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------A----------------------G-C------G--------------T--------------------------------------CA-G-----------A-------G------------AG-------------------------C--A----- 3352
D.CY.06.CY163 --G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G--------------------C-------- 3361
D.KE.97.ML415_2 --------C---A------T---A--------A------------------A-----------------------------------------------A-G-------------------------------------------GG--------------C--AT---- 3619
D.KR.04.04KBH8 ------------A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A--------------------------C-----C-- 4112
D.SN.90.SE365 ------------A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C--------------------------------C-------- 4170
D.TD.99.MN011 ------------A------------------------C------G--------------T-----G---------------------------------A-------------AA------G------------A-----------------------A--C-------- 3377
D.TZ.01.A280 --------C--AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-----------T--C--A----- 3354
D.UG.99.99UGK09958 --G-----C---A----------------------------------T-----------------------------------------G-----C---A-------------C--G--------------------------------------------C--AT---- 3352
D.YE.02.02YE516 --G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A--------------------A-----C-------- 3364
D.ZA.90.R1 ------------A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G---T--C-------- 3473
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----T-----CC-AT-------A--------A----C---------T-----------------G---------------------------------A--------------A----------------------A------C-G--------------C---T---- 3256
F1.AR.02.ARE933 ---A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A-------------------------------------------------- 3447
F1.BE.93.VI850 ---------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G------C---T---- 3493
F1.BR.07.07BR844 -----------CC-GA-------A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G------------A----------------------A-----------------------C---T---- 3934
F1.CY.08.CY222 ------------C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G-------------------G-------------AG-------C----------------C---T---- 3346
F1.ES.x.P1146 -----------AC--T-------A--------A----C------G--------------------G-----------------------------------G-----------------------------------A------C---------G-A----C---T---- 3430
F1.FI.93.FIN9363 ------------C--T-------A--------A----C------G--------------T---------------------------------------A-G------------------------------------------C-----------A----C---T---- 3482
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------C--T-------A--------A----C------G--T-----------------G----T---------T------------------A-G------------A--------A-----------A-A------C---------G------C---T---- 3355
F1.RO.96.BCI_R07 ------------C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G-A----C---T---- 4177
F1.RU.08.D88_845 ---------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G------C---T---- 3612
F2.CM.97.CM53657 ------------C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----A----G------C---T---- 3343
G.BE.96.DRCBL -----T------C-G------C-------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG-----------AA-------------------A---C----------------------C---T---- 4110
G.CM.04.178_15 C----C------C-GT-------------C--A----C---G-----------------------G------A--------------------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------CT--A---- 3674
G.CN.08.GX_2084_08 -----T------C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A---------A-W--------A---C-----M-----------A----CT------- 3393
G.CU.99.Cu74 ------------C-G--------------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A--AC----------------------C---T---- 3757
G.ES.09.X2634_2 ------------C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------A-----------G--------A---C----------------------C---T---- 3636
G.GH.03.03GH175G -----G-----CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C----------------------C---T---- 4193
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------C-G-----G--------C--A----C---------------------------G---------------------------------AG------------AC-------------------A---C--------------------------T---- 3553
G.NG.09.09NG_SC62 -----T-----CC-GT-------A-----C--A---CC---------------------------G---------------------------------AGG-----------AA-------------------A---C----------------------CT--A---- 3345
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B.FR.83.HXB2 TTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATG 4153
Pol _L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W
G.PT.x.PT2695 ------------C-G--------------C--AA--CC---------T-----------------G--------------T---------------A--A-G-----------A--------------------A---C----------------------C---T---- 4095
G.SE.93.SE6165_G6165 -----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A---C----------------------C---T---- 3550
H.BE.93.VI991 --------------------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A------------------T----CT--T---- 3542
H.BE.93.VI997 --------------------------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-----G-----------T--------------AG-A--------G--------------C---T---- 3477
H.CF.90.056 --------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G--------------C---T---- 3500
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G--------------C---T---- 3671
J.CD.97.J_97DC_KTB147 C-------C------T----------------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-------------A-----T---------------G-A--------G-------GA---------T---- 3347
J.CM.04.04CMU11421 C-G-----C----TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G-----------A---------------------G-A------M-G--R----GR-----C---T---- 3659
J.SE.93.SE9280_7887 C----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G-- 3467
J.SE.94.SE9173_7022 C-------C------T-------A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G-- 3468
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G------C--AT---- 3349
K.CM.96.96CM_MP535 -----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A----C--AT---- 3349
01_AE.AF.07.569M -----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------A-----------C---T---- 3359
01_AE.CF.90.90CF11697 -----T--G--CC--T----C-----------A----C---T-----T--------------C---C-------------------G-----------CAGG-----------AA-------C-----------AA--C-----G---------GA-----C---T---- 4102
01_AE.CN.09.1119 -----T-----C---T----C-----------A----C---------T-----------T--------------------T-----G-----------CAGG-----------AA-------C------------G--C--G-------------------C---T---- 3387
01_AE.HK.04.HK001 -----T-----C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C----------------A-----C---T---- 3515
01_AE.JP.x.DR0492 -----T--G--C--CT----C-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------A-----C---T---- 4165
01_AE.TH.04.BKM -----T-----CC--T----C-----------A-A-CC---------T--------------------C-----------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-G--------------------C---T---- 4105
01_AE.US.00.00US_MSC1164 C----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------------C---T-C-- 3358
01_AE.VN.98.98VNND15 -----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG------------AG-------C------------G--C----------------A---------T---- 3408
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----T--------------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------G----------------C--A-----C---T---- 3340
02_AG.CY.09.CY256 -----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A--------------------A---C-----GG------C--A-----C---T---- 3349
02_AG.ES.06.P1261 -----G--------------C-----------A----C---------T-----------T-----G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------A--C-----GG------T--AA----C---T---- 3590
02_AG.FR.91.DJ263 -----T--------------C--------C--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T---- 3501
02_AG.GH.03.03GH181AG ---T-T------C-C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------G---------------------------A-AC-----G-------C-GA-----CT-AT---- 4177
02_AG.LR.x.POC44951 -----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C------------T---- 4148
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----G------C-------C---------G-T----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------G--C-------------C-GA--A--C---T---- 3345
02_AG.SE.94.SE7812 -----T------C--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG------------C------C-------------G--C-------------T-GA-----C---T---- 3525
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T------CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T---- 3350
02_AG.US.06.502_2696_FL01 C----T------C-------C-----------A--G-C---------T-----------T-----G------C-------------G-----------CAGG--------------------------------AA-AC-----G-------C--A-----CT--T---- 3350
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C----T------C-------C-----------A---CC---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG-----C---------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T---- 3343
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G--------------------C-------- 3379
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C--------C---T---- 3519
05_DF.BE.x.VI1310 ------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A--------------T---- 3535
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C----------------AA----C---T---- 4181
07_BC.CN.98.98CN009 --G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------GA-----C---T---- 3485
08_BC.CN.06.nx2 --G------------A----------A-----A----C---------------G-----T--C--G-----------G-----------C--------CA-G-----------------T--C-----------A--A--------G-----C-G------C---T---- 4087
09_cpx.GH.96.96GH2911 C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A-----------C---T---- 3355
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-----------------------------------------------------A-----C--AC---- 3532
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------C---T---- 3517
12_BF.AR.99.ARMA159 -----T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A-----------------------C---T---- 4158
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G--------------C---T-T-- 3558
14_BG.ES.05.X1870 ------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------C-------- 3620
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------------C---T---- 3552
16_A2D.KR.97.97KR004 -----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----GA--------AT---- 3516
17_BF.AR.99.ARMA038 -----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A-----------------------C---T---- 3367
18_cpx.CU.99.CU76 ---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G--------------C---T---- 3458
19_cpx.CU.99.CU7 ------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G---A--C-------- 3379
20_BG.CU.99.Cu103 ------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T--C--A----- 3619
21_A2D.KE.99.KER2003 -----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G----------T---- 3358
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G----------A-----C---T---- 3361
23_BG.CU.03.CB118 ------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A--------------------T--C--A----- 3596
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-------G------G------G---------------------------------A--T--C--A----- 3604
25_cpx.CM.02.1918LE -----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A----------------------------------------------C---T---- 3361
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G--C---T---- 4158
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G--------------C---T---- 4144
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G------------------------------------------------ 3519
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A-----A-----C---T---- 3554
31_BC.BR.04.04BR142 --G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G------C---T---- 3625
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G------------T---- 3788
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C--------C---T---- 3454
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC----------------A-----C---T---- 3355
35_AD.AF.07.169H -----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-------G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A-----C--AT---- 3353
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T--A-----C---T---- 3358
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA-----C---T---- 3343
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G--------------C---T---- 3576
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A------------------A----C--AA---- 3630
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G---------------------------------------C--A----- 3636
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------C-RT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G------------A----------------------A--------W--------------C---T---- 3691
43_02G.SA.03.J11223 -----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C---T---- 3678
44_BF.CL.00.CH80 -----C------C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G----------G------------------------A------G---------G------C---T---- 3595
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A-------------T-----T-----------------A-------TG-----C--------C---T-G-- 4139
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-----------C----------------------TA-----------------------C-------- 3591
47_BF.ES.08.P1942 -----------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-----------A-----------------------A--------C--------------C---T---- 3592
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G----------------------T--C---T---- 3358
49_cpx.GM.03.N26677 -----T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G--------------------------------A--A----------------G------C---T---- 3575
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----G------C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G---------------------A----------------G---C-------------T--CT-A----- 3360
O.BE.87.ANT70 ---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-----TA---- 4207
O.CM.91.MVP5180 ---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-----TA---- 4182
O.CM.96.96CMA102 ---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T----------------------T---G--C------TCCT-C-----TACA--G---------CC-A----TC-A--G--------AG-AC---C---------RC-A--G--C--TA---- 3643
O.CM.98.98CMA104 ---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G--C--TA---- 3639
O.CM.99.99CMU4122 ---ATG-----A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C----A-----T----- 3638
O.FR.92.VAU ---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-----TA---- 3719
O.SN.99.99SE_MP1299 ---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA---- 4206
O.US.97.97US08692A ---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-------TACA--G--------CCCTA----TC-A--G---------G-AC-G-C---------------G-----TA---- 3604
O.US.99.99USTWLA ---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C------R--GC-AR-G-----CA---R 3636
N.CM.02.DJO0131 --------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T-- 3659
N.CM.04.04CM_1015_04 --------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-- 3658
N.CM.06.U14842 --------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-- 3660
N.CM.95.YBF30 --------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T-- 3747
N.CM.97.YBF106 --------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-- 3745
N.FR.11.N1_FR_2011 --------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T-----CT-T-- 3554
P.CM.06.U14788 ---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT---- 3624
P.FR.09.RBF168 ---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A--C--AT---- 4189
CPZ.CD.90.ANT -----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C--A-T--C--CT-C-- 3592
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG-------------------AA-T-----AT---- 3695
CPZ.GA.88.GAB1 ---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A-----AA----C--CT-C-- 4214
CPZ.TZ.00.TAN1 ---TGG---G-AG-------C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT-A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA------C-C-----AC-GCAA-T-----A----- 3797
CPZ.US.85.US_Marilyn C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT---- 4213
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 GGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTG 4320
Pol __V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------G--G--------------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T-----A...--T-----A-G-------------------A-------------------T---------A 3528
A1.ES.06.X2110 ---------------G---------------------------------------T-------------GA----------------G-----------T-----A...--C-----A-G---------------------------------------T---------A 3558
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------G-----G--G------------------------------------AA-----------GG--GT----------A--G-----------T-----A...--------A-----------C-------A---------------------T---------A 3504
A1.IT.02.60000 ---------G--------G------------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T-----G...--C-----A-----------C-------A---------------------T---------- 4325
A1.KE.06.06KECst_001 ------G------------------------------------------------T----------A--G--G--G--------------------A--T-----A...--------A-G---------C--C--------------------------TT--------A 3517
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------G--G------------------------------------AA-----------GG--GT-------------G-----------T-----A...--------A-G---------C-------A---------------------T---------A 3823
A1.RW.93.93RW037A ---------------G---------------------------------------T-C-----------G--G-----C--------G-------G---T-----A...--T-----A---------------------A-------------------TA-A------- 4313
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------G---------------------------T-A-----------G--G--G-----G-----G--------A--T-----A...----------G---------C-----------------------------T---------- 3519
A1.TZ.01.A341 -------------------------------------------------------T----------A--G--G--G-----------G--------A--T-----A...--C-----A-G---------C---------CA------------------T---------A 3522
A1.UA.01.01UADN139 ------G--G-----G--G--------T----------------------------A-----------GG--GT----------A--G-----------T-----A...--------A-----------C-------A---------------------T---------A 3519
A1.UG.99.99UGA07072 ---------------G--G-----------------------------------CT--------------A----------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------T---------A 3519
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------G--G------------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T-----A...--C-----C--G--------C--------GA----------------C--------G---A 3761
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------G-----------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T-----A...--------A------------------------------CA---C-----T---------A 3658
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T-----A...--------A-G----------------------------CA---C-----T---------A 3519
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T-----G...--------A-G---------C------------------CA---C-----T--A------- 3677
B.AR.04.04AR143170 ---G---------------------------------------------------AA-------------A--------------------A--G----------A...--C-----A-----------------------------------K--C---T-------YA 3521
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------------------------------------------Y--A--------------------------------------A...--C-------G-------------------A----------------------------G- 3531
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------------C------------------G-----------------C-G------------------------...--G--------------------------------T------------------------- 3540
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------------------------A----G-------G---G------------------A----A--T-----G...--G----------------AC-----------------C---------------------A 3737
B.CA.07.502_1191_03 ------------------T---------------------------C--------AA-----------G-A----------------G-----C-----------A...--T-----C-------------------------------A---------T---------- 3747
B.CN.09.1121 -------------------------------------------------------T-----------------T--------------------------------...------------------------------------------------------------- 3559
B.CO.01.PCM001 ---------------G-----------------------------GC----------------------------G-----G-----G--------A--T--G--A...--C---------------------------------------------------------A 3525
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------AA---T---------A----------G-----------------------A...--C-------G---C------------------------------------A-A------- 3867
B.CY.09.CY266 ---T--------------------------------------------------------G--------------------------------------------A...--T-----A-------------------------------A---------T---------A 3537
B.DE.86.D31 ---------------------------------------------------------------------------------G------------------------...--G---------------------------------------------------------- 3866
B.DK.07.PMVL_011 ------------T-----------G---------A-G------------------T-------------------------------------------A-----A...--G--------------------------------A--C------------A-------A- 3685
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------------------------------------------------------------C-------------C-----T-----A...--------A----------AC----------------T------------T--A------- 3531
B.EC.89.EC003 ---------------------------------------------------T--------G--------------------------------C-----A-----A...--G--------------T-A----------------------------------------- 3445
B.ES.09.P2149_3 ------------T--------------------------------------T---AA-----------G------------------------A--------G--A...----------G---------C-------A----------------------T-A------- 3776
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------------------------------------A-------------------------G-----------------------A...--T---------------------------------------------------------- 3528
B.GA.88.OYI_397 ---------------------------------------------------------------------------------G-----------------------G...-----------------------C------------------------------------- 3863
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------------------------------------CT-A-----------------G-----G-----------A-----------A...--------C--------------------------------------------------A- 3516
B.HT.05.05HT_129389 ------------------G----------------------------------A-A------------G------------------------------------A...--------A----------------------------------------G---------G- 3521
B.IN.x.11807 ----------------------------------A--------------------A-------------------------------------------------A...-------------------A----------------------------------------- 3667
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------G-----------------G--------------T----AA---G-------------------------------------------G...--------------C---------------------------------------------A 3528
B.JP.05.DR6538 ------------------------G-----------------------------------------A-----------C--G-----------------------A...--------------------------------------C---------------------- 4324
B.KR.04.04KMH5 -------------------------------------A-------------------------------------------------------------------A...--G-----A---------------------------------------------------A 4298
B.MM.99.mSTD101 ---G-----------------------G---------A------------------------------G------------------------A-----------A...--T---------------T----------------------------------A------A 3710
B.NL.00.671_00T36 ---G-----------------------------------------------T---A-------------------------------------------------A...------------------------------------------------------------- 3885
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------------------------------------------------------------------G------------...--------A------------------------------------------T--------- 3741
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------------------------C-------------------A----------------------------GA--T-----G...-------------------A------------------------C---------------- 3528
B.RU.04.04RU128005 -------------------------------------------------------T----------------------Y--------C-----------------Y...------------------------------------------------------------- 3811
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------G-----C---A-------------------------------------------------------------------A...------------------TC---C-----------------------------A------- 3534
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------T-----G---------------A--------------------T------------G-A----------------------------------A...-----------------------------------------------------A------- 3540
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---T-----------------------------------------------------------------------------G-------------G---------A...--------------C---------------------------------------------- 4320
B.UA.01.01UAKV167 ------G--------------------------------------------------------------------------------------------------C...-----------------------------------------------------------A- 3546
B.US.11.ES38 ---------------------------------------G--------------------------------------C--------------------------A...--G---------------------------------------------------------- 4255
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------G---------------------T-------T--A-----------------------------A--------A...--------A----------A------------------------------TA-A---G--- 3522
B.YE.02.02YE507 ---------G--T--------A--------------------C-----------------------------------------------------A--------A...--------A--------------------------------------------------G- 3537
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------------------------------G-----------G--------------------------------A...--C-----T-------------------A-A----------------------------C- 3752
C.AR.01.ARG4006 ------------T-----------G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T-----A...--T-----A-----C-----C-------------------A---G--C--T--------CA 3504
C.BR.04.04BR013 ------------T-----------G---------A----------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-----------------------G-----TT-------CA 3784
C.BW.00.00BW07621 ------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----C...--G-----A-----------C--------G--T-----C-A---G-----T--------CA 3673
C.CN.98.YNRL9840 ------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA 3504
C.CY.09.CY260 ------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----A...--C-----A-----------C----------------TC-----G-----T--------A- 3543
C.ES.07.X2118_2 ------------T-----G--------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--------A--G--------C-----------------------G-----T--------YA 3736
C.ET.02.02ET_288 ------------T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-------------------A---A-----T--------CA 3522
C.GE.03.03GEMZ033 ------------T-----------------------------C--------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--------A----------AC-----------------------------T--------CA 3501
C.IL.98.98IS002 ------------T--G-----------T-----------------------G---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--T-----A-----------C-------------------A---G-----T--------CA 3654
C.IN.03.D24 ------------T--------------------------------------A---AAA--------------G------C-G-----------C-----T-----A...--G-----A-GG--------C-----------------------C---G-T---------- 4356
C.KE.00.KER2010 ------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T-----A...--G--------G--------C-----------------------G-----T--------CA 3501
C.MM.99.mIDU101_3 ------------T--------------------------------------A---AG---------------G-----CC----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA 3671
C.MW.93.93MW_965 ------------T-----------------------------C--------A---AG------T-----------G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA 3507
C.SN.90.90SE_364 ------------T--------------------------------------A---AG------T--------G--G---C-------------------T-----G...--------A-----C-----C-----------------------G-----T--------CA 3489
C.SO.89.89SM_145 ------------T--------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----G...--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------C- 3541
C.TZ.02.CO178 ------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------G-----TT-------CA 3501
C.US.98.98US_MSC3018 ------------T--------------------------------------A---AAG--------------G--G---C----------C--------T-----A...--G-------GG--------C-----------------------G-----T-----G--CA 3495
C.UY.01.TRA3011 ------------T-----------G--------------------------A---AA---------A-----G--G---C---------------G---T-----A...--C-----A--G--------C-----------------------G-----T--------C- 3492
C.YE.02.02YE511 ------------T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T-----A...--------A----------AC--------G-----------------------------CA 3495
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------------------------------A---AGA--------------G--G---C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------G-----T--------CA 3724
C.ZM.02.02ZM108 ------------T--------------------------------------A---AA---------A--------G---C-------------C-----T-----A...--G-----A-----------C-----------------------G--------A-----C- 4289
D.CD.83.ELI -------------------------------------------------------CAA-----------------------G-----------------T-----A...-------------------AC--------------------------------A-----C- 3866
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------G------------------------------------AGC-----T--A--------------G--------------A--T-----G...--------A-----------C--------------------------------A------- 3519
D.CY.06.CY163 ----------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T------...--------C----------AC--------------------------------A------- 3528
D.KE.97.ML415_2 ------------------G------------------------------------AA---G-----------------C--G-----G-----------T-----A...--------------C----AC---------------------------------------- 3786
D.KR.04.04KBH8 ------------T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T-----A...--C-----------------C-----------------------G---------------- 4279
D.SN.90.SE365 ---------------G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T-----A...-----------------T-AC---------------------------------------- 4337
D.TD.99.MN011 -------------------------------------------------------AG------------------------G---------AG-C----T------...--------C-----------C--------------------------------A------- 3544
D.TZ.01.A280 ------G--------G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G--A...--T-----A-G---------C--C---------------------------------T--- 3521
D.UG.99.99UGK09958 ---------------G--G------------------A-----------------AA---------A---A-C-----C--G-----------------------A...--------------C----AC---------------------------------------- 3519
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T-----A...--C-----C-----------C--------------------------C---A-A------- 3531
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T-----A...-------------------AC--------------------------------A------- 3640
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------T---A-G---------------------------------------A-------A---A----G--C--------G-----------A-----A...--------A--------T--C-----------------------------T---------- 3423
F1.AR.02.ARE933 ------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G--A...--C-----A----------A------------------------------T---------- 3614
F1.BE.93.VI850 ------------------G------------------------------------------G--------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC-----------G-----------------T---------A 3660
F1.BR.07.07BR844 ------------------G------------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T---------- 4101
F1.CY.08.CY222 ------------------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A--G--A...--------A-----------C-----------------------------T---------- 3513
F1.ES.x.P1146 ------------------G--------------------------------------------T------A----------------G-----------A-----A...--C-----A-----C-----C-------A---------------------T---------- 3597
F1.FI.93.FIN9363 ------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A-----G...--------A----------AC-----------------------------T---------- 3649
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------G-------------------------G-------------------------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC--C--------------------------T--------A- 3522
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A-----A...--------A----------AC-------A---------------------T---------- 4344
F1.RU.08.D88_845 ------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G--A...--------A--G-----T-AC-----------------------------T-----C---- 3779
F2.CM.97.CM53657 ------------T-----------------------------------------------C--------------G-----G-----G-----------T-----A...--------A-----------C-----------------------------TT--------- 3510
G.BE.96.DRCBL ------------------G--------------------G---------------AG------------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-------A---------------------T---------A 4277
G.CM.04.178_15 -------------------G----G------------R-----------------AGC--------A--G-----G-----------C--------A--T-----A...--T-----A-G---------C-------------------A---------T---------A 3841
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T-----A...--------A-G---------C---------------------------------------A 3560
G.CU.99.Cu74 ------------------G------------------------------------A-------------------------------C--------A--------A...--------A-G---------C-----------------------------T---------A 3924
G.ES.09.X2634_2 ------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A--------A...--G-----A-G--------A------------------------------T---------- 3803
G.GH.03.03GH175G ------------------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A 4360
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------------G-----------------------------------CAG----------------T-------------C--------A--------A...--T-----A-----------C-----------------------------T-------A-A 3720
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------G---------A--------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A...--T-----A-G---------C--------------------------------A------A 3512
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 GGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT...GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTG 4320
Pol __V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__.__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__
G.PT.x.PT2695 ------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T--------A--------A...--C-----A-------------------A---------------------T---------- 4262
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------G-----------------------C------------AG----------------------C-------C--------A--------A...--G-------G--------AC--C--------------C-----------TT--------A 3717
H.BE.93.VI991 ------------------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T----TA...C-G-----A-----------------------------C-----------T---------A 3709
H.BE.93.VI997 ---------------------------G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T-----A...-C------A-GG-------AC-----------------------G-----T---------A 3644
H.CF.90.056 ---------------------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T-----A...--------A-GG-----T-AC------------G----------------T--A------A 3667
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T-----A...--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T--------AA 3838
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------------------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T-----A...--G-----A-G---------C-----------------------------T--A------A 3514
J.CM.04.04CMU11421 ------R------------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T-----A...--------A-G------T--C-----------------------------T--A------A 3826
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A...--T-----A--------T--C-----------------------------T---------- 3634
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A...--------A--------T--C-----------------------------T--A------- 3635
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T-----AA..--------A----------AC-----------------------------T---------- 3517
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T-----A...--------A--------T-AC--C--------------------------T---------A 3516
01_AE.AF.07.569M ---------------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T--G--A...--------A-G------T--C-------A---------------------TT--------- 3526
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------G--G------------------------------------T----------A--G--G--------------G--------A--T-----A...--------A-G-------------------A-------------------TT--------A 4269
01_AE.CN.09.1119 ------------------G--------G-----------------------T---T-A-----------G--G--------------------------T-----A...--G-----A-G------T--C---------A-------------------TT--------- 3554
01_AE.HK.04.HK001 ------------T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A 3682
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A------T------------TT--------A 4332
01_AE.TH.04.BKM ---------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A 4272
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------G--G---------------------------C--------T-A-----------G--G--------------G-----C-----T-----A...--------A-G------T--C---------A-------------------TT--------A 3525
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A 3575
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------------------------------------------------AAA-----T----G-A-------C--------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T--A------- 3507
02_AG.CY.09.CY256 ------------------------G------------------------------AG---G--------G-----------------C--------A--A-----A...--T-----ACG---------C------------------G----------T---------A 3516
02_AG.ES.06.P1261 ------------------G------------------------------------AG---------------------C--------C--------A--------A...--G-----A-----------C-----------------------------T---------- 3757
02_AG.FR.91.DJ263 ------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--G----GA-G---------C-----------------------------T---------A 3668
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------------G-----------C------------------------AG----------------T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T--A------- 4344
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A--------A...--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T---------A 4315
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------------G------------------------------------AG------------------------------T--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T---------R 3512
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------G-----------------G--G---------------AG------------G-----------------C-----------------A...--G-----A-G---------C-----------------------C-----T---------- 3692
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T---------A 3517
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------G-----------------------C------------AG------------G---T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A 3517
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--C-----A-G---------C-----------------------------T---------A 3510
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A-----A...------------------G------------------------------------------ 3546
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T-----A...-------------------A---C--------------------------T------T-A- 3686
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G---...-----------------T--C-----------------------------T---------- 3702
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G--A...--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A 4348
07_BC.CN.98.98CN009 ------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A...--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------C- 3652
08_BC.CN.06.nx2 ------------T--------------------------------------A---AG-----------G---G------C----------------A--T-----A...--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA 4254
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A...--------A-G------T--C-----------------------------T---------- 3522
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T-----A...--G-----------C----AC---------------------------------------- 3699
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T-----A...--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T---------A 3684
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T---------- 4325
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A--------A...--T-----A-G---------C---------A-------------------T--A------- 3725
14_BG.ES.05.X1870 ------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A--------G...--G-----A-G--------A---------------------------C--TA-A------- 3787
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A 3719
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T------...--------A-----C-G----------------------CA---C-----T---------- 3683
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T---------- 3534
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T-----A...--------T----------AC-----------------------------TT-------A- 3625
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T-----A...--------A-----------C-----------------------------T---------A 3546
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--------A-G---------C-------------------A---------T---------A 3786
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T-----A...--------A------------------------------CA---C-----T--A------A 3525
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T-----A...--C-----ACG---------C--------GA------T------------T---------A 3528
23_BG.CU.03.CB118 ------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...--G-----A-----------C-------A---------------C-----T---------- 3763
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A...C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T--A--T---- 3771
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G--A...--G-----A-G---C-----C-----------------------------T---------A 3528
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T-----A...--C-----A-------------------------------A------------A------A 4325
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------------C-----------T---------A 4311
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------G--------------------------------------------------A--GA--------C--------------------------...------------------------------T------A---------------A------A 3686
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G--G...--------A----------AC-----------------------------T---------- 3721
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T-----A...--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA 3792
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A--------A...--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A 3955
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT-------CA 3621
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T-----A...--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A 3522
35_AD.AF.07.169H ------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T-----A...--------ACG---------------------------G-----------T---------A 3520
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G--A...--T-----A-G---------C-----------------------------T---------A 3525
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T-----A...--T---A-A-G---------C-------------------A---------T---------A 3510
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G--G...--------A--G-------AC-----------------------------T---------- 3743
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A--------A...--G----------------A---------------------------------A------A 3797
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G---------------------------------------C-----------------------A----G------------------------------...--G-----A--------------------------------------------A------- 3803
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A--------A...--T-----A--G----------------A----------------------A-A------- 3858
43_02G.SA.03.J11223 ------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A--------A...--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T-----C---- 3845
44_BF.CL.00.CH80 ------------------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A--G--G...--C-----A-----------C-----------------------------T---------A 3762
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T-----A...--------A-----------C-----------------------------T---------- 4306
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G--C...--------A-----------C-----------------------------T--A------- 3758
47_BF.ES.08.P1942 ------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A--------A...--------A----------A---------G--------C------------A-C------- 3759
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T-----A...--C-----A-----------C--------------------------C--TT--------A 3525
49_cpx.GM.03.N26677 ------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G--A...--------A-----------C-----------------------G-----T--------CA 3742
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------G------------------------------------------------T------------GG-----------------------------------A...--C-----A--------------------------------------------------G- 3527
O.BE.87.ANT70 ---T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A- 4374
O.CM.91.MVP5180 ---T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--A---------C----A-----A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGAT-A-----AA 4349
O.CM.96.96CMA102 ---T--T--C--T--R--T--A--R---------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A...--T-----A--------T--C------------T-A--------A---GGA--------AA 3810
O.CM.98.98CMA104 ---T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G--A...--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA--------A- 3806
O.CM.99.99CMU4122 ---T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--K-----CC----A-----A...--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A- 3805
O.FR.92.VAU ---T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A-----A...--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA--A-----A- 3886
O.SN.99.99SE_MP1299 ---T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A...--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-A-----A- 4373
O.US.97.97US08692A ---T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----R--------CC----A--G--A...--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A- 3771
O.US.99.99USTWLA ---T--T--T--------C--A--G---------A--A-------------A--YAAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----G--G--A...--T-----A--G-----T--C----R-------T-A--C---------GGAT-A-----A- 3803
N.CM.02.DJO0131 ------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A--------A...--T-----R-G------------C--------------C------------T-A--CT--- 3826
N.CM.04.04CM_1015_04 ---R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A--------A...--G-----A-G------------C----A---------C------------T----C--CA 3825
N.CM.06.U14842 ------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-------RA--------A...--T-----A-------------------A---------C------------T-A--C--CA 3827
N.CM.95.YBF30 ------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A---A--T----CC-------T-----A--A--------A...--T-----C-G---------C-------A---------C------------T-A--C--CA 3914
N.CM.97.YBF106 ------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A-R----T----CC-------T-----A--A--------A...--------A-G-----------------A---------C------------T-A--C--CA 3912
N.FR.11.N1_FR_2011 ------T-----T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T-----------------G...--T-----A-G---------------------------C------------T-A--C--CA 3721
P.CM.06.U14788 ------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G...--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG---T-----AA 3791
P.FR.09.RBF168 ------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G--R...--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG---T-----AA 4356
CPZ.CD.90.ANT ------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G-----AC----C--C---C-G--A--C--------A--T-----G...--C-----T--------T--C---------T--T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A 3759
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T-----A...--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C------T-A-----AA 3862
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------T--A-----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G---------A...--------A-GG-----T----------A---T-----------------TT-A-----CA 4381
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------C--T-----T--A--G--T------G-------C-----G--T---AAAAAT--T--A---A--T----CC-G--------TA--G-A--A--G--A...--C-----T-------------------A---TT-A---GA---A-A---T-----C--A- 3964
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A...--C-----C--------T----------C---T-----C--------------------A- 4380
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B.FR.83.HXB2 TAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCA 4487
Pol V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A--------------------T-------------C...--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------C-G-----------A--T-----------A--------------C------------ 3695
A1.ES.06.X2110 -------------------------------------C...--A--------G--G--------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C------------ 3725
A1.GE.99.99GEMZ011 ----------G---------------------------...--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--------C--------------C------------ 3671
A1.IT.02.60000 ----------------------------------G---...--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------M-------R-----A--------------AM-------------C------------ 4492
A1.KE.06.06KECst_001 ----------G---------------------------...-----------G--------------------------C--------G---------T-------C------C-C-----------A--TT-------------------------C------------ 3684
A1.RU.08.PokA1Ru ----------G---------------------------...--AG-------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--------C--------------M------------ 3990
A1.RW.93.93RW037A ----------G------A--------------------...--A--------G--------------------G--------------G---------T-------C------C-------------A--------------C--------------C------------ 4480
A1.SE.95.SE8538 --A-------G------------------A--------...--A--------------------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C------------ 3686
A1.TZ.01.A341 ----------G--------------------------C...-----------G--------------------------C--------G---------T--------------C-------------A--T--------------------------C-----G------ 3689
A1.UA.01.01UADN139 ----------G---------------------------...--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C-----CC-------------A---A-A--------C--------------C------------ 3686
A1.UG.99.99UGA07072 ----------G---------------------------...--A--------G-----------------------------C-----G--G------T-------C------C-------------G--T-----------C--------------C------------ 3686
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------G-----------A---------------...--A--------G-----------------------------------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------G--- 3928
A2.CD.97.97CDKTB48 -------C-----------------------------GTC.AG---------G--------------------------C--------------------------C------C-----------A-----G----------C--------------C------------ 3827
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------T---------------...---T-------G--------A--------------------------------------------C------C----------------------------C--------------C------------ 3686
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G--------C------------ 3844
B.AR.04.04AR143170 -------------------------T-----------C...--------------------------------------------------------G--------------C-----------------------------C-----------------C--------- 3688
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------------...---G----------------A-----------------------------------------Y-----------------C---A-------------------------------------------- 3698
B.BO.99.BOL0122 -----------C----------T-A-------------...---G----G---------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------- 3707
B.BR.06.06BR1119 --A-----------------------------------...--------------------------------------------------------GT-------------CC-----------A-------------------------------------------- 3904
B.CA.07.502_1191_03 -G-----------G------------------------...--A-----------------------------------------------------------------G---------------A-------------------------------------------- 3914
B.CN.09.1121 -------------------------------------C...--------------------------------------------------------G--------------C------------R----------------G--------------------------- 3726
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------...--A---------------------------------------------G-----------------------------------A-------------------------------------------- 3692
B.CU.99.Cu19 -----------------A-----T--------------...------------------------------------------------G----------------C------------------A-------------------------------------------- 4034
B.CY.09.CY266 --------------------------------------...-----------------------------------------------G--------------C-----------------------------A--G--------------------------------- 3704
B.DE.86.D31 -------------------------T------------...--------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------ 4033
B.DK.07.PMVL_011 -------------------G---T--------------...------------------------------------------------------------------------------------A----------------C--------------------------- 3852
B.DO.05.05DO_160884 ---------G----------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------ 3698
B.EC.89.EC003 --------------------------------------...--------------------A---------------------------------------------------------------A----T----------C---------------T------------ 3612
B.ES.09.P2149_3 --------------------------------------...------------------------------------------------------------------------C-----------A-------------------------------C------------ 3943
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------------------------...--------------------------------------------------------G---------------------------A----------------------------------C--------- 3695
B.GA.88.OYI_397 -------------------------------------C...------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------- 4030
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------...---------------------------------------------------------T--------------------------A--G----A------------------------------------ 3683
B.HT.05.05HT_129389 ---------G----------------------------...--A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G-----------------G--- 3688
B.IN.x.11807 -G------------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------G------A----------------G--------------------G------ 3834
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------G---------------------------...-----------------------------R-----------------T-----------------C------C-------------------------------------------C------------ 3695
B.JP.05.DR6538 -G-----------------------------------C...---A-------------------------------------C--------C-----------------------------G---A-------------------------------------------- 4491
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------------...--------------------------G-----------------------------G---------------------------A-----A-A------------------------------------ 4465
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------------...---T-------------------------------------C--------------------C---------------------A-------------------------------------------- 3877
B.NL.00.671_00T36 -------------------------T---A--------...--------------------------------------------------------G---------------------------A-------------------------------------------- 4052
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------G------------------------...--------------------------------------------T--------------------------C--G---------A----------------------------------C--------- 3908
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------...--------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------ 3695
B.RU.04.04RU128005 -------------------------------------C...---------------------------------------------------------T--------------------------A----------------A--------------G------------ 3978
B.TH.00.00TH_C3198 ----G---------------------------------...-----------------------------------T-----C------------------------------------------A-------------------------------------------- 3701
B.TT.01.01TT_CRC50069 -G-----------G---------T--------------...---A-------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------C------------ 3707
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------A-------A-----------------------G------------ 4487
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------...--------------------------------------------------------G---------------------------A-------------------------------------------- 3713
B.US.11.ES38 --------------------------------------...-----C-----------------------------------C--------------G---------------------------A----------------------------------C--------- 4422
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------------------...-----------------------------G--------------------------G--------------C-----------------------------A--------------------------- 3689
B.YE.02.02YE507 -G---------------------T--------------...--A-----------------A--------------------------------------------C-----------------------------------C--------------G------------ 3704
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------GC------...--------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 3919
C.AR.01.ARG4006 ----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C--------- 3671
C.BR.04.04BR013 -------------------------T------------...-----------G--------------------------------C------------T----------------------G---A-C--------------C-----------------C--------- 3951
C.BW.00.00BW07621 ----------------------------------G---...-----------G--------A--------------------------G---------T-------------------------GACC--------------C--------------C--C--G------ 3840
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------T---G-----C-----...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--------- 3671
C.CY.09.CY260 ----------------------T---------------...--A-A------G--------A--------------------C---------------T-------------------G--G---A-C--------------C--------------C--C--------- 3710
C.ES.07.X2118_2 ----------------------T---------------...-----------G--G-----A-----G--------T-----------G---------T-------------------G--------C---A-A--------C--------------C--C--------- 3903
C.ET.02.02ET_288 ----------------------T---------------...-----------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C--------------C--C--------- 3689
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------T-----------G---...--A--------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C---T----MS----C--------------C--C--------- 3668
C.IL.98.98IS002 ----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T----------------------G--G--C--------------C--------------C--C--------- 3821
C.IN.03.D24 ----------------------T------A--C-----...----A------G--------------------------C-----G--G---------T--------------------------A-C--------------C--------------T--C--------- 4523
C.KE.00.KER2010 ----------------------T---------------...-----------G-------CA-----------------------G--G---------T-G------------------------A-C--------------C-----------------C--------- 3668
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------T---------C-----...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G------ 3838
C.MW.93.93MW_965 -C------------------------------------...-----------------T--A--------G-----------------G---------T--------------------------A-C-----------------------T-----C--C--------- 3674
C.SN.90.90SE_364 ----------------------------------G---...-----------G-----A--A--------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--------- 3656
C.SO.89.89SM_145 ---------G------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------T--C--------- 3708
C.TZ.02.CO178 --------------------------------------...----A------G--------A-----------------C--------G---------T--------------------------A-C--T-----------C-----------C--C--C--------- 3668
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------TT--------------...--A--------------------------------------------G---------T-----------------------C----C--------------C--------------C--C--G------ 3662
C.UY.01.TRA3011 --A-------------------T---------------...-------------------CA-----------G-----------------------GT-------C-----------------GA-C--------------A-----------------C--------- 3659
C.YE.02.02YE511 -------------------------T------------...---T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C--------------C--C--------- 3662
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------------------T---------------...-----------G---------------------------------------------T----------------------------C--T-----------C-----------------C--G------ 3891
C.ZM.02.02ZM108 ---------G----------------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------C-------------C-----A--------C--------------C--C--G------ 4456
D.CD.83.ELI -G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T-------------C--------------------------------------------C------------ 4033
D.CM.01.01CM_0009BBY -G--------------------T---------------...--A------------------------------------------------------T--------------C-------------------------------------------C------------ 3686
D.CY.06.CY163 -GA-------------------T--------------C...--A-----------------------------------G------------------T--------------C-------------------------------------------C------------ 3695
D.KE.97.ML415_2 -G--------------------T---------------...--A------------------------------------------------------T-------------C-----------------------------C--------------C-----G------ 3953
D.KR.04.04KBH8 -G--------------------TT--------------...----A----------------------------------------------------T----------C---C-------------------------------------------C------------ 4446
D.SN.90.SE365 --A-------------------T---------------...--------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G--------C------------ 4504
D.TD.99.MN011 -G--------------------T---------------...--AA-----------------------------------------------------T--------------C--------C--A-------------------------------C------------ 3711
D.TZ.01.A280 -G---------------------T--------------...---------------------------------------------------------T-G-----C--------------------------------------------------C------------ 3688
D.UG.99.99UGK09958 ----G-----------------T---------------...------------------T--------------------------------------T----------------------C--------------------C-----G--------C------------ 3686
D.YE.02.02YE516 -G-----------G--------T--------C-----C...--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A-------------------------------C------------ 3698
D.ZA.90.R1 -G--------------------T---------------...---------------------------------------------------------T--------------------------------A-A-----------------------C------------ 3807
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------T--------------T--T-----C------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T-----T------------ 3590
F1.AR.02.ARE933 ----------------------T---------------...---T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T--------CC-------- 3781
F1.BE.93.VI850 ----------------------T-----------G---...-----------G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C--------- 3827
F1.BR.07.07BR844 ----------------------T-----------G---...-----------G-------G---------------T-----C-----G------------------------------------A----------------C--------T--------C--------- 4268
F1.CY.08.CY222 --A--------A----------T----------G----...-----------G--G--------------------------------G---------T---------------------A----A-C--------------C--------T------------------ 3680
F1.ES.x.P1146 ----------G-----------T---------------...-----------G--G--------------------------------G---------T--------------------------A-------A--------C--------T--------C--------- 3764
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------T-----------G---...-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A----------------C--------T--------C--------- 3816
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------------T---------------...--------------G------------------------------------------T--------------------------A-------A--------C--------T------------------ 3689
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------T---------------...-----------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T------------------ 4511
F1.RU.08.D88_845 ----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C--------------C--------G--- 3946
F2.CM.97.CM53657 -------C------------------------------...-----------G--------------------------C--------G------------------------------------A-----T----------C-----G--T-----T------------ 3677
G.BE.96.DRCBL -------------------G-----------------C...---T-------G---------------------------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C------------ 4444
G.CM.04.178_15 -------------------G------------------...-----------G--G--------------G--G------------------------T--------------------------A----------------C--------------C------------ 4008
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------G--------------G---...-----------G--G--------------G--------C------------------T--------------------------A----------------C--------------C------------ 3727
G.CU.99.Cu74 --A----------G-----G------------------...-----------G--------------T------------------------------T-------------------------GA----------------C-----G--------C------------ 4091
G.ES.09.X2634_2 -------------------G------------------...--AT-------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C------------ 3970
G.GH.03.03GH175G -------------------G------------------...-----------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C------------ 4527
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------------G---------C--------...-----------G--------------T------------------------------T--------------------------A----------------A--------------G------------ 3887
G.NG.09.09NG_SC62 ----G---------------------------------...-----------------------------G---------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C------------ 3679

76
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT...CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCA 4487
Pol V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__.__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A_
G.PT.x.PT2695 -G-----------------G------------------...--A--------G--------------C-----------------------------GT----C--------------------GA----------------C-----G--------C------------ 4429
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A-----------------------C------------ 3884
H.BE.93.VI991 ----------------------T---------------...---T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C--------------C------------ 3876
H.BE.93.VI997 ----------------------T---------------...--------------------------------G--------C---------------T-------------------------------T-----------C--C-----------C------S--C-- 3811
H.CF.90.056 ----------------------T---------------...-----------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C------------ 3834
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------T---------------...-----------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C--------------C------------ 4005
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------------T---------------...--------------------------------G--------------G--G------T----C---------------------A----------------C---A----------C------------ 3681
J.CM.04.04CMU11421 --------------------------------------...--------R--G-----------------------Y-----------R---------T----------M---------------A-------------------------------Y------------ 3993
J.SE.93.SE9280_7887 -------------G--------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C------------ 3801
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------------T---------------...--------G--G-----------------------------------G---------T----------------------------------------------------------C------------ 3802
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------T---------------...-----------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T-----C------------ 3684
K.CM.96.96CM_MP535 -------C--------------T--------C------...-----------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C------------ 3683
01_AE.AF.07.569M ----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T-------C------C-----------A-C---A----------C--C--G--------------------- 3693
01_AE.CF.90.90CF11697 -------G----------------A-------------...--A--------------T--------------G--------------G---------T-------C--------------------C--------------C--C--G--------------------- 4436
01_AE.CN.09.1119 --------------------------------------...--AT-------------T--------------G--------------G---------T-------C------------------A-C--------------C--C--G--T------------------ 3721
01_AE.HK.04.HK001 ----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G--------------------- 3849
01_AE.JP.x.DR0492 ----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------G-----G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G--------------------- 4499
01_AE.TH.04.BKM ----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G--------------------- 4439
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------G-------------A-------------...--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-----------A-C--------------C--C--G-----------C--------- 3692
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------G-------------A-------------...--A--------G--------------------G------------------------T--------------C-------------C--------------C--C--G--------G------------ 3742
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------------G-----------------C...-----------G---------------------------------------------T--------------------------------A----------C--------------C------------ 3674
02_AG.CY.09.CY256 -------------------G------------------...-----------G----------------------------A----------------T-------------------G------------T----------C--------------C------------ 3683
02_AG.ES.06.P1261 -------------------G------------------...----A------G---------------------------------------------T-------C------C----------------------------C--------------C-----G------ 3924
02_AG.FR.91.DJ263 --A----------------G---T--------C-----...-----G-----G---------------------------G-----------------T--------------------------A----------------C--------------T------------ 3835
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G--------------G-----T------------...----A------G--G------------------------------------------T--------------------------AC---------------C--------------C------------ 4511
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------G------------------...-----------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A--------------C------------ 4482
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----G--------------G-----------------C...-----------G--------------------------------------------GT--------------C-----------A----------------C--------------C------------ 3679
02_AG.SE.94.SE7812 -------------------G------------------...-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C------------ 3859
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C------------ 3684
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------G------------------...-----------G--------------------------------------------GT-------------------------GA----------------C--------------C------------ 3684
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------G------------------...-------------------C-------------------------------------T----------------------G---A-------A--------C--------------------------- 3677
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G------------------------------------...--AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A------------------------------------ 3713
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G-----------G--------T------A--------...-----------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T--------C--------- 3853
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------T-----------G---...---T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A-----------------------C------------ 3869
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------G-----------C------...-----------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C------------ 4515
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------G--T---------C-----...-----------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G------ 3819
08_BC.CN.06.nx2 ----------------------T---------------...-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C--------- 4421
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------G------------------...-----------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C--------------T------------ 3689
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G--------------------T---------------...--------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C--------------C------------ 3866
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------G--G--------------T------------...---T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C--------------C------------ 3851
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C--------------G--CC-------- 4492
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------G-----T-----------C...-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C------------ 3892
14_BG.ES.05.X1870 -------------------G------------------...--AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C------------ 3954
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------G--------G------------------...--A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------G-------- 3886
16_A2D.KR.97.97KR004 -G--------------------TT--------------...---G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C--------------C------------ 3850
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------T-----------G---...-----G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T-----G--CC-------- 3701
18_cpx.CU.99.CU76 -------------G--------T---------------...-----------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C------------ 3792
19_cpx.CU.99.CU7 ----------G--------G------------------...-----------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--C--------- 3713
20_BG.CU.99.Cu103 -------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G--------C------------ 3953
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------T---------------...-----------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C--------------C------------ 3692
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------G--------G---------A--------...--A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C--------------C------------ 3695
23_BG.CU.03.CB118 -------------G-----G------------------...-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C------------ 3930
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------G-----G------------------...-----------G--------A-----C------------------------------T--------------------------------T----------C-----G--------C------------ 3938
25_cpx.CM.02.1918LE -------------------G------------------...---T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C------------ 3695
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T---------A--------------------...-----------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C--------------------G------ 4492
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------G------------------...---T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C--------------C------------ 4478
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------...--------------------------------------------------------G--------------C------------A-------------------------------------------- 3853
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------T-----------G--C...---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T-----G--CC-------- 3888
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------------...-----------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C--------- 3959
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------G-----------C-----C...-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T------------ 4122
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-------------AT------------...--A--------G-----T--------------G------------------------G-------C------C-------------C--------------C--C--G--------------------- 3788
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------G-------------A-------------...--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------------A-- 3689
35_AD.AF.07.169H ----------G-------------A-------------...--A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C------------ 3687
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G--------------G-----------------C...-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C--------------C------------ 3692
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------------G------------------...---T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C--------G--- 3677
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------T-----------G---...-----------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T-----G--CC-------- 3910
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------T---------------...--------------------------------------------------------G-----C--------C--------------------------------------------G--C--------- 3964
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------------------...---T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C--------------------------- 3970
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G-----R---------A-----T--------------...------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------T-----G--CC-------- 4025
43_02G.SA.03.J11223 -------------------G------------------...----A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C--------------C------------ 4012
44_BF.CL.00.CH80 --A--------------A----T---------------...-----------G-----------------------T---------------------T--------------------------------A-A--------C--------T-----G--CC-------- 3929
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------G---------------------------...--AT-------G-----T---------------------------------------T-------C------C----G------A-A---A-A--------C--------------C------------ 4473
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------------TGC---------G---...-----------G-----------------------T-----------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----G--CC-------- 3925
47_BF.ES.08.P1942 -G-----------G------------------------...----A------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------- 3926
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A-------G--------------T------------...--A--------G-----T--------------G------------------------T-------C------C-------------C--------------C-----G--------------------- 3692
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------T-----------G---...-----------G--------A------------------------------------T----------------------G---A-C--------------C--------T-----C--C--G------ 3909
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G--------------------T---------------...------------------C-----------------------------------------------------------------A----T-----T-----G--------------------------- 3694
O.BE.87.ANT70 -G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------- 4541
O.CM.91.MVP5180 -------C--G-----CA-T--T--T---CC------C...--TA-------G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T---------- 4516
O.CM.96.96CMA102 -------C--------TA-T--T-AT---CC------Y...--TA-------G-----A--------T-----------C-------A-G--------A-G--C--C------GC------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------- 3977
O.CM.98.98CMA104 ----G--C--------TA-T--T-AT---CC-------...--TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC--------- 3973
O.CM.99.99CMU4122 -G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC-------...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C-----C--AA-A--T--T--------G--A-----G-T---------- 3972
O.FR.92.VAU -------C--------CA-T--A--T---CC---G---...--TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------- 4053
O.SN.99.99SE_MP1299 -G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-----...--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------- 4540
O.US.97.97US08692A -G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------...--TA-------------A--A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------- 3938
O.US.99.99USTWLA -------C--G-----CA-T--T--T---CC-------...--TA---G--AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------- 3970
N.CM.02.DJO0131 ----G--------------------------C-----C...-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------- 3993
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------- 3992
N.CM.06.U14842 ----G--------------------------C------...-----------G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----R--C-----G--------C--CT-------- 3994
N.CM.95.YBF30 ----G--------------------------C-----C...-----------G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--CT-------- 4081
N.CM.97.YBF106 -------------------------------C-----C...-----------G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------- 4079
N.FR.11.N1_FR_2011 ----G--------------------------C-----C...-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT-------------C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--CT-------- 3888
P.CM.06.U14788 ----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G------ 3958
P.FR.09.RBF168 ----G--------G--TA-YAA--AT---CCC------...--TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TCC-G------ 4523
CPZ.CD.90.ANT -T--G--T--------TA----ACAG------------...--CG----G----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A--------G------T-T-----C-TC--------T 3926
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G--T---------------CAA------------...-----------------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C--------- 4029
CPZ.GA.88.GAB1 -------------------G---CAT--------G--C...---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C-----------C------------ 4548
CPZ.TZ.00.TAN1 -T--G--T--------TA-T--TCAG---CCA-----C...--TA----------G--T--A--------G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A--------G--------T-----T-TC--------- 4131
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C--T--G--G-----G------------------...----C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC-------- 4547
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B.FR.83.HXB2 GAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCA...GGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCC 4654
Pol _E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__.__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT-G-G--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G----- 3862
A1.ES.06.X2110 --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...-----G------------GT-G-G--C--A---------CC----------A-C---G-AT-C-AA--A--------------AA-TG--C-A-----------G----- 3892
A1.GE.99.99GEMZ011 --------C--------------A--A--G--------C-----GC-----------...------------------GT-G----C--A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------A-AT---C-A-----------G----- 3838
A1.IT.02.60000 -----------------------A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT-G----C--A--T------------------A-CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R------GR---- 4659
A1.KE.06.06KECst_001 --------C--------------A--A--G------------A-A--------G---...------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------A--T---CGA----------------- 3851
A1.RU.08.PokA1Ru --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT-G----C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---A--------------AAAT---C-A-----------G----- 4157
A1.RW.93.93RW037A --------C----G---------A-----G--------C---A-AC-----------...------------------GT-G----C--A--------A------------A-----G-A----AA--A--T-----------AAAT---C-A-----------G--A-- 4647
A1.SE.95.SE8538 --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-------A--------- 3853
A1.TZ.01.A341 --------C--------------A--A--G--------C---A-AC-----------...-C-------------------G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G----- 3856
A1.UA.01.01UADN139 --------C--------------A-----G-----T--C-----GC-----------...------------------GT------C--A--T------CC---------TA-CAG-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A-----------G----- 3853
A1.UG.99.99UGA07072 --------C--------------A-----G--------C-----AC-----------...-----G------------GT-G----C--A---------CC----------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-----------G----- 3853
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------C--------------A--------------C-----G------------...-C--------------GGGT------C--A--------------C------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A-----------G----- 4095
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C--C--------G-----A-----G--------C-----A------------...------------------GT---------A--------GCC----------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A-----------G----- 3994
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C--C--------------A--A---------------A-A------C-----...------------------GT---------A--------GCC----------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A-----------G----- 3853
A2.CY.94.94CY017_41 -----C--C---A----------A-----T--------C---A-A------C-----...------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A--------G----- 4011
B.AR.04.04AR143170 -----------------G--------A-----------C-----C------------...-----------------------------A---------G----C----T-A--A----A----A------------------A--G-----------------C----- 3855
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------R----G--------------------C---A-C-----G------...--------------------M--------A---------------------A--A-YR------A---------------------GG-------------C--C----- 3865
B.BO.99.BOL0122 --------C-----------------------------C---A-C------------...-----G-----------------------A---------------------A--AA-G----C-A---------C--------A--GG----------------C----- 3874
B.BR.06.06BR1119 -----------------G-----A--A-----------C-----C------------...--------------------T--------A---------------------A-CAA--------A------------------A--G-----------G-----C----- 4071
B.CA.07.502_1191_03 -----------------G--------A---------------A-C----G-C-----...-----------------------------A---------CC--------T-A------------A------------------A--G--------A--------G----- 4081
B.CN.09.1121 -----------------G--------A-----------C---A-C----GG------...-----------------G-----------A---------G---------T-A--AA---A----A------------------A--G-----A-----------C----- 3893
B.CO.01.PCM001 -----------------G-------C------------C---A-C------------...-----------------------------A--T------------------A-CA----A----A------------------A--GG-------A--------C----- 3859
B.CU.99.Cu19 -----C-----------G-----A--------------C---G-C------C-----...-----------------------------A--T------CC--------T-A--C--G----A-A------------------A--G-----------------C----- 4201
B.CY.09.CY266 -----------------G--------------------C-----C------------...-----------------------------A---------CC----------A--A----A----A------------------A--G-----A--A--------C----- 3871
B.DE.86.D31 -----------------G--------------------C---A-C------------...-----------------------------A--------------C------A--A-A-------A------------------A--GG----------------C----- 4200
B.DK.07.PMVL_011 -----------------G--------------------C-----C------------...----------------C------------A---------CC----------A--AA---A----A---------------------G-----------------T----- 4019
B.DO.05.05DO_160884 --G--------------G-----A--A-----------C-----C------------...-----------------------C-----A--------T-----C------A--AA---A----A------------------A--G----------------------- 3865
B.EC.89.EC003 -----C--C--------G--------------------C---A-C------------...-----------------------------A---------------------A-----G------A------------------A--------------T-----C----- 3779
B.ES.09.P2149_3 -----------------G--------------------C-----CC-----------...--------------G--------------A-----------T---------A--A-C-------A------------------AA-G--T--------------C----- 4110
B.FR.92.92FR_BX08 -----C-----------G--------------------C-----------------T...--T--------------------------A--T------------------A--A----A----A------A-----------A--G-----------------C----- 3862
B.GA.88.OYI_397 -----------------G--------------------C---A-C------------...-----------------------------A---------------------A--A---------A------------------A--G-----------------C----- 4197
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------C---A-C------------...-------------------T---------A---------------------A-----GT---C-A------------------A--G-----------------C----- 3850
B.HT.05.05HT_129389 --------C--------G-----A--------------C---A-C------------...-----G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G----------- 3855
B.IN.x.11807 -----------------G--------------------C-----------------G...---------------------G-------A---------------------A--A-AG------A------------------A--G-----------------C----- 4001
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------G--------A-----------------C------------...--------------G------G-------A--------------C------A----AG------A---T--T-----------A--T----------------------- 3862
B.JP.05.DR6538 -----C--------------------------------C-----C------------...---------------------G-------A--------------C------A-CA---------A---T--------------A--G--------------C--C----- 4658
B.KR.04.04KMH5 --------------------------A-----------C-----C------------...-----------------------------A---------------------A--AA---A----AA-----------------A--G-----------------C----- 4632
B.MM.99.mSTD101 ------------A----G--------------------C---A-CC----G------...-----------------------------A-----------A---------A--AA-T-A----A---T--------------A--G-----------------C----- 4044
B.NL.00.671_00T36 --------------------------A-----------C-----C------------...--------------------C--------A---------CC--------T-A--A--G-A----A---------------------G-----------------C----- 4219
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------C---A--------------...--T-----------------C--------A--------T------------A--A-C-----G-A------------------A--------------------C----- 4075
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------G--------------------C-----C-----G------...-----------------------------A---------CC--------T-A-----G------A---------------------G---C-------------T--C-- 3862
B.RU.04.04RU128005 -----------------G-----A--------------C-----C--G---------...-----------C-----------------A---------------------A--AA------C-A---------------------G--------A--------C----- 4145
B.TH.00.00TH_C3198 --------C---A----G--------------------C-----CC-----------...--------------G--------C-----A-----------A---------A--AA-T------A------------------A--G-----------------C----- 3868
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---A-------------G--------------------C---A--C-----------...------------------GT-G-----T-A---------G----C------A--AA-GT-----A---------C--------A--T-----A----------------- 3874
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------------G-----A--------------C-----C------------...-----------------------C-----A--------------------TA-----G------A------------------A--G---------A-------C----- 4654
B.UA.01.01UAKV167 -----C-----------------A--A-----------C-----C------C-----...-----G-------------T-G-------A---------------------A-CAACG------A------------------A--G-----------------T----- 3880
B.US.11.ES38 --------C--------G--G--A--------------C-----CC-----------...-----G-----------------------A---------------------A--A-C--A----A---------C--------A--G-----------------C----- 4589
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------A-----------C-----C------------...---------------------G-------A--------T-C----------A-CAA-G-A--C-A---------------------G-----------------C----- 3856
B.YE.02.02YE507 --------C--------G--------------------C-----CC-----C-----...-----------------------------A--------T------------A-------A----A---------------------G-----------------C----- 3871
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------C--------G--------------------C-----C------------...----------------G------------A---------------------A------------A---------------------G-----------------C----- 4086
C.AR.01.ARG4006 --G-----C--------G-----A--A-----T-----C---A-AC-G---------...--------------C--GGT---------A-----------T---------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C----------------C-- 3838
C.BR.04.04BR013 --G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-----------...--------------C---GT---------A-----------T---------A--AA---A----AA--A--------------A------C-A----------------- 4118
C.BW.00.00BW07621 --G-----C--------------A--A-------------ACA-AC-----------...--------------C----T---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C------------------- 4007
C.CN.98.YNRL9840 --G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-----------...--------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3838
C.CY.09.CY260 --G--------------------A--A-----------C---A-AC-----------...--------------C---GT---------A--------T--T---------A-------A----A------------------A--T---C-A----------------- 3877
C.ES.07.X2118_2 --G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G------R--...-----------T--T---GT---------A-----------T---------A-----G-A--G-AR--A--------------A--T---CMA----------------- 4070
C.ET.02.02ET_288 --G--------------------A--------------C-A-A-AC-----------...--------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA-----------G----- 3856
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------A--A-----------C-A-A-AC-----------...--------------C---GT---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3835
C.IL.98.98IS002 --G-----C--------------A--------------C-A-A-AC-----------...--------------C---GT---------A--T------CCT---------A-----G-A----AA--A--------------A--T---C-A----------------- 3988
C.IN.03.D24 --G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-----------...--------------C---GT---------A--------T--T---------A--CAGG-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 4690
C.KE.00.KER2010 --G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-----------...--------------T---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3835
C.MM.99.mIDU101_3 --G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-----------...--------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A-C--A---A--------------A--T---C-C----------------- 4005
C.MW.93.93MW_965 --------C--------------A--A-----------C-A-A-A------------...--------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3841
C.SN.90.90SE_364 --G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-----------...--------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3823
C.SO.89.89SM_145 --G--------------------A--A--G--------C-A-A-AC-----------...--------------T---GT---------A-----------T---------A--AA-G-A----A---A--------------A--T---C-C----------------- 3875
C.TZ.02.CO178 --G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-----------...--------------C---GT---------A-----------------T---A-CA--G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3835
C.US.98.98US_MSC3018 --G-----C--------------AA-A-----------C-A-A-AC-C---------...--------------C---GT---------A--T--------T---------A--A--G-A----A---A--------------A--C---C------------------- 3829
C.UY.01.TRA3011 --G-----C-----------G--A------------------A-AC----G------...--------------CC--GT---------A-----C---CCT--------TA--AA---A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3826
C.YE.02.02YE511 --G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G---------...--G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A----------------- 3829
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-----------...--------------C---GT-C-------A-----------T--------TA-----G-A----A---A--------------A--T-----A--------------C-- 4058
C.ZM.02.02ZM108 -----------------------A--A---------------A-AC-----------...--------------C---GT---------A--------T-CT---------A-------A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 4623
D.CD.83.ELI ---------------------------------------------------------...------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A------------------A--T-----A----------------- 4200
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------------A-----------C-A---C------------...------------------GT-G-------A-----------T-----T---A-----G-T----A------------------A--T--------------C-------- 3853
D.CY.06.CY163 A----------------------A--------------C-----C------------...------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A-------------- 3862
D.KE.97.ML415_2 -----------------------A-----------C--C---A-C--G--G------...-------------------T-G-------A---------------------A-C---G-A----A------A-----------A--TG-T-------------------- 4120
D.KR.04.04KBH8 -----------------------A--------------C-----C------C-----...------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C----------------------- 4613
D.SN.90.SE365 -----------------------------G--------C-----C------------...------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C----------------------- 4671
D.TD.99.MN011 --------------------------------------C------------------...--------------------GG-G-----A-----------A-----T---A-------T----A------------------A--T--T-------------------- 3878
D.TZ.01.A280 -----------------------------------C--C---A-C------------...------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C----------------------- 3855
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------------------C--C-----C--G--G------...------------------GT-G-------A-----------T---------A-C---G-A----A------------------A--C----------------------- 3853
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------C------------------...------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C-------- 3865
D.ZA.90.R1 --------------------------------------C-----C------------...------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A----------------- 3974
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----C---G-------------A--------T--C--C--CA-AC----G------...-------------------T---------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T---C------------------- 3757
F1.AR.02.ARE933 --------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G------...-------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC------------------- 3948
F1.BE.93.VI850 -----------------------A-----------C--C--CA-A-----G------...-------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A--------------C-- 3994
F1.BR.07.07BR844 -----C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G------...--------------------------C--A----------C---------TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C------------------- 4435
F1.CY.08.CY222 -----C-----------------AA----------C--C--CA-A------------...-------------------T---------A---------------------A---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A------ 3847
F1.ES.x.P1146 -----------------------A-----------C--C--CA-AC----G------...-----------T-------G---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A-AT---C----A---------G---- 3931
F1.FI.93.FIN9363 --------C--------------A-----C-----C--C--CA-AC----G------...-------------------TG--------A---------------------A----CG------A---A--------------A--T---C------------------- 3983
F1.FR.96.96FR_MP411 -----C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G------...-------------------T---------A--------T------------A--AG-G-A----A---A--------------A--T--AC------------------- 3856
F1.RO.96.BCI_R07 -----C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G------...-----------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------------- 4678
F1.RU.08.D88_845 --------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC-----...-------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C------------------- 4113
F2.CM.97.CM53657 --------C-----------G--A-----------C--C--C--AC----G------...-------------------T---------A--T------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C------------------- 3844
G.BE.96.DRCBL --------C--------------A--------------C---A-A------------...-----G-------------T---------A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA----------------- 4611
G.CM.04.178_15 --------C--------------A--------------C---A-A------------...-----G------------GT---------A---------G-----------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-------------- 4175
G.CN.08.GX_2084_08 --------C--------------A--------------C---A-A------------...-------------------T---------A---------------------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A-------------- 3894
G.CU.99.Cu74 -----------------------A--------------C---A-AC-----------...--------------G---GTG--------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------C-- 4258
G.ES.09.X2634_2 --------C--------------A--------------C---A-A------------...--G--G--------G----T---------A---------------------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------------- 4137
G.GH.03.03GH175G --------C--------------A-----------C--C---A-A------------...-----G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA----------------- 4694
G.KE.93.HH8793_12_1 --------C--------------A--------------C--CA-AC-----------...-----G--------G---GT---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--G---C-------A-AT--T-CA--A-------------- 4054
G.NG.09.09NG_SC62 --------C---A----------A--------------C---A-A------------...------------------GT---------A---------------------A--AA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-------------- 3846
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 GAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCA...GGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCC 4654
Pol _E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__.__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P
G.PT.x.PT2695 --------C--------------A--------------C---A-AC-------G---...-----G--------G-G--T---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------------- 4596
G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------A--------------C---A-A------------...-----G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA----------------- 4051
H.BE.93.VI991 --------C--------------A--------------C---A-A--G---C-----...--C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C----------------- 4043
H.BE.93.VI997 -----C--C--------------A------------------A-A--G---C-----...--C----------------TG--------A----------C---------AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C----------- 3978
H.CF.90.056 -----C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----...A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A-----------G----- 4001
H.GB.00.00GBAC4001 -----C-----------------A--------------C---A-A--G---C-----...--C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C------------------- 4172
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------C--------------A-------------T----A-A--------G---...----------------G-GT---------A--------------C------A-----G-T----A---A--------------A--GG---------------------- 3848
J.CM.04.04CMU11421 --------Y--------------A-------------T---YA-A------------...-----R------------GTR--------A--------------C------A-------T----AA--A--------------A--T-----W-----------R----- 4160
J.SE.93.SE9280_7887 --------C--------------A------G------T----A-A------------...--C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT----------------------- 3968
J.SE.94.SE9173_7022 --------C--------------A------G------T----A-A------------...--CG--------------G----------A--T-----------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A----------------- 3969
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC-----------...----------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT----------------------- 3851
K.CM.96.96CM_MP535 --------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------...------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G----- 3850
01_AE.AF.07.569M --------C--------------A-----G--------C-----GC-G---------...------------------GT------C--A-----C--A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-- 3860
01_AE.CF.90.90CF11697 --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...-------A---------GGTC-----C--A--------T------------A-C---G-TA-G-AA--A--------------CAATG--C-A-----------G----- 4603
01_AE.CN.09.1119 --------C--------------A--A--G--------C--C--GC-----------...------------------GT---------A--------T------------A-C---G-A--A-AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-- 3888
01_AE.HK.04.HK001 --------C--------------A-----G--------C--C--GC-----------...------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-- 4016
01_AE.JP.x.DR0492 --------C-----------T--A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C-- 4666
01_AE.TH.04.BKM -----------------------A--------------C-----GC-----------...------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C-- 4606
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------C--------------A--A--G--------C-----GC-----------...------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG----A-----------G--C-- 3859
01_AE.VN.98.98VNND15 --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G-----G--C-- 3909
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------C--------------A-----C--------C---A-A------------...--------------G-G-GT------C--A--------------C------A-------A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------------- 3841
02_AG.CY.09.CY256 --------C---A----CC----A--------------C---A-A------------...--------------G----T------C--A---------------------A-----G-AT-A-A---A--A------C----AAATG---CA--A-------------- 3850
02_AG.ES.06.P1261 -----C--C--------------A-----G------------A-A------------...--------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-------------- 4091
02_AG.FR.91.DJ263 --------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------...--------------G---GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA----------------- 4002
02_AG.GH.03.03GH181AG --------C--------------A--------------C---A--------------...------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA----------------- 4678
02_AG.LR.x.POC44951 --------C--------------A--------------C---A-A------------...--------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-------------- 4649
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------C--------------A--------------C---A-A------------...------------------GT------C--A--T------------------A-----G-A--A-AA--A--A-----------A-ATG---CA--A-------------- 3846
02_AG.SE.94.SE7812 --------C--------------A--A--G--------C---A-A------------...--------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------------- 4026
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------C--------------A-----G-----C--C---A-A------------..G--------------.---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A----G-A-T- 3851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------C--------------A--------------C---A-A------------...--------------G---GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------------- 3851
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------C--------------------G--------C---A-A------------...--------------G---GT------C--A---------------------A--A--G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------------- 3844
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------A--------------C---G-C------------...-------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C----- 3880
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------C--------------A-----------C--C--CA-AC-----------...--------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C----------------- 4020
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G---...-------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------------- 4036
06_cpx.AU.96.BFP90 --------C--------------A-----G--------C---A-A------------...------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A-------------- 4682
07_BC.CN.98.98CN009 --G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-----------...--------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------- 3986
08_BC.CN.06.nx2 --G-----C--------C-----A--A---T-------C--GA-GC--T--A-----...-----------CC-C----T---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-------A--------- 4588
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------C--------------A--A-----------C---A-A------------...------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-------------- 3856
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------C-----C--C--G---------...------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C----------------------- 4033
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------C--------------A--------------C---A-A------------...------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A-----------G--C-- 4018
12_BF.AR.99.ARMA159 --------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G------...-----------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A----------------- 4659
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------C--------------A--------------C---A-A------------...------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-------------- 4059
14_BG.ES.05.X1870 --------C--------------A--------------C---A-AC-------G---...-----G--------G--------------A--T-------C----------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------------- 4121
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------C--------------A--------------C-----GC-----------...------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T-GGA--- 4053
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----...------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A-----------G----- 4017
17_BF.AR.99.ARMA038 --G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G------...-----------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C------------------- 3868
18_cpx.CU.99.CU76 --------C--------------A-----------C--CC----AC-----------...------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-------------- 3959
19_cpx.CU.99.CU7 --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...-C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------G----- 3880
20_BG.CU.99.Cu103 --------C---T----------A--------------C---A-AC----------T...-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-------------- 4120
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----...------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A-----------G----- 3859
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------...--G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A----------------- 3862
23_BG.CU.03.CB118 --------C--------------A--------------C---A-AC----------T...-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------------- 4097
24_BG.ES.08.X2456_2 --------C--------------A--------------C--CA-AC----------T...-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-------------- 4105
25_cpx.CM.02.1918LE -----A--C--------------A--A--G--------C-----A------------...------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T----------------------- 3862
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------------A--A--G--------C--CA-AC-----------...----------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A----------------- 4659
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------C-----------------------------C--C--A------------...------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-------------- 4645
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------G--------A-----------C-----C------------...--------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG-----------------C----- 4020
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G------...-----------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C--------------G---- 4055
31_BC.BR.04.04BR142 --G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-----------...--------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A----------------- 4126
32_06A1.EE.01.EE0369 --------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------...------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A-------------- 4289
33_01B.ID.07.JKT189_C --------C--------------A-----R--------C-----GC----R------...------------------GT------C--A-----Y--T------------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C-------------G--C-- 3955
34_01B.TH.99.OUR2478P --------C--------------A-----G--------C-----GC-----------...------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA-----------G--C-- 3856
35_AD.AF.07.169H -----G--C--------------------G--------C-----GC-----------...------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A----------------- 3854
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------CT-------------A-----G--------C-----A------------...---C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A----------------- 3859
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------C--------------A--------------C-----GC----GC-----...----------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A----------------- 3844
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G------...-----------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C------------------- 4077
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------G--------A-----------C---A-C------------...-----------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G-----------------C----- 4131
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------G--------A-----------C---A--------------...-----G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------------ 4137
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------C--------------A--A--------C--C--CA-AC-----------...--------------------T--------A---------R-T-------Y-A--A--GT-----A---------C-----------G-----------------C----- 4192
43_02G.SA.03.J11223 --G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------...------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-------------- 4179
44_BF.CL.00.CH80 --------C--------------A--A--------C--C--C--AC----G------...-----------------------------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A-AT---C----------------C-- 4096
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------A-----G--------C---A-AC-----------...------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A----------------- 4640
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G------...-----------------------------A----------CT---------A----CG------A---A--------------A--T--TC------------------- 4092
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------C-----C------------...-----------------------------A---------------------A-CA----A----A---------------------G-----------------C----- 4093
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------C--T-----------A----GG--------C----CGC-----------...------------------GT------C--A--------T--------------C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG------------------ 3859
49_cpx.GM.03.N26677 --------C--------------A--A-----------C-A-A-A------------...--------------C---GT---------A-----------T---------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A-------------- 4076
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------------C---A-A------------...----------------C------C-----A---------CC----------A--A--G-A-C--A------------------A--G-----------------C----- 3861
O.BE.87.ANT70 -----G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T...-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A-- 4708
O.CM.91.MVP5180 --G--G--A--------------A--------T--C-----C--G------------...-C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A-- 4683
O.CM.96.96CMA102 -----G--A--------------A--A---G-T--C-----C--G------------...-C---------TA-T----T-T-------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-AA--T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A-- 4144
O.CM.98.98CMA104 -----A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C-----...-C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G--------A-- 4140
O.CM.99.99CMU4122 -----G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T...-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A-- 4139
O.FR.92.VAU -----C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G------------...-C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A-- 4220
O.SN.99.99SE_MP1299 -----A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T...-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A-- 4707
O.US.97.97US08692A -----A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T...-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A-- 4105
O.US.99.99USTWLA -----G--A--------------A--A-----T--C-----C--G------------...-C---------T--T----TC--------A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G---R----A-- 4137
N.CM.02.DJO0131 -----------T-----------A------------------A-------------T...------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-- 4160
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------T-----------A--K---------------A-------G-----T...------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A-- 4159
N.CM.06.U14842 -----------T-----------A--A---------------A-------G-----T...-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-- 4161
N.CM.95.YBF30 -----------T-----G-----A------------------A-------G-----T...------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A-----------G--A-- 4248
N.CM.97.YBF106 -----------T-----------A------------------A-------G-----T...------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-- 4246
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------T-----------A------------------A-G-----G-----T...------------------GTT-----C-----T-----ACC---C-----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-----A-- 4055
P.CM.06.U14788 -----A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---...TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A-- 4125
P.FR.09.RBF168 -----G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G---...-C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A-- 4690
CPZ.CD.90.ANT -----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------C...A-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A-----------TAAT---C-A--------------A-- 4093
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G------...-----------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA----------------- 4196
CPZ.GA.88.GAB1 --------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G------------...--T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC--------------------A-- 4715
CPZ.TZ.00.TAN1 -----C--A----A---------AAGA-----C--T--C--CA-CC-------G---...-----------T-----G-A---------A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C--------ACA---TC-A--T--------G----- 4298
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C------------...-----------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G----------- 4714
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B.FR.83.HXB2 CTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAA...GGGGGGATTGGGGGG............. 4808
Pol __Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__.__G__G__I__G__G__.__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------------G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------............. 4016
A1.ES.06.X2110 ------------------------G--G--------------G--------------C--------A--------G--A-------------GA---------------------------------------------...---------------............. 4046
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 3992
A1.IT.02.60000 ------------------------G--G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C-----------------T------------------...---------------............. 4813
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------------------G--------------T--------------------C-----------C--A--------C-----A--------------------------T------------------...------------A--............. 4005
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------------------G--G-----------G--------------C----AG-----------G--A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4311
A1.RW.93.93RW037A ---------------------------G-----------------------------------G------C-------A-----------C-----------------------------T------------------...---------------............. 4801
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------............. 4007
A1.TZ.01.A341 ---------A-----------------G-----------C-----------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------...A--------------............. 4010
A1.UA.01.01UADN139 ---------------------------G--G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4007
A1.UG.99.99UGA07072 ---------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...--------------A............. 4007
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------------G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G---------------------------------------...--------------A............. 4249
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------------G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-----------G------------------------...--------------A............. 4148
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A------------------------------------------------------------...-------------AC............. 4007
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T------------------...--------------A............. 4165
B.AR.04.04AR143170 -------------------------A-------------------------------------G---------------------------------------------------C-----------------------...---------------............. 4009
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------C-----------------------------------A--G-----------A------------------------------------------------------------------------...---------------............. 4019
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------------T-----------------------A--------------------------A---------------------------------------------...---------------............. 4028
B.BR.06.06BR1119 ------------------------------------------------------------------------G-----------------G------A-----------------------------------------...---------------............. 4225
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------------------------------------C--------------------------------------------G-----------------T------------------...--------------A............. 4235
B.CN.09.1121 ------------------------------------------T-----------G-----------A--C-----C--------------C-----------------------------T------------------...---------------............. 4047
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------T--------------------G--------------------------------------------------G-----T------------------...------------A--............. 4013
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------............. 4355
B.CY.09.CY266 ---------------------------G-----G---------C-G------C----A--------A--------G--------G------------------------------------------------------...---------------............. 4025
B.DE.86.D31 ------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------...---------------............. 4354
B.DK.07.PMVL_011 ---------------C-----------G-----C--------------------------------------------------------------------G-----------------T-----------G------...---------------............. 4173
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------G------------------------A--------------------C---------------------------------------------------...--------------A............. 4019
B.EC.89.EC003 ------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------...---------------............. 3933
B.ES.09.P2149_3 ---------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------............. 4264
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------------C-----------------------------------------G------------------------------------------------------...---------------............. 4016
B.GA.88.OYI_397 ------------------------------------------T-----------------------A--------------------------------------------------T---------------------...---------------............. 4351
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------G---A-------------------------C---------------------------------------------------------------------------------...--------------A............. 4004
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------...---------------............. 4009
B.IN.x.11807 -----------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------............. 4155
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------------C--------------------------------A-----------------------------------------------------T------------------...---------------............. 4016
B.JP.05.DR6538 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------A............. 4812
B.KR.04.04KMH5 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------...---------------............. 4786
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------------------------------------G---A---------------A------------G--------------------------------------------G--...-----------A---............. 4198
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------------------------------------G--------------C--------------------------T---------------------...-------------A-............. 4373
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------C--------T-----------------------A-----------------------------------G------------------------------------...---------------TATAGTGCAGGGG 4242
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------T-----------------------------------------------C---------A-------------------------A---------------------------------------------...---------------............. 4016
B.RU.04.04RU128005 ---------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------...--------------A............. 4299
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------A----------...---------------............. 4022
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------------------------C-------AG-------------------G--G-----R---------------------------------------------------------...---------------............. 4028
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G..--------------A............. 4809
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------...---------------............. 4034
B.US.11.ES38 ---------------------------------C----------------------------A---------G--------C-----------A---------------------------------------------...--------------A............. 4743
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------A----------------------------------------A--------G---------------------------------------------------------------...---------------............. 4010
B.YE.02.02YE507 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------------............. 4025
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------------C-A------------------------------A----G------------------------------------------------------------------...-----------A---............. 4240
C.AR.01.ARG4006 ------------------G--------------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 3992
C.BR.04.04BR013 ------------------G--------------C--------G---C----------C--------------------A-----G--C-----------------------G--------T------------------...---------------............. 4272
C.BW.00.00BW07621 ------------------G--------------C-----C-----------------C--------------------A-----G--C--------G-----------------------T----------------G-...---------------............. 4161
C.CN.98.YNRL9840 ------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 3992
C.CY.09.CY260 ------------------G-----G--------C-----------------------------G--------G--G--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4031
C.ES.07.X2118_2 ------------------G--------------C------------H---M------A--------A-----------A-----G--C---------------------------Y----T------------------...--------------A............. 4224
C.ET.02.02ET_288 ---------------C-----------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G-...-------------AC............. 4010
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------G--------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 3989
C.IL.98.98IS002 ------------------G--------------C--------G--------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4142
C.IN.03.D24 ------------------G--------------C-------------------G---------G--------------A--C--G--C----G---------------------------T------------------...---------------............. 4844
C.KE.00.KER2010 ------------------G--------------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 3989
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------G--------------C-------------------G---C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4159
C.MW.93.93MW_965 ---------------------------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C---------------------------C----T------------------...---------------............. 3995
C.SN.90.90SE_364 ------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------G-----------------T----------------G-...-----------A---............. 3977
C.SO.89.89SM_145 ------------------G-----------G--C-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T----------------G-...---------------............. 4029
C.TZ.02.CO178 ------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------G--A-----G--C--------------------------------T----------------G-...---------------............. 3989
C.US.98.98US_MSC3018 ------C-----------G--------------C--------------------G--C--------------------A-----G--C-----A--------------------------T------------------...---------------............. 3983
C.UY.01.TRA3011 ------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 3980
C.YE.02.02YE511 ------------------G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 3983
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------T--------G-----T--------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4212
C.ZM.02.02ZM108 ------------------G--------------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4777
D.CD.83.ELI ------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------G-...A-------------A............. 4354
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------------C--------------------------------------------------------------A--------------A--------------------------T------------------...---------------............. 4007
D.CY.06.CY163 ------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T----------------...---------------............. 4016
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------------C---------G--------------------------------A--------------------------------------T---------------------...---------------............. 4274
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------...---------------............. 4767
D.SN.90.SE365 ---------------------------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4825
D.TD.99.MN011 --------------------------------------------------------------A---------------A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4032
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T---------------------...---------------............. 4009
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------------------------TC----------------T--------------G--A------------------------------------------------------------...---------------............. 4007
D.YE.02.02YE516 T--------------------------------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4019
D.ZA.90.R1 ---------------------------G--------------------------------------------------A---------------------T--------------------------------------...--------------A............. 4128
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 3911
F1.AR.02.ARE933 ------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------...--------------A............. 4102
F1.BE.93.VI850 ------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A------------------------------------------------------------...---------------............. 4148
F1.BR.07.07BR844 ------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A------------------------------------------------------------...--------------A............. 4589
F1.CY.08.CY222 ----------------------------A----G--A------A---------------------------A------A------------------------------------------------------------...---------------............. 4001
F1.ES.x.P1146 ---------------C-----------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T-----------G------...-------------A-............. 4085
F1.FI.93.FIN9363 ---T--C--------------------------A-----------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------...---------------............. 4137
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------------C-----------------------C--------A-----------A--------------------------------G--------T------------------...---------------............. 4010
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------...-------------AT............. 4832
F1.RU.08.D88_845 ------------------------G--------------------------------C----------------------------------G----------------------------------------------...---------------............. 4267
F2.CM.97.CM53657 ---------T--------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 3998
G.BE.96.DRCBL ---------------C-----------G--------------G--------------C-----------C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------............. 4765
G.CM.04.178_15 ------------G--C--------G--G-----------C--------------------T--G-----C--------A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4329
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------C-----------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C--------------G--------------T------------------...---------------............. 4048
G.CU.99.Cu74 ---------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4412
G.ES.09.X2634_2 ---------------C-----------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------G--------------T------------------...---------------............. 4291
G.GH.03.03GH175G ---------------C-----------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------............. 4848
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------C-----------G-----------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4208
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------C-----------G--------------GA----------------T--G-----T--------AA-------C-----------------G--------------T------------------...--------A------............. 4000
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B.FR.83.HXB2 CTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAA...GGGGGGATTGGGGGG............. 4808
Pol __Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__.__G__G__I__G__G__.__.__.__.__
G.PT.x.PT2695 ---------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4750
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------............. 4205
H.BE.93.VI991 ---------------C--G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------...---------------............. 4197
H.BE.93.VI997 ------------------------------------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------...---------------............. 4132
H.CF.90.056 ------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------...---------------............. 4155
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4326
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------------------------------------------------C--------A--------A--A--------C--------------------------------T------------------...--------------A............. 4002
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------R--------------W------------------...-------------AC............. 4314
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A------------------...--------------A............. 4122
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C-----------------G--------------A------------------...--------------A............. 4123
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------C-----------------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T------------------...---------------............. 4005
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A---------------------------------------------...---------------............. 4004
01_AE.AF.07.569M ------------------------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4014
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------C--------------------------G------------G-C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4757
01_AE.CN.09.1119 ---T--------------------G--------------------------------C-----G-----------A--A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4042
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4170
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A--------------------------------G--------------C-----G--A--------G--A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4820
01_AE.TH.04.BKM ---------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------A--------------G---...-------------A-............. 4760
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------C-----------------C--------G--------------C----AG-----------A--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4013
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...-------------A-............. 4063
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------------------------G--------------A------------------...---------------............. 3995
02_AG.CY.09.CY256 ---------------C--G---------A----------------------------------G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------...---------------............. 4004
02_AG.ES.06.P1261 ---------------C-----------G-----A-----------------------C-----G-----C--G-----A--------C--------------------------------T-------------AG---...---------------............. 4245
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------C-----------G---G-------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4156
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4832
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------...------------A--............. 4803
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---T--C--------------------G--G--------------------------C--T--G-----T--------A--------C--G--------------G--------------T------------------...--------A------............. 4000
02_AG.SE.94.SE7812 ---------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------GC----T----------------G-...---------------............. 4180
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G-...---------------............. 4005
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------------G---------------C--------C----------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4005
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 3998
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------...---------------............. 4034
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4174
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------...---------------............. 4190
06_cpx.AU.96.BFP90 T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4836
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4140
08_BC.CN.06.nx2 ------------------G--------------C--------G-----------------T--G--------------A-----G--C--------------------------------T------A-----------...---------------............. 4742
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...A--------------............. 4010
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------...---------------............. 4187
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4172
12_BF.AR.99.ARMA159 ------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G------------------------------------...--------------A............. 4813
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4213
14_BG.ES.05.X1870 ---------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4275
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------...---------------............. 4207
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G------...--------------A............. 4171
17_BF.AR.99.ARMA038 ------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T------------------...--------------A............. 4022
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------...---------------............. 4113
19_cpx.CU.99.CU7 ------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4034
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4274
21_A2D.KE.99.KER2003 T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C------------...-------------AC............. 4013
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------...---------------............. 4016
23_BG.CU.03.CB118 ---------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4251
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G---------------------------------...---------------............. 4259
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------...---------------............. 4016
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------...---------------............. 4813
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4799
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------A-------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G------...--------------A............. 4174
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T---------------------...--------------A............. 4209
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------...---------------............. 4280
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------...---------------............. 4443
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------Y-----------R------...---------------............. 4109
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------------------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------...---------------............. 4010
35_AD.AF.07.169H ---------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...---------------............. 4008
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------...---------------............. 4013
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 3998
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T------------------...--------------A............. 4231
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------------------------G-------------------------------------------------------TG------------G--------------------...--------------A............. 4285
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------C--------------------------------------GC-------------------AA-----------------------------------------------------------------------...--------------A............. 4291
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------...---------------............. 4346
43_02G.SA.03.J11223 ---------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------...---------------............. 4333
44_BF.CL.00.CH80 ------C--------------------------------------GC----A--G------A----------G-----A------------------------------------------------------------...---------------............. 4250
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T----------------G-...---------------............. 4794
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-----------------------------------------T------------------...--------------A............. 4246
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G----------------------------------G-...---------------............. 4247
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------C--------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------...-----------A---............. 4013
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G--------------T------------------...---------------............. 4230
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------------G-----------------------------------------AA----------------------C------------------------------------------------...---------------............. 4015
O.BE.87.ANT70 A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...---------------............. 4862
O.CM.91.MVP5180 A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T------------------...---------------............. 4837
O.CM.96.96CMA102 A--T--C--A---------------------G-C--------G---------TC---C---CA---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA-----------G-----------T--T------------------...---------------............. 4298
O.CM.98.98CMA104 A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T------------------...---------------............. 4294
O.CM.99.99CMU4122 A--T-----A---------------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...---------------............. 4293
O.FR.92.VAU A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------...---------------............. 4374
O.SN.99.99SE_MP1299 A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A----------...---------------............. 4861
O.US.97.97US08692A A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---Y---CAG--R--G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------...---------------............. 4259
O.US.99.99USTWLA A--------A----------R----------G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T------------------...---------------............. 4291
N.CM.02.DJO0131 ---------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T------------------...-------------A-............. 4314
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T------------------...---------------............. 4313
N.CM.06.U14842 ---------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...---------------............. 4315
N.CM.95.YBF30 ---------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T------------------...---------------............. 4402
N.CM.97.YBF106 ---------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...---------------............. 4400
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------...---------------............. 4209
P.CM.06.U14788 ------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG--------------------...---------------............. 4279
P.FR.09.RBF168 ------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T------------------...---------------............. 4844
CPZ.CD.90.ANT A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T------------------...---------------............. 4247
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T------------------...---------------............. 4350
CPZ.GA.88.GAB1 ---T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T------------------...---------------............. 4869
CPZ.TZ.00.TAN1 A--T-----T---------------------------------C--------C---------AG--A--C--G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT---------------------...-------------A-............. 4452
CPZ.US.85.US_Marilyn A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T------------------...---------------............. 4868
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B.FR.83.HXB2 ...................................TACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCA 4943
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A1.AU.03.PS1044_Day0 ...................................---------------------A----------------------------------------------T---------------------------------------------G-Y---A-------------- 4151
A1.ES.06.X2110 ...................................---------------------A-----------------------------------C-------------------------------C------------------------G-----A-------------- 4181
A1.GE.99.99GEMZ011 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------- 4127
A1.IT.02.60000 ...................................---------------------A------------------------------G----C----------------------------------------------A---------G-C---A-------------- 4948
A1.KE.06.06KECst_001 ...................................--------------G------A--------------T----T------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4140
A1.RU.08.PokA1Ru ...................................---------------------A-------------------------------------------------------------------------C--------A---------G-----A-------------- 4446
A1.RW.93.93RW037A ...................................---------------------A-------------------------------------------------------------C--A-----------------A---------G-----G-------------- 4936
A1.SE.95.SE8538 ...................................-----------------G---A--------------------------------------------------------------------------------------------G-----A-------------- 4142
A1.TZ.01.A341 ...................................-----------A---------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-------------------- 4145
A1.UA.01.01UADN139 ...................................---------------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-----A-------------- 4142
A1.UG.99.99UGA07072 ...................................---------------------A------------------------------G----C----------C-----------G-------------------T-------------G-------------------- 4142
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...................................---------------------A-------------------------------------------------------------------C------------------------G-CT--G-------------- 4384
A2.CD.97.97CDKTB48 ...................................---------------------A-------------------T-----------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------- 4283
A2.CM.01.01CM_1445MV ...................................---------------------A-------------------T----------------------G-------------------------------------------------G-G---A-------------- 4142
A2.CY.94.94CY017_41 ...................................---------------------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------- 4300
B.AR.04.04AR143170 ...................................----------------------------------------------------G----C--------------------------------------------------------G-------------------- 4144
B.AU.04.PS1038_Day174 ...................................---------------------A----------------------------C---------------------------G-------------------------R----A----G-------------------- 4154
B.BO.99.BOL0122 ...................................---------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------G-------------------- 4163
B.BR.06.06BR1119 ...................................------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4360
B.CA.07.502_1191_03 ...................................-----------A---------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4370
B.CN.09.1121 ...................................-----------A---------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-------------------- 4182
B.CO.01.PCM001 ...................................--------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------G-------------------- 4148
B.CU.99.Cu19 ...................................---------------------------------T-----------------------C--------------------------------------------------------G-C------------------ 4490
B.CY.09.CY266 ...................................---------------------A--------------T-------------------------G---------T------------------------------------A----G-------------------- 4160
B.DE.86.D31 ...................................------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4489
B.DK.07.PMVL_011 ...................................---------------------A----------------------------------------------C--C-----------------------C------------------G-----G-------------- 4308
B.DO.05.05DO_160884 ...................................------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4154
B.EC.89.EC003 ...................................-----------A---------A-------------------------------------------T------------C-----------------------------------G-------------------- 4068
B.ES.09.P2149_3 ...................................---------------------A--------------T---------------G----C--------------------------------------------------------G-------------------- 4399
B.FR.92.92FR_BX08 ...................................---------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------G-------------------- 4151
B.GA.88.OYI_397 ...................................--------------------------T--------T---------------------C--------------------------------------------------------G-A------------------ 4486
B.GE.03.03GEMZ004 ...................................--------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------G-------------------- 4139
B.HT.05.05HT_129389 ...................................------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4144
B.IN.x.11807 ...................................---------------------A----------------------------------------------------------------------------C---------------G-------G------------ 4290
B.JM.05.05JM_KJ108 ...................................---------------------------------A------------------G-------------------------------------------------------------G-------------------- 4151
B.JP.05.DR6538 ...................................--------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------G-G------------------ 4947
B.KR.04.04KMH5 ...................................--------------------------------------------------C------C-------------------------------C------------------------G-------------------- 4921
B.MM.99.mSTD101 ...................................----------------------------------------------------G----C---------------------------------------------------A----G-------------------- 4333
B.NL.00.671_00T36 ...................................--T------------------A-------------------------------------------G------------------------------------------------G-------------------- 4508
B.PE.07.502_2649_wg8 AAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACCTAC..A-T---------------------------------------C------------------------------------------------------------------A--A-G-------------------- 4410
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...................................--------------------------TG--------------C--------------C--------------------------------------------------------G-------------------- 4151
B.RU.04.04RU128005 ...................................-----------A-----------------------------T------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4434
B.TH.00.00TH_C3198 ...................................----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------G-------------------- 4157
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...................................---------------------A------------------------------G----------------------------AC------------C--------A---------G-------------------- 4163
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...................................---------------------------------------------------------C----------------------------------------------A----A----G-------------------- 4944
B.UA.01.01UAKV167 ...................................-----------------------------G-----------T-----G---------C--------------------------------------------------------G-------------------- 4169
B.US.11.ES38 ...................................--------------------------------------------G------------C---------------------------------------------------A----G-------------------- 4878
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...................................--T------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 4145
B.YE.02.02YE507 ...................................---------------------------------------------------------C----------T---------------------------------------------G-------------------- 4160
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...................................----------------------------------------G---------C-G--------------------T-----------------------------------A----G----C--------------- 4375
C.AR.01.ARG4006 ...................................---------------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------G----TA-------------- 4127
C.BR.04.04BR013 ...................................---------------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------G----TA-------------- 4407
C.BW.00.00BW07621 ...................................---------------------A------------------------------G--------------G-----T-C----------------------------A---------G-C--TA-------------- 4296
C.CN.98.YNRL9840 ...................................---------------------A--------------T------------------------------------T----------------------------------------G-C--CA-------------- 4127
C.CY.09.CY260 ...................................--T------------------A----T-------------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4166
C.ES.07.X2118_2 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4359
C.ET.02.02ET_288 ...................................---T-----------------A----T--------------------G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4145
C.GE.03.03GEMZ033 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4124
C.IL.98.98IS002 ...................................---------------------A----T------------A-T----------C---------------------------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4277
C.IN.03.D24 ...................................---------------------A-------------------------------------------C--------------------------------------A---------G-C--CA-------------- 4979
C.KE.00.KER2010 ...................................---------------------A------------------------------G------------G-------T-C----------------------------A---------G-C--TA-------------- 4124
C.MM.99.mIDU101_3 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA-------------- 4294
C.MW.93.93MW_965 ...................................--------------G------A----T-------------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4130
C.SN.90.90SE_364 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4112
C.SO.89.89SM_145 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4164
C.TZ.02.CO178 ...................................---------------------A----------------------------C--------------G--------------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4124
C.US.98.98US_MSC3018 ...................................---------------------A-------------------------------------------T-------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4118
C.UY.01.TRA3011 ...................................---------------------A------------------------------.----C---------------T------------------------------A---------G----TA-------------- 4114
C.YE.02.02YE511 ...................................---------------------A-------------------T-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4118
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...................................---------------------A--------------T------------------------------------T------C-----------------------A---------G-C--TA-------------- 4347
C.ZM.02.02ZM108 ...................................---------------------A----------------------------C----------------------T------------------------------A----A----G-C--TA-------------- 4912
D.CD.83.ELI ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------- 4489
D.CM.01.01CM_0009BBY ...................................---------------------A------------------------------G----C----------C--C-----C-------------------------------A----G-----A-------------- 4142
D.CY.06.CY163 ...................................---------------------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-C---A-------------- 4151
D.KE.97.ML415_2 ...................................---------------------A--------------T-------------------------G--------C-T----------------------------------------G-----A-------------- 4409
D.KR.04.04KBH8 ...................................---------------------A------------------------------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------------- 4902
D.SN.90.SE365 ...................................---------------------A----T-------------------------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------- 4960
D.TD.99.MN011 ...................................---------------------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-----A-------------- 4167
D.TZ.01.A280 ...................................-----------A---------A--------------T-----T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A-------------- 4144
D.UG.99.99UGK09958 ...................................---------------------A-------------------------------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------- 4142
D.YE.02.02YE516 ...................................---------------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A-------------- 4154
D.ZA.90.R1 ...................................---------------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A-------------- 4263
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...................................---------------------A-------G----------------------G----C-------------------------------C----------T-------------G----GG-------------- 4046
F1.AR.02.ARE933 ...................................---------------------------------T-------------G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4237
F1.BE.93.VI850 ...................................---------------------A-----------T------------------G---------------------G--------------C--------------------------C---G-------------- 4283
F1.BR.07.07BR844 ...................................---------------------A-----------T----------G--G-------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4724
F1.CY.08.CY222 ...................................---------------------A-----------------------------------C-------------------------------C------------------------G-C---A-------------- 4136
F1.ES.x.P1146 ...................................---------------------A----T----------------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4220
F1.FI.93.FIN9363 ...................................---------------------A-----------------------------------------------G-------------------C------------------------G-C---G-------------- 4272
F1.FR.96.96FR_MP411 ...................................---------------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4145
F1.RO.96.BCI_R07 ...................................--T------------------A-----------T---------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4967
F1.RU.08.D88_845 ...................................---------------------A--------------T--------------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G-------------- 4402
F2.CM.97.CM53657 ...................................---------------------A----------------------------------------------------------------C-------------T-------------G-C---A-------------- 4133
G.BE.96.DRCBL ...................................---------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------- 4900
G.CM.04.178_15 ...................................-----------A-----G---A--------------T----T--G------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4464
G.CN.08.GX_2084_08 ...................................-----------------G---A--------------T----T---------------C--------------T---G-------------------------------------G-C---A-------------- 4183
G.CU.99.Cu74 ...................................---------------------A----T---------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------- 4547
G.ES.09.X2634_2 ...................................---------------------A--------------T----TC----G---------C--------------------------------------------------------G-----A-------------- 4426
G.GH.03.03GH175G ...................................---------------------A--------------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------- 4983
G.KE.93.HH8793_12_1 ...................................------T-------G--G---A--------------T----T---------------C----------------MC------------------------T-------------G-C---G-------------- 4343
G.NG.09.09NG_SC62 ...................................-----------------G---A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4135
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B.FR.83.HXB2 ...................................TACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCA 4943
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P_
G.PT.x.PT2695 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C-------G----------------------------------T----------C--G-C---A-------------- 4885
G.SE.93.SE6165_G6165 ...................................-----------A---------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---G-------------- 4340
H.BE.93.VI991 ...................................---------C-----------A------------------------C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------------- 4332
H.BE.93.VI997 ...................................---------------------A--------------------------------------------------T----T--------A---------------------------G-C---A-------------- 4267
H.CF.90.056 ...................................---------------------A--------------------------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------------- 4290
H.GB.00.00GBAC4001 ...................................---------------------A-----------------------------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------------- 4461
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...................................---------------------A--------------T----------------------------------C-T----------------------------------------G-C---A-------------- 4137
J.CM.04.04CMU11421 ...................................--Y-C----------------A------------------------------G---------G---------------------------------------------------G-C---A-------------- 4449
J.SE.93.SE9280_7887 ...................................---------------------A------------------------------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4257
J.SE.94.SE9173_7022 ...................................---------------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-C---A-------------- 4258
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...................................-----------A--G------A----T---------------------------------------------------------------------------------------G-A---A-------------- 4140
K.CM.96.96CM_MP535 ...................................--------------------------T---------------------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A-------------- 4139
01_AE.AF.07.569M ...................................---------------------A-------G--------------------------------G----------T---C------------------------------------G-C---A-------------- 4149
01_AE.CF.90.90CF11697 ...................................---------------------A-------------------A---------------Y--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4892
01_AE.CN.09.1119 ...................................---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4177
01_AE.HK.04.HK001 ...................................---------------------A-------------------------------------------------------------------------C------------------G-C---A-------------- 4305
01_AE.JP.x.DR0492 ...................................---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4955
01_AE.TH.04.BKM ...................................---------------------A----------------------G---------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4895
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...................................---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4148
01_AE.VN.98.98VNND15 ...................................---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4198
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...................................---------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------- 4130
02_AG.CY.09.CY256 ...................................---------------------A-----------T--T--------------------C--------------------------C-----------------------------G-C--CA-------------- 4139
02_AG.ES.06.P1261 ...................................-----------A---------A--------------T---------------G----C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------------- 4380
02_AG.FR.91.DJ263 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C----------G--------------------------C------------------G-C--CA-------------- 4291
02_AG.GH.03.03GH181AG ...................................---------------------A--------------T--------------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------- 4967
02_AG.LR.x.POC44951 ...................................---------------------A--------------T----T-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------------- 4938
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...................................-----------------G---A--------------T----T---------------C-----------------C--------------------------------------G-C---A-------------- 4135
02_AG.SE.94.SE7812 ...................................-----------A--G------A--------------T----T---------------C----------G---------------------------------------------G-C--CA-------------- 4315
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...................................---------------------A----T---------T----T---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------------- 4140
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...................................-----------A---------A-------G------T----TC--------------C---------------T----------------------------------------G-C--CA-------------- 4140
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...................................---------------------A----T---------T----T--------------------------G---------------------------------------------G-C--CA-------------- 4133
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...................................---------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------- 4169
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G------ 4309
05_DF.BE.x.VI1310 ...................................---G-----------------A-----------A-------------------------------------C-T----------------------------------------G-C---G-------------- 4325
06_cpx.AU.96.BFP90 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------- 4971
07_BC.CN.98.98CN009 ...................................---------------------A----T-----------------------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC------------ 4275
08_BC.CN.06.nx2 ...................................----C------C----A---------------T-------------------G-----C------TA------T---TT-----G--C----CC--------T-A---------G-CA-CA-------------- 4877
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------------- 4145
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...................................---------------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA-------------- 4322
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...................................-----------------------G------------------T--------------C----------------------------A---------------------------G-C------------------ 4307
12_BF.AR.99.ARMA159 ...................................---------------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4948
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...................................---------------------A--------------------T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------- 4348
14_BG.ES.05.X1870 ...................................---------------------A--------------T----T--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------- 4410
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...................................---------------------A-----T----------------T-C--------------C---C---TCC...---------------------------------------G-C---A-------------- 4339
16_A2D.KR.97.97KR004 ...................................---------------------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------- 4306
17_BF.AR.99.ARMA038 ...................................---------------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G-------------- 4157
18_cpx.CU.99.CU76 ...................................------------------------------------T----A-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4248
19_cpx.CU.99.CU7 ...................................---------------------A--------------T--------------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------------- 4169
20_BG.CU.99.Cu103 ...................................---------------------A----T---------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4409
21_A2D.KE.99.KER2003 ...................................-----------------G---A-------------------T----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------------- 4148
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...................................---------------------A----------------------------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------------- 4151
23_BG.CU.03.CB118 ...................................-----------A---------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4386
24_BG.ES.08.X2456_2 ...................................---------------------A----T---------T----T---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------------- 4394
25_cpx.CM.02.1918LE ...................................---------------------A--------------T--------------------C---------------T------------C---------------------------G-----A-------------- 4151
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...................................---------------------A------------------------------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------------G 4948
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...................................--------G------------A--------------T----T----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G-------------- 4934
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...................................---------------------A-----------T------------------G---------------------------C---------------------------------G-C---G-------------- 4309
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...................................---------------------A----T--C-------------------------------------------T----------------------------------------G-C---G-------------- 4344
31_BC.BR.04.04BR142 ...................................---------------------A-----------------------------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA-------------- 4415
32_06A1.EE.01.EE0369 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A-------------- 4578
33_01B.ID.07.JKT189_C ...................................-----------R---------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4244
34_01B.TH.99.OUR2478P ...................................---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4145
35_AD.AF.07.169H ...................................---------------------A----T-----------------------------GC--------------------------------------------------------G-------------------- 4143
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...................................---------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4148
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...................................---------------------A----T---------T----T--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------- 4133
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...................................---------------------A-----------T--T---------------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G-------------- 4366
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...................................-----------A---------------------------------------------C--------------------------------------------------------G-C------------------ 4420
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...................................---------------------A-----------T------------------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------------- 4426
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...................................---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---G-------------- 4481
43_02G.SA.03.J11223 ...................................-----------------R---A--------------T----TC--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4468
44_BF.CL.00.CH80 ...................................---------------------A------------------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4385
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...................................---------------------A----T--------------------G------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4929
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...................................--------------------CA-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------- 4381
47_BF.ES.08.P1942 ...................................------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------G-C---G-------------- 4382
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...................................---------------------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------- 4148
49_cpx.GM.03.N26677 ...................................---------------------A----T-----------------------------------------------------------------------------A---------G-C--TA-------------- 4365
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...................................----C-------------------------G--------------------------C---------------------------------------------------A----G-----A-------------- 4150
O.BE.87.ANT70 ...................................----C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G 4997
O.CM.91.MVP5180 ...................................----C---------G---C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G 4972
O.CM.96.96CMA102 ...................................----C------A-----GT--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G 4433
O.CM.98.98CMA104 ...................................----C------A-----GT--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G 4429
O.CM.99.99CMU4122 ...................................----C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------G 4428
O.FR.92.VAU ...................................----C------A--G---T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G 4509
O.SN.99.99SE_MP1299 ...................................----C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G 4996
O.US.97.97US08692A ...................................----C------A--G--G---A--------C-----T--C----------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G 4394
O.US.99.99USTWLA ...................................----C------A--G---T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G 4426
N.CM.02.DJO0131 ...................................----C----------------A----------------------------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA-------------- 4449
N.CM.04.04CM_1015_04 ...................................----C----------------A-------------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA-------------- 4448
N.CM.06.U14842 ...................................----C------------G---A----T--------------------G--A-------------C-------TT----G---------------------T---A---------G-C--TA-------------- 4450
N.CM.95.YBF30 ...................................----C----------------A-------------------------G--A-C-A-T-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA-------------- 4537
N.CM.97.YBF106 ...................................--M-CG---------------A----------------------------A-C-A---------C-------TT----G------------R------------A---------G----TA-------------- 4535
N.FR.11.N1_FR_2011 ...................................----C----------------A----T--------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G-C--CA-------------- 4344
P.CM.06.U14788 ...................................----C---T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA-------------- 4414
P.FR.09.RBF168 ...................................----C---T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------- 4979
CPZ.CD.90.ANT ...................................----CAC-T--AC-G------T--------C----------------G--A-CTC----------T------TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G------------ 4382
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...................................-----------A--G------A-------C--------------------A------C--------------TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A-------------- 4485
CPZ.GA.88.GAB1 ...................................----C----------------A----------------------------A-GC------------------TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G 5004
CPZ.TZ.00.TAN1 ...................................----C-------------C--T--------C--A-T---A-T-----G--A---C-----------------TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G------ 4587
CPZ.US.85.US_Marilyn ...................................--T-C------A--------CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A-------------- 5003

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
83



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Vif start Pol p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 GCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAAAAGTTT 5111
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K__S__L
Pol _A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----A--W--------------------------------G--Y----C---------G-----A--------R---------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4319
A1.ES.06.X2110 -----A--A--------------------------------G--C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C-C----- 4349
A1.GE.99.99GEMZ011 -----A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4295
A1.IT.02.60000 -----A--------------------------G--------G--C--------T-----G-----A---------------M---------------------------------------------------------------------..-A---------C----- 5116
A1.KE.06.06KECst_001 -----A--A--T-----------------------------G-----------------G-----A--C----------T---------C------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4308
A1.RU.08.PokA1Ru -----A--A-------G---------------G--------G-------AC--T--------------------------------------A------------------------------------------------A---------..-----------T----- 4614
A1.RW.93.93RW037A --------A--------------------------G-----G--C--C-----T-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-----------C----- 5104
A1.SE.95.SE8538 -----A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4310
A1.TZ.01.A341 ----GA--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------------------C---A----------------------------------------G--------A---------..-----------C----- 4313
A1.UA.01.01UADN139 -----A--A--------------------G--G--------G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..--R--------C----- 4310
A1.UG.99.99UGA07072 -----A--A--------------------------------G------G----T-----G--------C---------------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4310
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----GA--A--------------------------------G--C--------G-----G-----A-----------------A-----------C-------------------------------------------------------..-----------C---C- 4552
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A-----T--------------------------------C---G----T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C---C- 4451
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A--------------------------------------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4310
A2.CY.94.94CY017_41 -----A-----T--------------------------------C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4468
B.AR.04.04AR143170 --------T--------------------------------------------G--------G--------------------A-------------------------------------------------------------------..---G------------- 4312
B.AU.04.PS1038_Day174 --------T--------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------R---------------..----------------- 4322
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------..-A--------------- 4331
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------------------------------------------A-----------------A--------------------------------------------------------------A----..-----------C----- 4528
B.CA.07.502_1191_03 -----A-----------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------..----------------- 4538
B.CN.09.1121 ------------------------------------------C-------G--------------R-------------------------------------------------------------------------------------..-----------T---Y- 4350
B.CO.01.PCM001 --------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..-----------G----- 4316
B.CU.99.Cu19 -----A--T-----------------------------T-----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------..---------C-C----- 4658
B.CY.09.CY266 --------T-----------------------------------G--------G---------------------------------------------------------------------------------G---------------..---------C-T---A- 4328
B.DE.86.D31 -----------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------G------------------..-----------G--C-- 4657
B.DK.07.PMVL_011 --------T--------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------A-----------------..-----------C--C-- 4476
B.DO.05.05DO_160884 -----A--T--------------------------G--------G--------A-----------------------------------------C------------------------------------G------------------..----------------- 4322
B.EC.89.EC003 --------T--------------------------------------C------------A----------------------------------------------A-------------------------------------------..----------------- 4236
B.ES.09.P2149_3 --------T--T-----------------------------------------T--------------------G--------A---------------------------------------------------G---------------..-----------C---A- 4567
B.FR.92.92FR_BX08 --------T------------------------------------------R-T-------------------------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4319
B.GA.88.OYI_397 --------T--T--------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------..----------------- 4654
B.GE.03.03GEMZ004 -----A--T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4307
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------T-----------------G-------------------------------------------------------------------------------..---G-------G----- 4312
B.IN.x.11807 --------T--T--------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------..----------------- 4458
B.JM.05.05JM_KJ108 --------T-----------------------------------------------------------C----------T-----------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4319
B.JP.05.DR6538 --------T----------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------..--G-------------- 5115
B.KR.04.04KMH5 --------T----------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------..----------------- 5089
B.MM.99.mSTD101 -----------T-----------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------..---------------C- 4501
B.NL.00.671_00T36 --------T--------------------------------------------------------A-----------------A-------------------------------------------------------------------..----------------- 4676
B.PE.07.502_2649_wg8 -----A--T--------------------------------------------A-----------------G--------------A----------------------------------------------------------------..--C-------------- 4578
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------T--T--------------------------------C--------A-----------R-------------------------------------------------------------------------------------..----------------- 4319
B.RU.04.04RU128005 --------T--T--------------------R----------------C---A-----------------------------A-------------------------------------------------------------------..-A---------C---A- 4602
B.TH.00.00TH_C3198 -----------T-----------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------..-A--------------- 4325
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----A--T--------------------G-----------G-----C-----A--------------------------------------A----------------------------------------------------------..---G------------- 4331
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------G--------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------G------------------..---G-----------C- 5112
B.UA.01.01UAKV167 -----A--G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4337
B.US.11.ES38 --------T----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..--G-------------- 5046
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------T--------------------------G--------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4313
B.YE.02.02YE507 --------T-----------------A-----------------------------------------------------------T-----------------------------------------------C----------------..----------T------ 4328
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------T-----------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------..----------------- 4543
C.AR.01.ARG4006 --C--A--A---------------------------C----------C-----T-----G-----A-----G-------T---A-------A---C----------------------C--------------------------------..---G-------T----- 4295
C.BR.04.04BR013 --C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C----------------------A----A---C..-----------T----- 4575
C.BW.00.00BW07621 --C--A--A--------------------------------------------------G---A-A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..-----------C----- 4464
C.CN.98.YNRL9840 --C--A--A---------------------------------------------G----G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C--------A----G-------------A----..--G--------T----- 4295
C.CY.09.CY260 --C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-----------A----------------------C-------------G-------------A---C..-----------T----- 4334
C.ES.07.X2118_2 --C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----A-----Y--------G-------------C-------------G--------A---------..--R--------T----- 4527
C.ET.02.02ET_288 --C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------AA---..---G-------T----- 4313
C.GE.03.03GEMZ033 --C--A--A--------------------G-----------------------------G-----A-----G--G----T---A----------------------------------C-------------G------------------..----A------C----- 4292
C.IL.98.98IS002 --C--A--A--------------------------------------C--------T--G-----A-----G--------------------------------------------------------------------------A---C..-----------T----- 4445
C.IN.03.D24 --C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A--T--------C----------------------C-------------G-------------A----..-A---------T----- 5147
C.KE.00.KER2010 --C-----A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--G-----A-------A---C----------------------C-------------G------------------..-----------T----- 4292
C.MM.99.mIDU101_3 --C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..-----------T----- 4462
C.MW.93.93MW_965 --C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C----------------G---------------..-----------T----- 4298
C.SN.90.90SE_364 --C--A--A--------------------------G-----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----------C--------------------G-C-------------G-------------A----..-----------T----- 4280
C.SO.89.89SM_145 --C--A--A--------------------------C-----------C-----------G-----A-----G--G--------A-----------C----------------------C-------------G------------------..-----------T----- 4332
C.TZ.02.CO178 --C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C--------------------------------..-----------T----- 4292
C.US.98.98US_MSC3018 --C--A--A--------------------------------------G-----------G--G--A-----G--G--------A---CC--A---C--------------------C-C-------------G------------------..-----------T----- 4286
C.UY.01.TRA3011 --C--A--A-----------------------G---C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A------A------------AA---..-----------T----- 4282
C.YE.02.02YE511 --C--A--A--------------------------------------------------G--G--A-----G--G----T---A-------A---C--------------------G-C-------------G------------------..-----------T--C-- 4286
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..-----------T----- 4515
C.ZM.02.02ZM108 --T--A--A---------------------------C---G------------------G-----A--------G----T---A-----------C----------------------C-------------G-------------A---C..---G-------T----- 5080
D.CD.83.ELI --------------------------------------------C--G-----------G-----A-------------T------T----------------------------------------------------------------..-A--------------- 4657
D.CM.01.01CM_0009BBY --------T--T-----------------------G--------C--------------G-----A-------------------------------------------------------------------------------------..-AC-------------- 4310
D.CY.06.CY163 --------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------------------------------------G-------------G---------------..----------------- 4319
D.KE.97.ML415_2 --------T---------------------------C-------C--------A-----G-----A-------------------------------------------------------------------------------------..-----------G----- 4577
D.KR.04.04KBH8 -----A--G-----------------------------------C-G------------------A-------------------------------------------------------------------------------------..-AT-------------- 5070
D.SN.90.SE365 -----A--T--------------------------T--------C--------A-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-A--------------- 5128
D.TD.99.MN011 --------T-----------------------G-----------A--------------G-----A-------------------------------------------------------G-----------------------------..-AC-------------- 4335
D.TZ.01.A280 --------T-----------------------------------CC-------------G-----A--------------------------A---------------G------------------------------------------..----------------- 4312
D.UG.99.99UGK09958 --------T--------------------------G--------C--------A-----G-----A-------------T---------------------------A-------------------------------------------..-----------G----- 4310
D.YE.02.02YE516 --------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T----------------------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4322
D.ZA.90.R1 -----A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T---A-------------------------------------------------------------------..-AC-------------- 4431
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A--G-----------------------C--------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G--------A---------..-AC--T----------- 4214
F1.AR.02.ARE933 --C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G------------------..-AC-------------- 4405
F1.BE.93.VI850 --------A--------------------------C--------C--------A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G------------------..-AC-------------- 4451
F1.BR.07.07BR844 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--G---------------..-AC-------------- 4892
F1.CY.08.CY222 --------A--------------------------C--------C--------A-----G--GA-A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC--G----------- 4304
F1.ES.x.P1146 -----A--A--------------------------C--------C--------A-----------A-------------------------------------------------------G----------G--------A---------..--C-------------- 4388
F1.FI.93.FIN9363 --------A--------------------------C--------C--------A-----------------------------------------------------------------C------------G------------------..-AC-------------- 4440
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A--------------------------C--------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G------------------..--C-------------- 4313
F1.RO.96.BCI_R07 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A----------------------------------T-------------------------------G------------------..-AC-------------- 5135
F1.RU.08.D88_845 --------A--------------------------C--------A--------A-----------A-----------------R------------------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4570
F2.CM.97.CM53657 --------A--------------------------C--------C----A---A-----------A-----------------A------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4301
G.BE.96.DRCBL -----A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C---C- 5068
G.CM.04.178_15 -----A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G------------------..----A------C---W- 4632
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G------------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4351
G.CU.99.Cu74 -----A--A--------------------------G--------C----AC--A-----G-----A-----G-------------------------------------------------C----------G------------------..-----------C----- 4715
G.ES.09.X2634_2 -----A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4594
G.GH.03.03GH175G -----A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-------------------------------A----------------------------------------G------------------..-----------T----- 5151
G.KE.93.HH8793_12_1 -----A--G-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G-----------A--T---------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4511
G.NG.09.09NG_SC62 -----A--A--------------------G--------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-A---------C---C- 4303
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Vif start Pol p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 GCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATT..AGAACATGGAAAAGTTT 5111
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I_##_R__T__W__K__S__L
Pol _A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__##*_
G.PT.x.PT2695 -----A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..---G-------C----- 5053
G.SE.93.SE6165_G6165 --C--A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..---------C-C----- 4508
H.BE.93.VI991 -----A--T-----------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-A---------C--C-- 4500
H.BE.93.VI997 -----A--------------------------------------C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-AC-A---------C-- 4435
H.CF.90.056 -----A--------------------------------------C--------A-----------A---------G-G-----A-------------------------------------------------------------------..-AC-----------C-- 4458
H.GB.00.00GBAC4001 -----A--T--------------------------------------------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------..-AT-----------C-- 4629
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A--C------------------------------------G------------------..-AT-------------- 4305
J.CM.04.04CMU11421 -----A--A-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------RAS--------------------------------------G--------R---------..-AT-----------Y-- 4617
J.SE.93.SE9280_7887 -----A--A-C------------------------------G--C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4425
J.SE.94.SE9173_7022 -----A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4426
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------------------.....--------G-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-AT--T----------- 4303
K.CM.96.96CM_MP535 --------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-AT--T----------- 4307
01_AE.AF.07.569M -----A--A-----------------------------------C--------A-----------A--------------------T---------------------------------------------G------------------..-----------C---C- 4317
01_AE.CF.90.90CF11697 -----A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------T---------------------------------------------G--------------A---..---------T-C----- 5060
01_AE.CN.09.1119 -----A--A-------G---------------------------C--------------------A------------------------------------------------------------------G------------------..-A---------C---C- 4345
01_AE.HK.04.HK001 -----A--A-----------------------------------C--------T-----------------------------A------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4473
01_AE.JP.x.DR0492 -----A--G-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------C..-----------T----- 5123
01_AE.TH.04.BKM -----A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------------------------------------------------------------G--------A--------C..-----------T---C- 5063
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----A--A-----------------------------------C----A---T--------------------------------T---------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4316
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4366
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A---C------------G--------------------------------A----A----..-----------C----- 4298
02_AG.CY.09.CY256 --------A--T-----------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A-------A----------------------------------------G----------G-------..---------C-C---A- 4307
02_AG.ES.06.P1261 -----A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A--T----A---------------A------------------------G--------------A---..-----------C----- 4548
02_AG.FR.91.DJ263 -----A--A--------------------------------G--C--G-----T-----G-----A-----------------A-------AA---------------------------------------G------------------..-----------C----- 4459
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A--------------------------G-------------G------------------..-----------C----- 5135
02_AG.LR.x.POC44951 -----A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A---C--------------------------------------------G------------------..-----------C----- 5106
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----A--A--------------------G--------------C----AC--------G-----------------------A------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4303
02_AG.SE.94.SE7812 -----A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------G-T---A---G--------------------------------------------G------------------..--G--------C--C-- 4483
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A------------A----A---C--------------------------------------------G--G-----A---------..-----------C----- 4308
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A--A--T-----------------------------G-----C-----T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------G--------------A---..-----------C----- 4308
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----A--A--T-----------------------------G--C--------T-----------A-----------------A-------A----------------------------------------G--------------A---..-----------C----- 4301
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A-------------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4337
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A----..-----------C---C- 4477
05_DF.BE.x.VI1310 --------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4493
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AT-------------- 5139
07_BC.CN.98.98CN009 --C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A----..-----------T----- 4443
08_BC.CN.06.nx2 -----A--A-------T-------------------T----------------------G-----A-----G--G-T----G-A-------A---C-------C----C---------C-------------G-----G-------A----..-----------T----- 5045
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A---------------------------C--------------------------------------G------------------..-AT-------------- 4313
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C..-----------T----- 4490
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------T----- 4475
12_BF.AR.99.ARMA159 --------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C--------------------------C------------------------------------G------------------..-AC-------------- 5116
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A--G-----------------------------------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G------------------..-AT-------------- 4516
14_BG.ES.05.X1870 -----A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A------------------------------------------------G------------------..-----------C---A- 4578
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G---------------------------------------------------------G------------------..-----------C---C- 4507
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A--------------------------------------C--------T-----G-----A----------G-------------------------------------------------------G------------------..-----------T----- 4474
17_BF.AR.99.ARMA038 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4325
18_cpx.CU.99.CU76 -----A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C---A- 4416
19_cpx.CU.99.CU7 -----A--A-----------------------------------C--------------------T--------------------------A---------------------------------------G------------------..-----------T----- 4337
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G------------------..---------C-C----- 4577
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--------------------------------------C--------T-----G-----A-------------T---A-------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4316
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------A-----------G------------------------------------G--------------A---..-----------C----- 4319
23_BG.CU.03.CB118 -----A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A-----G-----G------------------------------------------------------G------------------..---------C-C----- 4554
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A--------------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---------------------C-------------A------------------------G------------------..-----------C----- 4562
25_cpx.CM.02.1918LE --------A--------------------------------G--C--------A-----------A-----------G------------------------------------------------------G------------------..-AT-------------- 4319
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A-----------------A--T---C-A---------------------------------------G------------------..---------C-C----- 5116
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------------------G---------------G------------------..-ATG------------- 5102
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------A--------------------------C-----------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4477
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4512
31_BC.BR.04.04BR142 --C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C..-----------T----- 4583
32_06A1.EE.01.EE0369 --T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A-----------------A--------A--G--------------------------A-----T---G------------------..-AT-------------- 4746
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-------------------------------------------------------------G----G-------------A----..-A-------C-C----- 4412
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------T--CA- 4313
35_AD.AF.07.169H -----A--A--------------------------------G--C--------T-----G--------T---------------------------------------------------------------G------------------..-A---------T----- 4311
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------------------------A--------------------------------------G------------------..-----------T----- 4316
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------C-----------------------------------A-----G------------------..-----------C----- 4301
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4534
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------T--------------------------------------C-----A------------------------------------------------------------------------------G------------------..-AC-----------C-- 4588
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-------------T------T----A-----------------------------------------------------------..----------------- 4594
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------A--------------------------C-----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------..-----------C----- 4649
43_02G.SA.03.J11223 -----A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A-----------------A---------------------------------A--------------G------------------..-----------C---Y- 4636
44_BF.CL.00.CH80 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-----------------------------C------------------------------------G------------------..-AC-------------- 4553
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C--A--A-----------------------------------C--------T-----G-------------------T----------------------------------------------------G------------------..---------C-C----- 5097
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G------------------..-AC--T----------- 4549
47_BF.ES.08.P1942 -----A--A-----------------------G--C--------C--------A--------------------------------A---------------------------------------------G------------------..--C-A------------ 4550
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------A-----G------------------..-----------C----- 4316
49_cpx.GM.03.N26677 --C--A--A--T-----------------------------------A-----------G-----A-----G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G------------------..-----------T----- 4533
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------T--------------------------G-----------------T--------G--A------------------------------------------------------------------G------------------..-----------C----- 4318
O.BE.87.ANT70 ---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-G-G-----C--CC- 5165
O.CM.91.MVP5180 ---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G..-A-G-------C--CC- 5140
O.CM.96.96CMA102 --CC-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----R-----G-----A--A--C---C------------------------C----A--R--------G-----RCA--AAG-G..-A-G-R-----T--CC- 4601
O.CM.98.98CMA104 ---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G..-A-GTG-----C--CC- 4597
O.CM.99.99CMU4122 ---C-------G-----G--------A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G..-A---G-----C--C-- 4596
O.FR.92.VAU ---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G..-A-G-G-----C--CC- 4677
O.SN.99.99SE_MP1299 ---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G..-A---G-----C--CC- 5164
O.US.97.97US08692A --CC-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------------ACA--AAG-G..-A-GTG-----C--CC- 4562
O.US.99.99USTWLA ---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A--A--T--G-----A-----------G-----A--A------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-G..-A---------C--YC- 4594
N.CM.02.DJO0131 --C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C..-AG------C-T--C-- 4617
N.CM.04.04CM_1015_04 --C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C..--G-T------T----- 4616
N.CM.06.U14842 --C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C..--G--------T--C-- 4618
N.CM.95.YBF30 --C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C..--G-A------T--C-- 4705
N.CM.97.YBF106 --C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C..--G--------T--C-- 4703
N.FR.11.N1_FR_2011 --C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-C--G--------A--A--------------C-------------------G-------------G-----------A--C..--G-A------T--C-- 4512
P.CM.06.U14788 --G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G..-A-G-C-----C---C- 4582
P.FR.09.RBF168 --G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G..-A-G-C-----T---C- 5147
CPZ.CD.90.ANT ---C-A--T--G-----------------------C--CA----CC-AGAG--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A---------..-AT-TC------TCC-- 4550
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG--..-A---C-----T----- 4653
CPZ.GA.88.GAB1 ----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A---------..-AG--T-----T----- 5172
CPZ.TZ.00.TAN1 --GCGA--A--G---------------------------A----AGGAGAA-----T--------A--C--G-----------A-----A-AA--G----------------------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC--..----------C---CC- 4755
CPZ.US.85.US_Marilyn --C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG--..-AGG-T-----T---C- 5171
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B.FR.83.HXB2 AGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGATTGGTAATAACA...ACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAG 5272
Vif __V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__L__V__I__T__.__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG----C--------------T-------AGGA------A-G----C------------------T-----...---...----A-A-A---G---G-...-----------------G----------A-- 4480
A1.ES.06.X2110 ---G---T-T-----AC--A-C---AA------A-AAAAT----G-----A--------T-----A-AGGA------A-GY--------------------------A-...---...----A---AA--G---G-...-----------------G----------A-- 4510
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------T-----------C---AA---------A-AG---------------------------AGG-------A-------------------------------...---...-----GC-A---G---A-...------------------G---------A-- 4456
A1.IT.02.60000 ---------T-----A---A-C---AA---------A--G-----G-----------------C---AGG-------A-G-----------------------------...---...------C-A---G---G-...--------------A-------------A-- 5277
A1.KE.06.06KECst_001 ---------T-----------C---AA---G--C-AAAAT---GG------------------CT--AGG-------A-G-----------------------------...---...--------A---G-C-A-...----------------------------A-- 4469
A1.RU.08.PokA1Ru ---------T---------A-A---AA---------A--G---------------------------AGA-------A-G-G---------------------------...---...------C-A---G---A-...--------------A-------------A-- 4775
A1.RW.93.93RW037A ---------T---------A-C---AA--------ACAAT---------------------------AGG---------G-G-----------G---------------...---...--------A---G---G-...-----------AT------------------ 5265
A1.SE.95.SE8538 ---------T---------A-C---AA------A-AAAAT-------------------T-------AGG-------A-G----------------------------A...--G...----A---A---G---G-...-----------------G----------A-- 4471
A1.TZ.01.A341 ---------T-----------C---AA--------ACA-------G-------------T------TAGG-------A-G-----------------------------...---...--------A---G---G-...----------------------------A-- 4474
A1.UA.01.01UADN139 ---------T-----------C---AAA--G-----AAAG---G------A----------------ATAA------A-G----C------------------------...---...-----GC-A---G---A-...----------------------------A-- 4471
A1.UG.99.99UGA07072 ---------T-----------C---AA--------AA--T-------------------T-------AGA-------A-G----------------------------A...---...------C-A---G-----...-----------------G----------A-- 4471
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T--C--A---A-C--TAA--------A---T---------------------------AGG-------A-G-----------------------------...---...--------A---G---G-...-----------C-----GC---------A-- 4713
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------T-----------G---AA---------A-AG-----C---------------------AGA---------G----------------------G---AA-...--G...--------AA--G---G-...-----------------CC---------A-- 4612
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G-------T-------AGA-------A-G----------------------G-----A...--A...--------AA--G---G-...-----------------CC---------A-- 4471
A2.CY.94.94CY017_41 ---T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A----------------AGAA-------------------------------G------...--G...------A-AA--G---G-...-----------------C-T--------A-- 4629
B.AR.04.04AR143170 -------------------A----------------A--C--------------C------------AG------G---------------------------------...---...---GA-G-A---G-----...------------------------------- 4473
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------RY----A---------AA--------C--C------------------------------G-----------------------------...---GAT----A-------G---A-...-----Y------------------------- 4486
B.BO.99.BOL0122 -------------------A-----AA--------A--------G--------------------A--T----------------GG----------------T----A...CC-...----A------G------...-----------C------------------- 4492
B.BR.06.06BR1119 ------------C---C--A-A---AA--------AA------G------A------T---------A--A--------------------------------------...A--...AAC-A---A---------...------------------------------- 4689
B.CA.07.502_1191_03 -------------------A-----AA--------AC--------------------------C-------------A------------------T------------...---...--G-A----------G--...------------------------------- 4699
B.CN.09.1121 ---------T-----AC--A-C---AA--------A-------C---------------------A--A---C--C-------A-------------------------...---...----A---A---G-----...-----------C-----C------------- 4511
B.CO.01.PCM001 ---G--------C------A-----AA--------A---T---------------------------A---------A-------------------------------...--A...AA------A---G-----...------------------------------- 4477
B.CU.99.Cu19 --------------A----A----CAA-------GAAA-----G------A----------------AT-A----------------------------T---------...--C...----A---A-------T-...------------T---------------A-- 4819
B.CY.09.CY266 -------T-T---------------AA--------A-AA----G-C----A----------------A--A-------G-----------------T------------...--A...----A-------G--G--...------------------------------- 4489
B.DE.86.D31 ----------------------------------GA-AA-----------A----------------A--A--------------------------------------...---...------------------...------------------------------- 4818
B.DK.07.PMVL_011 -------------------A-A-------------A-AA----G-----------------------AT--------A-------------------------------...--A...----A-A-----G-----...------------------------------- 4637
B.DO.05.05DO_160884 -------------------A-----AA----------------A-------------------C-------------A-G-----------------------------...---...----A---A-------T-...--------------A--G------------- 4483
B.EC.89.EC003 -------------------------AA--------AA------------------------------A-----------------------------------------...--A...-G--A-------------...------------------------------- 4397
B.ES.09.P2149_3 -------------------------AA--------A-------AG-----A--------------A-------------G--R--------------------T-----...---...----A---A-------T-...------------------------------- 4728
B.FR.92.92FR_BX08 ---------T---------------C--------GA-AA----G-----------------------A--A-------------------G---T--------------...---...----A---A-C-------...------------------------------- 4480
B.GA.88.OYI_397 -------------------------AA--------A-------------------------------A-----------------------------------------...---...----CC------G-----...------------------------------- 4815
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------A-----AA-------GCA------G----------------------TA--A---------C----------------------------...---...----A-------G---T-...---------------------------CA-- 4468
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------A-------A-A----------------------------TA-------------------------------A---------...---...------------------...------------------------------- 4473
B.IN.x.11807 -------------------A---------------A-AA----AC-----A-------------------------------G------------------------A-...--A...----A-C-----------...-----------------------G------- 4619
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------T---------------A---------AA-----------C----------------------------A------------------------T------...---...--C---A-----------...--------------------------G-AG- 4480
B.JP.05.DR6538 -------T-----------------A-A---A--GAAA-----G-------------T--------TA---------A-------------------------------...---...-A--A-------------...-----------------C-----------G- 5276
B.KR.04.04KMH5 -------------------A-----AA--------A--A----G-C---------------------A-----------------------------------------...---...----A---A--------T...------------------------------- 5250
B.MM.99.mSTD101 -------------------A-----AA--------A--------CA----A------------T---A----C----A-------------------------------...---...------------------...------------------------------- 4662
B.NL.00.671_00T36 -------T-----------AGG-------------AAAA---------------------------TA----------G------------------------------...--G...----A---A---------...------------------------------- 4837
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------------AA----AA-------CA---G---------------------------A--------------------------AT-------A-----...CC-...--C---------G-----...------------------------------- 4739
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------A---------AA--------AA------A-G----A------------------YA----------------------------M---------...---...----T-C-----G-----...------------------------------- 4480
B.RU.04.04RU128005 -------------------A-----A---------A-AA----G-------------------G---A--A------A---------------C---------T-----...---...----A-----------A-...---------------------------CA-- 4763
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------A-----A----G----A-------A------A------------T---T---------A-------------------------------...---...----C-------------...------------------------------- 4486
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---G------------C--A-----AA--G---C---------------------------------A-----------------------------------------...---...----A-------------...------------------------------- 4492
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------T---------A-----AA--------AA------C------A---------------TA-----------------------------------------...---...----C-------------...--------------------------G---- 5273
B.UA.01.01UAKV167 -------------------A-----------------AA-----G-----A----------------A--A-C-------C---------------T------------...---...----A---A---G---T-...------------------------------- 4498
B.US.11.ES38 -------------------------A----------------------C--G--------------TA----------------C--------T---------------...---...--G-AG----------A-...------------------------------- 5207
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------------------A---------A--AC----G----------------------A--A---------C---C------------------A-G---...--A...-G--A---A---G-----...-----------------C------------- 4474
B.YE.02.02YE507 ---------------A---A-----AA----------------G-G---------------------A--A--------G----C-----------A------------...--C...--G------AC-------...-----------A--A---------------- 4489
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------A-----AA----------------G----------C----T--------A--------A-------------------------------...--AGCA----A----A--------...------------------------------- 4707
C.AR.01.ARG4006 ------G-----C------A-----AA---------A-------A------------T---------AGA-------A-G----------------T------T----A...---...--------A-------T-...------------T----A------------- 4456
C.BR.04.04BR013 G-----G-----C------A-----AA--G-----AA-------A------------T---------AGA-------A---------------------T---T-----...--A...----A---A---------...------------T-R--A-----G------A 4736
C.BW.00.00BW07621 ---------T---------------AA--G---A-AT-----------C--------T---------AGA-------A-T-------------------T---T-----...---...--------A-------A-...------------T------------------ 4625
C.CN.98.YNRL9840 -------------------A-C---A---GG----AT------C----C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...--------A-------A-...-----------AT----A------------- 4456
C.CY.09.CY260 -------------------------AA--------AT-----------C--G-----T---------AGA---------G-----------------------T-----...--G...-----C--A-------G-...-----------------A------------- 4495
C.ES.07.X2118_2 -------------------A-----A---G------T-----------C--------T---------AGA-------A-G-------------------A--TT-----...--G...----A---A-------A-...-----------A-----A------------- 4688
C.ET.02.02ET_288 -------------------A-----A---G-----AT--------G----A------T---------AGAA---------C----------------------T-----...--A...--------AA--G---A-...------------T-A--A------------- 4474
C.GE.03.03GEMZ033 ------G------------------AA--G------T--------C--C--------T-T-------AGA-------A--C----------------------T-----...---...--------A-------A-...------------T----A------------- 4453
C.IL.98.98IS002 ------G-----------CA-----AA--G-----A------------C--------T-----G---AGA-------A-G-----------------------T-----...---...--------AA------A-...------------T----A------------- 4606
C.IN.03.D24 ------G------------A-----AA--G-----A------------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...----A---A-------A-...-----------AT-A--A------------- 5308
C.KE.00.KER2010 ------G---------C--A-----A---G------T--G--------C--------T-T-------AGA-------A-G-------------------A---T-----...--G...--------A-------A-...------------T----A------------- 4453
C.MM.99.mIDU101_3 -------------------A-C---A---G-----A------------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...-----G--AA------A-...-----------GT----A------------- 4623
C.MW.93.93MW_965 ------G------------------A---GG---GAT--------C--C-----C--T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...---...--------A-------A-...------------T----G------------- 4459
C.SN.90.90SE_364 ------G------------AC----A---G-----A---------------------T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...---...--------A-------A-...------------T--------------C--- 4441
C.SO.89.89SM_145 ------G------------A-----AA--G------T-----------C--------T---------AGA--C----A-G-------------------A---T-----...--G...--------A-------A-...------------T----A------------- 4493
C.TZ.02.CO178 ------G------------------A---G------T--------C--C------------------AGG-------A-G-----------------------T-----...-GG...--------A---------...------------T----A------------- 4453
C.US.98.98US_MSC3018 ------GT-----------------AA---G----AT--------C--C--------T---------AGA-------A-G-----------A-----------T-----...--G...--------A-------A-...------------T----A------------- 4447
C.UY.01.TRA3011 ------G-----C--------C---AA--G------T-------A------------T---------AGA-------A------C--------G-----T---T-----...--G...----A---A---------...------------T----A------------- 4443
C.YE.02.02YE511 -------------------A-----A---G------T--------------G-----T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...--------A-------A-...------------T------------------ 4447
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------G---------C--A-----AAA-G-----AA-----------C--------T---------AGAA-C----A-G-----------------------T-----...---...--A--G--A-------A-...------------T----G------------- 4676
C.ZM.02.02ZM108 ------G--T---------A-----AA--G-----AT-----------C-A------T---------AGAA------A-------------------------T-----...---...--------A---------...------------------------------- 5241
D.CD.83.ELI -------------------------AA--------ACA-------------------------------C--C----A------------------------------A...--A...------C---------A-...------------------------------- 4818
D.CM.01.01CM_0009BBY -------T--------C--------AA--------AA-----------------G--------G--------C----A-------------------------T-----...---...----A-C----GG-----...------------------------------- 4471
D.CY.06.CY163 -------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A---C----A---------------G---------T----A...---...----A-C-----G-----...---------------A-------G------- 4480
D.KE.97.ML415_2 ---------T------C--A-----AA-C-----C-A--------G-------------T-------AGG-------A------------------------------A...--A...------C-----G---A-...------------------------------- 4738
D.KR.04.04KBH8 -------T-----------A-----AA---------A------G-------G-----------C---AA---------------C-----------------------A...---...--A-A---A---G-G---...---------------A--------------A 5231
D.SN.90.SE365 -------------------------AA-------CAA--G----G-----A------------C--------C----A---------------G-----T---T----A...--A...------C-----G---AG...------------------------------- 5289
D.TD.99.MN011 -------T-------------G---AA-G------AA--------------------------T--------C----A---------------G---------T----A...--A...------C-----G---A-...---------------A-------G------- 4496
D.TZ.01.A280 -------------------------A-------GCAA--------G-----------------C----A---C----A---------------------T--------A...---...------C----GG-----...------------------------------- 4473
D.UG.99.99UGK09958 ---------T-----A---------AA--G----CA--A------G---C-------------CT----GA------A-------------------------------...--A...------C-----G---G-...------------------------------- 4471
D.YE.02.02YE516 -------------------A-----AR-G------AA--------------------------T--------C--C-AG--------------G--T------T----A...--G...----A-C-----G---T-...---------------A--------------- 4483
D.ZA.90.R1 -------T----C---C--------AA---G----AA--------------------------C-----C-------A------------------------------A...--A...-AG---C-----G---A-...------------------------------A 4592
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------T--------A--------AA------C--A-A------------------T---------AGGA-------------------------T----------AA...--A...----A---A--------C...--CATA-----C------------------- 4375
F1.AR.02.ARE933 -------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG---------G---------------------------A-...--A...----A---A-------T-...-----C-----C------------------- 4566
F1.BE.93.VI850 -------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG---------G---------------------------A-...--A...-T--A---A---------...-----------G-----CC------------ 4612
F1.BR.07.07BR844 -------T-----------A-C---AA------C--AA-----G---------------T-C-----AGA---------G--------------------------AAT...--A...---GA---A---------...-----C-----G----T-------------- 5053
F1.CY.08.CY222 -------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------T-T-------AGG-------A-------------------------A----A...--A...----T-A-A---G-----...------------------------------- 4465
F1.ES.x.P1146 -------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----G------------T-T-------AGGA-C------G--------------------------AAA...--A...----A-A-A---G-----...------------------------------- 4549
F1.FI.93.FIN9363 -------T--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGA-------A------------------------C----A-...--A...---GA---A---------...-----------G---A--------------- 4601
F1.FR.96.96FR_MP411 -------T--------C--------AA------C-AAAAT-----------------T-T-C-----AGG-------A-----------------------------AA...--A...----A---A---G-----...------------------------------- 4474
F1.RO.96.BCI_R07 -------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG---------G---------------------------AA...--A...----A---A---G-----...------------------------------- 5296
F1.RU.08.D88_845 -------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG-------------------------------------A-...--A...----A-A-A---G-----...------------------C------------ 4731
F2.CM.97.CM53657 ---------T---------------A---G-----AA------------------------------AGG---------G----C---------------------AA-...---GATT---A---A------GT-...-GC-----------A---------------- 4465
G.BE.96.DRCBL ---G-----T---------A-----AA--------AA--C--------------------------TAGG--C----A-G----------------------------A...---...----A-C-A---G---G-...--------------------------C-A-- 5229
G.CM.04.178_15 ---------T--C--------C---AA--------AA-AC---G-----------------------AGG---------G-------------------T--------A...---...----A-C-A---G---G-...------------T---------------A-- 4793
G.CN.08.GX_2084_08 ---------T---------------AA--------AA------------------------------AGA--C------G----------------T-----------A...---...----A-C-AA--G-G-G-...----------------------------A-- 4512
G.CU.99.Cu74 ---------T-----------C---AA--------AA-AC----GG---------------------AGA-------A------------------------------A...---...------C-AA--G---G-...----------------------------A-- 4876
G.ES.09.X2634_2 ---------T-----------C---AA--------A---C---------------------------AGG-------A-G---------------------T-T----A...---...----A-C-A---G---G-...--------------A--------G------- 4755
G.GH.03.03GH175G ---------T---------A-----AA--------AA--C-------------G-------------AGA-------A-G----------------------------A...---...--C-CCC-A---G---A-...-----------C---------------CA-- 5312
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------T---T-------C---AA---------A--C-------------------T-------AGG-------A-G----------------------------A...---...----A-C-A---G---GC...---------------A------------A-- 4672
G.NG.09.09NG_SC62 ---------T------C--A-C---AA---------AAA-----C----------------------AAA--C------G-------------------T-------AA...---...----A-C-A---G---G-...-----------G----------------A-- 4464
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B.FR.83.HXB2 AGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGATTGGTAATAACA...ACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAG 5272
Vif __V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__L__V__I__T__.__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__
G.PT.x.PT2695 ---------T-----------C---AA--------AA--C----C--------------T-------ATG-------A-G----------C------------T----A...---...----A-C-A---G---G-...----------------------------A-- 5214
G.SE.93.SE6165_G6165 G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG---------G----------------------------A...---...----C-C-A---G-----...-----------G----------------A-- 4669
H.BE.93.VI991 ------G--T---------------AA--------AAAA----G-------------T--------TA--A-C----AG-C----------------------G-----...---...-----G--A--C------...--------------------C---------- 4661
H.BE.93.VI997 ------GT-----------A-----AA--------ACA-----G-------------T-----C--------------G------------------------T-----...---...-----G--A--T------...-----C------------------------- 4596
H.CF.90.056 ------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A----------G------------------------T----A...--A...-----G--A--C-----C...-----C---------A--------------- 4619
H.GB.00.00GBAC4001 ------GT-T------C--A-----AA--------A--AT-----------------T-T-------A---------AG--------------------T---T-----...--A...-----G--A--C----T-...-----C---------A--------------- 4790
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------T--------C--AA----AA---------AAA----C-------------------C---AA--------A-G----C------------------T----A...TG-...---GA-C-A---G-----...--------------A---------------- 4466
J.CM.04.04CMU11421 ------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA-----C-Y-----R--Y--------C---AA--------A------C----T---RT----Y---S----A...--R...---GA---AR--------...-----------------G------------- 4778
J.SE.93.SE9280_7887 ------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA--------A------------------------------A...--G...----T---A---------...-----------------G------------- 4586
J.SE.94.SE9173_7022 ------GT--------A--------AA---------ACA----C-G-----------------T----G--------A------------------------------A...--G...--------A---G-----...-----------------A------------- 4587
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA--------A-------------------------------...---...--AGA---A--GG-----...-----------------------------G- 4464
K.CM.96.96CM_MP535 -------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG-------A-------------------------------...---...--AGAG--A---G-----...----------------T------------G- 4468
01_AE.AF.07.569M ---------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG---C-------------T----------AGA------AGG----------------G-----------A...--G...-G------AA------G-...-----------C-----G----------AG- 4478
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------T---------A-C---AA--------AAAAC-----------------T----------AG-------A-G-----------------------A-----...---...--------A-------G-...--------------------G-------A-- 5221
01_AE.CN.09.1119 ---------T-----------C---AA--------AAAA-----C------G-----T----------AG-------AGG----C-----------T------A----A...--A...--------A-------G-...-----------------G----------AG- 4506
01_AE.HK.04.HK001 ---------T-----------C---AA--------AAAAG----A------------T----------AG-------AG-----C-----------------------A...--G...--------A-------A-...-----------------G----------AG- 4634
01_AE.JP.x.DR0492 ---------T--C--------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------AGG-G--------------T-----------A...--G...--------A-------G-...-----------------G----------AG- 5284
01_AE.TH.04.BKM ---------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T--------T-AG-------AGG----------------T-----------A...--G...----C---A-------G-...-----------------G----------AG- 5224
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------T--C--------C---AA-----T--ACAAG---GC------------T----------AG-------AGG-----------A----T-----------A...--G...----T-C-A-------G-...-----------------G----------AG- 4477
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------T---------A-C---AA--------AAAAG----G------------T----------AG-------AGG----------------T-----------A...--G...----T---A-------G-...-----------------G----------AG- 4527
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------G--T---------A----TAA------A---AAT-----C-----G--------------TAGA--C----A--C------------------T---------...A--...----------------G-...-----------------G------------- 4459
02_AG.CY.09.CY256 -------T-T--C---C--A-A---A---------A--AT----G--------------T------TAGG---------G----C------------------T-----...---...--------A---G---A-...------------------------------- 4468
02_AG.ES.06.P1261 ---------T------C----C--TAA--------A--AC-------------------------CTAGG-------A-G-----------------------------...--A...--------A-------G-...---------------A--------------- 4709
02_AG.FR.91.DJ263 ---------T---------A-C--TA---------A-AAT-------------------T------TAGG-------A-G-----------------------------...---...--------AA--G---G-...------------------G------------ 4620
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------T--------CA-C--TAA------A-AA--T--------------------------TAGG-------A-G-----------------------------...---...----A---A---G---G-...------------------------------- 5296
02_AG.LR.x.POC44951 ---------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG-----T-A-G-------------------T---------...---...----C---A-------G-...-----------------------G------- 5267
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------T---------A-C--TAA----A--CA---T--------------------------TAGG-------A-GC----------------------------...---...--------AA--G---G-...-----------------------G------- 4464
02_AG.SE.94.SE7812 -------T-T---------AAA--TA---------A--AT-----C---------------------AG---------GG-----------------------------...---...--------A---G---G-...--G---------------------------- 4644
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------T-----------C--TAA-------CACC-T--------------------------TAGG-------A-G-------------------T---------...---...----C---AA--G---G-...-----------------GC------------ 4469
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------T--C------AAC--TAA--------A--AT--------------------------TAGA-------A-G-------G-----------T---------...---...--C-A-----------G-...-----------G------------------- 4469
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------T---------A-C--TAA--G---------T---G----C-----------------TAGG--C----A-G----C------------------------...---...--------A---G---G-...-----------G-----A-A---------G- 4462
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA--------------------------------T-----...---...----A-----------A-...------------------------------- 4498
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C----A-G----------------T------------...--G...--------A---G---G-...-----------------GC----G---CA-- 4638
05_DF.BE.x.VI1310 -------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA-------------------------------------A...--C...----A-C-----G-----...--------------A---------------- 4654
06_cpx.AU.96.BFP90 -------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA--------A---------------------A---T----A...AG-...---GA---A---------...--------------AA--------------A 5300
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------G----A...--G...----A---A-------A-...-----------GT----A------------- 4604
08_BC.CN.06.nx2 -----T---TG--T-------C-A-AC--G-----ATC------C-A-C------TTT-----CC--AGA------TA-G-----------------------A---C-...--G...C-------A-------AT...-G---------GT----A----------A-- 5206
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA--------A------C-----------------G-----A...-C-...---GA---A---G-G---...--------------------G---------A 4474
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA-------A------------------------------A...--A...-----TC--A------A-...-----C------------------------- 4651
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA---------G----C------------------------...CC-...--A-C---A--GG---T-...--------------------------G---- 4636
12_BF.AR.99.ARMA159 ------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG---------G---------------------------A-...A-A...---GA---A---------...-----C-----G-----GC------------ 5277
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA--------A-------------------------------...---...----A---A---G-G---...------------------------------A 4677
14_BG.ES.05.X1870 ---------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A----------------AGG-------A-G-----------------------T-G--A...---...----A-W-A---G---G-...----------------------------A-- 4739
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------AGG----C---C-------T----------AA...--G...--------A-------A-...-----------------G----------AG- 4668
16_A2D.KR.97.97KR004 ------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA--------G----------G-----------G------...-GG...----A-A-AA--G---A-...-----------------CC---------A-- 4635
17_BF.AR.99.ARMA038 -------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA--------G---------------------------A-...--C...----A---A------G--...-----C-----G-----CC------------ 4486
18_cpx.CU.99.CU76 ---------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA-------A-G----C--------------------G---...---...----C---A---G-----...----------------------------A-- 4577
19_cpx.CU.99.CU7 ---------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA------AGG-----------------------------...---...----A---A---G---A-...----------------------------A-- 4498
20_BG.CU.99.Cu103 ---------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA-------A-G----C--------G--------------A...--C...----A-C-AA--G---G-...----------------------------A-- 4738
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA---------G-G-----------------T--G------...--A...----C-C-AA--G---G-...-----------------CT-G-------AG- 4477
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG-------A-------------------------------...---...--------A---G---G-...-----------G----------------A-- 4480
23_BG.CU.03.CB118 ---------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A-------G-----C--------------A---------...--A...----A----A------AG...------------------------------- 4715
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G-------T-------AGA-------A-G----Y--------G-----T--------A...--C...----AT--AA--G---G-...----------------------------A-- 4723
25_cpx.CM.02.1918LE -------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A---------------C-----------------------A...---...---GA---A---G-----...------------------------------- 4480
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG-------A-G-----------------------------...---...------C-A-----C-G-...-----------G--A--G------------- 5277
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A--------A------C------------------------...---...---GA---A---G-----...-----------------A------------- 5263
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A-----------G-----------------------------...---...----A---A---G---T-...--T---------------------------- 4638
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA---------G----------------T----------A-...--A...-A-GA---A---G---T-ACA-----C-----G------------------- 4676
31_BC.BR.04.04BR142 ------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA------A-------------------------------...--A...--------A-------A-...-----------AT-A--A------------- 4744
32_06A1.EE.01.EE0369 G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC-------A------------------------------A...AG-...---GA---A---------...--------------AA--------------- 4907
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G-----T----------AG-------AGG----------------T-----------A...--G...----A-A-A--G----G-...-----------------G----------AG- 4573
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG-------A-G----------------------------A...--G...--C-----A------CG-...-----------------G----------AG- 4474
35_AD.AF.07.169H G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-----------------------AGGA--------G----------------A------T-----...---...------A-A---G---G-...----------------------------A-- 4472
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA-------A-G-------------------T---------...---...--A-------------G-...------------------------------- 4477
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG--------G-----------------------------...--A...---T-G--A---G---G-...-----------A-----GC----G------- 4462
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA--------G--------------------------CAA...--A...-A--A---A---------...-----C-----G------------------- 4695
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A-----------------------------------------...--A...--------A---G-----...------------------------------- 4749
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A---------A-------------------------------...--A...---GC---A---G-----...------------------------------- 4755
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------AA--------A--------A----------------------A----C----A-------------------------------...---...RG------A-------A-...--------------A---------------- 4810
43_02G.SA.03.J11223 ---------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA------A-G-----------------------M--R--...---...----C---AR--R---R-...--------------R--G-----------G- 4797
44_BF.CL.00.CH80 ------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G-------T-------AGG---------G-----------------------Y---A-...---...----M---A---------...-----C-----G------------------- 4714
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T-----------C---AA--------AAA-G-------------------------C-AGG-------A-G--GCAG-----------------------...---...----C---A---G---G-...-----------------A----------A-- 5258
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------T-----------------AA------C-AAA---------------------------C-AGG---------G---------------------------AT...A-A...-A--CC------------...-----C-----A------------------- 4710
47_BF.ES.08.P1942 ---T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C---------T-------AGG-------A------C---A-------------W----A-...--AGAAAA--A---A---G-----...---------------A-------G------- 4714
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T----------AGA------AGG----------------T-----G----AA...-GG...----A---A-------A-...-----------------G----------AG- 4477
49_cpx.GM.03.N26677 ------G---------C--A-----A----------T-----------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...--------A---G---G-...------------T-A--A-----G------- 4694
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------AGG----------------T-----------A...A-A...--------A-------G-...-----------------G---------CA-- 4479
O.BE.87.ANT70 ---G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA--------G-T------AGT---T-T--T---G-----...-TG...--CCATG-A---G----C...-----------AT--ATGC----G------- 5326
O.CM.91.MVP5180 G--G---T------AA--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA------A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA...--A...---GATA-A--GG-C--C...-----------AT-AATGC----G------- 5301
O.CM.96.96CMA102 G--G---T------AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----A---C--------T------TCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G-----...CTA...---T-TR-A---G-G--C...-----------AT--ATGC----G------- 4762
O.CM.98.98CMA104 G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G-----...C-G...---T-TA-A---G-G--C...-----------AT-AATGC----G------- 4758
O.CM.99.99CMU4122 G--G---T------AAC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA--------GCC-------GT---T-T--T---G-----...ATG...---T-TG-A---G-G--C...--C--------AT--ATGC----G-----G- 4757
O.FR.92.VAU ---G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-------GG-C------AGG---T-T--T---G----T...CCA...---T-TA-AA-GG-G--C...-----------AT-AATGC------------ 4838
O.SN.99.99SE_MP1299 G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G-----...-GG...C--T-GA-A---G-G--C...-----------AT--ATGC----G------- 5325
O.US.97.97US08692A G--G---T------A---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--------T------T-TAGAA----------C-S---WAGT---T-T--T---A-----...CCG...---TTTA-A---G-G--C...-----------AT--ATGC----------R- 4723
O.US.99.99USTWLA ---G---T-T----AA--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA----------C-------GT--CT-T--T---G----A...-GA...--C-TGA-A--GG----T...-----------AT-AATGC----G------- 4755
N.CM.02.DJO0131 ------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA--------A------------------T------G----T...CTG...--A--G--A--G-----C...--T--------A--AACA-----------GT 4778
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG-------A--C---------------T------G----T...C-G...--A-C---A--G---GTC...--T--------AT-AACA---------CAGC 4777
N.CM.06.U14842 ---------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y----AG-A---------------T------G-G--T...C-G...--A-A---A--G----TC...--T-----------AACA---------CAGC 4779
N.CM.95.YBF30 ---------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C----A------------------T------G----T...C-G...--A-----A--G-C-GTC...--T--------G--AACA---------CAGT 4866
N.CM.97.YBF106 ---------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG-------AG-C------------R--T------G----T...CMG...--A-R---A--G---GTC...--T--------A--AACA---------CAGC 4864
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAA--------A----G-C-----------T------T----T...CCG...--A-----A--G----TC...--T--------A---ACA---------CA-C 4673
P.CM.06.U14788 G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T--G--T-------C---TT-T--T---G----A...ACA...--A-CCA-TA-TG-G--T...--Y--------G--CATGC-T--G------- 4743
P.FR.09.RBF168 G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC-----T--G--T-------G---TT----T---G----A...-CA...--A-CCA-T--TG-G--T...--T--------G--TATGC-T--G------- 5308
CPZ.CD.90.ANT ---G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C----AG-A-G-AGA---------T--A------CCAACATTGGATAAA-A-------G-G---...GTG-TC-----AT-A--ATGT------C-CC 4717
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T--G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AAT...C-G...----AGC-AA-TG-C---...-----------A--AATGC------------ 4814
CPZ.GA.88.GAB1 ---T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A------A-G-TGC---T---A-------A--TT-CA-A...---TATT---A---AA--G-G---...--C-------CCT-AAGCC----------G- 5336
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T-----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT---AAG-----------T-------CTGA-ACA----A--G-GCAGGG---A-------A--T---ACA...--AAGAT-A-A---A--GG-TTT-...CAT-----------AGCCTGT---------C 4919
CPZ.US.85.US_Marilyn G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C---G---A------------T-----TA---AT...A-A...--A-A-A-A--G--T-T-...--G--------GT--A-A---------CA-- 5332
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B.FR.83.HXB2 ACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAA 5442
Vif D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------------- 4650
A1.ES.06.X2110 -T-----A--------T--G------------------CT---AGA-------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG------------A------- 4680
A1.GE.99.99GEMZ011 -------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G------------------C----T-----------------A-----C-----G--A---A--G---------------------A----A-C 4626
A1.IT.02.60000 -------A--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G------------------T--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT------------A------- 5447
A1.KE.06.06KECst_001 -A-----C--------T--G------------------CT--GA--G-----------------T-----C-AG------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A-----------G------------------C- 4639
A1.RU.08.PokA1Ru -------C--------T--G-----------------AC-G--A--T------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A-----------------------------A-C 4945
A1.RW.93.93RW037A -------C------A-T--G------------------CT---A---------------A----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------ 5435
A1.SE.95.SE8538 -T-----A--------T--G------------------CTG-GA---------------A----T-----C--G------------------A--C------Y-A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------ 4641
A1.TZ.01.A341 -------C--------T--G--A--T------------CT---A---------------A----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------C------ 4644
A1.UA.01.01UADN139 -------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A------------------A-C 4641
A1.UG.99.99UGA07072 -------A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----C--G--------------C------C----T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------------T------ 4641
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------C--------T--G-C---------------AC-G--A--------T------A----T-----T-----------------------------T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A------------ 4883
A2.CD.97.97CDKTB48 -------C--------T--G------------------C-GGGA--G--C--T------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G-----A------ 4782
A2.CM.01.01CM_1445MV -A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG--C--T------A----------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T----A------- 4641
A2.CY.94.94CY017_41 -------C--------T---------------------C----C--G---CAT------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T------------ 4799
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------A---------------------A---------GC-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT--------A-----------T 4643
B.AU.04.PS1038_Day174 -A------------------------------------------------------------------A-CM----------------------------T-----T-----------A--------------TA--A---------GT--------T--Y-TT------ 4656
B.BO.99.BOL0122 -------------------------------------A--GG--------GCA---------AC------CA----------------------------T-----T------G-----------------------A---------GT--------------T-----C 4662
B.BR.06.06BR1119 -------------------------------------A-C--G--------A----------------A-C-----------------------------T-----T-----------A-----A--------T---A----------T--------A-----------G 4859
B.CA.07.502_1191_03 -T--------A-----------T-------------------G------C------------------A-TA-------------------CT-------T-----T--------------------------T--------------T-G------A------------ 4869
B.CN.09.1121 -T--------A--------------------------A----G---------------------------C--------T--------------------T-----T-----------A--------------T---A--------A----------A---------A-T 4681
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------G---------------------------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A--------A--T-------G------------ 4647
B.CU.99.Cu19 -T------C----C----------------------A----GG--------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T------ 4989
B.CY.09.CY266 -A------------A-T------------------------C----G-----T------A----T-----C-----------T-----------------------T------A------A-----------GT---A---------GG-------TT------------ 4659
B.DE.86.D31 -------A-----C--T----------------------------------------------------GC--------------------------C--T-----T-----------A--------------T---A---------GT----G---------T------ 4988
B.DK.07.PMVL_011 ----------------T----C---------------A---GG---C-----T--------------C---AC------T--------------------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T------ 4807
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------TG-------------A-C--G--C------A-----------------C-----------T-----------------T--------------------------------A---A--------T---G------T------------ 4653
B.EC.89.EC003 -------------C-----------------G---------GG--------------------------GCTC------------------CT-----C-T-----------------A-----C---------A--A--------T-T-G------T------------ 4567
B.ES.09.P2149_3 -------------C----------------------A----G-------------------------CA-C------A-----T--------A--C----T-----T---------A-A------------C-A---A--------T-T-G------------------- 4898
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------G--------------------------------------------------C--------------G--------------T-----T------------------------------A---------GT--------G-----T------ 4650
B.GA.88.OYI_397 -A-----------C-------C---T-------------------------------------------GC---------------------ACA-----T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T--------T------------ 4985
B.GE.03.03GEMZ004 -------------C-----------------------A------GA-----------------------GCA-----------T----------------T-----T-----------A-----C--------T---A----------T--------T------------ 4638
B.HT.05.05HT_129389 -T----------------------------------------G---------------------T----GC-----------------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T------------ 4643
B.IN.x.11807 --------------------------------------G------------------------------GT----------------------AA-----------T-----------A------G-----C-----A--C-----T-T--------------A------ 4789
B.JM.05.05JM_KJ108 -T----------------------------------------G--A------------------------C-AG---------------------C----T-----------------A------------C-A---A--------T-T-G------T------------ 4650
B.JP.05.DR6538 -------------C-----------------------A----G-------------------------A-C-----------------------------T-----A-----------AG-----------C-TA--A---------GT--------T------------ 5446
B.KR.04.04KMH5 -A------C-------A------------------------G---------T------------------C---------A----------C---C----T-----T------------------------C-T---A----------TG-------G---CA------- 5420
B.MM.99.mSTD101 -------------C------------------------G------------------------------GC--------------G-----C--------T-----T------CAGA-TCT----------G-T---A-T-------GT--------------T-----T 4832
B.NL.00.671_00T36 --------------------------------------G---G--------C------------------C---------------------G-------T-----T-----------A--------------T---A---------GTT-------------------- 5007
B.PE.07.502_2649_wg8 -T------------------------------------C---G-GAG---------------------A-CG----C--------------C--------------T--------------------------A------------T-Y-G------T-----A------ 4909
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------------G--------------------------A-C--------------------C--------------T------------------------------C----------T-----C--G-----T-----C 4650
B.RU.04.04RU128005 -------C--------T-------------------------G-G------A------------------C-----------------------------------T-----------A--K--Y--------T---A--A-------T--------T------------ 4933
B.TH.00.00TH_C3198 -------------C-------------------------------AC----A-----------------GC--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-TG------GTG-------------T-----T 4656
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------TG--------------GG---------------------------C-AG-------G------------------T-----------------A------------C-A---A----G-----T-G------T---------A-C 4662
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------C--A--------A----------------G---------------------------C-A---------------------------------T-----------A--------------A---A--G-----TGT-G------T------------ 5443
B.UA.01.01UAKV167 -A-----------A--A----------------------------A-------------A----------CT----------------------A-----T-----T----------GG-----------G-GT---A---------GTT-------T-----T------ 4668
B.US.11.ES38 -------------------------------G----A-----G-------------------------C----------------------C--------------T-----------A------------C-A---A----------T--------T------------ 5377
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------------------------------AA--G-G----------------A----------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---C-G-------GA--------A-----------T 4644
B.YE.02.02YE507 -------C--------A----------------------G-GG-------------------------A-C---------------------A--C-C--------T-----------A-----------------------------T-G------T------------ 4659
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -G-----------------------------------A-------------------------------GC-----------------C----AA------------------------A----------------------------T-G-----TT-A---------- 4877
C.AR.01.ARG4006 -T--------------T--------------------ACTG-RA-A-----------------------GC--G------------------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G------------------- 4626
C.BR.04.04BR013 -T--------------T--G-----------G-----ACTG-GA-----C--T-----------------C--G------------------ACAC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------------------C 4906
C.BW.00.00BW07621 -T--------------T-------------------AATTG-GA-----C-------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A--------------AG------TT-----------C 4795
C.CN.98.YNRL9840 -T--------------T--------------------ATTG-GA-------A-------A----A----GC--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T 4626
C.CY.09.CY260 -A--------------T--------------------ATGG--A--------T----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T-------TT------------ 4665
C.ES.07.X2118_2 -A------C-------T--------------------ATTG-GA-------------------------GCA-G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C 4858
C.ET.02.02ET_288 -T--------------T--------------------ATTG-GAG------C----------------TGC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------------------C 4644
C.GE.03.03GEMZ033 -G--------------T--------------------ATTG-GA-A-----------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--C--G--A---A----------T-------TT-----------C 4623
C.IL.98.98IS002 -T--------------T--------------------ATTG-GA--C----A----------------AGC--G------------------A--C-C--T-----T------G---G------C-----G--A---A----------T--------------------C 4776
C.IN.03.D24 -T--------------T-----A-------------CATTG-GA-----C---------A----A----GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-----------G------TT-----------C 5478
C.KE.00.KER2010 -T--------------T-----T-------------AATTG--A--G----A-----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT------------ 4623
C.MM.99.mIDU101_3 -A--------------T--------------------ATTG-GA--------------------A----GC--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T 4793
C.MW.93.93MW_965 -T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------G---G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A----------T--------------------C 4629
C.SN.90.90SE_364 -T--------------T--------------------ATTG-GA--G--------------------C-GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT------------ 4611
C.SO.89.89SM_145 -T--------------T--------------------ATT--GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C 4663
C.TZ.02.CO178 -T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------T 4623
C.US.98.98US_MSC3018 -A--------------T-----A--------------ATTG-GA---------------A----A----GC--G--------G-----A---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT-----------C 4617
C.UY.01.TRA3011 -A--------------T--------T-----G---C-ACTG-GA---------------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C-----GG-A---A----------T-G------------------C 4613
C.YE.02.02YE511 -T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GT--G--------G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T------------T 4617
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -T--------------T--------------------ACTG-GA--------------------T----GC--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T--------------------C 4846
C.ZM.02.02ZM108 ----------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T--C---G----------C--------A---A----------T-----C--T-----------C 5411
D.CD.83.ELI -A------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------T-----T-----------A--------------A---A--------G-T--------T-----------G 4988
D.CM.01.01CM_0009BBY --------C----------------------------A-------------------------------GTT-G------------------A-------------T------G-------------------A---A----------T-G------T-----------T 4641
D.CY.06.CY163 -T------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T-----------G 4650
D.KE.97.ML415_2 -T------C--------------------------------GG--------------------------GC---------------------A-AC----T-----T------G----A--------------A---A----------A-------TT---------A-T 4908
D.KR.04.04KBH8 -G------C----------G--------T--------ACTG--A--G--C--A------A---------GC--G-----T------------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------T 5401
D.SN.90.SE365 -A------C--------------------------------G---------------------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------------------T 5459
D.TD.99.MN011 -T------C---------------------------------GA-------------------------GC--G------------------AC-C----------T--------------------------A---A----------G-G------T-----------T 4666
D.TZ.01.A280 -A------C----------------------------A----G--------------------------G---G------------------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T-----------T 4643
D.UG.99.99UGK09958 -------------------------------G----------G--------------------------GC---------------------A-A-----T------------G----A--------------A---A------------------CT----A----A-T 4641
D.YE.02.02YE516 -T------C----------------------------AC---G-------------------------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T-----------T 4653
D.ZA.90.R1 -A------C------CT--------------------A----G--------T-----------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T------------ 4762
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GCACG-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G----------------A-C 4545
F1.AR.02.ARE933 -T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A--------------A-C 4736
F1.BE.93.VI850 -A------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A--------------A-C 4782
F1.BR.07.07BR844 -T------C-----------------------------C-GGG--------A-------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C 5223
F1.CY.08.CY222 -G------C----G-------C----------------C--GGA--G-----T------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A--------------A-C 4635
F1.ES.x.P1146 -G------C-----------------------------C-GGG--AG------------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G----------------A-C 4719
F1.FI.93.FIN9363 -T------C-------A---------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----------------C 4771
F1.FR.96.96FR_MP411 -T------C-----------------------------C-GGGAC-G-----G------A----T-----C--G-----------G--C---A-A-----T-----T----------C------C-----G--A---A-C--------T-G-A--------------A-C 4644
F1.RO.96.BCI_R07 -G------C-----------------------------C-GGG---G------------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G----------------A-C 5466
F1.RU.08.D88_845 -T------C-----------------------------CTGGG---------G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA--------------A-C 4901
F2.CM.97.CM53657 -T--------------A---------------------C-G--A--------G----------------GCT-G---------T--------T-------------T-----------A-----C-----G--A---A----------G-G------T---------A-C 4635
G.BE.96.DRCBL -A-----C-----G--T--G------------------C-GGGA--------T-----------T-----C-----------C------------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G-----T------ 5399
G.CM.04.178_15 ----------------T--G------------------CT--GA--G-----------------T-----C--------------G---------C----T-----T-A--------G------C-----G--A---A----------A--------A------------ 4963
G.CN.08.GX_2084_08 -------A--------T--G-----------------AC-G-GA------CA------------------C--------------G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A----AA------ 4682
G.CU.99.Cu74 -T-----C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A------------ 5046
G.ES.09.X2634_2 -T--------------T--G-----------------AC-GGGA---------------A----T-----C------A-----------------C-A--T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T------------ 4925
G.GH.03.03GH175G C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA-------AT------A----T-----C-----------C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G--------------------- 5482
G.KE.93.HH8793_12_1 -T-----A--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------------G---------C----T-----------------A-----C-----G--T---A--------AGA--------A------------ 4842
G.NG.09.09NG_SC62 -------A--------T--G------------------C-G-GA--G------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A------------ 4634
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B.FR.83.HXB2 ACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAA 5442
Vif D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E_
G.PT.x.PT2695 -T--------------C--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C-----------------------AC----T-----------------------A-----G-----A---------GGA--------T------------ 5384
G.SE.93.SE6165_G6165 -------A--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------A--------------------- 4839
H.BE.93.VI991 ----------------T--------------------AC-GG-A--G------------A----------C--G-----T------------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T--C-TT-----C 4831
H.BE.93.VI997 ----------A--C------------------------C-G--A--G----------------------GCT-G------------------ACCC----T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T------------ 4766
H.CF.90.056 -A--------A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A---------A-C 4789
H.GB.00.00GBAC4001 --------------------------------------C-G-GA--G-----------------------C--G-----T-----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT-----T------ 4960
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T------------------------------------CTG--A--G-----A----------------GC--G------------------A--C--C-------T-----------AG----C-----G--A---A----------T--------------------- 4636
J.CM.04.04CMU11421 -Y------Y----------------------------RCTG--A-RG--C--G-----------T----GC--G-----Y------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR-------------------C 4948
J.SE.93.SE9280_7887 -T-----C------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C 4756
J.SE.94.SE9173_7022 -T-----C------------------------------CGG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A--C----------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C 4757
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A-----C------------------------------CT-----AG--C--A-----------T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T------------ 4634
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T------------ 4638
01_AE.AF.07.569M -------A-----C--T-----T--T------------CTG-GA-A-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------C 4648
01_AE.CF.90.90CF11697 -------C--------T---------------------C-G-GA-A------------------T-----C----------G--AG---------C-A--T-----------------------C-----G--A---A-G--------AG-------A------------ 5391
01_AE.CN.09.1119 -------A--------T------G--------------C---GA-AC----TA-----------T-----C--------T-G---G------A-AC-A--T-----A-----------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---------- 4676
01_AE.HK.04.HK001 -------A--------T--------------------AC-G-GA-AC------------A----T------G---------G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------ATA--A------- 4804
01_AE.JP.x.DR0492 -------A--------T-----T---------------C-G-GA-C-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------- 5454
01_AE.TH.04.BKM -------A--------T---------------------C---GA-A------------GA----T-----C--------------G--------AC----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-G---------- 5394
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------------T---------------------C-G-GA-AC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G---------- 4647
01_AE.VN.98.98VNND15 -------A--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A-G---------- 4697
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------C--------T--G-----------------AC-GGGA--------------------T--------------T-----G-----C---C-A--T-----------------A-----C------C-A---A---------GAG-------------------- 4629
02_AG.CY.09.CY256 -------C--A-----T--G---------------GA-C-G-GA---------------A----------C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---C----------AG----C--A------------ 4638
02_AG.ES.06.P1261 -------C--------T--G--A-------------A-C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T---------------R-A-----C-----G--A---A----------AG-------A------------ 4879
02_AG.FR.91.DJ263 -------C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C--------------G-----CT--C----T------------G----A-----C-----G--A---A-C------G-AG-------A------------ 4790
02_AG.GH.03.03GH181AG -------C--------T--G---------------T--C-G--A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-------------------A---C-----G--A---A----------AT-------T-----T------ 5466
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC------ 5437
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -T-----C--------T--G---------------GAAC-G--A--G-----T------A----T-----C--------T-----G-----C---C----T------------A----------C-----G--A---C----------AGA------A------------ 4634
02_AG.SE.94.SE7812 -------C--------T--G--T-------------A-C-G-GA--------------GA----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A-----A------ 4814
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------T--G----------T----CA-C-G--A---------------A----------T--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A----A------- 4639
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A-----C------AGT--G-----------------ACTG--A---------T-----A----T-----C--G-----T-----G-----C---C----T--------------------------------A---A----------AG-------------------C 4639
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------C--------T--G----------------A-C-G--A--G-----------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------AA----C-----G--A---A--------G-A---------T----------C 4632
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------C-------C---------------A---G--------------------------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T------ 4668
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G--T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T------------ 4808
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------G----------G-------------------------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T-----------G 4824
06_cpx.AU.96.BFP90 -A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A---------------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------------------T 5470
07_BC.CN.98.98CN009 -T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C 4774
08_BC.CN.06.nx2 -T--------------T----C---------------ATT--GA--C----C-------A--T-A----GC--G------G-G-AT------A-------T-A---T----C-C----------C-AT--G--A---A-----------G------TT-----------C 5376
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------------CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G------------------- 4644
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT---------A-T 4821
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A---------------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A------------ 4806
12_BF.AR.99.ARMA159 -T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C 5447
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A----------------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------C 4847
14_BG.ES.05.X1870 -T--------------T--G-----T------------C-G-GA---------------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T----A------- 4909
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A----T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T-----T 4838
16_A2D.KR.97.97KR004 -------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A------------ 4805
17_BF.AR.99.ARMA038 -T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A--------------A-C 4656
18_cpx.CU.99.CU76 -A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A-----------T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T------------ 4747
19_cpx.CU.99.CU7 -------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A------------ 4668
20_BG.CU.99.Cu103 -T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A------------ 4908
21_A2D.KE.99.KER2003 -------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A----------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T------------ 4647
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T-----------T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T------ 4650
23_BG.CU.03.CB118 -T-----------C-------------------------------------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T------ 4885
24_BG.ES.08.X2456_2 -T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----------------G 4893
25_cpx.CM.02.1918LE -A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G----------------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A------T 4650
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--------------T--G-----T-----------ACT--GA--------------------T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A------- 5447
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T-----------C 5433
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------G----------------------------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A-----------T 4808
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----------------G 4846
31_BC.BR.04.04BR142 -T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG------------------------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------------------C 4914
32_06A1.EE.01.EE0369 -A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A--------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A---------- 5077
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------T---------------------C-G-GAGAC------------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------G 4743
34_01B.TH.99.OUR2478P -T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G---------- 4644
35_AD.AF.07.169H ----------------T--G------------------CT-C-A---------------A----T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------------T------ 4642
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------------T 4647
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A------------ 4632
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A--------------A-C 4865
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------A-------------------------------G------C--A-----------------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A--------CA-T 4919
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A--------------A------------A------------GA-A----------------A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T---A-T 4925
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------------A-C--------------G--------------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T------------ 4980
43_02G.SA.03.J11223 -Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A------------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A------------ 4967
44_BF.CL.00.CH80 -T------C------------C----------------C-GGG---G-----A------A---------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A----------------A-C 4884
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------C--------T--G-----------------ACTG--A--------------------T-----C--------------G------T----CC-T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A------------ 5428
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T------C----------------------------AC-GGG---G-----G-----------------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A----------------A-C 4880
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G----------------A-C 4884
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT------------A----T-----C--------------G------T-AC--C-T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G---------- 4647
49_cpx.GM.03.N26677 -G-----C--------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A----------TC 4864
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------A--------T---------------------C-G-GAGAC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA-A---------- 4649
O.BE.87.ANT70 -TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTGA-C-A------- 5496
O.CM.91.MVP5180 -GGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G---GCTGA-C-A------- 5471
O.CM.96.96CMA102 -GGA---G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC-------AG-A----A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGA-C-A------- 4932
O.CM.98.98CMA104 -GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTGA-C-A------C 4928
O.CM.99.99CMU4122 -TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC----CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-A-AYTGA-C-A------- 4927
O.FR.92.VAU -GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA--CCA------- 5008
O.SN.99.99SE_MP1299 -TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C--------- 5495
O.US.97.97US08692A -TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C--T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G---ACTGA-C-A------- 4893
O.US.99.99USTWLA -TGA----C-A--A--T--G--TAGT---------GA-T-C----AT----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C-----CAC-------A----T--A--A--C--G--A----GTC----G--G-A---GCTGA-C--------- 4925
N.CM.02.DJO0131 CT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT------------- 4948
N.CM.04.04CM_1015_04 CT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT------------ 4947
N.CM.06.U14842 CT------C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC---ATTA------------ 4949
N.CM.95.YBF30 CT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATTA------------ 5036
N.CM.97.YBF106 CT------C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT-----T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---GTTA-----------M 5034
N.FR.11.N1_FR_2011 CT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G-----TA-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA----A------- 4843
P.CM.06.U14788 -AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAY-MA------ 4913
P.FR.09.RBF168 -AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A------- 5478
CPZ.CD.90.ANT CA-----C--A--A--T--T--GAG------------ATGTGGA-AG----T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-A-ATTGA-ATAC--CC-C 4887
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T------C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT-----A------- 4984
CPZ.GA.88.GAB1 C---------A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG---C-T------ 5506
CPZ.TZ.00.TAN1 CA------C-A-----T--CA-AGGAT----------AC--GGA-A---C--T------A-----------AC----------T-G-----CACTAGG--T---AC-------G-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-A-ATTGA-ATTC--CC-C 5089
CPZ.US.85.US_Marilyn C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA------ 5502
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B.FR.83.HXB2 TATCAAGCAGGA...CAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACA...............CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAG 5591
Vif _Y__Q__A__G__.__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__.__.__P__K__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------...---...-----------------------T--------GAG-------G--GA-...............-----G-----------------A----------G----T-AG-------C-------------------------------C--- 4799
A1.ES.06.X2110 ------------...---...-----------------G-----T--------GAG-------G--GA-...............--C-G-----------------------------G----T-A-------------------------------------------- 4829
A1.GE.99.99GEMZ011 ----C-C-----...--C...-G------------------------------GAA-------G-----...............----C--GAGA--G--------------------GA--G--A----------------------------------G-----G--- 4775
A1.IT.02.60000 -----TA-----...---...---------------------------------AA-------G-----...............----C--G--G-----------------------G-----------------------------------------G-----G--- 5596
A1.KE.06.06KECst_001 ------A-----...---...-----------------------T--A-----GAAG------G-G---...............----C-----C------------A----------A--T-T-A----------------------------------G-----C--- 4788
A1.RU.08.PokA1Ru ---TC-------...--C...--------------------------------GAA-------G-----...............----C--G-GA--G--------------------G------A----------------------------------G-----G--- 5094
A1.RW.93.93RW037A ------A-----...--C...-----------------------T--------GAA-------G----G...............----C--G--G--G------------A-------G----T-AG---------------------------------G--------- 5584
A1.SE.95.SE8538 ------------...---...-----------------------T--------GAA-------G-----...............---------------------C------------A----T-A--------C-------------------------G--------- 4790
A1.TZ.01.A341 ------A-----...---...-----------------------T--A---T-GAA-------------...............----C-----C-----------------------G--T-T-AG-------C-------------------------G--------- 4793
A1.UA.01.01UADN139 ----C-------...--C...------------C-------------------GAA-------G-----...............----T--G-GA--G---------A----------G------A---------------------T------------G-----G--- 4790
A1.UG.99.99UGA07072 ------------...---...-----------------------T--------GAG-------G-----...............----C--G--C--G--------------------G---GT-AG-------C-------------------------G--------- 4790
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---TC-------...---...--T--------------------T--------GAA-------G-----...............-------G-CC------------A----------A----T-A--------C----------------------------------- 5032
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------...---...--T--------G-----G-----T------T-GAG-------G--G-T...............T---C--G--C-----------------------G----T-AGT--------------------------------G-------C- 4931
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------...---...-----------G-----G-----T------T-GAA-------G--G-T...............T---C--G--C-----------------------G----T-AGT---A----------------------------G--------- 4790
A2.CY.94.94CY017_41 ------------...---...-----------G-----G-----T------T-GAA----G--G--G-T...............T---C--G--C-----------------------G----T-AGT------------------------------------------ 4948
B.AR.04.04AR143170 ------------...---...--------------------G---------------------G-G-A-...............A------G--G---------------------A-G---G---------------------G------------------------- 4792
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------G...---...---------------------------------A--------------...............------RG--C-------------------R--R---------------------------------------T------------ 4805
B.BO.99.BOL0122 -T--G-------...---...--------------------G---------------------G-----...............----------C-------------------C--CA--T------------------------------------------------ 4811
B.BR.06.06BR1119 --C---A-----...---...--------------------G------------AT----------C--...............----------G------C-----A--------C-G----T---------------------------------------------- 5008
B.CA.07.502_1191_03 ------------...---...---C----------------G-------------T--------C-G--...............A---------C-----------------------G--------------------------------------------------- 5018
B.CN.09.1121 ----C-------...---...--------------------G------------------C------A-...............------C-------------A-----C-------A--------------------------------------T------------ 4830
B.CO.01.PCM001 ------------...---...----------A---------G------------A----------C---...............--------------------G-------------A--------------------------------G-----T------------ 4796
B.CU.99.Cu19 ------------...--C...-G----------------------------A-----------GC----...............-------G--G-----------------------G--------------------------------------------------- 5138
B.CY.09.CY266 ------------...---...-G-C----------C-----G------------A-------G---C--...............T---G------------------A----------A---G--------A---------------------GG-------------.. 4806
B.DE.86.D31 ----G-------...---...--------------------G-----------------G---------...............---------------------------------G-A--------------C----------------G------------------ 5137
B.DK.07.PMVL_011 ------------...---...--------------------G---------T------------C----...............-------G-------------C-------------A-----A-----A-------------------------------------- 4956
B.DO.05.05DO_160884 ------------...---...-G------------------G---------------------G---AC...............----------C-----------------------GA--------------------------------C----------A----C- 4802
B.EC.89.EC003 ------------...---...--------------C-----G------------A--------CA----...............----------------------------------A---GT---------------------------G------------------ 4716
B.ES.09.P2149_3 ------------...---...---------------T-------T---------A----------C-A-...............-----------------------------------A-----A-------------------------G-----------------A 5047
B.FR.92.92FR_BX08 ------------...---...---------------------------R------------------A-...............-------G--C-----------------------G--------------------------------------------------- 4799
B.GA.88.OYI_397 ----C-------...---...-----------------------------------------G----A-...............-----------------------------------------A-------------------------------------------- 5134
B.GE.03.03GEMZ004 ------------...--C...-G---------GA----------------------T-------A--G-...............A---------G-----------------------G--------------------------------G------------------ 4787
B.HT.05.05HT_129389 ------------...---...--------------A-----G-------------T-------------...............-----------------------------C--ACA--------------------------------------T------------ 4792
B.IN.x.11807 ------------...---...-----------------------------------C---C---A----...............-----G----------------------------AA--G---------------------G------------T------------ 4938
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------...---...--------------------G-----------------G----C----...............---------------------------------CG-----------------------------------------G--------- 4799
B.JP.05.DR6538 ------------...---...-C---------------------------------------G----AG...............---------------------------------G----------------C-----------------------------A----- 5595
B.KR.04.04KMH5 ------------...---...----R------G--------G------------AG-------------...............----------------------------------G------A-------------------------------------------- 5569
B.MM.99.mSTD101 ------------...---...-----A--------------G---------------------------...............--T-----AGAG----------------------G----T------------------------------G--------------- 4981
B.NL.00.671_00T36 ------------...---...-----------G--------G----------------T----------...............----------------------------------G--------------------------------G------------------ 5156
B.PE.07.502_2649_wg8 ---TC------G...---...--T--------W--------G------------A--------G---A-...............T---------G----------------------G-A--------------------------C----G--------C-------CA 5058
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----C-------...---...-G------------R-----G---------------------------...............-----------------------A----------A----------------------------------G---------A--G-CA 4799
B.RU.04.04RU128005 ----C-A-----...---...--------------------G-----A------------A---C----...............-----C----G----------------------G-A-----AG-------Y--------------------A----G--------- 5082
B.TH.00.00TH_C3198 ------------...---...-----------------G--G----------------T----------...............----------G----------C-----------G------------------------------------G--------------- 4805
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----C------G...---...-G------------------G------------A--------G---A-...............----G-C---------------------------A--------------------------------------------------- 4811
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------------...---...--------------------G------------A--------G--CA-...............---------------------------------GT------A------------------------------------------C- 5592
B.UA.01.01UAKV167 ------A-----...--C...-G-------------T----G---------T-----------G---A-...............-------G-CAG----------------------G-------------------------------------------------C- 4817
B.US.11.ES38 ------------...---...--------------------G---------------------G---A-...............---------G----------------------G-----G-----------C----------------------------------- 5526
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------------...---...-----------C--C-----G------------AT-----------A-...............-------G---------------A----------G---G-------------------------------G--------------- 4793
B.YE.02.02YE507 ------------...---...--------------------G---------T---------------AG...............-------------------------------------------------------------------------------------- 4808
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------...---...--------------------G---C-----------------C-----...............----G----------------------------G----------------------------A-------------C--------- 5026
C.AR.01.ARG4006 ------------...---...--T------------T--------C-------GA-------GT---A-...............----------G----------C------------G----T-AGT---A----------------------------G--A--G--- 4775
C.BR.04.04BR013 --C---------...---...--T---------------------C-------GA-------G----A-...............-------------G-------C------------A---GT-AGT--------------------------------G--A--G--- 5055
C.BW.00.00BW07621 ------------...---...--T--------------------T--------GA-------G----A-...............----------G----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--- 4944
C.CN.98.YNRL9840 ------------CATA--...--T---------------------C-------GA-----C-G----A-...............---------------------C------------A----T-AGT---A--------------C----------T--G-----G--- 4778
C.CY.09.CY260 ------------...--C...--G--------------------TC-------GA-------G----A-...............----------C----------C------------G------AGT------------------------------------------ 4814
C.ES.07.X2118_2 ------------...---...--T-----------------------------GA-------G----A-...............----------G----------C----C-----C-G----T-AGT------------------C-------------G--------- 5007
C.ET.02.02ET_288 ------------...---...--T---------------------------T-GA-------GC---AG...............----------G----------C------------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--- 4793
C.GE.03.03GEMZ033 ------------...---...--T-----------------------------GA-------G----A-...............------C---G----------C------------GA---T-AGTG-------------------------------G-----G--- 4772
C.IL.98.98IS002 --C---------...---...--T-----------------------------GA-------G----A-...............---------------------C------------GT---T-AG----A----A------------------A----G-----G--- 4925
C.IN.03.D24 ------------...---...--T-----------------------------GA-----C-G----A-...............----------G----------C------------G----T-AGT------------------C-------------G-----G--- 5627
C.KE.00.KER2010 ------------...---...--T---------------------C-------GA-------G----A-...............-----C---------------C-----------CA----T-AGT------------------C-------------G-----G--- 4772
C.MM.99.mIDU101_3 ------------CATA--...--T---------------------C-------GA-----C-G----A-...............---------------------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--- 4945
C.MW.93.93MW_965 ------------...---...-----------------------------G--GA-------G----A-...............---------------------C------------A----T-AGT--------------------------------G-----G--- 4778
C.SN.90.90SE_364 ------------...---...--T-----------------------------GA-------G----A-...............-----G---------------C------------G----T-AGT---A----------------------------G-----G--- 4760
C.SO.89.89SM_145 ------------...---...--T-----------------------------GA-------G----A-...............---------------------C-------CA---G----T-AGT------------------T-------G--T--G-----G--- 4812
C.TZ.02.CO178 ----C-------...---...--T--------------G--------------GA-------G----AG...............---------------------C--------A---G----T-AGT------------------C-------------G-----G--- 4772
C.US.98.98US_MSC3018 ------------...---...--T--------------------T--------GA----GG-G----A-...............---------------------C------------G----T-AGT------------------T-------------G--A--G--- 4766
C.UY.01.TRA3011 --------G---...---...--TC----------------------------GA-C----------GG...............---------------------C------------A----T-AGT--------------------------G-----G--A--G--- 4762
C.YE.02.02YE511 ------------...---...-CT-----------------------------GA-------G----A-...............--------------A------C------------G---GT-AGT--------------------------------T-----G--- 4766
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --C---------...---...-----------------G--------------GA-------G----A-...............-------G--C----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--- 4995
C.ZM.02.02ZM108 --C---------...---...--T------------------------A----GA-------G----A-...............----------G----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--- 5560
D.CD.83.ELI ------------...---...--------------C-----G--T---------A-----------G--...............------C---------------------------G---G--A-----A---------------------C------G--------- 5137
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------...---...--------------CT-------T---------A-----C-----GAG...............--------------A-------------------G---GT-A-----A--C-------------------------G--------- 4790
D.CY.06.CY163 ------------...---...--------------CT----G--T---------A-----------G-G...............------C---G-----------------------G---GT-A-----A--C------------------C---------------A 4799
D.KE.97.ML415_2 --C-C-------...---...-C-C-----------T-------T------T--A-T------------...............--------------A-------------------G---G--------A--C-------------------G--------------- 5057
D.KR.04.04KBH8 ------------...---...--------------------G--T------T--A--------------...............-------G--------------------------G---GT-A-----A---------------------G------------G--- 5550
D.SN.90.SE365 ------------...---...---------------T----G--T---------A---------G-G--...............----G---------------C-------------G---G--A-----A-------------------------------------- 5608
D.TD.99.MN011 ------------...---...--------------CT----G--T---------A------------AG...............----G-----G---A-------------------G---GT-A-----A---------------------C---------------- 4815
D.TZ.01.A280 ------------...---...---------------T----G--T---------AT-----------A-...............----------------------------------A---G--A----------------------------G--------------- 4792
D.UG.99.99UGK09958 ------------...---...---------------T-------T---------A------------AG...............--------------A-----C-------------A---G--------A----------------------G--------A------ 4790
D.YE.02.02YE516 ------------...---...--------------CT----G--T---------A-----------G-G...............---CG--G--G---A-----G-------------A---GT-A-----A---------------------C---------------- 4802
D.ZA.90.R1 ------------...---AAC--------------CT----G--T---------AA----------G--...............T---------C-----------------------G---G--A-----A----------------------------G--------- 4914
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------...---...--------------C--------T---------A--------C----C...............-----G--A-C------G--------------CCA----T-AGT---A--C----------------------T------------ 4694
F1.AR.02.ARE933 ------------...---...----G-T----------G-----T---------A-----------G--...............---C-G----C------C--------------CCA-------GT---A--C-------------------------G--------- 4885
F1.BE.93.VI850 ------------...---...--T-----------C--------T---------A-----------G-T...............---G-G----C---------GC----------CCA------AGT------C------------------G------G--------- 4931
F1.BR.07.07BR844 ------------...---...-----------------------T---------A-----------G-T...............-----G----C------G--------------CCA------AGT------C------------------GG-----G--------- 5372
F1.CY.08.CY222 ------------...---...--------------C--------T---------A-----------C-T...............-----G----C------G------------A-C-A------AGT---A---------------------G------G--------- 4784
F1.ES.x.P1146 ------------...---...---------AA---C------------------A-----------G-T...............-----G----C---------------------C-A-------GT---A------------G------G-----T--G-----G--- 4868
F1.FI.93.FIN9363 ------------...---...--------------C--------T---------A--------G--T-T...............-----G---GC------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G---T--G--------- 4920
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------...---...--------------C--------T---------A-----------G-T...............-----G----C------G--------------C-A------AGT---A---------------------G------G--------- 4793
F1.RO.96.BCI_R07 ------------...---...--------------C--------T---------A-----------G-T...............-----G----C---------------------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G--------- 5615
F1.RU.08.D88_845 ------------...---...--------------C--------T---------A--------G--G-T...............-----G----C-----------------------A------AGT---A---------------------G---------------- 5050
F2.CM.97.CM53657 ------------...---...--------------C--------T---------A-------------C...............-----G-----------G--------------C-G------AGT------------------C-------------G--------- 4784
G.BE.96.DRCBL ----C------G...---...--T------------T-------T------T--AA--T----G-GG--...............----C--G--G--G--------------------G----T-A------------------G---------------G--------- 5548
G.CM.04.178_15 ------------...---...--T-----------------------------GAA-------G-----...............----C--G----------------------A---G---GT-A-----A-------------------------------------- 5112
G.CN.08.GX_2084_08 ------------...---...--T-----------C--------T------T-GAAG-TG--GG-----...............----C-----------------------------A----T-A-----A-------------------------------------- 4831
G.CU.99.Cu74 ------------...--C...--G--------------------T--------GAA-------G-----...............----C-----------------------------A----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5195
G.ES.09.X2634_2 ----C-------...---...-GT--------------------T--A-----GAA-------G-----...............----C--G-GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5074
G.GH.03.03GH175G ------------...--C...--T--------------------T------T-GAA-------G---AG...............---GC--G--A-----------------------G------A-----AA--C-------------------A-------------- 5631
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------...---...--T--------------------T--------GAA-------G-----...............----C-----C--G--------------------G----T-A-----A---------------T------------G--------- 4991
G.NG.09.09NG_SC62 ------------...---...--T------------T----------------GAA-------G--CA-...............----C--------G---------A--C-------G----T-A-----A--------A----------------------------- 4783
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B.FR.83.HXB2 TATCAAGCAGGA...CAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACA...............CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAG 5591
Vif _Y__Q__A__G__.__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__.__.__P__K__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q_
G.PT.x.PT2695 ------------...---...-CT--------------------T--------GAA-------GC----...............----C----GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5533
G.SE.93.SE6165_G6165 ------------...---...--TC-------------------T------T-GAA--T----G-----...............T------G--GT-G------------C---------G--T-AG----A----------------------------G--------- 4988
H.BE.93.VI991 ------------...---...-GA------------T-------T--------GA-----------T--...............-------G--C-----------------------GA-----AGT--------------------------------G--------- 4980
H.BE.93.VI997 ------------...---...---C----------------G--T--------GA--------G-TG--...............----------C-----------------------AA--G--AGT-------G------------------------G--------- 4915
H.CF.90.056 ----C-------...---...--AC--------A-----------------T--A--------G-GG--...............----------------------------------GA--G--AGT--------------------------------G--------- 4938
H.GB.00.00GBAC4001 ------A-----...---...---------------T-------T--------GA--------G-----...............----------C-----------------------GA--G--A----------------------------------G--------- 5109
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------...---...---------------T-G------C--------A----T-------A-...............-----G----G----------C-----------CA---G--AGT------------------------------------------ 4785
J.CM.04.04CMU11421 --C-C-------...---...--YC-------------------TC----T---A------------A-...............---M---R--G----------------------CA------AGT------------------C-------------G--------- 5097
J.SE.93.SE9280_7887 --C---------...---...-----------------------TC--------A------------G-...............-------G--G----------------------CA------AGT--------------------------------C--------- 4905
J.SE.94.SE9173_7022 --C---------...---...-----------------------TC-----T--A------------A-...............-------G--G----------------------CA------AGT--------------------------------G--A------ 4906
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------...---...-C-C----------CT----G--T-----T---A-----------G-T...............----------C---A-----GG----------CCA------AGT---A----------------------------G--------- 4783
K.CM.96.96CM_MP535 -G----------...---...--------------CT-------T--------CA--------G--G-T...............----G--G-CC----------G------------A------AGT--------------------------------G--------- 4787
01_AE.AF.07.569M ----C-T-----...---...--------------C--------T---------AA----------G--...............----------C---A------C----------G-A----T-A-----A--C--------------------A...GG-------G- 4794
01_AE.CF.90.90CF11697 ----C-A-----...---...--------------G--------T--------GAA-------GC----...............----------C--G-------C------------G----T-A-----A----------------------------G--------- 5540
01_AE.CN.09.1119 ----CGT-----...--C...--------------C--------T--------GAA--------CT---...............-------GA----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G--------- 4825
01_AE.HK.04.HK001 ----C-T-----...---...---------------------------------AGG-------C-GGG...............------GG--GC-G---G---C----C-----A-A----T-A-----A----------G-G---------------G--------- 4953
01_AE.JP.x.DR0492 ----C-T-----...---...---C----------C--------T--------GAA--------C----...............-------G--C--G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-------G- 5603
01_AE.TH.04.BKM --C-C-T-----...---...--------------C--------T--------GAA--------C----...............-------G-------------C------------A----T-A-----A-------------------------T------------ 5543
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----C-T-----...---...--------------C--------T------T-GAA--------C----...............-------G-----G-------C------------G----T-A-----A-------------------------T--G--------- 4796
01_AE.VN.98.98VNND15 --C-C-T-----...---...--T-----------C--------T--------GAA--------C----...............-------G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---T----- 4846
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----T-------...---...--T-----------C--------T--------GAA-------G-----...............----C--G--C--G-------------------CA----T-A-----A----------------------------G--------- 4778
02_AG.CY.09.CY256 -----------G...--C...--G-----------G--------T------T--AA-------G-G---...............----T-----C--G--------------------A----T-AG----A----------------------------G--------- 4787
02_AG.ES.06.P1261 ------------...---...--T-----------A--------T--------GAA-------G-G-A-...............----C--GA-A--G--------------------A---GT-A-----A--C---------G---------------G--------- 5028
02_AG.FR.91.DJ263 ------------...---...--GC----------A--------T------T--AA-------G-----...............--GGC-----C-----------------------A---GT-AG----A--C-------------------------G--------- 4939
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------...---...--T-----------A--G-----T--------GAA---T---G----C...............----C--G--AG----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G--------- 5615
02_AG.LR.x.POC44951 -------A----...---...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----...............----C--G--C------------A----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G--------- 5586
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------G...---...-GA-----------G--------T--------GAA-------G-----...............----C--G--G------C-----A--G-------A---GT-A-----A--C------------T------------G--------- 4783
02_AG.SE.94.SE7812 ------------...---...-CT-----------G--------T--------GAA-------G-----...............----C--G--C-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------- 4963
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------...---...--T-----------G--------T--------GAA-------G-----...............----C--G--G-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------- 4788
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------...---...-----------------------T--------GAA-------G-----...............----C-----C---------------------A-A---GT-AG----A--C-------------------------G--------- 4788
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------...---...--T-----------G--------T------T-GAA-------G--C--...............----C--G--AG-G---G----------------A---G--AG----A--C----------------------------------- 4781
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-------...---...--------------------G----------------------G----...............----------------------------------------------------------------------G--------A------ 4817
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------...---...--T-----------CT--------C--------------------T-C...............----------C-----------------------A------AGTG-------------------------------G-----G--- 4957
05_DF.BE.x.VI1310 -T----------...---...--------------CT----G--T---------A--------------...............----------C---------------C-------G---G--A-----A--C-------------------------------G--- 4973
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------...---...-----------------------TC--------A----T-------A-...............---G-G----G---A------------------CAA--G--AGT--------------------------------G--------- 5619
07_BC.CN.98.98CN009 ------------CATA--...--T-----------------------------GA-------G----A-...............---------------------C--------A---A----T-AGT------------------T----------T--G-----G--- 4926
08_BC.CN.06.nx2 ------------CAAG--...--T----------T-------A----------GA-----C-G----A-...............-------G-------------C--------A---A----T-AGT------------T-----C----C--T--T--G--C--C--- 5528
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------...---...--T------------T-------TC--------A------------AC...............----G---A-C-----------------------A------AGT--------------------------G-----G--------- 4793
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------...---...--AC-----------T-------T---------A-T------------...............----------C---A-------------------G---G--A-----A----------------------G--------------- 4970
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C-------...---...--------------------------------GAA-------G-----...............----C---AG------------------------A----T-A----------------------------------G--------- 4955
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------...---...-----------------------T---------A----T------G-T...............-----G--A-C------G--------------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G--------- 5596
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------...---...--T--------------------TC-----T--A-----------CAC...............-----------------G--------------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A------ 4996
14_BG.ES.05.X1870 ----C-------...---...TCT--------------------T--------GAA----G--G-G---...............------C---C------G--------Y-------A----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5058
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C-T-----...---...--------------C--------T--------GAA--------C----...............--C----G-----GA------C-------G----A----T-------A---------G---------------T--G--------- 4987
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------...---...---------------T-G------------T-GAA-------G--GGT...............GA--C--GA-C---------CC------------G---G--A-----A-------------------------------------- 4954
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------...---...---------------------------------A-----------G-T...............----------C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G--------- 4805
18_cpx.CU.99.CU76 ------------...---...--T------------T-------TC-T--------------------T...............----------C------------A----------G----T-AG----A----------------------------G--------- 4896
19_cpx.CU.99.CU7 ------------...---...--T--------------------T--------GAA-------G-----...............----C--G--GT-G--------------------G----T-A-----------------------------A----G--------- 4817
20_BG.CU.99.Cu103 -T---C------...---...--T--------------------T--------GAA-------G-----...............----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5057
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------...---...-----------------G-----T------T-GAA--T----G--G-T...............G----G-G--C----------C----------A-GA--G--A-----A-------------------------T------------ 4796
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A-----...---...--T-----------C--------T------T-GAG-------G--G--...............--------------A-----CC------------G----T-A-----A----------------------------G--------- 4799
23_BG.CU.03.CB118 ------------...---...--T--------------------T--------GAA-------G-----...............----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5034
24_BG.ES.08.X2456_2 ----CT------...---...--T--------------------T--------GAA-------G-G---...............----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------- 5042
25_cpx.CM.02.1918LE ------------...---...--G--------------------T-----T--GAG-------G--G-C...............-----G--------------C-------------G---GT-A-----A------------G-A----------------------- 4799
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------...---...--G--------G-----G-----T--------GAA-------G--G--...............A------GA-C-----------------------A------A-------------------------------------------- 5596
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C-------...---...--TC-------------------TC--------A----GC-------C...............------------------T---------------G---G--A----------------------------------G--------- 5582
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------A-----...---...--------------------G------------A---------C--A-...............----------C-----------------------G--------------------------------------T------------ 4957
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------...---...--------------------G--------G--------G---------...............-------G--------------------------G--------------------------------G------------------ 4995
31_BC.BR.04.04BR142 ------------...---...--TC----------------G---C-------GA-----C-G----A-...............---------------------C------------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A--G--- 5063
32_06A1.EE.01.EE0369 --------G---...---...--------------------G--TC--------AA---C-------A-...............-----G----G----------C-----------CAA-----AGT----------------G---------------G--------- 5226
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C-T-----...--C...--------------C--------T--------GAA--------C----...............-A-----G-----GA------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G--------- 4892
34_01B.TH.99.OUR2478P ----CGT-----...---...--------------C--------T--------GAA--------C----...............-------G-----G-------C------------A----T-A-----A---------------------C---T--G--------- 4793
35_AD.AF.07.169H ------------...---...-----------------------T--A-----GAA-------------...............----C-----C--G----------------A---G------AG----A--C-------------------------G-----C--- 4791
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----C-------...---...--T--------------------T-----G--GAA-------G-----...............----C-----G-----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G--------- 4796
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C-------...---...-GT--------------------T--------GAA-------G--C--...............----C--G--A--G--------------------A---GT-A----------------------------------G--------- 4781
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------...---...-----------------------T---------A-----------G-C...............---C-G----C------G--------------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G--------- 5014
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------...---...--------------------G------------A-----------G--...............------------------------------C---A-----------------------------------------C--------- 5068
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------...---...---------AA---------G------------A------------A-...............-----------------------A------C---A----T-------AA---A-----------------G--------------- 5074
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------...---...---C----------------G------------A--------------...............----------Y-----------------------GA---T-A-----A-------------------------------------- 5129
43_02G.SA.03.J11223 ------------...---...--T-----------A--G-----T--------GAA-------G---A-...............----C--G--A---------C------------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G--------- 5116
44_BF.CL.00.CH80 ----C-------...---...-----------------C------C-----T--A--------G--G-T...............-----G----C---------------------CCA----T-AGT---A---------------------G---------------- 5033
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A-----...---...-----------------------T---------AA-------G----T...............----C--G--C----------C------------AA---T-AG---------------------------------G--A------ 5577
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------...---...-----------------------T--------GA--------G--G-T...............-----G----C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G--------- 5029
47_BF.ES.08.P1942 ------------...---...-----------------------T---------A-----------G-T...............A----G---GC------G--------------CCA----T-AGT-RRA--C----------------------------------- 5033
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----C-A-----...---...--T--------------------T--------GAA--------C----...............-A-----G-------------C------------A---GT-A-----A-------------------------T--G--------- 4796
49_cpx.GM.03.N26677 --C-C---T---...---...-----------------------TC-----T--A----C-------A-...............A------GA------------C-A------AC--G---GT-A----------------------------------G-----G--- 5013
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----CCT-----...---...--------------C--------T--A-----GAA-A------C----...............-------G-----G------CC-T--C-------A----T-A-----A-------------------------T------------ 4798
O.BE.87.ANT70 --C-CTA-----...---...-GTC-------GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G---A-...............G---G--GC-GG-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----------------A--T--GA-T--G--A---GCT 5645
O.CM.91.MVP5180 --C-TG------...---...-GTC-------GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G-A-...............GT-----GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A------------------TG---A-T--G--A---GCT 5620
O.CM.96.96CMA102 --C-CT-A----...---...-GT--------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G-TG---A-...............G------GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------G--A--T-----T--G--A----CT 5081
O.CM.98.98CMA104 --C-CT-A----...---...-GT--------GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG---A-...............A------GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------GA-A--T-----T--G--A---GCT 5077
O.CM.99.99CMU4122 --CTCT------...---...-GTC-------GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--T-G--G---A-...............GA-----G--AT-----T--CC-A--C-----CCA------A-----A----------------A--T--G--T--T--A---GCT 5076
O.FR.92.VAU --C-CT-A----...---...-GTC-------GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G---A-...............G----G-GA-AT-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A-------------------G--A--T--G--T-----A---GCC 5157
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-CT------...---...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G---A-...............GA-----GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A---GCT 5644
O.US.97.97US08692A --C-CT------...---...-GTC-------GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G-A-...............GA-----GACAT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--------------R-A--T--G--T--G--A---GYT 5042
O.US.99.99USTWLA -TC--TAA----...---...-GTC-------GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--GG-...............GA-----CA-GT-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A----GA-----G-------G-TGT-------T-----A---GCT 5074
N.CM.02.DJO0131 ----CG-----G...--C...--TC-------CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-GGG-...............GT---G----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A----------------A---------GC---------- 5097
N.CM.04.04CM_1015_04 ----CT-----G...--C...---C------ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-GGG-...............AT---G----G---------C--A--------GG-C--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------- 5096
N.CM.06.U14842 ----C------G...---...C-AC-------CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-GGG-...............GT---G----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---A---------GC---------- 5098
N.CM.95.YBF30 ----C------G...--C...--AC-------CA-C--------TC-A------A----C-GGG-GGG-...............G----G----G---------C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A--------TGC---------- 5185
N.CM.97.YBF106 ----CG-----G...--C...--MC-------CA----------TC-A---M--A----C-RGG-GGG-...............GT---G----G--G------C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---G---------GC---------- 5183
N.FR.11.N1_FR_2011 ----C------G...--C...--AC-------CA-CT-------TA-A------A----C-GGG-GGG-...............G----G----G---------C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A---------AC---------- 4992
P.CM.06.U14788 --CTC-------...---...-GTC-------C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--GGG...............AAGGT---R-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T-----G---C-------G-----------R-CA 5062
P.FR.09.RBF168 --CTC-------...---...-GTC-------C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--GGG...............AA-GT---A-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R-----G-CA 5627
CPZ.CD.90.ANT --CA-GAAG---...---...-GTC-------GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--GA-TTCAGA...GGATAC--C--GGGTCC--GAAG--AG--C------C-GT-T-TCT-A-----A-------------------GC-G--TG-G--------- 5048
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TC-C--A---G...--C...-G---------G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T-A-...............A-C--G--A-AT-GA------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A----------------------G-----G--A---TCA 5133
CPZ.GA.88.GAB1 --CA---A----...--C...-GGC----------CT----G-T------C---AA---T------T--...............GAG-G--G-CAT-GA--------A--------CG-C---T-A----------------------A-----G--------T----CA 5655
CPZ.TZ.00.TAN1 -T----T-----...--C...-GAC-------GA----G----T---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCCAAGATAAACAG-----GGGACC--G-AGG--C-----ATC------A-----A--------C-------------A--GA-C---A-C-----G--- 5253
CPZ.US.85.US_Marilyn --C-CTA----G...--C...--T--------C---T-G----T------TT--AAG--C---G--GG-...............-AG-GC--A-G--GA-----C--A--------G--T---T-------A---------------TG------------------GCC 5651
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B.FR.83.HXB2 AGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAG.AGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAAGAATTCTGCAAC 5754
Vif __G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _R__E__P__H__N__E__W__T__L__#E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__R__I__L__Q__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------T--------------T---.-A--G-----A---------C-G------------------------CCA---...--------A-----A---T--------A-T--C----------------A---G--T---...-------------C-T------ 4962
A1.ES.06.X2110 -----------------------CT---.-A--G-----A---------C----------C-----C---------CCA---...--------A-----A--------T---A-T--C--------C-------A------T---...---------------T------ 4992
A1.GE.99.99GEMZ011 -----A----------------TGT---.-A--G-----A--T------C----------C-----------A---CCG---...--------AC----A------------A-C--C----------------A---G--T---...--T----------C-T------ 4938
A1.IT.02.60000 ---------T------------TGT---.-A--G-----A--TA-----C----------C---------------CCA---...--T-----A-----A------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------------T------ 5759
A1.KE.06.06KECst_001 -----A---T------------TGT---.----G-----A--C------C-------C--C---------------CCA---...--T-----A--G--AAT----------A-C--------------G----A----------...------G------C-------- 4951
A1.RU.08.PokA1Ru -----A----------------TGT---.-A--G-----A--T------C----------C-----------A---CCG---...----T---A-----AG-------A---A-C--C----------------A---G--T---...--T----------C-T------ 5257
A1.RW.93.93RW037A ---------T------------TG----.-AT-G-----A--C-----AC--------------------------CCA---...--T-----A-----A---T--G-----A-C--C----------------A------C---...--T---G--------T------ 5747
A1.SE.95.SE8538 -----A---T------C-----T-T---.-CT-G-----A---------C--------------------------CCA---...--T-----A-----A--------------T--C----------------A------T---...--T----C-----C-T------ 4953
A1.TZ.01.A341 ---------T------------TGT---.-T--G--------T------C-------C--G--------------ACCA---...--T----AG-----A-----G------C-C--C----------------A------T---...--T---G-G----C-------- 4956
A1.UA.01.01UADN139 -----A----------------TGT---.-A--G-----A--A------C----------C-----------A---CCG---...--------A------------------A-C--C----------------A---G--T---...--T------------T------ 4953
A1.UG.99.99UGA07072 ---------T--------------T---.-A--G-----A--A------C--------------------------CCA---...--------A-----A------------A-C--C----------------A------T---...--T----------C-T------ 4953
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T------------TG----.-A--G-----A---------C------------------AC------CCG---...--T----CA-----A-----------CA-C--C--------C------A----G--T---...-TT------------T-A---- 5195
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------GTGT---.-A--G-----------A---C-A-----A-----------C------CCG---...--A------C-G--A------------A-T--C------------A---AG-----T---...--T---G--------T------ 5094
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A---T------------TGT---.-AT-G-----------C---C-G-----------------C------CCG---...--A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A------T---...--T---------TA-T------ 4953
A2.CY.94.94CY017_41 ---------T------------TGT---.-A--G-----------C---C-G-----------------C------CAC---...--A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A------T---...-TT--C------TA-------- 5111
B.AR.04.04AR143170 --A--A--GT--C---------------.----A--------A-------G---------C---------------G-G---...-------AA------------------A-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--GT------ 4955
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------T------------------.----------A----------G-------------------------CCA---...--T---A-------A---T-C---------------------------A-----------...---------------------- 4968
B.BO.99.BOL0122 --A-------------------------.-A--------A----------G--------------------------CG---...-----G-----G--A---------------------------------------------...--------------A------- 4974
B.BR.06.06BR1119 --A------T------------------.------------G--------G---------C---------------TCA---...--------------A---T------------------------------A----------...--------------A------- 5171
B.CA.07.502_1191_03 ---------T-----C------------.--------------------GCA------------------------CCA---...--T-----------A---T-------------C-----A---------------------...--T----------CA------- 5181
B.CN.09.1121 ---------T-------G----------.-A-----------A-------G------------G-----------ACCA---...--A------C----A---T-----------------------------------------...--------------A--A---- 4993
B.CO.01.PCM001 ---------T------------------.-------G-------------GA-T---------------------CTCA---...--A------C----A------------------------A--------------------...-T-T---------CC------- 4959
B.CU.99.Cu19 -------------T--------------.---------------------G--------------------------CG---...--T-----------A---T-------------------------C---------------...---T----------G------- 5301
B.CY.09.CY266 ..........-TG---C-----------.----CC----A-----------------A----A-------------GCA---...------A--C--------T-------------------A---------A-----------...--------------C------- 4959
B.DE.86.D31 ---------T------------------.---------------------G------------------C--------A---...--T---A-------A--------------G------------------A-------A---...---C----------GT------ 5300
B.DK.07.PMVL_011 --A------T-------G----------.-A--A------------------------------------------CCA---...------A-----------T-----------------------------A----------G...---T--C-----G--------- 5119
B.DO.05.05DO_160884 ---------T------T----G------.--G----------------------------C-----C-----------G---...--T-----------A---T-------------------A----------A----------...--------T-----C------- 4965
B.EC.89.EC003 ----T----T------------------.---------------------G------------------------AG-A---...--A--GAA---G--A---T-----------------------------A-----------...---------------------- 4879
B.ES.09.P2149_3 ---------TT------G----------.---------------------G------------G------------CCA---...--T---AA------A---T-C-------C---C-----A---------------------...---C--G--------------- 5210
B.FR.92.92FR_BX08 --A------T-----------G-----C.--A------------------G---------G-----C-----------A---...--A---AA------A---T-----------------------------------------...--------------A------- 4962
B.GA.88.OYI_397 ---------T------------------.---------------------G---------------------------A---...------A------AA---T------------------------------A----------...---------------------- 5297
B.GE.03.03GEMZ004 -----A-A-T------------------.--A------------------GA------------------------CCA---...-----G--------A---T-C---------------------------------------...-------C-----C-------- 4950
B.HT.05.05HT_129389 --A-----CT-----------G------.-A--------------C----G---------------C---------G-G---...------------------------------------------------------------...--T------------------- 4955
B.IN.x.11807 -----A---T------------------.-------------------------------------C---------G-A---...--------------A---T----------------C------------------------...-------------C-------- 5101
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------T------------------.---------------------GA--------G-----------C---G-G---...--T-----------------------------------A---------------------...-------------C-------- 4962
B.JP.05.DR6538 ---------T------------------.-A-------------------GA------------------------CCA---...------A--C----A--------T------------------------------------...---------------------- 5758
B.KR.04.04KMH5 ---------T-------G----------.----C--------A-------G-------------------------CCA---...--------------A--------------------C--------------------A---...---------------------- 5732
B.MM.99.mSTD101 --A------T------------------.---------------------GA------------------------CCA---...--------G-----A---TT------------A---------------------------...---------------------- 5144
B.NL.00.671_00T36 --A------T------C-----------.-----C-------A-------G-------------------------GGA---...--------------A---------------------------------------------...---C------------------ 5319
B.PE.07.502_2649_wg8 -----A---T-TG-GAC-----------.-------------------------------A--------------ACCG---...--------------A---T-----------------------------A-----------...------------G----A---- 5221
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------T-----------G--T---.-A--C----------------G------------------C--------A---...------AA-------------------A-TCT------A---------A-----------...---W---------C-------- 4962
B.RU.04.04RU128005 --A--A---T------------------.-AA----------------A-----------G--------C------G-G---...------------------T-------------------A---------R-----------...---------------------- 5245
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------G----------.---------------------G---------------------------A---...--------G--G--A--------------C--A---------------------------...---T--T-G----C-------- 4968
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A------T------------------.-A--------A----------G-------------------------GCA---...------A-------A---T--G-------G------------------------------...---------------------- 4974
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------T------C-----------.---------------------GA--------C---------------CCA---...------A-------A---T-----------------------------------------...---------------------- 5755
B.UA.01.01UAKV167 ---------T------C----G------.-------G-----A-------G------------------------ACCA---...------A-------A---T-C---------------------------------------...---------------------- 4980
B.US.11.ES38 --A------T------------------.-------------A-----------------------------------A---...------A-----------T------------------------------A----------...---------------------- 5689
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------T-----------G------.-------G-----A-------G---GT-------------------ACCA---...------A-T-----A---T-----------------------------A-------A---...---T----------G------- 4956
B.YE.02.02YE507 ---------T------------------.---------------------G-------------------------C-A---...------A-----------T-------------------A-----C---------------...---T--G-------G------- 4971
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------T--------------T---.---------------------G---------C---------------CCA---...--T--------------------A-----------------C------A-------A---...---T--C----G-G-------- 5189
C.AR.01.ARG4006 -----A---T-T----------------.-A--C--------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG---------...--T------------------- 4938
C.BR.04.04BR013 ---------T------------------.-A--------A--A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A---T----------G--C---------------A-G---------...--T------------------- 5218
C.BW.00.00BW07621 -----A---T------------------.----CC-------A--C--AC-G--------C-----C--C-----ACCA---...------A----------G---------A-T--A-----A---------A-------A--G...--T------------T------ 5107
C.CN.98.YNRL9840 -----A----------------------.-----C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T-----------A---T--G----------C---------------A-------C---...A-T---------C-A--A---- 4941
C.CY.09.CY260 -----A---T-----------G--T---.-A--------A--A------C-A--------C-----C--------AG-A---...------A-------A-----------------C-----A---------A-------T---...--TC----------A------- 4977
C.ES.07.X2118_2 -----A---T--------------Y---.--A--C-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---...------AA-C----A--------A--------C-----A---------A-G-----T---...--TC-G---------------- 5170
C.ET.02.02ET_288 -----A---T---G--------------.-------------C--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG-----A---...--TC------C-T-C------- 4956
C.GE.03.03GEMZ033 -----A---T------------------.--A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A--A----A---T----T--------C---------------A-G-----T---...-TG---------G--------- 4935
C.IL.98.98IS002 -----A---T-----------G------.-------------A--C---C-G--------C--------------ACCA---...------A-------A---T-------------C---------------ATG-----A---...--T------------------- 5088
C.IN.03.D24 -----A---T------------------.----CC-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---...--T-----------A---T--G----------A-----A---------A-------T---...A-T-----------A------- 5790
C.KE.00.KER2010 -----A---T------------------.--A--C-------A--A---C-A--------C-----C--------ACCA---...------A--A----A---T----------G--C---------------A-------C---...--T-----C-----C------- 4935
C.MM.99.mIDU101_3 -----A----------------------.-----C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...--T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---...ATT-----------A------- 5108
C.MW.93.93MW_965 -----A---T-----------G------.----------A--A--C---C-G--------C-----C---------CCA---...------AA------A-----------------C---------------A-G-----C---...-TG------------------- 4941
C.SN.90.90SE_364 -----A---T------------------.-------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------A-------A-----------------C---------------A-G-----C---...--T------------------- 4923
C.SO.89.89SM_145 -----A---T------------------.--A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA------A-----------------C---------------A-------C---...--T-----T-----A------- 4975
C.TZ.02.CO178 -----A---T-------G---G------.--A--C-------T--C--AC-A--------C-----C--------ACCA---...------A-------A-------------C---CC--------------AAT-----C---...--TC----------G------- 4935
C.US.98.98US_MSC3018 ---ACA---T------------------.-----C-------A--C---C-G-----C----------------TACAA---...------A----G--A-----------------C---------------A-------T---...--------------A------- 4929
C.UY.01.TRA3011 -----A---T------------------.-A-----------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A-----------------C-----A---------ATG---------...--T------------------- 4925
C.YE.02.02YE511 -----A---T------------------.-------------A--C---C-G--------C-----C-----C--ACCA---...------A----G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T---...--T---C-------------G- 4929
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----A----------------------.----------A--A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---...------AA------A---T-------------C-----A---------A-------AC--...-TG------------------- 5158
C.ZM.02.02ZM108 -----A---T------------------.-------------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---...--T---------------T-------------A-----A---------A-G-----T---...--T------------------- 5723
D.CD.83.ELI ---------T-----------G--T---.---------------------G---------------------------A---...------A-------A--------T--------------------C----T------T---...--T-----------A------- 5300
D.CM.01.01CM_0009BBY -----A---T--------------T---.--A-------------C----G------C-----------C------G-A---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--T----C----G-C------- 4953
D.CY.06.CY163 ---------T-------G------T---.----C-----------C----G------------------C-------CA---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--TC---------CC------- 4962
D.KE.97.ML415_2 ---------T--------------T---.---------------------G---------------C---------G-----...--T------C----A--------------G--------------C---A-------T---...--T-----------C--T---- 5220
D.KR.04.04KBH8 --------CT-----------G--T-G-.----------A----------G-------------------------CCA---...--T----A------A-------------C---------------C----T------T---...--TC--C-----G--------- 5713
D.SN.90.SE365 --A---------------------T---.-A-----------------A-G------------------C-------CA---...------A-------A---T-------------------------C-----------T---...--T-----------C------- 5771
D.TD.99.MN011 ---------T------------------.-A--------------C----G------------------C--------A---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--TC----------C------- 4978
D.TZ.01.A280 --------CT--------------T---.---------------------G----------C----C---------T-G---...------AA------A---TT------------------A-----A-----------T---...--T-----------C--A---- 4955
D.UG.99.99UGK09958 ---------T-------G------T---.-A-----------------------------------C---------G-A---...--T---A--C----A---T----T--------------------C---A-------T---...--T-----------C--T---- 4953
D.YE.02.02YE516 ---------T--------------T---.-A--------A-----C----G---G--------------C------GCA---...--T-----------A--------T--------------------C-----------T---...--T----------CC------- 4965
D.ZA.90.R1 ---------T--------------T---.-A-----G-------------G---------------C-------TA-CA---...------TC------------------------------------C-----------T---...--T------------------- 5077
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----A---T-T---------G------.--A--------------------------------------------C-A---...------------------T-------CA-T--C--------C-------G------T---...--TT-G-----G--A--A---- 4857
F1.AR.02.ARE933 ---------T-----------G------.-T---------------------------------------------CCA---...------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T---...--TC--C----G--AT------ 5048
F1.BE.93.VI850 ---------T-----------G------.-AA-------------------------------G------------CCA---...--T--C--------C------------A-C--C--------C-------AG-----T---...--T--------G--AT------ 5094
F1.BR.07.07BR844 ---------T------------------.----C------------------------------------------CCA---...--------A-----A---T----A---A-C--C----------------AG-----T---...--T--C-----G--A------- 5535
F1.CY.08.CY222 -----A---T-----------G------.-----C----A--------------------------C---------CCA---...--T-----------A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--A-----G- 4947
F1.ES.x.P1146 -----A---T------------------.-----------------------------------------------CC----...-----------G--A---T-C------AGC--C----------------AG-----T--G...--T--------G--A------- 5031
F1.FI.93.FIN9363 ---------T-----------G------.-A--------------------C------------------------CCA-TC...---------A----A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...----------A---AT----G- 5083
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------T------------------.-----------------------------A-----------------CCA---...--T-----A-----A---T--------A-C--C----------------A------T---...--T--------G--A------- 4956
F1.RO.96.BCI_R07 ---------T------------------.-------------------------------C-A-------------CCA---...--------------A------------A-C--C----------------AG-----T--G...--T--------G--A------- 5778
F1.RU.08.D88_845 ---------T------------------.-------------R-----------G-----C--------------RCCC---...------A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T---...--T--C-----G--AT------ 5213
F2.CM.97.CM53657 ----------------------------.--------------------C-------------------C------GAG---...--------------A--G--------CA-C--C----------------AG-----TC--...--T----------CA------- 4947
G.BE.96.DRCBL --A--A--C------------G--T---.-A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------T-----A--G-T-------A-C-------------------AG-----T---...--------------A--A---- 5711
G.CM.04.178_15 --A--A--CT-------G------T-G-.-AT-G-----A--------A-T---------------------C--ACCC---...-----G--------A------------A-C-------------------A------T---...--------------A--A---- 5275
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--CTT------G------T---.-A--G-----A-----C----CA--------------------C--ACCC---...--T--C--------A------------A-C-------------------A------T---...--------------A--A---- 4994
G.CU.99.Cu74 --A--A--C---------------T---.-AT-G--------------A---------------------------CCC---...--------------C--GT--G-----A-C-------------------A------T---...--------------A--A---- 5358
G.ES.09.X2634_2 -----A--CT-------C---G--T---.-AG-A-----A--T-----A-GA------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A------C---...---C----------A------- 5237
G.GH.03.03GH175G --A--A--CT-----------G--T-G-.-A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T-----------G--A---- 5794
G.KE.93.HH8793_12_1 --A-----CT-----------G--T---.-A--G-----A-G----------------------------------CCC---...--T-----------A--G---------A-C-------------------A---G--T---...---T----------A------- 5154
G.NG.09.09NG_SC62 --A--A--CT-------G----T-T---.GA--G--------------AGTA--------------------C--ACCC---...--T-----------A------------A-C-------------------A------T---...--T----C--A---A--A---- 4946
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B.FR.83.HXB2 AGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAG.AGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG...CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAA...GCCATAATAAGAATTCTGCAAC 5754
Vif __G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _R__E__P__H__N__E__W__T__L__#E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__.__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__.__A__I__I__R__I__L__Q__
G.PT.x.PT2695 -----A--CT-----------G--T---.-A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T---...--------------A--A---- 5696
G.SE.93.SE6165_G6165 --A--A--CT-----------G--T---.-A--G-----A--------A---------------------------C-----...--T-----------A--G---------A-C-------------------A------T---...--------------A--A---- 5151
H.BE.93.VI991 ----------------------------.-A-----G-----A-----A-G------------G----A-------CCA---...--T----A------A--G---------A-T--C----------------AG-----T---...--T----------C-------- 5143
H.BE.93.VI997 -------------------A--------.---------------------G---------C--G-----------AGAC---...------CAA-----A--G---------A-T--C-----A----------G------C--G...--TT---------C-------- 5078
H.CF.90.056 ----------------------------.--------------A----------G--------G-----------AG-A---...------CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T------T---...--TT---------CG------- 5101
H.GB.00.00GBAC4001 ---------T------------------.----G-----A----------G---------C--G---------C-TGCA---...-----CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T---...--TT---C-------------- 5272
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --A------T------------------.-------G-----------A-GA------------------------CCA---...------AA------A--G---------A-C--------A----------A------T---...--------------AT------ 4948
J.CM.04.04CMU11421 ---------Y------------------.-------G-----R-----A-----------C--------Y--Y---MCA---...--T-----T-----A--R-----------M--W-----A-----A----A------TAG-...-Y------------A------- 5260
J.SE.93.SE9280_7887 --A------T--C---------------.-------G-----------A-----------------C---------CCA---...--T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A------C---...--------------A------- 5068
J.SE.94.SE9173_7022 --A------T--C---------------.-------G-----------A-----------------C---------CCA---...--------T-----A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C---...---G----------A------- 5069
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------T-------G------A---.--A------------------GA-----------------C------CCA---...-------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T---...--T-----------AT-A---- 4946
K.CM.96.96CM_MP535 ---------A--------------T---.--A----G-------------GA------------------------CCA---...------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T---...--T-----------AT------ 4950
01_AE.AF.07.569M --A--A--CA--------------T---.-A--G--------------A-T-------------------------CCC---...--T-----------A--GT-C------A-C-----------C-------A---G--T---...--T-----------GT------ 4957
01_AE.CF.90.90CF11697 --A--A--CT--------------T---.-A--G--------------A-T-------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A---G--T---...-------------C-T------ 5703
01_AE.CN.09.1119 --A--A--CTT-------------T---.-AT-G-----A--------A-----------------------C---CCC---...-----------------GT-C------A-C-------------------A---G--T---...--T--------GG-AT------ 4988
01_AE.HK.04.HK001 --A--A--CT--------------T---.-A--A--------------A----------Y-------------R--CCC---...------A-------A--GT-C--------T-------------------A---G--T---...--T----C-----C-T----G- 5116
01_AE.JP.x.DR0492 --A--A--C---------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...----T---------A--G--C-----CA-C-------------------A---G--T---...--T------------T------ 5766
01_AE.TH.04.BKM --A--A--CT--------------T---.-A--G--------------A--C------------------------CC----...--T------C----A--G--C--------C-------------------A---G--T---...--T------------T------ 5706
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --A--A--CT--------------T---.-A--G--G-----T-----A---------------------------CCC---...--------------A---T-C------T-C-A-----------------A---G--T---...--TC--G---T-T--T------ 4959
01_AE.VN.98.98VNND15 --A--A--CT--------------T---.-A--G--------T-----A---------------------------CCC---...--------------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T---...--T----------C-T------ 5009
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------GTT-------------T---.-A--G-----A--------AC-G--------C---------------CCA---...--T-----A-----A----T------------A-----------------------TATT...--T-----------CT------ 4941
02_AG.CY.09.CY256 --------GTT----------G------.-A--A-----------C--A--------C--C-----C---------CC----...T-G----AA-----A------------A-C--A----------------A---G--TAG-...--TC-----------T-----A 4950
02_AG.ES.06.P1261 ---------TT-------------T---.-A--G-----A--------AC--------------------------CAG---...--------A-----A------------A-C--A-----------A----A---G--T-T-...--T------------T------ 5191
02_AG.FR.91.DJ263 -----A--GTT-----------------.-A--G-----A--------AC----------G---------------CCG---...--------A-----A--------------C--A----------------A---G--TC--...--T------------T------ 5102
02_AG.GH.03.03GH181AG --------GTT-----------------.-A--G-----A--------AC--------------------------CCC---...--------------A---T-------------A--------------------G--T---...--T------------T------ 5778
02_AG.LR.x.POC44951 --------GTT-----------------.-A--G-----A--------AC-G------------------------CCG---...--------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T---...--T----------C-T------ 5749
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------TT----------G--T---.-AT-G-----A--------AC----------C-----C---------CCA---...--------AC----A------------A-C--A----------------A---G--T-G-...--T-----------C------- 4946
02_AG.SE.94.SE7812 --------GTT-----------------.-A--A-----A--------AC------------C-------------CCG---...--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G-...--T------------T------ 5126
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--GTT-----------------.-A--G-----A--A--G--AC----------C---------------CC----...--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G-...---------------T-A---- 4951
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------GTT----------G--T---.-A--G-----A--------A---------------------------CCA---...--T-----A-----A-----------------A----------------A---G--T-T-...T-T------------T------ 4951
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------GTT-----------------.-A--G-----A--------AC----------------C---------CCA---...--A-----A-----A---T-------------A----------------A---G--TAC-...--T------------T------ 4944
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------T-------G----------.---------------------G---------------C---------G-G---...--T---A-------A---T-C-----------------A---------------------...---------------------- 4980
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A--A---A-T----------------.-------G-----------A--------------G-----------ACCC---...---------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T---...--T------------T------ 5120
05_DF.BE.x.VI1310 -----A---T------------T-----.-------------------AC--------------------------CCA---...------A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T---...--T---G----G--AT-A---- 5136
06_cpx.AU.96.BFP90 --A------T------------------.-A-----G--------G--A-G------------------------ACCA---...------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T---...--TC--T------CA------- 5782
07_BC.CN.98.98CN009 -----A---T------------------.-----C----------C---C-G--------C-----C--------ACCA---...--T---A-------A-----------------A---------------------------...-------------C-------- 5089
08_BC.CN.06.nx2 T----A----------------------.-----C-------AG-C---C-G----T---C--G--C--------ACCA---...--T-----------A---T--G----------C---C-----------A---C---T-G-AA.--T---C-------A--C---- 5693
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A--A---A------------------.-------G---------------------------------------CC----...--------------A--------------T--C----------------A------T---...--T------------T------ 4956
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------T--------------T---.----C--------------------------------C---------------...--T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T---...--T-----------C--T---- 5133
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A--A---T------------TGT-G-.-A--G-----A--A------C-------A--C-----C---------CCG---...--------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T---...--T------------------- 5118
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------T------------------.----------------------------------------C------CCA---...--------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G...--T--------G--AT------ 5759
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A--A---A------------------.-------G-----------AC------------A-------------CC----...--T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T---...--T----C------G--A---- 5159
14_BG.ES.05.X1870 -----A--CT--------------T---.-A--G-----A--------A---------------------------CCC---...--------------A--GT--------A-C-------------------A------T---...---M--C-------R--A---- 5221
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A--A--CT------G----C--T---.-A--G--------------A-----------A-A-...---T-----CCC---...--------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T---...--T---G--------T----C- 5147
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T--------------T---.----C-----A--T-------GA------------------------CCA--A...------A-------A---T----T----C---------------C---A-------T---...--T------------------- 5117
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------T------------------.-----------------------------------------------CCA---...------A-------A------------A-C--C----------------AG-----T---...--T-----------AT------ 4968
18_cpx.CU.99.CU76 -----A---A------------------.-------G-----------A-----------------C------C-ACCC---...---------C----A--GT--------A-C-------------------A------T---...--T-----------A------- 5059
19_cpx.CU.99.CU7 --A--A--CT-----------G--T---.-A--G-----A--C-----------------------C---------CCA---...--T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T---...--T-----------A------- 4980
20_BG.CU.99.Cu103 --A--A--C---------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T---...---C----------A--A---- 5220
21_A2D.KE.99.KER2003 --A--------TG-----------T---.---------------------G-------------------------CCA---...------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T---...--T--G---------------- 4959
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-TA--CT--------------T-G-.-AG-G--------------A------------------------G--CCC---...--------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T---...--T------------T------ 4962
23_BG.CU.03.CB118 --AC-A------------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T---...--------------A--A---- 5197
24_BG.ES.08.X2456_2 --A--A------------------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...--------------AGCG---------A-C--------A----------A------T---...-----C--------A--A---- 5205
25_cpx.CM.02.1918LE --A--A---A------------------.-------G--------------------C--C--------------ACCC---...--T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG...--------------A--A---- 4962
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A------T--------------T---.-A--G---------------C-G-----------------------ACCA---...--------------A-----------------------A--C-------G------T---...--T-----------AT------ 5759
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A--A---A--------------A---.-------G-----------A---------------------------CCC---...---------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T-...--T-----------AT-A---- 5745
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A---T------------------.-------------A-------G---G-----------------------A---...--------------A-----------------------------------------A---...---T------------------ 5120
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------T------------------.---------------------G-------------------------------...-----------G--A--------------------------C------------------...---------------------- 5158
31_BC.BR.04.04BR142 -----A---A------------------.-A-----------A--C---C-G--------C--G--C--------ACCA---...--T-----------A---T-------------C-----A---------A----G------...--T------------------- 5226
32_06A1.EE.01.EE0369 --A--------------------G----.-A-----G-------------G-----------A-------------CCA---...------A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G...--------------A------- 5389
33_01B.ID.07.JKT189_C --A--A--C--------G------T---.-A-----------------A-------------A-------------CCC---...---------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T---...--T------------T------ 5055
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--A--C-----C---------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...--------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T---...--T------------T------ 4956
35_AD.AF.07.169H --A------T------------TGT---.----GC----A--T------C--------------------------CCA---...--T--G--A-----A---T----T---A-C--C-----------------------T---...--T-----------C-----G- 4954
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------GTT---C---------T---.-A--G-----A---------C--------------------------CCA---G..--------A-----A---T-------------A----------------A---G--T---...--T-----G-----CT------ 4960
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A--A--CT-----------G--T---.-A--G-----A-----------------------G-----C------CCA---...--T------C--------T-------------C---------------CA------T---...----------A---AT-A--G- 4944
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------.----------A---------GC-------------------------CCA---...--T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T---...--T----C---G-CAT------ 5177
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------T------------------.-----C----A--A-------C-------------------------G-G---...--------------A---T----------------------------------------G...-------C-----CA------- 5231
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------T------------------.-----C----A--A-------G-------------------------CCA---...------AA------A---T------------T----------------A----------G...--------------C------- 5237
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------T------------------.-----------------------------------------------CCA---...--T-----T--G--A----------------------------------A----------...-T-------------------- 5292
43_02G.SA.03.J11223 --------GTY-----------------.-A--G-----A--R-----AC----------------------C---CCG---...--------AY----A------------A-C--A----------------A---G------...--T----------Y-T-A---- 5279
44_BF.CL.00.CH80 --A------T------------------.-A-------------------G-------------------------CCA---...------A--C----A---T--------A-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--AT------ 5196
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T------------TGT---.-A--A-----A------------------------------------CC----...--------G-----A-----------------C-----------------------T---...--T---G--------T------ 5740
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------T------------------.-------------------------------------C---------CCA---...------A-------------------CA-C--C----------------A------T---...--T--------G--AT-A---- 5192
47_BF.ES.08.P1942 --A------T------------------.-------------------A-----------C---------------CCA---...--------------A-----------CA-C--C----------------AG-----T---...--T--------G--G------- 5196
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A--A--C--------G------T---.-A-----------------A-----------C----------------CG---...--------------A---T-C-----CA-C-------------------A----------...--T-----------AT------ 4959
49_cpx.GM.03.N26677 -----A---T------------------.--A--C-------A--C--AC-G--------A-----C---------CCA---...------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T-...--T-------A---A------- 5176
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--A--CT-T----C-------T---.-A--G--------------A---------------------------CCC---...-----------------GT-C--------C--------------C----A---G--T---...--T----------C-T------ 4961
O.BE.87.ANT70 -AA-----CTT----------G------.----C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----...--A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG...--A--T--------CT-A---- 5808
O.CM.91.MVP5180 ---------TT-----------------.----CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----...T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C-------A------TATG...--A--T--------CT-A---- 5783
O.CM.96.96CMA102 --A------TT-----------------.----CC----A-----G--A-CA-----A--G----------------A----...--A--CTC---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG...--A--T--------CT-A---- 5244
O.CM.98.98CMA104 --A------TT----------G------.----CC----A--T--G--A-CA-----A--A---------------CC----...--AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG...--A--T-C---G--CT-A---- 5240
O.CM.99.99CMU4122 -----A---TT----------G------.--ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----...--A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C--G----T------CAT-...--A--T--G-----AT-A---- 5239
O.FR.92.VAU ---------GTT----C----G------.----CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC---...--G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT-...--A--T-C------CT-A---- 5320
O.SN.99.99SE_MP1299 --A------TT----------T------.----CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----...--A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG...-----T--------CT-A---- 5807
O.US.97.97US08692A --A------TT----------G------.----CC----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----...--A--G-----G--A---T-C--T-----Y-----------C-------A---G--TATG...--A--T------G-CT-A---- 5205
O.US.99.99USTWLA --A------TT-------------A--C.----C-----A-----A--A-CA-----A--A--G--------C---CC----...T-A-----A--G--A---T-C--T--------------A--C--C----A-------ATG...--A--T--------CT-A---- 5237
N.CM.02.DJO0131 -----A--CT-T----------------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C----...--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--T--G--A--A---- 5260
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A--CT-T---------G------.-AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G...--A--T--C--G--GY-A---- 5259
N.CM.06.U14842 -----A---T-T---------R------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----Y----...--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C-----A--A---- 5261
N.CM.95.YBF30 -----A--CT-T---------G------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C--G--A--A---- 5348
N.CM.97.YBF106 -----A--CT-T---------G-C----.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C--G--A--A---- 5346
N.FR.11.N1_FR_2011 -----A--CT------------------.-AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------...--A-----A-----A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G...--A--T--C--G--A--A---- 5155
P.CM.06.U14788 --A------TT------G----TG---C.-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----...T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T--G--C--A---- 5225
P.FR.09.RBF168 --A------TT------G----TG---C.-AACC--------A--C---GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC...T-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT...--A--T--T--G--C--A-M-- 5790
CPZ.CD.90.ANT --A--A---ATG-----G---TTGT---.-AAC------A--AA-A--A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACA...T-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---T-A---AG-------C-G...-TTT-G----TTC-C--T---A 5211
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-----CT-TG-GC-G---CTGT---.-CACA--G--A--AA----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---...T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--CT-C-----G-----AC--...--T------------T------ 5296
CPZ.GA.88.GAB1 --A--A--TT--C-G------G--T---.--ACC--G--A--AT-A--A--------A--A--------C-----ACCA---...T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A-----A----T------A--G...-----C--------CT-A---- 5818
CPZ.TZ.00.TAN1 --A--A---T---C---G---CTGT---.-CA-CC----A--AA-A--AC-A-----A--G-A---C-----A--ACCAATA...T-A--G--GG----AA-TTGGG---TCACC-T------A--CT-C----AG-----AC-G...-AAT----C-AG--CT----GA 5416
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--A---T-------G---G--T---.-TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---...--A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A---...--A--T-----G--CT-A---- 5814

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
93



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 AACTGCTGTTTATC..CATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTT......ACTCGA...CAGAGGAGA...GCA......AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG..ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAAT 5902
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__.__.__T__R__.__Q__R__R__.__A__.__.__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N_
Vpr Q__L__L__F__I_##_H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --T-A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......-TR---...GG---A---...-GC......--G------T--G-----Y----A..C--------------T-------------------C-----------A---A 5109
A1.ES.06.X2110 --T-A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......-T--A-...GG---A---...-TC......--GG-----T--G----------A..C--------------T--------------A---GC---A-------AT--A 5139
A1.GE.99.99GEMZ011 -----------G-T...CA---------------C-A----------------A--......GAG-A-...AG---A---...-GC......--G------T-------------A..C--------------T-----G-------------------------G---- 5085
A1.IT.02.60000 -----------G-T...CA---------------C-A----------------A--......TTG-A-...AG---A---...-TC......--G------T-------------A..C--------------T-----G-------------------------G---A 5906
A1.KE.06.06KECst_001 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-T--C-...GG---A---...-GC......--G------C-------------A..C--------------C--C--G-------G-----C----C------A---A 5098
A1.RU.08.PokA1Ru -----------G-T...CA---------------C-A----------------A--......GTG-A-...AG---A---...-TC......--G------T-------------A..C--------------T-----G-------------------------G---- 5404
A1.RW.93.93RW037A ----A------G-T...CA---------------C-A----------------AC-......-T--C-...AG---A---...-GC......--GG-----A-------------A..C--------------C-------------------C-----------A---G 5894
A1.SE.95.SE8538 --T-A------G-T...CA---------------C-AC---------------A--......-T----...GG---A---...-TC......--GG--------G----------A..CA-------------C-------------------C----C----C-----G 5100
A1.TZ.01.A341 ----A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--G------T--G----------A..C--------------C--C--G-------------T-----------A---A 5103
A1.UA.01.01UADN139 ----A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......GTG-A-...AGA--A---...-GC......--G------T-------------A..CA-------------T-------------------------------G---- 5100
A1.UG.99.99UGA07072 ----A------G--...CA---------------CTC----------------A--......--G---...AG---A---...--T......--GG-----T-------------A..C--------------C-----G------------GC-----------G--CG 5100
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-T--C-...GG---A---...-GC......--GG--------G----------A..C-----T--------C--C--G------------TC----C------G---- 5342
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......-T--C-...AGA--A---...-T-......--GG--------------C----A..CT-------------C-----G-----C-------------------A---- 5241
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A------G--...CA------------A--C-A----------------A--......-T----...AGA--A---...-T-......--GG-----A--------C----A..---------------C-------------------G-----------A---- 5100
A2.CY.94.94CY017_41 ----A------G--...CA---------------C-A---------G------A--......-T----...AGA--A---...-T-......--GG--------------C----A..---------------C-----G-----------------------------A 5258
B.AR.04.04AR143170 ----T---------...CA-----------------AT---------------A--......------...--A--A--G...AT-......------------------------..C-----------------------------------G----------A--CA 5102
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------T...CA----------------------------------A--......-T--A-...-T-------...---......------------------------..C-----------------------------------G--------------- 5115
B.BO.99.BOL0122 --------C----T...CA----------------------------------A-C......---TAC...----AA---...---......------------------------..---------------------------------------------------- 5121
B.BR.06.06BR1119 -------------T...CA------------A--C-A---------G------A--......---.........C-----...---......--G---------------------..------------------------------A----------------A---A 5312
B.CA.07.502_1191_03 -------A-----T...CA-----------------A----------------A--......CT--A-...---------...---AGA...-------------A----------..C-----------------C-----------------G----------AT--- 5331
B.CN.09.1121 ----------C--T...CA------------A--C------------------A--......--C-T-...A-T------...---......------------------------..G----------------------------------GC--CC------A--G- 5140
B.CO.01.PCM001 -------------T...CA---------C-----C----T-------------A-C.........-A-...-----AG--...---......------------------------..---------------A--------------------G--------------- 5103
B.CU.99.Cu19 --A-A-------CT...CA----------------------------------A-C......-A--TG...---------...A--......--G---------------------..-----------------------------------GG---C------A---- 5448
B.CY.09.CY266 -------------T...CA-----------------A---C------------A--......-T--C-...-----A---...---......------------------------..G----------------------------------GG---C---------G- 5106
B.DE.86.D31 -------------T...CA-----------------A----------------A--......-----C...--A------...---......------------------------..-------------G----------------------G--------------- 5447
B.DK.07.PMVL_011 -------------T...CA-----------------A----------------A-C......TTG---...---------...-G-......------------------------..---------------T--------------------G-----G----A---A 5266
B.DO.05.05DO_160884 -------------T...CA-----------------A----------------A--......CT--C-...-G---A---...A--......---------T--------------..-----------------------------------GG---S------M---- 5112
B.EC.89.EC003 --------------...CA------------------C---------------A--......-----G...-----A---...---......------------------------..-----------------------------------GG---T------A---- 5026
B.ES.09.P2149_3 -------------T...CA-----------------AC-------A-------A--......-T----...-----A---...---......-----------------------A..-T--A------------------------------GC--G--------A--- 5357
B.FR.92.92FR_BX08 -------------T...CA------G----------AC---------------A--......----C-...--A------...A--......------------------------..----------------------------------M-G---Y----------- 5109
B.GA.88.OYI_397 -------------T...CA-----------------A----------------A--......------...-----A---...---......------------------------..------------------------------------G------A---A---- 5444
B.GE.03.03GEMZ004 -C---------G-T...CA-----------------A---C------------A--......-A--C-...--A------...---AGA...---------A--------------..---------------A--------------A-----G--------------- 5100
B.HT.05.05HT_129389 -------------T...CA---------------C-A----------------A-CACTCCT------...-----A---...---......---------A-TG-----------..------------------------G----------GG----------M---- 5108
B.IN.x.11807 -----------G--...CA------G--------C-A----------------A--......------...--A------...---......-----------------------A..-----------------------------------GG------------TC- 5248
B.JM.05.05JM_KJ108 -------A---G-T...CA---------C-------A----------------A--......-T--A-...-----A---...A--......---------C--------------..-T----------------C----------------GG---C----------A 5109
B.JP.05.DR6538 --------------...CA---------C-------A----------------A--......-T--C-...---------...---AGA...------------------------..-------------G-------------C-------GG----------AT--- 5908
B.KR.04.04KMH5 --------------...CA------------A----A----------------A--......------...-----A---...---......--G---------------------..------------------------------------G--CC----------- 5879
B.MM.99.mSTD101 --T----------T...CA-----------------A----------------A--......------...---------...---......------------------------..-T-------T--------------------------G--------------- 5291
B.NL.00.671_00T36 -------------T...CA------------A----A----------------A--......------...-GAG-----...-T-......--G---------------C-----..------------------------------------G----------A---- 5466
B.PE.07.502_2649_wg8 ----AT--------...CA-----------------AC---------------A--......------...--A------...--C......------------------------..------------------C--------------C--G----------A---G 5368
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------T...CA-----------------AC---------------A--......----C-...--A------...C--......------------------------..C--------------A--------------------G-------------C- 5109
B.RU.04.04RU128005 --T----A---G-T...CA---------------C--G---------------A--......------...--A------...---......------------------------..-------------G----------------------G------------GCC 5392
B.TH.00.00TH_C3198 --T----------T...CA----------------------------------A--......----A-...---------...---......------------------------..-T-------T--------------------------G--------------- 5115
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------T...CA-----------------AT---------------A--......-T----...-----A---...---......------------------------..-----------------------------------GG----------A---C 5121
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------T...CA-----------------A----------------A--......-T----...---------...---......---------T--------------..---------------------------C------------------------ 5902
B.UA.01.01UAKV167 -------------T...CA------------A----A---------------AA--......-T----...---------...---......--G---------------------..-----------------------------------GG--------C-----A 5127
B.US.11.ES38 -----T-------T...CA-----------------A----------------A--......-T---C...--A------...---......---------T-------------A..T----------------------------------GG--------------- 5836
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----A--------T...CA------------A--C-A----------------A--......-TG---...---------...---......--G------T-------------A..CT-------------T--------------------G--------------A 5103
B.YE.02.02YE507 -------------T...CA-----------------A----------------A--......----C-...-G-------...---......------------------------..-T-------------T--C-----------------G---C--------GC- 5118
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------T...CA----------------------------------A-C......CTC-A-...---------...---......------------------------..G--------T--------C-----------------G------------CC- 5336
C.AR.01.ARG4006 ----A------G--...CA---------------C--T------C--------A--......-TAA--...---------...---......-----------------------A..---------------C------------------------C----C--T--A 5085
C.BR.04.04BR013 ----A------G--...CA---------------CAAT------C--------A--......-TGA--...-----A---...---......-----------------------A..C--------------C-----------------------CC----C-AT-G- 5365
C.BW.00.00BW07621 ----A--------T...CA------------A--C-AG--------------TA--......-TG---...-----A---...A--......-----------A-----------A..C--------------C------------------------C------AT--G 5254
C.CN.98.YNRL9840 -------------T...CA---------------C-AG---------------A--......TGGA--...-----A---...---......-----------------------A..C--------------A-----------------------------C-AT--C 5088
C.CY.09.CY260 -------------T...CA---------------C-AG---------------A-C......TTG---...-----A---...---......-------------A---------A..C--------------C-------------------------------AT--G 5124
C.ES.07.X2118_2 ----A------G-T...CA---------------C-AG--C------------A--......TTA-A-...--A--A---...---......-------------A---------R..C-----R--------C-----------------------------C-AT--C 5317
C.ET.02.02ET_288 --TCA---------...CA---------------C-AC---------------A-C......--AA--...-----A---...---......-----------------------A..C--------------T-----------C------------C----C--T--- 5103
C.GE.03.03GEMZ033 --T-A-----C--T...CA---------------C-AG---------------A--......TTG---...-----A---...---......-----------------------A..CT-------------C--------------------------------T--G 5082
C.IL.98.98IS002 --A-----------...CA---------C-----C-AT---------------A--......-TA---...-----A---...---......---------A-------------A..C--------------C-------------------------------AT--G 5235
C.IN.03.D24 -------------T...CA---------------C-AT---------------A--......GTG---...-----A---...---......-----------------------A..C--------------C-------------------GT--------C-A--CA 5937
C.KE.00.KER2010 ----A--------T...CA---------------C-AC---------------A--......CT----...--A--A---...---......-----------T-----------A..---------------T-----------C-----------------C-AT-CG 5082
C.MM.99.mIDU101_3 ----A--------T...CA---A--G--------C-AG---------------A--......GTGA--...-----A---...---......-----------------------A..C--------------C------------------G----------C-AT--- 5255
C.MW.93.93MW_965 --T-AT-------T...CA---------------C-AT-----T---------A--......TTG---...-----A---...A--......---------C---A---------A..C-----A--------C-------------------------------AT-GG 5088
C.SN.90.90SE_364 ----A--------T...CA---------------C-AG--C------------A--......-TA-A-...-----A---...---......-----------------------A..T--------------C-------------------------------AT--G 5070
C.SO.89.89SM_145 ----A-------CT...CA---------------C-A----------------A--......TTG---...-----A---...---......----------------------GA..---------------C---------T----A----------------AT--- 5122
C.TZ.02.CO178 ----A------G-T...CA---------------C-AG---------------A--......TTG-A-...-----A---...---......-----------------------A..C--------------C-----------C-----A-----CC------ATC-G 5082
C.US.98.98US_MSC3018 --------------...CA---------------C-AGT--------------A-C......CTG---...-----A---...A--......-----------------------A..C--------------C-------------------------------AT--- 5076
C.UY.01.TRA3011 --T-A------G--...CA---------------C-AG------C--------A-C......CTAA--...-----A---...---......-----------------------A..C--------------C-----------------------------C-AT--C 5072
C.YE.02.02YE511 ----AT-----G-T...CA---------------C-AG--C------------AC-......-TA---...--T--A---...---......-------------A---------A..-T-------------T-------------------G---C-----C-AT--A 5076
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --T-A--------T...CA--A---G--------C-AG---------------A--......TGG---...-----A---...---......-------------A---------A..CT----A--------A-----------------------C-------ATGGG 5305
C.ZM.02.02ZM108 --A----------T...CA---------------CTCG---------------A--......-TA--T...-----A---...---......-----------------------A..C--------------T------------------C-G---C----------A 5870
D.CD.83.ELI --T-A--------T...CA-----------------A----------------A--......-T----...-----A---...---......---------T-------------A..C--------------C-------------------GG---C------A---G 5447
D.CM.01.01CM_0009BBY ----A-----C--T...CA---------------C-A----------------A--......------...-----A---...---......---------T-------------A..C--------------A-----------------A-GT----------A-TCA 5100
D.CY.06.CY163 --A-A-----C--T...CA-----------------A----------------A--......-T--C-...-C---A---...---......---------T-------------A..T--------------C-----------------A-GT----------A-TCA 5109
D.KE.97.ML415_2 --T-A--A------...CA------------------C--------G------A--......-A----...-----A---...A--......--------------------A--A..C--------------C-------------------GT---C--C---A---G 5367
D.KR.04.04KBH8 ----AT-----G--...CA-----------------A----------------A--......-T---G...-----A---...---......---------T-------------A..C--------------A-------------------GG----------A---- 5860
D.SN.90.SE365 ----A--------T...CA-----------------A----------------A--......----C-...-----A---...AT-......---------T-------------A..C--------------C--------------------G---C------A---C 5918
D.TD.99.MN011 -----A----C--T...CA---------------------------------AA--......CAGA--...ACAGCA---...---......---------C-------------A..CT-------------C-----------------A-GT---T------G-TCA 5125
D.TZ.01.A280 ----A--------T...CA-----------------A----------------A--......----T-...-----A---...A--......---------T--------C----A..C--------------T-------------------GG---C------A---- 5102
D.UG.99.99UGK09958 ----A--A------...CA------------------T---------------A--......----A-...-----A---...A--......------------------------..G--------------C-----------------C--G---C------AT--G 5100
D.YE.02.02YE516 ----A---C-C--T...CA-----------------AG---------------A--......T---C-...-----A---...---......---------T--------C----A..C----------------------------G---G-GT---C------G-CC- 5112
D.ZA.90.R1 ----A--------T...CA-----------------A---------------TA--......-T----...-----A---...---......---------T-------------A..C--------------C--------------------G---C------A---G 5224
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A---------...CA-------G-G-----C-A----------------A--......----C-...AG---A---...-TG......---------AAT-A---------A..CT----T--------C-----------C-------C----C----------- 5004
F1.AR.02.ARE933 ----A---------...CA---------------C-AT--------G------A--......------...-----A---...---......-----------T-----------A..CT----T--------C-----------C-------C----C----------- 5195
F1.BE.93.VI850 ----A---------...CA---------------C--T---------------A--......GT--C-...-----A---...-T-......------------------------..CT----T--------T-----------C-------C----C----------A 5241
F1.BR.07.07BR844 ----A---------...CA---------------C-AT---------------A-C......-T----...-----A---...-T-......----------AT-----------A..C-----T--------C-----------C-------C----C----------A 5682
F1.CY.08.CY222 ----A---------...CA---------------C-AG------------------......-TG---...-----A---...-T-......------------------------..-T----T--------T-----------C-------C----C---------GA 5094
F1.ES.x.P1146 -T--AT--------...CA-----------------A----------------A--......------...-----A---...-T-......-----------------------A..CT----T--------T-----------C-------C----C-C----A---A 5178
F1.FI.93.FIN9363 ----A---------...CA---------------C-AT---------------A--......-T----...-----A---...-T-......-----------T-----------A..TT----T--------C-----------C------CC----C------A---A 5230
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A---------...CA---------------C-A----------------A--......-T----...-----A---...-T-......---------A-T-----------A..CT----T--------T--A--------C-------C----C----------A 5103
F1.RO.96.BCI_R07 ----AT--------...CA---------------C-AG---------------A--......------...---GCA---...-T-......-----------------------A..CT----T--------T-----------C-------C----C------A--GA 5925
F1.RU.08.D88_845 ----AT--------...CA---------------C-AG---------------A--......-----G...-----A---...-T-......-----------T-----------A..CT----T--------C-----------C------GC----C----------A 5360
F2.CM.97.CM53657 ----A--A------...CA-----------------AT---------------A--......-T----...--A--A---...CT-......---------AATG----------A..---------------T------------------G-G---C------AT--A 5094
G.BE.96.DRCBL ----A---------...CA---------------C-A----------------A--......-T--C-CAGAG---A---...-T-......--GG-----T--G----------A..---------------------G--G---------------C-C----A---- 5861
G.CM.04.178_15 --T-A---------...CA---------------C-A----------------A--......----C-...-G---A---...-T-......--G------T--------------..T--------------T-----G--G----------------------A---G 5422
G.CN.08.GX_2084_08 --T-A--------T...CA---------------C-A----------------A--......-AC-T-CGGAG---A---...-T-......--GG-----T--G----------A..T--------------T-----G--G---A------------------A---A 5144
G.CU.99.Cu74 ----A---------...CA---------------C------------------A--......-G--T-...-G---A---...-T-......--GG-----C--G----------A..C--------------T--------G----------------------A---- 5505
G.ES.09.X2634_2 -G--AT--------...CA---------------C-A----------------A--......CT-A--...-G---A---...-T-......-TG------C-------------A..C--------------T--------G--------------------------A 5384
G.GH.03.03GH175G ----A---------...CA--A------C-----C-A----------------A--......-TC-C-...-----A---...-T-......--GG-----C--------C----A..T--------------T--------G----------C----C-C----A---A 5941
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A---------...CA---------------C-A----------------A--......----T-...-G---A---...-T-......--G------C-------------A..C--------------C-----G--G-----------G----------A---G 5301
G.NG.09.09NG_SC62 --T-A---------...CA---------------C-A----------------A--......----C-...-----A---...-TG......--GG-----T--G----------A..GA-------------T-----G--G----------------------A---G 5093
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 AACTGCTGTTTATC..CATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTT......ACTCGA...CAGAGGAGA...GCA......AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG..ACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAAT 5902
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__.__.__T__R__.__Q__R__R__.__A__.__.__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N_
Vpr Q__L__L__F__I_##_H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
G.PT.x.PT2695 --T-AT-A------...CA---------------C-A----------------A--......----C-...-G---A---...-T-......--GG-----C--G----------A..C--------------T--------G--------------------------A 5843
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A---------...CA---------------C-A----------------A--......--A-C-...-G---A--G...-T-......--GG-----C--G----------A..C--------------T-----G--G---------------C-C----A---A 5298
H.BE.93.VI991 --T-A-----CGCT...CA-----------------A---C------------A--......-----G...-----A---...-T-......--G------C-------------A..C-A------------C-----------C-------G-----------A---- 5290
H.BE.93.VI997 ----A--------T...CA---------------C-AT---------------A--......-T----...-----A---...-T-......---------C-------------A..C-A------------C----------A-------------C------A---- 5225
H.CF.90.056 ----A--------T...CA---------------C-A---------------AA--......------...-----A---...-T-......---------C-------------A..---------------C------------------C------------A---- 5248
H.GB.00.00GBAC4001 ------------CT...CA---------C-----C-A----------------A--......-----G...--A--A---...-T-......--G------C-------------A..---------------C--------------A--C-------------A-GGC 5419
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------T...CA---------C-----C-AC---------------A--......-TA--C...-----A---...-GG......--G------T-------------A..CA-------------T--G-----G--C--------G----------A-C-G 5095
J.CM.04.04CMU11421 ----AT-------T...CA---------C-----C-A----------------A--......-TG-C-...-----A---...-GG......--G--------------------A..CA-------------C-------------------G------------TC-A 5407
J.SE.93.SE9280_7887 ----AT-------T...CA---------C-----C-AT---------------A--......-TA-C-...--A--A---...-GG......--G--------------------A..CAG------------T--------------------------------T--- 5215
J.SE.94.SE9173_7022 ----AT-------T...CA---------C-----C-AT---------------A--......-TA-C-...-----A---...-GG......--G--------------------A..CAG------------C--------------------------------T--- 5216
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A---------...CA-----------------AC---------------A-C......TTA---...-----A---...-G-......G----------------------A..CA-------------T--G-----------A-----------C----A-C-G 5093
K.CM.96.96CM_MP535 ----A--------T...CA---------------C-AC---------------A--......-TA-C-...-----A---...-GG......---------T-------------A..CA-------------C--A----------------------------A-C-G 5097
01_AE.AF.07.569M ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......GTG-C-...GG---A---...-GC......--G--------TG----------A..C--------------T-----G-------------C----AA-----G---- 5104
01_AE.CF.90.90CF11697 ----A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......-TA---...GG---A---...-GC......--G---------G-----------..C--------------C-----G-------------C-----------G---G 5850
01_AE.CN.09.1119 ----A------G--...CA-----------------A----------------A--......GTG-C-...GG---A---...-GC......--G---------G----------A..C----------------------------------C-----------G---G 5135
01_AE.HK.04.HK001 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-TA-C-...GG---A---...-GC......--G--------------------A..C--------------T-----G------A------C---C-----------G 5263
01_AE.JP.x.DR0492 ----A------G-T...CA--A--------------AG---------------A--......-TA-C-...GG---A---...-GC......--G--------------------A..C--------------T-----G-------------C-----------G---G 5913
01_AE.TH.04.BKM ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-TA---...GG---A---...-GC......--G--------TG----------A..C--------------T-----G-------------C-----------G--CG 5853
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A------G-T...CA------G----------A----------------A--......-TA-C-...GG---A---...-GC......--G---------G----------A..C--------------T-----G--G----------C-----------G---- 5106
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-TA-C-...GG---A---...-GC......G-G----A----G----------A..C--------------T-----G-------------C----AA-----A--CG 5156
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----A------G--...CA---------------C-A---------------TA-C......-T--C-...GG---A---...-GC......--G------C---A---------A..---------------C--C--G--------A---GC----C------G---A 5088
02_AG.CY.09.CY256 GT--A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-TC---...GG-------...-GC......--G--------TG----------A..---------------A--C----------------C---------C-A--CG 5097
02_AG.ES.06.P1261 -G---------G-T...CA-----------------A------T---------A--......-TC-C-...GGA--A---...-GC......--G--------TG-----------..C--------------C--C--G------------GC-----------G---G 5338
02_AG.FR.91.DJ263 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--G---------G-----------..C--------------C--C--G-------------C-----------G---G 5249
02_AG.GH.03.03GH181AG ----A------G-T...CA-----------------AC---------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--G--------TGA----------..C--------------C--C----------------CC----------A---G 5925
02_AG.LR.x.POC44951 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--G------T--------------..CA-------A-----T--C--G-------------C------G----G---G 5896
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--G--------TG-----------..C--------------C-----G-----------C-C-----------A---- 5093
02_AG.SE.94.SE7812 -----------G-T...CA-----------------A---------G------A--......-T----...GG---A---...-GC......-----------TG-----------..C--------------C--C--G-------------C-----------G---A 5273
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --T-A------G-T...CAC----------------A----------------A--......-T--C-...GG---A---...-GC......--G--------TG----------A..---------------C--C----------------C-----------G---G 5098
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A------G-T...CA---------------C-A---------------TA--......-T--C-...GG---A---...-GC......--G---------G-----------..C--------------C-----G-------------C-----------G---G 5098
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--G------T-TG-----------..C--------------A--C--G-------------C-----------A---G 5091
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------T...CA------G----------A----------------A--......-T--A-...-G-------...---......------------------------..---------------------------C------------------------ 5127
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A--------T...CA---------------C-A------T---------A--......----CT...--A------...AG-GGCA..G-GG------------------GA..C--------------C-----G-------------C-----A-----A---G 5271
05_DF.BE.x.VI1310 -G--A---------...CA---------------C--C--------G------A--......CT----...-----A---...AT-......---------T-------------A..C--------------T-------------------GG----------A-C-G 5283
06_cpx.AU.96.BFP90 T---A------G--...CA---------C-----C-AC--------G------A--......-TA-C-...-----A---...-GG......-----------------------A..-A-------------T--G----------G------G--------------A 5929
07_BC.CN.98.98CN009 -------------T...CA-----------------AG---------------A--......TTGA--...-----A---...A--......-----------------------A..-T-----T-T--------------------------G--------------- 5236
08_BC.CN.06.nx2 --T-A-----C--T...CA---------------C-AG-----------G---A--......GTGA--...-----A---...---......--C--------------------A..C--------------C--C---------------G----------C--T-CC 5840
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T-A------G-T...CA---------------C-AT---------------A--......-T----GGGAG---A---...-GC......--GG-------TG----------A..C--------------C------------------GC-----------A---A 5106
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------...CA-----------------CC------C--------A--......GTG---...-----A---...---......---------A------C------A..C--------------C--C--------C-------------------AT--A 5280
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A------G-T...CA------G--------C-A----------------A--......-T--C-...GG---A---...-GC......--G--------------------A..CA-------------T--G--------C--------G----------A-C-G 5265
12_BF.AR.99.ARMA159 ----A---------...CA---------------C-AG---------------A--......-TG---...-----A---...-T-......C----------T-----------A..CT-------------C--C--------CA-----TC----C----------A 5906
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A--------T...CA---------------C-A---------------T---......GTG---...--A--A---...-GT......---------T-------------A..-A-------------C--G---------------------C----------G 5306
14_BG.ES.05.X1870 -GT-AT--------...CA---------------C-A----------------A--......----C-...-----A---...-T-......--GG-----T-------------A..C--------T-----T--------G--------------------------A 5368
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A------G-T...CA---T-------------AC-------------C-A--......-T--C-...GG---A---GCCAGG......--G------C--G-------T--A..C--------------T-----G-------G-----C-----------A---- 5297
16_A2D.KR.97.97KR004 --A----------T...CA------------A----A---------------TA--......-TG-C-......--AG--...---......---------T-------------A..C--------------C--------C----------GG----------A---G 5261
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A---------...CA---------------C-AT---------------A--......-T----...-----A---...-TC......----------AT-----------A..CT----T--------C-----------C-------C----C---------GA 5115
18_cpx.CU.99.CU76 -------------T...CA------G--------C-A---------------TA--......GTG---...--A--A---...-GG......-----------------------A..CA-------------C--G----------------------------A---- 5206
19_cpx.CU.99.CU7 ----A--A-----T...CA---------------C-A----------------A--......----C-...-GA--A---...-T-......--GG-----C--G----------A..T--------------T-----G--G----------------------A--CA 5127
20_BG.CU.99.Cu103 ----A---------...CA---------------C-A----------------A--......-G--T-...-G---A---...-T-......--G------C-------------A..C--------------T-----G--G----------------------A---G 5367
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-A---------...CA-----------------AC--------------T---......-T----...---------...---......---------T-------------A..C--------------C-------------------GG----------A---G 5106
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-A------G-T...CA-----------------A---C------------A--......-TA---...GG---A---...-GC......-----------TG-----------..C--------------T-----G-------------C---G-------AT--- 5109
23_BG.CU.03.CB118 ----AT------C-...CA---------------C-A----------------A--......-G--C-...-G---A---...-G-......--G------C--G----------A..T-----C--------T-----G--G----------------------A---G 5344
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A---------...CA---------------C-A----------------A--......-G--C-...-G---A---...AG-......--GG-----T--G----------A..C--------------T-----G--G----------------------A---A 5352
25_cpx.CM.02.1918LE ----A---------...CA-----------------A----------------A--......-T--C-...-----A---...-GG......---------C-------------A..CA-------------T--------------A---GG----C------A---- 5109
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----A------G-T...CA---------------CA-T---------------A--......TTC---...AGC--A---...-GC......--G---------G-----C-G--A..CA----C--------C-----G------------------C------A---A 5906
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T----------T...CA---------------C-AG--------------TA--......-TA-C-...-----A---...-GG......---------C--------C----A..C-----A--------T--G-----------A----------------A-C-G 5892
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A-------A...CA------------A---------------------A--......-A----...---------...---......------------------------..-------------C-A--C-----G----------GG----------A---A 5267
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------T...CA------------A---------------------A--......-A--C-...-----A---...---......------------------------..------------------C-----G----------G-----------A---A 5305
31_BC.BR.04.04BR142 ----A------G--...CA---------------C-AG------C--------A--......-TAA--...--A--A---...---......---------T-------------A..---------------C-----------------------------C-AT--- 5373
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A--------T...CA---------C------AAC---------------A--......-TA-C-...--A--A---...-GG......---------A----------A--A..-A----A--------T--G----------G------G---C-G------CCA 5536
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A------GYT...CA-----------------A----------------A--......--G-C-...GG---A---...-GC......--G---------G----------A..C--------------T-----G---------------G--A------G---G 5202
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......TTG-C-...GG---A---...-GC......--G--------------------A..C--------------T-----G-------------C-----------G---G 5103
35_AD.AF.07.169H -------------T...CA---------C-----C----TC------------A--......------...GG---A---...-TC......--GG-----T--G-----C----A..T-----T--------C--C---------------CC---GC------G---- 5101
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A------G-T...CA---------------C-A----------------A--......-TA---...GG---A---...-GC......--G--------TG----------A..CA-------------T-----G-----C-------G-----------A---C 5107
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T-A---------..------------------C-A----------------A--......----C-...-GC--A---...-TG......--G------C-------------A..T--------------------G--G----------------------A---C 5092
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----C---------...CA---------------C-AT--------G------A--......CA----...-----A---...-T-......---------AAT-----------A..-T-------------C-----------C-------C----C------A---A 5324
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------T...CA------------A----A---------------TA--......------...---------...---......--G------T--------------..------------------------------------G-----------T--A 5378
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------T...CA------------A----AC---------------A--......-T---G...-T-------...T--......--G------T--------------..------------------------------------G-----------T--A 5384
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----T-------T...CA---------------------------------TA--......-ACAT-...-G-------...---......-------------A---------A..GT-----------G----------------------------C--------- 5439
43_02G.SA.03.J11223 -R--A------G-Y...CA-----------------A----------------A--......-T----...GG---A---...-GC......--GC-------TG-----------..C--------T-----C--C--G-------------C-----------G---G 5426
44_BF.CL.00.CH80 ----A---------...CA---------------C-AT---------------A--......-T----...-----A---...-T-......-----------T-A---------A..CT----T--------T-----------C-------C----C---------GA 5343
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A--------T...CA-----------------A----------------A--......-T--C-...GG---A---...-TC......--GG-----C--G----------A..C--------T-----C--C--G-------------C-----------A---A 5887
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A---------...CA---------------C-AG---------------A--......-T----...-----A---...-TG......-----------TG----------A..CT----T--------C-----------C-------C----C----------A 5339
47_BF.ES.08.P1942 -T--A---------...CA---------------CAAT-------A-------A--......-T----...-----A---...A--......------------------------..---------------------------C-------GG-----G--------A 5343
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A------G-T...CA-----------------A----------------A--......-TA-C-...GG---A---...-GC......--G---------C----------A..C--------------------G------A----A-C-----------G---G 5106
49_cpx.GM.03.N26677 ----A--------T...CA---------C-----C-AC---------------A--......-TC---...-----A---...-GG......--G---------------C----A..-A-------------T--------------------G--------C---C-G 5323
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T-A--------T...CA--A--------------A----------------A-C......-TA-C-...GG---A---...-GC......--G---------------C----A..T--------------T------------------GGG---C----C--TGC- 5108
O.BE.87.ANT70 --T---------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--......-AC-C-AGAGGA--AG--AGA.........---------T------------GA..GG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC------AT--- 5958
O.CM.91.MVP5180 ----A-------C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--......CTC-C-TCTA-C-CA---GGAAG-GGAAGA---------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC------AT--- 5942
O.CM.96.96CMA102 --A----A------...CA---T--------A--C-AC-----T--------AA--......-T--CWTCTA-C-CA---GAAAG-GGAAGA---------T------------GA..GG-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CCM-----AT--G 5403
O.CM.98.98CMA104 --A-A--A---GC-...CA---T--------A--C-AG-----T--------AA--......-AC-C-TCTA-C-CA---GGAAG-GGAAGA---------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT--- 5399
O.CM.99.99CMU4122 -------A----C-...CA---T--------A----A------T--------AA--......-AC-C-TCTA-C-CA---GGAAG-GGAAGA---------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT--G 5398
O.FR.92.VAU --A-AA-A----C-...CA--AT--------A--C-A------T--------AA--......-T--C-TCTA-CGCA---AGAAG-GGAAGA---G-----T--CA--------GA..-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC------A-GC- 5479
O.SN.99.99SE_MP1299 -------A---GC-...CA---T--------A--C-A------T--G-----AA--......--C-C-TCTA-C-CA---GGAAG-GGAAGA---------T------------GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC------AT--G 5966
O.US.97.97US08692A T----A-A---GC-...CA---T--------A--C-A------T--------AA--......-AC-C-TCTA-C-CA---GGAAG-GGAAGA---------T--------C---GA..GA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCTG--CC-------T--G 5364
O.US.99.99USTWLA --A-A--A----C-...CAC-AT--------A--C-AG-----T--------AA--......-TC-C-TCTA-C-CA---GGAAG-GGAAGA---G-----T--------C-A-GA..GA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC------AT-CC 5396
N.CM.02.DJO0131 --T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--------------GA--......----CT...-G-G-----............--G---------------------..-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-ATGGA 5404
N.CM.04.04CM_1015_04 --T-A---------...CA--AT--G-----T--C-AG--C-----------GA--......----CT...--A------............------------------------..-T-------------T--------------A--C-----A-----C-AT--G 5403
N.CM.06.U14842 --T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA--......----CT...--A------............--G---------------------..-T----------------C--------C--A--C--G--A-----C-AT--G 5405
N.CM.95.YBF30 --T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C......----CT...--A------............--G------A--------------..-T-------------T-----------C--A--------A-----C-AT--- 5492
N.CM.97.YBF106 --T-A---------...CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA--......----CC...--A------............--G---------------------..-T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT--G 5490
N.FR.11.N1_FR_2011 --T-A---------...CA---T--G-----C--C-AG--C-----------GA--......----CT...--A------............--G-------------T-------..-T-------------T--C--------C--A--------A-----C-AT--- 5299
P.CM.06.U14788 --T-AA-Y------...CA--AT--------A--C-A------T--------TA-C......TTG......ACACCCTCTCGAAG-GGAAGG---C-----C------------GA..T--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A----A---- 5378
P.FR.09.RBF168 --T-AA-T------...CA--AT--------A----AY-----T--------TA-A......TTG......-CACCCTCTCGAAG-GGAAGG---C-----C-A----------GA..C--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A----A---- 5943
CPZ.CD.90.ANT --GCT-------CA...CA--AT---CAC--A---GCT--------G---..........................................G--C-----C--C-----CG--GA..-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C-AT--C 5334
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T-A------G--...CA------------C--C-AT---------------A-A..................-ACCCTCAGAG-AGAAGG---G-----A---A----G---GA..CT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C-AT--G 5443
CPZ.GA.88.GAB1 -CT-----------...CA---T---C-------C-AG---------------A-C..................CTCCC-CAAAG-AGAAGATCC------T---A--------GA..C--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T-----AT--- 5965
CPZ.TZ.00.TAN1 G-GCTT------C-...CAC-ATC-CCA---T---ATC--C-----------ATCA.........................................--A-T--CA--------CA..GG---CA--A---G-A---------GC-GCA---G----AC-------A--C 5540
CPZ.US.85.US_Marilyn ----TT--------...CA--AT--G-----C---AAT--------G-----GA--......T-CTTGGCAAG---A-CTCCTCA-GGGAGA--G------T-------------A..CA----------------G--------C--------G--------C-AT--- 5973

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
95



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 TGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAA...............GTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGG......AGACAG......CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCA..... 6040
Tat exon 1 _C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__.__.__.__.__.__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__.__.__R__Q__.__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__.__.__D__S__.__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----C--C-------------A------T-C-...............AG---C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......------......------G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-C--G--C--..... 5247
A1.ES.06.X2110 -----C--C-----A-------A----------...............-C---C--TC-G-AC----G-------------------------------......------......---------A---C-----G--A-A--GA-------A--C--A--C--..... 5277
A1.GE.99.99GEMZ011 --T--C----------------GG---------...............C----C--TC---A-----G-------------------------------......-----C......A--T-CG--A---C---C-G----A--GA-------AT-C--A--C--..... 5223
A1.IT.02.60000 --T--C----------------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......----GC......A-----G--A---C--------A-A--GA-------AA-C--A--C--..... 6044
A1.KE.06.06KECst_001 --T--C----------------A--------C-...............-----C--TT-G-AC----G-------------------------------......------......------G--C---C---A------A--GA-------AA-C--G--C--..... 5236
A1.RU.08.PokA1Ru --T--C----------------GG---------...............-----C--TC---A-----G-------------------------------......-----C......A----CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-C--A-----..... 5542
A1.RW.93.93RW037A --T--C----------------A----------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......------......------G-CA---C---AGG----A--GA-------AA-C--G--C--..... 6032
A1.SE.95.SE8538 --T-----C-----A-------A--------C-...............-C---C--TC-G-AC----G-------------------------------......-A----......------G--A---C----GG--A-A--GA-------AA-C--A--C--..... 5238
A1.TZ.01.A341 -----C----------------A---C------...............-C---C--TT-G-AC----G-------------------------------......-AG---......------G--A---C----GG--A-A--GAC------AA-C--G--CG-..... 5241
A1.UA.01.01UADN139 --T--C-------G--------GG---------...............A----C--TC-G-A-----G-------------------------------......----CC......A----CG------C---C-G----A--GA-------AA-A--A-----..... 5238
A1.UG.99.99UGA07072 --TC-C----------------A------T-C-...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......------......-------------C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C--..... 5238
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --T--C------T-T-------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......----GA......--T---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-C--A--CA-..... 5480
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------A----------...............AGG--C--TC---AC----G-------------------------------......----CC......------G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-C--G--C--..... 5379
A2.CM.01.01CM_1445MV --T---------GTT-------GG---------...............--G--C--TT---AC----G-------------------------------......----CC......---------C--TC---A-G----A--GAC------AA-C--G-----..... 5238
A2.CY.94.94CY017_41 --T---------CGC-------A---------G...............T-G--C--T----AC----G---------------C--------------A......C---CC......-------AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-C--A--C--..... 5396
B.AR.04.04AR143170 -------------G-------------------...............-----C-------------G-------------------------------......------......-------------C--GCG---------GC------------------..... 5240
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------GA------------------...............--C-----Y-C--A---------------T---------------------......------......-------------C---AG-----G------R----------T-----..... 5253
B.BO.99.BOL0122 --------C------------------------...............--------T----A-----G-------------------------------......------......---------T---C--CAG------------------T-C-----C--..... 5259
B.BR.06.06BR1119 --------C------------------------...............-------------------G-------------------------------......------......-------------C---AGG-----C-G---------T----------..... 5450
B.CA.07.502_1191_03 --------------A--C---------------...............-----C-------A---G-G----------------------------A--......------......---------T---C---A-G----A---T-G-------GC--------..... 5469
B.CN.09.1121 ----------------------A----------...............---------C-G-A-----G-------------------------------......------......-------------C---AGG-----C-C--------A-AG--G-----..... 5278
B.CO.01.PCM001 -----------------C---------------...............----------C--A-----G-------------------------------......------......---------T------CAG-----A---T------G---C--------..... 5241
B.CU.99.Cu19 ------------C----C---------------...............----------C--A-----G------A------------------------......------......------------------G-----G-------------AGA-------..... 5586
B.CY.09.CY266 -------------TA------------------...............C-A-----T-CG-G-------------------------------------......------......---------A---C---AG--T--G--------------------C--..... 5244
B.DE.86.D31 --------------A--C---------------...............----------C--A-----G-------------------------------......------......-------------C-G-AG------------------T----------..... 5585
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------C-----------...............-----------G-A-----G-------------------------------......------......---------C---C---AG-----G------------T----------..... 5404
B.DO.05.05DO_160884 --------------R-------W----------...............-----C---RY--A-------------------------------------......------......------M-----G----AG---------Y--------T----------..... 5250
B.EC.89.EC003 -----------------C---------------...............----------C--A-----G-------------------------------......------......---------A---C----G-----A---A--------T-C--------..... 5164
B.ES.09.P2149_3 -------------G---C---------------...............C----C----C--G-----G-------------------------------......------......------G--C---C----G--G---------------T-------C--..... 5495
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------Y-----------...............----------C--M-----G-------------------------------......------......---------C---C---AG---A-----G--------T----------..... 5247
B.GA.88.OYI_397 -------------G-------C----C--T---...............----------C--A-----G---------T---------------------......------......-------------C---AG-----A------------T----------..... 5582
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------T------------...............---------TC--G-----G------T------------------------......------......-------------C-A-AG-----G-A-----------AAA-------..... 5238
B.HT.05.05HT_129389 --T--C-------R--------A----------...............-----C---T---------G----------------------------A--......------......---------R--TC---AR-------------------AG--------..... 5246
B.IN.x.11807 -----------------C---------------...............-------------------G------------A------------------......------......A-----C------C---CG--T----AGA--------T--T-A--C--..... 5386
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------GC------------------...............-----C-------------G-------------------------------......----C-......------C------C-G-AGG----TC----------AT----A-----..... 5247
B.JP.05.DR6538 -----------------C---------------...............----------C--A-----G-------------------------------......------......------G--C---C---AGG-----------------T-------C--..... 6046
B.KR.04.04KMH5 --------------------T--A-----T---...............-----C-------A-----G---------A-A-------------------......------......-------------C----G---A-A---A--------T-------C--..... 6017
B.MM.99.mSTD101 -----------------CAAT-GCT----TA--AGTGCTGCTTCATGCAG-----------A-----G-----------T------------------A......-----A......GACGA-CAGC---C---AG----C------------------T-----..... 5444
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------...............----------C--G-----G-------------------------------......------......---------A---C----G------------------TA---T-----..... 5604
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------G---------A----------...............T-G--C---G---------G-------------------------------......------......------GC-----C---AG-----A------------A----------..... 5506
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------C------------------------...............--C--C------T------G-------------------------------......------......-------------C---AGG----TC----------------G-----..... 5247
B.RU.04.04RU128005 --T------------------------------...............-------------A-----G-------------------------------......------......---------T---C-----G----G--G---------T-C--------..... 5530
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------C---------------...............-------------A-----G-----------T------------------A......------......-----------------AG----------------G------------..... 5253
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------C----------------Y---...............--G--C-------------G-----------G----------------A--......------......-------------C--GAG---------T--------T-------C--..... 5259
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------A--------G---------...............--C--------G--------A------------A-----------------......------......---------A---C-------------------------GA-------..... 6040
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------...............-----------G-----G-G-------------------------------......------......---------C---C---AG-----G--G---------TAC-----C--..... 5265
B.US.11.ES38 ---------------------------------...............-----C-------------G------------A------------------......------......-------------C---AGG-----C--A-A------T-C--------..... 5974
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------...............-C-----------------G------A------------------------......------......-----------------AG------------------T-C--------..... 5241
B.YE.02.02YE507 --------C-----------------C--T---...............--G-----T-C--------G-------------------------------......------......---------C---C---AGG-----------------T-C--------..... 5256
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------...............----------CG-A-----G----------GT-------------------......------......------C------C---AG-----G----------G-T-C-----C--..... 5474
C.AR.01.ARG4006 --------------A--CA---A------T---...............-----C--TC-G-------G---------T---------------------......------......--------C----C--CT-G-G--G--GA-------AACCT-A-----..... 5223
C.BR.04.04BR013 --T----------GC--CA-T-A------T---...............-----C--TC-G-------G---------T---------------------......------......--------C---TC-TCA-G----G--GA-------AA-CT-A-----..... 5503
C.BW.00.00BW07621 ----T---C----GT---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T--A------------------......-----A......------CAC----C--CAGG----A--GA-------AA-C--A-----..... 5392
C.CN.98.YNRL9840 --T---------T-C---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------------......----G-......--------C----C-----G----G--GA-------AA-CT-A-----..... 5226
C.CY.09.CY260 --T---------T-C--C----AC-----T-T-...............-C------TCAG-------G---------T--A------------------......------......-----C--C----C--GA------G-AGA--------A-CT-A-----..... 5262
C.ES.07.X2118_2 --T---------T-T---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G------A--T---------------------......------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----..... 5455
C.ET.02.02ET_288 --T---------------A---A------T-C-...............-----C--TC-G-------G-------------------------------......------......-----C--C----C--CA-G----G---GC-------A-C--A-----..... 5241
C.GE.03.03GEMZ033 ----T---C-----A--C----A------T-C-...............-C---C--TC-G-------G---------T---------------------......------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----..... 5220
C.IL.98.98IS002 --T-T-------------A---A------T-T-...............-----C--TCAG-A---G-G---------T---------------------......------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--G-----..... 5373
C.IN.03.D24 --T-T--------GA---A---A------TGC-...............-----C--TC-G-------G---------TC--------------------......------......--------C----C-----G----G--GA------GAA-AT-G-----..... 6075
C.KE.00.KER2010 --T-----------A---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T------------------T--......-----A......------C------C--C--GT---G--GA--------A-CT-A-----..... 5220
C.MM.99.mIDU101_3 ------------CGC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------------......------......--------C----C-----G----G--GA-------AA-C--A-----..... 5393
C.MW.93.93MW_965 --T--C--C---CGC--C----AC-----T-T-...............-----C--GCAG-------G---------T---------------------......------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--------..... 5226
C.SN.90.90SE_364 --T---------CGC---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------------......------......--------CA---C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----..... 5208
C.SO.89.89SM_145 --T---------CTC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------------......------......--------C----C-----G----G--GA-------AA-C--A-----..... 5260
C.TZ.02.CO178 ------------C-C---A---A------T-T-...............-----C---CAG-------G---------T---------------------......------......------C-C-------CA-GT---G-AGA--------A-CA-A-----..... 5220
C.US.98.98US_MSC3018 --T---------TCC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------------......------......--------C----C--C--G----G--GA-------AA-CT-A-----..... 5214
C.UY.01.TRA3011 --T-T---------A--CA---A------T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------------......------......--------C----C--C--G----G--GA-------AT-C--A-----..... 5210
C.YE.02.02YE511 --T--C------GCC--C----AC-----T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------------......-----A......-----C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-CT-G-----..... 5214
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --T-----C-----A--CA---A------T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------------......------......--------C----C--CA-G-------GA-------AA-C-----C--..... 5443
C.ZM.02.02ZM108 ----T---C---T-T---A---A---C--T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T--A------------------......--T---......--------C----C--CA-G--ACA--GA------G-A-CT-G-----..... 6008
D.CD.83.ELI --TC------------------A--------C-...............-----C---T---AC----G-------------------------------......------......------G--C---C---AGG-G-----G---------T-C--A--C--..... 5585
D.CM.01.01CM_0009BBY --T---------C---------A----------...............C----C-------AG----G----------------------------A-A......G-----......------G--C---C---AGGT----------------T-C--G--C--..... 5238
D.CY.06.CY163 --T----------G--------A----------...............TGC--C--------G----G----------------------------A-A......G-----......---------C---C---AGG--A-A------------G-C--G--C--..... 5247
D.KE.97.ML415_2 --T-------------------A----------...............-----C--------G----G----------------------------T--......------......A--------T--TC---AGG-G-----G---------A-C--A--C--..... 5505
D.KR.04.04KBH8 ---------------------C-----------...............-----C---T---AG----G-------------------------------......------......---------C---C---AGG-GA----G---------T-C--------..... 5998
D.SN.90.SE365 --T-----------------T-A----------...............AA---C-----------G-G-------------------------------......------......---------A---C---AGG--A--------------T----G--C--..... 6056
D.TD.99.MN011 --T----------TT-------AC--------G...............C----C-------------G----------------------------A-A......---A-A......------G--CT--C---AG---A-A------------TGG--G--CA-..... 5263
D.TZ.01.A280 --T-------------------A------T---...............AA---C--------G----G-------------------------------......------......---------A---C----GG-GA----G---------A-C--A--C--..... 5240
D.UG.99.99UGK09958 --T--------------C----A------T---...............T-G--C--------G----G-------------------------------......------......---------A---C-----G-G-----GA--------A-C--A--C--..... 5238
D.YE.02.02YE516 --T-----------A--------C-----T---...............-----C--------G----G----------------------------A-A......G-----......---------T---C---A-G--A--------------T-C--G--C--..... 5250
D.ZA.90.R1 --TC------------------A---------G...............C----C------T-C----G---------T---------------------......------......-------A-C---C---C-G-GA----GA--------T-C--A--C--..... 5362
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T-------GTC---------------T-C...............CGC--C--T-C---G--G-G-------------------------------......------......------C--T---C--C--G----A-AGTA------AA----G--C--..... 5142
F1.AR.02.ARE933 --T---------CG---------------TT-C...............CGG--C--AGC-CGG--G-G-------------------------------......------......----AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-CT-G--C--..... 5333
F1.BE.93.VI850 --T---------CGA------------------...............TGG--C--T-C---G--G-G-------------------------------......------......----AC---A---C---A-G------AGTG------AA-------C--..... 5379
F1.BR.07.07BR844 --T---------CGC--------------TT-C...............TGG--C--T-C---G--G-G-------------C-----------------......--G---......----AC---A---C-----G--A------A-------A-CT-G-----..... 5820
F1.CY.08.CY222 --T---------------------------T-C...............TAC--C--TGC---G--G-G-------------------------------......------......----AC---A---C-----G--------AC-------A-C--G-----..... 5232
F1.ES.x.P1146 --T-----------T---------------T-C...............CAC--C--TGC---G--G-G-------------------------------......------CGACACA---AC---A---C---AG-----A--GTG------AA-C--G--C--..... 5322
F1.FI.93.FIN9363 ------------CG----------------T-C...............TGG--C--TGC---G--G-G-------------------------------......------......----AC---A---C---A-G------A-TA-------A-C--G--C--..... 5368
F1.FR.96.96FR_MP411 --T---------------------------T-C...............TGC--C--TGC---G--G-G-------------------------------......-----A......---------A---C-----G--------GC---A--AA-C--A--C--..... 5241
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A---------------T-C...............CAC--C--T-C---G--G-G-----A-------------------------......------......----AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-C--G--C--..... 6063
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------------...............CGG--C--T-C--TG--G-G-------------------------------......------......-----CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-C--G--C--..... 5498
F2.CM.97.CM53657 --T--C---------------------------...............T-G--C--T-C--GG--G-G-------------------------------......------......------------TC---A-G----G---TA------AA-C--G--C--..... 5232
G.BE.96.DRCBL -------------GTGT-GCTGCATTG...---...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C---C-G----A--GA-------A--C--G--C--..... 5996
G.CM.04.178_15 ------------GT--------GG---------...............-----C--TC-GGAC----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C--CAGG----G---A--------A-C--A--C--..... 5560
G.CN.08.GX_2084_08 ------------GT--------GG--C--T--G...............C----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......A-----GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-C--G--C--..... 5282
G.CU.99.Cu74 -------------GA-------GG-----T---...............AG---C--TC--CAC----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C--..... 5643
G.ES.09.X2634_2 ------------GT--------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-A---C......---------A---C------T-A-ACAGAC------AA-C--G--C--..... 5522
G.GH.03.03GH175G --T-----C---GT--------GG-----T---...............-----C--TT-G-AC----G-------------------------------......-AG--A......------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C--..... 6079
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------TA-------GG-----T---...............-----C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......-AG--C......---------C---C----G---A-A--GA-------AA-C--G--C--..... 5439
G.NG.09.09NG_SC62 ------------GT--------AC---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AC--C......A--------A---C-TCAGG------A-A-------AA-C--G--C--..... 5231
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 TGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAA...............GTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGG......AGACAG......CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCA..... 6040
Tat exon 1 _C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__.__.__.__.__.__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__.__.__R__Q__.__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__.__.__D__S__.__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__.__
G.PT.x.PT2695 ------------GT--------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G---CAC-GA-------AA-C--G--CG-..... 5981
G.SE.93.SE6165_G6165 --T-T-------GT--------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G----A-AGGC-------A-C--G--C--..... 5436
H.BE.93.VI991 --T--------------C----A----------...............T-A--C--TT---AG----G---------T-A-------------------......-----A......------G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--CT-A--C--..... 5428
H.BE.93.VI997 --T---------C----CA--------------...............T-G--C--TT---AG----G---------T---------------------......--C-G-......------GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-CA-A--C--..... 5363
H.CF.90.056 --T--------------C----A----------...............A-G--C--TT---AG----G------A--T---------------------......--C---......----AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA----A-----..... 5386
H.GB.00.00GBAC4001 --T-----------T--C----A----------...............T-G--C--TT---AG--G-G---------T---------------------......------......------G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-C--A--C--..... 5557
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --T-----C----G--------A--------C-...............T-G--C--TT---AG--G-G---------T---C-----------------......------......------GC-----C-TCTGG----A------------A-C--A--C--..... 5233
J.CM.04.04CMU11421 --T------------------------------...............--G--C--TT-G-AG--G-G---------T---A-----------------......------......------GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-CY-G--Y-G..... 5545
J.SE.93.SE9280_7887 --T-------------------A------T---...............--G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------......------......------TC-----C--CTGG----A------------A-CT-A--C--..... 5353
J.SE.94.SE9173_7022 --T-------------------A------T---...............--G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------......-----A......------TC-----C--CTGG----A---A--------A-CT-A--C--..... 5354
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --T-------------------A------T---...............C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G-----A--......------......---AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-C--A--C--..... 5231
K.CM.96.96CM_MP535 ------------CG--------A----------...............A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A--......----CC......-------C-A---C-T-C------G---AC-------A-C-----CG-..... 5235
01_AE.AF.07.569M --T--C--------A-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C--..... 5242
01_AE.CF.90.90CF11697 --T-----------A-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A---G-G-------------------------------......-A---C......------G--C---C--CAGG----A--GA-------AA-C--A--C--..... 5988
01_AE.CN.09.1119 --T--C--------A-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A---G-G-------------C-----------------......-AG--C......------G--A-------A-G----A--GA-------AA-C--G--C--..... 5273
01_AE.HK.04.HK001 --T--C-------TA----C--GG---------...............T-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C--G--G----G--GGC------AA-C--G--C--..... 5401
01_AE.JP.x.DR0492 --T--C-------GA-------GG---------...............C-A--C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......---------A---C-----G----A--GA-------CA-A--A--C--..... 6051
01_AE.TH.04.BKM --T--C-------TA-------GG---------...............C-A--C--TC---A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G-CA-A--GAC------AA-C--G--C--..... 5991
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --T--C--------A-------GG-----T---...............A-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G----A---GC-----GAA-C--A--CG-..... 5244
01_AE.VN.98.98VNND15 --T-----------A-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G----A--GA------GAA-C--A--CG-..... 5294
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --T-----------A--C----GG-----T-C-...............A-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G--C---C-----G-C-----GA-------AA-C--A--C--..... 5226
02_AG.CY.09.CY256 --T--C--------A--C----GG---------...............T-A--C--TC-G-A-----G------------------------AC-----......G---GC......---------A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--..... 5235
02_AG.ES.06.P1261 --T--C-------T---C--T-GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......G---GC......------G--C---C--C--G-C-----GA-------AA-C--G--C--..... 5476
02_AG.FR.91.DJ263 --T--C-------TA--C----GG-----T---...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G--A---C-----GTC-----GA-------AA-C--G--C--..... 5387
02_AG.GH.03.03GH181AG --T--C--------A--C----GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--..... 6063
02_AG.LR.x.POC44951 --T--C------GC---C----GG-----T---...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......-A--GC......------G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-C--G--C--..... 6034
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----C--------A--C----GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G--A---C-A---G-C-----GA-------AA-C--G--C--..... 5231
02_AG.SE.94.SE7812 --T--C-------TC-------GG---------...............T-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......-A--GC......------G--A---C-----G-C-----GACA------A-C--G--C--..... 5411
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --T--C------TT---C----GG---------...............T-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-C--G--C--..... 5236
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --TC-C-------TA--C----GG---------...............T-A--C--TC-G-A---G-G-------------------------------......-A--GC......A----CG--A---C-----GTC------AC-----G-A-C--G--C--..... 5236
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --T--C-------T---C----GG---------...............T-G--C--TT-G-AC--G-G-------------------------------......----GT......------G--A--TC-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--..... 5229
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------TC-----------...............-----------G-A-----G-------------------------------......------......-------------C---AG---A-------G------T-------C--..... 5265
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-TC----------------GG---------...............-----C--TC-G-A-----G-------------------------------......-A---T......------G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-CT-A--C--..... 5409
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T--------A----------...............AA---C--------G----G-------------------------------......----C-......---------C---C---AGG-------G---------A-C--G--C--..... 5421
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------A--------C-...............--G--C--TC---AC--G-G---------T---------------------......------......------CAG----C--CTGG----A---A--------A-C--G-----..... 6067
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------C---------------...............-----------G-A-----G-----------T------------------A......------......--------C----C---A-G----G--GAC------AA-CT-A-----..... 5374
08_BC.CN.06.nx2 C-----------CGC---A---AC--G--T-T-...............--A--C--TCAG-A-----G---------A---------------------......------......--------C----C-----G----G--GA-------AA--T-AA----..... 5978
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T--C-------GA-------A----------...............CAC--C---T-G-AC----G-------------------------------......-----A......------GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-C--A--C--..... 5244
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C--------GCA---A---A------T-T-...............-----C--TCAG------AG---------T---------------------......------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----..... 5418
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T-----------A--C----A----------...............CA------TC---AG----G---------T--A------------------......-----A......------CC----TC---C-G----A---A--------A-CA-A--C--..... 5403
12_BF.AR.99.ARMA159 --T---------CG---------------TT-C...............TGG--C---G---------G-------------------------------......------......-------------C---AGG---C------A-----------------..... 6044
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T--------------------------T---...............-----C-----------G-G-------------------------------......------......--------T---TC---C----------A--------A-CT-A--C--..... 5444
14_BG.ES.05.X1870 ------------CG--------GG-----T---...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......------G--C---C-----G--M-A--GA-------A--C--G--C--..... 5506
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T--C-------TA-------GG---------...............A-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--GC-C--..... 5435
16_A2D.KR.97.97KR004 --T----------G--------A------T-C-...............--G--C---C---AC----G-------------------------------......----CC......---------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-C--A--C--..... 5399
17_BF.AR.99.ARMA038 --T-T-------G----------------TT-C...............TGG--C--T-C--------G----------AA-------------------......------......---------C---C---AGG--A--C-C---------T-------C--..... 5253
18_cpx.CU.99.CU76 --T----------GA-------A------T---...............C-A--C--TT---AG----G---------T---------------------......------......-------C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-CT-A--C--..... 5344
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------T---...............C-G--C--T-C--AG--G-G-------------------------------......------......------G--C---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C--..... 5265
20_BG.CU.99.Cu103 ------------GT--------GG-----T---...............-----C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......-AG--C......------G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-C--G--C--..... 5505
21_A2D.KE.99.KER2003 --TC---------G--------A-------AT-...............AAG--C---T-G--G----G----------CG----------------A--......------......------C--C---C---AGG-GA----G---------T-C--G--C--..... 5244
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-T-------GT--------GG---------...............-----C--TC---A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--A--C--..... 5247
23_BG.CU.03.CB118 -------------T--------GG-----T---...............-----C--TC-G-A---G-G------A------------------------......-AG--C......------G--A---C----G-----A--GA-------AT-C--G--C--..... 5482
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T-------GT--------GG-----T---...............-----C--TT-G-AC----G-------------------------------......-AG--C......------G--T---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C--..... 5490
25_cpx.CM.02.1918LE -------------G---C-----------T---...............-----C--T----AG--G-G-------------------------------......--T--A......------G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-C--G--C--..... 5247
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------C---------AC--------G...............C----C--T-----C----G---------A---------------------......----CC......------G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-C-----C--..... 6044
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T----------G--------A----------...............CA---C--TT---AG----G---------T-T---------------A--A......------......-------C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-C--A--CA-..... 6030
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------C-----------...............-----------G-A-----G-------------------------------......------......---------C-------AG---A-----A-A------T----------..... 5405
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------...............-----C-------------G------------A------------------......------......---------A-------AG-----------G------T----------..... 5443
31_BC.BR.04.04BR142 --T--C-------GA--CA---A------T---...............--G--C--TC-G-------G---------T---------------------......------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----..... 5511
32_06A1.EE.01.EE0369 --T-------------------A-------T-C...............A-G--C---T---AC--G-G---------T-A-------------------......-----A......-------C-----C--CTGG----A---A--------A-C--GA----..... 5674
33_01B.ID.07.JKT189_C --T--C-------TA-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------C--C---C-----G----G--GA-------AA-C--GY----..... 5340
34_01B.TH.99.OUR2478P --T--C--------T-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A---C-----G----A--GAC------AA-C--A--C--..... 5241
35_AD.AF.07.169H --T--C-------TA---A-T-A------T---...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------------......------......---------A---C---A-GGGA----GA-------AA-C--A--C--..... 5239
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T-T------------C----GG---------...............-----C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G------C-----GTC-----GAC-------A-C--G-----..... 5245
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------C--------C-----------T---...............-----C--T-C--A---G-G------A------------------------......------......-------C----GC-----G-C-----GA-A-----CA----G--C--..... 5230
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------CG---------------TT-C...............TGG--C--T-C---G--G-G---------A---C-----------------......--G---......---------A---C---A-G--A-----TA-------A-C--G--C--..... 5462
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------C---------------...............----------C--------G-------------------------------......------......---------A---C---A----------TA-------A-C--G--C--..... 5516
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------G-------------------...............-----C--------C----G-------------------------------......------......---------T---C----GG-C------GC-------G----------AGCAG 5527
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------G-------------------...............-----C-------G-----G-------------------------------......----C-......-------ACC---C--CAG-----G-------------G---T-----..... 5577
43_02G.SA.03.J11223 --T--C-----------C----GG---------...............T-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------------......----GC......------G--A---C-----GYC-----GA-------AA-C--G-----..... 5564
44_BF.CL.00.CH80 ------------CG---------------TT-C...............TGG--C--TG-G--G--G-G-------------------------------......------......-----T---C---C---A-GTGA-----TA-------A-C--G--C--..... 5481
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --TC-C--------A-------AC------T-C...............AG---C--TT-G-AC----G-------------------------------......-A---C......------G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-C--A--C--..... 6025
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T---------CG---------------T---...............TGG--C--TG----G--G-G---------A---------------------......------......------G--C---C---A-G--------TA-------A-CT-G--C--..... 5477
47_BF.ES.08.P1942 --T--------G-GA------------------...............-----C-------------G-------------------------------......------......-------R-C---C---A-G-G---------------A----------..... 5481
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T--C--------A-------GG-------G-...............C-A--C--TC---A-----G-------------------------------......-AG--C......------G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-C--A--C--..... 5244
49_cpx.GM.03.N26677 --T-----------A-------A----------...............A-A--C--TC---AG--G-G------A--T-G-------------------......-----A......-------C-----C--CTGG----A---A--------A-CT-G--CA-..... 5461
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------G----A--------------...............-C-----------A-------------------------------------......------......---------A-------AG-----G-----------------------..... 5246
O.BE.87.ANT70 --------C----GA--C----A-------T-T...............---------G---G---G-GT--G--A-----------------------A......G--.........---...CC----GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C--..... 6090
O.CM.91.MVP5180 --------C----GA--C----A-------T-T...............----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A......---.........A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--..... 6077
O.CM.96.96CMA102 --------C----GC--C----A-------T-T...............----------C--G---G-GT--G--A-----------------------A......C--.........---...TC----GC-GCAGG-CA-TC-GA-A--A---A-CT-G--C--..... 5535
O.CM.98.98CMA104 --------C----GC--C----A-------T-T...............------C-TG-G-G---G-GT--G--A-----------------------A......C--.........---...CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-C--G--C--..... 5531
O.CM.99.99CMU4122 --------C-----A--C----A-------T-T...............----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------A......C--.........--T...CCC---GC-GCAC--CA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--..... 5530
O.FR.92.VAU --------C---C-A--C----A-------T-T...............C---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A......---.........A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--..... 5614
O.SN.99.99SE_MP1299 --------C---GCA--C----AC------T-T...............--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------A......C-G.........A---C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-AT-G--C--..... 6101
O.US.97.97US08692A --------C-----A--C----A-------T-T...............----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------A......C--.........--T-C-GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-CT-G--C--..... 5499
O.US.99.99USTWLA --------C----GT--C----A-------ATT...............----------C--AG--G-GT--G--A------------------------......C--.........A---C--C-A--GC-G-ACG-CA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--..... 5531
N.CM.02.DJO0131 ------------T-T--C----A---C--TATG...............TG---C----C--AG----G---------A--A------------------......--T--A......---------A---C-A---G----A---A--------A-C--A--C--..... 5542
N.CM.04.04CM_1015_04 --------------T--C----A------TGTG...............-----C----C--AG----G------------A------------------......--T--A......-------A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-C--A--C--..... 5541
N.CM.06.U14842 -------------GA----------WC--TAT-...............-----C----C--AG----G------------A------------------......--T-GA......--------GA---C-----G----A---A------G-A-C--A--C--..... 5543
N.CM.95.YBF30 -------------GA-------A---C---TT-...............TA---C----C--AG----G------------A------------------......--T--A......---------A---C-----G----A---G--------A-CT-A--C--..... 5630
N.CM.97.YBF106 --------------A--C----A---C--TATG...............TG---C----C--AG----G------------A------------------......--T--A......---------C---C-A-A-G----A-AGA--------A-C--A--C--..... 5628
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------GA-------A------TGTG...............TG---C-----G-AG----G---------A------K--------------......--T--A......-------------C-A---G----A---A------G-A-AT-A--C--..... 5437
P.CM.06.U14788 -----C--C---GCC--C----A-------T-T...............----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------A......C--AGA......-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-C--G-----..... 5516
P.FR.09.RBF168 -----C--C---GCC--C----A-------T-T...............----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------A......C--AGA......-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-C--G-----..... 6081
CPZ.CD.90.ANT --T--C------TGC-----T-AC-------CT...............C-C--C----C--A-----G---G--G--T----------------GAA-A......GCT-GAAGGAACA------C-A--GC-G-A-G----G-A-A-A------A-C--G-----..... 5478
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T---C-----------T-A------TAT-...............C----C--T-C--AG----G------------------------------A......G-G.........A------A-C--GC-TC--G--A----GA-A--A-G-A-C-----CG-..... 5578
CPZ.GA.88.GAB1 --------C---GCT-----T-A---C--TAT-...............TA---C----C--A-----G------A-----------------------AACCACA---.........-----C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A----A--C--..... 6106
CPZ.TZ.00.TAN1 --T--C--------A--C-------------C-...............-----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-A..................G----C-A-T--GC-GTAC-----AC--A-A------A-C--G--CG-..... 5672
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C--------------------C--TGTG...............--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------......G-G-GA...CGCA------C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-C-----CGC..... 6114
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
B.FR.83.HXB2 .........................AAGCA..........GTA...AGT......AGT...........................ACATGTA..ACG.........CAACCTATACCAATAGTA...............GCA...............ATA.......... 6088
Tat exon 1 __.__.__.__.__.__.__.__.__K__Q
Vpu _T__.__.__.__Q__P__I__P__I__V__.__.__.__.__.__A__.__.__.__.__.__I__.__.__.__
Rev exon 1 .__.__.__.__.__.__.__.__.__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .........................-----..........---...---......-TA...AGT......ATT...TAGT.....-T-----..-T-.........ACT---T-GGA---CTGG...............T--...............---.......... 5305
A1.ES.06.X2110 .........................-----..........---...---......-T-...AGT......AGT......T.....-------..-T-.........TCT---T-GTAT--CTGG...............---...............---.......... 5332
A1.GE.99.99GEMZ011 .........................-----..........---...---.....................ACT...AAAT.....-A-----..-T-.........AC----T--GA---CTAT...............---...............---.......... 5275
A1.IT.02.60000 .........................--C--..........---...---.....................ACT...CAAT.....-G-----..-T-.........AGC---C-G-A---CTGT...............---...............---.......... 6096
A1.KE.06.06KECst_001 .........................-----..........---...---......-TC...AGT......AAT...TAGT.....-------..-T-.........--G---T-GGA---TTGG...............---...............---.......... 5294
A1.RU.08.PokA1Ru .........................-----..........---...---.....................ACT...AAAT.....TA-----..-T-.........TT----T--GT---TTGT...............---...............---.......... 5594
A1.RW.93.93RW037A .........................-----..........---...---......---...AAT......AAT...TAGT.....-------..-T-.........TCT---T--GA---CTGT...............---...............---.......... 6090
A1.SE.95.SE8538 .........................-----..........---...---......-T-...AGT......AGT...GAGT.....-T-----..-T-.........TCTG--T--GA---CTCTGCTTTAGAAATCTGGT--...............---.......... 5311
A1.TZ.01.A341 .........................-----..........---...---......-TC...........................-G-----..-T-......GTGTCG---T-G-AC--CTGC...............---...............---.......... 5292
A1.UA.01.01UADN139 .........................-----..........---...---.....................ACT...AAAT.....-A-----..-T-.........AC----T--GA---CTAT...............A--...............---.......... 5290
A1.UG.99.99UGA07072 .........................-----..........---...---......---...AGT.......AATTAAGT......-T-----..-T-.........ACT---T-GGA---CTCT...............---...............---.......... 5297
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .........................-----..........---...---.....................ATT...AAGT.....-G-----..-T-.........AC----T-GGA---CTGT...............---...............---.......... 5532
A2.CD.97.97CDKTB48 .........................-----..........---...---......---...AGTAAT.........CAAT.....-T-G---..-T-.........TC----T--G-----C-G...............T--...............---.......... 5437
A2.CM.01.01CM_1445MV .........................G----..........---...---......---...AATAAG.........TAAT.....-T-----..-T-.........-TG---T--G-----T-G...............T--...............---.......... 5296
A2.CY.94.94CY017_41 .........................-----..........---...---......---...AGTAAT.........TAAT.....-T-----..-T-.........TT----T--GT----T-G...............---...............---.......... 5454
B.AR.04.04AR143170 .........................-----..........--G...---......---...........................------G..-T-.........------T---AG----C-...............---...............---.......... 5288
B.AU.04.PS1038_Day174 .........................-----..........--R...---......---...........................-A-----..-T-.........---T-CT--AMT---T--...............---...............---.......... 5301
B.BO.99.BOL0122 .........................-----..........--G...---......---...........................-T-----..-T-.........---T--T--AT----T--...............---...............---.......... 5307
B.BR.06.06BR1119 .........................-----..........---...---......---...........................------G..-T-.........-TGG--T---A----AC-...............---...............---.......... 5498
B.CA.07.502_1191_03 .........................-----..........---...---......---...........................-T-----..-T-.........------T--G-C---T--...............---...............---.......... 5517
B.CN.09.1121 .........................G----..........---...---......---...........................------G..-T-.........---G--T---A-G--T--...............---...............---.......... 5326
B.CO.01.PCM001 .........................-CT--..........---...---......-C-...........................G-C----..-T-.........--CG--T---A----TC-...............---...............---.......... 5289
B.CU.99.Cu19 .........................-----..........--G...---......---...........................-------..-T-.........--TT--T---AG---T--...............---...............---.......... 5634
B.CY.09.CY266 .........................-----..........---...---......---...........................C------..-T-.........AC---CT--GT----T--...............T--...............---.......... 5292
B.DE.86.D31 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T--T---A-G---C-...............---...............---.......... 5633
B.DK.07.PMVL_011 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T--C--TAC---T--...............---...............---.......... 5452
B.DO.05.05DO_160884 .........................-----..........---...---......-A-...........................-------..-T-.........--CT--W---A-G--A--...............---...............---.......... 5298
B.EC.89.EC003 .........................-----..........---...---......-A-...........................-T-----..-T-.........A-C---T--GA-T--TC-...............---...............---.......... 5212
B.ES.09.P2149_3 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........--G---T--GT----T-G...............T-C...............---.......... 5543
B.FR.92.92FR_BX08 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T--T--GA----T--...............---...............---.......... 5295
B.GA.88.OYI_397 .........................-----..........---...---......-A-...........................-------..-TA.........T-CT--T---A----T--...............---...............---.......... 5630
B.GE.03.03GEMZ004 .........................-----..........---...---......---...........................------G..-T-.........-TTG-CT--AAT---T--...............---...............---.......... 5286
B.HT.05.05HT_129389 .........................-----..........--G...---......---...........................-Y----R..-T-.........---T-YT--YAWR--T--...............---...............---.......... 5294
B.IN.x.11807 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........-----CT--GT-T---C-...............---...............---.......... 5434
B.JM.05.05JM_KJ108 .........................G----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T--T--GAG---A--...............---...............---.......... 5295
B.JP.05.DR6538 .........................-----..........---...---......---...AAT.....................-------..-T-.........--G-T-T--GA----TC-...............---...............---.......... 6097
B.KR.04.04KMH5 .........................-----..........---...---......-A-...........................------G..-T-.........------T--GT-------...............---...............---.......... 6065
B.MM.99.mSTD101 .........................-----..........---...---......---...........................-T-----..-T-.........---G--T--ATC--TTGG...............---...............---.......... 5492
B.NL.00.671_00T36 .........................-----..........---...---......-A-...........................-T-----..-T-.........---T--T--A--------...............---...............---.......... 5652
B.PE.07.502_2649_wg8 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........A-TA--T--GG-------...............---...............---.......... 5554
B.PY.03.03PY_PSP0115 .........................-----..........---...---......-A-...........................-Y---C-..-T-.........---T--C--GTC---T-C...............T--...............---.......... 5295
B.RU.04.04RU128005 .........................--T--..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T-CT--GMR----C-...............---...............---.......... 5578
B.TH.00.00TH_C3198 .........................-----..........---...---......-A-...........................-A-----..-T-.........---A-CT--A-C--TT--...............---...............---.......... 5301
B.TT.01.01TT_CRC50069 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T-CT--SW-----C-...............---...............---.......... 5307
B.TW.94.TWCYS_LM49 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........--G---T---AT---T--...............---...............---.......... 6088
B.UA.01.01UAKV167 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T-CT---AG-C--C-...............---...............---GTAGCATTGA 5323
B.US.11.ES38 .........................G----..........---...---......---...........................-T-----..-T-.........-C-T-CT--TAC------...............T--...............---.......... 6022
B.UY.02.02UY_TSU1290 .........................-----..........---...---......-A-...........................-T-----..-T-.........---T------A-----C-...............---...............---.......... 5289
B.YE.02.02YE507 .........................---T-..........---...---......---...........................-------..-T-.........------C---ACT---C-...............---...............---.......... 5304
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .........................-----..........---...---......---...........................-A-----..-T-.........---T--T--GT-------...............---...............---.......... 5522
C.AR.01.ARG4006 .........................G----..........---...---......-T-...CCATAG.................C-G----.........................TGT---AM...............WT-GATTATAGATTAGGA---.......... 5279
C.BR.04.04BR013 .........................-----..........---...---......-T-...CAATAG.................T-G-----..-T-.........-T-GACT--A--TATAG-...............-T-GATTATAGATTAGGAG--.......... 5573
C.BW.00.00BW07621 .........................-----..........---...---......-C-...AAATAG.................T-G-----..-T-.........AT-GAGT--AT-GCT-C-...............-T-GATTATAGAATAGGAG--.......... 5462
C.CN.98.YNRL9840 .........................-----..........---...---......-TC..............................----..-T-.........TT-GGG...........................AT-GATTATAGATTAGGA---.......... 5274
C.CY.09.CY260 .........................-----..........---...---......-C-...AAATAG.................T-G-----..-T-.........ACTGG-T--AT-GA-AA-...............-T-GATTATAAAATAGCAG--.......... 5332
C.ES.07.X2118_2 .........................-----..........---...---......-TA..............................----..-T-.........TT-GAGT--TTGGY--A-...............-T-GATTATAGATTAGGAG--.......... 5515
C.ET.02.02ET_288 .........................-----..........---...---......-TC...AAATAA.................T-G-----..-T-.........TTTAG-T-TA--GA-AG-...............-T-GATGCTAGAGTAGGA---.......... 5311
C.GE.03.03GEMZ033 .........................-----..........---...---......-C-...ATATGG.................T-TG----..-T-.........TT-GACT-.TT-GC-AA-...............-T-GATTATAGATTAGGA---.......... 5289
C.IL.98.98IS002 .........................-----..........---...---......-CC...ACATAG.................T-G-----..-T-GTAGACTTA-T-GACT---T-GA-AA-...............-T-GATTATAGATTAGCAG--.......... 5452
C.IN.03.D24 .........................-----..........---...---......-TC..............................----..-T-.........TT-GA-...........................TT-AATTATAAATTAACAG--.......... 6123
C.KE.00.KER2010 .........................-----..........---...---......-TA..............................----..-T-.........TT-GA-T---T-GC-AG-...............-T-GATTATAGATTAGGAG--.......... 5280
C.MM.99.mIDU101_3 .........................-----..........---...---......-T-..............................----..-T-.........TT-GAG...........................AT-GATTATAGATTAGGAG--.......... 5441
C.MW.93.93MW_965 .........................-----..........---...---......-C-...CAATAG.................T-G-----..-T-.........TT-GAGT--ATTGC-AA-...............-T-GATTATAGATTAGGAG--.......... 5296
C.SN.90.90SE_364 .........................-----..........---...---......-CC...AAATAG.................T-G-----..-T-.........GT-GA-T---T-GC-AA-...............-T-GATTATAGATTAGGAG--.......... 5278
C.SO.89.89SM_145 .........................-----..........--G...---......-TC..............................----..-T-.........TT-AA-T--TT-GC--G-...............-T-GATTATAGAATAGCA---.......... 5320
C.TZ.02.CO178 .........................G----..........---...---......-A-..............................----..-T-.........GT-GACT-CTT-GA-.....................GATTATAGATTAGGAG--.......... 5274
C.US.98.98US_MSC3018 .........................-----..........---...---......-TA..............................----..-T-..................TTGT---A-...............-T-GATTATAGAATAGGAG--.......... 5265
C.UY.01.TRA3011 .........................-----..........---...---......-T-...CAATAG.................T-G-----..-T-.........TT--AAT-CAT-GA-AAG...............AT-GACTATAGATTAGCAG--.......... 5280
C.YE.02.02YE511 .........................-----..........---...---......-CA...AGTAGT..................-G-----..-T-.........TT-GA-T---T-GC-AA-...............-T-GATTATAGAATAGGA---.......... 5283
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .........................-----..........---...---......-C-...TAAAAG.................T-G-----..-T-.........AT-GA-T--TATGC--G-...............-T-GATTATAGAATAGGAG--.......... 5513
C.ZM.02.02ZM108 .........................-----..........---...---......-C-...AATAGT..................-G-----..-T-.........ATTAA-T---T-GA-AA-...............-T-GATTATAAAATAACAG--.......... 6077
D.CD.83.ELI .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........------T--GGG---A--...............---...............---.......... 5633
D.CM.01.01CM_0009BBY .........................--A--..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T--T--GAG---T--...............---...............---.......... 5286
D.CY.06.CY163 .........................G----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T--T--GAG---T--...............---...............---.......... 5295
D.KE.97.ML415_2 .........................-----..........---...---......--GT..........................---A---..-T-.........A-TG--C--GAG---TC-...............---...............---.......... 5554
D.KR.04.04KBH8 .........................-----..........---...---......-AC...........................-T----G..-T-.........------G--GTG---..................---...............---.......... 6043
D.SN.90.SE365 .........................--A--..........---...---......-A-...........................-T-----..-T-.........--GT--T--GA----T--...............---...............---.......... 6104
D.TD.99.MN011 .........................G----..........--G...---......---...........................------G..-T-.........------T--GTG---T--...............---...............---.......... 5311
D.TZ.01.A280 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........AC----T--GAG---AC-...............---...............---.......... 5288
D.UG.99.99UGK09958 .........................-----..........---...---......---...........................------G..-T-.........---T--T--GAG---T--...............---...............---.......... 5286
D.YE.02.02YE516 .........................--A--..........---...---......---...........................-T-----..-T-.........---A-CT--GAG---T--...............T--...............---.......... 5298
D.ZA.90.R1 .........................G----..........---...---......---...........................T------..-T-.........------T--GTG---T--...............---...............---.......... 5410
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .........................G----..........---...---......---...........................-T-----..-T-.........TCTTA-T-GTT--C-....................................---.......... 5184
F1.AR.02.ARE933 .........................-----GTAAGTATTGT--...---......---...........................-T-----..-T-.........TC-TACT-GTT-GC-A--...............-GC...............---.......... 5391
F1.BE.93.VI850 .........................-----GTAAGTAGTGT--...-A-......---...........................-T-----..-T-.........TC-TA-T-GTT-GC-A--...............-GG...............---.......... 5437
F1.BR.07.07BR844 .........................-----GTAAGTACTGT--...-A-......---...........................-T-----..-T-.........-CTGA-T--TT-GC----...............AGC...............---.......... 5878
F1.CY.08.CY222 .........................-----GTAAGTATT.--T............TAGT..........................-------..-T-.........AC-AA-T-GTT-GC-A--...............--G...............---.......... 5287
F1.ES.x.P1146 .........................G----GTAAGTATTGT--...---......--C...........................-TC----..-T-.........TC--A-G--TT-GC-A--...............-TG...............---.......... 5380
F1.FI.93.FIN9363 .........................-----GTAAGTATTGT--...---......---...........................GT-----..-T-.........TC-GA-T-GTT-GC-A--...............A-G...............---.......... 5426
F1.FR.96.96FR_MP411 .........................G----GTAAGTATT................-TAGT.........................-T-----..-T-.........TCCAA-C-GTATG--T--...............T--...............---.......... 5294
F1.RO.96.BCI_R07 .........................-----GTAAGTATTGT--...---......---...........................-T-----..-T-.........TC--A-G--TT-GC-A--...............--G...............---.......... 6121
F1.RU.08.D88_845 .........................G----GTAAGTATTGT--...-A-......--C...........................-T-----..-T-.........AC-GAA---AT----A--...............-G-...............---.......... 5556
F2.CM.97.CM53657 .........................-----..........---...---......--C...........................-T-----..-T-.........TC-T--T-G-T--C-A--...............---...............---.......... 5280
G.BE.96.DRCBL .........................-----..........---...---......--A...AATAAA.........TAGT.....-G-----..-T-.........-----AC--GA----TCT...............---...............---.......... 6054
G.CM.04.178_15 .........................-----..........---...---......---...CATAAT.........TAGT.....-T-----..-T-.........-T---AC---AG----CT...............---...............---.......... 5618
G.CN.08.GX_2084_08 .........................-----..........---...---...............ACT.........AAT......------G..-T-.........--G--AT--GA-----CT...............---...............---.......... 5333
G.CU.99.Cu74 .........................-----..........---...---......-C-...GACAAT.........TAGT.....CT-----..-T-.........A-GT-AT--GA----TCT...............---...............---.......... 5701
G.ES.09.X2634_2 .........................G----..........---...---......---...AATAAT.........TAGT.....-T-----..-T-.........-----AT--GA-----CT...............--G...............---.......... 5580
G.GH.03.03GH175G .........................-----..........---...---......---...AATAAT.........TATT.....-T-----..-T-.........---T-CT--GA----TCT...............---...............---.......... 6137
G.KE.93.HH8793_12_1 .........................-----..........--G...---......---...AATAAT.........TAGT.....-T-----..-T-.........---T-AT--GA----TCT...............---...............---.......... 5497
G.NG.09.09NG_SC62 .........................-----..........---...---......--C...TATAAT.........TAGTAT......----..-T-.........---T-AT--GA-----C-...............---...............---.......... 5288
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
B.FR.83.HXB2 .........................AAGCA..........GTA...AGT......AGT...........................ACATGTA..ACG.........CAACCTATACCAATAGTA...............GCA...............ATA.......... 6088
Tat exon 1 __.__.__.__.__.__.__.__.__K__Q
Vpu _T__.__.__.__Q__P__I__P__I__V__.__.__.__.__.__A__.__.__.__.__.__I__.__.__.__
Rev exon 1 .__.__.__.__.__.__.__.__.__S__
G.PT.x.PT2695 .........................-----..........---...---......---...AATAAT.........TAGT.....-T-G---..-T-.........---T-AT--GG----T-T...............---...............---.......... 6039
G.SE.93.SE6165_G6165 .........................-----..........--G...---......--A...AAAAAT.........TAGT.....-T-----..-T-.........--GT-AT--GT----T--...............---...............---.......... 5494
H.BE.93.VI991 .........................-----..........---...---......-AC...............................A--..-...........ATGAA----TT-GG-A--...............-G-...............---.......... 5470
H.BE.93.VI997 .........................-----..........---...---......-TC.........................CTG------..T.................---AT-GG-A--...............-G-...............---.......... 5405
H.CF.90.056 .........................-----..........---...---......-T-......................ATCAT-A-----..T.................---TT-GG-T--...............-G-...............---.......... 5431
H.GB.00.00GBAC4001 .........................-----..........---...---...............................ACCAT-A-----..C.................---TT-GG-A--...............-G-...............---.......... 5599
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........................GG---..........---...---......-AA...ACCAAT.........TGTT.....-T-----..-T-.........------T--GAT----C-...............---...............---.......... 5291
J.CM.04.04CMU11421 .........................G----..........---...---.........AAATCAATTAGT...............CTC----..-T-.........A-CT--T---A-----C-...............T--...............---.......... 5602
J.SE.93.SE9280_7887 .........................-----..........---...---.........AAATCAAGTAGC...............-T-----..-T-.........AT----T-G-A-----C-...............---...............---.......... 5410
J.SE.94.SE9173_7022 .........................G----..........---...---.........AACTTAATTAGC...............-T-----..-T-.........GT-T--T---A-------...............---...............---.......... 5411
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .........................-----GTAAGTAGTACC-...---......-T-...........................-------..-T-.........GT----T--...-C----...............-G-...............---.......... 5286
K.CM.96.96CM_MP535 .........................-----GTGAGTAGTGC--...---......---...........................-------..-T-.........GTGT-CT--...GC-A-T...............T--...............---.......... 5290
01_AE.AF.07.569M .........................-----..........---...---.....................AAA...AAAT.....-T-----..-T-.........AC----T-GGA---TAGT...............---...............---.......... 5294
01_AE.CF.90.90CF11697 .........................-----..........---...---.....................ATT...AAGT.....-T-----..-T-.........TC-G--T-G-A---CTAG...............---...............---.......... 6040
01_AE.CN.09.1119 .........................G----..........---...---.....................ACT...GAAT.....-T-----..-T-.........TC----T-G-A---TAGT...............---...............---.......... 5325
01_AE.HK.04.HK001 .........................-----..........---...---......-T-...TGTAAAATAAGTAAA............----..-T-.........AC----C-T-A---TAGT...............---...............---.......... 5461
01_AE.JP.x.DR0492 .........................G----..........---...---........................ATTAGT......-TC----..-T-.........TC----T-GGA---TAGT...............---...............---.......... 6102
01_AE.TH.04.BKM .........................----G..........---...---.....................AAT...AAGT.....-T-----..-T-ACACCTTTGAC----T-GGA---TAGT...............---...............---.......... 6052
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .........................G----..........---...---.....................AAT...AAGT.....-T-----..-T-.........AC----T-G-T---TAGT...............---...............---.......... 5296
01_AE.VN.98.98VNND15 .........................G----..........---...---.....................AAT...AAGT.....-T-----..-T-.........AC----T-GGA---TTGT...............---...............---.......... 5346
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .........................-----..........--G...---......---...AAT......AAT...TAGT.....-T----G..-T-.........-T---CT-G-A-----CT...............---...............G--.......... 5284
02_AG.CY.09.CY256 .........................-----..........---...---...........................AGT......-T----G..-T-.........------T--GAG----CT...............---...............---.......... 5283
02_AG.ES.06.P1261 .........................-----..........--GC..---......---...AGT......AAT...AAGT.....-T----G..-T-.........------T--G------CT...............---...............---.......... 5535
02_AG.FR.91.DJ263 .........................-----..........--G...---......---...AAT......AAT...TAGT.....-AG---G..-T-.........---T--T--GA----ACT...............---...............---.......... 5445
02_AG.GH.03.03GH181AG .........................-----..........--G...---......-A-...AAT......AAT...TAGTAT......---G..-T-.........---T--T--G------CT...............---...............---.......... 6120
02_AG.LR.x.POC44951 .........................-----..........--G...---......---...AAT......AAT...TAGT.....-T----G..-T-.........------T--GA-----CT...............---...............---.......... 6092
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .........................-----..........--G...---......---...AAC......AAT...TAGT.....-TC---G..-T-.........---GT-T--GG-----CT...............T--...............---.......... 5289
02_AG.SE.94.SE7812 .........................-----..........--G...---......---...AAT......AAT...TAGC.....-T----G..-T-.........A-CT--T--GAC-----T...............---...............---.......... 5469
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........................-----..........---...---......---...AAGAATTAAATTAGTATA.........---G..-T-.........------T--G--G---CT...............---...............---.......... 5299
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .........................-----..........--G...---......--G...AAT......AAT...TAGT.....-T----G..-T-.........------T---A-G---CT...............---...............---.......... 5294
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .........................-----..........--G...---......---...AAT......AAT...TAGT.....-TC---G..-T-.........---T--T--GA-----CT...............---...............---.......... 5287
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T-CT--G------C-...............---...............---.......... 5313
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .........................-----..........---...---......-T-...AAG...............T.....-T-----..-T-.........TT-TTCTGGGA---CTGG...............---...............---.......... 5461
05_DF.BE.x.VI1310 .........................G----GTAAGTAGTGA--...---......---...........................CT-----..-T-.........TC-GA-C-G-T--C-A--...............---...............G--.......... 5479
06_cpx.AU.96.BFP90 .........................-----..........---...---......-A-...AATAAT............TAGCTA--TG---..-T-.........--GG-AT--GAG----CT...............---...............---.......... 6127
07_BC.CN.98.98CN009 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---A--...........................TT-...ACCATTTTAGCA---.......... 5422
08_BC.CN.06.nx2 .........................-----..........---...---......-TC..............................----..-TA..........................................TT-GATTAAGAATTAGCAG--.......... 6020
09_cpx.GH.96.96GH2911 .........................-----..........--G...---......-TA...A........TTAAATAAG......CTC----..-T-.........---T--T-G-A-----C-...............AGC...............---.......... 5302
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........................-----..........---...---GCTAAATAGT..........................-A-----..-T-.........TT-AG-T---T-GC-AG-...............-T-TATTATAAATTACGAG--.......... 5488
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .........................G----..........---...---......-TA...ATTAATTAG...............TTC----..-T-.........AT-T--T---A-----C-...............AGC...............---.......... 5460
12_BF.AR.99.ARMA159 .........................-----..........---...---......---...........................G------..-T-.........---T--T--GT--C-T--...............---...............---.......... 6092
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .........................--A--..........--G...---......-TA...ATTAAA.........TAGTAT......----..-T-.........A-TG--T--------A--...............AGC...............---.......... 5501
14_BG.ES.05.X1870 .........................-----..........---...---......-A-...AATAAT.........TAGT.....-T-G---..-T-.........---T-AT--GA-----CT...............---...............---.......... 5564
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .........................-----..........---...---.....................AAT...AAGT.....-T-----..-T-.........TC----T--GA---TAGT...............---...............---.......... 5487
16_A2D.KR.97.97KR004 .........................G----..........---...---......---...AGTTCT.........TAAT.....-G-----..-T-.........A-TT--T---A----T-G...............T--...............---.......... 5457
17_BF.AR.99.ARMA038 .........................-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---G--T--GA----T--...............--C...............---.......... 5301
18_cpx.CU.99.CU76 .........................G----..........---...---......--C.............................T---G..-T-.........KGGK--T-TGA-------...............-GT...............---.......... 5390
19_cpx.CU.99.CU7 .........................-----..........---...---......---...........................-T----G..-T-.........--GG--T---A-----CT...............---...............---.......... 5313
20_BG.CU.99.Cu103 .........................-----..........--G...---......---...GACAAT......TAAGT.......RT-----..-T-.........---T--C--GA-G---CT...............---...............---.......... 5564
21_A2D.KE.99.KER2003 .........................-----..........--G...---......---...........................--G----..-T-.........---G--T---AG---A--...............---...............---.......... 5292
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .........................-----..........---...---......-T-...AAA...............GTA....T-----..-T-.........-----CT-GGA---CTGT...............A-T...............---.......... 5300
23_BG.CU.03.CB118 .........................-----..........---...---......-T-...AACAAT.........TAGT.....-T-G---..-T-.........--CT-AC--GA-----CT...............---...............G--.......... 5540
24_BG.ES.08.X2456_2 .........................-----..........---...---......---...GACAAT.........TAGT.....-T----G..-T-.........---T-GC--GA-----CT...............---...............---.......... 5548
25_cpx.CM.02.1918LE .........................-----..........---...---......---...AATAAG.........CAGT.....-T-----..-T-.........---T-CT--GA----T-T...............---...............---.......... 5305
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .........................-----..........---...---......---............................AT----..-T-.........ACC--CT---A---CTAT...............---...............---.......... 6091
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .........................G----..........---...---......-TA...ATTAAA.........TAGTAC......----..-T-.........AT-T--T--AA--C-A--...............AGC...............---.......... 6087
28_BF.BR.99.BREPM12609 .........................-----..........---...---......-T-...........................-------..-T-.........---G-CT--AT-----C-...............---...............---.......... 5453
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........................-----..........---...---......-C-...........................C------..-T-.........--GT--T---A----A--...............---...............---.......... 5491
31_BC.BR.04.04BR142 .........................-----..........---...---......-T-...CTTAGT..................-G-----..-T-.........TTTA-CT-----GA-AG-...............AT-GATTATAGAGTAGGA---.......... 5580
32_06A1.EE.01.EE0369 .........................-----..........---...---......-AC...AATAGTTATT..............GTG----..-T-.........--GG-AT--GA----TCT...............---...............---.......... 5732
33_01B.ID.07.JKT189_C .........................G----..........---...---.....................ATT...AGGT.....-T-----..-T-.........TC----T-GGA---TAGT...............---...............---.......... 5392
34_01B.TH.99.OUR2478P .........................G----..........---...---.....................AAT...AAGT.....-T-----..-T-.........TC----T-GGA---TAGT...............---...............---.......... 5293
35_AD.AF.07.169H .........................-----..........---...---......---...ATC......AAT...TAGT.....-T-----..-T-.........ACTT--T-GTAT--CTGG...............---...............---.......... 5297
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........................-----..........---...---......---...AGTAGT...AAT...TAGT.....-T----G..-T-.........---T--T---A-----CT...............---...............---.......... 5306
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .........................-----..........--G...---......---...A........ATAACTAGT......-T----G..-T-.........------T--GA----TAT...............T--...............---.......... 5288
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .........................-----GTAAGTATTGT--...---......---...........................TT-----..-T-.........TC-AACT-GTT-G--T--...............-GC...............---.......... 5520
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .........................G----GTAAGTACTGT--...-A-......---...........................-T-----..-T-.........TC-GA-T-G-T-GC-A--...............-GC...............---.......... 5574
40_BF.BR.05.05BRRJ055 TAAGTAGCTTCAAGTTTCTCTATCA-----..........---...---......---...........................-------..-T-.........---T-CT---A-----C-...............---...............---.......... 5600
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .........................-----..........---...---......---...........................--C----..-T-.........---T--T--GTG---T--...............---...............---.......... 5625
43_02G.SA.03.J11223 .........................-----..........---...---......---...TATAAT.........TAGT.....-T-----..-T-.........---Y-CT--GA-----CY...............---...............---.......... 5622
44_BF.CL.00.CH80 .........................-----GTAAGTATTGT--...---......---...........................TTTG---..-T-.........AC-GA-T-GTT-GC-A--...............AGC...............---.......... 5539
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .........................-----..........---...---......-TA...A........TTAAGTAGT......-T-----..-T-.........A-TTA-T--...------...............-G-...............---.......... 6080
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........................-----GTAAGTATT...................GT.........................-T-----..-T-.........TC-GA-T-GTT-GC-A--...............AGC...............T--.......... 5527
47_BF.ES.08.P1942 .........................-----..........--G...---......--C...........................-T-----..-T-.........---T--T--GAG---T--...............---...............---.......... 5529
48_01B.MY.07.07MYKT021 .........................G----..........--G...---.....................AAT...AAGC.....-T-----..-T-.........AC----T-G-A-G-TAGT...............---...............---.......... 5296
49_cpx.GM.03.N26677 .........................-----..........---...---......-AA...ACCAAT............T.....GT-----..-T-.........---T--T---A-----C-...............---...............---.......... 5516
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .........................-----..........---...---......-A-...........................-------..-T-.........TCCT--T--GAC------...............---...............---.......... 5294
O.BE.87.ANT70 .........................-----..........---...---......-AC...GCTAATGC.....................................................................................ATC---GGGACCTG.. 6126
O.CM.91.MVP5180 .........................G----..........---...---......-AC...GCTGATGC.....................................................................................ATC-AGAGAACCTG.. 6113
O.CM.96.96CMA102 .........................G----..........---...---......-AC...GCTAATGC.....................................................................................ATT---GGGACTTA.. 5571
O.CM.98.98CMA104 .........................G----..........---...---......-AC...GCTAATGC.....................................................................................ATT---GGGACCTG.. 5567
O.CM.99.99CMU4122 .........................G----..........---...---......-AC...GCTAATGC.....................................................................................AAC---AGGATCTG.. 5566
O.FR.92.VAU .........................G----..........---...---......-AC...GCTGATGC.....................................................................................ATC--CAGGGCCTG.. 5650
O.SN.99.99SE_MP1299 .........................G----..........---...---......-AC...GCTAATGC.....................................................................................ATC---GGGACCTG.. 6137
O.US.97.97US08692A .........................G----..........---...---......--C...GCTAATGC.....................................................................................ATC---GGGACCTG.. 5535
O.US.99.99USTWLA .........................G----..........---...---......-TC...GCCAATGC.....................................................................................AGT-C-AGGACTTG.. 5567
N.CM.02.DJO0131 .........................G----..........---...---......-AA...AGCT....................GT--A--..TG.............................................................C-GGAGTGGGGAT 5582
N.CM.04.04CM_1015_04 .........................G----..........---...---......-AA...AACT....................GT--A--..TG.............................................................C-GTCATTGGGAT 5581
N.CM.06.U14842 .........................G----..........---...---......-AA...GGCT....................GT--A--..TG.............................................................C--TTTTTGGGAT 5583
N.CM.95.YBF30 .........................G----..........---...---......-AA...ACCT....................GT--A--..TG.............................................................C-GTCATTGGGAT 5670
N.CM.97.YBF106 .........................G----..........---...---......-AA...ACT.....................GT--A--..TG.............................................................C-GTGGTTGGGAT 5667
N.FR.11.N1_FR_2011 .........................G----..........---...---......-AA...GCT.....................GT--A--..TG.............................................................C-GTTATTGGGGT 5476
P.CM.06.U14788 .........................---T-..........---...---......--A...AATAATAAGYTGTGT..............--..-T-..........................................CATCCTAGGGATGAG................ 5565
P.FR.09.RBF168 .........................---T-..........---...---......--A...AATAATAAGTTGCAT..............--..-T-..........................................CATCCTAGAGATGAG................ 6130
CPZ.CD.90.ANT .........................---T-..........---...---......-C-...CTTAATGACTAATATATT...............TGA............................................................G--TGCTTTTCTT 5526
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .........................-----..........---...---......-AA.....................AGGCTC-----C-..G-T...........................................................AGA-.......... 5612
CPZ.GA.88.GAB1 .........................-----..........---...---......-TA.....................TGACT..........CT-............................................................T--.......... 6131
CPZ.TZ.00.TAN1 .........................C----..........---...---......-CC...CATGATAAA......................................................................................A---GTAGTGGGAA 5709
CPZ.US.85.US_Marilyn .........................-----..........---...---......GCC..........................CTTT---G..CTA...........................................TGCTTAATTGGTTTGAA---......GGTT 6163
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B.FR.83.HXB2 ..GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATA...........................ATAGCAATAGTTGTGTGG.........TCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA...CAAAGA.........AAA......ATA...GACAGGTTAATT...... 6190
Vpu .__V__A__L__.__V__V__A__I__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__A__I__V__V__W__.__.__.__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__Q__R__.__.__.__K__.__.__I__.__D__R__L__I__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..----G-C-G...-----T--GC----C...........................------------------.........A-T------GGT----------A----T-GC---AG...------.........---......---...------------...... 5407
A1.ES.06.X2110 ..----G-C-G...-----G---C----C...........................C----------A------.........A-T------GG------G-G-----G-G-GC---AG...------.........---......---...------C-----...... 5434
A1.GE.99.99GEMZ011 ..---------...--G----TGT-TG-C...........................------------------.........A-T------GGT---------------T-GC---A-...------.........---......---...------------...... 5377
A1.IT.02.60000 ..A-----C-G...-------T-GGT--C...........................------------------.........A-T------GGT-------------G-T-GC-----...-----G.........---......---...A-----------...... 6198
A1.KE.06.06KECst_001 ..----G----...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T---A--GGT----------A----T-GC---A-...-----G.........---......---...----AA------...... 5396
A1.RU.08.PokA1Ru ..---------...---A---TGT-T--C...........................------------------.........A-TT---C-GCTC--------------T-GC---A-...------.........---......---...---------G--...... 5696
A1.RW.93.93RW037A ..-C--GGC-G...-----G--GC----C...........................------------------.........A-T------GGT----------A----T-GC---AG...-----G.........---......---...-----AC-----...... 6192
A1.SE.95.SE8538 ..----G-C-G...-----G---C----C...........................C-----------------.........A-T------GG------G-G--A--G-C-GCA--AG...-----G.........---......---...------------...... 5413
A1.TZ.01.A341 ..----G-C--...A-------GC----C...........................C------C----------.........A-T------GGT----------AA---T-GC---A-...------.........---......---...------------...... 5394
A1.UA.01.01UADN139 ..---------...-------TGTCTG-C...........................T--------T--------.........A-TGC----GGT---------------T-GCG--A-...------.........---......---...------------...... 5392
A1.UG.99.99UGA07072 ..----G-C-G...-----G--GC----C...........................C-----------------.........A-T------GGT----------A--G-T--AG--AG...-----G.........---......---...------A-----...... 5399
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..-C--G-C-G...--------GC----C...........................-----------A------.........A-T------GGT---------------T-G-----G...------.........---......---...--T---------...... 5634
A2.CD.97.97CDKTB48 ..----G-C-G...---------TC---T...........................T-----------------.........A-TG-----T-T-----------A--G--TAAG-AG...-----G.........---......---...---T-----C--...... 5539
A2.CM.01.01CM_1445MV ..----G-C-G...A--------T-C--C...........................T-------------A---.........A-T------T-----C------AAG--C-TAAG-AG...-----G.........---......---...---T-------C...... 5398
A2.CY.94.94CY017_41 ..----G-C-G...A-------TT----C...........................T-------------A---.........A-T------T------------A------TAAG-AG...-----G.........---......---...---T-------C...... 5556
B.AR.04.04AR143170 ..---------...A------T-GC----...........................------------------.........A-------GC-T-----G----A-------------...------.........---......---...----A-------...... 5390
B.AU.04.PS1038_Day174 ..----G----...---------GG----...........................C-----------------.........A--------GS-------------------------...------.........---......---...------------...... 5403
B.BO.99.BOL0122 ..---------...---------GC----...........................C-----------------.........A-T------T--------------------C-----...------.........---......---...--T---------...... 5409
B.BR.06.06BR1119 ..---------...-------T-GG----...........................------------------.........--------GC-T-----------A-G-T--------...------.........---......---...--T---------...... 5600
B.CA.07.502_1191_03 ..-C-------...---------GC----...........................C-----------------.........A--------GG-------------------------...------.........---......---...A-T--A---C--...... 5619
B.CN.09.1121 ..---------...---------GC----...........................------------------.........A-T-----GT-TC----G-GG------T--AG----...------.........---......---...A-----------...... 5428
B.CO.01.PCM001 ..-----T---...------A--GC----...........................------------------.........A--------GG-T-----AT------GG--------...------.........---......---...------------...... 5391
B.CU.99.Cu19 ..---------...---A-----GC----...........................------------------.........A--------G--------------------C-----...------.........---......---...------A-----...... 5736
B.CY.09.CY266 ..A--------...-------T-GC----...........................------------------.........--T------T-A-----------A-G--------A-...----AG.........---......---...--T---------...... 5394
B.DE.86.D31 ..---------...-------T-GC----...........................------------------.........A--------T--------------------------...------.........---......---...------------...... 5735
B.DK.07.PMVL_011 ..---------...---------GC----...........................C-----------------.........A--------TA-------------------C-----...-----G.........---......---...--------G---...... 5554
B.DO.05.05DO_160884 ..---------...---------GC----...........................---------A----A---.........--T------T-------------------------G...------.........---......---...--T------C--...... 5400
B.EC.89.EC003 ..A--------...---------G-----...........................C-----------------.........A-------GC-T------------------------...------.........---......---...--T--A------...... 5314
B.ES.09.P2149_3 ..---------...--T----TGGC----...........................------G-----------.........A--------T-----C--AT-----G--------A-...------.........---......---...--T---------...... 5645
B.FR.92.92FR_BX08 ..---------...---------G-----...........................------------------.........A--------GG--------T----------------...------.........---......---...---------C--...... 5397
B.GA.88.OYI_397 ..---------...-------T--C----...........................------------------.........A--------C--T-----------------------...------.........---......---...------------...... 5732
B.GE.03.03GEMZ004 ..----G-C--...A--------GC----...........................C-------------A---.........A-T-----GTA-------------------G-----...------.........---......---...--T--A------...... 5388
B.HT.05.05HT_129389 ..---------...---------GY----...........................M-R------A--------.........W--------T---------------R----AAR---...----A-.........-G-......---...--T--A------...... 5396
B.IN.x.11807 ..---------...---------G-----...........................----T------A------.........--------------------C------C----G---...----AG.........---......---...------------...... 5536
B.JM.05.05JM_KJ108 ..---------...---------------...........................------------------.........A-A------TA-------------------------...------.........---......---...------------...... 5397
B.JP.05.DR6538 ..---------...-------T--C----...........................---------A--------.........A--------T-------------------C------...-----G.........---......---...------------...... 6199
B.KR.04.04KMH5 ..---------...----------C----...........................------------------.........A--------C------------A-----------A-...------.........---......---...----A-A-----...... 6167
B.MM.99.mSTD101 ..-----C---...---------GC----...........................------------------.........A------C-T-----------------T------A-CTAGT--A-.........G--......---...--A---------...... 5597
B.NL.00.671_00T36 ..---------...---------GC----...........................------------------.........A-T-----GT--------------------------...-----G.........---......---...--T---------...... 5754
B.PE.07.502_2649_wg8 ..---------...A--------GGG---...........................T--------A--------.........--------GC-T------------------------...-----G.........---......---...------------...... 5656
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..---------...-------T-GC----...........................------------------.........-----------T--------------G---C-----...------.........-G-......---...------A--G--...... 5397
B.RU.04.04RU128005 ..----G----...---K-----GY----...........................------------------.........---------T-A----------AA--MT--------...------.........---......---...-----A------...... 5680
B.TH.00.00TH_C3198 ..-----C---...---------GC----...........................-----------A------.........A-T------C--------------------------...--G---.........---......---...------------...... 5403
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..AC-------...---A---YRGY----...........................------M-------A---.........A--------GC-------------------------...------.........---......---...----RAA-----...... 5409
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..---------...---------GC----...........................------------------.........A--------C--T-----------------------...------.........---......---...------------...... 6190
B.UA.01.01UAKV167 TAA-------G...A------T-GC-G--...........................--------------A---.........A--T----GT-A------------------------...------.........--G......---...------------...... 5427
B.US.11.ES38 ..---------...---------GC----...........................C--------A--------.........--T------T--------------------C---A-...---CA-.........---......---...-----A------...... 6124
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..---------...-------T-GG----...........................---------A--------.........A-------CC--------------------------...------.........---......---...------------...... 5391
B.YE.02.02YE507 ..A--------...---------GC----...........................------------------.........A--------GG-T------------G----------...------.........---......---...--T---------...... 5406
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ..---------...---A---T-GC----...........................------------------.........--T------C-------------A------------...------.........---......---...------------...... 5624
C.AR.01.ARG4006 ..-G------G...A--------C----C...........................---------A--------.........A------CTTAT---------------T-GG-----...----A-.........-G-......---...---T--------...... 5381
C.BR.04.04BR013 ..-G------G...A--A-----C--G-C...........................T--------A--------.........AT-----CTTAT---------------T-GG-----...----A-.........-G-......---...---T--------...... 5675
C.BW.00.00BW07621 ..-C----C-T...A--A-----C----C...........................------------------.........A------C-TAT-----G---------T-G----A-...----AG.........---......---...------C-----...... 5564
C.CN.98.YNRL9840 ..-G------G...A--------C----C...........................------------------.........A--------TAT-------------G-T-GG-----...------.........---......---...------------...... 5376
C.CY.09.CY260 ..--------T...A--A-----T--G-C...........................------------------.........ATA------TATT----G---------T-GG-----...------.........---......---...------------...... 5434
C.ES.07.X2118_2 ..-G-------...---------TC---C...........................C--A-----A----A---.........AT----RC-TAT-G-------------T-G------...-----G.........---......---...--TT--------...... 5617
C.ET.02.02ET_288 ..-G-------...A--------C-G--C...........................C--------A--------.........A------C-TAT-----------A---T-G------...---C-G.........---......---...--Y---------...... 5413
C.GE.03.03GEMZ033 ..-G------G...A--------C----C...........................T--------A-A-C----.........A------C-TAT-----------A---T-G------...--G-A-.........-G-......T--...---T--------...... 5391
C.IL.98.98IS002 ..A-------G...A------T-GC---C...........................---A--------------.........A--------TAT-----------A---T-G------...------.........---......---...-----A------...... 5554
C.IN.03.D24 ..-G------T...---A-----T----C...........................C----------A------.........A--------TAT---------------T-GG-----...------.........---......---...--T---------...... 6225
C.KE.00.KER2010 ..-G-------...A--------C----C...........................---------A--------.........A-T------TAT---------------T-G------...-----G.........---......---...---T--------...... 5382
C.MM.99.mIDU101_3 ..-G------G...A--------C----C...........................---------A--------.........A--------TAT---------------T--G---A-...------.........---......---...---T--------...... 5543
C.MW.93.93MW_965 ..-G------G...A--------C----C...........................---------A-A------.........A--------TAT---------------T-GG-----...------.........---......---...---T-----G--...... 5398
C.SN.90.90SE_364 ..-G------G...A--------C----C...........................---------A--------.........AT-----C-TAT---------------T-G------...----AG.........---......T--...--TT-----G--...... 5380
C.SO.89.89SM_145 ..-G------T...AGT------C----C...........................------------------.........A--------TAT---------------T-G------...------.........---......---...---T-----G--...... 5422
C.TZ.02.CO178 ..-G------G...A--------C----C...........................------------------.........A------C-TATT--------------T-G------...------.........-G-......---...---CA-A-----...... 5376
C.US.98.98US_MSC3018 ..-C-------...A--------C--TCC...........................------------------.........A--------TAT--------------GT-G------...------.........---......---...---T-----G--...... 5367
C.UY.01.TRA3011 ..-GG------...A--------TC---C...........................----T----A-A------.........AG------TTAT-----------A---T-GG-----...------.........-G-......---...---T-----G--...... 5382
C.YE.02.02YE511 ..-C------T...---------C----C...........................---------A--------.........A-T----C-TAT---------------T-GG---T-...------.........---......---...---T-----G--...... 5385
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ..-G------G...T--------T----C...........................---------A-A------.........A--------TAT---------------T--G-----...------.........---......---...---TT-------...... 5615
C.ZM.02.02ZM108 ..-C------T...A--A----------C...........................T--------A----A---.........A------CCTATC----------A---T-GG-----...-----G.........---......---...---T--------...... 6179
D.CD.83.ELI ..-C-------...---------------...........................C-----------------.........A--------T-------------A-GG---AA--AG...-----G.........-G-......---...---T-T---C--...... 5735
D.CM.01.01CM_0009BBY ..---------...--------GC-----...........................T-----------------.........A------C-TA----------------G--AAG--G...------.........---......---...A-TCA-------...... 5388
D.CY.06.CY163 ..-C-------...---------C-----...........................C-----------------.........A--------TAT------------------AA---G...-----G.........---......---...---T--C-----...... 5397
D.KE.97.ML415_2 ..---------...------A-GC-----...........................------------------.........A-T--------------G-GG-TA-G-T--AA--AG...------.........---......---...------------...... 5656
D.KR.04.04KBH8 ..-K-------...------A-GC-----...........................---------A--------.........A-------TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG...------.........--G......---...------------...... 6145
D.SN.90.SE365 ..-C----A-T...--------GC-----...........................C----C------------.........A--------T--------GT------G---AG---G...-----G.........---......---...---T--------...... 6206
D.TD.99.MN011 ..---------...----C---GC-----...........................---------A--------.........A--------TA------------A------AAG--G...------.........---......---...---TATC-----...... 5413
D.TZ.01.A280 ..-C-------...---A----TTC----...........................C----------G------.........A-T------TA------G-------G----AA--AG...----AG.........---......---...---T--------...... 5390
D.UG.99.99UGK09958 ..---------...---------C-----...........................-----------G------.........A-T---T--T-------G-G---A-G-T--AA-GAG...-----G.........---......---...---T--------...... 5388
D.YE.02.02YE516 ..---------...---A----GGC----...........................---------A--------.........A--------TA------------A------AGG--G...------.........---......---...---CA-C-----...... 5400
D.ZA.90.R1 ..---------...---------T-----...........................T-----------------.........A-T------T---------------G----AG--AG...------.........---......---...---TAT------...... 5512
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..A---T---G...---------C-----...........................------------------.........A-T----C-TAT---------------G-GG---AG...--G---.........---......---...A-T--TA--TA-...... 5286
F1.AR.02.ARE933 ..AC-------...A--------C-----...........................------------------.........A-T----C-TAT----------AA---C-GG----G...-----G.........-G-......---...A-T------TA-...... 5493
F1.BE.93.VI850 ..-C-------...A--------C-----...........................-----C------------.........A-T------TAT----------A----C-GG----G...------.........---......---...A-T-AA---TA-...... 5539
F1.BR.07.07BR844 ..-C-------...A--------T-C---...........................---------A--------.........A-T----C-TAT---------------G-GG-----...------.........---......---...A-T------TA-...... 5980
F1.CY.08.CY222 ..-C-------...A--T-----C-----...........................G-----------------.........A-T----C-TAT----------A----G-GA----G...------.........---......---...A-T------TA-...... 5389
F1.ES.x.P1146 ..--------C...A--------C-----...........................T--------A--------.........A-T------TAT------------------G----G...----A-.........-G-......---...A-T------TA-...... 5482
F1.FI.93.FIN9363 ..--------T...A-------CC-----...........................----T-------------.........A--------T-T----------A---GC--G----G...------.........---......---...A-T-----GTA-...... 5528
F1.FR.96.96FR_MP411 ..--------T...A--A-----T-----...........................------------------.........A-T------T-T----------A----T-G-----G...------.........---......---...A-T------TA-...... 5396
F1.RO.96.BCI_R07 ..---------...A--------C-----...........................---------A--------.........A-T----C-TAT---------------T-GG----G...------.........---......---...A-T-----GTA-...... 6223
F1.RU.08.D88_845 ..--------G...A-------GC-----...........................G-----------------.........A--------T-T------------------------...------.........---......---...A-T------TA-...... 5658
F2.CM.97.CM53657 ..-------AT...A-----------C--...........................---------A--------.........A-T-----GTAT----------A----C-G-----G...----A-.........-G-......---...A-T-A----TA-...... 5382
G.BE.96.DRCBL ..----GC---...A--------TCC---...........................GC---C------------.........A-T------T-T-----------A------AG--A-...--G-A-.........-G-......---...--A-A----C--...... 6156
G.CM.04.178_15 ..----G-C--...---------T-C--G...........................GC---C------------.........A-A------C-T------------G-----AG--A-...--G-A-.........---......---...--T-A----C--...... 5720
G.CN.08.GX_2084_08 ..----G-C--...A--------T-T---...........................GC---C------------.........A-A------TAT-----------A------AG----...--G-A-.........-G-......---...--T-A-A--C--...... 5435
G.CU.99.Cu74 ..----G----...A--A-----GGC---...........................GC---C------------.........A-------TT-----C-------AG-----AG--A-...--G-A-.........---......---...--T---A--C--...... 5803
G.ES.09.X2634_2 ..----G-C--...A--------GGCT--...........................GG---C---A--------.........A-------TT-T---CT-----A-G-----AG--A-...--GCAG.........-G-......---...C-A---A--C--...... 5682
G.GH.03.03GH175G ..----GGC--...A---------GC---...........................GC---C---A--------.........AG-------T-T-------------G----AG--A-...--G-A-.........--G......---...--A-AA------...... 6239
G.KE.93.HH8793_12_1 ..----GGC--...A--------T-C---...........................GC---C---A--------.........A--------C-TG--C--------G-----AG--A-...--G---.........---......G--...--A--A------...... 5599
G.NG.09.09NG_SC62 ..----G-C--...A--------T-C---...........................GC---C---A--------.........A-A------T-T------------------AG--A-...--G-A-.........-G-......---...--T--T---C--...... 5390
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B.FR.83.HXB2 ..GTAGCATTA...GTAGTAGCAATAATA...........................ATAGCAATAGTTGTGTGG.........TCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGA...CAAAGA.........AAA......ATA...GACAGGTTAATT...... 6190
Vpu .__V__A__L__.__V__V__A__I__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__A__I__V__V__W__.__.__.__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__.__Q__R__.__.__.__K__.__.__I__.__D__R__L__I__.__._
G.PT.x.PT2695 ..----G-C--...A--------GGC---...........................GC---C---A--------.........AT------CT-T---C------A-G-----AG--A-...--G-AC.........---......---...C-A-A-A--C--...... 6141
G.SE.93.SE6165_G6165 ..----G----...A--------T-C---...........................GC---C------------.........A--------T-T------------G-----AG--A-...--G-A-.........-G-......---...-GA-A----C--...... 5596
H.BE.93.VI991 ..-G----C-G...--------TT-T--C...........................-----C------------.........A------C-TAT---------------C-G.---AG...--G--G.........---......---...------------...... 5571
H.BE.93.VI997 ..-G---CC--...A--------T-T--C...........................-----C-----A------.........A--------TAT--------------GT-GG---AG...----AG.........---......---...------------...... 5507
H.CF.90.056 ..-G---GC--...------A--T-T--C...........................-----CG--A--------.........A--------TAT----------AA---T-GG----G...----AG.........---......---...------C-----...... 5533
H.GB.00.00GBAC4001 ..-G---GC--...A--------GGT--C...........................T--TGT---A-A------.........A-T------TATT--------------C-GG--CAG...----A-.........-G-......---...---------C--...... 5701
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..----G----...A--------G-T--C...........................------G--A--------.........A--------T-T--------------GG-G-----G...-----G.........---......---...--T--------C...... 5393
J.CM.04.04CMU11421 ..------Y--...---------T-TT-C...........................C-T---G--R---C----.........RYTG---C-TAT-----------R---C-GG----G...-----G.........-G-......---...--T-A----R--...... 5704
J.SE.93.SE9280_7887 ..--------T...A----------TT-C...........................C-T-------G-A-----.........A-T-----GTAT----------A----C-G------...-----G.........---......---...--T-A-------...... 5512
J.SE.94.SE9173_7022 ..---------...A--------T-TT-C...........................C-T------TG-------.........A-T-----GTAT----------A----C-G------...-----G.........---......---...--T-A-------...... 5513
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..A--------...----C---GC-----...........................C--------A--------.........A------CCTATC----------A---G-GG-----...----A-.........-G-......---...A--T-----T--...... 5388
K.CM.96.96CM_MP535 ..---------...---------C-----...........................T--------A----A---.........A--------TAT---------------T-GG---A-...----A-.........-G-......---...A--T-------A...... 5392
01_AE.AF.07.569M ..----G---G...A-------GC----C...........................TC---------A------.........A-T------GCT------GC--A----T--C----G...------.........---......---...---------G--...... 5396
01_AE.CF.90.90CF11697 ..----G-C-G...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T-----GT-T----------A-------C----G...------.........---......---...--------G---...... 6142
01_AE.CN.09.1119 ..----G-C-G...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T------GCT-------T----------C-----...------.........---......---...---------G--...... 5427
01_AE.HK.04.HK001 ..----G-C-G...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T------GGTT-----GT----------C----G...------.........---......---...--T---------...... 5563
01_AE.JP.x.DR0492 ..----G-C-G...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T------GCT----------A-------C---AG...------.........---......---...------------...... 6204
01_AE.TH.04.BKM ..----G-C-G...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T------GCT-------TA---------C----G...------.........-G-......G--...------------...... 6154
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..----GGC-G...AC------GC----C...........................T----------A------.........A-TT-----GCT-------T----------C----G...------.........---......---...---------G--...... 5398
01_AE.VN.98.98VNND15 ..----G-C-G...A-------GC----C...........................T----------A------.........A-T------GGT-------T--------------AG...------.........---......---...---------G--...... 5448
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ..-C--G-C--...---------T-C---...........................GC---C---A--------.........A--------T-T------------------AG--A-...--G---.........---......---...--TCA----C--...... 5386
02_AG.CY.09.CY256 ..----G-C--...---------T-C---...........................GC---C-----A------.........A--------TAT------------------AG--A-...--G-AG.........---......---...---------C--...... 5385
02_AG.ES.06.P1261 ..----GTC--...---------T-T---...........................GC---C------------.........A--------TAT------------------AGG-A-...--G-AG.........---......---...----A----C--...... 5637
02_AG.FR.91.DJ263 ..----G-C--...---------T-C---...........................GC---C------------.........G--------T----T---------------AGG-A-...--G-AG.........---......---...----A----C--...... 5547
02_AG.GH.03.03GH181AG ..----G-C--...---------T-C---...........................GC---C------------.........AG-------C-T------------------AGG-A-...--G-AG.........---......---...---CA----C-A...... 6222
02_AG.LR.x.POC44951 ..----G-C--...---------T-C---...........................GC---CG----G------.........A--------G-T-----------A------AG--A-...--G-AG.........---......---...C-T------C--...... 6194
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..----GGC--...A--------TCC---...........................GC---C------------.........A--------T-------G------------AGG-A-...G-G---.........--G......---...AGT------C--...... 5391
02_AG.SE.94.SE7812 ..----G-C--...---------T-C---...........................GC---C------------.........A-------GTAT------------------AGG-A-...--G-AG.........---......---...---------C--...... 5571
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..----G-C--...---------T-C---...........................T----C------------.........A--------T-T------------------AG--A-...---G--.........---......---...----A----C--...... 5401
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..----G-C--...---------T-C---...........................GC-AAC------------.........A-----A--TA-G----G-----A------AAG-A-...--G-AG.........---......---...---------C--...... 5396
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..----G-C--...---------T-C---...........................GC---C------------.........A------C-TAT------------------AG--A-...--G-AG.........---......---...----A----C--...... 5389
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..---------...-------T-GG----...........................---------------G--.........---------T--------------------------...------.........---......---...------------...... 5415
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..----G-C-G...--------GC----T...........................----T------A------.........A-TT-----T-T----------A----T-GAG---G...-----G.........-G-......---...-----C--GTAC...... 5563
05_DF.BE.x.VI1310 ..---------...A--------C-----...........................------------------.........ATT------TAT----------A----T-GG----G...------.........---......---...A-T------TA-...... 5581
06_cpx.AU.96.BFP90 ..----G-C--...---------T-CT--...........................GC---C------------.........A-T------T-T---C--------G-----AG--A-...--G-A-.........---......---...--A-A----C--...... 6229
07_BC.CN.98.98CN009 ..-----C---...--------GGC----...........................------------------.........A--------C--------------------------...--G-A-.........-G-......---...------------...... 5524
08_BC.CN.06.nx2 ..-G-----GTG..AA-------C----C...........................------------------.........A--------TAT-------------G-T-GG---A-...-----G.........---......---...---T--------...... 6123
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..----G-A--...A--------T-C---...........................GC---C---A---C----.........A--------T-T------GT------G---AG--A-...----AG.........-G-......---...--T---------...... 5404
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..-G-------...A--------C----C...........................------------------.........AT--G----TAT---C-----------T--G--GA-...-CT-CG.........---......---...---T-------C...... 5590
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..A--------...---------T-C--T...........................----T-G-----------.........A-T------GGGC----------A--GT--C-----...------.........---......---...------------...... 5562
12_BF.AR.99.ARMA159 ..---------...---------GC----...........................T------------C----.........---------T-A------------------------...-----G.........---......---...------------...... 6194
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..---------...A--------T-T--T...........................T-----G-----------.........A------C-TAT-----------A--GC-GG--CAT...--G-AG.........---......---...--A-A----T-G...... 5603
14_BG.ES.05.X1870 ..----G-C--...A--------GGC---...........................GC---C---RC---R---.........A-------KT-T---C------A-G-----AG--A-...--G-AG.........---......---...C-AG--A--C--...... 5666
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..----G-C-G...A-------------C...........................T----------A------.........A-T------GCT------AT------T-----G-AG...------.........---......---...---------G--...... 5589
16_A2D.KR.97.97KR004 ..----GTC-G...A--------T-C--C...........................T-----G-------A---.........A-T------T------------A------TAAG-AG...----AC.........---......---...---T--------...... 5559
17_BF.AR.99.ARMA038 ..---------...----------C----...........................------------------.........--T-----GC-----------------T--------...------.........---......---...------------...... 5403
18_cpx.CU.99.CU76 ..A--------...A-------TT-T--T...........................------G--TG-------.........A--------TAT-----------A--G--T----A-...----AG.........---......---...--TG-----T--...... 5492
19_cpx.CU.99.CU7 ..----G-C--...A--------T-C---...........................GC---C------------.........A-------GTAT-----------A------AG--A-...G-G---.........---......---...--A-A----C--...... 5415
20_BG.CU.99.Cu103 ..----G----...A--------GGC---...........................GC---C---A--------.........G-------TT-----CT-----A-G----TAG--A-...--G-A-.........---......---...--T---A--C--...... 5666
21_A2D.KE.99.KER2003 ..-C-------...----------C----...........................--------------A---.........A--------T-T-----------A-G----AA----...-----G.........-G-......---...---T-T------...... 5394
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..----G-C--...A-------GC----C...........................T-------------A---.........A-T------GCT------AT--A----G--AG---G...----AG.........---......---...--T------C--...... 5402
23_BG.CU.03.CB118 ..----G----...A--------GGC---...........................GC---C---A--------.........G-------TT-T--TCT-----A-C-----AG--A-...--G-A-.........---......---...--T---A--C--...... 5642
24_BG.ES.08.X2456_2 ..----G----...A--------TGC---...........................GC---C---A--------.........A-------TTGG---C------A-G-----AG--A-...--G---.........---......---...--T---A--C--...... 5650
25_cpx.CM.02.1918LE ..----GGC--...A--------T-C---...........................G-----G--A--------.........A-T------TATC-----AT----------AG--A-...--G-A-.........--G......---...--TCA----C--...... 5407
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..----G-C--...A--------C----C...........................C-----------------.........--T-----GT-AG---------A---G---C---AG...-----G.........--G......---...---------C--...... 6193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..-C-------...A--------T-TC-T...........................----T-G-----------.........A--------TAT-----------A--GT-G------...----A-.........-G-......---...--T------C--...... 6189
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..---------...-------T-GC----...........................-----------A------.........A-------GT-T------------------------...-----G.........---......---...------------...... 5555
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..---------...-------T-GC----...........................------------------.........A-------GT-T-----------A------------...------.........-GG......---...------A-----...... 5593
31_BC.BR.04.04BR142 ..-G---C--G...T--A-----T----C...........................---------A--------.........A-------TTAT---------------T-GG-----...------.........-G-......---...---T-----G--...... 5682
32_06A1.EE.01.EE0369 ..----G-C--...A--A----TTC-T--...........................GC---C------------.........A-T------T-A---C--------G-----AG--A-...--G---.........---......---...--A-AA---C--...... 5834
33_01B.ID.07.JKT189_C ..-C--G-C-G...A--A----GC----C...........................T----------A------.........A-T------GG------G-G-CA-------C--CAG...-----G.........---......---...---------G--...... 5494
34_01B.TH.99.OUR2478P ..----GGC--...A-------GC----C...........................T----------A------.........ATT------GCT------------------C-----...G-----.........---......---...--T------G--...... 5395
35_AD.AF.07.169H ..A---G-C-G...--------GC----C...........................C-----------------.........A-T------GG-------AT-----G-G-GC-G--G...-----G.........---......---...--T------G--...... 5399
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..-C--G-C--...---------T-C---...........................GC---C----G--G----.........A--------C-T----------AA------A----G...----A-.........---......---...---------C--...... 5408
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..----G----...---------T-C---...........................GC---C------------.........A-T------C-T----------A-------AG--A-...--G---.........---......---...------------...... 5390
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..---------...A--------C-----...........................------------------.........A-T------TAT-----------------TG----G...------.........-G-......---...A-T------TA-...... 5622
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..AC-------...A--------C-----...........................------------------.........A-T----C-TATC--------------T-TG-----...------.........-G-......---...A-T------TA-...... 5676
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..----G----...-------T-GCT---...........................------------------.........A-T-----GC--C-------C------T------A-...--G---.........---......---...------------...... 5702
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..---------...--T----Y-GC----...........................--------------A---.........---------C------------------------A-...------.........---......---...--T---------...... 5727
43_02G.SA.03.J11223 ..----G-C--...A--------T-CY--...........................GC---C------------.........A-A------T-T------------------AG----...--G-A-.........-R-......---...--T--A---C--...... 5724
44_BF.CL.00.CH80 ..-C-------...A--------GC----...........................----T-------------.........AT-------TAT---------------C-GG----G...------.........---......---...A-T------TA-...... 5641
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..-C---T---...A--------GCTC--...........................C--------A--------.........A--------TAT-----------A---G-GAA--A-...---GA-.........-G-......---...A--T-----TA-...... 6182
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..-C-------...A--------C-----...........................------------------.........A-T----C-TATT---------AA---C-GG----G...------.........---......---...A-T--A---TA-...... 5629
47_BF.ES.08.P1942 ..------C--...---------GC----...........................T-----------------.........--T------C--------------------------...G-----.........---......G--...T-T-AA------...... 5631
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..----G-C-G...--------GC----C...........................T----------A------.........A--------GGT-------T----------C----G...------.........---......---...------------...... 5398
49_cpx.GM.03.N26677 ..---------...A--------T-TT-C...........................T---TG---A----A---.........A--------TAT----C-------C-GC-GG----G...------.........---......---...--A---------...... 5618
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..--------G...---------GC----...........................C--------A-A------.........--A------T-------------A---T------A-...----AG.........---......---...--T---------...... 5396
O.BE.87.ANT70 ..............C---C-AT------T........ATTAGTGCTTTGCTGTTT.---AATG--A--T-A---GGGTTTATTCTT-G-AA-TATT-----C-A-A-G--CA-GAC---AAGG-G---.........G--......---CTT--G------......... 6249
O.CM.91.MVP5180 ..............C---CCTT----GCT........TTAAGTGCTTTGTGTCTT.---AATG--C--A-A---TTGTTTAACCTT-G-A-TTATT---TGC-A--A---CA-GAT---AGGG-GCAG.........G--......---CTT--A--A---......... 6236
O.CM.96.96CMA102 ..............TC-AC-TT------T........GTTAGTGCTTTGCTTCTT.---AATG--A-KT-A---ATGTTTATTCTT-G-MA-TATT-G---C---A--G-CA-GA----AGGG-G---.........G--......---CTT--A------......... 5694
O.CM.98.98CMA104 ..............T---C-TT------T........GTTAGTGCTTTGCTTCTT.---AATG--C--T-A---AGCTTTATTCTT-G-AA-TATT-----C-A-A----CA-GAC---AGGG-----.........G--......---CTT--A------......... 5690
O.CM.99.99CMU4122 ..............C--A--TT------T........ACTAGTGCTTTGCTGCTT.---AATG--A--C-A---CTGTTTGTTCTT-AGCA-TGTT-----C-A-A----CA-ACT-A-AGAG-----.........G--......---ATTAGA------......... 5689
O.FR.92.VAU ..............C-----TT----G-C........ATTATTGCTTTGCTTCTT.---AATG--C--C-A---ATGTTTAATCTT-G--C-TATT-----C-A-A----CA-GAT---ACAGC----.........G--......---CTT--A--AA--......... 5773
O.SN.99.99SE_MP1299 ..............C---C-TT-----CT........ACTAGTGCTTTGCTGCTT.-C-AATG-----C-A---ACATTTATTCTT-G-CA-TATT--A--C-A-A----CA-GAT-A-AGGG-----.........G--......---CTT--A------......... 6260
O.US.97.97US08692A ..............C--K--TT------T........ATTAGTGCTTTGCTGCTT.---AAT---A--C-A---ATGTTTATTCTT-G-AA-TATT-----C-A-A--GRCA-GAC---AGGG-----.........G-R......---CTT--A------......... 5658
O.US.99.99USTWLA ..............C--T-CTT-C--GCT........TATAGTGCTTTGTTTCTT.-C-A-CGCGC--A-A---ATGTTTGTGCTT-A-C-TTG-T-----C-A-A--G-CA-GG--A-AGGG-----.........G--......---CTT--T--A---......... 5690
N.CM.02.DJO0131 TC-C---G--G...-G---G-----T---...........................------G--A-AA-C---.........GTTT--C--TAT-A--------A----C--AA-TTG...--GGA-.........---......---...--ACAAA---GA...... 5686
N.CM.04.04CM_1015_04 TCTC---GC-C...-GG--G-----T---...........................------G-CA-AA-C---.........GTAT--C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG...--GGA-.........---......---...--ACAAA---AA...... 5685
N.CM.06.U14842 TCA----GC--...-GG--------T---...........................------G----GA-C---.........GTAT--C--TAT-A--------A-------AA-TTG...--GGA-.........G--......---...A-ACAA----GA...... 5687
N.CM.95.YBF30 TCA----G---...-G--C----G-T-GC...........................------G--A-A--C---.........G-AT--C--TAT-G--------A-------AA-TTG...--GGA-.........---......---...A-ACACA---GA...... 5774
N.CM.97.YBF106 TCA----G---...-G---G-----T---...........................------GC-A-AA-C---.........GTAT-GC--TAT-A--------A-------AA-TTG...--GGA-.........---......---...--ACAAA---GA...... 5771
N.FR.11.N1_FR_2011 TCA-----G--...-G-------T-T---...........................------G----AA-T---.........GTAT--T--TAT-G--------A-------AA-GTG...---GA-.........---......---...AGGCACA---GA...... 5580
P.CM.06.U14788 ..............-C----TT-------........GCTGGGGTGTTATTACTT.TGCTGT-----A-YT---GGGAAGGTCCTYC--.....TTAGTGC--A-A----GAGAA-GR.......GAT.........--G......T-TGTRC-A---C--......... 5676
P.FR.09.RBF168 ..............-C----TT-------........GCTGGGGTATTACTAATT.TGCATT-----A--T---GGGAAGGTCCTGC--.....TT-GTGC--A-A--G-GAGAA-G-.......GAT.........--G......T-TGTAC-A---C--......... 6241
CPZ.CD.90.ANT GCC-TTAG-ATA..---C--TGG--T--C........................TGT---C-T---C-CTATAA-........C-TT---AA-TAT---AGCAGC--C---TAGA---T-AGAG---TC.........---GAATC.---...--AGT-----G-...... 5643
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..A-T-TGC--...A--A--TT-T-C---GCTTTAATGCTT...............G----T---T---CT---.........ATAGC--CTTAT-A---G----AA--GT--CA-CA-...GT---G.........CG-......---...--A--AC-TCAG...... 5726
CPZ.GA.88.GAB1 ..--C-GC---...--TC-CAT-T--G--GGCTTAATTGCATGGAACATTTGTAT.--G-GG---CA-TAT-AA...........ATGG-G-TAT-G-AGG----AA-G-CATAGGCTT...G-G-C-.........G--......--T...--G--AC-T-AC...... 6257
CPZ.TZ.00.TAN1 GT--GT--ACTA..A-GTC-TAGGC-T-C.....................TTTGT.---TT-C-GA--T-AATAGGGGGAGGC-TGC--A--GGT----GTATA--A-G-GAG---GA-AGGG----GCAACATCAA-G-GTA...T--...--A---C--GC-...... 5843
CPZ.US.85.US_Marilyn TAA--------...-G-A---A-GGT--T...........................T---T-G-GA-AA-C---.........GGAC----TGCT-G-TTG-GG--AC-----AA--T-...A--GA-.........--TACTCA.-C-...AGAGAT-C--AATCTTTT 6278
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B.FR.83.HXB2 ...GATAGACTAATA...GAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA.....ATGAGAGTGAAG..............................GAGAAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGG...TGGAGATGGGGCACC...ATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC.. 6305
Vpu _.__D__R__L__I__.__E__R__A__E__D__S__G__.__##N__E__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__E__I__S__A__L__V__E__M__G__.__V__E__M__G__H__.__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__._
Env _M__R__V__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__.__W__R__W__G__T__.__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...--G---A---G-...----------------------.....-------C----GGGATA.....................CAGAT---C-TG--CTG---A...............-T--A------A--T...---...A--T-G--A---...A-AT-A---.. 5519
A1.ES.06.X2110 ...--A---A---G-...----------------------.....-------C----GGGATA.....................CAGAG---C-C---AG----A...............-T--C------G--T...---...A--T-G--AT--...A-A--AT-A.. 5546
A1.GE.99.99GEMZ011 ...A-G---A---G-...----------------------.....----A--C--G-GGGATG.....................CAGAG---T-----A-----A...............-----G-----A--T...---...T--T--T-----...A-A--A--G.. 5489
A1.IT.02.60000 ...--G---A---G-...----------------------.....----A--C--G-GGGATG.....................CAGAG---T-----AA-----...............-----G-----G--T...---...A--T--T-----...A-A--A--G.. 6310
A1.KE.06.06KECst_001 ...--G--GA-----...----------------------.....----------T-GGGATA.....................CAGAG---T-G---A----G-...............-T--C------G--T...---...A--T-G------...ACC--A---TG 5510
A1.RU.08.PokA1Ru ...--G---A-----...----------------------.....----A--C--G-GGGATG.....................AAGAG---T-----AA-----...............---G-G-----A---...T--...--TT-GT-----...A----A--G.. 5808
A1.RW.93.93RW037A ...A-C---A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGACA.....................CAAAT---T-G---AA-----...............-----------A--T...---...A--T-G-----A...A-A--A--T.. 6304
A1.SE.95.SE8538 ...--G---A---G-...----------------------.....------------GGGATA.....................CAGAG---C-C---------A...............-T---------A--T...---...A--T-G--A---...A-A--A---.. 5525
A1.TZ.01.A341 ...--G---A---G-...----------------------.....----------T-GAGATA.....................CAGAG---T-G---------A...............-T---------A-TT...---...A--T-G------...A-A--A---.. 5506
A1.UA.01.01UADN139 ...--A---A---G-...----------------------.....----A--C--G-GGGATG.....................CAGAG---T-----A-----A...............---G-G-----A--T...---...T-----T-----...A-A--A--G.. 5504
A1.UG.99.99UGA07072 ...A-G---A---GT...----------------------.....----------T-GGGACG.....................CAGAG---T-GG--AA-----...............-----------T--T...---...A--T-G------...A-A--A--T.. 5511
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...A-G---A---C-...----------------------.....----------T-GAGACA.....................CAGAG---T----CA-G--G-...............----T------A-TT...---...A--T-G------...A-A--A--T.. 5746
A2.CD.97.97CDKTB48 ...--G---A---GT...----------------------.....-C--------T-GGGACA.....................CAGAG---T-G---AA-A-G-...............---GA------A-T-...T--...G-TT--------...A-A-----G.. 5651
A2.CM.01.01CM_1445MV ...A-A---A---GT...----------------------.....----A-----T-GGGACA.....................CAGAG---T-G---A------...............-----------A-T-...T--...A-TT--------...C-A--A--T.. 5510
A2.CY.94.94CY017_41 ...A-A---A---GT...--G-------------------.....----------T-GGGACA.....................CAGAG---C------------...............------G------T-...T--...A-TT-G------...--A--A--G.. 5668
B.AR.04.04AR143170 ...------A---G-...----------------------.....----------C-GGGATC.....................AGGA----T-------G--G-...............----A--------T-...---...------------...---------.. 5502
B.AU.04.PS1038_Day174 ...------A---GW...--------------T-----A-.....-------Y----GGGATC.....................ARGA----T----------G-...............------G--------...T--...-----AT----A...--R-----T.. 5515
B.BO.99.BOL0122 ...------A---G-...----------------------.....------------GGGATC.....................AAGAT---T-G----T-----...............---G-----A-----ATG---...------------...--A------.. 5524
B.BR.06.06BR1119 ...------A---G-...----------------------.....-------C----GAGATC.....................AGGA----T-G-------------............----A----------...---...------------...---------.. 5715
B.CA.07.502_1191_03 ...------A--GC-...----------------------.....------------GGGATC.....................AGGAG---T----------C-------G----CATC-------------T-...---...------------...--A------.. 5746
B.CN.09.1121 ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATC.....................AAGA---GT-G--------G-...............-T--C--------TG...---...---T--------...--A------.. 5540
B.CO.01.PCM001 ...--A---A--GC-...-----------------C----.....-------C----GGGATC.....................AGGA----T-GG---------...............----A---------G...---...------------...--A-----A.. 5503
B.CU.99.Cu19 ...A-----A-----...----------------------.....----A-------GAGATC.....................AGGA----T------------...............-------------T-...---...--------A---...---------.. 5848
B.CY.09.CY266 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GGGATC.....................ATGA----T-GG---------...............-------------TG...---...--------A---...---------.. 5506
B.DE.86.D31 ...------A-----...----------------------.....----A-------GAGATC.....................AGGA----T------------...............---------------...---...------------...--------T.. 5847
B.DK.07.PMVL_011 ...------A---G-...----------------------.....----C-------GAGATC.....................AGGA----T-G---AA-----...............----A--------TG...---...-----------A...---------.. 5666
B.DO.05.05DO_160884 ...------A---G-...----------------------.....-------C--T-GGGATG.....................AGGAGCC-C-GG---------...............------AT-------...T--...------------...---------.. 5512
B.EC.89.EC003 ...--G--GA---GT...----------------------.....-------C--G-GGGACC.....................AGGAG---T----------G-...............------G------T-...T--...------------...--A------.. 5426
B.ES.09.P2149_3 ...--A---A---GT...----------------------.....------------GGGATC.....................AGGA----T-----AA----A...............-------------TA...T--...----------CA...---------.. 5757
B.FR.92.92FR_BX08 ...------A---G-...----------------------.....----A-------GAGACC.....................AGGA----T------------...............----A----------...---...------------...--A------.. 5509
B.GA.88.OYI_397 ...------A---G-...----------------------.....----C--C--G-GGGACC.....................AGGA----T-------G----...............---------------...---...------------...--------A.. 5844
B.GE.03.03GEMZ004 ...------A---G-...----------------------.....----A--C----GGGATC.....................AGGA----T-G----TT--G-...............----A-G------T-...T--...--------A---...--------A.. 5500
B.HT.05.05HT_129389 ...------A---G-...--Y--------G--------A-.....------------GGGATC.....................AGGA----T----------G-...............----C----------...T--...------------...--A------.. 5508
B.IN.x.11807 ...------A---G-...----------------------.....----------C-GGGATC.....................AGGAG---T------GG----...............---------------...-A-...---T-------A...C--------.. 5648
B.JM.05.05JM_KJ108 ...------A---G-...------A---------------.....----------G-GGGATC.....................AAGA----T-G-----G----...............----A--------T-...---...------------...---------.. 5509
B.JP.05.DR6538 ...------A---C-...----------------------.....----A--C----GGGACC.....................AGGA----T-----------A...............---------------...---...------------...--A------.. 6311
B.KR.04.04KMH5 ...------A---G-...----------------------.....------------GGGATC.....................AGGA----T--CTG-.....................----A----------...---...------------...-G-------.. 6273
B.MM.99.mSTD101 ...------A---G-...----------------------.....----------C-GGGATC.....................AGGA----T--------T--A...............----A---------G...---...--------A---...---------.. 5709
B.NL.00.671_00T36 ...------A---G-...----------------------.....----A-------GGGATC.....................AGGA----T-------T----...............-------------T-...---...----------C-...---------.. 5866
B.PE.07.502_2649_wg8 ...------A---G-...--C-------------------.....-------C----GGGATC.....................AGGA----T----------G-...............------RA-----T-...T--...-----------A...--A-----T.. 5768
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...AC----A--T--...----------------------.....----A-----T-GGGATC.....................AGGAG---T......T-----...............----A--------TG...---...-----------A...--A------.. 5503
B.RU.04.04RU128005 ...------A---G-...----------------------.....-------C--G-GGGATC.....................AGGA----T------GG---A...............-T-------------...T--...-----------A...--------T.. 5792
B.TH.00.00TH_C3198 ...------A---G-...----------------------.....-------C--T-GGGATC.....................AGGAG---T--------T--A...............---------------...---...------------...---------.. 5515
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...------A---G-...----------------------.....------------GGGATC.....................AAGAG---T-GG---GG---T...............---------------...---...------------...---------.. 5521
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GGGACC.....................AGGAT---T-G----------...............-----------T---...---...------------...--A------.. 6302
B.UA.01.01UAKV167 ...------A-----...----------------------.....------------GGGATC.....................AGGA----T-G--GA------...............----T----------...T--...--------A--A...---------.. 5539
B.US.11.ES38 ...------A---G-...----------------------.....----------T-GGGATC.....................AGGA----T----------G-...............---------------...---...------------...---------.. 6236
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...------A--GC-...----------------------.....-------C----GGGATC.....................AGGA----T-------T---A...............---------------...---...------------...--A------.. 5503
B.YE.02.02YE507 ...------A---GT...----------------------.....----------T-AAGACC.....................AGGAG---T-GG--------A...............----A-------GT-...T--...------------...--A------.. 5518
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...A-G---A--GC-...----------------------.....------------GGGATC.....................TGGA-C--T-G----------...............--------------G...---...------------...---------.. 5736
C.AR.01.ARG4006 ...--A---A-T-GG...----------------------.....-------C----GGGATA.....................CAGAG---T-GGA-A--A-G-...............----T--------T-...T-A...GG-T--T-C---...--M-----T.. 5493
C.BR.04.04BR013 ...--A---A-T-GG...----------------------.....------------GGGACA.....................CAGAG---T-GGA-A--A-G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...--CC----T.. 5787
C.BW.00.00BW07621 ...A-G---A-T---...-----G----------------.....----------T-GGGATC.....................ATGAG---T-G---A--A-G-...............----T-----T--T-...T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T.. 5676
C.CN.98.YNRL9840 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....----------G-GGGACA.....................CGGAG---TC-------A-G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...--A-----T.. 5488
C.CY.09.CY260 ...--A---A-T-G-...-----G----------------.....----------T-GGGATC.....................ATGAG---T-G---AAGA-G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...C-C------.. 5546
C.ES.07.X2118_2 ...--A---A-T-GG...----------------------.....----A-----G-GGGATA.....................CYGAG---T-GG-GA--A-G-...............----TG-------T-...T-A...GG-T--T-----...--A-----T.. 5729
C.ET.02.02ET_288 ...--A---A-T-GG...----------------------.....----------G-GGGATA.....................CAGAG---T-G---A--A-G-...............----T------ACT-...T-A...GG-T--T-----...--C-----T.. 5525
C.GE.03.03GEMZ033 ...--A---A-T-AG...---T------------------.....---G--------GGGATA.....................CTGAG---T-G---A-G--G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...C-A---G-T.. 5503
C.IL.98.98IS002 ...--A---A-T-GG...----------------------.....------------GGGATG.....................CAGAG---C-G--GA-CA-G-...............-----------A-T-...T-A...GG-T--T-----...---C----T.. 5666
C.IN.03.D24 ...--A---A-T-GG...----------------------.....---------GG-GGGATA.....................CTGAG---T-GC--A----G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...--C-----T.. 6337
C.KE.00.KER2010 ...--A---A-T-GG...----------------------.....----------G-GGGATA.....................CAGAG---T-GG--A--A-G-...............----T--------T-...T-A...GG-TC-T-----...--A----CT.. 5494
C.MM.99.mIDU101_3 ...--A---A-T-GG...----------------------.....----------G-GGGACA.....................CGGAG---T-----A--A-G-...............----T-------GT-...T-A...GG-T--T-----...--A----G-.. 5655
C.MW.93.93MW_965 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....----------T-GGGATA.....................CGGA----T-GG--A--A---...............----T--------T-...T-A...GG-T--------...C-A-----T.. 5510
C.SN.90.90SE_364 ...A-G---A-T-GG...----------------------.....----------C-GGGATG.....................TTGAG---T-G---A-CA-G-...............----T--------T-...T-A...GG-T--T-----...C-AT----T.. 5492
C.SO.89.89SM_145 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....----------G-GGGATA.....................CTGAG---T-GG--A--A-G-...............----T--------T-...T-A...GG-T--T-----...--A-----T.. 5534
C.TZ.02.CO178 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....----------T-GGGATA.....................CTGAG---T-GG--A--A-G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...--A-----T.. 5488
C.US.98.98US_MSC3018 ...C-A---A-T-GG...----------------------.....----------T-GAGATA.....................CTGA----T-GG--A--A-G-...............----T--------T-...T-A...GG-T--T-----...-------GT.. 5479
C.UY.01.TRA3011 ...--G---A-T-GG...----------------------.....------------GGGATA.....................CAGAG---T-GGA-A--A-G-...............----T--------T-...T--...GG-T--T--C--...--A---GGT.. 5494
C.YE.02.02YE511 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....----------C-GGGATA.....................CTGAG---T-----A--A-G-...............----T--------T-...T-A...GG-T--T----A...--A-----T.. 5497
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...A-A---A-T-GG...--------------T-------.....------------GGGATA.....................CAGAG---T-----A--A-G-...............----T----A---T-...T-A...GG-T--T--T--...A-A--A--T.. 5727
C.ZM.02.02ZM108 ...A-A---A-TGA-...-----G--------T-------.....----------T-GGGATC.....................ATGAG---T-G---A--A-G-...............----C--------T-...T-A...GG-T--T-----...C-A------.. 6291
D.CD.83.ELI ...------A---C-...----------------------.....-------C--G-GGGATA.....................GAGAGA--T-G---AA---G-...............----A--------T-...---...-----------A...-------C-.. 5847
D.CM.01.01CM_0009BBY ...------A-----...-------A--------------.....----------G-GGGATA.....................GAGAG---T-----A-----A...............----A----------...---...------------TTGC----A-CA.. 5503
D.CY.06.CY163 ...--C---A--GG-...----------------------.....----------G-GGGATA.....................AAGAG---C-----CA----A...............----A----------...---...--------A---TTGC------CA.. 5512
D.KE.97.ML415_2 ...--G---A---G-...----------------------.....----A-----G-GGGACA.....................CAGAT---T-GG--AA-----...............-----------A--T...---...A----G------...A-A--A--T.. 5768
D.KR.04.04KBH8 ...A-----A---G-...--------------T-------.....----------G-GGGATG.....................AAGAG---T-----A-----A...............----A----------...---...--------A---...-G------T.. 6257
D.SN.90.SE365 ...--C---A---A-...--------------T-------.....-------C--G-GAGATG.....................AAAAG---T------------...............----T----------...---...--------A---...-------C-.. 6318
D.TD.99.MN011 ...------A-----...----------------------.....----------T-GAGATA.....................AAGAG---T-----A-----A...............----C----------...C--...---------C--TTG-------C-.. 5528
D.TZ.01.A280 ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GAGACA.....................CAGAG---T-----A------...............-------------T-...---...--------A---...-G-----CA.. 5502
D.UG.99.99UGK09958 ...------A---G-...--------------T-------.....----------G-GAGATA.....................GAGAG---T-----AAG----...............---------------...---...-----------A...-------CA.. 5500
D.YE.02.02YE516 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................AAGAG---T-----A-----A...............----A---------G...C--...--------A---TTGC------C-.. 5515
D.ZA.90.R1 ...------A---G-...----------------------.....-------C--G-GGGATG.....................GAGAG---T-G---AA-----...............----A------T-TG...---...--------A---...---------.. 5624
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...--A---A--T--...------TT---G----------.....------------GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G---AG------TTT...T-A...T----G-----A...--A--A---.. 5398
F1.AR.02.ARE933 ...A-A---A---G-...--------------T-------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G---A-------C-T...T-A...T----A-----A...-----A---.. 5605
F1.BE.93.VI850 ...A-A---A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G---A-------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A---.. 5651
F1.BR.07.07BR844 ...--A---A----T...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G---AG------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A--T.. 6092
F1.CY.08.CY222 ...A-A-A-A---G-...-----------------C----.....----------G-GTGACG.....................CAGAG---C-GG---------...............G----G------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A---.. 5501
F1.ES.x.P1146 ...--A---T-----...--------------T-------.....----A-----T-GGGATG.....................CAGAG---C-GG---------...............G---AG------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A-C-.. 5594
F1.FI.93.FIN9363 ...ATA---A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G-A-A-------CTT...T-A...T----G------...--A--A---.. 5640
F1.FR.96.96FR_MP411 ...--A---A---G-...----------------------.....----------G-GTGATG.....................CAGAG---C-GG---------...............G---A------TCTT...T-A...T-T--G-----A...--A--A---.. 5508
F1.RO.96.BCI_R07 ...--A---A---G-...----------------------.....-C--A-----G-GTGATG.....................CAGA----C-GG-------G-...............G---A-------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A---.. 6335
F1.RU.08.D88_845 ...--A---A---G-...----------------------.....----------T-GGGATG.....................CAGAG---T-GG-------G-...............G---A-------CTT...T--...T----G------...--A--A---.. 5770
F2.CM.97.CM53657 ...A-A---A---G-...----------------------.....----------G-GAGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G---A-------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A---.. 5494
G.BE.96.DRCBL ...-----GA---G-...--------------------A-.....------------GGGATA.....................CAGAG---T-GG--A-----A...............----AC-----G-TT...T--...A--------T--...G----A--T.. 6268
G.CM.04.178_15 ...A-----A---G-...--------------------A-.....----------G-GGGATA.....................CAGAG---T-GG--A------...............----C----T-G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5832
G.CN.08.GX_2084_08 ...------A---GG...--------------T-----A-.....----------G-GGGATA.....................CAGAG---T-GG--A------...............----T----T-G-AT...T--...A--------T--...G----A--A.. 5547
G.CU.99.Cu74 ...--A---A---G-...--------------------A-.....----------G-GGGATA.....................CAGAG---T-G----------...............----A------G--T...T--...A--A-----T--...GC---A--T.. 5915
G.ES.09.X2634_2 ...------A--GG-...--------------------A-.....----A-------GGGACA.....................CAGA---GT-GG--AA----A...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5794
G.GH.03.03GH175G ...------A---G-...--------------------A-.....------------GGGATA.....................CAGAC---T-GG---------...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 6351
G.KE.93.HH8793_12_1 ...-----GA---G-...--------------------A-.....------------GGGATA.....................GAGAG---T-GG--A-----A...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5711
G.NG.09.09NG_SC62 ...A-----A---G-...--------------------A-.....----A-------GGGATA.....................CAGA----T-GG-CA-C----...............----C----T-G--T...T--...A--------T--...G-A--A--T.. 5502
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Env start
B.FR.83.HXB2 ...GATAGACTAATA...GAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA.....ATGAGAGTGAAG..............................GAGAAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGG...TGGAGATGGGGCACC...ATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATC.. 6305
Vpu _.__D__R__L__I__.__E__R__A__E__D__S__G__.__##N__E__S__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__E__I__S__A__L__V__E__M__G__.__V__E__M__G__H__.__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__._
Env _M__R__V__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__.__W__R__W__G__T__.__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__.
G.PT.x.PT2695 ...------A---G-...--------------------A-.....----------G-GGGACA.....................CAGAC---T-GG--A-T----...............----A------G--T...T--...A-------AT--...G----A--T.. 6253
G.SE.93.SE6165_G6165 ...------A---G-...--------------------A-.....----------C-GGGATA.....................CAGAG---T-GGT-A------...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5708
H.BE.93.VI991 ...--A---A---G-...----------------------.....-C--------T-GAGACA.....................CAGAG---T----CAAG----...............---------------...T-A...A--T-G--T---...---C-----.. 5683
H.BE.93.VI997 ...C-G---A-C---...---G------------------.....-C--------T-..............................AG---T----CA--A-G-...............------G------T-...T-A...--TT-G--T---...---C----T.. 5610
H.CF.90.056 ...--A---A--GG-...----------------------.....-C--------T-GAGACA.....................CAGAG---T----CAAG---A...............---------------...T-A...A--T-G--T---...---C-----.. 5645
H.GB.00.00GBAC4001 ...--A---A---G-...----------------------.....-C--------T-GAGACA.....................CAGAG---C----CA------...............-T---CG------T-...T-A...A--T-G--T---...---C----G.. 5813
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...A-----A---G-...--------------------T-.....-C--A-----T-GAGACA.....................CAGAT---T-GGA-AA-----...............----A-------CT-...---...A--T----A---...--A-----T.. 5505
J.CM.04.04CMU11421 ...------A---G-...--R----A---G--------A-.....----C-----T-GAGACA.....................CAGAG--GT-GG--AA-----...............----A-------CT-...---...A--T----A---...--------T.. 5816
J.SE.93.SE9280_7887 ...------A---G-...--------------------T-.....-C--------T-GAGACA.....................CAGA----T-GG---AC----...............------G-----CT-...---...A--T----A---...--A-----T.. 5624
J.SE.94.SE9173_7022 ...A-----A---G-...-----G--------------T-.....-C--------T-GAGACA.....................CAGAC--GT-GG-T-AG----...............------------CT-...---...A--T----A---...--A-----T.. 5625
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...------A---G-...----------------------.....-------C--G-GAGATA.....................CAGAG---T-GG---------...............G---A-C------T-...T-A...T--T-G-----A...--A--A---.. 5500
K.CM.96.96CM_MP535 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---ACA---...............G---AC-------T-...T-A...T--T-G--A--A...-----A---.. 5504
01_AE.AF.07.569M ...A-G---A---G-...--------------------A-.....------------GGGACA.....................CAGAG---TGGG-CAA-----...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5508
01_AE.CF.90.90CF11697 ...--A---A---G-...--------------------A-.....---G--------GGGACA.....................CAAAT---T-GG-CA------...............----AG-----G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 6254
01_AE.CN.09.1119 ...A-G---A---G-...--------------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG-CAA-----...............----A------A--T...T--...AC-------T--...G-------G.. 5539
01_AE.HK.04.HK001 ...A-G-A-A---G-...-------A------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG-CAA-----...............-----------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5675
01_AE.JP.x.DR0492 ...A-A---A---G-...-------A------T-----A-.....------------GAGACA.....................CAGAT--TT-GG-CAA-----...............----A------G--T...T-A...A--------T--...G-A--A--T.. 6316
01_AE.TH.04.BKM ...A-G---A---G-...--------------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG--AA-----...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 6266
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...A-G---A---G-...-------A------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG-CAA-----...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5510
01_AE.VN.98.98VNND15 ...A-G---A---G-...--------------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG-CAA-----...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5560
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...------A---GG...--------------T-------.....----------T-GGGATA.....................CAGAG---T----CA-T---A...............-----G----TG--T...---...A-TTC-TT-T-A...A----A--T.. 5498
02_AG.CY.09.CY256 ...--A---A---G-...--------------T-------.....----C-----C-GGGACA.....................CAGA---GT----CA-G---A...............-------T---T-TG...--A...A-AT-CT----A...A-A--A--T.. 5497
02_AG.ES.06.P1261 ...A-----A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATA.....................CAGA----T----CA-T--CA...............----A------G-TG...--A...A-AT-------A...A---CA--T.. 5749
02_AG.FR.91.DJ263 ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATG.....................CAGAG---T----CA-T---A...............----A------T--G...--C...A-AT--T----A...A----A--T.. 5659
02_AG.GH.03.03GH181AG ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGACA.....................CAGA----C-T-ACA-C--GT...............----A------T-TG...--A...A-AT--T----A...A-------T.. 6334
02_AG.LR.x.POC44951 ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATA.....................CAGA----T----CA-T---A...............-------T---T--G.........A-AT--T----A...A-A--A--T.. 6303
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...------A---G-...--------------T-------.....-C--------T-GAGACA.....................CAGAG---T-GG-TA-T---A...............------G----GCTG...--A...A-GT--T----A...A----A--T.. 5503
02_AG.SE.94.SE7812 ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATA.....................CAGA----T----CA-T---A...............-----------T-TG...--A...A-AT--T----A...A---CA--T.. 5683
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...-----GA---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATA.....................CTGA---GT-G--CA-C---C...............-----------T-TG...--AATG--G---T----A...-----A--T.. 5516
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...------A---G-...--C-----------T-----T-.....----------T-GGGATA.....................CAGA---GT----CA-T---A...............-----G-----T......--A...A-AT--T----A...A----A--T.. 5505
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...------A---G-...--------------T-------.....----------T-GGGATA.....................TTGA----T----CA-C---A...............-----------T--G...--A...A-AT--T----A...A----A--T.. 5501
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...------A---G-...----------------------.....------------GAGATC.....................AGG.........A-------A...............---------------...T--...T-----------...C--------.. 5518
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...A-----A---G-...----------------------.....----------T-GGGATG.....................CAGAG---T----CA------...............---GA------A--T...T--...A--------T--...G----A---.. 5675
05_DF.BE.x.VI1310 ...A-A---A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG-C-------...............G---AG------CTT...T-A...T----G-----A...--A--A---.. 5693
06_cpx.AU.96.BFP90 ...------A---G-...--------------------A-.....------------GGGATA.....................CAGAC--GT-GG--A-----A...............----A------G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 6341
07_BC.CN.98.98CN009 ...------A---G-...----------------------.....----------C-GGGATC.....................AAGA----T----G---T--A...............---------------...---...------------...---------.. 5636
08_BC.CN.06.nx2 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....----------GCCGGACA.....................CGGAG---T-----A--A-G-...............----T-------GT-...T-A...GG-T-AT-----...--A-----T.. 6235
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...------A---G-...--T-------------------.....------------GAGATA.....................CAGAG---T-GG--AA-----...............------------CT-...---...A-T-----A---...--------T.. 5516
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...A-A---A-T-GG...---------------C-----C.....----C-----C-GGGATA.....................CAGAG---T-G--GA--A-G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...--A-----T.. 5702
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...------A---G-...--G--------G----------.....------------GAGACA.....................CAGAG--GT-GG--CA-----...............------------CT-...---...A--T----A---...---------.. 5674
12_BF.AR.99.ARMA159 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG-----T---...............G---AC------TT-...T-A...T----G--A--A...-----A---.. 6306
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...------A---GG...--G-----------------A-.....-------C--G-GGGATA.....................CAGAT--CT-GG--AA-----...............----A------A--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5715
14_BG.ES.05.X1870 ...------A---GG...--------------------A-.....----A--C----GGGACA.....................CAGAG---C-GG---TC---A...............-----------GG-T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5778
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...A-G---A---G-...-------A------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG-CAA-----...............----A------G---...T--...A--------T--...G----A--T.. 5701
16_A2D.KR.97.97KR004 ...A-G---A---GT...--------------T-------.....----------G-GGGATA.....................CAGAG---T-----A-----A...............----A------A-T-...T--...A-TT-G------...C-A-----T.. 5671
17_BF.AR.99.ARMA038 ...--A---A---G-...--------------T-------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG-----C---------A...............----A----------...---...-----------A...--A------.. 5515
18_cpx.CU.99.CU76 ...--G---A---G-...--C------------------T.....----------G-GGGACA.....................CAGAG---T----CAAG---A...............----A------A---...--A...A----G--T---...---C----G.. 5604
19_cpx.CU.99.CU7 ...------A---G-...----------------------.....----------T-GGGACA.....................CGGAG--GT----CA-C---A...............----AT-----G--T...T--...A--------T--...G----A--G.. 5527
20_BG.CU.99.Cu103 ...--A---A---G-...--------------------A-.....------------GGGATA.....................CAGAC---T-GG---TG----...............----C------G--T...T--...A--A-----T--...GG---A--T.. 5778
21_A2D.KE.99.KER2003 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GAGATA.....................GAGAG---T-G---AA-----...............----A--------TT...---...--------A--A...-------C-.. 5506
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...--A---A-C-G-...--------------------A-.....----------G-GGGACA.....................CAGAT--CT-GG--AA-----...............-----------A--T...T--...A--------T--...G-A--A--T.. 5514
23_BG.CU.03.CB118 ...--A---A---G-...--------------------A-.....------------GGGATA.....................CAGA----T-GG----G----...............----C------G--T...T--...A--A-----T--...GG---A--T.. 5754
24_BG.ES.08.X2456_2 ...--A---A---G-...--------------------A-.....-------C--G-GGGATA.....................CAAAT---T-GG--A-T----...............----C------G--T...T--...A--A-----T--...GG---A--T.. 5762
25_cpx.CM.02.1918LE ...--A---A---GG...AC---G----------------.....----A-----G-GGGATA.....................CAGA----T----CA-T---A...............-----------G-TT...T--...A-G------T--...G----A--T.. 5519
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...------A---G-...--C-------------------.....----------T-GGGACA.....................CGGA----C-G----------...............-T--A------G---...--A...A--------G-T...A-A---T-T.. 6305
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...--G---A---G-...----------------------.....----A-----T-GGGATA.....................CAGAG---T-GG--AGG----...............------------CT-...---...A--T-G--A---...A-A-----T.. 6301
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...------A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GGA--------...............G---C-------CT-...T--...T--T-G--A--A...--A--A--T.. 5667
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...A-----A---G-...----------------------.....-------C----GAGACC.....................ATGA---CT---TG-----C-.....................-------TG...---...------------...--A------.. 5699
31_BC.BR.04.04BR142 ...A-A---A-T-GG...----------------------.....------------GGGACA.....................CAGAG---T-GGA-A--A-G-...............----T------A-T-...T-A...GG-T--T-----...--CC----T.. 5794
32_06A1.EE.01.EE0369 ...------A---G-...--------------------A-.....----------G-GGGACA.....................CAGAT---T-GGTCA-----A...............----A------A--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5946
33_01B.ID.07.JKT189_C ...A-G---A---G-...--------------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAG---T-GCTCAA-T---...............----A------A---...T--...A--------T--...G----A--T.. 5606
34_01B.TH.99.OUR2478P ...A-G---A--CA-...--------------------A-.....------------GAGACA.....................CAGAT---T-GG-TAA-----...............----A------A--T...T--...A-------AT--...G----A--T.. 5507
35_AD.AF.07.169H ...A-G---A---GT...------A-------T-------.....----------T-GGGACA.....................CAGAC---T-GG--AA-----...............-----------A--T...---...A--T-G------...A-A--A--T.. 5511
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...--A---A---A-...---------A----T-----A-.....-------C--G-GGAACA.....................CAGAG---T-G--TA------...............----A------G--T...T--...A--A-----T--...G----A--T.. 5520
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...A-----A---G-...----------------------.....----------T-GGGATA.....................CAGAG---T----CA-C---A...............----AT-----G--T...T--...A--------T--...G----A--T.. 5502
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...--A---A---G-...--------------T-------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............GA--AG--CA--TTG...T-A...T----G--A--A...--A--A--T.. 5734
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...--A---A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G----G------CTT...T-A...T--T-G-----A...--A--A---.. 5788
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...--G---A--GC-...----------------------.....------------GGGATC.....................AGGA----T-G---A-C---A...............-------------T-...---...------------...---------.. 5814
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...-C----A---GC...----------------------.....----------C-GGGATC.....................ATGA----T----------K-...............----A--------T-...---...-----------A...---------.. 5839
43_02G.SA.03.J11223 ...R-----A---G-...--------------------A-.....------------GAGATA.....................CAGAG---T-GG--AT-----...............----C-AT-T-G-SY...T--...A--------T--...GK---A--T.. 5836
44_BF.CL.00.CH80 ...--A---A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG---------...............G---AG------CTT...T-A...T----G--A--A...-----A---.. 5753
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...A-----A---G-...----------------------.....----------G-GAGACA.....................CAGAG---T-GG---------...............G------------T-...T-A...T--T-G-----A...---C-A---.. 6294
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...A-G---A---G-...----------------------.....----------G-GGGATG.....................CAGAG---T-GG-------G-...............G---A-------CTT...T-A...T----G--A--A...--A-CA---.. 5741
47_BF.ES.08.P1942 ...--C---A---G-...----------------------.....-------C--G-GAGATC.....................AAGA----T--------A-G-...............----A-G------T-...T--...-----------A...--A------.. 5743
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...A-A---A---G-...------A-------------A-.....------------GAGACA.....................CAG-G---T-GG-TAA---G-...............----A------G--T...T--...A--------T--...G--G-A--T.. 5510
49_cpx.GM.03.N26677 ...------A---G-...--G-------------------.....----------T-GAGACA.....................TGGAT--.T-TG--AA-T-G-...............------G----TCT-...T--...A-TT-A--A---...C-A-----T.. 5729
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...------A--GC-...-----G----------------.....------------GGGATC.....................AGGA----T-GG---------...............------G------T-...T--...T----G-----A...--------T.. 5508
O.BE.87.ANT70 ...AGA---A---G-...----TTAGG--T--T----A-T.....----A--CA-T-GAG........................AAGAG---C...........................AA--AG-TAT-G---...T--...TA-T-A-CC---GCT-----A-C-CC 6351
O.CM.91.MVP5180 ...AGG---A---AG...----TCAGG--T-------A-T.....----A---A-T-AAG........................AAGA-C--C...........................A---AG-CAT-G-G-...T-A...TA-A-A-CC---GCT---C-A---CC 6338
O.CM.96.96CMA102 ...AGA---A---G-...----TTAAG--T--T----A-T.....----A---A-T-GAG........................AAGA----C...........................AA--AG-TAT-G-T-...T--...TA-A-A-TC---GGT-----A-C-CC 5796
O.CM.98.98CMA104 ...AGA-A-A---G-...----TTAAG--T-------A-T.....----A--CA-T-AAG........................AAGA----C...........................AA---G-TAT-G-T-...T-A...TA-A-A-TC---GGT-----A-C-CC 5792
O.CM.99.99CMU4122 ...AGA---A---G-...----TT-AG--T--T----A-T.....-------CA-T-GAG........................AAGAG---C...........................A-ACAG-TA--G-T-...T-A...TA-A-A-TC---GCT-----A---CC 5791
O.FR.92.VAU ...AGA---A---G-...---GTT-AG--T-----C-ATT.....----A--CA-T-GGG........................AAGAG---C...........................A---AG-TA--G-T-...TG-...TG-T-GATTT--GCT-----A---CC 5875
O.SN.99.99SE_MP1299 ...AGA---A---G-...C---TT-AG--T-------A-T.....----A-----T-GAA........................CAGAG---C...........................A---AG-TA--G-T-...T--...TG-A-A-TT---GCT-----A-C-CC 6362
O.US.97.97US08692A ...AGA---A---G-...----TTAG---T--T----A-T.....----A---A-T-AAG........................AAGA----C...........................AA--AG-TA--GGT-ATCT--...TG-A-A-TTT--GGT-----A---CC 5763
O.US.99.99USTWLA ...AGA---A---GR...--R-TCAGG--T-------ATT.....----A--CA-T-GAG........................RGGA----C...........................A---AG-CAT-G-T-...T--...TG-A-RATC---GCT-----A---CC 5792
N.CM.02.DJO0131 ...C-A---A---G-...--T---A-------T-------.....G-----A---T-GGGATG.....................CAGATTGGT-GG-CATT---C--T....................................---A-GATA-GT...----CA--TGG 5785
N.CM.04.04CM_1015_04 ...C-G---G---G-...--C-----------T-------.....----------T-GGGATG.....................CAGAGTGGT-GG-CATT---C--T....................................-----GATA-GC...-C---A--TGG 5784
N.CM.06.U14842 ...C-G---A---G-...AGT-----------T----A--.....----------T-AGGAGG.....................CAGAGTGGG-GG-TA-T--GC--T....................................T----ACTA-GC...----CA--TGG 5786
N.CM.95.YBF30 ...C-G---A---G-...-------A------T-------.....----A-----T-GGGATGCAGAGTGGTTGGATGGGGATGAAGAGTGGT-GGTTA-T---C-AT....................................--T--A-TA-GC...-----C-AG.. 5892
N.CM.97.YBF106 ...C-G-A-A---G-...--T---A----G-----G----.....-G--------T-GGGATG.....................CAGAGTGGT-GG-CATT---C--T....................................-----GATA-GC...----CA--TGG 5870
N.FR.11.N1_FR_2011 ...C-G---A---G-...--T--G--------T-------.....----------T-GGGATG.....................AAGAGTT-T-GGTCA-T---C-AC....................................-----GAYA-GC...-----C-AG.. 5677
P.CM.06.U14788 ...-CA--GTGG-G-...---G-GCA------TGAG--GT.....----A---A-T-AAG........................AAGA----G...........................AAC--C-TA--G-A-...T--...GAAA-CT-CT--GCT-----C--G.. 5776
P.FR.09.RBF168 ...-TA--GTGG-G-...-----GCA------TG-G--GT.....-------CA-T-AAG........................AAGA----G...........................AAC--C-TA--G-A-...T--...GGAA--T-CT--GCT---G-A--A.. 6341
CPZ.CD.90.ANT ...AGA-----T-GTATA--T--T---AT---AGAA-ATG.....-G--AGCC--TACATATT.................................................................................A-TTGG--TC--GCT---C-A---CA 5724
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...--C---A-T-G-...AGT--------G----------.....----A-----T-GGGATGAAA..................TATT-TTGG-GGAG-A---CA...............--C--G-CCAT--G-...--CAAGT-AA-CCT---TGGA-G---CGCATC 5849
CPZ.GA.88.GAB1 ...CTA-T-T-G-G-...--------------T-----A-.....----A---A-T-GAGAAGAAG..................AAGAGAG-C-GGA-CAG---A...............-CC-T-ATTACA-T-...--AACAA--A--TT-C-A......-CCCCATG 6374
CPZ.TZ.00.TAN1 ...AGA---T---GCATA--C--T-G--T---AGAA-ATG.....-A--ATT-A-TTGGAATA.....................................................................--T...T--ATC---A-AATT-CAATCC-AGG---TGG 5933
CPZ.US.85.US_Marilyn A..--A---A-C-G-...AT-----A------T-----A-.....----A-----T-GAGAAGAAG..................AAGAGACTC-GG-TAAGT-AT--TCTTCTCTC-...............-G-...T--ATAA---CA--AT--.............. 6388
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B.FR.83.HXB2 .TGTAGTGCTACA...............GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACC 6459
Vpu _L__*_
Env __C__S__A__T__.__.__.__.__.__E__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .---------G--...............---C--AG------T--T-----C--------------A-----A--T---GAG-----CT-------------------G-----------C-----A--G--------C-----T-----------------T------- 5673
A1.ES.06.X2110 .---------G--...............--T--C--------T--T--------------------------A--T---GA------CT-------------------G-----------C-----A--G--------------T------------------------- 5700
A1.GE.99.99GEMZ011 .----AG---G--...............-----C-----------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C-----C----------------------------A---A-----C-----C-----T------------------------- 5643
A1.IT.02.60000 .----AG------...............-----T--A--------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T------------------------- 6464
A1.KE.06.06KECst_001 C-------T-G--...............-----C--------T--T-----C-------------------GA--C---GAA-----CT-------------------------------G-----AAAG--------C------------------------------- 5665
A1.RU.08.PokA1Ru .----AG-T-G--...............-G---C-----------G--A--C-------------------GA--T----AG-----A----------------------------------A---A-----C-----C-----T------------------------- 5962
A1.RW.93.93RW037A .---------GT-...............-----C--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----CT----------------C--------------------A--G--------C-----T--------T---------------- 6458
A1.SE.95.SE8538 .------A--G--...............--C-----------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----C-----C--------------------------------A--G--------C-----T--G---------------------- 5679
A1.TZ.01.A341 .------A--G--...............--C--C--------T--T-------------------------GA--C---GAA-----CT-----------------------------AG------AAAG--------C-----T------------------------- 5660
A1.UA.01.01UADN139 .----AG------...............-----C--------------A--C-------------------GA--T---GAG----------------------------------------A---A-----------C-----T------------------------- 5658
A1.UG.99.99UGA07072 .------A--G--...............-----C--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----CT-------------------G-----G-----------AA-G--------C-----T--G--------------T------- 5665
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .G----GT-A..................--C--CC----------G-----------A--------------A--T---GAT------------------------------------AG--A---A-----------C-----T------------------------- 5897
A2.CD.97.97CDKTB48 .----AG---G--..................G-T--------------A--C-----A-------------GA--T---GAT-----C-----------------C-------------C------AAAG--------C------------------------------- 5802
A2.CM.01.01CM_1445MV .----AG------..................--T--------------A--C-----A--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G---A-----------C--------------------------T---- 5661
A2.CY.94.94CY017_41 .----AA------..................G-T--------------A--C-----A--------------A--T---GAT----TC--------------------------------------A--G--------A------------------------------- 5819
B.AR.04.04AR143170 .---------GA-...............-----T--------------------------------------A-----------------T------R--------------------AGC--------G------------------------------------A--- 5656
B.AU.04.PS1038_Day174 .---------G--...............--TC----------------------------------------R-----------------------------------------------Y-------C---C--------------------T-----G---------- 5669
B.BO.99.BOL0122 .------------...............---C----------------------------------------A---------------------------------------------AG-------AA-------A--------------------------------- 5678
B.BR.06.06BR1119 .---------G--...............A-GC----A--------------------A--------------A-------A---------G------------------------------------------------------------------------------- 5869
B.CA.07.502_1191_03 .---------G--GAG............--TC-GGG---------------------A--------------A--G----AA--------G--C-----C-------------G--------------C---------------------C------------------- 5903
B.CN.09.1121 .---------GG-GAC............A-TG-G-----------------------------------------G----A-------T--------------A-------------CC-CC------C---------------------------------------T- 5697
B.CO.01.PCM001 .------------...............---C----------------------------------A-----A-------A---TGT------------C-------------------G-----------------C-----------G-------------------- 5657
B.CU.99.Cu19 .------------...............--CC----------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------- 6002
B.CY.09.CY266 .-----G------...............---G-T--------------------------------------A-------AA---------------------A-----------------C------C---------------------G------------------- 5660
B.DE.86.D31 .------------...............--------------------------------------A-----A---------------T----------------C--------------C-A----------------------------------------------- 6001
B.DK.07.PMVL_011 .--------A---...............--------------------------------------A-----A-------A-------T--------------------------------------------------------------------------------- 5820
B.DO.05.05DO_160884 .--------A..................---C-G-----------------------A-----A--------A-----------T-----------------------------------C------AAG--------C------------------------------- 5663
B.EC.89.EC003 .------A--G--...............---C-------------------------------A--A-----A------GT---T------------------------------------------------------------------------------------- 5580
B.ES.09.P2149_3 .----A--G-..................---G-C--------------A-----------------------A-------AG--------C-----------------------------------A-CT--------------T------------------------- 5908
B.FR.92.92FR_BX08 .---------G--...............--CC----------------------------------------A--T-----T--------G--C----------------------------A---A------------------------------------------- 5663
B.GA.88.OYI_397 .---------G--...............-----T--------------------------------------A--------------------C----------------G--------C-------------------------------------------------- 5998
B.GE.03.03GEMZ004 .---------.....................C--C-------------------------------------A--------T---------------------------------C--C-C-----A------------------------------------------- 5648
B.HT.05.05HT_129389 .---------G--..................--GA-------------------------------------A-----------------------------------------------A-----------------C--------T---------------------- 5659
B.IN.x.11807 .---------G--...............-GCC-------------------------------------------------------G-----------G---------------------------------------------------------------------- 5802
B.JM.05.05JM_KJ108 .------------...............--C--C--------------T-----------------------A--------------------------------------G------A-A-----------------C------------------------------- 5663
B.JP.05.DR6538 .---------G--...............--GC-G--------T-----------------------------A------GAA-----------------C-----C------A-C-------------C-----G---------------------------------A- 6465
B.KR.04.04KMH5 .-------T-G--...............-G-GG---------------------------------------A--------T-----------------------------G--------C--------------------------------A----------T----- 6427
B.MM.99.mSTD101 .------------ACTAAA.........-------C------------------------------A-----A-------T----------------------------------------------A------------------------------------------ 5869
B.NL.00.671_00T36 .------------...............-----T--------------------------------------A-----------------C-----------------------------A------------------------------------------------- 6020
B.PE.07.502_2649_wg8 .A---A----G--...............--GC--GG----------A-------------------------A-----------T-----C--------C---------------------------------------------------------------------- 5922
B.PY.03.03PY_PSP0115 .------------...............-GY--TC------------------------------------GA-----------------------C----------------G-----TG-A-----C-------A----------R---------------------- 5657
B.RU.04.04RU128005 .---------G--...............-G---T--------------------------------------A------GA--------------------------------G-Y--AG---------------------------------A---------------- 5946
B.TH.00.00TH_C3198 .---------G--...............-----C--------------------------------A-----A-------T-----------------------------------------------C----------------------------------------- 5669
B.TT.01.01TT_CRC50069 .---------G--...............-----------------------C--------------------A------------------------------------C--------A-AGA---------------C------------------------------- 5675
B.TW.94.TWCYS_LM49 .A--------G--...............-----T--------------------------------------A-----T---------T-----------------------A-------------------------C------------------------------- 6456
B.UA.01.01UAKV167 .----A-------...............--C-----A-----------------------------------A-------AA-----------------------------G------C-C------------------------------------------------- 5693
B.US.11.ES38 .------------...............--------------------------------------------A-------AT-------------------------------G----A-G-A-----C------CA-------T------------------------- 6390
B.UY.02.02UY_TSU1290 .--------A..................---C-------------------------A--------A-----A-----------------------------G---------------ATA-A-----C---------------T------------------------- 5654
B.YE.02.02YE507 .----AG------...............C-G--TA-------T---A-------------------------A--C----A----------------------------------------GA---A-----------------------------------------T- 5672
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .---------G--...............--TC----A-----------------------------------A-------T-------T----------------------------------------------------------------------G--T------- 5890
C.AR.01.ARG4006 .----A--TG-GG...............-GG--C--A-----------A-----------------------A-------AA--T---T------------------------G------------A--G--------C-----T------------------------- 5647
C.BR.04.04BR013 .----A--TGGTG...............-GG--C--------------A-----------------------A-------AA--T--C--------------------------------------A--G--------C-----T------------------------- 5941
C.BW.00.00BW07621 .----A--TA-T-...............-GG--C-------------------------------------GA-------AG--T-----------------------------------C-G---A--G--------C-----T------------------------- 5830
C.CN.98.YNRL9840 .----A--TGGG-...............-G---CC-------------------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T------------------------- 5642
C.CY.09.CY260 .----A--GGGGG...............--C-----------------------------------------A-------AGG-T---T----------------G----G---------G-G---A-----------C-----T------------------------- 5700
C.ES.07.X2118_2 .-A-----TATT-...............-GG--C-------------------------------------GA--T----AA--T-----G--C--C-----------------------G-G---A--G--------C-----T------------------------- 5883
C.ET.02.02ET_288 .----A--TGGTG...............-GG--T-----------------------------A--------A--C----G-C-T-----------------------------------------A--G--C-----C-----T---T--------------------- 5679
C.GE.03.03GEMZ033 .-----C...CAG...............-----C--A--------------C--------------A----GA-------AA--T----------------------------G------A-A---A--G--C-----C-----T-----C------------------- 5654
C.IL.98.98IS002 .----A--TA-TG...............-G---C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-G---A--G--------C-----T------------------------- 5820
C.IN.03.D24 .----A--TGGT-...............-G---C--------G----------------------------GA-------AA--T--------C-----------G--------------G-A---A--G--------C-----T------------------------- 6491
C.KE.00.KER2010 .-------TGGA-...............-GG--C-----------------C--------------------A-------AAG-TC-------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T------------------------- 5648
C.MM.99.mIDU101_3 .----A--TGGG-...............-G---C-------------------------------------GA-------AA--T--------C---------A----------------G-----A--G--------C-----T------------------------- 5809
C.MW.93.93MW_965 .---GA-ATG-AG...............-GC...------------A----C--------------------A-------AA--A--------------------G--------------G-A---A-----------------T------------------------- 5661
C.SN.90.90SE_364 .-A--A--TGGGG...............-GG--C--------------A-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-A---A--G--------C-----T------------------------- 5646
C.SO.89.89SM_145 .-------GGGG-...............-GG--C-----------------------------G-------GA-------AA--T-----G---------------T-------------G-G---A--G--------C-----G------------------------- 5688
C.TZ.02.CO178 .----A--TGGTG...............-GG--C-------------------------------------GA-------G---T--------C-------------------G------G-A---A--G------A-C-----T------------------------- 5642
C.US.98.98US_MSC3018 .----A--TGGGG...............-G---C--------------------------------------A-------AA--T--------C----------------------------G---A--G--------C-----T------------------------- 5633
C.UY.01.TRA3011 .-A--A--TA-GG...............-GG--C--------------A---------------------C-A-------AAG-T--------------------C--------------------A--G--------C-----T------------------------- 5648
C.YE.02.02YE511 .----A--GGGG-...............-GG--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GC--A--G--------C-----T------------------------- 5651
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .A-CG-G-TGGTG...............-GG--C-----------------C--------G-----A-----A-------AA--T-----------------------------------C-----A--G--------------T------------------------- 5881
C.ZM.02.02ZM108 .-A-----TA-TG...............-GG--T-----------------------A--------------A-------AA--T--------------------------G--------G-A---A-----------C------------------------------- 6445
D.CD.83.ELI .---------G--...............--C--TC-------------T-----------G-----A---------------------------------------------T-------A-------C-------A-C--------------------------G---- 6001
D.CM.01.01CM_0009BBY .-A------AG--...............AGT--T--------------A-----------G-----A-----A-------A-G-----------------------------------A-AG------C-------A-C-----T--------------------G---- 5657
D.CY.06.CY163 .-A------AG--...............--T--G--------------G-----------G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G---- 5666
D.KE.97.ML415_2 .---------G--...............-----C--------T--T-----C--------------------A-----------T---------------------------T-------AG------C------CA-C-----T-----------------A------- 5922
D.KR.04.04KBH8 .---------G--...............-G---C--------------T-----------------------A-----------------------------G--------CT--CT-A-AG------C-------A-C--------------T-----------G--T- 6411
D.SN.90.SE365 .-------T-G--...............--------------------T--------------G--------A---------------------------------------T-------A------AA------CA-C-----T--------------------G---- 6472
D.TD.99.MN011 .-A------AG--...............--GG-T-C------------A--C--------G-----------A-------AAG-----------------------------T--AT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G---- 5682
D.TZ.01.A280 .-A-----T-G--...............---C-G------------A-T-----------------T----GA-------A-------------------------------T---T---C-------C-------A-C-----T-----------C-----A------- 5656
D.UG.99.99UGK09958 .-A--AA-T-G--...............-G-G----------------T-----------------------A--C--------T---------------------------------A-AG------C------CA-C-----T-----------------A------- 5654
D.YE.02.02YE516 .-A------AG--...............--T--G--------------G-----------------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G---- 5669
D.ZA.90.R1 .---------G--...............-----T--------------T-----------G-----A-----------------T----------------------------G----A-A-A-----C-------A-C-----T--------------------G---- 5778
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .----A-------...............-----C------------A-T--C--------------------A-----------T----------------------------G------A-G------G--------C-----T------------------------- 5552
F1.AR.02.ARE933 .----A-------...............-----C----T---T----------------------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G---------------C-----T-----------------------T- 5759
F1.BE.93.VI850 .----A----G--...............--C--C--------------------------------------A-----------T--------C--------------------------A-G-----C------C---------------------------------- 5805
F1.BR.07.07BR844 .----A-----A-...............--G--C--------------------------------------A-----------T---T----C--------------------------C-A-----C---------C-----T--------T--------------T- 6246
F1.CY.08.CY222 .---------G--...............--C--C--A-----------------------------------A-----------T----------------------------G------A-A------G--C-----C-----------------C------------- 5655
F1.ES.x.P1146 .------------...............A-GG-C--------T-----T-----------------------------------T-----------------------A----G-----TACA-----C---------C-----T------------------------- 5748
F1.FI.93.FIN9363 .----AA---G-G...............--TG-C------------A-------------------------A-------A-------T----C------------------T-------A-A---A-----------C-----T------------------------- 5794
F1.FR.96.96FR_MP411 .---------G--...............--C--C--------T-----------------------------A--------T--T--GT------------------------G------A-G---A--G--------C-----------------C------------- 5662
F1.RO.96.BCI_R07 .------------...............--T-----------T-----T-----------------------------G-----T--------------C-------------G------A-A---------------C-----T------------------------- 6489
F1.RU.08.D88_845 .----A-------...............A-C--C-------------------------------------GA--------A--T--------------------------G---------GA-----C---C-----C-----T------------------------- 5924
F2.CM.97.CM53657 .----A----G--...............--T--C-----------------------A--------------A-----------T-----------------------------------A-G----A----------C-----T---T-------------T------- 5648
G.BE.96.DRCBL .--------A..................-----------------------------A------------G-A--T----ATG--C----------------T------------C--AG---T--AAGT------A-C--------------T--------------T- 6419
G.CM.04.178_15 .--------CT--...............--T--C-----------------------------A------G-A--G---GAT---C----------------T--------G------AG---T--AAG---------C--------G---------------------- 5986
G.CN.08.GX_2084_08 .------A-CT--...............--G--T-----------------------------A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T--AAA---------C------------------------------- 5701
G.CU.99.Cu74 .--------CT--...............ART--C------------A-----------------------G-A--C---GATG--C----------------T---------------AG---T--AAGC--------C-----T--------A---------------- 6069
G.ES.09.X2634_2 .--------CT--...............A-C--C------------------------------------G----T---GAT--------------------T-------G---C---AG---T--AAGC--------C-----T------------------------- 5948
G.GH.03.03GH175G .--------CT--...............--C---------------------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T---------T-----AG-T-T--AAA---------C------------------------------- 6505
G.KE.93.HH8793_12_1 .--------CT--...............A-T--C------------------------------------G-A--C----AG--------------------T---------------AG---T---AG-------A-C-----T------------------------- 5865
G.NG.09.09NG_SC62 .----A---A..................--T--C-----------------------------A------G-A--T---GAG---C----G--C--------T-----------C---AG---C--AAA---------C------------------------------- 5653
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B.FR.83.HXB2 .TGTAGTGCTACA...............GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACC 6459
Vpu _L__*_
Env __C__S__A__T__.__.__.__.__.__E__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__
G.PT.x.PT2695 .--------CT--...............A-T--C------------------------------------G----T---GAT--------------------T---------------AG---T--AAGC--------C------------------------------- 6407
G.SE.93.SE6165_G6165 .--------CT--...............A-T--T--------T---------------------------G-A--T---GAT--------------------C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T------------------------- 5862
H.BE.93.VI991 .-------T-GT-...............-G---C--------------A-----------G-----------A-------AG--T--------C--------------------------C-----AAGG--------A-----T------------------------- 5837
H.BE.93.VI997 .-A-------G--...............-G---C--------T-----A-----------G-----------A-------AA-----------C-----------------G--------GC----AAAG--------C-----T------------------------- 5764
H.CF.90.056 .---------G--...............C----C--------T-----A-----------------------A--G----AA-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A---------------- 5799
H.GB.00.00GBAC4001 .------A--GG-...............-----C--------------A-----------G-----------A-------AA--T--------C-----------------G------AGC-----AAA---------A-----T-----------------------T- 5967
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .----A--G-G--...............--------------------A-----------------------A--T----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAA---------C-----T--------T---------------- 5659
J.CM.04.04CMU11421 .----AA---G--...............--C---A----------------C--------------------A--G----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAGT--------C-----T--------T--------------T- 5970
J.SE.93.SE9280_7887 .----AG--A-A-...............---G-C--------------------------------------A--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T- 5778
J.SE.94.SE9173_7022 .----------G-...............-----C--------------------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T- 5779
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .-----C---G--...............A-C--C--------------------------------------A--------A-----------C--------------------------A-----------------C-----T--------------------G---- 5654
K.CM.96.96CM_MP535 .-----CAA-G--...............--C-----------------------------------------A--------AC----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C-----------------G---- 5658
01_AE.AF.07.569M .--------CT--...............--C--C--------T-----------------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C------------------------------- 5662
01_AE.CF.90.90CF11697 .--------CT--...............--C-CC--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C--C---C-A--G-----A--G--C-----C-----T-------T----------------- 6408
01_AE.CN.09.1119 .------A--T--...............--C--C--------T-----T--------A--T----------GA--T----AT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T----T--------------T- 5693
01_AE.HK.04.HK001 .--------CT--...............--C--C--------T-----T-----------C-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------G---------------------- 5829
01_AE.JP.x.DR0492 .--------CT--...............--C--C--------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C---A-C------------------------------- 6470
01_AE.TH.04.BKM .--------CT--...............A-C--C--------T-----TC----------T----------GA--T---GAT-----C--------------G-----C--G---C----A-----A--G--C-----C------------------------------- 6420
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .--------CT--...............--C-----------T-----T-----------T--G--------A--T---GAG-----C--------------------C-G----C----G-----A--G--C-----C------------------------------- 5664
01_AE.VN.98.98VNND15 .--------CT--...............--C-----------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----C--------------------C------C---TGC----A--G--C-----C------------------------------- 5714
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .----A----..................--C-----A--------G-----C-------------------GA--C---GAA-----C-----------C--------------------------A-C---------C-----T------------------------- 5649
02_AG.CY.09.CY256 .----A-----A-..................C-G-----------G-----C-------------------GA--C---GAG-----C--C------------------C-G--------------A-C---------------T--C---------------------- 5648
02_AG.ES.06.P1261 .----AA---GA-..................--T--------T--G--T--C-------------------GA--T----AG-----C--------------------------------C-----A-C---------C-----T-----------------------T- 5900
02_AG.FR.91.DJ263 .----A----GA-..................--G-----------G-----C-------------------GAA-C---GAG-----C---------------------------------G----A-----------C-----T------------------------- 5810
02_AG.GH.03.03GH181AG .----AG---GA-..................G-T-----------G-----C-------------------GA--C---GAG-----C------------------------A-------------A-----------C------------------------------- 6485
02_AG.LR.x.POC44951 .----A-----AC..................--TA----------G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A-------------A-CT--------C-----T------------------------- 6454
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .----A----CA-..................CC------------GA----C-------------------GA------GAG-----C-----------C-----------G-------TG-A---ATC---------C-----T-----------------------T- 5654
02_AG.SE.94.SE7812 .---------GG-..................--T-----------G-------------------------GA--C---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T-----------C------------- 5834
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .----A----GA-..................--T-----------G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C--------------------C-----------G-----A-----------C-----T------------------------- 5667
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .----A----GA-...............A-T--T-----------G-----C--C---------------CGA--C---GAT-----C-----C--------------------------------A-C---------------T------------------------- 5659
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .----AG---CA-..................G-T-----------G-----C-----------A--------A--T----AG-----C--------------------------C-----C-----A---------A-C-----T------------------------- 5652
03_AB.RU.97.KAL153_2 .------------...............-----T--A-----------T-----------------------A---------------------------------------------AG--AG------------------------T----------------G---- 5672
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .--------CT--...............A-C--C--------------T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T------------------------- 5829
05_DF.BE.x.VI1310 .------------...............--C-----T-----------------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A---------------C-----T--------T---------------- 5847
06_cpx.AU.96.BFP90 .--------CT-T...............A-G--CA-------T-----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T--TAAG--------C-----A--------T---------------- 6495
07_BC.CN.98.98CN009 .---------GT-...............-G---C--------------------------------A-----A--G------------T-------------------------------------------------------T------------------------- 5790
08_BC.CN.06.nx2 .----A--TGGA-......C........-G---C--------------------------------------A------TAA--T--------C-----G--------------------G-----A--G--------C-----T------------------------- 6390
09_cpx.GH.96.96GH2911 .----A----G--...............-----C--------------------------------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A---AAA---------------T--------------G-----G---- 5670
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .----A---A-GG...............--G--G--------------A-----------------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG------C-------A-C-----T-----------C-----T------- 5856
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .----A-------...............--C--C-------------------------------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------C-----T------------------------- 5828
12_BF.AR.99.ARMA159 .----A-------...............-----T--------------------------------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG--------------C-----T--C--------------------T- 6460
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .--------CT--...............A-T--C--------------T-----------T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------AAA------C--C-----T------------------------- 5869
14_BG.ES.05.X1870 .A--G----CT--...............A-TG-C--------------------------G-----------A-----------------T--C--------------------------------A------------------------------------------- 5932
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .---------G--...............-----C--------------------------------A-----A--C---T------------------------------------------------C--------G------T--------------------G---- 5855
16_A2D.KR.97.97KR004 .A---AA------...............---G-TC-------------A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C--------------------------------------A-C----------------------------------------- 5825
17_BF.AR.99.ARMA038 .----A-A-AG--...............-G--CT--------------------------------------A-----------T-T------C-------------------G------G-----------------------------------------------T- 5669
18_cpx.CU.99.CU76 .------------...............--TC-C--------------A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T--AAGC--------C-----T------------------------- 5758
19_cpx.CU.99.CU7 .--------CTTT...............--C--C--------------T-----------T----------GA--T---GAA-----C-----------------------------------------G--------C-----T------------------------- 5681
20_BG.CU.99.Cu103 .--------CT--...............A-T--T--------T---------------------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T------- 5932
21_A2D.KE.99.KER2003 .---------G--...............-GC--TC-------------T-----------G-----A-------------A---T---------------------------------TCA------AAG------A-C--------------------------G---- 5660
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .--------C..................C----T--------------T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C----A--G--------C-----T------------------------- 5665
23_BG.CU.03.CB118 .--------CT--...............--T--C------------------------------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T------- 5908
24_BG.ES.08.X2456_2 .--------CT--...............--T--C--A---------A-----------------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T---AGC--------C-----T--------------G---------- 5916
25_cpx.CM.02.1918LE .--------CT--...............--C--------------------------A--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T--A-CC------A-C------------------------------- 5673
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .----A----G--...............--C-----A----------------------------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G--------------A--G--------C-----T--T---------------------- 6459
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .-------T-CA-...............-G---C--------------A------------T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G-----A-CG--------C-----T------------------------- 6455
28_BF.BR.99.BREPM12609 .----A-------...............A-CC---CA-----------------------------------A--------------------------------------C---GT-A-A-------C-------A--------------------------------- 5821
29_BF.BR.01.BREPM16704 .------------...............--GC----------------A--C--------G-----------A------T-------C---------------------------GT---C-------C----------------------------------------- 5853
31_BC.BR.04.04BR142 .-A--A--TA-GG...............-G---C---------C----A----------------------GA--T----AA--T-----------------------------------G-----A--G--------C-----T-----------------------T- 5948
32_06A1.EE.01.EE0369 .----A---CT--...............A-GG-CC-------------T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T--AAGG--------C-----T--------T---------------- 6100
33_01B.ID.07.JKT189_C .--------CT--...............A-C--C--------T-----T-----------T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G---A--G--C-----C------------------------------- 5760
34_01B.TH.99.OUR2478P .--------CT--...............--C--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T--------------------- 5661
35_AD.AF.07.169H .---------GT-...............-----T--------T--T--------------------------A------GAG-----CT-------------------------------G-----A--G--------C-----T------------------------- 5665
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .--------CT--...............--CTTG--------T-----T-----------T----------GA--T----AT-----CT-------------------C-----------------A--G--------C-----T------------------------- 5674
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .--------A-AC...............A-CCTC--------------T--C--------T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C----A--G--------C-----T---TTGC-TG..------------- 5654
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .----A----..................-----G--------------------------------------A-----------------------------------------------G-----------------------------------------------T- 5885
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .---------G--...............--C--T--------------------------------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG--------------C-----T------------------------- 5942
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .----A---C--G...............A-C--T-G------------------------------------A-----------------------------------------------C------------------------------------------------- 5968
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .A-----------...............--------------------T-----------------------A-------S-------T-------------------------------C---------------A--------------------------------- 5993
43_02G.SA.03.J11223 .--------CT--...............A-T--C-----------------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------Y------------------------------- 5990
44_BF.CL.00.CH80 .----A-------...............--------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T- 5907
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .---------G--...............--T--C-----------------C--------------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T--AAAG--------C-----T------------------------- 6448
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .------A--..................------C----------G-------------------------GA-----------T--------C--------------------------C-A-----C---------C-----T-----------------------T- 5892
47_BF.ES.08.P1942 .----A----GA-AAGTCT.........-----G--------------------------------------A--------------------------------------G----------------C----------------------------------------- 5903
48_01B.MY.07.07MYKT021 .--------CT--...............--T--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA---A--G--C-----C------------------------------- 5664
49_cpx.GM.03.N26677 .-------G-G--...............-G---C--------------------------------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG--A-CC--------C-----T--------T---------------- 5883
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .----A---A..................-----------------------------A--------------A--------T-----------------C----------G----------------------------------------------------------- 5659
O.BE.87.ANT70 A---TTGAGCCTT...............AG-C-GC-A-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T------- 6506
O.CM.91.MVP5180 A---TTGAG-TATAGT............A--C------AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T-----T- 6496
O.CM.96.96CMA102 A---TTGAGCT-T...............AGCC-G----AT-CA----------C---A--G-----A---G-A--T----G-C-A-TAT----C-----C-----C-----CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AG----A--------T---------- 5951
O.CM.98.98CMA104 A---TTGAGCT-T...............AGCC-G--T-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T---------- 5947
O.CM.99.99CMU4122 A---TTGAGCTAT...............--CC-GC---AT-CA----------C------------A---G-A--G----AAC-A--RT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T--------T- 5946
O.FR.92.VAU A---TTGAGCTGT...............A-CC--C-A-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T---------- 6030
O.SN.99.99SE_MP1299 A---TTGAGCTAT...............A-CC-GCAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T---------- 6517
O.US.97.97US08692A A---TTGAGCT-T..................--TC---AT-CA---------GC------------A---G-A--G---GAAC-AGTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C---------- 5915
O.US.99.99USTWLA A---TTGAACT-T...............---C-GC-A-AT-C-----------C------G---------G-A--T----G-C-T--A-----C-----T-------T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T--------T- 5947
N.CM.02.DJO0131 G-C-........................A------AT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T- 5931
N.CM.04.04CM_1015_04 G-C-........................---C--CAT-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T- 5930
N.CM.06.U14842 G-T-........................---CC-AAA-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C-----T--T- 5932
N.CM.95.YBF30 .GTA-T--GGT-T...............---C--CAT-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG--A-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T- 6046
N.CM.97.YBF106 G-C-........................--CCC-CAT-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T- 6016
N.FR.11.N1_FR_2011 .GTA-T--GGT-T...............---C---AT-----A-----G--C-----------A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG--------CC--C--CA-C-----------A--A-----C--T--T---- 5831
P.CM.06.U14788 .-ACTT-AA-G-TATTAGCTATACTAGT-G--C-CGT-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G---------- 5945
P.FR.09.RBF168 .-ACTT-AA-G-TATTAGCTGTGCTAGT-G--T-CAC-AT--T--T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-----C---- 6510
CPZ.CD.90.ANT G-T--TA-AG.........AAGGGGACGA-TG--GAC-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--AC-T--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A-T---T- 5885
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C---TT--G-GA-...............-----T-G---------T--T-----------C--A--A----G---G----AA-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T- 6004
CPZ.GA.88.GAB1 T-TG-CCT--GAG.....................--A-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T-----T- 6523
CPZ.TZ.00.TAN1 A-T-........................AGC-CT-AT-ACAC------G-T------A--------T-----A--G--CCAAC-A--CT-G--------C--T------G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--TTT---T- 6079
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................TCT-GC--A----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T---- 6530
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B.FR.83.HXB2 CCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC...CCACTCTGTGTTAGTTTAAAG......TGC 6617
Env P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__.__P__L__C__V__S__L__K__.__.__C_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------A--AAT---...RA-------------G-G------------------A----------G--------G--A------------C-------C-----T-----------------G------...--T----------C------C......--T 5831
A1.ES.06.X2110 --------------A--CC----...---------------G-G------------------A----------G---------ACA------------C-------C-----T-----------------G------...--T--T-------C------C......--T 5858
A1.GE.99.99GEMZ011 -TG-----A-----A--A-T---...-A---------------A----------------G-A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------------------G------...--T-----C--C-C------T......--T 5801
A1.IT.02.60000 -TG-----------A--A-G---...-AC------------G-A------------------A-------------A-----AACA------------C-------C-----------------------G------...--T-----C----C------C......--T 6622
A1.KE.06.06KECst_001 --------------A--CGT---...-C-------------G-G------------------A----------G---------ACA------------C-------C-----T---------------C-G------...--T----------C------T......--T 5823
A1.RU.08.PokA1Ru -T------------A----T---...-A-------------G-C---G----A-----------------------A-----AACA----------A-C-C-----C--G--------------------G------...--T-----C----C------T......--T 6120
A1.RW.93.93RW037A --------------A--CAT---...-A-------------G-G--C---------------A----------G---------ACA--------T---C-------------------A-----------G------...--T----------C----G-T......--- 6616
A1.SE.95.SE8538 --------------T--CAT---...-C------------GG-A------------------AG---------G---------ACA------------C-------C----------TA------------------...--T-----C--C-C----G--......--T 5837
A1.TZ.01.A341 --------------A--CCT---...-AC------------G-G------------------A----------T-----------A--------------------C---------------------C-G------...--T----------C------T......--T 5818
A1.UA.01.01UADN139 -T------------A--CCT---...-A---------------------T------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------A-----------GC-----...--T-----C----C------T......--T 5816
A1.UG.99.99UGA07072 --------------A--AAT---...AA-------------G-A------------------A----------G----------CA------C-T---C-------C-----------------------G------...--T-----C----C----G-A......--T 5823
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A------------A-GAAT---...-A------A--------G-------------------G------------A------ACA--------------------C----------CA-----------G------...--T----------C------T......--T 6055
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------AACC--...-C------A------G--------------------A----------G----------CA------------C--------------------------------------...--T-----C--C-C------T......--T 5960
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------ACC--...AA------A---------------------------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------------C-----...--T-----C--C-C-C----T......--T 5819
A2.CY.94.94CY017_41 --------------A--AACC--...-A------A--------------T------------A----------G--------A--A-----------C---------------------------------------...--G-----C--C-T------T......--T 5977
B.AR.04.04AR143170 -TGC---G---------------...-A------A-----G---------------------A-------------------C--A--------------------------------------------------T...-------------C------T......--- 5814
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------RC---A...CC-------------T--------------------A-T-----------------A--A---G--------C--------------T--------------CR------T...-----M-------C----R-C......--- 5827
B.BO.99.BOL0122 -----------------CC----...-A-----------------A----------------A--------------------------------------------------------------------C-----...-----T-----C-C------C......--T 5836
B.BR.06.06BR1119 -TG-------------------A...AA-------------------------------------------AG----------------G-------------------G---T-----------------------...-----------C-C---G--T......--- 6027
B.CA.07.502_1191_03 ---G----------------A--...-A-------------G-A-------------------------C-----------------------G--A----------------T-----------------------...-------------C------T......--- 6061
B.CN.09.1121 -T-----------GA--------...-A---------------------T------------A--------------------------G-----------------G-----------------------------...---------A--GC------T......--- 5855
B.CO.01.PCM001 -----------------------...-A-----------------------------------G---------C-----------A--------T------------G-------------------C---------...-----A-----C-C------T......--- 5815
B.CU.99.Cu19 -----------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------...-------------C------T......--- 6160
B.CY.09.CY266 ----T-------------A---A...T-G-----------------------------------------------A-----G-----------------------------------A-----------G------...-------------C------T......--- 5818
B.DE.86.D31 --G--------------------...-A-------------G--------------------A--------------------------------------------------------------------------...-------------C------T......--- 6159
B.DK.07.PMVL_011 ----T------------------...AA---------------------TG-----------A----------C--A-----G------------------------------------------------------...-------------C----G-T......--- 5978
B.DO.05.05DO_160884 --------------A--A-----...AA----------------------------------A----------------------A---------------------------------------------------...--------C----C------T......--- 5821
B.EC.89.EC003 -----------------------....A----------------------G--------G----------G-----------------------------------------------------------------T...-------------C------T......--- 5737
B.ES.09.P2149_3 --------------A--CC----...-A-------------G------------AT---------------AG---A-----G------G-----------------------T-C---------------------...-----T-------C------T......--T 6066
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------...-G-------------------------G--------A----------------------A---------------------------------------------------...-------------C------T......--- 5821
B.GA.88.OYI_397 -----------------------...-G-------------------G--------------A-T-----------A-----A--A---------------------------------------------------...-------------C----G-T......--- 6156
B.GE.03.03GEMZ004 ---GG---------------A--...-G-------------T-------T------------A-T-----------A------------------------------------------------------------...-------------C----G-A......--- 5806
B.HT.05.05HT_129389 --------------A---A----...AA----------------------------------A-------G--------------------------CC--------G----------------------------T...-------------C------C......--T 5817
B.IN.x.11807 -----------------------...-A----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------...-----T-----C-C------T......--- 5960
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A-T-------A----...-A------------------------------------------------A-----------------T------------------------------------------...-----------G-C------T......--- 5821
B.JP.05.DR6538 -----------------------...-A-------------------------G--------A-A-----------A-----------------T--CA--------------------------------------...-------------C------T......--- 6623
B.KR.04.04KMH5 -----------------------...-C----------------------------------A--C----------A------------------------------G----------------------------T...-------------C------T......--T 6585
B.MM.99.mSTD101 ----------G--------C---...-G---------------C------------------A-T--------T-----------A--------------------------T-----A------------C-----...-----------C-C------T......--- 6027
B.NL.00.671_00T36 -T------------C-------A...-A---------------------T------------A-------------------------C------------------G----------A--------G---------...-------------C------T......--- 6178
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------T-----...-A------------------------A---------A-------------------G--------------C--------------------------------------T...-------------C------T......--- 6080
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------A--AA----...-A----------------------------------T--------------------------------------------------T-----------------------...-----T-------C------T......--T 5815
B.RU.04.04RU128005 --------------A---AC---...-A----------------------------C-----A----------------------A----------------T----------------------------------...-----T-------CC-----T......--- 6104
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------C----...A----------------C-----------------------------------------A---------G-C---------------------------------------...-------------C----C-T......--- 5827
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------AA----...-A----------------------GC----------A--------------------------------------------------------------------C-----...-------------C------T......--- 5833
B.TW.94.TWCYS_LM49 -T---------------AC----...-G----------------------------------A------C---C--------A-----------T------------G--------------------G--------...-------------C-------......--- 6614
B.UA.01.01UAKV167 -T------------A-----A--...-A---------------------T------------A----------T---------------------------------G-----T----------C------A--G--...-----------C-C-C----T......--- 5851
B.US.11.ES38 ---G----------A--AA----...-A------------------------------------------------A--------A-------------------------------------------GTC-----...-------------C------A......--- 6548
B.UY.02.02UY_TSU1290 -TG---------------A----...-A-------------G-A---G--------------A----------------------A--C-----T------------------------------------------...-------------T------T......--- 5812
B.YE.02.02YE507 --------------A--AA----...-A------A---------------------------A--------------------------G----T-----------------------------------G------...-----A-------C------T......--- 5830
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------C----...-AG---------------------------------A--------------------------------------------------------------------------...-------------C------T......--- 6048
C.AR.01.ARG4006 ----T---------T-G--T---...AA------A---------------------G----------------T---------C----------------------------------------------G--G---...-------------CC-----T......--- 5805
C.BR.04.04BR013 ----T---------A-G--T---...--------A---------------------G----------------T---------C-----G----------------------------------------G--G---...-------------C------C......--T 6099
C.BW.00.00BW07621 --------------C-G--T---...-A------A---------------------------T-------G--C--------------------------------------------A-----------G--G---...-----------C-C------C......--T 5988
C.CN.98.YNRL9840 --------------A-G-AT---...-A------A-----------------------------------G--T---------------G----------------------------------------G--G---...-----T-----C-C----G-A......--T 5800
C.CY.09.CY260 --------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------------G--T---------------------------------G----------------------G--G---...-----------C-CC-----T......--T 5858
C.ES.07.X2118_2 --G-----------C-G--C---...-A------A-----------------------------T-----G--T-----------------------------------------------------------G---...-----------C-C----S--......--T 6041
C.ET.02.02ET_288 --------------T-G--TA--...-A---------------------T--------------------G------------C-----------------------G----------------------G--G---...-------------C----C-C......--T 5837
C.GE.03.03GEMZ033 ----T-----G---C----T---...-A------A-----------------------------T-----G--T--A--------------------C---------G----------------C-----G--G---...-----------C-C------T......--- 5812
C.IL.98.98IS002 --------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T--------------------------------------------------------G--G---...-----T-----C-C------C......--- 5978
C.IN.03.D24 -------------GT---AT---...--------A--------------T--------------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G---...-----------C-C----G-A......--T 6649
C.KE.00.KER2010 ---G----------A----T---...-A------------------------------------T-----G--T--A-----------------------------------------------------G--G---...-----------C-C------T......--T 5806
C.MM.99.mIDU101_3 --------------A-G-AT---...-A------A---------------------G-C-----T-----G--T---------------G--G-------------------------------------G--G---...-----------C-C----G-A......--T 5967
C.MW.93.93MW_965 --------------A-G--T---...-A------A--------------T--------------T-----GA-T-----------A------------C----------------C--A-----------G--G---...-----------C-C------C......--T 5819
C.SN.90.90SE_364 --------------A-G--T---...-A------A------T-------------------------------T--------------------------------------------------------G--G---...-----------C-C------C......--T 5804
C.SO.89.89SM_145 ---G----------A-GC-T---...-G------A-----------------------------T-----G--T--------------------------------------T-----------------G--G---...-----------C-C------T......--T 5846
C.TZ.02.CO178 -------------GC-G--T---...-C------A--------C--------------------------G--G-----------------------------------------T--------------GC-G---...-----------C-C------T......--T 5800
C.US.98.98US_MSC3018 --------------A-G--T---...-A------A--------------T--------------------G--T--A-----------------------------------------------------G--G---...-----------C-C------C......--T 5791
C.UY.01.TRA3011 --------------A-G-CT---...-A------A---------------------G-----A-------G--T--------------------------------------------------------G--G---...-------------CG-----C......--- 5806
C.YE.02.02YE511 --------------A----T---...-A------A-------G---------------------T-----G--T--------G-----------A------------------T----------------G--G---...-----------C-C------C......--- 5809
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -T------------A-G--T---...-AC-----A-----------------------------T-----G--T------------------------C-G-----------------A-----------G--G---...-----------C-C------C......--T 6039
C.ZM.02.02ZM108 --------------C---A----...AA------A-----G-----------------------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G---...-----------C-C-C----A......--T 6603
D.CD.83.ELI --------------A---C-C--...-A---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------------------...-----------C-C------C......--T 6159
D.CM.01.01CM_0009BBY ----T---------A---A-C--...AA------C--------------T------------A-------G-----A-----------------------------A-----------A------------------...-----A-----C-C------C......--- 5815
D.CY.06.CY163 ----T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G----------A------------------...-----------C-C----G-C......--- 5827
D.KE.97.ML415_2 --------------A-----C-A...-A------C--------C------------------A-------G--G---------------------------------------T----A------------------...--G--------C-C------C......--- 6080
D.KR.04.04KBH8 ---G------G--G------C--...-C------C-----G--C--A-CATGT---------A-------G--C--------------------------------G-----------A------------------...-----------C-C------C......--T 6569
D.SN.90.SE365 --------------A---A-C--...-C------C--------C------------------A-------G--G-----------A--------------------------------A------------------...-----------C-C------C......--- 6630
D.TD.99.MN011 ---GT--C------A---AGC--...-A------C--------C------------------A-------G--G--------------------------------------------A------------------...--G----------C---G--C......--- 5840
D.TZ.01.A280 --------------A-G-ATC--...--------TT-------C------------------A-------G--------------------------C--------GG----------A------------------...-----------C-C----C-C......--- 5814
D.UG.99.99UGK09958 --------------A--AA-C-A...-A------C--------C--------------G---T-T-----G--G--------------------T-----------------------A------------------...-----------C-C------C......--T 5812
D.YE.02.02YE516 ----T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C-------------------A------------------...--G--------C-C-----GC......--T 5827
D.ZA.90.R1 ------------------G-C--...-A---------------C-----T-------G-------------A-C--------------------------------------------A------------------...--G--------C-C------C......--- 5936
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --G-------G---A--TGGC-A...AA------AC-----------G-T------------A-------G-----A------A-A---------------------G----------------------G--G---...-------------C-----CC......--T 5710
F1.AR.02.ARE933 --G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------...--------C-N--C-----NT......--T 5917
F1.BE.93.VI850 -----------------T-TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------------------------------G------...-----------G-C------C......--T 5963
F1.BR.07.07BR844 ----T--------------TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------A--------------------G--G------...-------------C------T......--T 6404
F1.CY.08.CY222 ----------G---A--CATC-A...-A----A-A------G-------T------------A----------G--A--------A--------T------------------------------------------...--------C----CC-----C......--T 5813
F1.ES.x.P1146 ----------G---A--TATC--...-A------A--------------T------G-----A-------------A--------A------------C-------------------------------G------...-------------C-C----T......--T 5906
F1.FI.93.FIN9363 ----T-------------CTC-A......--------------------T------G-------------------A------A-A--------------------------T-----------------GC-----...-------------C------T......--T 5949
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------G---A--TGGC--...AA------A------------G-T------------A-------------A--------A--------------------------------------------G-----T...-------------C----C-C......--T 5820
F1.RO.96.BCI_R07 ----T-----G---A---AT---...--------A--------------T------------A-------------A--------A------------C--------G----------------------G------...-------------C-C----T......--T 6647
F1.RU.08.D88_845 -----------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------------T----------------G------...-----T-------C------C......--T 6082
F2.CM.97.CM53657 --------------T----TC--...-G------A---------------------------A----------C-----------A------------------------------------------C-GA-----...-----------A-CC-----T......--T 5806
G.BE.96.DRCBL ---G----------A--AATA--...AG------A---------------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------C------C......--T 6577
G.CM.04.178_15 -------------GA--A-T---...-A----A-A------CC-------------------AC-------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------CC-----C......--T 6144
G.CN.08.GX_2084_08 --------------A--AAGA--...-AC-----A------CC-------------------A--------------------------------------------G-G--------------------GC-----...--T----------CC-----C......--T 5859
G.CU.99.Cu74 -------------GA--CCTC--...-A------A--------G------------------A-------------------------------T------------G----T-----------------GC-----...--T----------C------C......--T 6227
G.ES.09.X2634_2 --------------A-CCCTC--...--------AT-----G-A------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------C---G--C......--T 6106
G.GH.03.03GH175G ----T---------A----TA--...AA------A--T---T--------------------A----------------------A------------C--------G----------------------GC-----...--T----------C-C----C......--T 6663
G.KE.93.HH8793_12_1 --G----------GA--CCCC-A...-G------A---------------G--------------------------------------------------------G----------------------GC-----...--T----------C------C......--T 6023
G.NG.09.09NG_SC62 -------------GA---GTC--...-A------A------T--------------------A--------------------------------------------G----------------------G------...--T----------CC-----C......--T 5811
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 CCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC...CCACTCTGTGTTAGTTTAAAG......TGC 6617
Env P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__.__P__L__C__V__S__L__K__.__.__C_
G.PT.x.PT2695 -------------GA--CCTA--...AAG-----A---------------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----...--T--------C-C-----CC......--T 6565
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------A--A-TA--...-A------A------T--------------------A-------G-----A------------------------------G----------------------GC-----...--T----------CC-----C......--T 6020
H.BE.93.VI991 --------------A-G--C---...-A------A-------CC-----T------GT-------------------------ACA-----------------------G---T----------------G------...-------------C-C--G-C......--T 5995
H.BE.93.VI997 ---G---------GA-G--CC--...-C------A-----G--C-----T------G-C-----T--------G--------GACA--C------------------------T-----------------------...-------------C-C--G-C......--T 5922
H.CF.90.056 -------------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC-----T------G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A------------------...-------------C-C----C......--T 5957
H.GB.00.00GBAC4001 ---G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T------G-----A----------C-----------A--------T--------------G---T----------------G------...-------------C-C--G-A......--T 6125
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A------AG---GA--ACTA--...-A------A--------------T--A--------------------------------T------------G--------G-----T----A------------A-----...--T----------CC-----T......--T 5817
J.CM.04.04CMU11421 -A-----------GA-GA-TA-A...-C------A--------------------------------------T-----------A------------G--------G----TT----------------GA-G---...--T--------C-C------T......--T 6128
J.SE.93.SE9280_7887 -A-G---------GA-GAATC--...CC------A--------C-----------------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-----...--T--A-----C-C------T......--T 5936
J.SE.94.SE9173_7022 -A-----------GA-GAGTC--...CC------A--------------------------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-----...--T--------C-C------T......--T 5937
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------T---...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A-----------G------...--T--------C-C-C---CT......--T 5812
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------AGA--...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G------...--T--------C-C------T......--T 5816
01_AE.AF.07.569M ---G----------A--TACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------------T...--T----------C------T......--T 5820
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------A--CACC--...-A------A------------G--------------A----------G--------A------G----------------------T-----------------G-----T...--T--T--C--C-C----C-T......--T 6566
01_AE.CN.09.1119 --------------A--CCCA--...-AG-----A---------------------------A----------G--------G------G----T-----------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T......--T 5851
01_AE.HK.04.HK001 --------------A--AA-C--...-G-G----A---------------------R-----A-A----C---G--------G------G----------------------------------------G-----T...--T----------C------C......--T 5987
01_AE.JP.x.DR0492 --------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T---C-------------G-----T...--T-----C----C------T......--T 6628
01_AE.TH.04.BKM --------------A--TACA--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----A-----------------TA----A-----------G-----T...--T-----C----C------T......--T 6578
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------A--TACC--...-A------A---------------------------A-G----C---G--------C------G----------------------T-----------------G-----T...--T----------C------T......--T 5822
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------A--CCCC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T......--T 5872
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---G----------A--CAT---...AA------A--------G---G--------------A----------G---------ACA--------T---C-------------------A-----------G------...--T-----C----C-C--C-T......--T 5807
02_AG.CY.09.CY256 -T-C----------A--TAT---...-A------A---------------------------A-------------A------A-A--------T---C-------C-----T---C-------------G--G---...--T----------C------C......--T 5806
02_AG.ES.06.P1261 --------------A--CCT---...AA------A------G-A-----------------------------------------A--------T---C-------C------T----------------G------...--T-----C----C----T-T......--T 6058
02_AG.FR.91.DJ263 -T------------A--CAT---...AA------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G------...--T----------C----G-T......--T 5968
02_AG.GH.03.03GH181AG -T--------G---A-GCAT---...-A------A------C-G------------------A-A--------T----------CA--------T---C-------------------A-----------G------...--T----------C-C----T......--T 6643
02_AG.LR.x.POC44951 -T---------------C-T---...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C------------------------------...--T-----C----C---GG-T......--T 6612
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -T------------A--TAT---...AA------A--------------T------------A----------T-----------A--------T---C-------CG-----------------------------...--T----------C----G--......--T 5812
02_AG.SE.94.SE7812 -T------------A--CAT---...-G------A------G--------------------AG---------G-----------A--------T---C-----------------------------C-G------...--T----------C----C-T......--T 5992
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T-G----------A-GCAT---...-A------A--------C------------------A-------------A-------TA--------T--CC-------------T-----------------G------...--T----------C----G--......--T 5825
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T------------A--CAT---...-A------A------G-G------------------A----------G---------ATA--------T---C-------C--G--------A-----------G------...--T----------C------T......--T 5817
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T------------A--CAT---...--------A--------C------------------A----------G-----------A--------T---C-------C-----------------------G------...--T-----C----C----G-T......--T 5810
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G----------A--CC----...AA-------------------------G--------A-------------------------------------------------------------------G------...-------------C------T......--- 5830
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------CTC--...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G--G-------A-------C---GC-----...T-T----------C---T-CA......--T 5987
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------TC--...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------------T----------------G------...-------------C-C----C......--T 6005
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------A--TCTC--...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G----T-----------------GC-----...--T-----C----C-----CA......--T 6653
07_BC.CN.98.98CN009 --------------A-GT-T---...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G----------------------------------------G--G---...-----------C-C----G--......--T 5948
08_BC.CN.06.nx2 --------------A----TA--...AA------A-----------------------T-----T-----GA-T--A------------G----------------------------------------G--G---...-----------C-C----G-A......--T 6548
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------A---GTC--...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------------T----------------G------...--T-----C--C-CG---G-T......--- 5828
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------G----A----T---...-A------A--------------T-------------G------G--T------------------------------------G-------A------A-----------...-----------C-C------C......--- 6014
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------GA--CATC--...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G----------A------A----G------...--T----------C---G--C......--T 5986
12_BF.AR.99.ARMA159 -A--T--------------TC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------...-------------C------T......--T 6618
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------A--AAT--A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A------------------------------GT------...--T-----C----CC-----T......--T 6027
14_BG.ES.05.X1870 -----------------AAC---...-----------------C------------G-----A----------C--------G-----------------------------------A------------C-----...-------------C------A......--- 6090
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G-----------A-A-----...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------------------------------------...--------------------T......--- 6013
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A--AACC--...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------------------------------------...--T--------C-C------T......--T 5983
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G-------------------------------------G---------...-------------C------T......--T 5827
18_cpx.CU.99.CU76 --G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G----------A-----------GC-----...--T----------C------C......--T 5916
19_cpx.CU.99.CU7 ---G----------A--AAT---...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C-----------------------G------...--T-----C----C----G-T......--- 5839
20_BG.CU.99.Cu103 -------------GA--CCTC--...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G----T-----------------GC-----...--T----------C------C......--T 6090
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------A-G-A-C--...-G---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------------------...-----------C-C------C......--- 5818
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T-G----------A---AG---...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T-----------------------------------G-----T...--T-----C----C-------......--T 5823
23_BG.CU.03.CB118 -------------GA--CCTC--...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G----T-----------------GC-----...--T----------C-C----C......--T 6066
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------GA--TCTC--...CA------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A-----------GC-----...--T----------C-----GC......--T 6074
25_cpx.CM.02.1918LE --------------A---ATA-A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G----------A---------C-GC-----...--T--T-------C------C......--T 5831
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------GA-GAACC--...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------------T----------------G------...--T--------C-C------C......--T 6617
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------GA--C-T---...-AC-----A----------------------G----A------C-------------------------------------G----T----------------GG------...---T-T-------C-C----C......--T 6613
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T-T------G------------...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G-G---A-----------------------...-------------C------T......--- 5979
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------G---T--------...-A------------------------------------------------A------------------------------G-----------------------------...-------------C-------......--- 6011
31_BC.BR.04.04BR142 ----T---------A----T---...CA------A---------------------G-------------G--T---------C----------------------------------------------G--G---...-------------CA---C-C......--T 6106
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------A--CAT---...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G----------------------GC-----...--T----------C----C-C......--T 6258
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------A-GTACA--...-A------A---------------------------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C-------------G------...--T----------C------T......--T 5918
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------A--CACC-A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G--------------------T-----------------G-----T...--T-----C----C------T......--T 5819
35_AD.AF.07.169H ---------G----A--CAT---...CA-------------G-G-----------------CA-A--------G-----------A------------C-------C-----------------------G------...--T--T--C----C-----CT......--T 5823
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T------------A---AT---...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T-----------------------------------G------...--T-----C--A-C-C--G--......--T 5832
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---.------GA--A--AATG--...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------A---G------C..--T-----C--C-C---T--ATAGT..A-- 5816
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------C-----G--G------...-------------C-C----T......--T 6043
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C--------------------------------------------G------...-------------C------T......--T 6100
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -T---------------------...-G----------------------------------A----------------------------------------------------------------G--G------...-----T-------CG---C-T......--T 6126
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T---------------------...------------------------------------A-------------A--------------------------------------------------G--G------...-------------CC-----T......--T 6151
43_02G.SA.03.J11223 --------------A-GACTC--...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G----T----------------TGC-----...--T----------CC----CC......--T 6148
44_BF.CL.00.CH80 ----T---------A---ATC--...CC------A--------------T------------A-------------A------ACA---G--G-------------------------A--------G--G------...-------------C----G-A......--T 6065
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------A---AT---...--C-----A-------GG------------------A----------G---------ACA------------C-------C------T--------------C-G------...--T--------C-C------T......--T 6606
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T---------A----TA--...-G------A--------C---G-T------------CC------------A------ACA------------C--------------T----------------G------...-------------C-C--G--......--T 6050
47_BF.ES.08.P1942 --------------A-GT-----...AA---------------------------------CA----------T-----------A--------T-----------------------------------------A...-----T-------CC-----T......--- 6061
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------A--CACC--...-A------A---------------------------AG---------G--------G--A---G----------------------TT----------------G------...--T-----C----C------T......--T 5822
49_cpx.GM.03.N26677 -AC------G-------AA-C--...-A------A--------------TG-A-----------T--------G--------------------T---G--------G-----T-----------------------...--T----------C------C......--T 6041
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T--CCCC-A...-A------A---------------------------T------C------------G------G----------------------T-----------------GC----T...--T-----C----C------T......--T 5817
O.BE.87.ANT70 ---CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C-----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-GG--......--T 6664
O.CM.91.MVP5180 ----T-----T---T-TCC-C-A...-GC-----------T--C---G-T--A---------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--T...TTCT-A-----ACAAA-G--C......--T 6654
O.CM.96.96CMA102 ---CT-----T---TATCC---A...AA------------T-GA---G-T--A---------T-------G-----------G--A--C--T-CT---Y-------G--G--TT----A--T--Y---C--A-G--T...TTCA-G-----ACAAA-G--C......--T 6109
O.CM.98.98CMA104 ----T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T-----G---A-G--T...TTCA-G-----ACAAA-GG-A......--T 6105
O.CM.99.99CMU4122 ---CT-----T---TATCC---A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-G--T......--- 6104
O.FR.92.VAU ---GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--T...TTCT-G-----ACAAA-G--T......--T 6188
O.SN.99.99SE_MP1299 --TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T-----C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-G--T......--T 6675
O.US.97.97US08692A ---CT-----T--GTATCC---A...CGC-----------T--A-----T--A---------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A--G---T----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G---A-ACAAA-G--T......--T 6073
O.US.99.99USTWLA ---GT---A-T--GTAT-AC--A...AA------------TT-------T--A---------T----------C--A--------A--C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--T...TTCT-A-----GCAAA-G--C......--T 6105
N.CM.02.DJO0131 ----T------------CC-C-A...-AC--------T---CC------T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-G--T......--T 6089
N.CM.04.04CM_1015_04 ----T-----------GCC---A...A-C--------T---C-----G-T------------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM--------...---T-A-----A-C-A-GC-T......--T 6088
N.CM.06.U14842 ----T-----------GCC---A...A-------A--T---C-------T------------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C-----T---------...---T-A-----A-CCA-GCTT......--T 6090
N.CM.95.YBF30 ----T-----------GC----A...CCC-----A--T-----A-----T------G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-GCTT......--T 6204
N.CM.97.YBF106 ----T-----------GC----A...ACC--------T---T-------T------G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-GCTT......--T 6174
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--------------GC-C--A...CCC-----A--T---G-------T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-G--T......--T 5989
P.CM.06.U14788 -T-GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC------T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A...GTT--A-------C-A-GR-T......--T 6103
P.FR.09.RBF168 -T-CA---AT---GA-CCCGA-A......-----A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A...ATC--A-----C-C-A-G--T......--T 6665
CPZ.CD.90.ANT -AG-T--TATT-T---TAGGC-C......---ACCT---TCTGG-----TGCT-AT------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A...--TA-G---A-A-AAA-G--T......--T 6040
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---CT--T-----G---C-C--A...CCT-----C--T---G-G------------G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A...--CT-A-----G-CCC-T-CT......--T 6162
CPZ.GA.88.GAB1 ---GT--T--G------T-TC-T...CC------A-T----TCA------------------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T--------G--G---...--TT-A-----A-CC--GC--......--- 6681
CPZ.TZ.00.TAN1 ----T--TT-T------ACCC-A...-CC------T--AT--GG-----T---GAAG-----T-------GC--G-----A-A--A------T-ATCAC-T-TTC-A--G--TT-T-----T--------------A...---T-T--CA-A-AGA-G-CA......--T 6237
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T------------CAT---...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G------...---T-G-------C-A-G-CT......--T 6688
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B.FR.83.HXB2 ......ACTGAT........................TTGAAG...AATGATACT...............AATACCAATAGTAGT..................AGCGGGAGAATGATAATGGAG......AAA...................................... 6677
Env _.__.__T__D__.__.__.__.__.__.__.__.__L__K__.__N__D__T__.__.__.__.__.__N__T__N__S__S__.__.__.__.__.__.__S__G__R__M__I__M__E__.__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ......-GCC--...GAGGTCATCTTTAATAGCACCC-T--T...........................----G--CCCA----AATAAAACCCTTAATAAT-A-ACC-TT............GAAATG---...................................... 5915
A1.ES.06.X2110 ......GGCC--...............AATGACACCC-C-CT...........................---RA--C-............GCCCCCGTCAAT-A-ACC..................ATG-G-...................................... 5912
A1.GE.99.99GEMZ011 ......---A-C...CCCAACATCACTAGCTCTAACAAC-GT...........................-GCGTT--C--A-ACGATAGCATGGTT.......................................................................... 5861
A1.IT.02.60000 ......CAA--A...CCCAATGTCACTAACAGCAATGAC-CT...........................-G-TAT--C-AC--CAATGTCACTCAGTATAAC-A-A-C...............AATGGC--G...................................... 6703
A1.KE.06.06KECst_001 ......--AA--...GCC...................................................C---AG-C--CA-A-GATACTACACAGGATAAT-CTACA-ATGCC-CTCCAACACTCGAGCC-...................................... 5895
A1.RU.08.PokA1Ru ......T----CCCCACTGAATTCAACAGCACTAGC-AT-GC...........................--C-TT-GC-----CAGAATCAGAAAT.......................................................................... 6183
A1.RW.93.93RW037A CATAAGTA-A-C.........................................................-GC---T---ACG-CACCAACAGTACGGTTGAC-TGC-A.............................................................. 6667
A1.SE.95.SE8538 ......-A----...TAT.........AATTATAATG-C-CC...........................----GT-G-CA----TAT...AATGTCACCAAC-TG................................................................. 5894
A1.TZ.01.A341 ......-G-A--...GCCAGGGTC.............................................---G---C-TT--ACAGTACG................................................................................ 5854
A1.UA.01.01UADN139 ......---A-A...CCCACGCCCCCAACTTTAAAT-GT-CTGCATCC.....................--CTG--C--TCTC-AACAGCAGCTTGTAT....................................................................... 5885
A1.UG.99.99UGA07072 ...............CAA.........AACTATGAAGGC-CC...........................---TTA-C--A----AAC...ACCACTGTCAAC-T-ACCGAG............GACATG---...................................... 5889
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ......---A-C...AGCAACTTCACTAGGAATAGCAACCTC...........................-C-GATG---C-GA-AACAACCCCAATAATACT-TT..................AATATGG--...................................... 6133
A2.CD.97.97CDKTB48 ......-GCA--...GCCAACACCACTAACACC....................................----G--C-GAAGAA...................................................................................... 5999
A2.CM.01.01CM_1445MV ......-GC--A...GTTAAAGATAACACCACGAAAGAA................................................................................................................................... 5849
A2.CY.94.94CY017_41 ......-GCA--...GCCAATACCAGCACCCATAGCAAT-GC...........................-G--G--CCCAG--CCCCATTAATGAAGAA....................................................................... 6040
B.AR.04.04AR143170 ......---A--........................GCT--TAAC---AG---C...............---G-T-C-GT--C-....................................--T......--G...................................... 5859
B.AU.04.PS1038_Day174 ......---A--...GCCAATATT............AGY-GT...----C----...............-TG-------C--R-.....................ATT--TGG-GA---A--T......---...................................... 5893
B.BO.99.BOL0122 ......---A--...GTAACC................................................-TA-GT----A----.............................................-C-...................................... 5866
B.BR.06.06BR1119 ......T-CT--...ATC...........................---AG----...............TG-GG--------C-...........................GATGGTTG-C-AGATATG-GG...................................... 6081
B.CA.07.502_1191_03 ......---A--...GCAAATGTTAGT..................G-GAC----TATGCCTCCTCTAAC----GT----A--A-..........................................GGGTGG...................................... 6124
B.CN.09.1121 ......------...TGG...........................--GTC----...............GGG-------A----..............................-GT-----AAATATGG-G...................................... 5906
B.CO.01.PCM001 ......--GA--.......................................G--...............-------C-------.....................------G----GCCCACAATGAAGCC-...................................... 5866
B.CU.99.Cu19 ......------........................-----C...-G-AC-G--AGTATCACTAGTAAT----T--G----G--.....................A-TT-GGGA-AG------......---...................................... 6232
B.CY.09.CY266 ......------...GTGAAGACTAATAATACCAAT.........----C----...............----------A---C........................-CCTG--AG---A--......G--...................................... 5887
B.DE.86.D31 ......------........................C-----...----C----...............----------A----.....................A-TT-G-C---G-CA-GAGAAATG---...................................... 6222
B.DK.07.PMVL_011 ......-T----...TGCACTAATACCTCAAAGTGCAAT-CCACT-C-A--G--...............-CC-A--CC-A--A-.....................CCTGCTCCC-C-------......-C-...................................... 6059
B.DO.05.05DO_160884 ......---A--.........................................................GCC--T---G---C-.................................G----ATTGGGGGG-...................................... 5857
B.EC.89.EC003 ......------...TGGAATGCCAATAGT......ACTGT-...----C----...............-----T----A----........................-C-GG--A---A--A......-C-...................................... 5806
B.ES.09.P2149_3 ......G--A--...GTTACT................................................G------------TC....................................A-TGAAATGCG-...................................... 6105
B.FR.92.92FR_BX08 ......-----G........................------...---AG----...............G--------TTGG-A.............................................-C-...................................... 5860
B.GA.88.OYI_397 ......------...GTTAATACCACTAGTAGTAGT----G-...----C----...............-------CA------.....................A-TT-GGAA-CG------......---...................................... 6234
B.GE.03.03GEMZ004 ......---A--...GTTACCAAGAACAGTACTGGCAAT-GTAGTG--TT-G-C...............----A--G-GC-GTC........................-AT-GT-AG-----T......-C-...................................... 5884
B.HT.05.05HT_129389 ......---A-G...CCTGTTAACTGCACT......AA-G--GAG----G---CTGTCCTGAGTATTCG--G--T--GCC--A-.....................AT--C--GAGA-C-AA-TGAAACT-T-...................................... 5913
B.IN.x.11807 ......------........................-G----...---A-----...............---------------.....................A-CG-GGAA-CGG-----......C--...................................... 6017
B.JM.05.05JM_KJ108 ......---A--...GTTAATACCACTGATGTTAGGCG---T...........................G----------C-C-.........GTTGGCACT-AT-ATG-TT-A-G---AA-A......C-G...................................... 5902
B.JP.05.DR6538 ......------...GAAATTCTCAATAGCACTGAGACT--T...---AGA---...............-------G--CC-C-...........................-GTG--CCA--T......-G-...................................... 6695
B.KR.04.04KMH5 ......-G-A--...TACAATGGGACT.........AGT-CC...----GG---...............----T-----A----...........................-GT-GG------......G--...................................... 6648
B.MM.99.mSTD101 ......-T----...TAT..................G----A...----C----...............-----T-------C-GCTACTAATACCACTAGT-CAACC-AT-GT-C---A---......GG-...................................... 6108
B.NL.00.671_00T36 ......------...GCCAATATTACTAGT......-CC--T...---AT----...............GG-T------A--A-.....................A-T-ATT--GA-CA-AT-......GC-...................................... 6250
B.PE.07.502_2649_wg8 ......T----C...ATA...................................................-GCGT---C-AC---........................-TGGGAGGG-C----......---...................................... 6122
B.PY.03.03PY_PSP0115 ......------........................-ATTG-...---A----C...............--A--T-M--A---Y..................-C----GA---A--G-----C......-WG...................................... 5875
B.RU.04.04RU128005 ......------........................-----A...---AG----......ACGGACAAT-C---T----A----...........................-CA-------G-......---...................................... 6164
B.TH.00.00TH_C3198 ......---A--...TTG...........................----C---C...............----GT-G--CG-CC.....................AAT--T-GT--G--A-G-......GG-...................................... 5881
B.TT.01.01TT_CRC50069 ......------...ACT..................----G-AAT---AC-G--...............----T--C-GACG-G.................................--A---......---...................................... 5884
B.TW.94.TWCYS_LM49 ......-A----...ACTACCATG............-CA---...-------GC...............------CT-....................................-C-------......---...................................... 6665
B.UA.01.01UAKV167 ......---A--...TTGAGGAAGAATGTCACTAATACC--T...GG-ACC-T-......ACCAGTAAT-G--------A-G--..................-CTA-TT-GGAATAC------......GG-...................................... 5941
B.US.11.ES38 ......---A--...GCCACT........................-C-AGC---...............---GT--C-GC----.....................AACT-G-CA-C---A-G-............................................... 6602
B.UY.02.02UY_TSU1290 ......---A--...ATTTGCCATAATAATGTTACTAAC--TAAT-G-A---T-...............---------------GGTCAGATGAGAGAATGCCCTAAA-AT-A--CTGCA--T......-GT...................................... 5914
B.YE.02.02YE507 ......-G----...TGGAATGGTACTAGTACCAATAGT-GTATG---AG--T-...............--------G-A--A-..................--TA-TGAGGGA--GC-----......GG-...................................... 5914
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ......---C-A...TTGAATAGTCCT..................---AGC--G...............GTA------------..........................................AGTGGG...................................... 6096
C.AR.01.ARG4006 ......--G---...GCT...................................................--C-GA-C--T---CRGAACTATTAGCAATGAT-C-ATTCTTGATGAC---.................................................. 5865
C.BR.04.04BR013 ......---AC-...GCT...................................................--C-GA-C--T--T-GGCTACAATAACCAAACT-TTAAATAC-ATGAG-CCAT-GAG............................................ 6165
C.BW.00.00BW07621 ......-T-A--...GTT...................................................-C--ATGC--CC-A-GTTACTAATGCTGACTAT.................................................................... 6030
C.CN.98.YNRL9840 ......-GAA--...GTT.....................-GAAATGT-AGC-G-...............---GGT-CCTAC-A-ATTATCCACAATGAGACC.................................................................... 5857
C.CY.09.CY260 ......-G----...TAT.........AAGGGTACCCAC--TAAT-CAACC-GC...............----GT-C--C-.....................GC-CCC-CT-CT-CTG-CAGCAAT............................................ 5930
C.ES.07.X2118_2 ......-AAA--...ATT..............................ACA-A-...............G---AT-C--CAGAA...................................................................................... 6071
C.ET.02.02ET_288 ......-G-TC-...AAT...GTTACCAGTAATTCTAATGTTACC-G-A--C--...............---GTT-CC---.....................--TTCT-CTGATGCC-GTA-AGTT............................................ 5915
C.GE.03.03GEMZ033 ......--CA--...GCT..............................A-A-T-...............----GT-CC-A-GC-AAAATTAATAGTACCTCCGTA................................................................. 5863
C.IL.98.98IS002 ......-A----...GCT...................................................----TT-CCCTC-A-GATACCATG............................................................................. 6011
C.IN.03.D24 ......-ACC--...GTT...................................................----TT-CCTA--A-GCTACCATCCATAATGCT-CT-ACCAGGCT-GTT-TA-CAAAACA......................................... 6718
C.KE.00.KER2010 ......-GCA--...GTT.........ACCAGTAATGCT-CCAGC---AGC---...............---GGG-CAG-C-A-GATACCTACGAGAATGAC-TG................................................................. 5878
C.MM.99.mIDU101_3 ......-AAA--...GTTAAAATTGTTAACAGTACTGGT-GAAATGT-AGC-G-...............-G--GTGG-----A-GGTACCTACATTGGGAAC.................................................................... 6045
C.MW.93.93MW_965 ......---A--...GCT...........................----G----...............----AT---G---C-GTTAATGTCAATGATACC-TG................................................................. 5873
C.SN.90.90SE_364 ......-GGA--...GTT...................................................-CC----GC-A--A-GCCACCAGTAATGATAACCCT................................................................. 5849
C.SO.89.89SM_145 ......--A--A...GCT........................AAT-T-A---T-...............-CC-GTGT-G-C-A-GTTACCAGT...AATGAC-AT................................................................. 5900
C.TZ.02.CO178 ......-G-A-G...GTT..............................AGA-T-...............---G-T-CC-T---AGAGTATGTTGCCCTTGAACATAATGCT-GCC-TGGAA-TTAT............................................ 5872
C.US.98.98US_MSC3018 ......--CA-C....................................A--GG-...............----AT-CCTAC-A-AATACT................................................................................ 5824
C.UY.01.TRA3011 ......-G----...GCT...................................................--C-GT-C---A-C-AAAAACAACCACACTGAT-A-AT-.............................................................. 5854
C.YE.02.02YE511 ......-A-A--...AAT...........................-T-ACC-A-...............---GTT-CC-A-GA-GTTACCTTCAATGATACC-TG................................................................. 5863
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ......--AA-G...GTT..............................ACC-A-...............----AT-C-GAC-TG...................................................................................... 6069
C.ZM.02.02ZM108 ......-GC---...GTTACCTACAATACCAGTAGTG-T--AGAG---ACC--C...............--C-ATGC--TC...........................TTT-AC----CA--AATA............................................ 6678
D.CD.83.ELI ......-G----...GAATTGAGGAACAATGGCACTA--GG-AAC........................---GT--C--CAGAG...................................................................................... 6210
D.CM.01.01CM_0009BBY ......------...GCTAAAGTGAGCAGCACTGAGACTG-ATTG--CA-C-GC...............-GC--T............................................................................................... 5866
D.CY.06.CY163 ......-T----...GTT...GAGACCAACAATAAGACT-CAGTGG-CA-C-GC...............-GC-TA............................................................................................... 5875
D.KE.97.ML415_2 ......------...GCGAATGCCACTAATGTCACTACT-CAGATGC--C-G--...............G--GTT-CCGA----..........................................GAC-TT...................................... 6146
D.KR.04.04KBH8 ......------...ATCCGGAATAAGACTATCAACAAC--CAGC-C--GCGAA.................................................................................................................... 6614
D.SN.90.SE365 ......-GG---...ATTTCTAGTGACGCCACTAGTAAC-CCATT-G-A-CGTC...............-C-GGACCG-TG-TG..........................................GGG---...................................... 6696
D.TD.99.MN011 ......------...GTC.........AGCAACAATG-T-CAGTG-G-A-C-GC...............-GCTTA............................................................................................... 5882
D.TZ.01.A280 ......T----C...GCGAACACGACTAACAGTGGGAATGG-ACT--CACG---...............G--C-TCGCCT--T-..........................................GAA---...................................... 5880
D.UG.99.99UGK09958 ......-----C......TACCAGAATGTCACAAATA-C-TTAATGGG--G-TC.................................................................................................................... 5854
D.YE.02.02YE516 ......------...ATT............AAGAATG-T-CAGTAG-CA-C-AC...............-GC--A......................................................-G-...................................... 5869
D.ZA.90.R1 ......------...GCCATCTTTAACTCCACCTCC--C-GCAGCTCC-GG-GC...............-CC----C-GAG-AG..........................................CCA-C-...................................... 6002
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ......GACA--...ACCAGGAATTCCAATTCC....................................-C-....................................-ATG-C-CCC--A--GAAGAGCC-...................................... 5761
F1.AR.02.ARE933 ......------...GCCATCAGGAACACGACA...........................................................................-AC-AC-CCC---C-GATGAGCC-...................................... 5965
F1.BE.93.VI850 ......---A--...GCCACCAATAACAGTCAG..........................................................................................GAAAAGCC-...................................... 5996
F1.BR.07.07BR844 ......---A--...TACAATAATACTGATTAC....................................----AT-GC-C--AA..................-A-AAT-ATGACTCCC--A-AGAAGATGT-...................................... 6473
F1.CY.08.CY222 ......----C-...AAAAACTCCACGGAACAA.....................................................................---TCCCA--GCTCCC-----GAAGAGTC-...................................... 5867
F1.ES.x.P1146 ......---A--...GCCAAGGGCAATTTCACT......................................................AGCCAAAGCAGCACTGAGCAA-AC-GC-CCC--A--GAAGAGG--...................................... 5975
F1.FI.93.FIN9363 ......---A--...GCCACTACCACCAATGAC............................................................ACTCTCTCTGA-CAA--C-GT-CCC--A--GAAGAACC-...................................... 6012
F1.FR.96.96FR_MP411 ......-G----...GTCAATATCACTAGTAAT............................................................GCCACTACC-CTAATGAC-CC-GC-CCCC-GAAGAGTC-...................................... 5883
F1.RO.96.BCI_R07 ......---A--...GCCAATGGCACTCTGTCT....................................GC--A-C-A--C--CCCCATTTCCCCCGCCCCC-C-CCA-ACGAC-CCC--A--GAAGAC-C-...................................... 6734
F1.RU.08.D88_845 ......---A--...GCTACTATCCCCAATGGC....................................----AT--CTCC-CA.....................CAA-ATGAC-GCC--ATAGAAGATC-G...................................... 6148
F2.CM.97.CM53657 ......------...GTTCCTGTTAACATCACT....................................---GGG--C--C-CC.....................CT-GAT-AC--C-CCCT-GAAGAAC--...................................... 5872
G.BE.96.DRCBL ......-----G...ATAAACAATAATAGTACTCGG.................................----T--C-GAGGAGTACAGA................................................................................ 6625
G.CM.04.178_15 ......---AC-...GTCAATAATGGGACTAGAGTAAATGG-...........................--C-A--T--CGGA-ACAGGGGGAACAAATGAA.................................................................... 6210
G.CN.08.GX_2084_08 ......----C-...GTCACCTGTGCTAATGCCACCCACGGT...........................-C--ATGTC-CCT--AATAATGCCACCTCCGAT-A-TTC.............................................................. 5931
G.CU.99.Cu74 ......GT-A--...GTAAGTTGCACCAACAGCACTGG--GA...........................---TG-TC-GTGGAAAAAGGTGAAGAA.......................................................................... 6287
G.ES.09.X2634_2 ......---A--...GTAACCACCAGTAGCACTAGTACA--C...........................--C-AT---GTA-ACATCACTAGTGAGGGCAAA-A--AA.............................................................. 6178
G.GH.03.03GH175G ......-----CATTGTCTATTCTAATTGTACTAGAAA-C-TCCC........................---GG--C-GTGGA-TACAATAGCACTGTGGAT-A-A-T--CTGTGA---A.................................................. 6753
G.KE.93.HH8793_12_1 ......------...GCAAATGTAACCACAGTAGCCAACG-A...........................-GCGTG-G-GCCCAAGAA................................................................................... 6074
G.NG.09.09NG_SC62 ......GT-ACC...TTAAACTGTACTGATGCCACT-AT-TT...........................GGG-A-T-C-C--AGACCAACTATACATGTGAAGAAAA-.............................................................. 5883
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B.FR.83.HXB2 ......ACTGAT........................TTGAAG...AATGATACT...............AATACCAATAGTAGT..................AGCGGGAGAATGATAATGGAG......AAA...................................... 6677
Env _.__.__T__D__.__.__.__.__.__.__.__.__L__K__.__N__D__T__.__.__.__.__.__N__T__N__S__S__.__.__.__.__.__.__S__G__R__M__I__M__E__.__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
G.PT.x.PT2695 ......---A--...GTAACTATTAATGTAACCAGCAGT-GC...........................--C-GT-G-GTA-CCAGCACTAGCACTGTGGGT---ACT-CC-GC-CT-GCACTGTGGGT-GCACTGCCAGCACTAGCACTGTGGGTAGTACTGCGGGTTA 6699
G.SE.93.SE6165_G6165 ......------...GTAACCAACAAAGGCAACAAAAGA--T...........................----G--C-GA--A-AGCACTGAAACCAACAAT---ACTGTGGAT................................................AAC..... 6101
H.BE.93.VI991 ......-G-AG-...GTAAATGCAACAAATGTAACAAAA-GT...........................----A--G--CAGA-ATCAAT................................................................................ 6049
H.BE.93.VI997 ......-G-A--...ATAACTAGAAATGATACTAACAGT..............................-GC-G--C-GTC-A-GCCACTAGCAGTCCTTCA.................................................................... 5985
H.CF.90.056 ......---A--...GTCAGAAACAATACCTCT....................................--C-G--C---C---ATGGAGGCA............................................................................. 6005
H.GB.00.00GBAC4001 ......GG---A...GTAGGAAATAAGACTAGCAATAGT..............................----GT-G-GCC--C...................................................................................... 6170
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......-----G...GCAACAATCAACAATAGTACTGAT--C...........................-G--AT-CC-C----CCTAGTCCTACTATCACT-ATCCTCTTGG-........................................................ 5895
J.CM.04.04CMU11421 ......-G-C-CAACATCAGTACCAATAGTACAAACAGC-G-ACC-CCCCCG--AGTCCAACCAGTGATGCCGGT-GGGTA-ACATCAGTGAAATT.......................................................................... 6218
J.SE.93.SE9280_7887 ......-G-A-C...ATCACTAGTAACAGTAATACAACT-GT...........................--C-GT-G-GTA---AGTCCTGATATC.......................................................................... 5996
J.SE.94.SE9173_7022 ......-GC--C...GTCAATAGTAACAATAGTACAGAT-GT...........................----GT-G-GCA--CAACAATAGTCCTGAAATC.................................................................... 6003
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ......--CA--...GTAACTAATAACCGTACCAATGCA--TAAG--C-----C...............----T----GCA-C-...................................................................................... 5872
K.CM.96.96CM_MP535 ......------...TACAAAGGAACCAATAGC....................................-CC-AT---GCA-C-.........AGC.....................-CT-T-GTAAGCCC-...................................... 5873
01_AE.AF.07.569M ......-GCA--...GCTAACTTA...ACC......AAC-TT...........................--C-A--CG-TC-C-GACAAAATAGGAAATCTA-CAATAG--............AATATA-C-...................................... 5895
01_AE.CF.90.90CF11697 ......--CA-G...GCTAAACTG...AAT......GAC-CT...........................T---A-GGA-CAGC-AAGCTGAATGAC...........................ACTATTGG-...................................... 6626
01_AE.CN.09.1119 ......--CA--...GCTAATTTG...GCC......AA-CTC...........................--C............GCGAACACATCCTATAACGAAATAG--............AATATA-C-...................................... 5914
01_AE.HK.04.HK001 ......--CC-G...GCTAATTGG............AAATCT...........................----A--CA-CCCAGAATATAAATAGCTYGGTC-CAATAG--............AATATG-C-...................................... 6059
01_AE.JP.x.DR0492 ......--CA--...GCTAATTTG...ACCCATAACA-A-CC...........................---GATGGC-A--ACATAACCAATGCCTCTAAC-TGATAG--............AATATA-C-...................................... 6709
01_AE.TH.04.BKM ......--CA--.........................................................--GGTTCGGGCG-TCAATGTCACATCAAGCTCT---ATAG--............AATATA-C-...................................... 6635
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ......--CAC-...GCTAATTTG...ACC......AATGTC...........................---............ATAACCAAAGACTCTAAC-AAATAG--............AATCTA-C-...................................... 5885
01_AE.VN.98.98VNND15 ......--CAG-...GCTACGTTGCCC..........................................----GT---GC--A-TTGACCAATATCAATAAC-CAATAG--............AATATA-C-...................................... 5941
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ......--CCC-...TTCAATAAAACCTCTGGCAACGAC-CC...........................TC--GTT-C-A---CTCTGAG.................................GGATTGC-G...................................... 5870
02_AG.CY.09.CY256 ......-GC---...GCCAACGTCAACAGCACCTATA-A--T...........................GGC--T-GC-CC-AAGGTAATATAGAA.......................................................................... 5866
02_AG.ES.06.P1261 ......TA---C...TATAAC......TACACCAGCAGC--T...........................--C--AG-C-CAGCCTCTATCAAA..............................GACAGGCCG...................................... 6118
02_AG.FR.91.DJ263 ......CA-A--...GTCAAC.........AGCAGCAAT-GC...........................-GC---TC--AC--CAGCAATAGCAGCACCCCT-T-AAC--G-CC---GATAGTGACATGC--...................................... 6055
02_AG.GH.03.03GH181AG ......CAA--C...TTTAAT.........GTCAGC-AT-GT...........................------TC-C-CGAAGTCAACACAACTATATCTGAA..................GAAATG---...................................... 6712
02_AG.LR.x.POC44951 ......CA-A-C...ATCAAC................................................TC--G-CT--A-..........................................GACACGC--...................................... 6645
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ......-A-A--...TTCAAT.........AGTAGTAAT--C...........................-GC---TC-GCC-ACAACAGCATATCTGAT........................GGCATGC--...................................... 5875
02_AG.SE.94.SE7812 ......CAG---...AACCTC.........ACTAGCAGCGGC...........................--C-TATCGGAA..........................................AACATGC--...................................... 6037
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......CA-A-C...TATAAC......TATACCAGAAAC--C...........................-G--AG-T--A-..........................................GAAGTGC--...................................... 5873
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ......--CTC-...GTCAAT...GGAACTAGTAACACC-CC...........................--C-TATC--CA..........................................GACATGC--...................................... 5868
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ......CA---C...TACAAAAGTAATGTCTCTAACAGT-GC...........................-CCGGATC----..........................................GAGCTACC-...................................... 5864
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......------...TTGAAGAAG.....................G-G-T----...............-G--------C----.....................A-C-T--AA--G-----A............................................... 5887
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ......-T-A--...GCAACTACTACTAATAGTACC.................................---GG--C-GTG-T-...................................................................................... 6029
05_DF.BE.x.VI1310 ......------...TTCAAGGCCAATTCCACTGCCAATTCC...........................-CC-----CTCC-C-..............................-CCC--A-AGAAGAG-C-...................................... 6071
06_cpx.AU.96.BFP90 ......---A--...GCTACATTAGGTAACAAAACA--AGGTAAC---AG----AATAGTACATTAGGT--C-AT-G--C--TAGTAGATGATATCAGC....................................................................... 6743
07_BC.CN.98.98CN009 ......-AAA--...GTT........................AGC-G-A---G-...............---GGT-CCT-C-A-GAGACCTGCCGTGAGAGC.................................................................... 6002
08_BC.CN.06.nx2 ......-GAA--...GCAAATGTTAGCATTAAGGGTACCT-CAAG-TC--C-A-...............G-G---TCC---G-G...................................................................................... 6608
09_cpx.GH.96.96GH2911 ......CA-AGA...GTCAACAACAGCAAACCCAACACC-C-...........................-G-GA-................................................GGGAGTG--...................................... 5876
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......-A--GC...ATT...........................----CC---...............---GA--C-GT-G--GACCCCAGA............................................................................. 6056
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ......---A--...GTAAAGAAGAACTGTACTAATG-AG--...........................--G-AT----C--C-TTAGGGAATAGCAACTGC-CTA-C-AT-GC-CTG-----GGCCAAGC-...................................... 6082
12_BF.AR.99.ARMA159 ......-G-A--...GCTAATGCCACTGCCAAT....................................---G---C-GCC-A-...............GGC-CTCAA-AC-AC-CCC-----GAAGAGCC-...................................... 6690
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ......-A-A-C...ATCACTAGTGATAGCAGCATCAAT-GC...........................-GC----TACAGG-GAGA................................................................................... 6078
14_BG.ES.05.X1870 ......------...TTT......AATGGGACTAATACT--T...........................-----TG--GT--A-AAGACTAATACTAATAATGATATA-T-GGA................................................GGGATGGA 6170
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......------...............................................................TTG--G-A-GATACTAATATCAATAGG-CAATAGA-GGA........................................................ 6058
16_A2D.KR.97.97KR004 ......-GCAGG...GTCAAAAATACCATCAGTAGCACCC--AGCCCC.....................G---G-----AC......................................................................................... 6034
17_BF.AR.99.ARMA038 ......-A----...GTCAATGTCACTGCCACC...............................................................AATAGT-CTCAA-AC-GC-CCC--A--GAAGAGGC-...................................... 5887
18_cpx.CU.99.CU76 ......---A--...GTAAMTTRTAGTGGAAACAACACTTRT...........................GC--G---------CATAAGCTACAGAAGA....................................................................... 5979
19_cpx.CU.99.CU7 ......CAC................................................................................................................................................................. 5842
20_BG.CU.99.Cu103 ......---A--...TTA.........................................................TCAGTA-A-AGCACTGTCACGTCTAGT.................................................................... 6126
21_A2D.KE.99.KER2003 ......-A----...CAAGTGAGGAACAGCGAAGGGAGT-CCCAA--CAT--AC...............C-G--A............................................................................................... 5869
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ......GAA---...GCTAGGTTC...AAT............................................................ATTACCAATAGTTCT-TTGA-............GAATTA---...................................... 5871
23_BG.CU.03.CB118 ......---A-G...GTAGACTGTGAGACCAGAAAT-GC-CTACT-C-.....................---GG--C-GTA-ACAACTCTGCAGAT.......................................................................... 6132
24_BG.ES.08.X2456_2 ......---A--...GTAAACAGTACCAGAAATAATCATGTA...........................--C-GTGCCG-AGA-GGMACTGTAAGAATTGAC---AATGTG-CA........................................................ 6152
25_cpx.CM.02.1918LE ......-G-A--...ATAAACATCAATAGCACAGGAAAT-CAACA--CA-C..................----G--C-GTA-A-AACAGAGAAGAA.......................................................................... 5900
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ......-----C...ATCACGACTAATAGAACTAGCAGA--C...........................C----TG-C-TA-ACAGGGAA................................................................................ 6671
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ......------...GTAAATACAACAAGGATTCATGAC-GT...........................-CC-AT-CC----TCCACACGACA............................................................................. 6670
28_BF.BR.99.BREPM12609 ......---A--AATGTGACTGTTACTAATATGAATGCT-CT...........................-------C-G---A-...........................-GT-GTG----AGCGATGG-G...................................... 6051
29_BF.BR.01.BREPM16704 ......-T-A--...CTGAATGCTACTAATTTG............------G--AGCACCCAAGCTCCT-C------G----A-.....................A-T--TTG-----AT---......G-G...................................... 6095
31_BC.BR.04.04BR142 ......-G----...GCT...................................................--C-GA-CACAC-A-GGTACCATA............................................................................. 6139
32_06A1.EE.01.EE0369 ......-AGA--...GCAACCTTTAAGAATGCAACCA-T--T...........................GG---T-G-GAGG-AACCAAGAATATCACTGTG-ATAAC.............................................................. 6330
33_01B.ID.07.JKT189_C ......G-CT--...GCTAATTTG...ACC......AAA-GC...........................----A--CAGTC-A-GTCTCTAGTGAAATAGCA-ATTTAG--............AATATA-C-...................................... 5993
34_01B.TH.99.OUR2478P ......--CA--...GCTGCTTTGACCAATGTAACTA-A-CC...........................---GG-CCA.............................................AATATA-C-...................................... 5870
35_AD.AF.07.169H ......--CA-C...GCCAATGTYAACACAAATAATGAC-GC...........................--C--A----A-GACAGCAAAATTGAG...........................GACATGGT-...................................... 5892
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......CAGA-C...TTTAAC......GGCAGCAACAACC-C...........................--CGTGTC--AG..........................................GACATGC-G...................................... 5880
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......CA-A-G...GTCAACCCC..CAAGACCAACGG--GC...........................--G-G-TTAGA-G-A.......................................GGAGAGG--...................................... 5871
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ......-G----...GCCAGTGCCCCTAAAACC....................................-C-GAT-GC-CCCTG.......................................GAAGAG---...................................... 6091
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ......------...GCGGTGAGAGCCACTAAT....................................GGC--TC---AC--C..............................-CCT--A--GAAGATCC-...................................... 6157
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ......G---CC...TTC...................................................---GG--C-CAA-ACAGCACCCAGGGGGGAGATCAAAAC--C-CTG-TC--A--GAAGAGCC-...................................... 6198
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......---A--...NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGAA............................................................................................... 6217
43_02G.SA.03.J11223 ......---A--...GCCACTTGTAATAAGACCAATG-T--A...........................TG-GAAG--GTGG-AAAC................................................................................... 6199
44_BF.CL.00.CH80 ......---A--...GCCACTGCCACCAATCAC............................................................TCTGATGCC-CT-CCGCC-GC-CCC--A-AGAAGAGCC-...................................... 6128
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ......-A---C...ATCACAAACAGAAACGGC..........................................................................................AGTGCTGTT...................................... 6639
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ......-A--C-...GCCAAAACCAATGATACT........................................................................CAA-A-GGC--CC--AG-GAAGAGC--...................................... 6101
47_BF.ES.08.P1942 ......-A-A--...ACTGTCACCACTAATGCT....................................-GC-TG----A----...................................................................................... 6100
48_01B.MY.07.07MYKT021 ......-G---A.....................AAAA-A-CA...........................-T--GTGGA-A-G-CAACATAGACACAACAGGC-AAATAG--............AATATG-C-...................................... 5888
49_cpx.GM.03.N26677 ......---A--...GTTAAAACCAATAACTCCACAGCC--T...........................--C------GAC-CCACACCCACTAGCCCAACAGC-ACT--CTCTCCT--A---............................................... 6128
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ......--CAC-...GCTAAATTCGAGACAAATAGCACA-CCTAT-GCA--GTC...............TC-GG--TAG-A-A-..........................................ATA-C-...................................... 5883
O.BE.87.ANT70 ......--AA-C...ATAGCTGGA.................................................................................................................................................. 6679
O.CM.91.MVP5180 ......GTA---...CTGCAAACAAATAAAACAGGCC-ATTA................................................................................................................................ 6687
O.CM.96.96CMA102 ......--A--C...ACAAACTCAACAGCCAACGCA-CT--A................................................................................................................................ 6142
O.CM.98.98CMA104 ......-A---C...ATAAATACAACAAACACCAACACA-CAACA............................................................................................................................. 6141
O.CM.99.99CMU4122 ......--AA-C...GTAAACGACACAACAAACGCA...................................................................................................................................... 6131
O.FR.92.VAU ......--A---...ATCAAAAATAGTATTACTACCACA--CAGTCCCTTA-AC.................................................................................................................... 6233
O.SN.99.99SE_MP1299 ......--AA-CTATGTACAAGGGAATTATACAAACAAT-GCTCC-TAA---A-GATACC.............................................................................................................. 6729
O.US.97.97US08692A ......--A--C...ATACAAATCAATTCTAAAGAAAAC--CTCT-CAA-CGA-AGCTCAATAAACCCT-TA-G--CAGAG-ACCCT................................................................................... 6151
O.US.99.99USTWLA ......--A---...GTAAAAGACAATACAACAAACACA-CAACCGCAA-G--AACAAACCCA........................................................................................................... 6159
N.CM.02.DJO0131 ......-GCA--...AGCAATGGAAATCGGACAACAGATG--...........................--AGAA--ACCAG-AAATGGGACA............................................................................. 6146
N.CM.04.04CM_1015_04 ......WACA--...AGCAATGGGKTTAATGRGACAG-TG-C...........................---GGGG-ATTA......................................................................................... 6133
N.CM.06.U14842 ......--CA--...AGCAATGGAAATGTGACAGAGGGT-GT...........................GGA--T--C-----CAGTGAAAATGTGGCAAGG-ATA-TGAG-CAGGG-CAACAAATAGCCT-...................................... 6186
N.CM.95.YBF30 ......-AC---...AGCTATGGGGAGGAAAGGAACAAT-CA...........................----TG-CA-CA--AGAACCA................................................................................ 6258
N.CM.97.YBF106 ......-ACA--...AGCAATGGGAATAGTGCAGGGAAT-GT...........................-C---------G-CAGAG................................................................................... 6225
N.FR.11.N1_FR_2011 ......--A---...AGCGATGGGGATGGGACAAATAGC-CA...........................-TA-AT--C-CA---...................................................................................... 6037
P.CM.06.U14788 ......-GC--C...TGCAGCACGGTTGACTGTACTAAT--CTCCTCCAGGGT-AATAACAGCACCGAC-GC-----C-CC--C...................................................................................... 6178
P.FR.09.RBF168 ......-G---ATGCCACAGGGAGGCTAGCTGTAATAAT--CAGT-GCTCCT--GTGAATAKCACCGCCG-C.................................................................................................. 6731
CPZ.CD.90.ANT ACAGGATACA--...GGAACACCTACAACACCAAGTACA-CAACA-G-ACA..................GTA--ACCA-AG-CAACAACACCA............................................................................. 6112
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......-A-A--CCCACTAATACTTCCTGCACTAAC-CT-CT................................................................................................................................ 6198
CPZ.GA.88.GAB1 ......-G-A-G...GCTAACTTTAGCCAGGCAAAAAACCTAACA--CC-G--ATCTTCTCCGCCTCTCG-A.................................................................................................. 6744
CPZ.TZ.00.TAN1 ACAATG---A--...ACCACAAATAAAACCCTGAAT-C-GCAACA-CAACC..................TTA--ACCA-CAGTAAATTTGAGT............................................................................. 6309
CPZ.US.85.US_Marilyn CTTAACC-C---...AGTAATAGTAGTGCTGTAAATACT-CT...........................G---TA............................................................................................... 6733
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V1 loop end V2 loop start
B.FR.83.HXB2 ....GGA...GAG.........ATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGAT...............AATGAT............ACTACCAGC.......... 6794
Env __.__G__.__E__.__.__.__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__.__.__.__.__.__N__D__.__.__.__.__T__T__S__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ....-A-...--A.........G-G-GG----------A---CG-G-C----GTAC------A----AAA------AT----T--C---------G-------G--G-------T-G-...............---A--AGTGAT......................... 6029
A1.ES.06.X2110 ....-A-...--A.........G---G-----------A------G-C----GAAC----G-A----CAAA------TG-T-T--C-C---------------G--G--T----TA--...............---AG-AGT............................ 6023
A1.GE.99.99GEMZ011 ....-A-...--A.........--G-G---------------C--G-C----GAAC------A---AAG-A-A-CT-T----T--C---------G----------G--G---CT-G-...............-T-A--GATAGT......................... 5975
A1.IT.02.60000 ....-A-...--A.........--G--------------------A-C----GAAC------A----ACAA-A--G-T----T--C--------------------G------C--G-...............-G-A--AGTAGTAATAGT-G-................ 6826
A1.KE.06.06KECst_001 ....--C...--A.........-----------------------G-C----GAGC----G-A----AAA-----G-T-------C---------G-------G--G---A---TA--...............------ACACAA......-G---T-ATGGTACAAGTG 6028
A1.RU.08.PokA1Ru ....-ATACT--T.........--G---------------C-A--G-C----GAAC------A--GAACAA-A-CT-T-C--T--C---------G----------G--T---CTA--...............G--AG-GATAAT......................... 6300
A1.RW.93.93RW037A ....-A-...--A.........-----------------------A-C----GAAT----G-A----AAAA-------GC--T--C---------G------C---G---A---TA--...............---AGCAGTAATAGC...................... 6784
A1.SE.95.SE8538 ....CA-...--A.........--G------------------G-A-C----GAAC----G-A----AGA-------T-AC-T--C-----------------G--G-------T-GG...............GGGA--GATACTAATAGT................... 6014
A1.TZ.01.A341 ....-AG...--CAGGGAAGGA--G--------T-----------G-C----GAAC----G-A---AAAA--AC---TT---T--C---------G---A------GA-AAG--TA--...............-G-AG-AACAATAAT...................... 5980
A1.UA.01.01UADN139 ....-A-...--A.........--G-G---------------C--G-CA---GAAC------A---A-A-A-A----T-C--T--C--------------------G--T---CT-G-...............-G-A--GATAGT......................... 5999
A1.UG.99.99UGA07072 ....---...--A.........-----------------------G-C----GAAT----G-A----AG-------ATGC--T-GC---------G---G------G---A---TA--...............GGCA-CAGAAGCAATAGT-G-................ 6012
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ....AAT...--A.........--------T------------G-G-CT---GAA-------A----AG---A----C-------C-------------A---G--G---A---T---...............---A--AGT............................ 6244
A2.CD.97.97CDKTB48 ......................----------------A------GCC----GAAC---A--A---AACA-------TC---T--C-G------G--------G--G---T-C-TA--...............-GAAG-AAGAATAGTAGTTA--GT-CT.......... 6122
A2.CM.01.01CM_1445MV ......................--G-------------A-TTA--GCC----GAAC---A--A----ACA---G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA--...............-G-ACGGACAATGTTACGCAGCAA-A-AATGATACGC 5982
A2.CY.94.94CY017_41 ......................----------------A-----CT-C-----TAC------A----ACA--A----TT---T--C-G-------G-------G--G---A-C-T---...............G-AAG-GAAAATAAGAAT--AT-AG-TAGTAATACTC 6173
B.AR.04.04AR143170 ....-A-...--A.........-----------------------A-C----G-----G--AAAC-----AG--GG---------------A----G------G--G--------A--...............------............-AC--A---.......... 5976
B.AU.04.PS1038_Day174 ....---...--A.........-----------T-------------C--------------A----TAT----------T----C--------------------GC-------A--...............GR----............-A---T--T.......... 6010
B.BO.99.BOL0122 ....---...--T.........--G----------------------CTG--G-A----AG-A------AA--------------C----------T------G--G----C------...............G-----AATGGT......-G-----C-.......... 5989
B.BR.06.06BR1119 ....-A-...--A.........----------------------G--C----G-----G--AA--------GA-------T---T--C---A---GG---------G-----------...............G---G-............-A-T-A---.......... 6198
B.CA.07.502_1191_03 ....-A-...--A.........--G-----T----------------C----GC---G-----------T-G-------C-G---C-----C---GC---------G--------A-G...............G----GGATAATAACAAT--C-ATGC-ACA....... 6256
B.CN.09.1121 ....---...--A.........-----G------A------------C-T---AA---G--AA--------GA---C--------C-----AC---TA-----G--------------...............--GA--AATAACAATAGT................... 6026
B.CO.01.PCM001 ....-A-...--A.........---------------------G---C----------G--A-------A...C-----AC----C---------G-------G--GA----------...............--GA--............GA--G---A.......... 5980
B.CU.99.Cu19 ....---...--A.........-----------------------T-C----GAG-------A--G------AG-----------C-----------------G--G-----------...............---A-AGATAGTAGTAGT-A--AT-T-AGCARG.... 6367
B.CY.09.CY266 ....---...--A.........C--------------------TA--C------------C-A---AAAA--------T------C-----------------T--G---A-------...............G----GAATAATAGTAGC................... 6007
B.DE.86.D31 ....---...--A.........-------------------------C--------------A----------------------CAC---------------G--G-----------...............-----C............-A---T---.......... 6339
B.DK.07.PMVL_011 ....---...--A.........T------------------------C----GAA-------A------A-----G----C----C-----------TC----G--G--------A-A...............G-----AATAATGAGAAT-A--GT-C-AATGGGGATG 6198
B.DO.05.05DO_160884 ....---...--A.........-----------T-------------C----GATGG-G-CA---G-AGA---------------C-G--------C------G----------GA--...............G---C-GATAATAATGAT-A---T---.......... 5986
B.EC.89.EC003 ....---...--A.........-------------------------C----GA--GG----A----T----A---AC------GC-----A---CC------G--G-G---------...............------AATGAT......-A--AT---.......... 5929
B.ES.09.P2149_3 ....-A-...--A.........--------T----------------C------TGG-G--A-----AG----------------C-----A--G-T------T--G--GGG-GTAGC...............G--AC-GGT............................ 6216
B.FR.92.92FR_BX08 ....CA-...--A.........--G-----------------C----C------TG-----AA----A--A---G----------C---------GT---------G-----------...............------............-A---T--A.......... 5977
B.GA.88.OYI_397 ....---...--A.........T---------------------C--C--------------A----A-----G--C--------C-----------------G--T-----------...............--GA--............GA---T-AA.......... 6351
B.GE.03.03GEMZ004 ....-A-...............G--------------------G-T-C------T-----G-A----A-----------------C-C-------C-G--------G----------A...............------............-A--GT---.......... 5998
B.HT.05.05HT_129389 ....-A-...--A.........----G-------------G-----GC-C---TA-CT-A--A-------------A-C------C----C----C-------T--G--------A-G...............--G--G............-A--AT---.......... 6030
B.IN.x.11807 ....---...--A.........-------------------------C-----A--------A--G--------G------------A--------G------G--G----------A...............--G---............-A-------TATGCC.... 6140
B.JM.05.05JM_KJ108 ....---...--A.........-----G------A-------C----C--------C--AT-AG------...----G-A-----A-----G---C-------G--G---A-GC--G-...............G-GA--............-A--AT---.......... 6016
B.JP.05.DR6538 ....-A-...CCA.........--G---------------G--G---C-------C------A----A-TACA------------C---------G--C----G--G-----------...............C-GAC-AATAATACATAT-A--AT-CATATAGT.... 6830
B.KR.04.04KMH5 ....---...--A.........--G------------------G-T-C-----C--------A--G---------G--------TC-----------------G--G-----------...............------............-A---A---.......... 6765
B.MM.99.mSTD101 ....---...--A.........--G----------------------C-----------A-...------...-----CC-----C--------------------G--AA---GA-A...............G-----AGTGCCAAT...-A--A----.......... 6228
B.NL.00.671_00T36 ....A--...--A.........----GT-------------------C-----C-----A-AA----AGA----G-----T----C-G--GAG-------------G-----------...............------............-G-TAT--T.......... 6367
B.PE.07.502_2649_wg8 ....---...-GA.........--G---------------------GC-...-AGTC--A--A----.........-G-CG----A-----G-----G-----G--G--AA----A--...............GG-AG-AGTGATAATGAT-G-G-T-T-.......... 6239
B.PY.03.03PY_PSP0115 ....---...--A.........-------------------------C-----CA-------A---A------------------C-----------------G--G---------GG...............G-A---AATAGT......-A---T--T.......... 5998
B.RU.04.04RU128005 ....-A-...--A.........----------------------CT-C-----A-------AA---AA-----------------C----------G---------G-----------...............GG----............-A-------.......... 6281
B.TH.00.00TH_C3198 ....---...--A.........--G--G---------------G---C-----A----G---C------A...-C----------C-----------AC-------G---A-----C-...............------............-A-------.......... 5995
B.TT.01.01TT_CRC50069 ....---...--A.........---------------------G---C----G---------AC---A-A--A---------T--C-----------------G--G---A-------...............G--A--AATAATAATACT-A--GT--TTAC....... 6016
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....---...--A.........---------------------G---C-------C-----AA-----------------------C--------G-------T--G---A--C----...............G-AA--............-G---T---.......... 6782
B.UA.01.01UAKV167 ....---...--A.........--G-----T------------G---C----------G--AA-G-AA--A--G----T------C----------G----------AGT-----A-G...............------............-A---A---.......... 6058
B.US.11.ES38 ....-A-...--A.........--G-----T--------------T-C-------TC-GA---A-----A------A-G-------C---------C----------G--A------A...............G-----AATACTTCTACT-A--ATT-GAATAGC.... 6737
B.UY.02.02UY_TSU1290 ....--GGTTC--.........--G-----------------G---...----A----G-GAA---AAG-A-A------------C----------T------G--G-G-A-------...............------AAGGATAATGGT-G---A---.......... 6043
B.YE.02.02YE507 ....-A-...A-A.........--G-----T--------T---G---C---TGT--------A---A---AC-------C-----C---------G-------G--G---------GA...............--CAG-............-A---T--T.......... 6031
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ....-A-...--A.........----G----------------G---C----GAA-G-----A----A--AG---------------G---C---G-----------------C-A--...............G-----ACTAGT......-A---T---.......... 6219
C.AR.01.ARG4006 ....AAGGGA--A.........--------T--T-----------G-C----GAAC------A----CAAA----G-T-C-----C---------G-------R--G-----C-TA--...............-----GAATGATAGTAGTGA-................ 5991
C.BR.04.04BR013 ....-TGGGAC-A.........--------T--T-----------G-C----GAAC------A----AAAAG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--G...............G---GGAGTAATAACACTTA-GAT-AT.......... 6297
C.BW.00.00BW07621 .........................-----T--------------A-C----GAAC------A----AGAA--------------C---------G---G------G---A-C-T-GG...............G-G..................-AT-ATGCCAATTCCA 6142
C.CN.98.YNRL9840 ....TACAAG--A.........--G-----T------------GCA-C----GTAG--GA--A--G-AA--------TGC-----C---------G----------G-----C-T---...............G-GA-CAACTCTAGTGAG-AAT-T--TGAAAACTCTA 5999
C.CY.09.CY260 ....ACGGTA--A.........--------T--------------A-C----GAAC------A-----AAA--------------C---------GG---------G--GA-C-T-GA...............-GCA--AGTAGTGAG...................... 6050
C.ES.07.X2118_2 ......................--G-G---T------------GCA-C----GAAG------A----AAA----G--T------CAC-------------------G-----C-TA--...............G-CA-ATCTCAGGGGAAT-ACGAATC-CAGGAG.... 6200
C.ET.02.02ET_288 ....ATTGGAC-A.........--G-----T--------------A-C----GAAG------A----AACA------C-------C----C---CG----------G-----C-TAC-...............------AACAGCTCTGATGAG................ 6041
C.GE.03.03GEMZ033 ....--GGAA--A.........--G-G---T------------G-G-C----GAAT------A-----AAA-----C-------GC--------------------------C-T---...............--G-GGAATAGCAATGCT-ACCAGG-GAATGACACTT 6005
C.IL.98.98IS002 ....AATAAG--A.........G-------T--------------A-C----GAA-------A----AAAA----T---------C---------G----------G-----C-TA--...............GGG..................GAA-ATGACAACTCCA 6135
C.IN.03.D24 ....A-GGAAC-A.........--G-G----------------G-A-C----GAAC------A----AA-A-ATC---G------C-----------A--------G-----C-TA-G...............G-G--GAAGAAGAATAACT---GTGAGAATAATTCTA 6860
C.KE.00.KER2010 ....ACGAGA--A.........--G-----T-------------CA-C----GAA-------A----CA--------T----T--C--------------------G--T--C-T--G...............----G-AATAATAGTAGT--G................ 6004
C.MM.99.mIDU101_3 ....TACACT---.........--------T-------------CA-C----GTTT---A--A--G-AA----TC--TG------C---------G----------G-----C-TA--...............G-G............AAG-AAT-T--TGAAAACTCTA 6175
C.MW.93.93MW_965 ....TATGGA--A.........--------T--------------G-C----GAAT------A----AAAA--C---T-------C--------------------G--T--C-TA--...............G-G..................-AT--TAACAACTCTA 5997
C.SN.90.90SE_364 ....AATGGA--A.........--------T--------------A-C----GAAC------A----AGAAG---T---------C---------G----------G-----C-TAG-...............GGG............AGT-AA-A---TTCCAATTCCA 5979
C.SO.89.89SM_145 ....AAGGAA--A.........--------T------------GCA-C----GAAT----T-A----AAA-------TG------C---------G----------G-----C-TA--...............G-G..................GGTGAAAACAACTCTA 6024
C.TZ.02.CO178 ....A-TGAT--A.........--------T------------G-A-C----GAAC---AG-A----ACAA---G--TGC-----C-C------TT----------GA----C-TA--...............G-GA-GGAGGACAAGGATG-C-A-TTTACTACA.... 6010
C.US.98.98US_MSC3018 .......AAT--C.........--G-----T-------------CA-C----GAAC------A----AAA---C---TG-----TC--------------------G-----C-TA--.......................................G-TGACAACTCTA 5939
C.UY.01.TRA3011 ....AAGGGA---.........-----G--T--TA----------G-C----GTAC------A----AAAG----G-T-C-----C--------------------G-G---C-T---...............GG-A-CACTTCAAGTAAT................... 5977
C.YE.02.02YE511 ....A-GGGG--A.........--------T--------------A-C----GAA-----G-A----AGAA--C-G-----C---C---------GG---------G-G---C-T---...............GGA..................-AAGAAGAGAACCCCA 5987
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ....-AGAAA--A.........--G-G---T------------GCA-C----GAA-------A----CAA-------CG------C------------C----T--G-----C-T--G...............G-GA--AGCTCTAGT...................... 6189
C.ZM.02.02ZM108 ....AAGAAA--A.........--G-GT--T------------G-A-C----GAAC------A----AAAA--C-G---------C---------G---------------TC-TA--...............-GG---GAGAATACTAGTGA--AT--TACTGAGACTC 6820
D.CD.83.ELI ....-AGAAA-GA.........--G------------------G-A-C----GTAC---A--A----AA----C---T-------C---------G----------G----------C...............------AGTAGTACCAAT-G-----AT.......... 6342
D.CM.01.01CM_0009BBY ....---...---.........--G-----T--------T-----A-C----GAAT----G-A----AAAA--C-----------C--------------------G--GA-------...............--GA-GGATAATAGTACTGA--AT--T.......... 5995
D.CY.06.CY163 ....---...--C.........C-G------------------G-A-C-----TAT-----AA----AA-A--C---T-C----CC---------G------CG--G--AA-------...............-G-C-GAATAATAGGGCT-A-CAG--T.......... 6004
D.KE.97.ML415_2 ....--C...AC-.........-AG-CC-G---T---ACTG--GC-GC----GAA...G-GAA----AG-G--CC--G-GT----CC-C---C-G-T----T-GCGGCG---C-G-T-...............----G-AATAATAATACTG--G--............. 6269
D.KR.04.04KBH8 ......................--G------------------G-A-CT---GTGG----G-A----AA-A--C-----------C---------G----------G-------G---...............------AATACCAGT...................... 6725
D.SN.90.SE365 ....---...--A.........--GC-------T-----------A-C----GAA------AA---AAGA-----T-T----T--C-----------------T--G---------GC...............---AG-AATAAGAATAGC--C-ATTAT.......... 6825
D.TD.99.MN011 ....---...---.........--G--------------------A-C----GTAG----G-A----AA-A--C-----------C---------G----------G--GA---G-G-...............G--A--GAGACAAGTGGA---................ 6005
D.TZ.01.A280 ....---...---.........--G--------------------A-C----GAA-------A----AGAA--C---T-C-A---C-----------------G-GG-----------...............--AA-GAATAATAATAGT................... 6000
D.UG.99.99UGK09958 ..........--A.........--G-----T-------------CA-C----GAA-------A--G-AA----C---T-C-----C-----------------G-GG--GA-T-----...............---AG-ACCAATAGTACC--C................ 5974
D.YE.02.02YE516 ....-A-...---.........--G------------------G-A-C----GTAG----G-A----CAAA--C----------G--G------------------G--G----G---...............---AG-ACT............................ 5980
D.ZA.90.R1 ....CT-...---.........G-GC-----------------G-AGCT---GTAG------A----AGAA--G---C--C---GC---------G--C-------G----------C...............C-G---AATAAAAATGGT-A--AG-C-.......... 6131
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ....---...ACA.........---C-------TA----------G-C----GAAG------A----AA-A---GT-T--C----C---------G----------G---A---CA--...............-G-ACAAAGAAT......................... 5875
F1.AR.02.ARE933 ....--G...-CA.........---C-------T---------G-G-C----GAAG------A----AA--T-----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-...............GGCAG-AATGACAATAGT-G-................ 6088
F1.BE.93.VI850 ....--G...-CA.........--GC-------T-----------G-C----GAAG------A----AA--T----TT--C---GC---------GG---------G---------GC...............---A-CAATAGCAGT...................... 6113
F1.BR.07.07BR844 ....--G...-CA.........--------T--T--------A--A-C----GAAG------A----ACTAGAG---C-GCG---C----------T-C-------G-----C-CA-C...............--GAG-GAGAATAGTAGCTA--GA............. 6599
F1.CY.08.CY222 ....--G...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAAG------AC---AA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA--...............-G-AG-GATAACGAGAGC-G-................ 5990
F1.ES.x.P1146 ....---...-CA.........-----------T-----------G-C----GTAG---AT-AC---AA-TTA----T-C-GT--C---------G---------CG-----C-CA-C...............---A--AATAAGAATATT-GC-A--ATGACACTACTA 6114
F1.FI.93.FIN9363 ....--G...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAAG--GA--A----AA--------T-C----GC---------G----------GA------CAGC...............---A--AATAGCAGGGAA................... 6132
F1.FR.96.96FR_MP411 ....--G...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAAG---A--AC---AA--T--G--T-A-----C-C--------------------------CA--...............--CAGCAGTAGTAGT...................... 6000
F1.RO.96.BCI_R07 ....--G...-CA.........---C-------------------A-C----GAAG--G---AC---AA--TA-G--C-C-G---C--------------------G-----C-CAGC...............---AC-AATGGGCCACTC-AC-AT-CTAGTGGG.... 6869
F1.RU.08.D88_845 ....--G...-CA.........---C--------A----------GTC----GAAG---A--A----ACAA--C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C...............--AC-AAGTAAARACAAT-GA--T-RTAAA....... 6280
F2.CM.97.CM53657 ....--G...--A.........-----------T-------------C----GAG----AC-A--TTAA-A-A-------C----A---------GG------G--G-------CA--...............---AG-ACTAGTGAA...................... 5989
G.BE.96.DRCBL ......................--G-C------------------G-C----GAAC-G----A----AA-A--GC------C--GC----C----G-AC----G--G-------TA--...............G-GATGAATAATGAAAAT-A-GGT-CAAATAGTACA. 6757
G.CM.04.178_15 ......................T---C--G-----------G-G-A-C----GAAT------A----AA-A---C----------C----C----G-------G-GG----C-CT-GG...............G--ACAAATACTAGT...................... 6321
G.CN.08.GX_2084_08 ............................------A---------CA-C----GAA-----G-A--GACA-A--------------C----C------------G-GG-------T---...............---A--ACAAATAATAAT-G---A--TAAT....... 6051
G.CU.99.Cu74 ......................-----------------------A-C----GAG----AG-A---AAA-A-AC----------GC----C----G----------G-G-----TA--...............G--A--AGAGATAATAGT--AGTT--TAATAGTAGCC 6420
G.ES.09.X2634_2 ......................C----------------------A-C----GAA---CA--A----AA-A-A-----------GC----C----G-------G-GT-------T--G...............-G-A--GCAAATAGTAGT-G--ATTATAGTAAT.... 6307
G.GH.03.03GH175G ......................-----------------------A-CT---GAAC------AC--AAGTA-------G--C--GC-C--C----GG-C----G--G-------T---...............GG-A--GATAATAGTACTTA--GTGAT.......... 6876
G.KE.93.HH8793_12_1 ......................-----------------------A-C---GGAA-------A--GAAA-AG---------C--GC----C----G-------G----------TA--...............G-----AGTAGTAATAGT--AGGT-ATTATAGT.... 6203
G.NG.09.09NG_SC62 ....-AC...A-A.........---GT-------A----------A-C----GAA-------A--GAAGAA--------C----GC---------G-------G-G--------T---...............---A-CAATAGTAGTGAG................... 6003
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B.FR.83.HXB2 ....GGA...GAG.........ATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGAT...............AATGAT............ACTACCAGC.......... 6794
Env __.__G__.__E__.__.__.__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__.__.__.__.__.__N__D__.__.__.__.__T__T__S__.__.__.__
G.PT.x.PT2695 CAGA-A-...--A.........C----------------------A-C----GAA----A--A--G-AG-A--C-------C--GC--------------------G-------TA--...............G---G-AGGAATAGTAGTG-A-AT-AT.......... 6832
G.SE.93.SE6165_G6165 .CCA---...--A.........---------------------G-A-C----GAA-------A----AAAA----------C--G-----C----G-------G--G-------TA--...............----CAACTAAT......................... 6218
H.BE.93.VI991 ....AT-GGA---ATACAGGAACA--G----------------G-A-CT---GC--------A----AAC-----G-T-C-----C-C-------G-GC---C---G---AG--T---...............G-A-G-GAAAGAAATAAA-G-GAT-ATCAT....... 6193
H.BE.93.VI997 ....-C-AAT--A.........T---C---T------------G-A-CT--TGTA-------A----CA-----G--T-C-----C-C-------G-------G--G-G-----T---...............G-GAC-AGTAATAATAAT-A--GT-ATAGTACTAAG. 6126
H.CF.90.056 ....---GGG--A.........C---C---T------------G-A-CT---GTAC------A----CA--------T-C-----C-C-------G-------G--G-------T---...............--CA--AGTACTCAG...................... 6125
H.GB.00.00GBAC4001 ....CT-GAA-G-GAACAGAAAT---C----------------G-A-CT---GCA-----G-A--G-AA-A------T-C-G---C-C-------G-A-----G--G-------TA--...............G----AGATTATAATGGG----ATG-GACTAACAGGA 6321
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......................--G--------------------A-C----GAA---G---A--G-AG-A----------C--GC----C-------AA---G--G--T----T---...............---AG-AATAGTAGT...................... 6006
J.CM.04.04CMU11421 ......................--G--------T-----T--G--G-C---GGAA-------A---AACAAG--G----------C----C----G--AA------G-------TAG-...............GGCAGACCTAATGATAGT................... 6332
J.SE.93.SE9280_7887 ......................--G-C------------------A-CT---GAA------AA---AAG-A--C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T---...............-G-A-CAATAAAAAT...................... 6107
J.SE.94.SE9173_7022 ......................--G------------------G-A-CT---GAA------AA---AAG-A--C-------C--GC----C----G--AA---G--G-------TA--...............-G---CAATAAAAGT...................... 6114
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....-TGACATCAACTGACGAG--------T--------------A-C----GAAC---A--A----AAAA---G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-G............CAATC---AATTAATCAATCTGAAT-TGAA.......... 6016
K.CM.96.96CM_MP535 ....-C-...--A.........--------T--------------A-C----GAA----A--A----AA-A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--...............GGC--GGGTAATAACAGT-G---TGAA.......... 6002
01_AE.AF.07.569M ....-AT...--C.........-----G-----T-----T--C--G-C----GAAC------A----AA-A----G-CT------C----------G---------G--T----T--A...............--GA--ACA............................ 6006
01_AE.CF.90.90CF11697 ....-AT...--A.........G---G------T-----T---G-G-C----GAAC----G-A----AA----G-G-TCC-----C--------GTG-C-------G---G---T-GA...............G-AA-GAATAAA......-A--GT.........AGTG 6750
01_AE.CN.09.1119 ....-AG...---.........G---G------T--C--T-----G-C----TTAC-GTC--A----AA------G-TCC-----C----------G---------G-------TA-G...............G--A--CAGAGTAGTGAGT---GT............. 6040
01_AE.HK.04.HK001 ....-AT...--A.........G---G---T--T-----T-----G-C----GAAC---C--A----CA------G-TC------C----------G---------G--GA---T....................................................... 6158
01_AE.JP.x.DR0492 ....-AT...--A.........G---G------T-----T--G--G-C----GTAC------A----AA-A---CG-TCC-----C----------G---------G---A---TA-A...............GG-A--AAGAATAGAAAT-G--AT-TT.......... 6838
01_AE.TH.04.BKM ....-AT...--A.........T---G------T-----T-----A-C----GAAC------A----AAA-----G-TCC-----C----------G---------G----T--T--A...............---A-CAATAGTAGTAAC-A--GT............. 6761
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ....-AT...--A.........G---G------T-----T-----G-C----GAAC------A----AA---T--G-TCC-----C---------GG------C--G-------T--A...............---A--AATAGT......................... 5999
01_AE.VN.98.98VNND15 ....-AT...--A.........G---C------TA----T-----G-C----GAAC---A--A----CA------G-TCC-----C----------G---------G-------TC--...............---AG-AATAATAGTAGT................... 6061
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ....--G...--A.........G-----G-------------C--G-C----GAAC------A----AAAA------TGC--T-TC---------G-------G--G----T--TA--...............G-AA--AGTACT.....................AATA 5988
02_AG.CY.09.CY256 ......................--G--------------------G-C----GAAC------A----AAAA--C----G------C---------G--AA---G--G---A---T---...............--CAG-AAT............................ 5971
02_AG.ES.06.P1261 ....-A-...............-C----------------G----A-C----GTAC------A----AAAG-----ATGGC----C-----------TC----G--G---A---TA--...............--GAC-GAT............................ 6226
02_AG.FR.91.DJ263 ....-AG...--A.........-----------------------G-C----GAAC------A----AAA-------TG-C----C---------G-------G--G---A---TA--...............G-AAG-GGCAAT......................... 6169
02_AG.GH.03.03GH181AG ....--G...--A.........-----------------------G-C----GTAT------A----ACA------ATG-C----C-----------------G--G---A---G-GA...............------............................... 6820
02_AG.LR.x.POC44951 ....-AG...--A.........----G----------------G-G-C----GAAT------A----AAA-------TG------C---------GG------G--G---AG--CA--...............---AG-AAAGGT.....................AGTA 6763
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ....-A-...............--------------G--------G-C----GTAC------A----AGA------AT-GC---GC---------G--AA------G-------G---...............GGGA--AGCAGT......................... 5986
02_AG.SE.94.SE7812 ....---...--A.........-----------------------G-C----GAAC------A----AAA-------TG------C---------G-TA----G--G---A---TA--...............G-AAC-GGGGAT......................... 6151
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....-A-...............--G--------------------G-C----GTAT---A--A---AAAAA----GATGGCG---C-----------A--------G-------T---...............--AA--............................... 5978
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....---...--A.........---------------------G-G-C----GAAC------A----AAA-------CG------C-G---------------G--G---A---TA--...............G-AA--............................... 5976
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ....-A-...--TCCAGGAGCA-----------T-----------G-C----GTAG------A--G-AAA------ATG-C----C---------G-------G--G----C--TAT-...............G---GACAAAAC.....................AGTA 5991
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......................--G-----------------C----C----GA-C-G----A---A---A-A------------C-C---------------G--G---A-------...............------AGC............................ 5992
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....AA-GAA-GA.........------------------G----A-C----GAA-----G-A----AA-A-------------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GCTAGAGTGCCAATT----G-AGTAATAGGAAT-A--GT-CAGAAGAG.... 6182
05_DF.BE.x.VI1310 ....--G...-CA.........G--C-------T-----------G-CT---GAAG---AT-AC--AAA--T-----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG-...............-GC---GACAGTAGCAAT-GC-GT............. 6197
06_cpx.AU.96.BFP90 ....AAG...--A.........-----------------------A-C----GAA-------A----ACAA-------------GC----C----G--C-------G-------T-GG...............G-----AGTAATAATAGTGA-................ 6866
07_BC.CN.98.98CN009 ....ATGAAG--A.........--G-----T------------GCA-C----GTAG------A----AA-----C--TG------C---------G----------G-----T-TAC-...............--G............AAG-ACT-T--TGGGAACTCTA 6132
08_BC.CN.06.nx2 ......................--------T------------GCA-C----TTAT--GA--A----AAAG--GC--TG------C---------G----------G-----C-TA--...............G-----AAGAACTCTAGT-ACT-T--TGAGTAT.... 6737
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....-T-...AGA.........--GC-------------------A-C----GAAT------A---ACAC-------T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--...............GCAAG-AATAATGAG...................... 5993
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......................--G-C-----------------CA-C----GAAG---A--A----AA-A--C-----------C-----------------G-GG---A-----G-...............G--AG-AATACCAGC...................... 6167
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....-A-...............--G-----T--------------A-C----GAA-------A----CA-A--C----------GC----C------------G--G-----C-CA--...............G--A--GATAATACAAGT................... 6199
12_BF.AR.99.ARMA159 ....--G...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAA-------A---ACA--T-----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G-...............----GCAGTGAA......................... 6804
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....-A-...--A.........----------------AT-----G-C----G-AG--G-C-A--G-AGA-------T---CT--C----C----G-G--------GA------T--G...............GGAA--AGTAATAGTGGT-A--GT--TAGTAGTGAA. 6216
14_BG.ES.05.X1870 GAGA---...--A.........------------------------------GC-C------A---AA-AA--------------C---------GC----------C--A---G--C...............------AGC............................ 6285
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....---...--A.........-----------T-----------A-C-------------AC------A...-----C------C-------C-GC------G--GA-G--------...............---ACCAGC............................ 6166
16_A2D.KR.97.97KR004 ......................-CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAAC------A----AAA-------TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA--...............-G-AG-GACAGTAATGAT--ACTG-ATAGGCAG.... 6163
17_BF.AR.99.ARMA038 ....--G...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAAG----G-A----CA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA--...............GG-AG-AATGGCAGTGGAGGA................ 6010
18_cpx.CU.99.CU76 .....................A--G---------------TT---A-C----GAAG------AW---CA-A--C----------GC----C---WWW--A------G--T----.AG-...............GGG---RGTAATAGTAATTA--GTGAT.......... 6102
19_cpx.CU.99.CU7 ......................--G--------------------G-C----GAAC------AC---AAA--AC--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-.................................................... 5938
20_BG.CU.99.Cu103 ....-A-...--C.........-----C-T----------T----A-C----GAG----AG-A--GAAA-A--C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--...............G--A-GAATAGTAATAAT-G--AT-A-TATAGT.... 6261
21_A2D.KE.99.KER2003 ....-TG...--T.........--G--------------------A-C----GTGG------A----AG-A--C---T-------C--------------------G--------A-C...............------GATAATACCACT-G----............. 5995
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....ACG...--A.........G-G-C------T-----T-----G-C----GAAC------A---AAGAAG-G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--...............GGAA--AATAGT......................... 5985
23_BG.CU.03.CB118 ......................-----------------------A-C----GAG-----G-A---AAGTA----------C--GC----C-----------------G-----T---...............G--A-GAATAATGGTAGT-A--AA-A-TATAGT.... 6261
24_BG.ES.08.X2456_2 ....-AT...--T.........--G-CWW------------M---G-C---RGA-T--CAG-A---ACARA----------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-...............G--A--AGTAATAATAAT--CWAT--TAAC....... 6284
25_cpx.CM.02.1918LE ......................-----------T---------G-A-C----GAAT------A----AA-A-A--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---...............G-----AATAGTTCA...................... 6011
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ......................--G-G------------------G-C----GTAC------A----CAAG------T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--...............GG-A--GATAGTAAGAAT-G--GTG-GGAA....... 6797
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....-AG...--A.........C-------T--T---------G-A-CT---GCA----A--A----AA-------TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA--...............--AAG-AGTAATACT...................... 6787
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....---...--A.........--G------------------G---C----------G---A----A-----------------C-----------------G--G---------C-...............------AATGCAAGC...................... 6168
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....---...---.........--G------------------G-T-C--------G--A--A----A--A-A-----------GC-----C---C----------G--T---C--GG...............G-A-GGGATAATACAAGC................... 6215
31_BC.BR.04.04BR142 ....-TGGGA--A.........--------T--TA----------G-C----GAAC------A-----GAAG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A...............-G---GAGTTATGAAGAT................... 6262
32_06A1.EE.01.EE0369 ....AA-GAA--A.........--G-C----------------G-A-C----GAA---GA--A----AAAA---C------C--GC----C------------G----------T--G...............GG-A-AAATAATAATGGT-A--GT--TGCT....... 6465
33_01B.ID.07.JKT189_C ....-AG...--A.........G---G------T-----T-----A-C----GAAC-G----A----AA-G----G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA...............---AG-AATAGT......................... 6107
34_01B.TH.99.OUR2478P ....-A-...--A.........----G------T-----T-----G-C----GAA-------A----AA------G-TC------C-----------------C--G---A---TA--...............GG-AG-GGT............................ 5981
35_AD.AF.07.169H ....---...--A.........-----------------------G-C----GAAC----G-A---AAAA-----G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---...............G-C---AAT............................ 6003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....--G...--A.........----------------------CA-C----GT-C------A----A-A-------TGC--T--C---------GG---------G-------T---...............GCAAG-AATAATGATAGT................... 6000
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....AT-...--A.........----------------A------G-C----GAAC------AC---AAA--A---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-...............G--A--AATGAGACT...................... 5988
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....--G...-CA.........-----------TA----------G-C----GAA-------A----CA--TA----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---...............GG----AATAGCAGCAGA................... 6211
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....---...-CA.........---C-------T------TT---G-C----GAAG------A----AA---A----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC...............---AGCAGCAATAGCAGT-G-GGAGAA.......... 6286
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....---...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAAG------A----CA-A------T-C-----C-C-------G-----------C------CA--...............GG---GGGTAATGATAATGGA--A............. 6324
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......................---------------------G-T-C-TT-G-A----A-A-----A-----------------C---------G-TC----G--G-----------...............---A--AGTAATAGTACA-A-................ 6334
43_02G.SA.03.J11223 ......................T--------------------G-A-C----GAAT------A----AA-A-------------GA----C------------G--G-------T---...............GGGA--AGTAATAATGAAT-AGGTGAT.......... 6322
44_BF.CL.00.CH80 ....--G...-CC.........---C-------T-----------G-C----GAAG------A--G-CG--T-----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC...............---A--AGCAGTAGA...................... 6245
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....-A-...---.........--G-G------------------G-CT---GAAC------A---ACAA---G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-...............G-AA--AATGATAGTAGC................... 6759
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....--G...-CA.........---C-------T-----------G-C----GAAG------A---ACA--T-----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-...............G--A--AATAGT......................... 6215
47_BF.ES.08.P1942 ....---...--A.........--G-----T----------------C---CCAA-CG-----G-GA...A---G----------C----------C------G--G-G-A-T----A...............TCA--CAAAACTAGTACT-GC................ 6220
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....-AT...--A.........G---G------T-----T-----G-C----GT-C------A----CA------G-TCC-----C----------G---------G-------T--A...............---A--AGCAATAGAAAT-A--G--ATAGTAGTAATA 6027
49_cpx.GM.03.N26677 ......................--G--------T-----------A-CT---......G---A----AA-A----------C--G-----C------ACA-------G------T---...............---A--TCTACTGAT...................... 6233
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....-AT...--A.........G---G-------A----T----CG-C----GAA-------A----CA-A----GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA...............-C-C-GAGTAATACTAGTGAG................ 6006
O.BE.87.ANT70 ....AC-ACAA-TGAAAACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT--C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-G..................---...GAGACAAGCAGC--A-AT-AGACAAACAGCA 6824
O.CM.91.MVP5180 ....AATGAGACAATAAATGAG--G-G---T--TAG---T---G-A-CT---GT-C-C-C--AC--AAA-G--C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G-GTAAGG-T..............................AATGACT-A-ATGCAGTAAATGGAA 6823
O.CM.96.96CMA102 ....AC-GAAACAGAAGTCCAC--G---C-G--TGAG--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC---AAAG-----A--C-G--TC-A------GT-ACA---T-GG-C-AG--T..................-G-...GACAATGGAAATGGA--T-C-GGGAAGGGAA 6287
O.CM.98.98CMA104 ....CACAACCCATCACCAGAC--G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT--C-A--AC--AAAAG-----A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--...............G-GACAGAAAATAACAAG--A-GAGAAATA....... 6285
O.CM.99.99CMU4122 ....AC-GCG-CCAGCAGCGCAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C----GTTC-C-A--AC--AAA-G-----C--C-G--TC-A--C----G-TCA---T---ATAA------G...............--C...AGCACAACCAGC--A................ 6263
O.FR.92.VAU ....TC-AACA-TACAAAGGAGG-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTGC-C-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--T..................--C-CCACATCGAATGAA--A................ 6365
O.SN.99.99SE_MP1299 ....A-CAGTCCAGAGAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---..................---...GAAGCAAATGAC--A-AG............G 6862
O.US.97.97US08692A ....AACAGCATAGAGAACCCT--G-----T--TGAG--T---G-A-CT---GTTC-C-A--A---AAA-G-----AG-C-G--TC-A--C---GT-GCA--CT-GGATAG-G-GA--...............---AG-GAAATAGGTAAC--A................ 6286
O.US.99.99USTWLA ....-AGGAA---ACCAATCCGG-------A--TGA---T---G-A-CT--GGTTG-G-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-GC-TAAG--T-GA...............----GAACAAACATA...................... 6288
N.CM.02.DJO0131 ....-ACCTA--AGCAAGACAC--G-----T-----A--------A-C---TGAA---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--...............G---GGAATAATAGTACA................... 6278
N.CM.04.04CM_1015_04 ....-ATATA-GATACAAACAA--G-----T--T--A------G-A-C---TGAG-G--A--A---AAA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--...............G-GAG-GACAGTACGAATCAA--A............. 6271
N.CM.06.U14842 ....-ACCTA--AAACAGACAA--G-----T--T--A------GCA-C---TGAGC---A--A---AAA-A--........................-AA---K--S-MY-WR-CA--...............---C--GCCAATAATAAA--A................ 6297
N.CM.95.YBF30 ....-ACATA-GATACAAACAA--G-----T-----A------GCA-C---TGAGC---C--A---AAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-------CA--...............GCCT--AATAAAACA...................... 6387
N.CM.97.YBF106 ....-ATCTA--AGACAGACAA--G-----T-----A--------A-C---TGAG-------A--GAAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G-----CA-A...............G---GGACTGACAATAAT--A................ 6360
N.FR.11.N1_FR_2011 ....AT-ATAC-AGTTAAACAA--G-----T-----A--T--GGCA-C---TGAG-G--AG-A---AAA-A---C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--...............G-CACAGTCAATAATAGA--AGAA-CAGTA....... 6181
P.CM.06.U14788 ....AA-ACCA-TCCATTAGAAT--TTTC-G---AG---T----CA-C-----TAG---A--A---ACA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G---...............-----CAATAGTACA...................... 6307
P.FR.09.RBF168 ..........A-TCCATTAGATC--TTT--G---AG---T----CA-C----GTAT-G-A--A---AAA----GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--...............G-GACAGCAAATAATACACTA................ 6860
CPZ.CD.90.ANT ....AT-GTA--TGGCATGAAGC--C--G-A--TAAC--T---CAG------G-AT-T-A--A----AAA--A---ATGA-A--CA-A---------GGA---C-T--GAAGTGTC-G...............G-CA-CAATGAGACTAACTGC................ 6247
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....-ACGATCGCTTGGGAGAC--G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAAC------A----AAAAGAC---TG---T-C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA...............---A--AGTACT......................... 6324
CPZ.GA.88.GAB1 ......................--G--------T--A--T---G-G-CA---GAAT------A----AA-A-AC-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG...............-----GAACAACACA...................... 6855
CPZ.TZ.00.TAN1 ....TCTATACCTAACTATGAGG-GT-T--T--T--A--T---CAG-CA--TGAGT-T----A----AAAA-AC--AT----T-C--G-------G-GAA-----TG--AA-GAG---...............GG-A-CAATAATAGT...................... 6438
CPZ.US.85.US_Marilyn ......................--G-G------T-----T-----A-CT--TGAAT------AC--AAA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA--...............---A--ACC............................ 6838
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B.FR.83.HXB2 ................................TATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACA 6932
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..........................AGTGAG----TA--A-T--A------T------AC---------A--T--------------T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT------------ 6173
A1.ES.06.X2110 ..........................AGTCAG----GA--A-T--A------T-------C------------T--------A-----T-----------------------------T--A-----------A--------G----GAG----C-A------------- 6167
A1.GE.99.99GEMZ011 ..........................AAGCAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------------T---A--A----------------T-----------------A--------------------G--C-GGG--CCA-AT--T--------- 6119
A1.IT.02.60000 ..........................GAAGAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------T-----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T--------- 6970
A1.KE.06.06KECst_001 ATGGTACA..................GGTGAG----GA--A-T--A------T-------C------------T------------A-T--------------------------------A--------------C-----G------G------A------------- 6180
A1.RU.08.PokA1Ru ..........................AGGCTG----GAC-A-T------C--T--A----AGG-G-A------------T------A----------------T-----------------A-------------------------GGG--GCA-AT--T-CA----A- 6444
A1.RW.93.93RW037A ..........................AGTCAG----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G-TAGA------------- 6928
A1.SE.95.SE8538 ..........................ACTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G----GGG--G---AT------------ 6158
A1.TZ.01.A341 ..........................AGTGAG----GA---GT--A------T-------C------------T--C---------A-------A--------------------------A--------------C-----G------G---C-GA------------- 6124
A1.UA.01.01UADN139 ..........................GGGGAG----GAC-A-T--A------T--A----C---G--------------T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G---CA--T--T--------- 6143
A1.UG.99.99UGA07072 ..........................GAACAG----GA--A-T--A------T-------C---------A--T-----------------------------------------------A-----------------G--G-----GG---GAGAT------------ 6156
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........................AGTGAG----TAC-A-T--A------T-------C------------T------------A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T-- 6388
A2.CD.97.97CDKTB48 ................................----GAC-A-T---------T-----------C-----A--T-----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A- 6260
A2.CM.01.01CM_1445MV AGCCG...........................----GAC-A-T-C-------T-----------C-----A-----------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A------------- 6125
A2.CY.94.94CY017_41 TG..............................----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA------------ 6313
B.AR.04.04AR143170 ................................----T-----T---------T---------C--------------------AC---------A----------------T------------------------------G------G------A------------- 6114
B.AU.04.PS1038_Day174 ................................----G-----T---------T------------------------------A-------------------------------------------A---------T----------GG----A-A------------- 6148
B.BO.99.BOL0122 ................................----G-----T--A------T------A-T--------AA--------------A-----------------------------A-T--A-----------A---------------G------AT------------ 6127
B.BR.06.06BR1119 ................................--C-T-----G-------------A-----------------------------A-------A-----------------------------------------------G------G------A------------- 6336
B.CA.07.502_1191_03 ................................----T-----G---------------T--------T---------------A----T-----------------------------------------------------G-----C-G---A-G------------- 6394
B.CN.09.1121 ................................----T-----A--A-------------AC----------------------A-G--------A---------------------A-----------------C----GC-G------G------A---T--------- 6164
B.CO.01.PCM001 ................................----G-----T-CA--------------------A-------------------------------------------------A-----------------------C-G------G----A-A------------- 6118
B.CU.99.Cu19 .............................AGC-T--G-----T-CA-------------AC----------A-----------A--A----------------------C--------------------------------G-----C-------------G-----A- 6508
B.CY.09.CY266 ................................----G-----T------------------------------T--------AA----------A-----------------------------A-----------------------AG------AA------------ 6145
B.DE.86.D31 ................................----G-----T-------------------------------------------------------------------------A-------------------G-----G-----AG------G-----------A- 6477
B.DK.07.PMVL_011 ATAATAGTAGCAGCAAGAAAACTAATACCAGA----G-----T----------------------------------------A----------T-----------------------------------------------------C-------------G-----A- 6368
B.DO.05.05DO_160884 ................................----GA----T-CA------T-----------------A--------------G-----------------T-------------------------A---A--------G------G-----GA------------- 6124
B.EC.89.EC003 ................................----G-----T--A-------------------------------------A----------A-----------------------------------------------G------G---GT--A----G-----AG 6067
B.ES.09.P2149_3 ................................----G-----T-CA------T---A-------------A------------A--A-------A--------A-------------------------A------------G------G-----GA------------- 6354
B.FR.92.92FR_BX08 ................................----G---A-G---------T------A---------------------------------------------------T------------------------------G-----C-----A--------------- 6115
B.GA.88.OYI_397 ................................-T--G---A-T-CA-------------AC----------------------A----------------------G---------A-T-----------------------G------G------A------------- 6489
B.GE.03.03GEMZ004 ................................----GA----T--A------T------------------------------A----------------------------------------------------------G--------------A--TG------A- 6136
B.HT.05.05HT_129389 ................................----GA--------------T----------C------A--T--------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------- 6168
B.IN.x.11807 .............................AAT----G-----T----------------AG-C-------------------------------------------------------------------------------G-----CG------A------------G 6281
B.JM.05.05JM_KJ108 ................................----GA----T---------T--------------C-----------------C---------------------------------------------------T----G----GAG-C----A------------- 6154
B.JP.05.DR6538 .............................ACA----G---A-T-CA---------------------C--A------------A-G--A-----------------------------------------------------G-----------T-GC------------ 6971
B.KR.04.04KMH5 ................................----CA----T--A-------T-----AC-C-------------------A-----------A---------------------A-------------------------G--------------------------- 6903
B.MM.99.mSTD101 ................................----G-----T--A-------T----------------A--T--------------------------------------------------------------------G-----C-----A--A------------ 6366
B.NL.00.671_00T36 ................................----T-----T--A------T---------------------------------------C-A---------------------A--------------------------------G------A---T--------G 6505
B.PE.07.502_2649_wg8 ................................----G-----T----------------------------------------A--A-------------------------------------A--G-A-------A----G------G----A-G------------- 6377
B.PY.03.03PY_PSP0115 ................................----G-----T------------------------------T------------A----------------T-----------------------C--------------G-----C-----A--A----------A- 6136
B.RU.04.04RU128005 ................................----T------------Y--------------------A-----------------------A--------------------------------G--------------G-----AG-G--T-A------------- 6419
B.TH.00.00TH_C3198 ................................----G-C------AG-----------------------A--T---------A-------------------T----G---------------------------------G-----C---GCA-G------------- 6133
B.TT.01.01TT_CRC50069 ................................----GA----T--A------T-----------------------------------------A-----------------------T--A---------------------------G-G----AA------------ 6154
B.TW.94.TWCYS_LM49 ................................----GA----T----------G------------A---------------------A---------------------------A--------------------A----G--------------------------- 6920
B.UA.01.01UAKV167 ................................----TA----T--A--------A------------------T--C---------A-------A--------------------------T---------------T----G------G------A-----------A- 6196
B.US.11.ES38 ................................----G-----T---------------------C------------------A----------------C---------------A----C------------C-------G------G-A-CA-AT---------T-- 6875
B.UY.02.02UY_TSU1290 ................................----T-----G---------------------------------------------------A--------------------------A--------------------G-----CG------AA------------ 6181
B.YE.02.02YE507 ................................----G-----T--A-------------AC------C--------------------------------------------------------------------------G-------------AA------------ 6169
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ................................----T-A-A-G------------------------------T--------A---A----------------------------------------------A--------G-----AG------A------------- 6357
C.AR.01.ARG4006 ................................----GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A------------ 6129
C.BR.04.04BR013 ................................----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------CA-T-----C-----------------------T--A--G----A------------G--------------A------------ 6435
C.BW.00.00BW07621 GTGAG...........................----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------CAAT-----C--------T--------------T--A-------A------------G-------C------A---G-------- 6285
C.CN.98.YNRL9840 GTGAGTAT........................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G----T--A--------G--- 6145
C.CY.09.CY260 ................................----GA--A-T--AC-----T-------C---A-----A-----------A--CA-T-----C--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A------------ 6188
C.ES.07.X2118_2 ................................----GA--A-T------C--T------AC---A-----A--------------C--G-----C--------T--------------G--A-----G--------CT----G--------------A--------G--- 6338
C.ET.02.02ET_288 ................................----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A------------ 6179
C.GE.03.03GEMZ033 CTGGTGAA........................----GA--A-T--A------T------AC---A--G--A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-----C-A------------G--------------A------------ 6151
C.IL.98.98IS002 GT..............................----GA--A-T--A------T-------CTG-A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------CGG---A------------ 6275
C.IN.03.D24 GTGGACAT........................----GA--A-T--A------T-------C---A-----------------A--CA-T-----C--------T-----C------A-T--A--------------------G-----AG------AA--------G--- 7006
C.KE.00.KER2010 ................................----GA--A-T--AC--C--T-------C---A-----A------------A-C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G--- 6142
C.MM.99.mIDU101_3 GTGAGTAT........................----GA--A-T--A---G--T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T-----C-----C--T--A-------A------------G-----GG------AA--------G--- 6321
C.MW.93.93MW_965 GTGAA...........................----GA--A-T--A------T-----------A-----A--------------CA-T-----C--------T--------C-----T--A-------A------------G--------------A----CA----T- 6140
C.SN.90.90SE_364 GTGAG...........................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A-------T----G--------------A------------ 6122
C.SO.89.89SM_145 GGAAG...........................----GA--A-T--A---C--T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G--- 6167
C.TZ.02.CO178 ................................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--------T--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G--- 6148
C.US.98.98US_MSC3018 GTGAG...........................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T------------A-T--A-------A------------G--------------A------------ 6082
C.UY.01.TRA3011 ................................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A------------ 6115
C.YE.02.02YE511 GTGAG...........................----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A------------ 6130
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ................................----GA--A-T--A---C--T------AC---A-----A--------------CA-------C--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G--- 6327
C.ZM.02.02ZM108 CCAAAGAG........................----GA--A-T--A------TT-----AC---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T----------A------------G--------------A------------ 6966
D.CD.83.ELI ................................----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G----GAG------A------------- 6480
D.CM.01.01CM_0009BBY ....................ACTGATGGAACT----G---A-T--A------T-------C---------A--T-----------------------------------------------A-----A-----A-----C-----C---G-C----G------------- 6145
D.CY.06.CY163 .......................AATGGTACT----G---A-T--A------T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A- 6151
D.KE.97.ML415_2 ................................-T-TGT--A-T--A-G--GGTG--C--AC-G-------A-AT----------GGA-AA-------------T-----------------A-----A--G--A--------------CG-C----AT--T-G---GGGG 6407
D.KR.04.04KBH8 ................................----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A------------ 6863
D.SN.90.SE365 ..........................ACCAGT----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A------------- 6969
D.TD.99.MN011 ................................----GA--A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A----------G----------------G------A------------- 6143
D.TZ.01.A280 ................................----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T-----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A------------- 6138
D.UG.99.99UGK09958 ................................----G---A-T--A------T--------------------G------------A----------------T-----------------A-----A-----A----------------------------------TG 6112
D.YE.02.02YE516 ................................----GA--A-T--A------T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A- 6118
D.ZA.90.R1 .............................ACT----G---A-T--A------T------TC------------T--------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A------------- 6272
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .............................GAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--C-----------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A--------------------------------A-----------G--- 6016
F1.AR.02.ARE933 .............................ACA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G 6229
F1.BE.93.VI850 .............................GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G--- 6254
F1.BR.07.07BR844 .............................ACA--C-G-C-A-T-CA------T-----TAC-C----------T--------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA------------- 6740
F1.CY.08.CY222 .............................GAG--C-G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G--- 6131
F1.ES.x.P1146 GTAACAATACTAGTAGCTATGAG......GAA----GAC-A-T--A------T------AC-----A------T-----------G----GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G-GG-AGA---------G--G 6278
F1.FI.93.FIN9363 .............................GAA----G-C-A-T--C------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----A-G---------G--G 6273
F1.FR.96.96FR_MP411 .............................GAC----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G----GGG--CCA-G---------G--- 6141
F1.RO.96.BCI_R07 .............................GAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G--- 7010
F1.RU.08.D88_845 .............................GAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A- 6421
F2.CM.97.CM53657 ................................----G-C-ACT---------T------AC-G----------T-----------G--------T--------A--------------T--T--------------------G------G----AGA---------G--- 6127
G.BE.96.DRCBL .....TGG........................----G-C------A------TGT----AC-----A------T------------A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A------------- 6898
G.CM.04.178_15 ................................----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A---A--T-----------GA-T-----C--------T--------------T--A-----G---------T----G----GGG------AT----------T- 6459
G.CN.08.GX_2084_08 ................................----G---A-T--A------TGT----AC-----A---A--T-----------G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT------------ 6189
G.CU.99.Cu74 CAGAAAAC........................----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA------------- 6566
G.ES.09.X2634_2 ................................----G-C-A-T--A------TGT----ACT----AG--A--T-----------G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T--------- 6445
G.GH.03.03GH175G ................................----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A------------- 7014
G.KE.93.HH8793_12_1 .....AAT........................----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------GGAT-----C-----C-----------------T--A-G-------------T----G-----GG-A---GA------------- 6344
G.NG.09.09NG_SC62 ................................----G-C-A-T--A------TGT----AC---C-A---A--T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------AT----CA----A- 6141
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 ................................TATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACA 6932
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T_
G.PT.x.PT2695 ................................----G-C-A-T--A------TGT----AC-----AG-----T-----------G--A-----C-----------------------T--A--------------------G----GGG-----GA------------- 6970
G.SE.93.SE6165_G6165 ................................----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA------------- 6356
H.BE.93.VI991 ................................----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T--C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T--------- 6331
H.BE.93.VI997 ................................--C-G-C-A-T--A---C--T--------------------T--C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T--------- 6264
H.CF.90.056 ................................----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A------------ 6263
H.GB.00.00GBAC4001 CTCTG...........................----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G--- 6464
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ................................----TTC-A-T--A------T-------------A------T-----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A------------- 6144
J.CM.04.04CMU11421 ................................----TT--A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT------------ 6470
J.SE.93.SE9280_7887 ................................----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT------------ 6245
J.SE.94.SE9173_7022 ................................----TTC-A-T--AC-----T--------T----A------T-----------G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T------------ 6252
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ................................G---G-C-A-T--A------T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G---------- 6154
K.CM.96.96CM_MP535 ................................--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G--- 6140
01_AE.AF.07.569M ..........................AGTGAG----G---A-T--A------TT-T----------AG-----T---------A----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G--- 6150
01_AE.CF.90.90CF11697 GAAATAGT..................AGTGAG----TA--A-T-CA---------T----------AG--A--T------------A-------T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G-G----AT------------ 6902
01_AE.CN.09.1119 ..........................GGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--C-----T------------A-T--A-------A------------G------G------AT--------G--- 6184
01_AE.HK.04.HK001 ..AATAAT..................AGTACG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T--------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G--- 6308
01_AE.JP.x.DR0492 ..........................AGTCAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T----------A-------T----G------G------AT--------G--- 6982
01_AE.TH.04.BKM ..........................AGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G--- 6905
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..........................AGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T-----C---A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G--- 6143
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........................AGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G--- 6205
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ATGGTAGT..................GGGGAG----GAC-A-T--A------T--T----CTG----------T---------A-G--------------------------------T--A--------------------G------G-G----A------------- 6140
02_AG.CY.09.CY256 .....CAG..................TCTCAG----T---A-T--A-------------AC------------T------------------AC------------------C--------A-----------A--------G--C---G-----GAA------------ 6118
02_AG.ES.06.P1261 .....AAT..................AGTTCT----G---A-T--A------T--T----C------------T-----------G-----------------------------------A-----G-----A--------G------G---C-GA------------- 6373
02_AG.FR.91.DJ263 ..........................AGTCAA----G---A-TC-A----C-T-------C-------A-A--A-------G----A----G-----------------------------A--------G--A--------G------G------A------------- 6313
02_AG.GH.03.03GH181AG .....AGT..................AGTCAG--C-TA--A-T--A------T-------C-----A------T------------A-------A--------------------------A-----------A--------G------G-----GA------------- 6967
02_AG.LR.x.POC44951 AAAATGAT..................AGTCAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G------ 6915
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .....AGT..................AGTCAG----G---A-T--A------T-------CA-----------T--------------------------------------------A--A--------------------G------G--G---A------------- 6133
02_AG.SE.94.SE7812 .....AAC..................ATTCAA----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A-----C-----A--------G------G--G---A------------- 6298
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .....GCT..................ACTTAT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G------- 6125
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .....AAT..................AGTGAA----G---A-T--A------T-------C---------A----------------------------------------T---------A-----------------G--G----GGG--G--G-------C------ 6123
02_AG.UZ.02.02UZ0683 GTCAGAAC..................AGTAGC----G---A-T--A------T--T----C------------T-----------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA------------- 6143
03_AB.RU.97.KAL153_2 ................................----G-----T---------T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C------ 6130
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ................................----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT- 6320
05_DF.BE.x.VI1310 ................................----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G--- 6335
06_cpx.AU.96.BFP90 ................................----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT------------ 7004
07_BC.CN.98.98CN009 GTGAGCAT........................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G--- 6278
08_BC.CN.06.nx2 ................................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------AA------------ 6875
09_cpx.GH.96.96GH2911 ................................----GAC-A-T--A------T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA------------- 6131
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ................................----GA--A-T--A------T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G 6305
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ................................----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA------------ 6337
12_BF.AR.99.ARMA159 .............................ACA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G 6945
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ................................----GA--A-T---------T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA------------- 6354
14_BG.ES.05.X1870 ................................----G---------------------------------------------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A------------- 6423
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ................................----G-----G--AG------------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T--------- 6304
16_A2D.KR.97.97KR004 ................................----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA------------ 6301
17_BF.AR.99.ARMA038 .............................GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G 6151
18_cpx.CU.99.CU76 ................................----G---A-T--A------TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T--------- 6240
19_cpx.CU.99.CU7 ................................G-----A-A-T--A------T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA------------- 6076
20_BG.CU.99.Cu103 .....GAC........................----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA------------- 6402
21_A2D.KE.99.KER2003 ................................----G---A-T--A------T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G------------- 6133
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ................................-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA------------- 6123
23_BG.CU.03.CB118 .....GAC........................----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA------------- 6402
24_BG.ES.08.X2456_2 ................................----GAC-A-T-RA---Y--TGT---CAC-----R------T--C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S---- 6422
25_cpx.CM.02.1918LE ................................----G---ACT---C-----T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G-- 6149
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ................................----GA----T--A------T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G 6935
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ................................----G-C-A-T--A--------------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A------------- 6925
28_BF.BR.99.BREPM12609 ................................----C-C---T--A------------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------- 6306
29_BF.BR.01.BREPM16704 ................................----TAC---T--C------------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA------------ 6353
31_BC.BR.04.04BR142 ................................----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA------------ 6400
32_06A1.EE.01.EE0369 ................................----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT------------ 6603
33_01B.ID.07.JKT189_C ..........................AGTAAA--C-G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G--- 6251
34_01B.TH.99.OUR2478P ..........................GGTGAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G--- 6125
35_AD.AF.07.169H ..........................AGTAGT----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA------------- 6147
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..........................AGTAGG----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA------------- 6144
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ................................----GA--A-T--A---C--T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A---------- 6126
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .............................TAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G 6352
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ................................--C-G-C-A-T--A-----GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G--- 6424
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ................................--C-G-C-A-T--A------T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G 6462
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ................................----T-----T---Y--------------YC----------------T---A----------A-----------------------------------------------G------G----A-A------------- 6472
43_02G.SA.03.J11223 ................................----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G--- 6460
44_BF.CL.00.CH80 .............................GAA--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G 6386
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ................................----GAC-A-T--A------T------AC-----A------TGTC---------A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T--------- 6897
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .............................ACA--C-G-C-A-T--A------T-G----AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G 6356
47_BF.ES.08.P1942 ................................----G-----T------------------------------T---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA------------- 6358
48_01B.MY.07.07MYKT021 GTAGTGAGTAC...............AGTGAG--C-G---A-T--AG-----T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G--- 6182
49_cpx.GM.03.N26677 ................................----TTC-AGT-CA------T---A---------A------G-----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G--- 6371
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ................................----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G--- 6144
O.BE.87.ANT70 AAATG...........................----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T--------- 6967
O.CM.91.MVP5180 CAACA...........................----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T--------- 6966
O.CM.96.96CMA102 ACATG...........................----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA--C-----A-----------------T--------C-----A--------------T--A--A--A-A---T---T-T--G-----C----CAGAA------------ 6430
O.CM.98.98CMA104 ................................----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T--------- 6423
O.CM.99.99CMU4122 ..ATG...........................----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A---------------A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T--------- 6404
O.FR.92.VAU ..ATG...........................----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T--------- 6506
O.SN.99.99SE_MP1299 ACATG...........................----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T--------- 7005
O.US.97.97US08692A ..GCA...........................----CA--A-TT-AY------T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T--------- 6427
O.US.99.99USTWLA ................................----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T--------- 6426
N.CM.02.DJO0131 ................................--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T--------- 6416
N.CM.04.04CM_1015_04 ................................----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A- 6409
N.CM.06.U14842 ................................----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A- 6435
N.CM.95.YBF30 ................................----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT 6525
N.CM.97.YBF106 ................................----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT 6498
N.FR.11.N1_FR_2011 ................................----G-C-A-T--AG---G-T---A----TG-G-----A-T------T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT 6319
P.CM.06.U14788 ................................----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--- 6445
P.FR.09.RBF168 ................................----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--- 6998
CPZ.CD.90.ANT ................................---T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT- 6385
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ................................--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT 6462
CPZ.GA.88.GAB1 ................................----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A- 6993
CPZ.TZ.00.TAN1 ................................---T-T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G-A- 6576
CPZ.US.85.US_Marilyn ................................----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG 6976
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B.FR.83.HXB2 GGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA...GAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGAC...............AATGCTAAAACCATAATAGT 7081
Env _G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__.__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__.__.__.__.__.__N__A__K__T__I__I__V
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------C-AG--------T-----------C-----------C-A----------A-----------------------------------...A-T...AG-AC-A-G---------AAA--CA-T--A---...............---AAAG---A--------- 6322
A1.ES.06.X2110 ----------GG--------------------C-----------C----------C------------R-----------T------------...---...------A-G----------AA---A---GCA--...............-----C----A--------- 6316
A1.GE.99.99GEMZ011 --G-----C-AG--------------------C-------------A---------------------A-----------------------G...A--...A-----A-G---------AAA---A----A---...............----GC----T--------- 6268
A1.IT.02.60000 --G-----------------------------C-----------C-A------G--------------------------------------G...---...--------G----------AA---A----A---...............-----C-------------- 7119
A1.KE.06.06KECst_001 --G-----C-AG---------T----------C-----------C---------A--------------------------------------...---...---A--AA-----------AA---A----AAGT...............---AGC----AT--C----- 6329
A1.RU.08.PokA1Ru --GA----CCAG--------------------C-----------C-A---------------------------------------------G...A--...---A--A-G---------AAA---C--T-AA--...............-----C----A--------- 6593
A1.RW.93.93RW037A --------C-AG--------------------C-----------C---------A--------------------------------------...C--...A--A--AGG----------AA---A----AA--...............-----C-------------- 7077
A1.SE.95.SE8538 --G-----C-AG--------------------C-----------C-AA------------------------------------------AG-...---...A-----A-G----------AA---A----AA--...............----TC----A--------- 6307
A1.TZ.01.A341 --G-----C-AG--------------------C-----------C-A----------------------------------------------...AG-...------AG---C-------AA---A--G-AA-T...............-----C----AT-------- 6273
A1.UA.01.01UADN139 --------C-GG--------------------C-----------C-A----------------------------------------------...A-T...------A-G----------AA---A-T--A---...............----GC----A--------- 6292
A1.UG.99.99UGA07072 --G-----C-AG-----------------G--C-----------C-A--------C----------T--------------------------...-G-...-----TA-G----------AA---A----AA--...............-----C----A--------- 6305
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --GAT---C-AG--------------------C-----------C-A-------------------T--TC---------------------G...---...--CA--A-G----------AA---A----A---...............---A-C----A--------- 6537
A2.CD.97.97CDKTB48 --GT----C-GT-----T---T-----------G---------------------C----------------C-G------------------...-G-...A-----A-G----------AA---A-T--A---...............-----C----A--------- 6409
A2.CM.01.01CM_1445MV --GT----CCGG-----T---T----------------------------------------------------G------------------...---...--A---A-G---------AAA--C--T--A---...............-----C----A--------- 6274
A2.CY.94.94CY017_41 --GT----C-AG-----T---T------------------------AA-------C------------------G------------------...-G-GGGA-AA--A-G----------AA---A-T--AA--...............-----C----A--------- 6465
B.AR.04.04AR143170 ----------A---------------------------------------------G--------------------------CT--------...-G-...------A------------AA---C-----A--...............-------------------- 6263
B.AU.04.PS1038_Day174 ----T-----G----------------------------------------------A-----------------------------------...---...-----G-------------C-------T--A--...............-------------------- 6297
B.BO.99.BOL0122 ----------A------------------------------------A--------G-----------------------------------G...---...--AA---------A-----AA------------...............-------------------- 6276
B.BR.06.06BR1119 ---T------AC--------------------------------------------G------------------------------------...A--...---A--A------------AA---------A--...............----------A----C---- 6485
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------------G------------------------T----------------C---A-----...---...---A---------A--ACAAA---AG-T--A--...............--------T----------- 6543
B.CN.09.1121 -----------------T----------------------------A----AC---G------------------------------------...-G-...--CA---------------AA--------AA--...............----------T--------- 6313
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------------------------G-----------A---C--------------------...---...---A---------------AG------------...............-------------------- 6267
B.CU.99.Cu19 ----------------------------------------------A----A----G--------------------------C---------...C--...--T--G-------------AT--------A---...............-------------------- 6657
B.CY.09.CY266 ----------A-----------------------------------AT---------------------------------------------...---...------A-G----------AA---A----AA--...............----T--------------- 6294
B.DE.86.D31 ----A-----A---C-----------------------------------------G---------------C--------------------...---...-------------------A-------------...............-------------------- 6626
B.DK.07.PMVL_011 --------C-----------------------C-----------------------------------------G------------------...---...-GT-----G--C-------AA--------A---...............----------A--------- 6517
B.DO.05.05DO_160884 ----------A------------------------------------A-----G--G-----A-----------------T--C---------...-G-...-------------------AA---------A--...............-------------------- 6273
B.EC.89.EC003 --------------------------------------------------------G------------T-----------------------...A--...--T--------------A-AA---------A--...............----T---T----------- 6216
B.ES.09.P2149_3 ----T-----GG-----------------------C----------AA--------G-----------A---C--------------------...---...--TA----------G----AA--------A---...............-------------------- 6503
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------------------------------------------------------C---------...---...-------------------AA--------AA--...............-------------------- 6264
B.GA.88.OYI_397 ----------------------------------------------A---------G--------------------------C---------...---...------A-----------AG---------AA--...............----------T--------- 6638
B.GE.03.03GEMZ004 ----A-----A---------------------------------------------G------------------------------------...---...---A-T-------------C-------T-T---...............---------GT--------- 6285
B.HT.05.05HT_129389 -----------------T---T----------------------------------------------------------T------------...-G-...--CAC-A--C---------AA---A--T--A--...............-----C-------------- 6317
B.IN.x.11807 ----------A----------------------------------------------------------------------------------...---...-------------------AA---------A--...............----------T--------- 6430
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------A------T--------------------------C-----------G---------T--T-----------------------...---...------A------------AA---A--------...............-------------------- 6303
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------------------A---------G------------------------------------...A--...-------------------AA---------A--...............-------------------- 7120
B.KR.04.04KMH5 ---------T-------------------------------G---------------------------------------------------...---...---A---------------AA---A----A---...............-------------------- 7052
B.MM.99.mSTD101 --------------------T------------------------------------------------------------------A-----...---...-G-A--------------AG---------A---...............---------GT---T----- 6515
B.NL.00.671_00T36 ----------A------------------------------------------G--G-----C---T-A------------------------...---...--T---------------AAA--------A---...............---A-C-------------- 6654
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------A------T--------G--G--------------------------G--------GT--------------------------...---...--TA----------G----C----C-TT-AA--...............----------A--------- 6526
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------Y------------------------------------------------------------...---...--A----------------A-------T-T---...............-------------------- 6285
B.RU.04.04RU128005 ----------A---------------G--G-----------------------------C-----G--------------------------G...---...---------G--------AGA------T-----...............----------A--------- 6568
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------T---------------------------------------------------------------T--------...---...------A-G---------AG-------T-----...............---A-----GT--------- 6282
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------A------------------G----------------AA--------G------------------------------------...A--...-------------------AA---------A--...............-------------------- 6303
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---A----------------------------C-----------------------G-----C---------------------A--------...---...---A--T------A-----AA---A-----A--...............------------------A- 7069
B.UA.01.01UAKV167 -----------------T--------------------------------------G---------T-A------------------------...-GG...--CA---------------AA--------A---...............----T---G----------- 6345
B.US.11.ES38 ----------G--------C---------------------G-----------G--G-----------A------------------------...A--...--------G----------AA------------...............---------T---------- 7024
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------A-----------------------------------AA--------G---------T-A------------------------...---...---A--------------CAA------------...............----------T--------- 6330
B.YE.02.02YE507 ----------AT---------T----------C-------------A-------------------T-----------------T--------...---...---A-------C-----C-C-------T--A--...............----------TA-------- 6318
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --G------T-------------------------------------A---------------------------------------------...---...-------------------AA--CA----AA--...............----------T--------- 6506
C.AR.01.ARG4006 --------C--T--G-----T-------------------------A------G--------------A-----------T------------...---...---A--A-----------AAA---A-A--A---...............---A-C-----A-------- 6278
C.BR.04.04BR013 --------C-AT----------------------------------A------G--------------A-----------T------------...---...--AA--------------AAA---A-AT-A---...............----TC-----A-------- 6584
C.BW.00.00BW07621 --------C--T-----------T----------------------A---------------C-----A-----------T------T-----...---...-G-A----------G----AA---A-A--AA--...............-----------A-------- 6434
C.CN.98.YNRL9840 --------CCAT-----T--------------C-------------A------G-----------G--A-----------T--C---------...-G-...---A--A------------AA---C-G--AA--...............----TC-----A-------- 6294
C.CY.09.CY260 --------C-AT-----T--------------------------C-A------G--------------A-----------T------------...---...-G-A--A------------CA--CC-A--AA--...............----TC-----A-------- 6337
C.ES.07.X2118_2 ---------CAT-----T----------------------------AA--------------------A-----G-----T--C---------...RR-...-R-A--A------------AA---C-G--AA--...............-----C-----A-------- 6487
C.ET.02.02ET_288 --------C-A---------------------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A--------...--T...---AC-A------------AA---C-G--AA-T...............-----C----TA-------- 6328
C.GE.03.03GEMZ033 --G-----C-AC----------------------------------A------G--------------A-----------T--C---------...---...---A--A------------AAG--A-A-ACA--...............-----C----TA-------- 6300
C.IL.98.98IS002 --------C-AT-----------T----------------------AA-----G--------------A-----------T---T--------...A--...---A---------------AA---C-G--AA--...............-----C----TA-------- 6424
C.IN.03.D24 --------C-GT----------------------------------A------G-----C------T-A---C-------G--C---------...--G...---A--A-----------CAA---C-G--AA--...............-----C-----A-------- 7155
C.KE.00.KER2010 --------CCAG-----T----------------------------A------G--------------A-----------A--C---------...---...---A--A-G----------AA---A-A--AA--...............----TC-----A-------- 6291
C.MM.99.mIDU101_3 ------C-CCGT-----T----------------------------A------G--------C-----A-----------T--C---------...---...---A--A------------AA---C-G--A---...............C--TTC-----A-------- 6470
C.MW.93.93MW_965 --------C-AG-----------------------T----------A------G--------------A-----------T--C---------...---...---A--A--G---------AA---C-G--A---...............----TC-----A-------- 6289
C.SN.90.90SE_364 --------C-AT----------------------------------A------G--------------A-----------T------------...-G-...--AA--A------------AA---C-G--AA-T...............-----C-----A-------- 6271
C.SO.89.89SM_145 --------CCGT----------------------------------A------G--------------A-----------T--C---------...-G-...---A--A-G----------AA---C-G--AA--...............-----C-----A-------- 6316
C.TZ.02.CO178 --------C-A-----------------------------------A------G--------------A--------------C---A-----...---...---A--A-------C----AA---A-A--A---...............-G---C----TA-------- 6297
C.US.98.98US_MSC3018 --------C-AT----------------------------------A------G--------------A-----------T--C---------...-G-...---A--A------------AA---C-G--AA--...............-----C-----A-------- 6231
C.UY.01.TRA3011 --------C-AT-----------------G----------------A------G--G-----------A-----------T----------C-...A--...--AA--A----C------AAA---A-A--A---...............---A-C----TA-------- 6264
C.YE.02.02YE511 --------C-AT----------------------------------AA--------------------A------------------------...---...---A---------------AA---C-G--A---...............----TC-----A-------- 6279
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------CCTT----------------------------------A------G--------------C-----------T--C---------...---...---A--A------------AA---C-G--A---...............----GC-----A-------- 6476
C.ZM.02.02ZM108 --G-----C-AT-----------T----------------------A---------------------A-----G-----T---T--------...---...---A-----------A---AA---C-A--A---...............-----C-----A-------- 7115
D.CD.83.ELI --C-----C--------------------------------------------G--G-----------------G------------------...---...-----CA----------C-AA---C----AA--...............----------A--------C 6629
D.CM.01.01CM_0009BBY --C-----C-----------------------------------C-A---------G---------T--------------------------...---...--CA-TA-G----------AA--------A---...............----T-----A--------- 6294
D.CY.06.CY163 --CA----C-A------T--------------------------C--------G--G---------T-----A-G-----T------------...--C...---A-CA------------AA---C----AA--...............---AT-----A--------- 6300
D.KE.97.ML415_2 --TGG---CTGC--CA--------A----TC----------TGGG---G--CC---CC-----A-----T----G------------------...---...--CA---------------AG---A----AA-T...............----------TT-------- 6556
D.KR.04.04KBH8 --C-----C-------------------------------------A------G---------------------------------------...A-G...--AA--A------------AA---C----AA--...............----------A--------- 7012
D.SN.90.SE365 --C-----C-A------T-----------------------C----A------G--G------------------------------------...---...--AA--A------------AA---C----AA-T...............-------------------- 7118
D.TD.99.MN011 --T--------------------------G--------------C-A------G--G---------T-T--A--------------G------...---...---A-C--G----------AA---C----A---...............---A------A--------- 6292
D.TZ.01.A280 --C-----C-A---A-----T--------------------------------G--G-----------------G---------T------G-...---...---A--A------------AA---C----AA--...............----T--------------- 6287
D.UG.99.99UGK09958 --T-----C--------------------G-----------G----A---------G------------T-A--G------------------...---...---A--A------------AA---C----AA-T...............-------------------- 6261
D.YE.02.02YE516 --C-----C-AC--------------------------------C-A------G--G---------T-T-----G-----------G------...---...---A--A------------AA---A----A---...............---AT--------------- 6267
D.ZA.90.R1 --C-----C-------------------------------------A------G------------T-------G------------------...---...---A-CA-------G----AA---C----AA--...............----------A--------- 6421
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --G-----C-AT--------T-----------C-------------A------G------------T----A-----------C---------...-G-...--TA--A----C---A--CAG---A--T-A---...............---A-A-------------- 6165
F1.AR.02.ARE933 --G-----C-GG----------------------------------CA-----G------------TC-T----------T--C---------...---...--TA--A----C------CA----A--T-A--T...............-----A-------------- 6378
F1.BE.93.VI850 --G-----C-AG----------------------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...---...-GTA-------C------CAA---A--T-AA-T...............-----A-------------- 6403
F1.BR.07.07BR844 ---T----C-AG----------------------------------AA-----------C------T--T-------------C------A--...C--...--TA--A----C----G-CAA---A--T-A--T...............-----A-------------- 6889
F1.CY.08.CY222 --G------CAT--------------------------C-------A------G------------T----------------C---------...-G-...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T...............---A-A--G----------- 6280
F1.ES.x.P1146 --G-----C-GG----------------------------------A------T-----------------A-----------C-------G-...---...--TA--A----C----T-CAA--CA--T-A--T...............---A-A--G----------- 6427
F1.FI.93.FIN9363 --G-------GG-----------------------------------------G------------T--T-------------C---T-----...-G-...-GTA--A----C------CAA---C--T-A--T...............-----A-----T-------- 6422
F1.FR.96.96FR_MP411 --G-----C-AG-----------------------------------------G------------T----------------C--G------...---...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T...............-----A-------------- 6290
F1.RO.96.BCI_R07 --G-----C-AG----------------------------------A-------------------T----A-----------C---------...A--...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T...............---A-A-------------- 7159
F1.RU.08.D88_845 --G-----CRAC-------------G-------R-------G----A-----YG-----------R------G----------C---------...-G-...--TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T...............-----AGG------------ 6570
F2.CM.97.CM53657 --GTT-----GG----------------------------------AA--------G-----------A--------------C---------...-G-...--TA---------------AA---A--T-A--T...............-----A-------------- 6276
G.BE.96.DRCBL ---A------AC--------T-------------------------A---------------------A---C-G---------T--------...A--...--TA-CA-------T----AA---A--T-A---...............-----C---GT--------- 7047
G.CM.04.178_15 ----A-----A---------TT------------------------AA-----G------------T-AT-AC-------T---G--------...---...A-AA-----------GT--AA--CA----A---...............---A-C----T--------- 6608
G.CN.08.GX_2084_08 ----A-----AC--------TT------------------------A------G------------T-A--AC-------T------------...---...--AA----------GA---AA--CA----A---...............-G-A-C-------------- 6338
G.CU.99.Cu74 ----------AT--------T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------...A--...--AA--A-G----------AA--CC----AA--...............-----C---GT--------- 6715
G.ES.09.X2634_2 ----T-----AC--------T--------G----------------A------G------------T-----C----C------T--------...-G-...A--A--A-G----------AA--CA----AA--...............-----C-------------- 6594
G.GH.03.03GH175G ----T-----AC-----T--T-------------------------A------G--------C-----A---C-G---------G-GA----G...---...--AA--A-----CA-----AA---G----A---...............---AG----GT--------- 7163
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------CA---------T-------------------------A------G--------------A---C-G---------T--------...-G-...--AA--A------A---A-AA--CA----A---...............---A-C---GT--------- 6493
G.NG.09.09NG_SC62 ---GA-----A---------TT----------------------A--------G--------C---T-AT-AC-------T---T--------...---...--AA-----------A---AA--C-CT-GCC-A...............---A-C----T--------- 6290
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B.FR.83.HXB2 GGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA...GAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGAC...............AATGCTAAAACCATAATAGT 7081
Env _G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__.__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__.__.__.__.__.__N__A__K__T__I__I__V
G.PT.x.PT2695 ---TT-----A---------T-------------------------A------G------------T-----C-G--C------T--------...-GG...--AA--A-G----------AA--CA-----A--...............-----C----A--------- 7119
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------A---------T-------------------------A------G--------------A--AC-G---------T--------...-G-...A-AA--AA-G---------AA--------A---...............---A-C---GT--------- 6505
H.BE.93.VI991 --------C-----------------------C--------------------G---------------T----------A--C---------GTG--G...------A-----------AAA---A-T--A--T...............---A-C----A--------- 6483
H.BE.93.VI997 ----------------------------------------------A------G-----------------A--------A--C---------...-G-...C----CA-----------AAA---A--T-A---...............---A-C----A--------- 6413
H.CF.90.056 ---TT---------------T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C---------...---...C--A-CA--------A--AAA---A--T-A---...............---A-C----A--------- 6412
H.GB.00.00GBAC4001 --------C--G----------------------------------A------G--------------------G-----A--C---------...-GG...C-----A-----------AAA---A----A---...............---A-C----AT-------- 6613
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G-----C-A---------T-------------------------A------G--G-----------A---C-------T---A----G---...A--...--A---A------A---CAAA---A--T-A---...............--------G----------- 6293
J.CM.04.04CMU11421 --------C-----------T-------------------------A------G--------------A---C----------CAA-T-----...-G-...--TA--A------------AA---A----AA--...............----------A----C---- 6619
J.SE.93.SE9280_7887 ---T----C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------A--------...-G-...--CA--A------------AA--CA--T-A---...............-----C----A--------- 6394
J.SE.94.SE9173_7022 --------C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C-----------G--------...-G-...--CA--A------------AA---A--T-A---...............----------A--------- 6401
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G-----C-------------------------------------AA-----G------------T----A-----------C---------...---...---A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G...............---A-A----A--------- 6303
K.CM.96.96CM_MP535 ----------A-----------------------------------AA-----G-----------------------------C---------...---...---A--A-------G----AA---A-T--A--T...............---A-A----A--------- 6289
01_AE.AF.07.569M ----------A----------T----------C-------------A------G--G---------T-A------------------------...---...--AA--A----C--C---AAA---C----AA--...............-----C--C----------- 6299
01_AE.CF.90.90CF11697 --G-----C-A----------T----------C-------------A------G--G---------T--T-----------------------...---...--CA--A----C-------AA---C----AA--...............-----C-------------- 7051
01_AE.CN.09.1119 --G-------A----------T----------C-------------A------G------------T-AT--------------T--------...---...---A--A----C-------AA---C----AA--...............-----C-------------- 6333
01_AE.HK.04.HK001 --G-------AC-----A---T----------C-------------A------G--G---------T----A-----------C---------...---...---A--A------------AA--------AA-T...............-----C-------------- 6457
01_AE.JP.x.DR0492 --G--C----A---G------T----------C-----------C-AA-----G-----------GT--------------------------...---...---A--A----C-------AA---C----AA--...............-----C-------------- 7131
01_AE.TH.04.BKM --G-------A----------T----------C-------------A------G------------T--------------------------...---...---A-------C-------AA---C----AA--...............----TC-------------- 7054
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --G-------AC---------T----------C-------------A------G------------T--T----------T---T--------...--T...---A--A----C-------AA---C----AA--...............-----C-------------- 6292
01_AE.VN.98.98VNND15 --G-------A----------T----------C-------------A------G------------T-------------------T------...---...---A--A----C-------AA---C----AA--...............-----C-------------- 6354
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --G-----C--G--C-----------------C-----------C--A--------G--------------AC-----------A--------...--C...------A-G----------AA---A----AA--...............-----C-------------- 6289
02_AG.CY.09.CY256 --G-----C-A------------------------------G--C-A----------A----------A--------------CAC-------...-G-...A-CA--AC-----------AA---A-G--AA--...............-----C----T--------- 6267
02_AG.ES.06.P1261 --G-----C-AG-----T-----------G--C-------------A--------C---------------------------C---------...A--...--CA----G----------AA---A----AA--...............-----C-------------- 6522
02_AG.FR.91.DJ263 --G-T---C-AG-----T--------------C-------------A---------------A-----A------------------------...--G...--------G----------AA---A----AA--...............-----C----A--------- 6462
02_AG.GH.03.03GH181AG --G-----C-AG--------T-----------C-----------C-A----------------------------------------------...-G-...--CA--A-G----------AA---A----A---...............---A-C--G-A--------- 7116
02_AG.LR.x.POC44951 --G-A---C-AG--------------------------------C-A----------------------------------------------...A--...A--A---------------AA---A----AA--...............-----C-------------- 7064
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --G-----C--G--------------------C-----------C-A--------C---------G---------------------------...A--...--T-----G--C-------AA---A--T-AA--...............-----C-------------- 6282
02_AG.SE.94.SE7812 --G-----C-AG--------------------C-----------C-A----------------------T-A-----------C---------...---...---A----G----------AA-----T--AA--...............-----C----T--------- 6447
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --GT----C-AG--------------------C-----------C-A---------G------------------------------------...-G-...--TA----G----------AA---A--T-AA--...............-----C-------------- 6274
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --GA----C-AC-----T------------C-C-----------C-A---------G--------G-----AC--------------------...---...--------G----------AA---A--T-AA--...............-----C--G-T--------- 6272
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------C-GG--------------------C-----------C-A----------------------------------------------...-G-...------ACG----------AA---C----A---...............-----C--GGT--------- 6292
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G-----------------T-------------------------A---------------------------------T------------...---...---------------------------------...............---A---------------- 6279
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --G-----C------------T-G----G---C--T----------A------G------------T-------------A--CT-----ACG...---...------------------AAA---A----A---...............---A-C----AT-------- 6469
05_DF.BE.x.VI1310 --------C-AG--------------------C-------------A------G-----------GT----------------C------A--...---...-GTA--A----C------CAA---A--T-A--T...............-----A----A--------- 6484
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------A---------T--------------------G----A------G------------T-A---C-G---------T--------...-G-...A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A---...............---A-C----AT-------- 7153
07_BC.CN.98.98CN009 --------CCAT-----T-----------------------G----A------G--------------A-----------T--C---------...---...--AA--A------------AA---C-G--AA--...............----TC-----A-------- 6427
08_BC.CN.06.nx2 --------CCGT-----T-----G--------C-------------A------G--------------A-----------T--C---------...A--...---A--A------------AA---C-G--AA--...............----T------A-------- 7024
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---AT-----A---------TT-------------G-----G-----------G------------T-A---C-G---------T--------...---...--CA--A------------AG---A----AA--...............----TC---GT--------- 6280
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------C-A---CA----T--------G-----------G----AA--------G------------T-A--G------------------...---...---A--A------------AA---C----A--T...............----------AT-------- 6454
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G-----C--G---------------------------------C--------------------T-A------------------------...-G-...------AG----------AAA--CA----A---...............-------------------- 6486
12_BF.AR.99.ARMA159 --G-----CCAG-----------------------------G----AA-----G------------T--T-------------C---------...---...--TA--A-----------CAA--CA--T-A--T...............---A-A-------------- 7094
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --G-----C-GG---------T----------C-----------C-A------------------------------------C---------...-G-...--AA--AAG------G--AAA--C---T-A---...............----T-GG--A--------- 6503
14_BG.ES.05.X1870 ----------A---------------------C------------------------------------------------------------...---...--AA----------G---AAA--C---------...............---A---------------- 6572
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------T---------------------------------------------------------------T--------...---...------A----C------AG---C------A--...............----------T--------- 6453
16_A2D.KR.97.97KR004 --G-----C-AG-----T---T-------------------------------G-C---T------T-----C-G------------------...-G-AATA-AAC-A------------CA---A-T--A---...............---A------A--------- 6453
17_BF.AR.99.ARMA038 --------C-AC--------TGT---G-------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...-G-...--TA--A----C------AAA---A--T-A--T...............---A-A-------------- 6300
18_cpx.CU.99.CU76 --G-----C-G------T----------------------------A------G------------T-------------A---------AC-...---...A-----A-G--C-------AA---A----A---...............---A-C--G-A--------- 6389
19_cpx.CU.99.CU7 --GAA---CCGG--------------------C-----------C-A---------G------------------------------------...-G-...A----GAC-----------AA---A----A---...............-----C-------------- 6225
20_BG.CU.99.Cu103 ----------A---------T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------...A-G...--AA--A-G----------AA--CC----A---...............-----C---GT--------- 6551
21_A2D.KE.99.KER2003 --C-----C--------------------G----------------A------G--------------------G---------T--------...---...---A-CA------------AA---C-T--A---...............-------------------- 6282
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G-----C-AC---------T----------C-------------A------G---------------T----G------------------...A--...---A--A-G----------AA--------AA--...............--C--C----T--------- 6272
23_BG.CU.03.CB118 ----------G------T--T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------...A-G...--AA--A-G----------AA--CC----AA--...............-----C---GTT-------- 6551
24_BG.ES.08.X2456_2 --G--W----G---------T--------T-----W----S-----A------GS-----------T-A---C-G--------CT--------...A-G...A-A---A-G----------AA--C---G-AA--...............-----C---GT--------- 6571
25_cpx.CM.02.1918LE --G-----------------T-----G-----C-----------C--A-----G--G--------------------------CT--------...---...---A---------------AA---A-T--AA--...............----------A----C---- 6298
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-T---C-----------------------C--------G----A------G-----------------A---------------------...-G-...-GA---AAGG----G----AA--------AA--...............-----C----A--------- 7084
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --G-----C------------T-G--------C--------------------G-----------CT--------------------------...---...---A--A------A-----AA---C----A---...............---A-C-------------- 7074
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G--------------------------------------------------G-----------C------------------------...---...---A--A------------AA---C----A---...............----------T--------- 6455
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A------A---------------------------------------------G---------------C--------------------...---...--CA---------A-----AA-----T------...............-------------------- 6502
31_BC.BR.04.04BR142 --------C-AT--------------G--G----------------A---------------------A-----------T------------...---...---A--------------AAA---C-AT-A---...............----TC-----A-------- 6549
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------A---------T-----------------------C-A------G------------T-A---C-----------T------G-...---...AGTA--A------------AA--CA----A---...............---A-C-------------- 6752
33_01B.ID.07.JKT189_C --G-------A----------T----------C-------------A------G------------Y-------------T------------...---...---A--A----C-------AA---C----A---...............-----C-------------- 6400
34_01B.TH.99.OUR2478P --G-------A----------T----------C-------------A------G------------T--------------------------...---...---A--A----C-------AA---A----AA--...............-----A-------------- 6274
35_AD.AF.07.169H --GT----C-A----------T----------C-----------C-A------G--------------A-----G------------------...-G-...---A---------------AA---A--T-T---...............-------------------- 6296
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --G-T---C-A----------T----------C--------G----A------G------------T-A---------------------A--...A-T...--AAC-A----C-------AA---A----AA--...............-----C--G---------A- 6293
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G-----C-GG--------T-----------C-----------C--------G------------T--------------------------...-G-...A-----A-G----------AA---A----AA--...............--C--C-------------- 6275
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------C-GG-----------------------------------A-----G--G---------T--T-------------C---------...---...---A--A----C------CAA---A--T-A--T...............-----A-------------- 6501
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------C-GG----------------------------------AA-----G------------T--T--------------T--------...---...A--A--A----C------CAA---A--T-A--T...............-----A-------------- 6573
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------C-AG--------------------C-------------A------G--T-----------AT-------------C---------...---...A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T...............-----A---GT--------- 6611
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------A---------------------------------------------G--------------------------CY--------...---...--TA--A----C------CAA---A-YT-A---...............-----A-------------- 6621
43_02G.SA.03.J11223 ----A-----A---------TT------------------------AA-----G------------T-A--AC-------T---T--------...---...--AA--------------AAA--C---T-A---...............-----CC--GT-C------- 6609
44_BF.CL.00.CH80 --------C-------------------------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...---...A--A--A----C------CAA---A----A--T...............---A-A-------------- 6535
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G-T---CCAG---------T----------C-----------C---------------------------A--------------------...---...A--A--A-G----------AA---C----AA--...............----TC--G----------- 7046
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --G-----C-AG-----------T----------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...---...--TA--A----C------CAA---A----A--T...............-----A----T--------- 6505
47_BF.ES.08.P1942 ----------A-------------------------------------------------------T----------------C---------...---...--TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T...............-----A----G--------- 6507
48_01B.MY.07.07MYKT021 --G-------AC---------T----G-----C--G----------A------G--G---------T-------------T------------...---...---A--A----C-------AA---C----AA--...............--------G-A--------- 6331
49_cpx.GM.03.N26677 --------CGA---------T-------------------------A------G---------------A-AC-------T---A--------...A--...-GAA--A------------AA---A--T-A--T...............---A----G-A--------- 6520
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------A----------T----------C-------------A------G--G--T------T----A---------------------...---...---A--A----C-------AA---C----AA--...............-----C-------------- 6293
O.BE.87.ANT70 --CA----C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA--...-G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---A...............GG--GA----AT--C----- 7116
O.CM.91.MVP5180 --C-T---CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG-...---...A--A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A--A...............TCA--A--G-AT--C----- 7115
O.CM.96.96CMA102 --CAT---C-A---CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------A-CA--CT-TA--...-G-...--TA--AG-----TGGGAAGA---A-T--A---...............-G---A----AT--TC---- 6579
O.CM.98.98CMA104 --CA----C-AC--CA-TTCAGT---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA--...-GG...A-AA--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CT...............GG-T--CGC-AT--CC---- 6572
O.CM.99.99CMU4122 --T-A---C-G---CA-T-CAGT---TACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-T---...-G-...A-AA--AG-----TGGGAAAA---A-T--A---...............-G--GA----AT-------- 6553
O.FR.92.VAU --T-TC----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G...-GG...A-TA--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A---...............-G--GGG-G-A---CC-GA- 6655
O.SN.99.99SE_MP1299 --C-----C-AC--CA-T-CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T---...-G-...A-CA--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A---...............---ATG----AT--C----- 7154
O.US.97.97US08692A --CA----CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CA--TT-G---...-G-...A--A--AG---A-T-G-AAAA---A-TT-A-CT...............-C--GC--C-AT--C----- 6576
O.US.99.99USTWLA --C-------A---CA-TTCAGT---TACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA--...-G-...A-AA--AG-----TGG-AAAA--CA-TT--AG-...............--CT-AG-T-AT--CT---- 6575
N.CM.02.DJO0131 --GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--...--T......A-T--T------AA-AAT-G-...........................-G-GG--ATC-GT-G-- 6550
N.CM.04.04CM_1015_04 --GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC-...--T...--TA-T--TM-----YR-SAT..............................AAWG-T-AT--GT-G-- 6543
N.CM.06.U14842 ----A-----A------G--T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC-...--T...--TA-T--T-----GAA-AGT-G-GAT-GCA-T...............-CGAG-GGTGATC-GT-G-- 6584
N.CM.95.YBF30 ---AGC-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC-...--T...-GAA-T--T------AA--AT-G-...........................CAC-GT-ATC-GT-G-- 6662
N.CM.97.YBF106 ---AGC-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC-...--T...--TA-T--T------CA-CAT..............................-GGGGT-ATC-GT-G-- 6632
N.FR.11.N1_FR_2011 -C-AA----T-------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----G--AW-CC-------A--CT---GCAC-...---......A-T--TR---R-AA--AT-G-...........................CG-GGT-ATC-GTGG-- 6453
P.CM.06.U14788 -----T----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G...-G-...---CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T...............-CA-GA---GT---C----- 6594
P.FR.09.RBF168 -----T----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A----AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G...---...---CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A---...............-CAAGAT-TGTT--C----- 7147
CPZ.CD.90.ANT --GATG----A-------TCAGT------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A..............................-C-TACCAAACA--CACTT-A-TAGTAATGAATGGTCGC--AAA-G--T-TG-GC-T-- 6525
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-A-T----A------A--T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------C...A-T...C--ACT--GGCC---ATA...G-CCCTT-A--G.....................--TTTAGC----A- 6602
CPZ.GA.88.GAB1 --TAA------T-----A--T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T---...-G-...A-CA--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A...............---A--G-TGT-TGG----- 7142
CPZ.TZ.00.TAN1 ----A---CT-C------TCAGT---T--C-----------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC--------GTCC--G-A----...---...--AAC-AA-GC-TAC-T---T---AC-T-A-TT..................AA--C-C--T--T---- 6722
CPZ.US.85.US_Marilyn ---GAG----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACT...A--...A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---........................-TT--TC---- 7116
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B.FR.83.HXB2 ACAGCTGAAC.........ACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAAC...AATACAAGA...AAAAGAATC.........CGT......ATCCAGAGAGGACCAGGGAGA......GCATTTGTTACAATAGGA...............AAA...ATAGGAA 7197
Env __Q__L__N__.__.__.__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__.__N__T__R__.__K__R__I__.__.__.__R__.__.__I__Q__R__G__P__G__R__.__.__A__F__V__T__I__G__.__.__.__.__.__K__.__I__G__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------T-C-.........GAGC-----A-C----C-----TC-----T------...---------...-----TG-A.........---......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C---T...............G--ATA-----GG 6435
A1.ES.06.X2110 ---A--T--G.........GAGC-----A-C----C----G-C-----TGG----...---------...-C---TG-A.........---......--A......--------ACAG......-----CTA-G---C---T...............G-CATA-----GG 6429
A1.GE.99.99GEMZ011 ------T--T.........-AGC-----A-C--C-C-----TC-----TGG----...----T----...-C---T--A.........---......--A......--------ACA-......A-C--CTA-GG--C---T...............G-TGTA-----GG 6381
A1.IT.02.60000 ------TGCT.........-AGC-----A-C----C-----TT--G--T--T---...-----G---...-----C---.........---......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C-..................G-TATA-----GG 7229
A1.KE.06.06KECst_001 C--AT-TGT-.........-AGC----GA-C----C-----TC--G--T-----T...---------...---G-T--A.........--G......--A......--------ACA-......------TA-----C-..................G-GATA-----GG 6439
A1.RU.08.PokA1Ru ------T--T.........GAGC-----A-C--C-C-----TC-----T----T-...--G------...---G-T--ACATGTAGGA-A-......-CA......--------ACA-......--CA-CTA-GT--C---T...............GCTGTA-C---GG 6715
A1.RW.93.93RW037A ---A--TGT-.........CAGC-------------------------T------...---------...-G---TG-A.........-A-......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............---ATA-----GG 7190
A1.SE.95.SE8538 ---A--T--A.........GAGC-------------------C-----TGG----...---------...-----C--A.........---......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G--GTG-----GG 6420
A1.TZ.01.A341 ----T-TGC-.........-GTC----GA------------TC--G--T------...--------G...-----TTA-.........--A......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C-..................G-CATAG----GG 6383
A1.UA.01.01UADN139 ------T-CT.........GAGC-----A-C--C-C-----TC-----TGG----...---------...-C---T--A.........---......--A......--------ACA-......A-C--CTA-G---C---T...............G--ATA-----G- 6405
A1.UG.99.99UGA07072 ---A--T---.........-AGC-----A-C----C-----TC-----T------...---------...C----TG-A.........---......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............--CATA-----GG 6418
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----T-T--T.........GAG------AGC-----------C-----TGG----...---------...-----T--A.........---......--A......--G-----ACA-......A----CT--G---C---C...............G-CATC--T--GG 6650
A2.CD.97.97CDKTB48 ----T-T--T.........-A-C-----CC------------C------------...---------...-----T--A.........--C......T-T......--------ACAG......--C--CTA-----ATAAT...............--CATA-----GG 6522
A2.CM.01.01CM_1445MV ----T-T-CT.........GAGC-----C-------------C------------...---------...-----T--A.........--C......T-T......--------ACA-......--C--CTA-----ATAAT...............---ATA-----GG 6387
A2.CY.94.94CY017_41 T---T-T-CT.........-AGC-----CT-----C-----TC------------...---------...-----T--A.........--C......T-T......--------ACA-......--C--CTA-----AT..................G--ATA-----GG 6575
B.AR.04.04AR143170 ------A--T.........-A-A----------------------------T---...---------...-----T--A.........-A-......--G......---TGG--A---......------TA-G---C----...............G-TATA------G 6376
B.AU.04.PS1038_Day174 ------A--T.........GA----A--AC---G-C----GTG------C-----...--------G...-----T--A.........-RC......--A......------------......----GGTA-G---C----...............G-RATA-----RR 6410
B.BO.99.BOL0122 ---------T.........-A----A--TC---------------------T---...---------...-----T--A.........AA-......--A......------------......---C--TA-G---C----...............G--ATA------- 6389
B.BR.06.06BR1119 G---------.........GA--------T-------------------------...--------G...-----T--A.........-A-......C-A......-----G--A---......------TA-G---C----...............G--ATA------- 6598
B.CA.07.502_1191_03 ---T--A--T.........GA-------C-------------------TGGT---...---------...-----T--A.........TCC......T-A......------------......---A--TA-G---C---G...............G-TRTA------G 6656
B.CN.09.1121 ---------T.........GA-A--------------------------------...--A------...---G-T--A.........TC-......C-A......------------TGGAGAT----ATA-----C-A--...............G-TATA------G 6432
B.CO.01.PCM001 ------A--T.........GTT--------------------------------T...---------...---G-T--A.........-A-......C-A......----------A-......-----CTA-G--TC----...............G-CATAG------ 6380
B.CU.99.Cu19 ----------.........GAGC-----A---------------------C----...--C------...---G-T--A.........-A-......--A......------------......---G--TA-G---C--A-...............G--ATA------G 6770
B.CY.09.CY266 ---A-----A.........GA-C-----TC------A---GA------T------...---------...-----T--A.........AA-......--A......-----------G......------TA-G---C----...............G-TATA------G 6407
B.DE.86.D31 ---------G.........GA---------------------------------T...T-------C...-----G--A.........---......--A......---G--A-----......------TA-----A----...............---ATA------G 6739
B.DK.07.PMVL_011 ---------A.........GAG------CC-------------------------...--C------...---G-TT-T.........---......--A......------------......---GCCT--G--CAC---...............--GATA------G 6630
B.DO.05.05DO_160884 ----T-----.........-GC---------------------------GG----...---------...---G-T--A.........-A-......--A......-----------C......A---GGTA-----C----...............G--ATAG-----G 6386
B.EC.89.EC003 ---------T.........GA---G---A-----G-G----T-------C-----...--------G...G----T--A.........AA-......--A......------------......------TA-G---C-AA-...............GCTATA------G 6329
B.ES.09.P2149_3 G-----A--A.........GA-CAA-----------------------T------...---------...---G-T--A.........-A-......--A......------------......A----ATA-G---C---G...............G--ATA------G 6616
B.FR.92.92FR_BX08 ------A--T.........GA----------------------------------...---------...-----T--A.........-A-......--A......------------......------TA-----C----...............G-TATA------G 6377
B.GA.88.OYI_397 ---------T.........-A----------------------------------...---------...--C--G--A.........TCA......--A......------------......------CA-----C-AA-...............C--ATA------G 6751
B.GE.03.03GEMZ004 ---T-----T.........GA-A-----A-C----C----GT-C----------T...-----G---...--G--T--A.........TC-......--A......------------......------TA-G---C----...............-GCATA------G 6398
B.HT.05.05HT_129389 ---T--A--T.........GA----A--T-C-----------------T------...-------TG...---G-T--A.........-A-......--A......------------......-----CTA-G---C----...............GCTATA------G 6430
B.IN.x.11807 ---------A.........GA-G----------------C--T-------G----...---------...-----T--A.........-A-......C-A......---------GC-......------TA-G---C----...............--CATA------G 6543
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------G.........GA-G----G------G-G---GTG------------...-----G---ACA-C---TG-A.........-A-......--A......---------C--......---A--TA-G---C----...............G-CATA-----TG 6419
B.JP.05.DR6538 T--------G.........GACC-A------------------------GG-T--...--C----T-...-----GG-A.........TCG......--A......--------A---GGAAGA---A-----G---C-AA-...............--GATAGA----G 7239
B.KR.04.04KMH5 ----------.........G--------C--------------------------...---------...-----T--A.........A-G......--A......-----------C......A----CTA-G---C---G...............G-CATA------G 7165
B.MM.99.mSTD101 ---------T.........GA-------CG----G------T------T------...---------...-----T--A.........AA-......C-A......---------CA-......----GGTA-----C----...............G-CATA------G 6628
B.NL.00.671_00T36 ---------G.........GA----------------------------------...---------...-----T--A.........-A-......--A......------------......------TA-G---C----...............G--ATA------G 6767
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------T.........GA--------CT-----------------T--T---...---------...-G---T--A.........-A-......G-A......----------A-......-----ATA-----C-..................G-CATA-----GG 6636
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------A.........-ATG-----CC-------------------------...--C------...---G-T--A.........-A-......--A......------------......---A-GT-GG---C----...............G--ATA------- 6398
B.RU.04.04RU128005 G--A--A--A.........GATC-----C---------------------G----...---------...-----T--A.........TC-......--A......-----------R......------TA-G---C----...............G-TATA------G 6681
B.TH.00.00TH_C3198 ---------T.........GA-------C-------------------T------...-------T-...---G-T--A.........-A-......--A......---------CA-......----GGTA-----C----...............C--ATA------G 6395
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----T-A--G.........GA-C-----AT------C------------------...---------...-G---TG-A.........-A-......--A......-----------T......-T----TA-...-C---G...............G--ATA------G 6413
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------.........-A-------A--------------------------ATATCA-A----...-G---T--G.........-A-......--A......---A--------......-T----TAC---GC-A....................ACA------- 7180
B.UA.01.01UAKV167 ---------T.........GA----A--AC-------------------------...---------...---G-T--A.........-A-......--A......--------AG-G......A-----T--G---C----...............GCTATA------- 6458
B.US.11.ES38 G--------T.........GA--------C--------------------G----...---------...-C---T--A.........A--......--G......------------......------TA-G---CG---...............-GCATA-----CG 7137
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------T.........GA--------T------C--------G---------...---------...-----T--A.........-AC......--A......-----------G......------T------C----...............GCTATA------G 6443
B.YE.02.02YE507 ----T----T.........-A-A--------------------------------...---------...-----T--A.........-A-......--A......--------C---......------TA-G---C----...............G-TATA------- 6431
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------T.........GA--------C----------------------T--...-T-GA----...-G------ACCA......-A-......--A......------------......------TA----GC-..................C-CATA-G----G 6619
C.AR.01.ARG4006 ---C--T--T.........GA------------------C--G-----------T...---------...G----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G-CATA------G 6391
C.BR.04.04BR013 ---T--T--G.........GA-C-------------------G-----T-----T...---------...G----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G-CATA------G 6697
C.BW.00.00BW07621 G--T--T--T.........GA------------CGTG--------G---GG---T...---------...-G---TG-G.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G-CATA------- 6547
C.CN.98.YNRL9840 G--T--T--T.........CA-------------GTC-----------------T...---------...-C---T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G--ATA------G 6407
C.CY.09.CY260 ---T--C--T.........GA-------A------CA----T------------T...--------G...-----T--G.........A--......--A......--------ACA-......A----CTA--A---G---...............G--GTA------- 6450
C.ES.07.X2118_2 ---C--T--T.........GA--------------CA-----------------T...--------G...-----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C----...............G-CATA------- 6600
C.ET.02.02ET_288 ------T--T.........GA-C-------------------------------T...---------...C----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G--ATA------G 6441
C.GE.03.03GEMZ033 ---T--T--T.........GT------------------C---------GG---T...---------...C----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---G----...............G-CATA------G 6413
C.IL.98.98IS002 ---C--T--A.........GACC-----------GTA--------G----G---T...--------G...-----T--G.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C---G...............GCCATA------G 6537
C.IN.03.D24 ---T--T--T.........GA--------------TA-----------------T...--------G...--G--T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G-CATA------- 7268
C.KE.00.KER2010 ---C--T--T.........-A----A--------GTG----T-------GG---T...---------...-----TG-A.........A-A......--A......--------ACA-......A-----TA-G---C---T...............G-CATA------G 6404
C.MM.99.mIDU101_3 ---A--T--T.........CA-C-----------G-A-----------------T...---------...-----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---CG---...............G--ATA------G 6583
C.MW.93.93MW_965 ---T--T--T.........GA---------G---GTG-----------------T...---------...-----TG-G.........A-G......--A......---------CA-......A----CTA-G---C----...............GCCATA------G 6402
C.SN.90.90SE_364 ---T--T--T.........GA----A--------GTG---G----------T--T...---------...-----T--G.........A-G......--A......--------ACA-......A-C--CTA-G---C----...............G-CATA------G 6384
C.SO.89.89SM_145 ---C--T---.........CA--------------GG---------TA-GC---T...---------...-----TG-A.........A-A......--A......--------ACA-......A----CTA----...AAT...............G-CATA------G 6426
C.TZ.02.CO178 ---T--T--T.........GAG------CC----GTG-----------------T...---------...-C---T--A.........A-G......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C----...............G-CATA------G 6410
C.US.98.98US_MSC3018 G--T--T--T.........GA----A--------G-G--------------T--T...----A---G...-----C--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G--ATA------G 6344
C.UY.01.TRA3011 ---T--T--T.........GA---------------------G-----------T...---------...-CC--T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G--ATA------G 6377
C.YE.02.02YE511 ---T--T--A.........-ACC-------C-----G--------G--------T...--------G...-----T--G.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............-GCATA------G 6392
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---C--C--T.........GA-A--AC-.----CGTG-----------TGC---T...---------...-----T--A.........A-G......--A......-----G---CA-......-----CTA-G--...CAT...............G-TATA-----GG 6585
C.ZM.02.02ZM108 ---T--T-CA.........---C-----C-----GTG--------G-A------T...---------...-----TG-G.........A-G......--A......--G-----ACA-......-----CTA-G---C----...............G--GTA------G 7228
D.CD.83.ELI ---T--T--T.........GA-------A------CC---G----G---T-TC-A...---------...C------CA.........-C-......--A......----T----CA-......T--C-CTA---T-C-A--...............TC-AGATC-AT-. 6741
D.CM.01.01CM_0009BBY G---T-T---.........---A--A--A-C----CC----T---G--TGGT---...---------...-----T--A.........-A-......T--......---------CAG......---C-CTA-G---AT..................G-TATA------G 6404
D.CY.06.CY163 ---A--T--T.........-A-A------------------T---G-----T---...---------...G-C--T---.........-A-......--A......---------CAG......---C-CTA-G---C-AC-...............--CATA------- 6413
D.KE.97.ML415_2 ------T--G.........CAG------CC-----C---C-----G---------...---------...-----TG-A.........-A-......--A......--------AC--......---C-CTA-...-C-AT-...............G--TTAG-----G 6666
D.KR.04.04KBH8 ------T--T.........GT-------CC------A---GA---G---------...---------...CG-G-T--A.........-A-......--A......-C------ACA-......---C-CT--G---C-AC-...............--TGTA------G 7125
D.SN.90.SE365 ----T-T--T.........GA-------ATG--------------G--TT-----...----A----...C----G-CA.........-C-......--A......----T----CAG......-T-C-CCA-----C-A-G..................GTA-A----G 7228
D.TD.99.MN011 G-----T--T.........GA-A--A--A-C----C-----T---G--------T...---------...-G---TG-A.........-A-......--A......---------CA-......---C-CTA-----C-..................--TGTA------G 6402
D.TZ.01.A280 ----T-A--T.........GAGA-----A----------------G--T--T---...---------...---G-T--A.........---......--A......---------CA-......A----CT--...-C--C-...............G-GGTA-C----G 6397
D.UG.99.99UGK09958 ------T--G.........GAG------A-C----C---C-----G---T-----...---------...C--G-T--A.........-A-......--A......---------CA-......-----CTA-G---C-A--..................ATAG-----G 6371
D.YE.02.02YE516 G-----A--T.........GA-A--A--A-C----C-----T---G---------...---------...C--G-T--A.........-A-......--A......-C-------CAG......---C-CTA-----C-..................--TGTA------G 6377
D.ZA.90.R1 ------T--T.........G-------------------------G---T-----...---------...C---AT-CA.........-AA......--A......---------CA-......A----CTA-G---GCA-G...............-TGATA------G 6534
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---T--T--T.........GA-------C-G-----------------A------...--------G...-----T--A.........-A-......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATA------G 6278
F1.AR.02.ARE933 ---C--T--T.........GA-------C-G-----------------T------...---------...-----T--A.........-AC......T-A......--------ACA-......------TACG---C----...............G-CATA------- 6491
F1.BE.93.VI850 ---C--T--T.........GA-------C-G------------------------...--------G...---G-T--A.........-A-......T-A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............GC-ATA------G 6516
F1.BR.07.07BR844 ---C--T--T.........GA-------C-G------------------------...---------...-----T--A.........TA-......T-A......---------CAT......------CA-G---C--A-...............--TATA------G 7002
F1.CY.08.CY222 G--C--C--T.........GA-------C-G--------C---------------...---------...-----T--A.........-A-......T-A......--------ACA-......-----CTA-G---CG--T...............GCGATA------G 6393
F1.ES.x.P1146 ---C--T--T.........GA-------C-G------------------------...--------G...-----T--A.........--C......--A......--G-----ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-TATA------G 6540
F1.FI.93.FIN9363 ---C--T--T.........GA-------C-G--C---------------------...---------...-----T--A.........---......--A......--------ACA-......T-----TA-G---C----...............G--ATA------G 6535
F1.FR.96.96FR_MP411 ---C--T--T.........GA-AG----C-G------------------------...---------...-----T--A.........-A-......T-A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-TATA------G 6403
F1.RO.96.BCI_R07 G--C--T--T.........GA-------C-G-----C------------------...--------G...-G---T--A.........TA-......T-A......--------ACAC......-----CCA-----C--AC...............-GGATA------G 7272
F1.RU.08.D88_845 ---C--T--G.........GAGG--A--C----------------------T---...---------...--GG-TG-A.........-AG......C-T......-C-------GC-......-----ATA-G---C---T...............GCGATA------G 6683
F2.CM.97.CM53657 ----T-T--T.........-G--------C------C-------------C----...-T-------...-G---T--G.........---......--A......--------AC--......-T----TA-G---C---T...............-CCGTAC-----G 6389
G.BE.96.DRCBL G--C--T--T.........-GG--------------------C------------...---------...-G---TG-A.........GCA......--T......--------ACA-......-----CTA-----C----...............G--GTA------G 7160
G.CM.04.178_15 G---T-T--T.........GA----A---G-----------TC------------...---------...-G---T--A.........A-A......---......-----T--ACA-......A----CTA-G---C---T...............G--ATA------G 6721
G.CN.08.GX_2084_08 ------T--T.........GAGA--A----------------C-----A------...------C--...-----T--A.........A-A......--T......-----T--ACA-......A-G--CTA-G-G-C---G...............GGCATA-----GG 6451
G.CU.99.Cu74 G-----T--T.........GA-A--A----------------C------------...---------...-----T--A.........--A......T-T......--------ACA-......--G--CTA-G---C---T...............G-CATA------G 6828
G.ES.09.X2634_2 G-----T--T.........-A-A--A----C----CG--C--C------------...---------...-----T--A.........ACA......T-A......--------A-A-......-----CTA-G---C---T...............GGCATA------G 6707
G.GH.03.03GH175G ----T-T--T.........GATA-------------------C------GG----...---------...-G---T--A.........A-A......T--......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATA------- 7276
G.KE.93.HH8793_12_1 G-----T--T.........GA-A------------CG---GTC------------...---------...-----T--A.........-AC......C--......--G-----ACA-......--GC-CTA-G---C---G...............G-CATA------- 6606
G.NG.09.09NG_SC62 G-----T---.........GA-A--A----------------T--------T---...-------A-...-G---T--A.........A-A......---......-----T--ACA-......A-G--CTA-G--CA---T...............G-CATC------- 6403
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B.FR.83.HXB2 ACAGCTGAAC.........ACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAAC...AATACAAGA...AAAAGAATC.........CGT......ATCCAGAGAGGACCAGGGAGA......GCATTTGTTACAATAGGA...............AAA...ATAGGAA 7197
Env __Q__L__N__.__.__.__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__.__N__T__R__.__K__R__I__.__.__.__R__.__.__I__Q__R__G__P__G__R__.__.__A__F__V__T__I__G__.__.__.__.__.__K__.__I__G__
G.PT.x.PT2695 ------C--T.........GA-A-----CCC----CG---G-C-------G---T...---------...-----T--A.........A-A......T-T......--------ACA-......--G--CTA-G---C--AT...............GCCATA------G 7232
G.SE.93.SE6165_G6165 ------T--T.........-A-A-------------------C------------...-------TG...-----G--A.........A-AATGGGA--T......--------ACA-......A-G--CTA-G---C---T...............GCCATA------G 6624
H.BE.93.VI991 ----T-A--T.........GA-C-----C-------C-----C---A-AGG---T...-----G---...-----T--A.........---......--A......--G-----ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATC------G 6596
H.BE.93.VI997 ------TG-T.........-GTC--A---------CC-----C-----T-----T...---------...---G-T--A.........-A-......T--......--G------CA-......-----CTA-G---C---T...............G-TATC------- 6526
H.CF.90.056 ------T--G.........---C-A---A-C----CA-----C--G--T-----T...-----G---...-C---T--A.........-A-......T-A......--G-----AC--......-----CTA-G---C---T...............G-CATC------G 6525
H.GB.00.00GBAC4001 ----T-T--T.........GA-------C-G-----C-----C-----A-----T...---------...---G-T--A.........-A-......--A......--G-----ACA-......-----CTA-GT--C---T...............G--GTC------- 6726
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------T---.........CA-A----------C--------C------GC----...---------...--GG-T--A.........-CC......--A......---------CA-......-TGC-ATA-G---C---T...............GC-GTA------- 6406
J.CM.04.04CMU11421 G--AT-T--T.........GA-A-----A-C----CG---TTC-----T------...---------...--GG-T--A.........-AC......--G......--T-----ACA-......-TGC-CT--G---C--AG...............-G-GTAG----GG 6732
J.SE.93.SE9280_7887 ---A--T--T.........-A-A-----------GTG---TAC-----T--T---...--------G...---G-T--A.........-AC......--G......--------ACA-......-TGC-CTACG---C----...............G--ATA------- 6507
J.SE.94.SE9173_7022 ---A--T--T.........GACA-----------GTG-----C-----T--T---...---------...---G-T--A.........-AC......--G......--------ACA-......-TGC-CTACG---C---G...............G--ATA------G 6514
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------T--T.........GA-G----------------------G--A-G----...---------...-----T--A.........-A-......--A......--------A---......-----CTA-G---C---T...............G-CATA------G 6416
K.CM.96.96CM_MP535 ------T--T.........GA-A-----C----------------G--A------...---------...-----T--A.........-A-......--G......--------A-A-......-----CTA-----C---T...............G-TATA------G 6402
01_AE.AF.07.569M G--C--T--T.........-A------------C--------C------TC----...---------...-C---TG-A.........---......--A......--------ACA-......-TG---TA-GG--C----...............G-CATA------G 6412
01_AE.CF.90.90CF11697 G--C--T--T.........-A------------C--------C------TT---A...----TG---...-C---TGCA.........---......--A......--------ACA-......-T---CTA--A--C----...............-GCATA-C----G 7164
01_AE.CN.09.1119 G--C--T--T.........GA------------C-G------C------TT----...---------...-C---T--A.........AA-......--A......--------AC--......-----CTA--G--C----...............G-CATA-C----G 6446
01_AE.HK.04.HK001 G--C--T--T.........GA-------C----C-C------C------TC----...---------...G----TG-G.........---......--A......--------ACA-......-T---CTA--G--C----...............G--ATA-C----G 6570
01_AE.JP.x.DR0492 G--C--T--T.........-A------------C--------C------TT---A...-G-------...-C-----CA.........TC-......--A......----A---ACA-......-T-C-CTA--A--C----...............--CATATAT---G 7244
01_AE.TH.04.BKM ---T--T--T.........-A------------C--------C------TC----...---------...-----T--A.........AC-......--A......--------ACA-......ATG---TAC-G--C----...............G--ATA------G 7167
01_AE.US.00.00US_MSC1164 G--C--T--T.........-A---G--------C--------C------TC----...---------...-C-G-T--A.........AC-......--A......--------AGC-......-T---CTA--G--C----...............G-TATA-C----G 6405
01_AE.VN.98.98VNND15 G--C--T--T.........-A------------C--------C------TC----...---------...-T---G--G.........AC-......--G......--------ACAT......-T---CTA--G--C----...............G-CATA------- 6467
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----T----T.........-AGC-----A-------------C-----T-GT---...---------...-C---TG-A.........---......--A......--G-----ACA-......A----CTA-GGT-C---T...............G--ATA-----GG 6402
02_AG.CY.09.CY256 ----T-AGCT.........GATC----G--------------C-----T-G----...---------...-G----G-G.........---ATGGGA--A......---------CA-......A----CTA-G---C-..................G-CATA-----G- 6383
02_AG.ES.06.P1261 ---AT-A--A.........GATC-----A-------------C-----TGC---T...---------...-----T--G.........---......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C---T...............G-CATA-C----- 6635
02_AG.FR.91.DJ263 ----T--GTT.........G-GC-----AG---C------C-C-----T------...---------...-----TG-A.........---......--A......---------CA-......A----CTA-G---C---T...............G-CATA-----GG 6575
02_AG.GH.03.03GH181AG ----T-A--T.........GAGA-----AGG---------T-C-----TGG---T...-----T---...C-G--TG-A.........--A......--A......---------CA-......A----CTA-G---G---T...............G-CATA-----GG 7229
02_AG.LR.x.POC44951 ----T--G-T.........-AGC-----AG------------C-----T------...---------...-----TG-A.........--A......--A......---------CA-......A-----TA-G---C---T...............G-CATA------G 7177
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----T-A--G.........-GTC-----A-------------C-----T------...---------...---G-TG-A.........-A-......--A......---------CA-......A----CTA-G---C---T...............G-CATA------- 6395
02_AG.SE.94.SE7812 ----T--C-T.........GA-------A-------------C-----TGG----...---------...-----TG-A.........---......--A......---------CA-......A----CTA-G---C---T...............G-CATA-----GG 6560
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----T----T.........-AGC-----TGG-----------C-----T-G----...---------...-----TG-A.........---......--A......---------CA-......A----CTA-----C---T...............GC-GTA-----GG 6387
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----T--GCT.........-GTC-----A------------GC-----T------...---------...-C-G-TG-G.........--A......--A......---------CA-......A----CTA-G---C--AT...............GGTATA-----GG 6385
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------T--T.........GAG-------C------------C------------...---------...---G-TG-A.........-A-......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATA-----GG 6405
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------A.........GA-C----G---------------------------...---------...---G-T--T.........-A-......--A......------------......------TA-G---C----...............G-CATA-C----G 6392
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------TGCA.........-AGG-----A-------------C-----TGG----...---------...-----TG-A.........-A-......--A......--G-----ACT-......A---GGTA-G---C---T...............G--ATA------G 6582
05_DF.BE.x.VI1310 ---C--T--T.........GA-------C-T--------------G---------...---------...-----T--A.........-A-......T-A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATA------G 6597
06_cpx.AU.96.BFP90 G-----T--T.........CAGC------------GG-----C------GGT---...---------...-----T--A.........TCC......T-T......--------ACA-......--G--CA--G---C---T...............G-CATA------G 7266
07_BC.CN.98.98CN009 ---T--T--T.........CA-------------GTA------------GG---T...---------...-----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G--ATA------G 6540
08_BC.CN.06.nx2 ---T--T--T.........GA-------------GTA-----------------T...---------...-----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G--ATC------G 7137
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----T--GCT.........GATC-----ACG---G-----GTC---A-TGG----...---------...-C---TG-A.........---......--A......--------ACA-......A-G--CTA-G---C---T...............G-CATA------G 6393
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-----T--T.........GAG------AC---------CGTG-----------T...---------...-G---T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C-..................G-CATA------- 6564
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---AT-TG--.........-GTC-----C-C-----------C-----T------...---------...-----T--A.........--G......--A......--------ACA-......--T--CTA-G---C---T...............GCTATA-----GG 6599
12_BF.AR.99.ARMA159 T--T--T--T.........GA-------C-G-----C-----------------T...---------...-----T--A.........-AG......T-A......--------AC-G......------TA-G---C----...............G-CATA-----GG 7207
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------TGCT.........--GC-----AG------------C-----T------...---------...-----T--A.........--G......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---G...............G-TATA------G 6616
14_BG.ES.05.X1870 ---------A.........GACC----------------C---------------...---------...-----G--A.........AC-......--G......--------A---......-T---GTA-----C----...............S--ATA------G 6685
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A--T.........GA----------------------------------...---------...-----T--A.........-A-......--A......--T---------......T---GGTA-----C----...............G--ATA------G 6566
16_A2D.KR.97.97KR004 ----T-T-CT.........-AGC-----C-------------C------G--GT-...GG-CA----...-GG--TG-A.........--C......--T......--------AC--......--C--CTA-----GGCA-ACA...TATACAAGGC--GCA-A---GG 6578
17_BF.AR.99.ARMA038 ---C--T--T.........GA---C---C-G-----------------------T...---------...-----T--A.........-AG......T-A......--------AC-T......------TA-G---C----...............G--ATA------G 6413
18_cpx.CU.99.CU76 ------T-CG.........--GC-----A-C----CC-----C-------G---T...--C--G---...-G---T--A.........-A-......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATA------G 6502
19_cpx.CU.99.CU7 ----T-T-CT.........RAGC-----A--------------C----T------...---------...-C---TG-A.........---......--A......--------ACA-......-T----TA-G---C----.....................-----GG 6332
20_BG.CU.99.Cu103 G-----T--T.........-A-AG-A----------------C------------...---------...--G--T--A.........G-A......T-T......--------ACA-......--G--CTA-G---C---T...............G-CATA-C----G 6664
21_A2D.KE.99.KER2003 ------T--T.........GA--------T---------------G---GGT---...---------...C--G-T--A.........-A-......--A......---------CA-......---C--TA-...-C-ACC...............--GATA------G 6392
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----TY-GT-.........-AGC-----ACT----------GC-----TGG----...---------...--C--T--A.........---......--A......--------ACA-......-TC--CTA-G---GG--T...............G-TATA-----GG 6385
23_BG.CU.03.CB118 G-----T--T.........-GCAG-A--AC------------C------------...---------...--G--T--A.........ACA......T-T......--------ACA-......-----CTA-G---C---T...............G-CATA------- 6664
24_BG.ES.08.X2456_2 G-----T--T.........GA-AG-A---T------------C------GG----...---------...-GG--TR-A.........G-A......--T......--------AC--......--G--CTA-----C---T...............G-TATA------G 6684
25_cpx.CM.02.1918LE G--T--T--T.........GA-------ATG-----------C-----T------...---------...-----T--A.........-A-......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C----...............G-CATA------G 6411
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----T-TG-T.........-AGG------T------C----GC------------...---------...-----T--A.........-A-......C-A......--------ACA-......T----CTA-G---C---T...............G-TATA------G 7197
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---C--T--T.........GA-------A-------------C------TT----...--------G...-----TG-A.........A--......C-A......--------ATCC......-T--GGTA--G-CC----...............G--GTA------G 7187
28_BF.BR.99.BREPM12609 G--------T.........GA-A----------------------G---------...----G--AC...---C-T--A.........-A-......C-A......----GG------......AT-A-GTA-GT--C--A-...............CG-ATACA----G 6568
29_BF.BR.01.BREPM16704 G--A------.........GA-A--A-----------------------------...---------...-----T--A.........-A-......--A......------------......------TA-G--GC----...............G-GGTA------- 6615
31_BC.BR.04.04BR142 ------TC-G.........---C-----A-T----C-----TG-----------T...--------G...G----T--A.........A-G......--A......--------ACA-......A----CTA-G---C----...............G-CATA------G 6662
32_06A1.EE.01.EE0369 G-----T--T.........CA---------C----TA-----C------T-T--T...---------...-G---T--A.........-AC......--T......---------CA-......--G---T--G---C---T...............G-CATA------G 6865
33_01B.ID.07.JKT189_C G--C--T--T.........-A---C----T---C--------------TTC----...---------...-C---T--A.........-C-......--A......--------ACA-......-T---CTA--G--G----...............G-CATA------G 6513
34_01B.TH.99.OUR2478P G--C--T--T.........-A------------C--------C------TC----...---------...-C---TG-A.........-A-......--A......--------ACA-......-----CTA--A-------...............G-CATA------G 6387
35_AD.AF.07.169H ------T--T.........GAGA-----AC------------C-----T------...---------...-----T--A.........---......--A......--------ACA-......-----CTA-G---C-..................G-TATA-----GG 6406
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----T--GT-.........-AGC-----A-T----C----GTC--G--T------...---------...---G-T-CA.........-C-......--A......--------ACA-......--T--CTA-G---G-AAT...............G-TGTA-----GG 6406
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---AT-T--T.........GAGA-------------------C--GTTT------...--C------...-----TG-A.........--C......--A......--------ACA-......A----CT--G---C---T...............G-CATA-----GG 6388
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---CT-T--T.........GA-------C-R-----C-----------------T...---------...-----T--A.........-A-......T-A......--------ACA-......------TA-----C----...............G-TATA------G 6614
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C--T--T.........GA-------C-G-----------------T------...--------G...-----T--A.........-A-......T-A......--C-----ACAT......------CA-----C----...............--GATA------G 6686
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---T--T--T.........GA-------C-G------------------------...---------...-C---T--A.........AA-......--A......--------AC--......------TA-G---C----...............G-CATAG-----G 6724
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---C--T--T.........GA-------C-G--------C--G-----------T...---------...-----T--A.........-A-......--A......-C------AC--......------TA-G---C----...............G-CATA------G 6734
43_02G.SA.03.J11223 G-----T--T.........RGC---A-------------C--C------------...--------R...-----T--A.........G-A......T--......--T--T--ACA-......A-G--CTACG---C---T...............G-TATA------G 6722
44_BF.CL.00.CH80 ---C--T--T.........GA-------C-G-----------------------T...---------...-----T--A.........-A-......--A......--------ACA-......------TA-G---C----...............G-CATA------G 6648
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----TGTT.........-GGC-----C-----------T-C-----T-CA---...---------...-C---TG-G.........---......--A......--------ACA-......-TG--CTA-G---C---T...............G-TATA-C----- 7159
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C--T--T.........GA------GC-G--------------------T---...---------...-----T--A.........-AA......--A......--------AC--......------TA-G---C----...............G-TATA------G 6618
47_BF.ES.08.P1942 ----T----T.........GA----A--AGC----------T-------GG---T...---------...-----T--A.........-A-......--G......--------C-AG......-T----TA-G---C----...............G-TATA------- 6620
48_01B.MY.07.07MYKT021 G--C--T--T.........-A------------C--------C------TC--C-...---------...-----G--G.........AC-......--G......--------ACAT......-T---CTA--GC-C----...............G--ATA-C----G 6444
49_cpx.GM.03.N26677 ---A--TG-T.........-A-C-----AC------G----TC------GC----...---------...--GG-T--A.........-AC......T-A......---------CA-......-TGC-CTA-G---C---T...............GC-GTTG-----C 6633
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G--C--T--T.........-A------------C--------C------TT----...T-------G...-C---T-CA.........---......--A......--G-----ACA-......-T---CT--CA--C----...............G-CATA------G 6406
O.BE.87.ANT70 GACC--A---.........T-TA-CC--A-C--G-CC---GA------AC-A-TAGAC-TA.........C--GAG--G.........A-A......--A......--T---...-TG......--C-GGTAC-GC--G---ATA...GGGGGA...-C-GCAGG-AAC- 7232
O.CM.91.MVP5180 -ACC--A---.........--TC--A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TT...GCAGAGGT-...C--GAT--A.........TA-......-CA......--T---...-TG......AG--GGCGC-GT--GAC-CTTAAAAGAAGTAAC--TACATC-CC-- 7240
O.CM.96.96CMA102 GACC--A--T.........T-T------AGT--G-CC---GAG-----AT----T...CTAT--GT-...C--CAG--A.........A-G......--A......--C---...-TG......T-C-GGTAC-GCG-G--CATA...GGGAGA...G-CAATGC-ACCG 6698
O.CM.98.98CMA104 GACT--A--T.........T-TA--A--A-T--A-CC---GAG-----ATT---T...CTG--GGT-...G--CAG--G.........AAG......--A......--C---...-TG......--C-GGTAC-GC----ATATA...GGGAGA...GG-AAC-C-A-CG 6691
O.CM.99.99CMU4122 GACC--AG-T.........T-TG--A--A-C--A-CC---GAG-----ATGG--T...C-GT--GT-...C--GAGC-G.........AAA......--A......--T---...-TG......T-C-GGTAC-GC--G--CATA...AGCTCA...CC-CTCTC-AATG 6672
O.FR.92.VAU -ACC-----T.........--TGA-A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GT...C-G----T-...CG--AG--A.........ATG......GCA......--T---...-TG......--T-GGTAC-GC--G-CCCTT......AGTAAT-C-AAGGGG-AT. 6773
O.SN.99.99SE_MP1299 GACC--A--T.........T-TA--A--A-C--G-CC---GTG----AAGGA--T...C-GT--GT-...C--GAG--A.........-AA......--A......--T---...-TG......--C-GGTAC-GC--GA-CCTG...GCCCAAGAGGG-AAACC-AAT- 7276
O.US.97.97US08692A GACCT-A--T.........--TA--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-T...C-AGATGT-...C--GAG--A.........ATG......-CA......--T---...CTG......--C-GGTA--GC--G-A-CTA...AAGAAAGAC-C-AAC-C-TCC- 6698
O.US.99.99USTWLA GACC--A--T.........T-TA--A--A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T...---T--GT-...C--GAG--G.........A-A......--A......--T---...-TG......--T-GGTAC-GT--G---CTT......GGGAACGGGTAT-C-AAT- 6694
N.CM.02.DJO0131 G--ATG---T.........GAGATA--GAC---G-----------G--AGGG--T...------G--...GG-CAGG-A.........-AA......--A......-----T-CT-TG......A-----TA--AC----A-...............---ATAG-----G 6663
N.CM.04.04CM_1015_04 G--ATG---T.........MAGA-A--GTC---A-----------G--AGGG--T...----Y-G--...GG-CAGG-G.........-AG......--A......-----T-CT-TG......A-----TA--AC----AG...............---ATA-----GG 6656
N.CM.06.U14842 G--ATG---T.........-AGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T...------G--...GG-CAGG-A.........-AA......--A......-----T--T-TG......A-----TA--AC----AG...............-G-ATA------G 6697
N.CM.95.YBF30 G--ATG---T.........GAGA-A--GCC---A-----------G--AGGA--T...------G--...GG-CAGG-G.........-AG......--A......-----T-CT-TG......A-----TA--AC----A-...............---ATAG-----G 6775
N.CM.97.YBF106 G--ATG---T.........GAGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T...------G--...GG-CAGG-G.........-AG......--A......-----T-CT-TG......A-----TA--AT----A-...............---ATAG-----G 6745
N.FR.11.N1_FR_2011 G--ATG---T.........GAGA-A--GTC---G-----------G--AGGA--T...------G-T...GG-CAGG-G.........-AG......--A......-----T-CT-TG......A-----TA--AT----AG...............---ATA-C----G 6566
P.CM.06.U14788 -A-AT-A--T.........GAGAG---GTC-C-C-CC----T------AGGT--T...--C------...GG-CA-G-G.........-AA......C-A......---GTC...-TG......A---GGTA--AT--GAA-...............C-CTACG----CG 6704
P.FR.09.RBF168 -A-AT-A--T.........-AGAA---GTC---C-CC---GT------AGGT--T...--C------...GG-CA-G-G.........-AA......--A......-----C...-TG......A-C-GGTA--AT--GAA-...............TTCTAC-C---TG 7257
CPZ.CD.90.ANT -AGAT-TGGAAAAGAATTCGA-AACT--AC-----CA----T------AGGA--T...-GG---GT-...-G--ATC-A.........-AA......--A......--------A-TG......A-T--CTA--ACG---A-...............-T-GCA-C----G 6647
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------C--A.........GATC-A---A-G----CA----GG-----AGGA--T...--C------...GGTCA---A.........-AA......--A......-------CA-TG......A-T---TA--AC----A-...............--TGTAG----GG 6715
CPZ.GA.88.GAB1 ------AGTA.........GA-G-A--TAGTC-A------CAT-----AGGA---...--------G...GG-GAGG-G.........-AG......--A......--G-----A-TG......A-C---TA--AT----A-...............--TGTAG-----G 7255
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-AT-T--T.........GT---AA--A-TT-A-CG---GA----A-AGGA---...---------...GGTCA-G-A.........-AG......--A......--T-----T-TG......A-C---TA--AT----A-...............--TGTAG----GG 6835
CPZ.US.85.US_Marilyn ---AT-CTCA.........GAGGGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA---...------GTG...GG--ATG-A.........-AA......C-A......--------A-TG......A-T---TA--AC---CC-...............--GATAG-----G 7229

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
117



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

V3 loop end
B.FR.83.HXB2 ATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAAC.....................ACTTTAAAA............CAGATAGCTAGCAAATTAAGA......GAACAA...TTT...GGA.................................... 7286
Env N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__.__.__.__.__.__.__.__T__L__K__.__.__.__.__Q__I__A__S__K__L__R__.__.__E__Q__.__F__.__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----T---A-----------GTGG-C-A--A-A--G----------A.....................-A---G---............A--G---T-GTAC--------......AC-T-C...---...AAG.................................... 6524
A1.ES.06.X2110 ----A-----------------TG-C---------GC---------A.....................-----GC--............G--G---TC-AGC--------......A--T-C...---...-TG.................................... 6518
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A---A-----T-------TG-C-AC---A--G-----------.....................------C--............A-----AG--TAC--------......A-CT-C...---...AAT.................................... 6470
A1.IT.02.60000 -C--A---N-----T-----TTTG-C-A----A--G-----------.....................------C--............A-----AG--AA------G--......-C-T-C...---...AA-.................................... 7318
A1.KE.06.06KECst_001 -C--A---------T------CT--C-A-G--T--G-----------.....................------CG-............G--G-----GAAC-------C......A-TAGG...ACA...AAT.................................... 6528
A1.RU.08.PokA1Ru -C--A---A-------------TG-C--C----------------CA.....................--G---C--............A-AC--AG-GAA-G-------......A--T-C...---...-T-.................................... 6804
A1.RW.93.93RW037A ----A-----------------TG-C------------------G-T.....................------CG-............G--G-G--C-CAC--------......---T-C...---...AAG.................................... 7279
A1.SE.95.SE8538 ----A-----------------TG----------------------A.....................-----GC-T............G--G----C-AAC--------......AC-T-C...---...AAT.................................... 6509
A1.TZ.01.A341 ----A--G--------------TG-C------A--G-T---------.....................-------G-............-T-G----A-ATC--------......A--T-C...---...A-T.................................... 6472
A1.UA.01.01UADN139 -CCCA---A-------------TG-C--C----T-GC----------.....................------C--............A-----AG--TAC--------......A--T-C...---...AAT.................................... 6494
A1.UG.99.99UGA07072 ----A---------T-----G-TG-C-A----A--G----------A.....................-----GC--............G--G----CTA-C-----G--......A----C...---...--G.................................... 6507
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A-----------------TG-C--C-A-A.GG------TG--A.....................GT-C-GC--............---G---T---A---------......A-GG--...---...-A-.................................... 6738
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A-----------------T--C--C-T-A--G--------GC-.....................---C-----............A--G---T-GAAC--------......-----C...--CCCTAAT.................................... 6614
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT.....................------C--............A--G---T--AAC-----CAC......AGC--C...--CCCTAAT.................................... 6479
A2.CY.94.94CY017_41 -C--A-----------------T--C-AC-A-A--TT-------G--.....................------C--............A--G-----GAAC--------......--GA--...--CCCTAAG.................................... 6667
B.AR.04.04AR143170 ----A------------------C---------T-G-------C---.....................---------............--A----T--TA--G------......-----T...---.......................................... 6462
B.AU.04.PS1038_Day174 ----A-------T---------TC-G-----------C----C-GC-.....................---------............AG-G------TA---------......------...---...--G.................................... 6499
B.BO.99.BOL0122 -C--A--G---------------------GC-A--G-----------.....................------G--............-------TC-CA------G--......------...---...--G.................................... 6478
B.BR.06.06BR1119 ----A---------T------C-C---ACGC-T--C-----G-A--A.....................------GG-............A--G------TA---------......------...A--...AATAACACATTACACTTA..................... 6702
B.CA.07.502_1191_03 ----A-----------C--C---------G-----C------GG---.....................-------G-............A--G------TA---------......------...---...AAT.................................... 6745
B.CN.09.1121 ---AA---A-----T--------------GC--A-------C-C---.....................-------G-............---G------TA---------......------...C--...---.................................TCT 6524
B.CO.01.PCM001 -C--A----------------CAC---A----A--------G-G--A.....................------GG-............---G------A----C-----......------...-A-...AA-.................................... 6469
B.CU.99.Cu19 ----A---------------------TT----AG-G-----------.....................------GG-............A------T-GCA---------......---AC-...---...A-G.................................... 6859
B.CY.09.CY266 ----A------------------------GA--G---T----C---A.....................G-CC--C--............--------A-CA------G--......------...--C...AAG.................................... 6496
B.DE.86.D31 ----A------------------------G-----------G---G-.....................-------G-............-------T--AA---------......----G-...---...--G.................................... 6828
B.DK.07.PMVL_011 ----A---A-----T------C-C--GA-G--A--------------.....................G------TT............----------AA---------......-G----...---...--G.................................... 6719
B.DO.05.05DO_160884 ----A-----G----------------------A------------T.....................---------............---G---T-GAA--------G......--G---...---.......................................... 6472
B.EC.89.EC003 ----A------------------------GT--G---T----C---T.....................------C-G............--A---T--C-----------......--G---...---...--G.................................... 6418
B.ES.09.P2149_3 ----A---A--------------------------------------.....................------CGG............A-C----T-GCA---------......A-----...---...AA-.................................... 6705
B.FR.92.92FR_BX08 ----A---------------------------A----C----C----.....................---------............AG-G-----GAA---------......---A--...---...AAT.................................... 6466
B.GA.88.OYI_397 ----A------------------C------------C----G-G--A.....................------G--............----------CA---------......A-----...---...A-G.................................... 6840
B.GE.03.03GEMZ004 ----A---A-------------------------C---------G--.....................------CG-............AG-G------TA------G--......-C----...---...AA-.................................... 6487
B.HT.05.05HT_129389 ----A---A--------------------G--T--G-----G-A--G.....................-TG--GGG-............A--G------CA-------A-......--G---...---.......................................... 6516
B.IN.x.11807 -C--A------------------------------------------.....................-------GC............-------T--AA-------A-......---AT-...G--...--G.................................... 6632
B.JM.05.05JM_KJ108 ----A----G----T--------C-------------C----C----.....................G-------C............----C------G---------......------...---.......................................... 6505
B.JP.05.DR6538 ---CA-A-A-----T------CAC---A--A-A--C--------G--.....................-------G-............---G-----GAA---------......------...---...--G.................................... 7328
B.KR.04.04KMH5 ----A------------------------GA-AA-G-------C---.....................------C--............---C---Y--TA---------......-----C...---...--G.................................... 7254
B.MM.99.mSTD101 ----A------------------C---C---CAA---T---------.....................-------T-............---G--A--GAA---------......------...---...--G.................................... 6717
B.NL.00.671_00T36 ----A------------------C--------------------G--.....................--------C............-------T-G-A---------......---TT-...-A-...AAG.................................... 6856
B.PE.07.502_2649_wg8 ----A---------T------C-----A--A-CA---T----C----.....................------C--............------AG--CA---------......--G--T...---...--G.................................... 6725
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----A---A-----T-------------C----A-------G-----.....................------G--............---G------CA---------......------...---...AAG.................................... 6487
B.RU.04.04RU128005 ----A-----R------------C-----G-----G-C----C---A.....................------G--............-------T--AA------MA-......------...-A-.......................................... 6767
B.TH.00.00TH_C3198 ----A---A--------------C-------CA----T---------.....................---------............-------T--AA---------......------...---...A--.................................... 6484
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A--GA-----T------C-C---A-GT-A--G-----------.....................---------............---G---T-GAG------G--......------...---...-AG.................................... 6502
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----A------------------C------A---GG-----------.....................------CC-............-------T--AA-----T---......------...---...--G.................................... 7269
B.UA.01.01UAKV167 -C--A------------------C-C-----G---C----------A.....................------G--............--A----T--TA------G--......A-----...---...AAC.................................... 6547
B.US.11.ES38 ----A--G--G----------------------AGG----------A.....................---------............T-TG-----GA-------G--......------...---...AAC.................................... 7226
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----A----------------------------A-------------.....................---------............----------CA---------......----T-...-A-...AAC.................................... 6532
B.YE.02.02YE507 ----A---------T--------------G---A--------T----.....................---C----C............A-----T---TA---------......--C---...---...---.................................... 6520
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----A--------C------------------A--G-----GGA--A.....................GT-----C-............A--G-----GAA---------......------...---...--G.................................... 6708
C.AR.01.ARG4006 ----A---G-------------T-------C-A--GC---------A.....................------C-T............G-AT--AG--AA-------A-......A-G-TC...--CCCT....................................... 6480
C.BR.04.04BR013 ----A-------------------------A----GC---------A.....................------C--............G-AG--AG--CA------GC-......--G--C...--CCCT....................................... 6786
C.BW.00.00BW07621 ----A-------------------------A-A-T-----------G.....................--C--G-GC............AG---T-GGGAA-------AG......-----C...--CCCT....................................... 6636
C.CN.98.YNRL9840 -C--A------------------------GA---T---------G-A.....................------C--............AG-G---G-GAA------GC-......-----C...--CCCT....................................... 6496
C.CY.09.CY260 ----A------------------------GA-CA---C----C----.....................------C--............AG-G--AG-GAA---------......---T-C...--CCCC....................................... 6539
C.ES.07.X2118_2 ----A---G--------------------GA-CAG--------CGCA.....................------C--............---G--AGG-AA------GA-......-----C...--CCCT....................................... 6689
C.ET.02.02ET_288 ----A------------------------G---AC-G---------G.....................---C--G--............A-TG--AAGGAA-G----CA-......A-G---...--CCCT....................................... 6530
C.GE.03.03GEMZ033 ----A-----G----------------A-GA-AAT----------CA.....................------C--............A--G-----GAA--G----AG......A--T-C...--CCCT....................................... 6502
C.IL.98.98IS002 ----A------------------------GA-AGGGT-------G-G.....................------C--............GG-G---T-GAA-------A-......-----C...--CCCT....................................... 6626
C.IN.03.D24 -C--A------------------------G--...---------G-A.....................------T-C............A-TG--AG---A------GC-......-----T...--CCCT....................................... 7354
C.KE.00.KER2010 -C--A---A-----T---------------A--AG-----------T.....................------C--............---G--AGG-AA------GA-......-----C...--CCCT....................................... 6493
C.MM.99.mIDU101_3 -C--A-------------------------A-CA----------G-A.....................------C--............AG-G---G---A------GC-......----TC...--CCCT....................................... 6672
C.MW.93.93MW_965 ----A-------------------------C-ATT-----------A.....................------C--............GG-G---AG-AA-------A-......-----C...--CCCT....................................... 6491
C.SN.90.90SE_364 ----A------------------------G-T...--C------GCA.....................------G--............A--G--AAAG-A------CA-......-----C...--CCCT....................................... 6470
C.SO.89.89SM_145 -C--A------------------------G---AT--------C-GA.....................------C--............---G---GA-AA------GC-......-----C...--CCCT....................................... 6515
C.TZ.02.CO178 -C--A------------------------GA-AGC-C---------G.....................------C--............TG-G---GA-TA------C-G......---T-TGAACA-TTT....................................... 6502
C.US.98.98US_MSC3018 -C--A-----------C----------CAGA--A---T---C----A.....................G--A-GC--............AG-G--AG-GAA-------A-......---T-C...--CCCT....................................... 6433
C.UY.01.TRA3011 ----A-------------------------A-AA-GC------GG-A.....................------C--............A--G--AGA-AT------GC-......--G--C...--CCCT....................................... 6466
C.YE.02.02YE511 ----A------------------------GA-AAG---------G--.....................--C---C--............G------GA-AA-------A-......-----C...--CCCT....................................... 6481
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -C--A---------------------------A--G-------C--A.....................------G--............AG-G--AAA-AG------G--......-----C...--CCCT....................................... 6674
C.ZM.02.02ZM108 ----A---GC-------------------GA--GGCT-------C-A.....................------C-C............A-TG--AG-GAA-----C---......--GT-C...--CCCT....................................... 7317
D.CD.83.ELI ..--AG----------------T------------C------G---A.....................------C--............--AG-------A------G--......ACC-TT...C--...AAC.................................... 6828
D.CM.01.01CM_0009BBY -C--A---A----T--------T------G--AA-G-T---------.....................---C--C--............G--G-------A------G--......A-T-TC......TATAAC.................................... 6493
D.CY.06.CY163 -C--A---G-------------T--------T-G-G-C---------.....................---C--C--............--AG----A-AA------G--......A---TT...C--.......................................... 6499
D.KE.97.ML415_2 ----A---------------GC---C-A-G--A---G-------G--.....................------C-G............---G------CA------G--......-CCTTT...--A...AC-.................................... 6755
D.KR.04.04KBH8 ----A---AG------------T--C-----CA-----------G-A.....................------C--............---T----A-AA------G--......--C-TC...---...AAC.................................... 7214
D.SN.90.SE365 ----A-------------------------A--A--G---------A.....................------C--............---G---T--AA-------A-......--C-TC...---.......................................... 7314
D.TD.99.MN011 ----A-----------------T------G-----------------.....................---C--C--............G--G-------A------G--......-C-GCT...C--...AAC.................................... 6491
D.TZ.01.A280 ----A---A-----T--------------G-----G-----G----A.....................------C--............--AG------CA---C--G--......--C-TT...C--...AAC.................................... 6486
D.UG.99.99UGK09958 ----C------------------------GA--G-C---------GA.....................------C--............---G-----GAA---------......--C-TT...C--.......................................... 6457
D.YE.02.02YE516 -C--A-----------------T------G--A--C-----------.....................---C--C--............A---------AA------G--......A---TT...-A-...AAC.................................... 6466
D.ZA.90.R1 -C--A------------------------GA--A---------G-GA.....................------C--............---G------TA------G--......A-C-TT...C--...AAC.................................... 6623
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A---A-G--------------C----A-A--C-----------.....................---C----C............TG-G--CG--AA--G--GGAG......ACTT-T...--CCCT....................................... 6367
F1.AR.02.ARE933 -C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA.....................--GC--G--............-G-G--AAGGCA-------AG......CCT-TT...--CCCT....................................... 6580
F1.BE.93.VI850 -C--A---A-G------------------G--A--C-----------.....................---C-GG-G............T-TG--AAGGCAG------AG......TCG--T...--CCCTAAT.................................... 6608
F1.BR.07.07BR844 -C--C---A-G------------G-----G---A-C----------A.....................--AG--C--............-G-G--AGGGAA--G----AG......TCTT-T...--CCCT....................................... 7091
F1.CY.08.CY222 ----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A.....................---A-GG--............-G-G-GCGGGAA--G---C-G......TCTT-T...---AAT....................................... 6482
F1.ES.x.P1146 ----A---A-G------------G-----G-----C----------A.....................---G--G--............-G----AG-GCA--G----AG......TCTT-T...--CCCA....................................... 6629
F1.FI.93.FIN9363 -C--A---A-G------------------G---A-C----------A.....................------G-C............-GAG--AAGGCAG-G----AG......CTT--T...---.......................................... 6621
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A-A-A-G---T-----G-A----A-G--A--C------G---A.....................---AA--C-............---G--CAAGAA--G---C-G......-CT-TT...---.......................................... 6489
F1.RO.96.BCI_R07 ----A---A------------T-G---A-G--A--C---------C-.....................---G--C--............-G-G--CAAGCA--G----AG......-CTT-T...--CCAG....................................... 7361
F1.RU.08.D88_845 -C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A.....................---------............A-YG--AG--AA--G-----G......--C--T...G--GTT--G.................................... 6775
F2.CM.97.CM53657 ----A---A-G---T------C-----A-G--A--CTG--------A.....................------G--............GGAG------AAG-GG-CCA-......AGC--C...C--.......................................... 6475
G.BE.96.DRCBL -C--A---A-G-----------TG-----T-GA-----------G-G.....................--GC---GG............G-TG-CCAGGCA---C--CAG......---T-C...---.......................................... 7246
G.CM.04.178_15 ----A---------T-------GG-A-A--A-A----T----G-G-G.....................-TG-----G............A--G--AAGGTAC--C--CAC......---GTC...C-C.......................................... 6807
G.CN.08.GX_2084_08 ----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G.....................-TA---C-G............A--G--AAG-TAC--C--G--......A-GGTC...---.......................................... 6537
G.CU.99.Cu74 ----A---------------G-GG---A-G--A-----------G-G.....................--AC--C-G............A--G--AAAGAA---C---AG......---AGC...-AC.......................................... 6914
G.ES.09.X2634_2 ----A--G--------------T------G--A--G-C-----A--T.....................-TGA--GG-............A-TG--A--GAAGG-C---A-......---ATC...---.......................................... 6793
G.GH.03.03GH175G -C--A----------------TTG---A-G---A----------C-G.....................GTGA--C--............A--G-CAAA-CAC-TC--GAG......---ATC...-A-.......................................... 7362
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A-----G---------G-TG-----G--AG---T----G----.....................-TGA--G-G............A--G--AAAGCAC--C-----......A--ATC...---.......................................... 6692
G.NG.09.09NG_SC62 ----A-----------------TG-A---GC------------A--T.....................-TGA--C-G............A-CG--A-GGAACT-C---A-......A-GACC...-A-.......................................... 6489
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B.FR.83.HXB2 ATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAAC.....................ACTTTAAAA............CAGATAGCTAGCAAATTAAGA......GAACAA...TTT...GGA.................................... 7286
Env N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__.__.__.__.__.__.__.__T__L__K__.__.__.__.__Q__I__A__S__K__L__R__.__.__E__Q__.__F__.__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
G.PT.x.PT2695 ----A-----------------T---------AT--G----G-A--T.....................-TGAA-C--............A-TG--A--GCA---C--GA-......A--AT-...---.......................................... 7318
G.SE.93.SE6165_G6165 -C--A-----------------TG---C--A-AG---------AG-G.....................G-C---C-G............A-TG-C---GCAG--C--G-G......A--ATC...---.......................................... 6710
H.BE.93.VI991 ----A----G----T-------T------G--AA-C--------G-G.....................--C---C-C............A--G--ATC-C-------G--......AGCT-C...---...-AC.................................... 6685
H.BE.93.VI997 -C--A-----------------TG-----GA--AG-----------G.....................------C--............----------CAC-------T......A--T-C...---...-TC.................................... 6615
H.CF.90.056 ----A-----------------T---------A--G-C--------G.....................------C-C............---G---T--CAC-----G--......AT---C...--G...AAC.................................... 6614
H.GB.00.00GBAC4001 -C--A-----------------T------G--A--C----------G.....................--C---T-C............A-TG---TC-A-C--------......A-G--C...---.......................................... 6812
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C--A------------------------G---T------------T.....................------C-T............A-AG-----GAAG--------GAACAA-----C...---...AAG.................................... 6501
J.CM.04.04CMU11421 ----A---AG----T-C-----TG-------C...--C-----C-GA.....................GT----GGT............ACAG-----GCA---C-----......-G-T-T...---AAT-AG.................................... 6821
J.SE.93.SE9280_7887 ----A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----.....................------CGT............AGAG------CA---C-----......-----C...---.......................................... 6593
J.SE.94.SE9173_7022 ----A--GA-----T-----------------AA-G-T---------.....................------CGT............AGAG------AA---C-----......-----C...---.......................................... 6600
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A.....................---G----C............--AG--AAG-AAG-----G--......A----C...---.......................................... 6502
K.CM.96.96CM_MP535 ----A-----G--------C---------G---A---------C-TG.....................-------GC............AGAG--AAGGAA--GC---A-......-----T...---...AAG.................................... 6491
01_AE.AF.07.569M --CCA---A-----T-----C-G----A-G--A----T--------A.....................G----G---............---G--A--G-A-------A-......--G--C...---...CAG.................................... 6501
01_AE.CF.90.90CF11697 -C--A---A-----T-----G-G----A-G--A-----------G-A.....................---------............---G--A-A-AA---------......--G--C...---...AAG.................................... 7253
01_AE.CN.09.1119 ----A----G---CT-----G-G----A-G--A-----------G-A.....................---------............AG-G------AA-------A-......--G--C...---...AAG.................................... 6535
01_AE.HK.04.HK001 ----A--GA-----T-----C-G----A-GC-A--------G-A--A.....................GT-------............---G------AA---------......--G---...---...AAT.................................... 6659
01_AE.JP.x.DR0492 ----A--GA-----T-C---G-G----A-G--A-----------G-A.....................---------............---G--A--GAA-------A-......--G--C...---...AAT.................................... 7333
01_AE.TH.04.BKM ----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A.....................-------G-............---G-----GTA-------A-......--G--C...---.......................................... 7253
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A---A-----T-C---G-G----A-GA-A-----------G-A.....................--G------............---G-------A-------A-......--G--C...---.......................................... 6491
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A--GA-----T-----G-G----A-G--A---C---------A.....................GT-------............---G--A--G-A---C---A-......--G--C...---...AAT.................................... 6556
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----A---A-----T-----C-TG-C-A--A-A--G-T------G-A.....................--A---C-C............---G------CAC----G--G......-C---C...---...AA-.................................... 6491
02_AG.CY.09.CY256 ----A-----G-----------TG-C--C-A--TTC---------GA.....................------T-T............--AG-G----CAC-------G......A-GT-C...---AACAAT.................................... 6475
02_AG.ES.06.P1261 -C--A---AG------------TG-C---------G-----------.....................------C--............A--G-G---GCA--------G......-----C...--CAGG-AT.................................... 6727
02_AG.FR.91.DJ263 ----A-----------------TG--------T--G---------GA.....................------C--............---G-G----CAC-------G......A-G--C...---.......................................... 6661
02_AG.GH.03.03GH181AG ----A-----G-----------TG-C----A-AA-G--------GC-.....................------CG-............A--G-----GAA--------G......C-G--C...---AGTAAC.................................... 7321
02_AG.LR.x.POC44951 ----A---------T-------TG-C------A--G---------CA.....................------C--............A--G------CACG------G......--GTCC...--GGGGAAT.................................... 7269
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----A-----------------TG-C---G---GGG-C-------CT.....................G-----C--............--AG-G-T-GAAC-----G-G......A-GT-C...--C...AAC.................................... 6484
02_AG.SE.94.SE7812 ----A-----------------TG-C--CT-GCA-C-------C--A.....................------C-C............G-TG-G----CA--------G......--GT-T...---...AAT.................................... 6649
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C--A-----------------TG-C-------A-----------G-.....................------C--............A--G-G-T--CA------G-G......A-G--T...---...AAT.................................... 6476
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---A-------------TG-C--C-A----G--------G--.....................---C--CG-............A--G------CAC-------G......A--A-G...A--GGG-AG.................................... 6477
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----A---------T-------TG-C---G-----GG---------A.....................G-----C--............A--G-G-T--CAC-----CAG......A----T...---...CAG.................................... 6494
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A-------------------------T-A--------------.....................--A------............-------T--T----------......A-----...---...--G.................................... 6481
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A------------------------G--AATG-T------G--.....................--C------............GT----AG-GAAG----G-A-......AG--TC...--C...CCT.................................... 6671
05_DF.BE.x.VI1310 -C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A.....................--C----TC............---G----G-AAG-G---CAG......TCT--C...--CCCT....................................... 6686
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A--------T--------TG-------------T----CAG-T.....................-TAC--GG-............G-AG-GAAGGTA---C--GA-......---GTT...---...AAT.................................... 7355
07_BC.CN.98.98CN009 -C--A------------------------GA--AT-----------A.....................---C--C--............GG-G--AG-GAA------GC-......-----C...--CCAG....................................... 6629
08_BC.CN.06.nx2 -C--A------------------------G--...-------GGG-A.....................-TG---C-T............AG-G--AG--AA------GC-......-----C...--CCCT....................................... 7223
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A.....................-TC---GG-............A--G-----GAA-------A-......-G---C...---...AAT.................................... 6482
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C--A---------T---A----------G--A--G----------A.....................------C--............--AG------AA------G--......--C-TT...---...AAC.................................... 6653
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A---------------GTA--C-A-GC-A---T----------.....................---------............AG-G---T-GAAC-------GCAAATA---ATC...---...AAT.................................... 6694
12_BF.AR.99.ARMA159 -C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A.....................--GG--G--............---G--AAGGCA--G------......TCT---...--C.......................................... 7293
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A-----G--------------C------CA-------------.....................--C---C--............---G-----GCAC-G------......A--T-T...--GAAA-AT.................................... 6708
14_BG.ES.05.X1870 --R-A---A-------------------C-A--A-------------.....................---C--GG-............-------T-GAA---------......------...--C.......................................... 6771
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A------------------C-------CA--------GG----.....................--------C............------A--GAA---------......------...---...--G.................................... 6655
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G--.....................------C--............A--G-----GAGC-G------......A--T-C...--CTCT....................................... 6667
17_BF.AR.99.ARMA038 -C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A.....................--A---G--............---G--AGGGCA--G---GAG......TCT--T...--CCCT....................................... 6502
18_cpx.CU.99.CU76 ----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G--.....................------C-C............G--G------CAC-----G--......-G---C...C-G...AAC.................................... 6591
19_cpx.CU.99.CU7 -C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-A.....................G-C---C--............G--G------AAC------C-......-TC-TC...---.......................................... 6418
20_BG.CU.99.Cu103 ----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G.....................-TGC--C-G............A--G--AAAGCA---C--GCT......---AGC...-AC.......................................... 6750
21_A2D.KE.99.KER2003 -C--A--G--------------T--C---G-----G----------A.....................------C--............AG-G------TA---------......AG--TT...---...AAC.................................... 6481
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A.....................------C-C............GG-G---TA-AAC-G------......A----T...-GG.......................................... 6471
23_BG.CU.03.CB118 ----A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G.....................--GA-GC-G............A--G--AAAGCA---C--GCT......---AGC...-AC.......................................... 6750
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G.....................-TGA----T............A--G--AAAGCAG--C--TCT......A--A--...-AC.......................................... 6770
25_cpx.CM.02.1918LE ----A-----------------T---------T-CC-------C--G.....................------C--............GGAG---T-GCAC--------......A----C...---.......................................... 6497
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----A.....................G----G-GC............A--G------AAC-G-----T......--T--C...--C...CCT.................................... 7286
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA.....................------T-C............A--G---T-GCAC-----G--......AG---C...C-G.......................................... 7273
28_BF.BR.99.BREPM12609 G---A--------------C-------------A-------G-A---.....................-------G-............---G---T--CA------GA-......------...---ACAAA-............TTAGGAGAACAATTTAAAGATTTT 6684
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG.....................------G--............----------CA------G--......-----G...---...AA-.................................... 6704
31_BC.BR.04.04BR142 ----A-------------------------A-A--GC------C-GA.....................------C--............G--G---G--AA------GC-......--G--C...--CCCT....................................... 6751
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A--------T---------------G--------------G-G.....................-TG---C-T............A--G-GATAGCA-------AG......---TCC...---...CCT.................................... 6954
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----A.....................GT-------............---G-GA--GAA-------A-......-----C...---.......................................... 6599
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A.....................---------............---G-----G-A---------......A-G--C...---.......................................... 6473
35_AD.AF.07.169H -C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A.....................------G--............---G-GAAG-CAC--------......A----C...-GG.......................................... 6492
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G--.....................-----GC-G............---G---TACAA---------......A--TTT...-GG.......................................... 6492
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------A.....................G-----C--............A--G---T-GCAC--------......A-C--T...---...--G.................................... 6477
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T---------.....................--A---G--............AGAG--AAGGAA--------G......TCTT-T...--CCCT....................................... 6703
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A.....................--A----G-............---G--AAGGAAG----G-AG......TCT--C...--CCCT....................................... 6775
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A.....................--A------............---G---GGGCAG------AG......CGT-TT...--CCAT....................................... 6813
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -C--C-----G---T--------G-------G-A-C----------A.....................--A---G--............-GAG--AGGG-A--G-----G......TCT-TT...--C.......................................... 6820
43_02G.SA.03.J11223 ----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G.....................--G-----G............A-TG--AAGGCAC--C--CAC......A-GATC...---.......................................... 6808
44_BF.CL.00.CH80 -C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A.....................--A---G--............AG-G--AAAGCAG------AG......TCT--C...--CCCT....................................... 6737
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A.....................---C----G............G-AG-----GCAGC-C----G......-----G...---...-AC.................................... 7248
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C--C---A-G------------G-----G-----C----------A.....................--A---G--............AG-G--AAGGCA-------AT......TCTT-T...--CATT....................................... 6707
47_BF.ES.08.P1942 ----A-------------------------A----------------.....................-------G-............--------C--A------G--......------...---...AAC.................................... 6709
48_01B.MY.07.07MYKT021 -AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---A.....................GT-C---C-............--AG-----GAA---C---A-......--G--C...---.......................................... 6530
49_cpx.GM.03.N26677 -G--A--------------------C---GA-T--G-C---------.....................---C---GT............A--G------TA---C-----......---T-C...---.......................................... 6719
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G.....................-------G-............---G--A-A--A---------......-----C...---.......................................... 6492
O.BE.87.ANT70 GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A.....................-TA------............--A-C----GAA-GG-ATTT-......----T-GTAAACAAT........................ACA............ 7327
O.CM.91.MVP5180 GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--T.....................G-CC--C--............--A-C-----TA-GG-ATTT-......A-T-TTGTAAACCAA........................ACA............ 7335
O.CM.96.96CMA102 -CCCA--GAG---CTT---C-GTT---A--CCA-TG-C---GTA--A.....................--C------............--A-C----GAA-G--ATTT-......----TTGTGAACAAT..................AGCAAGACA............ 6799
O.CM.98.98CMA104 -CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-A.....................G-C----R-............--A-C----GAA-GG-ATTT-......----TTGTGAACAAT.....................ACAATA............ 6789
O.CM.99.99CMU4122 CCTCA--GTT---TT----CCGGTA--A-GCCA-TG-G-----A--A.....................G-C------............--A------GAA-GG-ACTT-......----TTGTAAACAAT........................ACAAACAATACAGRT 6779
O.FR.92.VAU ..-CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--A.....................G-C------............A-C---A--GAA-G--ATTT-......----TTGTAGAATAT.................................AATCAA 6869
O.SN.99.99SE_MP1299 -CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--A.....................G-C------............----C----GAA-GG-ATTT-......--C-TTAGGAACAAT........................ACA............ 7371
O.US.97.97US08692A -ATCA---AT---TT-----G-GTA--A--CCAAG--G---G-AG-G.....................G-C----G-............----C----GAA-GG-ATTT-......---TT-GTAAACAAT........................ACA............ 6793
O.US.99.99USTWLA GATCA---AT---TTT-----C-TA--A-GCCA-GG-------AG-A.....................--C--GC--............GGA------GAA-GG-ATTT-......----TTGTAAA-TAT........................ACA............ 6789
N.CM.02.DJO0131 -C--T-----------C-----TG-CTC--AC-A-...----GATCA.....................-TG-GG--T............A-A-C-AAAGAG---A---AG......AGC-TC...C-G.......................................... 6746
N.CM.04.04CM_1015_04 -C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A-...-----ATCA.....................-TG-GGG-T............AGA-C-AAAGAG---A---AG......-GC-TC...C-G.......................................... 6739
N.CM.06.U14842 -C--T-----------C----GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA.....................-TG-GG--T............AGC-C-AAAGAG---A----G......A-C-TC...C-G.......................................... 6783
N.CM.95.YBF30 -C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA.....................-TG-GG--T............AGA-C-AGAGAGG--A---AG......A--ATC...C-G.......................................... 6861
N.CM.97.YBF106 -CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA--A-...---GGATCA.....................-TG-GG--T............A-A-C-AAA-AG--GA---A-......AG--TC...C-G.......................................... 6828
N.FR.11.N1_FR_2011 -C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A.....................-TG-GG--T............A-A-C-AAAGAGG--A----G......A--AT-................................................ 6649
P.CM.06.U14788 ----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA.....................--C---G--TGGGTCAGT...G--GCCATCT-G--GGCTTAT......CCT---...CA-TCCAACCAT............ACATCCAAA............ 6817
P.FR.09.RBF168 ----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A.....................--C------TCTGTCAGT...G--GCCATCT-G---GCTTAT......CCT---...CCCCCCAACCAA................................. 7361
CPZ.CD.90.ANT -C-CT--GA----GTTC----CAG-C-A--AGA-GCT----G-AC-AGCACGTAACAAAACAGAG...CACG-TCTTGCGGAGCAT...TG--A-AAAGTAG-CAAC-A-ACCAAT-CGA--ACA............................................. 6766
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--A.....................G-CC-C--T............G-A-C-AAAGAAGTTC----G......A-CAT-...C-GAGG....................................... 6804
CPZ.GA.88.GAB1 ---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA.....................--GG-GG--............G-AG--AAA-AGGCT---GC-......ACCTC-...-CAAATC--.................................... 7347
CPZ.TZ.00.TAN1 -C-CC--GA----TT-----TCAG-C-A-GC-A---C----T-C-GG.....................-AC---G-TTGGGCTATG...GCTGCCATA-A--C-ACC-TGAGGGCCAG-A-T................................................ 6933
CPZ.US.85.US_Marilyn --G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--A......CAGAGAAAATAC...------G-G............ATA---AAA-AGG--GC--ACCTGACAA-GGT-................................................ 7330
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B.FR.83.HXB2 ...AATAATAAA..................ACAATAATCTTTAAG...CAATCC...TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTT...............AATAGT........... 7403
Env _.__N__N__K__.__.__.__.__.__.__T__I__I__F__K__.__Q__S__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__.__.__.__.__.__N__S__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ......--C---..................-------G-----CT...A-CCAT...-----------T------G--AC---A--T-----------------A-----------T-----CA--T--G--------...............-----G........... 6638
A1.ES.06.X2110 ......--CG--..................-------CG----CT...A-C---...-----------T--------------A--T-----------------A-----------T-----CA--T--GGC------...............-----C........... 6632
A1.GE.99.99GEMZ011 ......--C---..................-------------G-...A-C---...-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----GGC-----C...............-----C........... 6584
A1.IT.02.60000 ......--C---..................-------------G-...A-C---...-----R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----GCC--A--C...............------........... 7432
A1.KE.06.06KECst_001 ......-T--C-..................-A------A---GCT...A-CC--...-----------T-T------CA-G--A--T-C---------------A-----C-----T------A--T--AG-------...............-----C........... 6642
A1.RU.08.PokA1Ru ......--C---..................---------------...A-CCA-...-----------TG--------AC---A--T-----C-----------A-----------T------A-----G-------C...............-----C........... 6918
A1.RW.93.93RW037A ......--C---..................------------G-T...A-----...-----G-----TTTG------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--GGC------...............-----C........... 7393
A1.SE.95.SE8538 ......--C---..................-------------CT...A-C---...-----------T-T-------AC---A--T-C-G----------G--A-----------------CA--T--GGC--A---...............-----C........... 6623
A1.TZ.01.A341 ......--C---..................--------A--C-CT...A-C---...-----------T-T------CAC---A--T--------C--------------------T------A--T--GGC------...............-----C........... 6586
A1.UA.01.01UADN139 ......--C---..................-------C-------...A-C---...-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----G-------C...............-----C........... 6608
A1.UG.99.99UGA07072 ......--C---..................------------GCT...A-C---...A----------T-T------AAC---A--T-----------------A-----------T-----CA-----A-C------...............----AC........... 6621
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ......--C---..................------G-----G-T...A-TC--...-----------TTT-------AC--T---T------------AA---A--G--------T--C---A--T--GGC------...............--C--A........... 6852
A2.CD.97.97CDKTB48 .........---..................--------------T...AGC---...-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----GGC------...............-----C........... 6725
A2.CM.01.01CM_1445MV ......GC--C-..................--------------T...AGCC--...-------------T-------AC---A--T-----------------A----------TT--C---A-----GGCT----C...............-----C........... 6593
A2.CY.94.94CY017_41 .........---..................--C----------CT...A-C---...---------------------AC---A-TT-------------C---A-----------T--C---A-----GGC------...............---G--........... 6778
B.AR.04.04AR143170 ......------..................--------------T...-G----...---------------------A---T---T-C------------G---------------------A-------G------...............------........... 6576
B.AU.04.PS1038_Day174 ......------..................------G------GT...--C---...-------------------------T-------C-C-----------------C------------A------G---R---...............------........... 6613
B.BO.99.BOL0122 GTA...------..................--------------T...------...-------------------------T---------------------------C------------A-----G--------...............------........... 6595
B.BR.06.06BR1119 AAT...--C-C-..................-A----GC-----CA...A-C---...---------------------A---T------C--------------------------------CA--G----G------...............----A-........... 6819
B.CA.07.502_1191_03 ......-----G..................------GA-------...-C-CA-...A------------------------T------C-----------------------T-------G-A-----TT-T-----...............------........... 6859
B.CN.09.1121 AAG...----G-..................--T-----A-----T...-----T...--------A----------------T-----TA---------------------------------A-----A-G------...............----A-........... 6641
B.CO.01.PCM001 ......------..................--------------T...------...-------------T-----C-----T---T------------------------------------A--------------...............------........... 6583
B.CU.99.Cu19 ......------..................--------T------...------...--------A----------------T----------------A-----------------------A-----A--------...............------........... 6973
B.CY.09.CY266 AAT...-CC-C-..................-A----G-------C...--C---...-----------T--------CA----A--T-------------------------------------------C-------...............------........... 6613
B.DE.86.D31 ......--C---..................------G-------T...------...---------------------------------------------------------------------G-----------...............------........... 6942
B.DK.07.PMVL_011 GAG...------..................--------------T...------...-------------------------T----------------A-----------------------A-G----G------C...............------........... 6836
B.DO.05.05DO_160884 ......------..................------G----C--A...-C----...------------------------CT------------C--------------C------------G-----G-G------...............------........... 6586
B.EC.89.EC003 ......------..................------G-------C...-GTA--...---------------------AC--T---T-C------------------------T---------A-----A--------...............------........... 6532
B.ES.09.P2149_3 ......------..................------G-------T...------...-------------------------T----------------CA----------------------A--T--AGT--A---...............--C---........... 6819
B.FR.92.92FR_BX08 ......----C-..................------G-------T...------...-------------------------T----------------------------------------A--------------...............------........... 6580
B.GA.88.OYI_397 ......------..................------GC----G-T...-G----...-----------T-------------T----------------------------------------A--T-----------...............------........... 6954
B.GE.03.03GEMZ004 ......------..................--------------T...-----T...-----------------------------------------------------C---------G--A---A----T-----...............------........... 6601
B.HT.05.05HT_129389 ......-----G..................------------G-T...-G----...--------------------------T---------------------------------------A-----A--------...............----A-........... 6630
B.IN.x.11807 ...--G---C--..................---G--G-------T...TC----...-----------T-------------T--------------------------------------T-A--------------...............------........... 6749
B.JM.05.05JM_KJ108 ......------..................--------------T...TC----...-----------------------G-T-TTT--C---------------------------------A--G-----------...............------........... 6619
B.JP.05.DR6538 ......------..................------G-------T...------...-------------------------T---T-------C------------------------------------G------...............------........... 7442
B.KR.04.04KMH5 ......------..................--------------T...G-----...-----------------G-------T----------------------------------------A--------------...............------........... 7368
B.MM.99.mSTD101 ......--C---..................------GA------A...------...-----------------G-------T---------------------------C------------A--T-----------...............------........... 6831
B.NL.00.671_00T36 ......------..................------G-------T...TC----...-----------T-------------T----------------A-----------------------A-------G------...............------........... 6970
B.PE.07.502_2649_wg8 ......-----G..................------G-------A...A-TG--...----------------------C--T----------------A-------------------C---A-----TC-------...............---G--........... 6839
B.PY.03.03PY_PSP0115 ......------..................------G-------T...--C---...-----------T-------------T------C--------------------------T------A--------------...............------........... 6601
B.RU.04.04RU128005 ......-----G..................------G--------...-----A...--------A------------AY--T----------------------------------------A-----A--------...............------........... 6881
B.TH.00.00TH_C3198 ......------..................------G--------...------...-----------------G---AC--T--T-------------------------------------A--T--A--------...............------........... 6598
B.TT.01.01TT_CRC50069 ......------..................------G-------T...------...-------------------------T----------------------------------------A--T-C-----A---...............------........... 6616
B.TW.94.TWCYS_LM49 ......------..................------G-------T...------...-------------T-----------T----------------------------------------G------C-------...............------........... 7383
B.UA.01.01UAKV167 ......-G--C-..................------------G-TCAA---C--...C--------------------T---T-----C---------------------------T------A--T--A-G-----C...............------........... 6664
B.US.11.ES38 ACA...-CA-C-..................-------GG----CT...------...-------------------------T-----C---------------A------------------A-----A--------...............--C---........... 7343
B.UY.02.02UY_TSU1290 ......--G-C-..................--------T----CA...A-T---...------------------------GA----------------------------------------A-------G------...............------........... 6646
B.YE.02.02YE507 GAA...------..................------G-------T...------...-----------T------------------------------------------------------A--------------...............------........... 6637
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ......------..................------G-------A...A-T---...-----------T------------------------------A---------CC-----T------A------G---A--C...............---G-G........... 6822
C.AR.01.ARG4006 ......------..................------CAA----CA...A-CCA-...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A-------G------...............------........... 6594
C.BR.04.04BR013 ......------..................-------AA----CA...A-GAG-...------------AT-------AC---A--T--C---------ATG--A-----------T--C---A--T--GGCT-----...............---G--........... 6900
C.BW.00.00BW07621 ......------..................--C----GA-----C...TC---T...G-----------TT-------AC---A--T--C-----C---A----A--G--------T--C---A-----AG-------...............---G--........... 6750
C.CN.98.YNRL9840 ......------..................-------A-----CA...TC----...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--GGC------...............---G--........... 6610
C.CY.09.CY260 ......------..................------GCA----GA...-C-CA-...-------------T-------AC--T---T--C--C-C----A----A--G--------T--C---A--T--A--------...............---TA-........... 6653
C.ES.07.X2118_2 ......------..................------GGA---C-A...-M----...-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T---GC------...............---G--........... 6803
C.ET.02.02ET_288 ......------..................------C-A---GCA...-C----...-------------T---G--CAC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A--------...............----CA........... 6644
C.GE.03.03GEMZ033 ......------..................------GCA-----C...TCG---...-------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A--------GAGAATAGAATGTTT---GA-........... 6631
C.IL.98.98IS002 ......------..................-------GA---GCA...-C----...--------A--T-T---G---AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A--------...............------........... 6740
C.IN.03.D24 ......------..................-------AT--C-CT...TC-C--...--------A----T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--GT-------...............------........... 7468
C.KE.00.KER2010 ......--C--C..................------GAA------...-C-CA-...C----------T------G---C---A--T--C--------------------------T------A--T--GGC------...............---GAAACTCTAACTCG 6618
C.MM.99.mIDU101_3 ......----G-..................------G-A-----C...TC----...C------------T--------C---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--GGC------...............---G-GACA........ 6789
C.MW.93.93MW_965 ......------..................------GAA-----A...-C----...-----------T-T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--A-C------................................ 6599
C.SN.90.90SE_364 ......GG----..................-AT----G----G-A...-C----...-------------T-------AC---A-----C---------A----A-----------T--CG--A--T--A-R------...............---G--........... 6584
C.SO.89.89SM_145 ......------..................-------AG---G-A...-C----...-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--GGC------...............------........... 6629
C.TZ.02.CO178 ......------..................--------A-----T...TC----...------------TT-------AC---A-----C--------------A-----------T--C---A--T--A--------...............---G--........... 6616
C.US.98.98US_MSC3018 ......-C----..................G------CA-----C...TC----...GT------A----T------CAC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--GGG------...............---G--........... 6547
C.UY.01.TRA3011 ......------..................-------A-----CA...A-GCA-...-------------T-------AC---A--T--C---------A----------------T--C---A--T--AGC------...............------........... 6580
C.YE.02.02YE511 ......------..................T------GG---G--...-C-CA-...-------------T-------AC--T---T--C---------A----A-----------T--C--CA--T--A--T-----...............-----G...ACATACAT 6603
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ......------..................-------AG-----A...-C-CA-...-------------T----G--AC---A--T-----------CA----A-----------T--C---A-T---A-C------...............---GAA........... 6788
C.ZM.02.02ZM108 ......------..................-----G-A---C-CA...---C--GCTG-----------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A--------...............--C--G........... 7434
D.CD.83.ELI ......--A-C-..................-T-----AG-----A...-C----...---------------------AC---A--------------------------C------------A--T--GG-------...............------........... 6942
D.CM.01.01CM_0009BBY .........---..................-------GT----GA...-C----...---------------------AC---A---------------------------------------A--T--A--------...............-----A........... 6604
D.CY.06.CY163 ......--C---..................------G-T-----A...-C----...-----G---------------AC--AA-T-------------------------------------A--T--A--------...............----CA........... 6613
D.KE.97.ML415_2 ......--G---..................GA------T-----A...-C----...--G------------------AC---A--T--C-----------------------------C--CA--T--A-C------...............-----C........... 6869
D.KR.04.04KBH8 ......--G-C-..................GA-----AT------...-C---T...-------------T---G---AC---A---------GT------------------------C---A--T--GG-------...............------........... 7328
D.SN.90.SE365 ......--C---..................--------T---G-A...-C----...----------------------C---A---------------A-------------------C---A--T--GG-------...............------........... 7428
D.TD.99.MN011 ......-CC-C-..................CA------T-----A...-C----...--------------------AAC---A-----------------------------T-----C---A--T--A--------...............G----A........... 6605
D.TZ.01.A280 ......--G-C-..................-T-----AT----GT...-C----...---------------------AC---A--T--C-----------------------------C---A--T---TC------...............----C-........... 6600
D.UG.99.99UGK09958 ......--C--G..................------GAT-----A...-C-CA-...-----------------G---AC---A-----C-----C-----------------------C---A--T--A-G------...............------........... 6571
D.YE.02.02YE516 ......--A-C-..................------G-T-----A...-C----...--------A------------AC---A-----------C-----------------------C---A--T--AC-------...............-C---A........... 6580
D.ZA.90.R1 ......--A-C-..................-------AT----GA...-C-C--...---------------------AC-T-A---------------------------------------A--T--GGG------...............------........... 6737
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ......------..................------GCA-----C...------...-------------T----G--AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-T-----AATGACACATTGTTT---GAC........... 6496
F1.AR.02.ARE933 ......---GC-..................-----T-AA-----C...TC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-------...............---GAC........... 6694
F1.BE.93.VI850 ......----C-..................G------AA-----C...------...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG-------...............---GAC........... 6722
F1.BR.07.07BR844 ......------..................------G-G-----C...------...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------T---------A--T--A--------...............---GAC........... 7205
F1.CY.08.CY222 ......------..................-------CA-----C...TC----...--------A--T-T-------AC------T------------A----T-----------T------A--T--G--T-----...............----A-........... 6596
F1.ES.x.P1146 ......------..................------CAA-----C...TC----...-----------T-T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A--T-----...............-CA-A-........... 6743
F1.FI.93.FIN9363 ......------..................------CAA-----C...TC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T---T-------...............----A-........... 6735
F1.FR.96.96FR_MP411 ......------..................-------AA-----C...------...-------------T-------AC--T---T------------A----A--G--C--------CG--A--T--GG-T-----...............---GAA........... 6603
F1.RO.96.BCI_R07 ......GG----..................-------CA-----C...-C----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-------...............------........... 7475
F1.RU.08.D88_845 ......----T-..................--------A---GCCTCA-C-C--...C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A--------------C---A--T--A--T-----AATCACACAGTGTTC---GA-........... 6907
F2.CM.97.CM53657 ......------..................T------CA---GC-...-C---A...-------------T----G--AC---A--T------------A----A--G-----------C--CA--GT-GCT------...............---GCA........... 6589
G.BE.96.DRCBL ...-T------G..................-GC---GAA-----C...TC---T...-------------T-------AC---A--T-----C-----------------------T------A--T--GG---A---...............----A-........... 7363
G.CM.04.178_15 ......--G---AGCAATATAAGCTATGAA-AT----C-----GC...-C----...G------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T-TGG-------...............---GA-........... 6939
G.CN.08.GX_2084_08 ......----TT.........AATAAAACC-AT---GC------C...TC----...-------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--GG-------...............----A-........... 6660
G.CU.99.Cu74 ......--C---AAGAACATAACATTTGGG-AC----CA---G-A...------...A------------T-------AC--T---T-------TC---A----A-----------T------A--T--A--------...............------........... 7046
G.ES.09.X2634_2 ...GGC--C--G..................-GC---------C-A...-C-C--...AT------A---TT-------AC---A--T-----------------A-----C-----T------A--T--G-G------...............------........... 6910
G.GH.03.03GH175G ......-----G..................--C----------GC...TC----...G------------T-------AC---A--T-----C------A----A-----C-----T------A--T--AGG------...............----A-........... 7476
G.KE.93.HH8793_12_1 ......--C--G..................--C----C----G-C...TC---T...G------------T-------AC---A--T------------A-G--A-----------T------A--T--GG-------...............----A-........... 6806
G.NG.09.09NG_SC62 ......--C---..................-AT----C-----GC...-C-C--...GT--A--------T----G--AC---A--T------------A----A-----------T------A-----GG-T-----...............--C-CA........... 6603
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V4 loop start
B.FR.83.HXB2 ...AATAATAAA..................ACAATAATCTTTAAG...CAATCC...TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTT...............AATAGT........... 7403
Env _.__N__N__K__.__.__.__.__.__.__T__I__I__F__K__.__Q__S__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__.__.__.__.__.__N__S__.__.__.__.
G.PT.x.PT2695 ......--A--G..................-AC----C------C...-C-C-T...G-----------TT-------AC---A--T-------T----A----A-G------T--T------A--T--GC-------...............------........... 7432
G.SE.93.SE6165_G6165 ......-----G.........AGCAGCGAG-AC----C------C...TC---T...G------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--GGC------...............---TCAAGCCTGTTGAG 6844
H.BE.93.VI991 ......------..................--------T--AC-A...-C-C--...G----------TAT---G---A----A--T-----------------A--G--------T--C---A-----A--T-----...............-----C........... 6799
H.BE.93.VI997 ......----G-..................---T----T-----A...-C-CA-...-------------TG---G--AC---A--T--------C---A----A-----------T--C---A--T--GGG------...............------........... 6729
H.CF.90.056 ......----G-..................-------G-------...-C-AA-...------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGG------...............------........... 6728
H.GB.00.00GBAC4001 ......------..................--------T---G-A...-C---T...-----------TAT---G---AC-T-A--T-C---------------A-----------T--C---A--T--AG-T-----...............------........... 6926
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......------..................------G-----GCACCAGC-AAT...------------AT-------A-G-T---T-C---------------A--G---------------A--T--AT------C...............------........... 6618
J.CM.04.04CMU11421 ......-G--C-..................-------A-----CA...TC-C--...------------TT-------A-G--A--T-C---------------A-----------T------A--T--AGC-----C...............------........... 6935
J.SE.93.SE9280_7887 ......------..................-------A-----CA...TC-C--...-----------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A-------C...............------........... 6707
J.SE.94.SE9173_7022 ......------..................------GA-----CA...TC-C--...------------AT-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--AC------C...............------........... 6714
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ......--C---..................--------A---C-A...-C----...---------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A-------C-------G--A-T---G-CAC-G--...............G--GAC........... 6616
K.CM.96.96CM_MP535 ......---GG-..................-------CA-----ACCA-C-AA-...C-------A------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A--------...............---GAG........... 6608
01_AE.AF.07.569M ......-----G..................-------A----C-A...-C-CA-...--------A--T---------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A------G-------...............--C-A-........... 6615
01_AE.CF.90.90CF11697 ......-----G..................------------C-A...-C----...--------A--T---------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A--------...............------........... 7367
01_AE.CN.09.1119 ......-----G..................-------AA--CC--...-C-C--...-T---G--A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A-G-----C...............------........... 6649
01_AE.HK.04.HK001 ......--G-C-..................-AC----GA---C-A...-C-CA-...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T--C---A--------------...............G-----........... 6773
01_AE.JP.x.DR0492 ......-----G..................------------C-A...-C-C--...--------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A----------------T--C---A--T--A--------................................ 7441
01_AE.TH.04.BKM ......-----G..................--------A-----A...-C-C--...-----G--A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T--C---A--------------...............------........... 7367
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ......-----G..................-------A----C-A...-C-C-T...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A-G------...............------........... 6605
01_AE.VN.98.98VNND15 ......-----G..................--------------A...-C-C--...--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A-----A--------...............---GA-........... 6670
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ......--C---..................--------------T...A--C--...-----------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--GG---A---...............-----C........... 6605
02_AG.CY.09.CY256 ......G-C-C-..................CG------------T...AG----...-----------TGT------AACT--A--T-------------C---A--------T--T--CG--A--T--AG-------...............-----C........... 6589
02_AG.ES.06.P1261 ......----CC..................--------T---GCT...A-C---...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----A-C------...............-----C........... 6841
02_AG.FR.91.DJ263 ......--C---..................------------GCT...A-C---...-----------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T-GG--------...............-----C........... 6775
02_AG.GH.03.03GH181AG ......G-C-C-..................-------AT----CT...A-CCA-...--C--------TTT-------AC---A--T-C----------A----A-----------T--CT--A--T--G-C------...............-----C........... 7435
02_AG.LR.x.POC44951 ......---C-C..................-------------CT...A-CCA-...-----------TTT-------A----A--T-----------------A-----C-----T--C---A--T--AT-------...............-----C........... 7383
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ......--ATCC..................------G--------...A-CCA-...-----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A------C-------...............--G--C........... 6598
02_AG.SE.94.SE7812 ......----CC..................------------G-T...G--C--...-----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--A-T------...............-----A........... 6763
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......-G-TCC..................-A-----------CT...A-C---...-----------TTT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--G--G--------...............-----C........... 6590
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ......--C---..................-T----------GCC...A-T---...-----------TTT-------AC---A--T-TG--------------A-----------T--C---A--T--G----A---...............-----C........... 6591
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ......----CC..................------------GCT...A-CCA-...-----------TTT-------AC-T-A--T-C---------------A-----------T--C---A--T--GC-------...............-----C........... 6608
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......------..................------G-------T...------...-------------------------T----------------------------------------A-----A--------...............-----C........... 6595
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ......------..................-------AA---GCT...-C-C--...GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T--C---A------C-------...............------........... 6785
05_DF.BE.x.VI1310 ......------..................-------AA-----C...TC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--A--T-----AATGCCACAGTGTTT---GA-........... 6815
06_cpx.AU.96.BFP90 ......--C-C-..................CAC----C-------...TC---T...G------------T-------AC---A--T-----------------A-----C-----T------A--T--A-C------...............----CA........... 7469
07_BC.CN.98.98CN009 ......------..................-------AA---GCA...TC----...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--GGC------...............---G--........... 6743
08_BC.CN.06.nx2 ......------..................-------A-----CA...TC----...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A-TT--A--------...............------........... 7337
09_cpx.GH.96.96GH2911 ......-----G..................------------CGA...-C----...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--CG--A--T--GGC--A---...............----AC........... 6596
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......CGACC-..................--------T-----A...-C----...---------------------AC---A----CC-----------------G-----------C---A--T--G--------...............------........... 6767
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ......--A-C-..................--------------T...AGC---...-----------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A--------...............-----C........... 6808
12_BF.AR.99.ARMA159 ......------..................-------AA-----C...TC----...---------------------AC--T---T-----C------A----A--------------C---A--T--GG-------...............---GA-........... 7407
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ......----C-..................------------GCT...A-TC--...-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--GCC------...............-----C........... 6822
14_BG.ES.05.X1870 ......--A--T...............AAA-----TG-------T...-GT---...--------A-----G----------T---------C-----------A--G-----T---------A--------T-A---...............--C---........... 6888
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......------..................------G-------C...---C--...-----------------G---A--GT---------C------------------------------A--T-----------...............------........... 6769
16_A2D.KR.97.97KR004 ......------..................-------------CC...A-C---...--G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A-----------T--CG--A--T--GGC------...............-----C........... 6781
17_BF.AR.99.ARMA038 ......------..................-------AA-----C...TC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A--------AATGACTCCCGGGAT---GAC........... 6631
18_cpx.CU.99.CU76 ......--G-GC..................------TA------A...-C---T...--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T------A-----GCCT-----...............------........... 6705
19_cpx.CU.99.CU7 ......--C---..................-------G----GCT...A-C---...--------A--TTT------AAC---A--T-----------------A-----------T------A-----G-C------...............------........... 6532
20_BG.CU.99.Cu103 ......-----G.........AACATAACA-AC----AA----GC...-C-C--...A------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--GG---A---...............------........... 6873
21_A2D.KE.99.KER2003 ......--C---..................-------CT-----T...--C---...-----------T--------------A--------------------------C------------A--------------...............-----C........... 6595
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ......--C---..................-----------C-CT...A-C---...-----------TTT-------AC---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGC------...............-----C........... 6585
23_BG.CU.03.CB118 ......--C-CG.........AGCACAGAA-AC----CA---GGA...-C-C--...-------------T-------AC---A--T-------T----A----A-----------T------A--T--GG-------...............-----C........... 6873
24_BG.ES.08.X2456_2 ......--C-C-.........ACCACAGCG-AC----CA----GC...-C-CA-...-------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--A-C------...............------........... 6893
25_cpx.CM.02.1918LE ......--G--C............ACAATA------TCA-----C...AGT---...--------A--TTT----G--AC---A----T---------------A-----C-----T--C---A--T--AGCT-----...............------........... 6617
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ......------..................-GT---GC------T...------...-------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G--------T-----CA--T--GGC------...............-----A........... 7400
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ......--C--C............ATGAGC-------AT---C--...-C-C--CCC------------AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T--CG--A---A-G--------...............------........... 7396
28_BF.BR.99.BREPM12609 AAA...----G-..................------GC------T...------...-----------------------G-T-----C---------------------------------CA------TG------...............--C---........... 6801
29_BF.BR.01.BREPM16704 ATC...---G--..................------GC----G-TCAA-CTC--...C------------------------T------------C---------------------------A--T---GG------...............------........... 6824
31_BC.BR.04.04BR142 ......------..................-------A-----CA...A-GCA-...------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--GGC------...............------........... 6865
32_06A1.EE.01.EE0369 ......GG---G..................-AC----C------T...TC---G...G------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--A--------...............-----C........... 7068
33_01B.ID.07.JKT189_C ......-----T..................------G-----G-A...-C----...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----AG-------...............----AC........... 6713
34_01B.TH.99.OUR2478P ......-----G..................-------G------A...-C-C--...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G--------T------A-----A--T-----...............------........... 6587
35_AD.AF.07.169H ......--C---..................------C-------T...G-C---...-----------TGT-------AC---A--T------------A----A--G--------T------A--T--GGC------...............--C-A-........... 6606
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......--C-C-..................-----------C-CT...G--C--...--------A--TTT----G--A----A--T-----------------A-----------T--C---A--T--GGC------...............-----C........... 6606
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......--C-C-..................--------G---GCT...A-C---...--------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A-----C--------C---A--T--GGC-----C...............------........... 6591
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ......---G--..................-------AA-----C...TC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A--------...............---GAC........... 6817
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ......---GG-..................-------G------A...-C-G--...-------------T----G-CAC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A-T------...............---GAC........... 6889
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ......------..................-------AA-----T...TC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-T-----...............G---A-........... 6927
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......------..................-------AA-----K...TC----...--------A---------G--AC--T---T-A----------A----A--------------C---A-----G--------...............---GAC........... 6934
43_02G.SA.03.J11223 ......--C--G..................--T---C-------C...TC----...AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A-----------T-----CA--T--AG-------................................ 6916
44_BF.CL.00.CH80 ......---GC-..................-------AA---G-A...TC----...-------------T----G--AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-------...............---GAC........... 6851
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ......--C---..................------GC------T...TC---T...G----------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T-----T-----...............-----C........... 7362
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ......---G--..................-------AA-----C...TC----...-----G--A----T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-------...............---GAC........... 6821
47_BF.ES.08.P1942 ......------..................------G-------T...------...-------------------------T---T-C------C---------------------------A-----TC-------...............------........... 6823
48_01B.MY.07.07MYKT021 ......G-----..................-AC----C----C-A...---C--...G-------A--TAT-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A----A---...............---GA-........... 6644
49_cpx.GM.03.N26677 ......---G-G............ACAACA-------AA---G--...TC-G-A...A-TCC---A---AT---G---ACG--A--T-C---------------A-----------T------A--------T-----...............------........... 6839
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ......-----G..................------------CGA...-C-C--...-T------A--T-T-----------T---TCA----------A----------------T--C---A-----AG-------...............------........... 6606
O.BE.87.ANT70 GGT...-G--TT..................-AC--G-CA--C--T...--CAG-...AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA-----...............---TA-........... 7444
O.CM.91.MVP5180 GAG...---GTT..................--C-----A--C-GC...AG-A-T...AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-----...............--CTA-........... 7452
O.CM.96.96CMA102 GAR...----TT..................-GC-----T--C-GT...A-CAGT...G-T--T--A--T-T---GG-A-CCTTTTTGCA------C---CAT--A--G--C--T--T-----CA--T-TGGGA-A---...............---TA-........... 6916
O.CM.98.98CMA104 GAT...---GTT..................-GCG-G-----C--T...AG-AG-...AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G--C--T--T-----CA--T-GGGGA-----...............---TA-........... 6906
O.CM.99.99CMU4122 GAC...---GTT..................-GC--G--A--C-GT...A--AG-...A-T--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT--A--G--------T-----CA----C--GA-----...............---TA-........... 6896
O.FR.92.VAU ACT...G--GTT..................--C----AA--CGGT...A-TCA-...AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT--G------...............---CA-........... 6986
O.SN.99.99SE_MP1299 AAT...-CAGTT..................-AC----CA--CG--...-GCAG-...ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA-----...............---TA-........... 7488
O.US.97.97US08692A GGT...GT--G-..................GA---G--A--C--T...T-CAAT...A-T-----A--T-----G--AACCCA-TTGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T--GA-----...............---TA-........... 6910
O.US.99.99USTWLA GAA...--A-TT..................-AC----CA--C---...A-CAG-...A-T-AT--A--TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A-----...............---TA-........... 6906
N.CM.02.DJO0131 GGA......--C..................-AC----CA--C---GCT--GGAAAAGAAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C...............---GAG........... 6866
N.CM.04.04CM_1015_04 GGA......--C..................-AC-C--C-------TCT-GGGTGAACATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---...............G--GAG........... 6859
N.CM.06.U14842 GGG...-GC---..................-AC----C---C-G-GCT-GGGGGAAGAAT-AT--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T-----CA-TT-CA--T-A---...............--CGAG........... 6906
N.CM.95.YBF30 GGG...--A--C..................-AC----C---C-G-GCT-G-GAGAGGAAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A---...............---GAG........... 6984
N.CM.97.YBF106 GGA......--C..................-AC-C--CT--C--AGCT--GGATAAAAAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T--C--CA-TT-CAG-T-A---...............---GAG........... 6948
N.FR.11.N1_FR_2011 GGG...--CTGG..................-AC----C---C---GTT-GGGAGAACAAT-----A---------G-AACCCATTTA-TGC-C-----------A--G--------T-----CA-TT-CA-CA-A---...............G-CGAG........... 6772
P.CM.06.U14788 CAC...--CC-T..................---T-TG-T-----A...A-CAGT...A----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC------...............--CTT-........... 6934
P.FR.09.RBF168 ......--CC-T..................---T-TG-----CGA...A-CAGT...A----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT--------C--T--T-----CA-C-GTACC------...............---TA-........... 7475
CPZ.CD.90.ANT ..............................-T-TGG-CA--CC-A...............-AT--A--T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG---C...............---GCC........... 6865
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .........--G..................-AC----G-----T-...GTCC-T...--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------------A---GTG-GA-CA-C...............----TC........... 6915
CPZ.GA.88.GAB1 ACA...GCAGCC..................-AC----CAC-C--C...AG-G--...--T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T------A-T-GC---A-A---................................ 7458
CPZ.TZ.00.TAN1 GAA...-CGGT-..................CA-CA--CG--CC-A...TGGCAG...AGG-AT--A-----T--GG-CACT-GCTT-T-G--C------CA---A-----C--T---------CTC---A-TTG-AC-................................ 7044
CPZ.US.85.US_Marilyn ..............................GAGT----TCCA--T............G-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A---...............--C-TG........... 7432
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B.FR.83.HXB2 ..........ACT......TGGTTTAATAGTACTTGGAGT...ACTGAAGGGTCA..............................AATAACACTGAAGGAAGT...GAC...............ACA............ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTA 7494
Env __.__.__.__T__.__.__W__F__N__S__T__W__S__.__T__E__G__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__T__E__G__S__.__D__.__.__.__.__.__T__.__.__.__.__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..........---......---AA-GCC-C-GAC...................................................C-GTTA-A-AGCAC-GAAGATAG-ACAGCGCTAAACGAG--T............--A-TT-----------------G---G--- 6729
A1.ES.06.X2110 ..........---......---CC------C......................................................-C-TGG-A--CCAAT-CCAGCATACAGGAGTCAAATAGC---GACAAT......--A--T----A------------G------- 6726
A1.GE.99.99GEMZ011 ..........---......---GAC............................................................GGA--TGACACT-TCCCAAATAG-ACAGAGGCTAATGAA--T............--A--T--A--------------G------- 6666
A1.IT.02.60000 ..........--A......---AA-G-A.........................................................---------ATCA-C-CAAATAG-GCAGAGGAAAAT..................--A--T-----G-----------G------- 7511
A1.KE.06.06KECst_001 ..........---......---AAC---G-C-------ACAAT--C.......................................--C-TGCAG--GTC--A-AGCACGAAGTCAGAAAATGGC--T............--A--T-----------------G------- 6745
A1.RU.08.PokA1Ru ..........---......----AC............................................................--A--TGGCACTAAC-CAACTAG-ACACAGACCAGTGAA-AC............--A--T--G--------------G------G 7000
A1.RW.93.93RW037A ..........---......---ACC............................................................---G-A-GCATGCA-GTAAATAG-ACAGAATCAAATGAC--T............--A--T-----------------G------- 7475
A1.SE.95.SE8538 ..........---......----C--GC-A-......................................................GCC-G-GAGCCGATGTCAAATAG-ACAGAGTCAAATGAC--C............--A--T----A---T-------GG------- 6711
A1.TZ.01.A341 ..........---......---AC-............................................................-CC----ACATGCAGGAGTCAA-TGACACTAGCAATGGC--T............--A--T-----------------G------- 6668
A1.UA.01.01UADN139 ..........---......---GGC............................................................G-A--TGGCACTATC-CAAATAG-ACAGAGACCAGTGAA-AT............--A--T--A--------------G------- 6690
A1.UG.99.99UGA07072 ..........-T-......---...............................................................-G---TG-CAGCATGCAGAAG-CAAATAGCATAAACGAC--T............--A--T----A------------G------- 6700
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........---......---AA-G-C-CCG--...................................................TGG--TGAAAC-ACTT-GAATA--ATAAATTCAAATGGA-GT............--A--T----A---T--------G------T 6943
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........--A......---GAA............................................................---GG----A-CAA-CAGAATT--ACGGAGTCAAATGAC--T............--A--G----A-------------------- 6807
A2.CM.01.01CM_1445MV ..........--A......---ACG--AGAGGGCAAT--CACATGG.......................................--A--G-AC--TA-TGTCTCT--AAGGGAGTCAAATGAC-AT............--A--A----A-----A---------G---- 6696
A2.CY.94.94CY017_41 ..........--G......----GG--C-A-GG-...................................................-CGTGG-AC-GGCCCTACACACCTAATAACACCAATGGA-GT............--A-T-------------------------- 6869
B.AR.04.04AR143170 ..........---......---AA--T-...............-A-AGTACT-GG..............................-----T-----CACTGAAGGAA-TTCCACT......GAAC-T............-----A------------------------- 6667
B.AU.04.PS1038_Day174 ..........---......---GGGTT-...............-A-AGTACT---..............................---R-T-------A-TCAAAT-GA...............--T............-----A--------------------G---- 6695
B.BO.99.BOL0122 ..........---......---AA-TT-...............---AGTACC-GG..............................----TG---AGT--GTCAAATT--TCTGCAGAAAGAAAT-TC............-----A---T--------------------- 6692
B.BR.06.06BR1119 ..........---......---C-GTCC.........................................................-----T--CTGGCT-CAGAATA-TACTTGGATTAATGGC--T............-----A----------------G-------G 6904
B.CA.07.502_1191_03 ..........---......---...............................................................GGGTCT-A---GACT--GAAT--GACTATAGACAATAGC--T............-----AA-T-A---T-A----------C--- 6938
B.CN.09.1121 ..........---......-TTAA-............................................................-G-GC-TGGC---AGTCAAAA--TAATGGCACCGAAGGAGTC............----AA--T-------A------------A- 6723
B.CO.01.PCM001 ..........---......---AA-G-G...............-A-AGTACT-GG..............................---GGG---ATTACTGAAAATTCAAATAAC......ACT-AT............-----A--------T-A------G------- 6674
B.CU.99.Cu19 ..........---......---GA-GT-...............-A-A-TAATATTAGCGGGCAA.....................------------.........-CT...............-AT............--T--A--------T---------------G 7055
B.CY.09.CY266 ..........-T-......---AAC--G.........-C-...GA---TACT-GG..............................---TCA--AC--CA-TCGGGT-GGAAT.........AAA--T............-----A---T--------------------- 6704
B.DE.86.D31 ..........---......---AA-G--...............---A---A----..............................--------AA-T.........-GA...............--T............-----A------------------------- 7015
B.DK.07.PMVL_011 ..........-TG...........................TTC-A--GTACT-TG..............................--G--T---AC---GTCAAATA--ACAGGGAATAATGAC---............----TA------------------------- 6927
B.DO.05.05DO_160884 ..........---......---AA-............................................................G---CT----GGA-TGT-ACT--AGGTAAT......GAC---............-----A--T---------------------- 6662
B.EC.89.EC003 ..........---......---CA--C-...............-A--G-A-T---..............................---T---A-AC-A-TG-AGTAA-T..............................-----A--------T--------------C- 6611
B.ES.09.P2149_3 ..........---......---GGGGT-...............-AC--TACT-GG..............................-----T---TGGAAT--GAAT--AAAT.........GAC-AT............-----A----A------G------------- 6907
B.FR.92.92FR_BX08 ..........---......---AA-G-A-C-............-ACAGT-AAGG-..............................----T---CAGT.........-GA...............--T............--A--A------------------------- 6656
B.GA.88.OYI_397 ..........---......---AA-G--...............---AC-A--G--..............................----G-------.........-TA...............--T............-----A--------T---------------G 7027
B.GE.03.03GEMZ004 ..........---......---AA-TC-...............-A---TACT-GG..............................---TCT-A--GTACG--GAAT--TTCA.........GAA-TT............-----A--------T-------G-------G 6689
B.HT.05.05HT_129389 ..........---......---AA-GG-...--AGACTT-...-T-T-CCCT-GG..............................-----G---...........................GAA-AT............-----A------------------------- 6709
B.IN.x.11807 ..........---......----GG---.........GA-...------A--AT-..............................-------T-----A--ACACA--A...............-AT............-----A----------------GG--G---G 6834
B.JM.05.05JM_KJ108 ..........---.......................................-TT..............................---GGT---CTTA-TCCAGGG--GAATACT......ACC--T............-----A------------------------- 6692
B.JP.05.DR6538 ..........---TGGCATG-AAAC-TA...............T-AA-T-T----..............................-------T--G-AA--A-...AG-...............-AC............-----A-----G--T-------G-------G 7527
B.KR.04.04KMH5 ..........---......---C-GCT-...............-A---TACTGGG..............................---G-G-G-A--CAGCCAAAT--A...............--T............-----A------------------------- 7450
B.MM.99.mSTD101 ..........---TGGTATG--AA----...............---AGTACT-GG..............................-----T----C--A--A-....................................-----G-----C------------------G 6910
B.NL.00.671_00T36 ..........---......---GA-GTG...............-A--CTACTGGG..............................---GGT---AC--A-CCAAATAGT...............--T............--A--A------------------------- 7052
B.PE.07.502_2649_wg8 ..........---......------------......................................................-C-G-T-A-A-TACTGCAGAAAC-ATTACTGGGAATAAT---............-----A--T---------------------- 6927
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..........--A......---...............................................................---GGT--------GTCAAATAG-ACAAAAAAT...GGC--T............----TA------------------------- 6677
B.RU.04.04RU128005 ..........---......---GAA---...............-A-AGTACT.................................----GT---RGGAATGAGACT-GAAATGRGACA.....................-----A------------------------- 6966
B.TH.00.00TH_C3198 ..........---......---AA--C-...............-A--GTACT-GG..............................---G-T---AC----GA-GACACT..............................-----G-----T-----------G------G 6677
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........---......---AAG---G-C------TA-...-G-A-TA-T.................................-C---T---AC--AGTCAAGCAGAAATATT......ACACTC............--T--A------------------------- 6716
B.TW.94.TWCYS_LM49 ..........---......---AA-GC-...............--CAGTACT-TG..............................---GCT---A-T-A-GAAAAT--A...............-AT............-----A----T---T---------------- 7465
B.UA.01.01UAKV167 ..........---......---AA-..................-A--GTACT-GG..............................-CG-GT-A-ATT-ATGAGGGTA-TACTACAGGGCCAGACCAC............-----A------------------------- 6758
B.US.11.ES38 ..........---......---GAA--A.........-CA...-A---TACT-GG..............................-G-GGT-A----ACGTTAAAT-G-ACAATC......ACAC--............-----A-----------------------A- 7437
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..........--C......---AA-G--..................AGTACC-GG..............................---GGT----C----C-GAAT...............GAT--T............--T--A----------------G-------- 6725
B.YE.02.02YE507 ..........-G-......---CAGTT-...............-A-AGTACT-GG..............................---G-T---C--ATGTTAGATA-T............ATC---............C----A-----------------------C- 6722
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ..........-GC......---GA-GGC..................A--T-----..............................--C-G-T-----T-GTCAAACA--ACTGAA......CAA-AT............----AA---------------------T--- 6910
C.AR.01.ARG4006 ..........--A......-AT...............TRCACT-A--GTACAGA-..........................................ATT-CAGGTTGGACAAACGATTCAGAMC-C............-----AA--T--------------------- 6679
C.BR.04.04BR013 ..........--A...............................................................TACAAT...GG--CAGAAAGCAAT-A-GAAACAGAAAATGCAAACGCA-AC............-----A----------A-------------G 6982
C.BW.00.00BW07621 ..........--A........................................................................T----T-G-AC-----A-GATACAAATTCAACAAATTCA--C............-----A----A-------------------- 6826
C.CN.98.YNRL9840 ..........--A...........................................................................T---TGCCTAATG--ACAA--AGTAACTCAAGCTCA-AC............-----A-----------------G------- 6683
C.CY.09.CY260 ..........--A.........................................................................................-ATCC-TACAATGGTACACACAG-C............--A--GG-A-A-CA....----C-------G 6708
C.ES.07.X2118_2 ..........--A......-AC...............-A-GGC-A-T-TACT--T....................................-A---TAC-.........GAAAAC......ATC---............C----A----------A---------G---- 6879
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................ACA-GACTGTCTGATAATGCA--T............T-A---A----------------G------- 6699
C.GE.03.03GEMZ033 ..........--C.................................................................................T-CA-GGC-AACT--ACTGAGGCAAATTCA-GC............-----A------------------------- 6698
C.IL.98.98IS002 ..........--A...............................................................TACCTG...TC---T-G-AC-TC-TA-AATAGTACT...TCAAATTCA--C............----TA----A-------------------- 6819
C.IN.03.D24 ..........--A......-ACAACC---CA--AAA-CAGTTT-G-AGTCCA-AC................................................AAT--TACAAAC......TCA--C............-----AA---AC----A------G------- 7556
C.KE.00.KER2010 GTTGAATGAT--A...........................................................................T---G-TCTAATG-GACAA--..............................-----A--------T---------------- 6683
C.MM.99.mIDU101_3 .TACAATGAT--A...........................................................................T---GGTCTAATGA-ACA--TAGTAAT......TCA--C............-----A-----------------G------- 6865
C.MW.93.93MW_965 ..........--A...........................................................................TCA-ACCTGTTT-C-AACA-TCTAACAAATACTACA-AC............-----A------------------------- 6672
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................ACAACACATACTGCAAATTCA-GC............-----AA---A---------------G---- 6639
C.SO.89.89SM_145 ..........--A...........................................................................T---A-CCTAAT-A-ACA-GAAGTGAGTCAAACAACRAC............-----A----A-------------------- 6702
C.TZ.02.CO178 ..........--A...........................TTC-A--GTACA-TC....................................-A-AGTA-CTA-ACA-GAAAAGATTCAAACTCA-TC............---............-------G----T--- 6689
C.US.98.98US_MSC3018 ..........--G.................................................................................T-TAATGA-ACAAGGGGTGAGCCAAATGGA--C............-----A------------------------- 6614
C.UY.01.TRA3011 ..........--A......-AC...............-A-ACA--A-GGACAGA-.................................-G--G-A-T--G-CAGAAAG-AGTAATGAAACAGGA-GC............--T--AA--------------------G--- 6674
C.YE.02.02YE511 GTTTAATAGT--A...........................................................................T---TGCCTAAT---ACTA-TAGTACTTCAAATTCA--C............-----A-----T------------------- 6686
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ............................................................................AATATA...-CA-GTGTAA-TAT--CAAGTA-AAATGATTCAACAGAC-GC............-----A--T-A------G------------- 6867
C.ZM.02.02ZM108 ..........G-A...........................TTT-A--GTACA-AC....................................TA-TGGAAC---ACAACAGGGAATTCAAACTCA-AC............-----AA---------A-------------- 7519
D.CD.83.ELI ..........--A......---AA--T----G-A---................................................-----T-T-AC--AGTCAAATA-TAGC...ACAAACACA-AC............-----A----A-------------------- 7033
D.CM.01.01CM_0009BBY ..........--A......---AG--T-G----A---GAG.............................................G---GT--A-GGAATGA-AATA-TACTGCATTAAATGAT---............--A-----------T---------------- 6701
D.CY.06.CY163 ..........--A......----C--G-GAA--A...................................................TGGG-G-A-AGTACGG-AAATA-TACCGAATTAAATGGT--G............--A---A-------T-C-------------- 6704
D.KE.97.ML415_2 ..........-T-......---AA-GT--C--A-G-T................................................-C--G-CAGCTG-AGTCAAATAG-ACAGAGTTAGCCGGA-AT............--A--T-----------------G------- 6963
D.KR.04.04KBH8 ..........--C......---A-G............................................................GT---T-G-AC--TG-A-CAGACAGGGTTAAATAATAGT---............-----A----A-------------------- 7410
D.SN.90.SE365 ..........--A..........................................................................................TGGA-AACAAAATCAGGTGAT-AT............--T--A--------------------G---- 7486
D.TD.99.MN011 ..........GAATTTAAC..................................................................-TA-CAGGGA-TAAT---ACTA--AATAGTACAGATGAT---............--A---A------------------------ 6687
D.TZ.01.A280 ..........--A......---...............................................................-T---GGG-AC-CA--A-AATACAGAGACAAATAATAGT---............-----AA------------------------ 6679
D.UG.99.99UGK09958 ..........--A......---...............................................................-CAGGGGG--G-AAT-TCACAA-TATCACAAGTATCACA-AT............-----A------------------------- 6650
D.YE.02.02YE516 ..........--AATTAACACAACA---.........................................................G----T----T-AAT---ACT-GAAATAATACAAATGAT---............--A---A-------T---------------- 6671
D.ZA.90.R1 ..........--A......---AA-............................................................-GG-CAGGGA-TAAT---AGTAGTACAGGGTCAAATGAG---............-----A--T-------------G-------- 6819
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........--A........................................................................GTAG---A-........................GAAACT-TC............-----T--------T---------------G 6548
F1.AR.02.ARE933 ..........--A...................................................................................................GATGACAATGGC--T............-----T--------TC--------------G 6743
F1.BE.93.VI850 ..........--A........................................................................GGCTC--A-........................AATGGC--T............-----T--------TC-G------------G 6774
F1.BR.07.07BR844 ..........--A........................................................................G-CCC-TTC........................AATGAA--T............-----T--------TC------G-------- 7257
F1.CY.08.CY222 ..........-G-........................................................................--CTCA-AC........................AATGGC--T............-----T--------T-A-------------- 6648
F1.ES.x.P1146 ..........-AC........................................................................-TA-G-T-C........................AATGGG--T............-----T--------T-----------G---- 6795
F1.FI.93.FIN9363 ..........--A........................................................................GTACCT-A-........................AATGGC--T............-----T--------TC-----------T--G 6787
F1.FR.96.96FR_MP411 ..........-G-........................................................................G-A--GTAC........................AATGGC--T............----TT--------T-A-------------- 6655
F1.RO.96.BCI_R07 ..........-GC........................................................................-CG-G-C-C------GTGTTTA--ACGAGCCACAAAGGA-AT............-----T----T---T-----------G---- 7551
F1.RU.08.D88_845 ..........--C..............................................................................-A-A-CAT-GTCAAT-G-TCATCACTCAATGGC--T............-----T------------------------G 6977
F2.CM.97.CM53657 ..........---..............................................................................-ACATGACT-A-GCAATGAACAGGTCCAATGGC-TT............-----T--T-----T-------G-------G 6659
G.BE.96.DRCBL ..........-G-..............................................................................-TATT-AAG---AATATATCAGAAAATAATGAT--T............-----A--TAAT--T-AG------------G 7433
G.CM.04.178_15 ..........-G-..................................................................ATC...-CA--ATTG-CTAAG-A-GGTAC-ATCAAACCTAATGAG--C............---CAA--T--G--TC-G------------G 7018
G.CN.08.GX_2084_08 ..........-G-.................................................................................A--TT--A-AGTAC-ACTACAAATAATACC--T............-----A--------T--G------------G 6727
G.CU.99.Cu74 ..............................................................................................AGTWAT-TGKGTA-TAGTACTGGGAATGGCC--............T---AA--------Y-AG--------G---G 7110
G.ES.09.X2634_2 .................................................................................................A-TTACCTTA-TAGCACTAGTAATGAC--T............--T--A--T-----T---------------G 6971
G.GH.03.03GH175G ..........GAA..........................................................................................ACT-GGAATAGCACAAACACA-AT............-----A--------T-A-------------G 7534
G.KE.93.HH8793_12_1 ..........................................................................................................--GACCATAAGCAATGGG--C............-----A--------TG-G-K----------G 6858
G.NG.09.09NG_SC62 ..............................................................................................TC----TTCAAT---ACCATCACAAATGAC--C............----TG--------T--G------------G 6667
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B.FR.83.HXB2 ..........ACT......TGGTTTAATAGTACTTGGAGT...ACTGAAGGGTCA..............................AATAACACTGAAGGAAGT...GAC...............ACA............ATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTA 7494
Env __.__.__.__T__.__.__W__F__N__S__T__W__S__.__T__E__G__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__T__E__G__S__.__D__.__.__.__.__.__T__.__.__.__.__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__
G.PT.x.PT2695 ..........-G-.................................................................................AGTCTGTC-AATAGTAATAGTAGTAATGAC--C............-----A--T-----T--G------------G 7499
G.SE.93.SE6165_G6165 ATCAAATAGT-G-......................................................................................................GAGAATGGG--T............-----A--------T-AG------------G 6900
H.BE.93.VI991 ..........--C......---ACC-----C-GC-AT-CCAAT..........................................G-C-C-TA-A-CA-C-ACAGCACAGAAGATATCACAGGA-AT............-----A--A-A-----A-------------G 6899
H.BE.93.VI997 ..........-G-......---AC-GGG.........................................................G-C--T-T-A-TATGCCAAAT---ACAGGA......AAA-AT............--T--A--G---------------------G 6808
H.CF.90.056 ..........-G-......---GAA-TG.........................................................C---CT-A-T-CAC-TCAAAT---ACAAAGGGAAACGAA-AC............--T--A--G---------------------G 6813
H.GB.00.00GBAC4001 ..........--C......---..................................................................----GCA-T-AT-CCGGGA-TGGCACTGATAATAGC--T............-----A--G-------A-------------- 7002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........-G-..............................................................................TGG--T-AG-A-AGCACTGTGACTATAAATGAA---............G----A--------T-A-----G-------G 6688
J.CM.04.04CMU11421 ..........-GC......---..................................................................-GT-G-A-GAATGA-ACAA-TAGCACAGCAAATTAC---............---...A-------T-A-----G------AG 7008
J.SE.93.SE9280_7887 ..........-G-......---GA-............................................................--G--T-GCATT-A-GC-ACAA-TGACACAAGTNACGCA--T............-----AA-A-----T-A-------------G 6789
J.SE.94.SE9173_7022 ..........-G-......---GA-G-G.........................................................-------T-A-G-AC-CAAATAGTACAAATGACAACACA--T............-----AA-A-----T-A-------------G 6799
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..........--A.............................................................................................--GGAGGAAGAGGATACC---............-----AA-------T--G--------G--A- 6671
K.CM.96.96CM_MP535 ..........--A...................................................................................................GGGGAGAATGGT--T............-----A--------T--------G--G---- 6657
01_AE.AF.07.569M ..........---...........................................................................TG--TAA--AATGCAACC-TGAGGGGATGTAATGAC--T............----TA--T--------G-----G------- 6688
01_AE.CF.90.90CF11697 ..........---...........................................................................TGG--AAC-AATGAAATTATGGAGGAGTTTAAGGGC---AACTCAAGCACT-----A--T--------G-----G---G--G 7452
01_AE.CN.09.1119 ..........---...........................................................................TGG-TA-GGAATGAGACCAGGGGGGAAGGTAATGCT...............----TA--T-------AG-----G------- 6719
01_AE.HK.04.HK001 ..........-G-...........................................................................TGG-A-AC-AC--CAACCA-TAGGGAGAACCGTAGT-AT............T---TA--T--------G------------- 6846
01_AE.JP.x.DR0492 ..........---...........................................................................TGGC-A-G-AATGAAACCAGGAAGGGGGATAATGGC--T............----TA--T-------AG-----G-----A- 7514
01_AE.TH.04.BKM ..........---TGGGTAG-AAA-G-A-CC-AAAA-G-GGAT-A-.......................................GGC-CT-TAAG-AATGAAACCA-AAAGGGGGATAATGGC--T............----TA--T--------G-----G------- 7476
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..........---...........................................................................TGG--A-G-AATGAAAGCAGGGATGGGTGTAATGGC--TACGTGTAAG...----TA--T-------A-T----G------- 6687
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........---..............................................................................TGCAT-AA--A-AACAG-AGGGGGTGTAATGAC--T............----TA--T--------G------------- 6740
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ..........---......---AC-TGG-A-......................................................-G-G-T-A-A-CACTG-ATATAG-AACAACACTAGTGAACTT............--A--T----A---T--------G--G---- 6693
02_AG.CY.09.CY256 ..........---......---GA-............................................................-C--G-----GGTATGACAATAG-AGCAGAGACAATGAC--T............--A--T---AA-----A-----GG---G--G 6671
02_AG.ES.06.P1261 ..........--C......---GAG--A-A--AC...................................................----C--TGACCA-C-A-ATCAG-TCAGAGTTAAATGAC-TT............--A--T----A-----A------G---T--- 6932
02_AG.FR.91.DJ263 ..........---......---AA--GC.........................................................-C-TGGGA-A-CA-CTCAAATC--ATAGAGTCAAATCAC---GAAGGCAAT...--A--T----A------G-----G------G 6869
02_AG.GH.03.03GH181AG ..........---......---CCC----AC---...................................................GCAG-GT-AA-TA-C-CAGGGTCAATAAGGTCAAATGAG--T............--A--T---AA------------G------- 7526
02_AG.LR.x.POC44951 ..........---......---GAC............................................................----G-----TCAAC-CAAATAT-ACAGAGTCAAATGAT--T............--A-------A------------G------- 7465
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..........GT-......---AA---A-A-GGGA-C-C-.............................................TGG----GCA-TACC-C-AACAGTACAGAGTCAAATAAC--T............--A-------AG----A------G------- 6695
02_AG.SE.94.SE7812 ..........---......---AA-C---A-GGCACTT-GAATG-ACC-....................................GGACCGTT-A-T-AC-C-GAG--TAAAACAATAAATGGC--TGAGGATAAAACA--A--T----A------------G------G 6881
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..........---......---GC--GC-A----AATG-CATTTGG-CT....................................-GC--T-TAA-T-CT--CAATA--AAGGACGCAAATGAC--T............--A--T---AA-----A-------------- 6696
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..........-G-......---AA-............................................................---G------CCA-CTCAAATA--ACAGGGTCAAATGAC--T............--A--T----A------------G------G 6673
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..........-T-......---...............................................................----G----TGGAAT--CACT-GGGAGAATATCACTGACC-T............--A-AA-----------------G------G 6687
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........---......---...............................................................---GGT-------AGTTAAATA--ACTGAAGGA...GAT-T-............G----A------------------------- 6671
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..........--A......CACA-GC-A.........................................................---GGT--AA-CATT-CAAGTACAGATTCTACAAATTCA--C............-----A----A-------C--------T--G 6870
05_DF.BE.x.VI1310 ..........--A........................................................................GTGTTT-A--CCAC--TGTTTA-TAATGACAGTGACAAG-AT............----TT--------T-A------------AG 6891
06_cpx.AU.96.BFP90 ..........T-A........................................................................G-CCTGTT-A-CACCTCAAGG-GTAATGACACCAACACC--T............-----A--------T-AG------------G 7545
07_BC.CN.98.98CN009 ..........--A...........................................................................T---TGCCTAATGA-ACAA-AAGTAATTCAAGCTCA-TC............-----AA----------------G------- 6816
08_BC.CN.06.nx2 ..........--A......-AC...............-TGTC.TAATGGTACAT-CATA..........................TT---TGG-AC-ATG-T-AAT-GTACAAAAGATAATTCA-GC............-----AA---A------------G------- 7437
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..........---......---AA-GG--C-TGG..................................................................GAAAATA--AATAATAGCATAGAA-AT............TA---TA---AC-----------G------G 6672
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..........--A......---ACATCA-A-..................................................................AAT-CAAGTACAGGGGTAAATGGGAGT---............-----A----------------G-------- 6843
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..........---......---AA--GC.........................................................---GGG----T-----A-AGCACTATAGGACCCAATGAC-AT............--A--A---T------A------G------G 6893
12_BF.AR.99.ARMA159 ..........--A...................................................................................................ATATCCAATGAT--T............--T-TT--------T-A-------------G 7456
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........---......---GAA---GAC---...................................................GTC-G---GC----GTCAAAT---ACAGGGTCAAATGAC--T............--A--T-----------------G---T--G 6913
14_BG.ES.05.X1870 ..........---......---.........-G-...................................................-G-GCTTGGA-T--T-C-ACA-GGACTAATAACACTGGAGT-............-----A---------------------G--- 6970
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........---......------C-G.........................................................---GGT-A-AGTACTT-GAAT--TACTGCAGGAAATGGC--T............-----G-----T----------G-------G 6854
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........--G......---...............................................................CC-GC--A--C-TC---GGAGA-TGAGGAGAAAGATCGC-AT............G-G--T------------------------G 6860
17_BF.AR.99.ARMA038 ..........--A...................................................................................................GAATCCAATGAC--T............----TT--------TC--------------G 6680
18_cpx.CU.99.CU76 ..........--C......---AA---A-CARR-G-T-CC.............................................TGG-TA-AACT--AT-ACACTACAAATRCGCAAAATGGT--T............--T--A--G-A-------------------G 6802
19_cpx.CU.99.CU7 ..........-...........................................................................................................GAAGAG--T............--A--T----AG---------------G--G 6573
20_BG.CU.99.Cu103 ..........................................................................................................AGTAATAATAATAGTGGA-AT............-----A-----------G--C-----G---G 6925
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........--A......---AAC-G--CA......................................................G-GTCA-GCAC-T-G-ACAGTACAGAGTCAAATAATAGC---............-----A------------------------- 6683
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..........---......---CA-G-C-AC--AACAG-GTTA..................................................................GATAACACGAATGGC--C............--A-TT--T--G-----------G------- 6661
23_BG.CU.03.CB118 ..........................................................................................................AGTAATAATAATAGTAGT-AT............-----A-----------G--------G---G 6925
24_BG.ES.08.X2456_2 .............................................................................................................AGTAACTTTAATAGT-AT............-----A-----------G--------G---G 6942
25_cpx.CM.02.1918LE ..........-G-......---ACA..................................................................-A-AGCACTGC-AAT-GGACAGATGGCAATGAT-AT............--A--T----AG----------G-------- 6693
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..........---......---AAA............................................................G--GG--A-TGGACC-CCCAG--AAATGGGACAAATGAA-AC............--A--A-----------G------------G 7482
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..........--C......---AA---G--C--CAATG-CACCTGG.......................................-C---G-ACAGCACC-C-GGC--GACAGGGAACACAGCA-AT............--T--A--G-A-------------------G 7499
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..........---......---AAGTGG.........................................................---------TGGAAT-ACACT-GGAAGGGTGCTGATAAG-AT............-----A----T-------------------- 6886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..........GT-......---AGGCTGGA--A-...........................AACACTTCTTGGGAGCAGGAT...---------AG-AAT...GGTACTAATAGTAATAATGAT--C............-----A-----------------------C- 6933
31_BC.BR.04.04BR142 ..........--A............................................................TACTATAGT...-CAT---A-AGTAC-GT-AGTA-TACAACAGCAGATGTA-AC............--A--AA------------------------ 6950
32_06A1.EE.01.EE0369 ..........T-A................................................................................................TCAAGAAGTAATGAG--T............-----A--------T-A-----G-------G 7120
33_01B.ID.07.JKT189_C ..........---..............................................................................TGCCT-AATGAAACCATGGGAAACTGCAATGGC--T............----TA--T-------A------G------- 6783
34_01B.TH.99.OUR2478P ..........---...........................................................................TGGC-A---AATG-AACCATGGAGGGGAGTAATGGC--T............----TA--T--------G-----G------- 6660
35_AD.AF.07.169H ..........-GC......CT------C--C-GCG-AGAGTCA........................................................................GATAGCACA-AT............--A--T-----------------G------- 6676
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..........---......---GGGT---AC......................................................----G--AC-TGAC---GTTAA-TAACACG...AATGAC--T............--A-TT-----G--T-A------G------- 6691
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..........--A......---AAC-C-.........................................................-C--C--GCACGCAG-T-CCAA-TAGGACTACAGATGGG-AT............--A--T-----T-----------G------G 6676
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..........--A........................................................................GC-TC--A-........................AATGGT--C............-----T--------TC--------------G 6869
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..........--G...................................................................................................ATAGGCAATGGC--T............--A-TT--------T-A-----G-------G 6938
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..........-AC..........................................................................................ACA-GGACTGACACTAATGAC--T............-----T--------T-A------------AG 6985
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..........--A................................................................................................GAATCCAATAACACT-TC............--T--T--------TC--------------- 6986
43_02G.SA.03.J11223 .................................................................................................---CTGTTTA-TGMATCAGGGTCTGAT-AT............C----AA-------Y--G------------G 6977
44_BF.CL.00.CH80 ..........-G-.......................................................................................-TACCCATATCCAATGCCAGTGAC--T............-----T--------TC--------------G 6912
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..........---......---...............................................................-GCC---A---TAC-G-CAGCACGAAGGAGTACAATGGC--T............--ACAA--T--------------G------- 7441
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........--A........................................................................GGATC--AC........................AATGAG--T............----TT--------T--------------G- 6873
47_BF.ES.08.P1942 ..........--A......---GAG---.........................................................G---CA-A-ATTACTGAAGAATCAAATAGCTCAGATGAC---............-----A----A-----A-------------- 6908
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..........---.................................................................................TGCAT-GAAAATA-TACCAGGTGTAATCACG-T............----TA--T--------G-----G--G--C- 6711
49_cpx.GM.03.N26677 ..........-GC......---AA-............................................................--G--TG-CA-T--G-C-ACA-GGAATACTACAAATAGT--T............-----A----A---T--------G------G 6921
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..........-A-......---...............................................................-CAGGAGA----AATGTGACG-GGCATGGGGGCAATGAC-TT............----TA--T--------G------------- 6685
O.BE.87.ANT70 ..........--C......-TT-CATG-..................A-C--AA-CACCTGTAGT....................................GT-AGTA-TGTTAGTCAAGGTAAC-AT............GG---T--A--T----A-C-G-G---GG-GG 7532
O.CM.91.MVP5180 ..........---......-TT..............................ATCAACTGTACAAAGTCC...............GGATG-CAG--GATC-AAGGGAG-AATGAGACCAATAAA-AT............GGT--TA-A--T----AGT---G---GC-AG 7549
O.CM.96.96CMA102 ..........-AC......-TTACATGC..................TT---AA-CACCTGCACT........................G---A-AGCACT-A-AACACTAACAGCATTAATGGT--T............-G--TGA-A--T----A-T-G-----GG-GG 7016
O.CM.98.98CMA104 ..........--C......-TTACATG-..................A-CAAAA-CAACTGCACT....................................-ACAATAGGACTGATAATAGCACT-AT............GA---AA-A--T----AGT-G-G---GG-AG 6994
O.CM.99.99CMU4122 ..........--C......-TC-CATG-..................A-C--AA-CAGCTGTACT........................--T-ACC--A-T-ACAGT--KAACAAGAATGGCACATTG............-CAGAGA-A--T----AG--------GG-AG 6996
O.FR.92.VAU ..........--C......-TT-CCTGC-AG-AGAAT-TGACCTA-A-CAA-ATCAATTGTACT....................................-A-ATTAG-AATAATAGCAATGGC--T............CAGG-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG 7092
O.SN.99.99SE_MP1299 ..........--C......-TT-CATG-..................AT---AA-CAACTGTACT.................................A-T-ACCAAA-TAGCAGCAACAGTAATGAC............-CTCGGA-ATAT-----G--------GG-GG 7579
O.US.97.97US08692A ..........-TC......-TTAACTG-..................ACC--AA-CACCTGTAATTATACC...............--A----TCC--AATTA-ACCTTTAGCCAAAATACCACT-GC............-CT-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG 7019
O.US.99.99USTWLA ..........--A......-TCGAATG-..................A-TAAC--CAACTGTAGG...........................-T-C-GAATGACAATA-TACTTATGAAAACAGT---............-GA--AA-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG 7003
N.CM.02.DJO0131 ..........-GC.......................................................................................-TGAATACAAATGGGACTAATGGG--T............--T--T--G--C--T-------G-------G 6927
N.CM.04.04CM_1015_04 ..........................................................................................................A--GGGACTGTAAATGGG--T............--T-TT--G--C--T---------------G 6911
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................AAC--GACTCATTCAAATCAG--T............--T--T--G--C--T---G---G-------G 6961
N.CM.95.YBF30 ....................................................................................................GAATTACTTAACGAGACAGGTGAGC-T............--T--T--G--T--T-------G---G---G 7042
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................AGC--GAACAAGACTAATAAG--T............--T-TT--G--C--T---------------G 7003
N.FR.11.N1_FR_2011 ..........GGC.......................................................................................-AGAAT--AACTACAAGTGAGACT...............--T--T--G--C--T-------G-------G 6830
P.CM.06.U14788 ..........-G-......-ATAC-TGG-A-GAC...................................................-CC-C-TGGCGG-CTGCAGGCA-TCATAATACAAGTGAA-AT............--A--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG 7025
P.FR.09.RBF168 ..........-GC......-ATAC-TG--A---C...................................................TCGGGTG-ATGTAC-G--AAAC--ACAGGTGAGAACATG---............--A--A--G--T--T---C----G---G-AG 7566
CPZ.CD.90.ANT ..........--A......-AC..............................................................................-CGGGAA--CTCATCACAAACGGAG-C............C---TAGCA-AT--------T--G--G--AG 6929
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........---..........................................................................................AAGATAAACAAAACTGAGAAT-TG............-CA-TAA----T--T-------G------AG 6973
CPZ.GA.88.GAB1 .......................................................................................................ACT---AACATTACAAATGGC-TT............--A-TA--G-----------T-G---G--AG 7513
CPZ.TZ.00.TAN1 .....................................................................................----C-TGGAC--CT-A-AGAAC-AATAATACTCATGGT--T............C-TGTTGCA---------C-G-GG--G--AG 7117
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........--C..........................................................................................TACA--AATACCGACAACACC--T............-----A--TAAG--T-------G-------G 7490
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B.FR.83.HXB2 TAAACATG...............TGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTA......TTAACAAGAGATGGTGGT...AAT...AGC...............AACAATGAGTCC... 7619
Env I__N__M__.__.__.__.__.__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__.__.__L__T__R__D__G__G__.__N__.__S__.__.__.__.__.__N__N__E__S__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----T---...............-------C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G---GA------C--------A--AA--......-----------------G.........-AT..................G--A-CA-AAGC 6851
A1.ES.06.X2110 ----TC--...............-------G--C------------A---------------CAA---GC---ACAG---AT------C--------A--AA--......--------------A---.........-AT..................----GAA-TAAT 6848
A1.GE.99.99GEMZ011 ----T---...............-------G-------C-------------------T----AA---A-T--A--G---GA------C--------A--A---......C---T------------A.........G-T..................GGAACTAATAGC 6788
A1.IT.02.60000 ----T---...............-------G-------C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG---RA------C--------A------......-----------------A.........G-T..................GGAA-TAGTAGC 7633
A1.KE.06.06KECst_001 ----T---...............-------G-AC----C-----------------------C-A---GT---A------GA------C--------A--AA--......------------A---TG..............................---A-TAG-AAA 6864
A1.RU.08.PokA1Ru ---GG---...............-------G-------C-------------------T---------ATT--A-AG---GA------C--------AT-AA--......C----------------A..............................G--A-TAGTAGC 7119
A1.RW.93.93RW037A ----T---...............-------GG-C----C-------A---------------GAA---GT---A--G---AGC-----C--------A--A---......-----------------G..............................GT-A-CAATACA 7594
A1.SE.95.SE8538 ----T---...............-------G--C------------A---------------CCA---AT---A-AG---GT------C-----------AA--......-----------------G..............................-G-A-TAA-AGT 6830
A1.TZ.01.A341 ---GG---...............-------G-------C----------------------TGAA---GT---A------GA------C--------A--AA--......C-------------C--G..............................---A-TAA-AGT 6787
A1.UA.01.01UADN139 ----T---...............-------G-------C-------------------T-----A---A-T--A--T---GT------C--------A--A---......C----------------A.................................ACTAATAGC 6806
A1.UG.99.99UGA07072 ----T---...............-------G-------C-------A---------------CAA---GTG--A-AG---GA------C--------A--AA--......-----------------G..............................GG-A-TAA-AAT 6819
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----T---...............-------G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--AA-C......-----------C--G--G...CT-GAGCTT..................--CA-T...ACG 7068
A2.CD.97.97CDKTB48 --------...............-------G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG---A-------C--------AA--A--......--G--------C-----G...--GAAC--TATTAAT........................ 6929
A2.CM.01.01CM_1445MV --------...............-------G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-----AA--A-C......--G--------------G...--GCGC-ATGATTCCAGTAGT.................. 6824
A2.CY.94.94CY017_41 --------...............-------G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG---A-------C--------AA-AA--......--G---------------...--CAATG-GACTAAT........................ 6991
B.AR.04.04AR143170 ------G-...............------G--------------------------------GAA-----------C--------------------A------......--------------GA--...-GC...-A-...............----G------A... 6792
B.AU.04.PS1038_Day174 --------...............--------G--------------------------------A----------AR--C------------------------......------------------...-RC...RAGAATAAG.........-C------CA--... 6826
B.BO.99.BOL0122 --------...............------G----------------------------T-----A----------A----------------------------......-----------------G...G--...-AT...............----GAAGCA--... 6817
B.BR.06.06BR1119 ------G-...............------G-------G-G---G--------T---------GCA---AT---C-AC---GT------C------------A--......--------------AAAC...-TAACA-CAAATAGTACCTACTCTG-A--CA-TA-T... 7047
B.CA.07.502_1191_03 --------...............------GGG-------GG-----------------------G---A-C-----C--------------------A--A---......-----------------A...--C...-ATGGG............-CA----GTA-T... 7066
B.CN.09.1121 ----T-GA...............------G----------------------T---------GAG--------------------------------AT-A---......------C-----------...--C...-AGAGT............G-G-C----C-T... 6851
B.CO.01.PCM001 ----T---...............-------G---------------------------------A---GT---A------GT------C--C--------A---......-----------------G...--C...-A-GAT............-CT--CA-CAAT... 6802
B.CU.99.Cu19 -----C--...............------G---------------------------------AA-----------C---------------------------......------------------...---...-A-GGG............-C----A-CA--... 7183
B.CY.09.CY266 ------G-...............------G-G--------G-----A----------------AA---ATC----A---CA-----------------T-A---......------------------...---...-ATAATGAA.........-GTG-CACCA--... 6835
B.DE.86.D31 --------...............------G--------------------------------------------------------------------------......------------------...--A...-ATAAG............G----C---A--... 7143
B.DK.07.PMVL_011 --------...............------G--------------------------------GAA----T-----AC---GTG------------------A--......--------------G---...--G...--T...............-GT--C--AAA-... 7052
B.DO.05.05DO_160884 --------...............-----AG----------------------------------G---T-T----AC-----------C---------------......----T---------G---...-T-...-AT...............--T-CA-GCAAT... 6787
B.EC.89.EC003 --------...............------G-------------------------------T--A--------------CAT---------------A------......------------------...GC-...-A-CAG............-C-----G-A--... 6739
B.ES.09.P2149_3 --------...............------GC------G--------A--------------TGCA---TC------------------------------A---......-----------------A...---...G-TAATAATACT......--T---ACCAT-... 7041
B.FR.92.92FR_BX08 --------...............------G--------------------------------G-A----------A-----TG-----C--C---------T--......------------------...-G-...GATAACAGT.........-GT-G--G-AAA... 6787
B.GA.88.OYI_397 --------...............------G----------------------------------------------------------G---------------......------------------...--G...-A-ACC............-CG--C-G-AT-... 7155
B.GE.03.03GEMZ004 --------...............-----AG----------------------------A----AA----------A----GT---------------AA-AA--......C-----------------...G--...-ATGAG............-CT-GA-GCAAT... 6817
B.HT.05.05HT_129389 -C--T---...............------GG---------------------------------C----C---A------GA----------------------......------------------...G-C...CAGAACGGGACG......G--GC-ACCAAT... 6843
B.IN.x.11807 -----C--...............-------C---------------------------------A-----------------------------G---------......------------------.........-ATCCC............--T-CCAC-GAA... 6959
B.JM.05.05JM_KJ108 ------G-...............------G-------C-------------------------AA----T-----------T----------------------......------------------...---...-AT...............-GTG---CTAAT... 6817
B.JP.05.DR6538 --------...............-------C---------------------------------C---T-C----A----A----------------A------......--G--------------A...--G...G-AAAT............----CG--CA-G... 7655
B.KR.04.04KMH5 ------G-...............------G----------------------------------C------------------------------------T-G......--------------G--G...---...-CTAATGAGACT......GGG----G-A-T... 7584
B.MM.99.mSTD101 --------...............------G---------G----------------------GCA----------AG---------------------T----G......------------------...---...-AG...............-C---CCCCA--... 7035
B.NL.00.671_00T36 ------GA...............------G-------------------------------TGCA-----------C-----------C--C------------......--------G---------...GG-...G-TGAG............------AGCA--... 7180
B.PE.07.502_2649_wg8 -----T--...............------G--------------------------------GCA----------AT----T---G--------G---------......------------------...---...-A-AACAGCACA......G-----A-TAAT... 7061
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------C...............-------G-------------------------------CAA---------------------C-----------------......--------------A---...-TG...CAAAATAACAAGAAA...-CT-GCATAA-T... 6814
B.RU.04.04RU128005 ------GA...............------G---------------------------------AA----------A---C--------------------A---......------------------...-G-...-A-...............-G--CCA-CAA-... 7091
B.TH.00.00TH_C3198 --------...............------G--------------------------------GCA---A-C--C--C---------------------T-AA--......------T-G---------...---...-AGAACGGGAACAAGACC-C------TA-A... 6817
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------...............------GC------C-----------------------T--A----C-----C----GT------C--C------------......----T-------------...-GA...-A-GAGAAT.........G-----A-CA-T... 6847
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------...............-------G---------------------T---------GAA----T-----A-------------------------A-G......--------------G---...-CA...-AT...............G---G----GT-... 7590
B.UA.01.01UAKV167 ------GA...............------G----------------A-----------------C----T----------------------------A-A---......---GT-------------...---...-AT...............-GT-G-A-CAA-... 6883
B.US.11.ES38 --------...............---------A-------------------------T--TCCA----C-----AC------------------------A--......-----------------A...GG-...GATAGGAGT.........--TGCCACCAA-... 7568
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------G-...............------G---------G------------------------C---ATG-----C--------------C-----C------......--------------G---...--C...-ATAGT............----GCA-CAA-... 6853
B.YE.02.02YE507 --------...............-----AG-------------------------------TGCA---A-------C---------------------A-A---......--------G---------...--C...GAGAAC............C-G-CCACCC--... 6850
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------...............------G-----------------------------G--GAA--G---------------------------------A-C......------------------...-T-...-ATAAC............-CA-----TAAT... 7038
C.AR.01.ARG4006 --------...............-----AG-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C----AG---------C-----AA-A---......C-G---C-T-----A--C..................ACAAATGGC-CA---A-CA-A... 6807
C.BR.04.04BR013 --CG----...............------G--------C--------------------G-T-AG---ATG--A-C----AG---------C-----AT-A---......--G---C-G-----A--C..................TCTAACACC-CG---A-CA-A... 7110
C.BW.00.00BW07621 --------...............------GGG-----------------------G-----TGCA---A-C--A-T----AA------C--------A--A---......--G---C-T-----A---.....................GAAGGTG-A---ACAA-A... 6951
C.CN.98.YNRL9840 --------...............------G-G------CG---------------------TGCA---A----A-C----AA---------C-----A--A---......--GGT-C-T-----A--A.........-CAGAGAATAATACAGAG-CA---A-TA-A... 6820
C.CY.09.CY260 ---TT--ACAACTGGTAATAAGG------G-G-------G------A-CA-----C----CTGCA---G---A--TC-CAGG----T----C---C-AG-AT--......-GGC---CC-GA--G--A...............AAAAATTGAGGGC-A-----CA-A... 6854
C.ES.07.X2118_2 -----T--...............------G-G------CG---G-----C--T--------TGCA---A-C--A-C----AAG----CC--C-----AT-A---......--GGTGC-T-----A--A........................CAAGGA--CA-C--AAAT 7004
C.ET.02.02ET_288 --------...............------G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C----AG---------C-----AT-AT--......C-G---C-T-----G--G..................ATGAACAAC-CA--CA-CA-A... 6827
C.GE.03.03GEMZ033 --------...............------G-G------CG---------------------TGCA---T-C--A-C----AAT--------C-----A--A--C......--G---C-T-----A--C..................AATGGTAGT-GT---TGCA-A... 6826
C.IL.98.98IS002 --------...............------G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA----G----C-----A------......C-G-T-C-T-----A--C...............ATAAATAATGAC-CA--C---A-A... 6950
C.IN.03.D24 --------...............------G-G--G--GCG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AA---C-----C-----AT-A---......--GGT-C-------A--A..................AATACTGAGTCA---A-TA-A... 7684
C.KE.00.KER2010 --------...............--------G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----A-------A--C-----A--AT--......--GCA-C-T-----A--G.....................AACAGT-CA---A-AA-T... 6808
C.MM.99.mIDU101_3 --------...............------G-G------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----AA------C--C-----A--A---......--GGT-C-T-----A--A..............................----GTA-A... 6981
C.MW.93.93MW_965 --------...............------GGG------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---G-----C-----A--A---......C-G---C-T-----A--A........................GAA--T---AG-A-T... 6794
C.SN.90.90SE_364 --------...............------GG-------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A---......C-G---C-T-----A--A.....................ACACTT--T-----TA-A... 6764
C.SO.89.89SM_145 --------...............------G-G------C----------------------T-AA---A-C--A-C----A----------C-----A--A---......--GCTGC-T-----A--A...---GATCCAAAAAGAACTGAAGAGC-A---A-CA-A... 6845
C.TZ.02.CO178 ------CA...............--------G------CG---------------------AGCA---A-C--A-C----AAC----GC--------A--A---......--G---T-G-----A--C............AGTAGTAAAGAAACA-G---CACCA-A... 6823
C.US.98.98US_MSC3018 --G-----...............--------G------CG------------T--------TGAA---A-T--A-C----AA---------C-----A--AT--......--G---C-T-----A--C..................CTGTTAGAT--T-G-AGCA-A... 6742
C.UY.01.TRA3011 --------...............-----AGGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AGG--------C-----AT-A---......C-G---C-G-----A--A........................GACGGG----GCA-AACA 6799
C.YE.02.02YE511 --------...............------GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----A-------C--C-----A--A---......--G---C-T-----A--A.....................GGAAAAG----C-----A... 6811
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------...............------G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AAT----C---C-----A--A---......------C-T-----A--A.....................AACATC-CG---A-CA-AGAG 6995
C.ZM.02.02ZM108 --------...............------G-G------CG---------------------TGCA--GA----A-C----G----------C-----A--A---......--G---C-T-----A--A.........GTATCAAATAAGACAGATGCA---A--A-A... 7656
D.CD.83.ELI ----G---............GTGGCAGGC-GG......--------A-----------T---GAAA--A-C---CT------------------------A---......--G---------------...-TAAAT-ATAGTACT...AAC.................. 7155
D.CM.01.01CM_0009BBY --------...............------G--------------------------------GCA----------A----A-------------------AT--......--G---------------...---AAT-ATTCTGGTAATAATTCTGGA---TCTA-A... 6844
D.CY.06.CY163 ---T----...............--C---GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA-------------ATTACAGGG......C-G---------------...---AAT--TAATTGTAAT..................... 6829
D.KE.97.ML415_2 --------...............------GG--------T---------------------TGCA---AT---C-A---------------------A--AT-G......------------------...GCAGAT-ATAGTAGTCAGAAT.................. 7091
D.KR.04.04KBH8 --------...............-----AG---------G---------------------TGAA---GT---C-A------------C-----------AA--......--G-------------CA...---AAT-ATACGAAT........................ 7532
D.SN.90.SE365 -----C--...............-------G------------------------------TGAG---GTG--C--C-----------------------A---......--GCT------------GATAC--AAT-CTAGCAATGAGACC.................. 7617
D.TD.99.MN011 --------...............------GG-------------------------------GCA----------A------------------------A---......--G---------------...--AAATGCTTCTAAT........................ 6809
D.TZ.01.A280 --------...............------GG-------------------------------GCA----T---C------A----------------A--AT--......C-----------------...---GTA-ATAATAGTAGAGAG.................. 6807
D.UG.99.99UGK09958 --------...............------GG------C-----------------------TGAA----T---CCA---------------------A--AT--......--G---------------...GCAACT-ATGATAGTCAGAGT.................. 6778
D.YE.02.02YE516 ----T---...............------GG--------G----------------------GCA---AT-----A------------------------A---......--G---------------...-G-AAC-ATACTAACAGTACT.................. 6799
D.ZA.90.R1 --------...............------GG------------------------------AGAA----T------------------------------AA--......--G-----G---------...G--AAT--TAGTTCTCACAAT.................. 6947
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------...............------GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC---AAC--------------C--A---......--G---------------...---GAGG-T.....................A-TAAAACA 6673
F1.AR.02.ARE933 --------...............------G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT--------------T--A---......--G---------------...-C-GGG-AT............TGC-CTG---GTGGTACT 6877
F1.BE.93.VI850 --------...............------GG-------CG----------A--T-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------TT-A---......--G---------------AATG-GAGT-A-ATT........................... 6896
F1.BR.07.07BR844 --GGG---...............G---G-G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC---AGT--G-----------TT-A---......-GG-------G-------...---GGT-AT.....................A-TAGTATT 7382
F1.CY.08.CY222 --------...............------GG------GC----------------------TGCA---A------CC---AAC----G---------C--A---......--G---------------...C-AAGT-ATAAG............-GT--A--TAATGGG 6782
F1.ES.x.P1146 --------...............------GG-------C-----------A--G-C-----TGCA---A-C----C----AAC--------------CT-A--C......A-----------------...C-GGAGG-G.....................CGTAATGAT 6920
F1.FI.93.FIN9363 --------...............------G--------CG-------------G-------TGCA---A-C----CC---AAC--------------T------......--G---------------...C-GAGT-AT.....................A-TAGTGAT 6912
F1.FR.96.96FR_MP411 --------...............------GG-------C-----------T--G-------TGCA----GC----AC---AAC----C---------C--A---......------------------...C-GAGT-ATGAT..................ACTAATAGG 6783
F1.RO.96.BCI_R07 --------...............------GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC--------------CT-A---......--G---------------...C-GAAT-ATGAGACT........................ 7673
F1.RU.08.D88_845 --------...............------GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY--------T--A---......--G-----G---------...GR-AAT........................--TA-TAGG 7099
F2.CM.97.CM53657 --------...............-----A-G-------CG-------------G-------TGC----------CAG---AAC----GC--C-----T--AA--......--G--------------G...--AAAT-AT.....................ACCAATAAT 6784
G.BE.96.DRCBL -G-GA---...............-------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----AG------C--------A--AA--......-----------------G...G--AAC-ATAGCACTAGT..................... 7558
G.CM.04.178_15 -G-GA---...............----------GG---C----------------------TGCA---A-C----C----CAG-----C-----------AT--......-----------------G...-G-AAT-ATACGACT........................ 7140
G.CN.08.GX_2084_08 -G-GA---...............-------G---G---C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C-----------AT--......----------------CA...---AAT-CTGGAAAT........................ 6849
G.CU.99.Cu74 -G-GG---...............-------G-------C-----------------------GCA---A-C----C----GT------C--------A--AT--......-----------------AACT---AAT-CTAATAGAACT..................... 7238
G.ES.09.X2634_2 -G-GAT--...............-------G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C----AGG-----C--------A--A---......---GT-------------AAT---GAT-CAAAGGAGAAT..................... 7099
G.GH.03.03GH175G ---GA---...............-------G---G---C-----------------------GAA---G-----------GAC----CA--------A--AA--......-----------------GAAC-G-AAC-ATACTAATAATACA.................. 7665
G.KE.93.HH8793_12_1 -G-GAC--...............-------G---G--GC-----------T-----------GCAA--A-C----C----AA------C--------A--A---......-----------------AAATGC-AAC-ATGCAAGTGAGACT.................. 6989
G.NG.09.09NG_SC62 -G-GA---...............---------------C-------------------T---GAA---AGT----C----AG------C-----------AT--......C---TG-----------A...---AAT-ATACAAATAAGACC.................. 6795
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V5 loop start
B.FR.83.HXB2 TAAACATG...............TGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTA......TTAACAAGAGATGGTGGT...AAT...AGC...............AACAATGAGTCC... 7619
Env I__N__M__.__.__.__.__.__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__.__.__L__T__R__D__G__G__.__N__.__S__.__.__.__.__.__N__N__E__S__._
G.PT.x.PT2695 -G-GA---...............-------G---G---C-----------------------GAA---A-C----C----ATG--------------A--A---......-----------------AGAA---AATG-TACAAATGAGACT.................. 7630
G.SE.93.SE6165_G6165 -G-GA---...............-------GG--G---C-----------------------GCA---A-C---GA----AAC----GC--------A--AA--......-----------------GAAT---AAC-ATACAAATACAAGTGAG-GT............ 7037
H.BE.93.VI991 -G------...............-------G-------C-------------------------A---A-C--C-C----AT---------------A--AA--......--G---TTT--CC-GAA-...---ACA-ATAAT........................... 7018
H.BE.93.VI997 ----T---...............-------G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C----GT---------------AT-AA-C......C-G--TTAT--C-AA-A-...--GGGA-ATAATGATAAT..................... 6933
H.CF.90.056 --------...............-------G-------CG----------------------CAA---A-C----TG---GT---------------A--AA--......--G----TT--C-AG---...--CGCGTCTGCAGAAAAT..................... 6938
H.GB.00.00GBAC4001 ----T---...............-------G-------C-----------------------CAA---A-T----C----GT---------------AT-AA--......--G---CTT--CA-GTA-...GTAGAT-ATGGTACCAAT..................... 7127
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G-GA---...............-------G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C---CA-----------------T-A---......--G---C-T-----G--A...---ACC-AGGAGAGTAATAGTAGT............... 6819
J.CM.04.04CMU11421 -G-GA---...............---------------C-------A--------------TGAA---A-C----C---C-----------------AT-AA--......--G---C-T-----A--A...G-CAAG-A-AGCACTAGCAACAAC-GT-C-......... 7145
J.SE.93.SE9280_7887 -G-GA---...............-----A-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG--CA----------------AT-A---......--G---C-T-----A--A...--CAGGG-GAATGGCAGTGAGAATGG--C-......... 6926
J.SE.94.SE9173_7022 -G-GA---...............-----A-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C---CAA---------------AT-AT--......--G---C-T-----A--A...--C...--GAATGGCAGTGAGAATGG--C-......... 6933
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------...............-----------G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG---------------AA--A--......--G---------------...---GAC-ATAATACTAGGACTGAG............... 6802
K.CM.96.96CM_MP535 --------...............-----------G-----------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC--------------AA--A--......--G---------------...---AAT-CTCATAAT........................ 6779
01_AE.AF.07.569M --------...............------G---C----C-------------T---------------AT---A-AT---GT---------------AA-A---......--G--------------G.................................A-TAGTAGT 6804
01_AE.CF.90.90CF11697 --------...............------G----------------------T-------------A-GC-G---AT---GT---------------AA-AA--......------------------....................................AATGCG 7565
01_AE.CN.09.1119 --------...............-----AGG-------C-------------T---------------AT-----A----GT---------------AA-A---......--G--------------A.................................-GTGATAAT 6835
01_AE.HK.04.HK001 --------...............------G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG---GT---------------AA-A---......--G---------------.........-ATAAT...............----G---TAAC 6971
01_AE.JP.x.DR0492 ----T---...............------GG-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A---......--G---------------..............................GC-A-TAATGCG 7633
01_AE.TH.04.BKM --------...............------G--AC----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------A--A---......--G--------------A.........G-TAAT...............-----C--GAGT 7601
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------...............------G---C----C-------------T---------------AGT----AT---GT---------------AA-A---......--G---------------.........GCT..................GC-AGTAAGAAT 6809
01_AE.VN.98.98VNND15 --------...............-----A-G-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A---......--G---------------.........-CTAATAGCAGGACTAACG-G-C-A-CGAGACT 6880
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----T---...............-------G-------C----------------------T--A---AT---A-A----GA------C-----------AT--......--------------A--A.................................A-TAATAGT 6809
02_AG.CY.09.CY256 ---GG---...............-----A-G-----C-C-----------------------CAA---G----A--G---AAC----CA--------A--A---......--------------A--G..............................---AGTAGTGGT 6790
02_AG.ES.06.P1261 ----T---...............-------G-------C----------------------TCCA---GT---A--G---GAG-----C--------A--A---......C-------------A--A.................................A-TGATAAT 7048
02_AG.FR.91.DJ263 ----T---...............---------------CT----------------------TCA---G----A--G---AA------C--------A--A---......C-------------A--G..............................-G-A-TAATAGT 6988
02_AG.GH.03.03GH181AG ----T---...............-------G-------C-------A-----------------A---G----A--G---GAT-----C--------A--AA--......--------------A--G...---AAT--T..................G-GAGTG-AAAT 7654
02_AG.LR.x.POC44951 ----T---...............--------------GC------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C-----T--AT-A---......--------------A--G..............................---A-TAATAGT 7584
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----TC--...............-------G-------C-------A--------C------CCA---GT---A--G---GA---------------A--A---......--------------G--A.........-AT..................-T---TGATGAT 6817
02_AG.SE.94.SE7812 -GCGT---...............---------------C-----------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--A---......--------------A--G..............................-----TAATAAT 7000
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----T---...............---------------C-------A---------------GAA---GT---A--G---GAT-----C--------AA-A---......--------------A--G..............................G--A-TA-TAAT 6815
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----T---...............--------G------C----------------C-------AA---GT---A--G---GA------C--------A--AA--......--------------A--G........................GAT--T---A-TAATAGT 6798
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----T---...............-A-------------C-------------------T---CCA---GT---A--G---AAT-----C--------AA-A---......--------------A--G.................................ATTAA-AGT 6803
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------...............------G---------------G----------------GCA--------------------------------A------......------------------...--C...CAG...............-G-----TTA--... 6796
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---GG---...............------G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G----------AA-AA--......--G---------------ACT---AAT-CT.............................. 6989
05_DF.BE.x.VI1310 ---GA---...............------GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C----------A-A---......--GG-------------A...---GGT-ATGATAGCTCCAACGAC-CA............ 7025
06_cpx.AU.96.BFP90 ---GA---...............-------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------AA-AA--......--------------GAA-...---GAG-ATGTCAGT........................ 7667
07_BC.CN.98.98CN009 ----T---...............------G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A---......--GGT-C-T-----A--A.....................ACAGAG-CA-----TA-A... 6941
08_BC.CN.06.nx2 --------...............------G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A---......--GGT-C-T-----A--A.....................GAAGGAG-G---AGTA-A... 7562
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G-GA---...............-------G-------C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C--------A--AA--......-----------------GAGTG--GAC-AT.............................. 6791
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----T---...............------GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT--------------------A--AG-G......--G---------------...GCGAAT-AT...............--T-G-C--AAT... 6971
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---GG---...............-------G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC--------A--A---......-----------------G...--GAAT---TCAAAGACA..................... 7018
12_BF.AR.99.ARMA159 -----C--...............------G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC--------------T--A---......--G---------------...CT-AATGAG.....................ACTAATCAG 7581
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------...............-------G-------C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C--------A--A---......---T--------------GTGGG-AAT-ATAGGACAAAT..................... 7041
14_BG.ES.05.X1870 -----C--...............------G-------------------------------------------------C------------------------......---GT-------------AGA-GCAATGATAGCAGCAAGCCC.................. 7101
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------...............------G---------G-----------------------AA---------------------------------T-----......------------------.........-AAAATGAG............---ACCA-GAAT 6982
16_A2D.KR.97.97KR004 --------...............-------G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C--------AA--A--......--------------GAAC...-G-GGGG--AATGCAACCAAT.................. 6988
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G-...............------G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC--------------T--A---......--G---------------...C-GGGA-AT.....................-GTAGTGGA 6805
18_cpx.CU.99.CU76 ---GA---...............-------G-AC----C---------------------G---A---A-T----C------------------------AA--......--G-----T--CCT-AT-...Y--CATKNTACAGAGAAT..................... 6927
19_cpx.CU.99.CU7 ----T---...............-------.-------C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-----------A--A---......-----------------GAAT--C.................................... 6685
20_BG.CU.99.Cu103 -G-GA---...............-------G-------C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C--------A--AT--......A----------------GAAT--CAGT-CTAATAGGACT..................... 7053
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T---...............-----AG--------------------------------GAA-----C----AC-----------------------A---......--G---------------ACA---AAT-CAAGTAATATG..................... 6811
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----T---...............-------G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C--------A--A---......--G-----G--------G..............................G--A-AAATAGT 6780
23_BG.CU.03.CB118 ---GA---...............-------G-------C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C--------A--AA--......A----------------GCCT--CAGT-STAAT........................... 7047
24_BG.ES.08.X2456_2 -G-GA---...............---------------C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C--------A--AA--......A--T-------------GTATG-GAAT--TAGTGGTACT..................... 7070
25_cpx.CM.02.1918LE --------...............-------G-------C-----------------------CAA---GT---A--------------C--------AT--A--......C-G-------------CAAAT-CAGCT-ATAACACT........................ 6818
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --CG----...............-----AG--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT---------------AT-AA--......--G-----------G--G...--AGAT-AGAATGATACT..................... 7607
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------...............-------G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA----------------A-A---......--G---------A-GCA-AATC--ACT-AT.............................. 7618
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G-...............------G-------------C------------------GAA---------------------------------------......-----------------G...TC-...-ATAACGAG.........-C---CAT-A--... 7017
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------...............----T-GC--------------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C---CT---A---......-C-----AT---------...-G-...-ATAATACC.........-CT--CAG-AA-... 7064
31_BC.BR.04.04BR142 ----T---...............------G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-----AT-AT--......C-G---C-G-----A-AC...........................--G-----CA-A... 7069
32_06A1.EE.01.EE0369 ---GA---...............-----A-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C--------A--A---......--------------GTC-...--GGAA--TAATGAAACT..................... 7245
33_01B.ID.07.JKT189_C --------...............-------G--C----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------AA-A---......-CG---------------.........GTT..................---AGTAGTAGA 6905
34_01B.TH.99.OUR2478P --------...............------GG-------C-------------T---------------AC-----AT---AT---------------AA-A--G......--G---------------..............................---AGTA-TACT 6779
35_AD.AF.07.169H ----T---...............-------G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C--------A--AT-G......--G---------------..............................GC-A-TGAGAAT 6795
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G---...............-------G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG--------------A--A---......--G--------------G..............................--AA-TAA-AGT 6810
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C--T---...............-------G-------C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C--------A--AA-G......-----------------G..............................-T-A-CAAAACA 6795
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------...............------G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG---------------T--A---......--G---------------...C-GAAA-ATAAT............GGA-G-TGTA-AGAG 7003
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------...............------G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C---------T--A---......--G---------------...-G-GGA........................AGTAATGGT 7060
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----T---...............-----AG--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G---------A--A---......--G---------------...C-G...........................A-TAATGAG 7104
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------...............------G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C----CC--------------------T--A---......--G---------------...CTGGCT-AT.....................C--A-TGGA 7111
43_02G.SA.03.J11223 -G-GA---...............-------G---G---C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C-----------AT--......-----------------G...---ATT-ATAGTACTAAT..................... 7102
44_BF.CL.00.CH80 --------...............------G----G---CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC--------------T--A---......--G---------------...--GACTGAT.....................RCTAAT... 7034
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----T---...............-------G--C----CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C--------A--AT--......------------------...---GCA-AT..................G-G-CTAGAAAT 7569
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------...............------G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-----------T--A---......--G---------------...CC-GGT-ATAAGACT........................ 6995
47_BF.ES.08.P1942 -----T--...............------G--------------------------------------T-C----AC--------------C---------A--......---GT-------------.................................A-TAA-AGA 7024
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------...............-----AGG-------C-------------T----------A----A------AT---GT---------------AA-A---......------------------.........--A..................---AGTAGTGAT 6833
49_cpx.GM.03.N26677 ---GA---...............-------G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA----------------A------......--G---C-T-----G--A...--CAAT-CTAATAATACA..................... 7046
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------...............-------G--C----C-------------T---------------A------AT---GT---------------AA-A---......--------------G--C...G--...-AT...............----G-ACAAAT... 6810
O.BE.87.ANT70 ---GGTCA...............---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-C......C--CA--TG---AACACATGG--CAGC---AACAACAAT..................... 7660
O.CM.91.MVP5180 ---GATCA...............---AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--CA-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-T......C--CAGTT----CAACCATGG---TCC-CAGGTGAAAAT..................... 7677
O.CM.96.96CMA102 ---GGTCA...............---ATA--G-G---GTC--G-C-C----------------AA--TA-CC-A-C----AGG-----C--A--T---A--A-T......C--CA--T----CARCCATGGGGCAGT-ATATCACGAATGAC.................. 7147
O.CM.98.98CMA104 -G-GGTCA...............---ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C----ATG-----C--A--T---A--A-T......C--GA--TG--AC-GTCATGG--CGGG--TGCTACAAAGGACATT--TGC-ACA-GGAAC 7143
O.CM.99.99CMU4122 ---GGTCA...............---ATA-GG-GR-AGTCG-G-C-C-----A----------AA--T-CTC-A-A----GAG-----C--A--T--AA--A-T......C--CA--A-----AACCATGG--CAAA-CAAACAACACACAC.................. 7127
O.FR.92.VAU ---GGGAC...............---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-T......C--CA-TTG--CACGCCATGG---AAA-CACATCCTAACAGC.................. 7223
O.SN.99.99SE_MP1299 ---GGTCA...............---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-T......C--CA-TTG---ATGCCATGG--CAGC-C-AACAACAGCAAC.................. 7710
O.US.97.97US08692A ---GGTCA...............---AT--GG-G----TCG-G-CCC-----A---------C-A--TA-CT-A-C----GG------C--A--T--AA--A-T......C--GA--TG----AGCCATGG--CGAG---CACAGGGAA..................... 7147
O.US.99.99USTWLA ---GGTCA...............---AT--GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--TAGTC-A-CC--CAGT-----C--A--T--AT-AA-C......C------------CACTAATA--MAGA-R-TCCAGCAACCCCAAC............... 7137
N.CM.02.DJO0131 ----TT--...............---ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-T......C--GA-CATAG------C...-G-AATG--.............................. 7043
N.CM.04.04CM_1015_04 ----TT--...............---ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-T......C--GA-GTTAG---AAA-.......................................... 7018
N.CM.06.U14842 ----TT--...............---ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-T......C--GA---CAG-------...GGAAAT-ATATCAGTAAT..................... 7086
N.CM.95.YBF30 ----TT--...............---ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-T......C--GA-TATAG------GCCTG-CACC-AGGAA........................... 7164
N.CM.97.YBF106 --R-TT--...............---ACA-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-T......C--GA-CATAG-----AAAACGG-AAC-AG.............................. 7122
N.FR.11.N1_FR_2011 ----TT--...............---ACA-GG----------G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C--------T--A---A-G......C--GA-TATAG----AC-...GG-GAT-AT.............................. 6946
P.CM.06.U14788 -T--TTCA...............---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G......---GA------ACTACC-TAC---GAC---AGCAAGAAC..................... 7153
P.FR.09.RBF168 -T--TTCA...............---AT------G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA--......---GAC----CATCACC-TAT---GCC-A-AGCAGCAAC..................... 7694
CPZ.CD.90.ANT -T--TCAT...............---GGC-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--GA-TG--TCC---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G......--GGA-G-TC-AATATA-...---GAA-CTGTT........................... 7048
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G--TTCC...............---AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----......C--GAG-T-C--AAGAACCGAG-AGATCAGGGAGAAGATCAGGATC-G---A-C...... 7116
CPZ.GA.88.GAB1 -T-GTTCA...............---AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C......-----TTC---CAC-CC-GTG-C-AAC-A-AGTGGTAAC..................... 7641
CPZ.TZ.00.TAN1 ----TCAT...............---GGT-T---GTC-----GGG-T--CCTT--C--A-GG--G---AC-G-A-A----CAC-----C--C-----A--TA-C......A-G---GC---AAAA-AC...--CAAT-ATAGT........................... 7236
CPZ.US.85.US_Marilyn ----TCA-...............---AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TCTTGACA---GC-T-AGC-CA-TC...---AACGATAGTAGGAAT..................... 7621
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V5 loop end Rev Responsive Element (RRE) region
B.FR.83.HXB2 ............GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG......CAG...............AGAGAAAAAAG 7756
Env _.__.__.__.__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__Q__.__.__.__.__.__R__E__K__R
A1.AU.03.PS1044_Day0 ACAAAT......--A-C------------------------------------------------------G-------------GG---------C-----A------------C-------------------......---...............----------- 6994
A1.ES.06.X2110 AACACT......--------------------------------A--T-----------------------G-----G---------------------------------T---G---------------A---......GG-...............----------- 6991
A1.GE.99.99GEMZ011 AGCAAT......----C----------AT-------A--------------------------C-------G------------C-----------A-------------T------------------------......G--...............----------- 6931
A1.IT.02.60000 ATCAAT......----C------------C-----------------------------------------G-----------------A------A----G--------T----G-------------------......G--...............----------- 7776
A1.KE.06.06KECst_001 GACAAT......--A-C---------A--------------------------------------------G---------------G--------C------------------C-----G-------------......GGA...............----------- 7007
A1.RU.08.PokA1Ru AGCAAT......----C-----------A---------C--A----------------A----C-------G------------G-----------A-------------T--TG------G-------------......---...............----------- 7262
A1.RW.93.93RW037A GTCAAT......--A-C-------------------A----------T---------------C--------------------------------C------------------G------A------------......G--...............----------- 7737
A1.SE.95.SE8538 ACAAAT......--A-C------------------------------------------------------------------------------CC--------------------------------------......G--...............----------- 6973
A1.TZ.01.A341 GCAAAT......--A-C---T--------------------A-----------------------------G------------------------C------------------G-------------------......G--...............-----G----- 6930
A1.UA.01.01UADN139 AGCACT......----C----------AC----------------------------------C-------G------------G-----------A-------------T------------------------......G--...............----------- 6949
A1.UG.99.99UGA07072 ACAAAT......--A-C------------------------------------------------------G------------------------C-------------T----G-------------------......G--...............----------- 6962
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AATAAT......----C------G-----------------------------------------G--------C------A--------------C------------------G------A------------......G--...............----------- 7211
A2.CD.97.97CDKTB48 ............----C------------------------------------------------------G------------------------C-----A----------AG------G-------------......---...............----------- 7066
A2.CM.01.01CM_1445MV ............----C------G-----------------------------------------------G------------------------C-----A------------------G-------------......G--...............----------- 6961
A2.CY.94.94CY017_41 ............----C----------------------------------------------------------------------C--------C-------------T----G------A------------......G--...............----------- 7128
B.AR.04.04AR143170 ............--A--A--------------------------------------------------------------------G-----G---------A--------------------------------......---...............----------- 6929
B.AU.04.PS1038_Day174 ............----C---Y----------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------......---...............----------- 6963
B.BO.99.BOL0122 ............----C---T---------------A-------A----------------------------------------------------------------------G-----G-------------......--A...............----------- 6954
B.BR.06.06BR1119 ............--A-----------------------------------------------------------------G----C------G---G-G---A-----------G------G-------------......---...............----------- 7184
B.CA.07.502_1191_03 ............----C-----------A-------A------A---T----------A-------------------------------------------A------------------G-------------......---...............-------G--- 7203
B.CN.09.1121 ............--A-C------------G---------------------------------------------------A----------G---------C-G----------G-------------------......---...............---C------- 6988
B.CO.01.PCM001 ............----C-------------------A-C--------T---------------------------------------------------------------------------------------......---...............----------- 6939
B.CU.99.Cu19 ............----C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......--A...............----------- 7320
B.CY.09.CY266 ............--A-C---------------G-----------A----------------------------------------G----------------A--------------------------------......---...............----------- 6972
B.DE.86.D31 ............----C-------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------......---...............----------- 7280
B.DK.07.PMVL_011 ............----C----------AT-------A-------------C----------------------------------G---------------------------TGC-------------------......---...............----------- 7189
B.DO.05.05DO_160884 ............----C---T-----------G---A------A-----------------------------------------G-------------------------------------------------......---...............----------- 6924
B.EC.89.EC003 ............--A-------------C---G------------------------------C----------------------------------------------------------A------------......---...............----------- 6876
B.ES.09.P2149_3 ............-----T--------A-----------C----------------------------------------------G----------------A--------------------------------......---...............----------- 7178
B.FR.92.92FR_BX08 ............--------------------G--------------------------------------------G------------------------A--------------------------------......---...............----------- 6924
B.GA.88.OYI_397 ............--A-------------C---------C----------------------------------------------------------------------------------G-------------......---...............----------- 7292
B.GE.03.03GEMZ004 ............----CT---------------------------A---------------------------------------G----------------A-----------C------G-------------......--A...............----------- 6954
B.HT.05.05HT_129389 ............----C---T------------------------------------------C---------------------G----------------------------G--------------------......---...............----------- 6980
B.IN.x.11807 ............----G-------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------......--A...............----------- 7096
B.JM.05.05JM_KJ108 ............----C---------ACA-------A------AA--------------------G-------------------G----------------A------------GA----G-------------......---...............----------- 6954
B.JP.05.DR6538 ............---G----------------------------------------------------C---------------------------------A------------------G-------------......---...............----------- 7792
B.KR.04.04KMH5 ............----C------------G------------------------------------------------------C-------G--------GA----------T-------G-------------......---...............----------- 7721
B.MM.99.mSTD101 ............----------------C--------------------------------------------------------G-----------------------------G-------------------......--A...............----------- 7172
B.NL.00.671_00T36 ............--------T-----------------------A-----------------------------------------------G-----G------------------------------------......---...............----------- 7317
B.PE.07.502_2649_wg8 ............--A-C-----------C--------------------------------------------------------G------------G------------------------------------......---...............----------- 7198
B.PY.03.03PY_PSP0115 ............-----T--------------------C---------------------------------------------------------------A----------T---------------------......---...............----------- 6951
B.RU.04.04RU128005 ............----C-----------C------------A-----------------------------G-------------------------------------------T-------------------......---...............----------- 7228
B.TH.00.00TH_C3198 ............----C---T------------------------------------------C-------------------G---------------------------------------------------......---...............----------- 6954
B.TT.01.01TT_CRC50069 ............------------------------A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------......---...............----------- 6984
B.TW.94.TWCYS_LM49 ............---G---------------------------A-----T--------A----------------------------G--------------C------------G-----G-------------......---...............----------- 7727
B.UA.01.01UAKV167 ............----CT-----------------GA------A------------------------------------------------G------------------------------------------......---...............----------- 7020
B.US.11.ES38 ............----C------------------------------------------------------------------------------------GT-----------------C--------------......---...............----------- 7705
B.UY.02.02UY_TSU1290 ............----C---------A-C---------------------------------------------------------------G---------A--------------------------------......---...............----------- 6990
B.YE.02.02YE507 ............---G------------C--------------------------------------------------------G-G----G---------A--------------------------------......---...............----------- 6987
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ............----C-----------------------------------A---------------------------T------------------------------------------------------......--A...............----------- 7175
C.AR.01.ARG4006 ............-----A-----G--------------------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------TR-T-----A--G---------......G--...............----------- 6944
C.BR.04.04BR013 ............--A-CA-----G---------------------------------------C----------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G---------......---...............----------- 7247
C.BW.00.00BW07621 ............----CA-----G----C---------------------------------------------------G---G-----A-G---------A----------T-GC-----A--G---------......G--...............----------- 7088
C.CN.98.YNRL9840 ............----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TCCA-----A--G---------......G--...............----------- 6957
C.CY.09.CY260 ............----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G---------......G--...............----------- 6991
C.ES.07.X2118_2 ............----CA---R-------------------------T-----------------G-----G--------G---G-----A-G-----G--------------TG-------A--G---------......G--...............----------- 7141
C.ET.02.02ET_288 ............----CA-----------------------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------TGG------A--GGC-------......GG-...............----------- 6964
C.GE.03.03GEMZ033 ............----CA--------G-----------C-----------------------------------C-----G---G-----A-G-----------------------------A--G---------......G--...............-A--------- 6963
C.IL.98.98IS002 ............----CA--------G--G--------------------------------------------C-----G---G-G---A-G---------A----------T--------A--G---------......G--...............----------- 7087
C.IN.03.D24 ............--A--A-----------------------------------------------G--C-----------G---G--G--A-G-----G---A-------A--TGCA-----A--G---------......G-A...............----------- 7821
C.KE.00.KER2010 ............----CA-----G------------A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------TG-------A--G---------......G--...............----------- 6945
C.MM.99.mIDU101_3 ............C---CA------------------A------A---T--------------------------------G---G-----C-G---------A----------TGGA-----A--G---------......G--...............----------- 7118
C.MW.93.93MW_965 ............----CA-------------------------A---------------------------------G--G---G-----A-G--------------------TGGT-----A--G---------......G--...............-----G----- 6931
C.SN.90.90SE_364 ............----AA------------------------------------------------------------------G-----A-G---------A----------T--------A--G---------......G--...............----------- 6901
C.SO.89.89SM_145 ............----GA--------------------------A--------------------------------G--G---G-----A-----------A----------TGG------A--G---------......G--...............----------- 6982
C.TZ.02.CO178 ............----CA---------TT---------C--------T---------C----------------------G---G-----A-G-----G---A----------TGG------A--G---------......G--...............----------- 6960
C.US.98.98US_MSC3018 ............----CA----------C---------------------------------------------------G--GG-----A-G--------------------TGCT-----A--G---------......G--...............----------- 6879
C.UY.01.TRA3011 ............----CA--------------------------------------------------C-----------G---G-----A-----------A----------T-CT-----A--G---------......G--...............----------- 6936
C.YE.02.02YE511 ............----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TGCA--------G---------......G--...............----------- 6948
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ............-----A--T---------------A------A---T--------------------------C--G--G---G-----A-------------------------------A--G---------......G--...............----------- 7132
C.ZM.02.02ZM108 ............----CA---------AT-------A----------------------------------------G--G---G-----C-G---C-----C-G--------T--------A--G---------......G--...............----------- 7793
D.CD.83.ELI ............----C---T--------------------------------------------------------G------C-----------C------------------G-------------------......G-A...............----------- 7292
D.CM.01.01CM_0009BBY ............-----------G------------A------A----------------------------------A------G----------C------------------G-------------------......G-A...............----------- 6981
D.CY.06.CY163 ............----C------G-----------------------------------------G-------------------G----------------A------------GA------------------......G-A...............----------- 6966
D.KE.97.ML415_2 ............----C---------A-----------------A-----------------------C----------------G-G--------C----TA--------------------------------......G-A...............----------- 7228
D.KR.04.04KBH8 ............----CT------------------A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T------------------------......G-A...............--G-------- 7669
D.SN.90.SE365 ............----C--------------------------------------------------------------------G-C-C------C------------------CA------------------......G-A...............----------- 7754
D.TD.99.MN011 ............----C--------------------------------------------------------------------G----------C------------------------G-------------......G-A...............----------- 6946
D.TZ.01.A280 ............--------------------------------A-----------------------C----------------G---A------A------------------G-------------------......G-A...............----------- 6944
D.UG.99.99UGK09958 ............----C---T-------C---------------A--T--------------------C----------------G----------C----TC--------------------------ACA---......G-A...............----------- 6915
D.YE.02.02YE516 ............----C------------------------------T-----------------G-------------------G----------C-------------------------A------------......G-A...............----------- 6936
D.ZA.90.R1 ............----C---------------------------------------------------------C----------G----------A-----T------------G-------------------......GCA...............--G-------- 7084
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ACT.........----------------AG------A------AA------------------C--------------------G-----------C-------------------------A---CA-------GAAAGAG--...............---A----G-- 6819
F1.AR.02.ARE933 GGGAATTGCACT----C------------G------A------AA--T--------------------------C---------G-----------C-------------------A----GA---CA------A......A--...............----------- 7026
F1.BE.93.VI850 ............----C-----------AG------A------AA------------------C-------G------------G-------------------------------------A---CA-------......---...............----------- 7033
F1.BR.07.07BR844 AAT.........----C------------G------A------AA-----------G---------------------------G-------G---C-------TA----T---------------CA-------......A--...............----------- 7522
F1.CY.08.CY222 AGT.........-----------------GA-----A----A-AA------------------C----------C---------G-----------C-----A-------------------A---CA------A......A--...............----------- 6922
F1.ES.x.P1146 ACT......GAA--A--A-----------G------A------AA------------------C--------------------G-----A-----C-----A-----------G------G----CA-------......A--...............----------- 7063
F1.FI.93.FIN9363 TCT.........----C------------G-------------AA------------------C--------------------G-----------C------------------G-C-C--A---CC-------......AG-...............-------G--- 7052
F1.FR.96.96FR_MP411 ACT.........----CT----------AG------A-C----AA-------------A----C--------------------G-----------C------------------------GA---C--------......---...............-------G--- 6923
F1.RO.96.BCI_R07 ............----C------------G------A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------......A--...............---------C- 7810
F1.RU.08.D88_845 ACT......AAT----C-----------C-------A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C-------------------------A---CAT------......G--...............--GC------- 7242
F2.CM.97.CM53657 ............--C-C-C-------------G-----------A------------------C-G-----------G------------------C-------------------------A---CA-------AAGAGAG-A...............----------- 6927
G.BE.96.DRCBL ............-------------------------------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A------------G-----G-------------......G--...............----------- 7695
G.CM.04.178_15 ............----C---------------------------------------G--------------G--C---A-----------A-G---C-----A-----------------GG------------T......G--...............----------- 7277
G.CN.08.GX_2084_08 ............----C------------------------------------------------------G------A-----------A-----C----GA------------------G-------------......---...............-----G----- 6986
G.CU.99.Cu74 ............---G------------C---------C-------------------------------GG------------------A-----C------------------R-----G-------------......G--...............----------- 7375
G.ES.09.X2634_2 ............----CT----------C---------C------------------------C-------G------------------A-----C-----A------------G-----G-------------......GG-...............----------- 7236
G.GH.03.03GH175G ............----C------------------------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----C--------......G--...............----------- 7802
G.KE.93.HH8793_12_1 ............----C-----------C-------A------A--------------A------------G------------------A-----C------------------------G-------------......GG-...............-----G----- 7126
G.NG.09.09NG_SC62 ............----C----------TC------------------------------------------G------A-----------A---------A-A--------GG--------G-------------......---...............-----G----- 6932
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B.FR.83.HXB2 ............GAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG......CAG...............AGAGAAAAAAG 7756
Env _.__.__.__.__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__Q__.__.__.__.__.__R__E__K__R
G.PT.x.PT2695 ............-----T----------T---------C--------------------------------G------------------A-----C--------A---------G-----G-------------......GG-...............----------- 7767
G.SE.93.SE6165_G6165 ............-----------------------------------------------------------G------AC---------CA--T--C------------------G-----G-------------......G--...............----------- 7174
H.BE.93.VI991 ............-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G-----------A---G------G-------------......G--...............----------- 7155
H.BE.93.VI997 ............-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G---------------G------G-------------......G--...............----------- 7070
H.CF.90.056 ............T-T-C------------------------------------------------G------------------------------C-G---A--------------A---G-------------......G--...............----------- 7075
H.GB.00.00GBAC4001 ............-TT-C-C-----------------------------------------------------------------C-----------C-G---A------------------G-------------......G--...............----------- 7264
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ............----C----------AC--------------A--------------A---G---------------A----G--GG----G----------------------G------A------------......G--...............----------- 6956
J.CM.04.04CMU11421 ............--------T-----CAC--------------AA---------------------------------------G-G-----G---C------------------G------A------------......G--...............----------- 7282
J.SE.93.SE9280_7887 ............----C----------AC-------A------A----------------------------------------G-G-----G---C-------------------------A------------......G--...............----------- 7063
J.SE.94.SE9173_7022 ............----C----------AC-------A------AA--T------------------------------------G-GC----G---C-------------------------A------------......G--...............----------- 7070
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ............----C---------------------C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G-------------......---...............--------G-- 6939
K.CM.96.96CM_MP535 ............----C---------------------C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G-------------......---...............----------- 6916
01_AE.AF.07.569M ACTAAC......----C-----------A-------A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------......G--...............C--C------- 6947
01_AE.CF.90.90CF11697 ACTAAT......----C-------------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A------------G----CG-------------......G--...............----------- 7708
01_AE.CN.09.1119 ACCAGC......-----T------------------A----A-A-------------------------------------A--C----A------C------------------G-------------------......G--...............----------- 6978
01_AE.HK.04.HK001 GAGACC......----C---T--------------------A--A---------------------------------------C-----------C------------------G-------------------......G--...............----------- 7114
01_AE.JP.x.DR0492 ACTAAC......----C---T---------------A----A-A----------------------------------------C----------TC-----A------------G-------------------......G--...............----------- 7776
01_AE.TH.04.BKM CAGAAC......----C------G--------G---A----A-A----------------------------------------G-----------C-----A------------G-------------------......G--...............----------- 7744
01_AE.US.00.00US_MSC1164 GATACA......------------------------A----A-AA---------------------------------------C-----------C------------------G-------------------......G--...............----------- 6952
01_AE.VN.98.98VNND15 AACGAG......-----------------------------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-----G-------------......G--...............----------- 7023
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ACAAAT......----CA-----G-----------------------------------------------------G---A--C----------------T--G-------A---------A------------......G--...............----------- 6952
02_AG.CY.09.CY256 GCAAAT......----C------G-----------------------------------------------G--------------G---------C----T------------C-T-----A------------......G--...............----------- 6933
02_AG.ES.06.P1261 ACAAAT......----CT--T--G--------------C--------------------------------G------------G-----A-----C----T-----------T--------A------------......G--...............----------- 7191
02_AG.FR.91.DJ263 ACAAAT......----C------G--------------C--------------------------------G------------------------C----T------------CGTC----A------------......G--...............----------- 7131
02_AG.GH.03.03GH181AG GGAACT......--A--T-----G-----------------------------------------------G------------------------C-----T----------T-GA-----A------------......---...............-------G--- 7797
02_AG.LR.x.POC44951 ACAACT......----C------------------------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A------------......G--...............-A--------- 7727
02_AG.NG.09.09NG_SC61 GCAAAT......----CT-----G--G--------------------------------------------G------------------------C----T------------CGT----GA------------......GG-...............----------- 6960
02_AG.SE.94.SE7812 AATACA......----C------G------------------------------------------------------------------------C----T---------T--C-T-----A------------......G--...............----------- 7143
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 GGTGAT......----CT-----G--------------------------C------------C-------G------------------------C----T---------T--C-T-----A------------......G--...............----------- 6958
02_AG.US.06.502_2696_FL01 GTAAAT......----C------G-----------------------------------------------G------------------------C----TA----G------C-T----GA------------......---...............----------- 6941
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ACAAAT......----C---------------------C--------------------------------G------------------------C----T------------GG------A------------......G--...............----------- 6946
03_AB.RU.97.KAL153_2 ............-----T--T---A----------------------------------------------------------T-------------------------------G-------------------......---...............-----G----- 6933
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ............--------------------------C------------------------C----------------------G---------A---------------AT-------G----C--------......---...............---------T- 7126
05_DF.BE.x.VI1310 ............-----A--------------------------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---CA-------......A--...............----------- 7162
06_cpx.AU.96.BFP90 ............--A-C----------------------------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G---------A---......GG-...............----------- 7804
07_BC.CN.98.98CN009 ............----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------......G--...............----------- 7078
08_BC.CN.06.nx2 ............-----A-------------------------A-A----------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G---------......G--...............----------- 7699
09_cpx.GH.96.96GH2911 ............----C----------AC-------A------A---------------------------G--------G---------------C-------G----------G-----G-------------......G--...............----------- 6928
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ............----C---------------------------------------------------C---------------------------A----TC------------C-------------------......G-A...............----------- 7108
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ............----C----------AT--------------A---------------------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A------------......G--...............----------- 7155
12_BF.AR.99.ARMA159 ACT.........--A-C------------G------A------AA-----------------------------------G---G-----------C------------------G------A---CA-------......AC-...............----------- 7721
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............----CA------------------A------AA--------------------------G----------------------------------------G--GA--G-G-------------......GCA...............----------- 7178
14_BG.ES.05.X1870 ............-----T--------G---------A-C----A-----------------------------------------------------------------------------GA------------......---...............----------- 7238
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ACCACC......----------------C-------------------------------------------------A--------------------------------------------------------......---...............----------- 7125
16_A2D.KR.97.97KR004 ............----C------------------------------------------------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA------------......G--...............--G-------- 7125
17_BF.AR.99.ARMA038 CCA.........--A-------------AG------A------AA-----------------------------C---------G--------------------------------------------------......---...............----------- 6945
18_cpx.CU.99.CU76 ............-TT-C------------G--------------A-----------------------C--------------G------------C----------------T-------G---------A---......GG-...............----------- 7064
19_cpx.CU.99.CU7 ............----C---T-------CT-------G---------------------------------G--------------------G---C--------------------------------------......G--...............----------- 6822
20_BG.CU.99.Cu103 ............----------------C---G-----C--------------------------------G------------------A-----C------------------G-------------------......---...............----------- 7190
21_A2D.KE.99.KER2003 ............------------------------A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T-------G---------------A---......G-T...............----------- 6948
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY GCAAAT......----CT--------------------------A---------------------------------------------------C-----A-------A----G------------G------......G--...............----------- 6923
23_BG.CU.03.CB118 ............----C--------T--C---------C-----A--------------------------G------------------A-----C------------------------G-------------......G--...............----G------ 7184
24_BG.ES.08.X2456_2 ............----C---T-------C---------C-------------------------------GG--------------G--CA-----C------------------G-----G-------------......GG-...............----------- 7207
25_cpx.CM.02.1918LE ............--A--A----------------------------------------A------------G-------------G----------C-------------T----------G---G--G------......G--...............----------- 6955
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ............------------------------A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G-------------......G--...............----------- 7744
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ............----C-------------------A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A------------G------A--G---------......G--...............----------- 7755
28_BF.BR.99.BREPM12609 ............----C-----------C---------------------------------------------------------------G----------------------T-----G-------------......---...............----------- 7154
29_BF.BR.01.BREPM16704 ............----C---------------------------A----------------------------------------GG-----G------------------------------------------......--A...............----------- 7201
31_BC.BR.04.04BR142 ............----CA-----G--------------------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------......G--...............----------- 7206
32_06A1.EE.01.EE0369 ............-----T-C----------------A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T---------G---------A---......GGA...............-----G----- 7382
33_01B.ID.07.JKT189_C AATAAT......----C-------------------A------A----------------------------------------G-----------C-----A--------------------------------......G--...............----------- 7048
34_01B.TH.99.OUR2478P GATACA......----C-----------A-------A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A------------G------A------------......G--...............----------- 6922
35_AD.AF.07.169H GAGAGT......----C---------------------------A--T--------------------C---------------------------C--------------------------------------......G--...............----------- 6938
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ACAAAT......----CT--------A-----------------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA-----------G------......G--...............----------- 6953
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 GATAAT......----C------------G-----------------T-----------------------G------------------------A-----A------------------G-------------......G--...............----------- 6938
38_BF1.UY.03.UY03_3389 GCAACTTGTACAC--------------CAG------A------AA---------------------------------------G-----------------A------------G-------------------......---...............----------- 7152
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ACTAATCAAAAT----C------------G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------......A--...............----------- 7209
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ACTAATAATACT----C------------G------A------A------------------------------------------------G----------------------G-----G-------------......---...............-----G----- 7253
42_BF.LU.03.luBF_05_03 AATCAGAAT...--C-C------------G--------------A---------------------------------------G-------G---------A------------CA------------------......---...............----------- 7257
43_02G.SA.03.J11223 ............--C-C---------------------C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R------------------G-------------......---...............----------- 7239
44_BF.CL.00.CH80 ............--A-C---------A--G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A-----------------------CA-------......AC-...............-------G--- 7171
45_cpx.FR.04.04FR_AUK GAGACT......-----------------------------------------------------------G------------C-------G---C------------------G-----G-------------......G--...............----------- 7712
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ............C-A--------------G-------------AA-----C-----------------C---------------G-------G---C-----A-------------------A---CA-------......AC-...............----------- 7132
47_BF.ES.08.P1942 ACAAGTGAGAGT----C-----------A-------A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------......---...............---C------- 7173
48_01B.MY.07.07MYKT021 GGTAAT......--A-C-------------------A----A-A----------------------------------------C-----------C-G---A------------G-------------------......G--...............----------- 6976
49_cpx.GM.03.N26677 ............--------T------AC---------------A-----------------------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T-G------A--G---------......G--...............---------C- 7183
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ............--T-C-----------C-------A----A-A--------------A----------------------A--C-----------C-----A--------------------------------......G-A...............----------- 6947
O.BE.87.ANT70 ............-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-A......AGCACTAGA...ACTCAT----------- 7809
O.CM.91.MVP5180 ...............-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-A......A-CATTCACACCCCTCAC--G-------- 7826
O.CM.96.96CMA102 ............AC--CA--T-----A-T---G---------GAA--T-TA-------C-C----G-TC--C-------------GGG-AA----T--TA-T--------Y--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGC...ATTCAT-----C-GG-- 7296
O.CM.98.98CMA104 ATTAAT......-CT-CA--------AAT---G----------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGCACTGGT...ACTCAT--G-----G-- 7304
O.CM.99.99CMU4122 ............-CC-CA--T-----A-----G----------AA----TA-------C------G--C-----C--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGT...ACTCAT--G--G----- 7276
O.FR.92.VAU ............ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-A......GGAACTAGC...ACTCAT-----G----- 7372
O.SN.99.99SE_MP1299 ............-CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGC...ACTCAA----------- 7859
O.US.97.97US08692A ............AGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T-TA-------C------GCTC-G---C----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--GCC---CA-A......GGCTTTGGC...ACCCGC----------- 7296
O.US.99.99USTWLA ............ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T---ATT-GT---CC---TA-A......GGCACTAAC...CATCAA----------- 7286
N.CM.02.DJO0131 ...............-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......AGT...............----------- 7177
N.CM.04.04CM_1015_04 ............AGT-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......A-T...............--------G-- 7155
N.CM.06.U14842 ............-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--CG-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......AGT...............--------G-- 7223
N.CM.95.YBF30 ............ACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---......AGT...............----------- 7301
N.CM.97.YBF106 ...............-CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C-CACA---......AGT...............--------G-- 7256
N.FR.11.N1_FR_2011 ............ACA-CAG-ATAT--CTC---G---A-C---GTTA-TCT-------CA------G--------C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---......AGT...............--------G-- 7083
P.CM.06.U14788 ............ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-T......AT-GCTCATGATGGACAT--GA-G----- 7305
P.FR.09.RBF168 ............ACC-CT--A--C---AC---G-----A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-C......AT-GCTCATGATGCTCAT--GA------- 7846
CPZ.CD.90.ANT ............A-AG-G-CA...----CT-C-A--...G-AGCA---C-A------GCG--G--G-CC-GG--CC-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--GCC--AAA-A......A-A...CAA...CACTCC---C------- 7188
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--A......G-A...AAACAACACCAT--------G-- 7265
CPZ.GA.88.GAB1 ............CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---GCAAGA---.........AAAGAC---C-G----- 7790
CPZ.TZ.00.TAN1 ............T-T-C-CC-CA-TT-TCT-CT-T-...G-AGAA---T------A-GTA------GCA-G---------G--GG-----C-G--C--GTC---G--T--A-GGCCA-G---A--GCCT-AAA-T......A--GCCAAT...CATACT--GTC--G--- 7382
CPZ.US.85.US_Marilyn ............ATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---......A-A...............----------- 7758
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Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AGCA......GTG.........GGA...ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGG 7905
Env __A__.__.__V__.__.__.__G__.__I__G__A__L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----......--T.........---...---------G-C---A-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A---- 7143
A1.ES.06.X2110 ----......--T.........AC-...---------G-C---------...-----A--------------------------G--G---C----------------------G--------------C--------A-----A-G----------CA------A---- 7140
A1.GE.99.99GEMZ011 ----......A-T.........---...C-G------GCC---------...-----A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A---- 7080
A1.IT.02.60000 ----......A-T.........---...C--------GCC---------...-----A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A---- 7925
A1.KE.06.06KECst_001 ----......---.........---...---------G-A---------...-----------------------G--------G--G--------------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7156
A1.RU.08.PokA1Ru ----......A-T.........---...C-G------GCC---A-----...-----A-----------------------------G---C-----------------------A-------------C--------A-----A-G------------------A---- 7411
A1.RW.93.93RW037A ----......--T.........---...C-G------G-C---A-----...-----A--------------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A--------------------A---- 7886
A1.SE.95.SE8538 ----......A-T.........---...---------G-T---A-----...-----A--------------------------G--G-----A-----------------------------------Y--------A-----A-G------------------A---- 7122
A1.TZ.01.A341 ----......--T.........---...---------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A--------------------C--------------A-G------------------A---- 7079
A1.UA.01.01UADN139 ----...ATAA-T.........---...C-G------GCC---------...-----AA-T--------------------------G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A---- 7101
A1.UG.99.99UGA07072 ----......--T.........---...--G------G-CC--A-----...-----A--------------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G------------------A---- 7111
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----......--T.........---...C-G------G-T---------...-----A--G--------------------------G-----A-----------------T--G--------------C--------A-----A-G------------------A---- 7360
A2.CD.97.97CDKTB48 ----......--T.........---...T-G------G-T---------...--------------------------------G--G-----A------------------------------A----C--------A-----A-G-----------A------A---- 7215
A2.CM.01.01CM_1445MV ----......--T.........---...C-G------GCT---------...-----------T--------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A---- 7110
A2.CY.94.94CY017_41 ----......--T.........---...C-G------G-C---------...--------------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A- 7277
B.AR.04.04AR143170 ----......---.........---ACG--G-----CA-----------...------TC---------------------------G---G-A--------------------------G-----------------A-----A-----------------------T- 7081
B.AU.04.PS1038_Day174 ----......---.........---ACG---------A----------A...-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A---------- 7115
B.BO.99.BOL0122 ----......---.........---ACG---------A-----------...-----------------------------------G---G----------------A------------------------------------------C------------------ 7106
B.BR.06.06BR1119 ----......---.........---ACG---------A-----------...-----------------------------------G---C-A---------------------AT---------------------A-----A--------------A---------- 7336
B.CA.07.502_1191_03 ----......-CA.........---...C-G------------A-----...------TC---------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------A---------- 7352
B.CN.09.1121 ----......---.........---GTAC--------A-----------...-----------------------------------G---G-C----------------------T---GC----------------A--------------------A---G------ 7140
B.CO.01.PCM001 ----......--A.........AC-...C--------A-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------------------ 7088
B.CU.99.Cu19 ----......---.........---ATGG--------A-----------...-----------------------------------GG--------------------A----------------------------------A------------------------- 7472
B.CY.09.CY266 ----......---.........---...C--------------------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A--------------------A---------- 7121
B.DE.86.D31 ----......---.........---CTGC-G------G-----------...---------------------------------CGG------G----------------------G--------------------A------------------------------- 7432
B.DK.07.PMVL_011 ----......---.........---...---------G-----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A--------T---C-------A---------- 7338
B.DO.05.05DO_160884 ----......---.........---...---------G-----------...-----------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--------------A---------- 7073
B.EC.89.EC003 ----......---.........--G...T--------G-----------...------TC---------------------------G--------------------------G-----------------------A------------C------------------ 7025
B.ES.09.P2149_3 ----......---.........---...C--------C-----------...-----------------------------------G---G-----------------------------------------------------------C------------------ 7327
B.FR.92.92FR_BX08 ----......---.........---...--------CA-----------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------------A------------------------- 7073
B.GA.88.OYI_397 ----......---.........---ATGC--------A-----------...---------------------------------CGG--G------------------------------------------------------------C------------------ 7444
B.GE.03.03GEMZ004 ----......---.........---ACGC--------A-----------...-----A-----------------------------G----------------------------T----------------------------------C-A---------------- 7106
B.HT.05.05HT_129389 ----......---.........---...C--------A-----------...-----A-----------------------------G-----AG---------C---------G-----G------------------------------C------------------ 7129
B.IN.x.11807 ----......--A.........---...---------G-----------...----------T------------------------G----------------------------T---------------------A--------T--CC------------------ 7245
B.JM.05.05JM_KJ108 ----......---.........---GTA---------A-----------...-----------------------------------G--GC----------------------------------------------A------------C------A----------- 7106
B.JP.05.DR6538 ----......--A...............---------A-----------...-----------------------------------G---G----------------------G-----------------------A------------C------AA---------- 7938
B.KR.04.04KMH5 ----......---.........---GTA---------A-----------...-----------------------------------G---G-----T------------------T---------------------A-----A--T-----------A---------- 7873
B.MM.99.mSTD101 ----......---.........---ACGC--------A-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GA-----------A---------- 7324
B.NL.00.671_00T36 ----......A-A.........ACG...C--------A-----------...-----------------------------------G------G-------------------------------------------A-----A------------------------- 7466
B.PE.07.502_2649_wg8 ----......--A.........---...C--------------------...-----------------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A------------------------------- 7347
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----......---.........---...---------------------...-----------------------------------G---T----------------------------------------------A------------------------------- 7100
B.RU.04.04RU128005 ----......---.........---...C--------G-------G---...-----------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--Y---------------------- 7377
B.TH.00.00TH_C3198 ----......---.........---...---------------------...-----------------------------------G--------------------------------G-----------------A-----A-GA-----------T---------- 7103
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----......---.........---ACA---------A-----------...-----------------------------------G----------------------------T---------------------A-----A------------------------- 7136
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----......---.........---...---------------------...-----------------------------------G---C-A--------------------------------------------A------------C-------A---------- 7876
B.UA.01.01UAKV167 -AGT......CCA.........ACG...C-T------C-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----------C--------A---------- 7169
B.US.11.ES38 ---T......---.........---...T-T-----GC-----------...-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A---------- 7854
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----......--A.........ACG...C--------A-----------...-----------------------------------G---C----------------------------------------------A------------------------------- 7139
B.YE.02.02YE507 ----......A-A.........---...--G------G-----------...-----------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A---G------ 7136
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----......---.........---...---------------------...-----------------------------------G-----------------------T---------A----------------A-----A-----C------------------- 7324
C.AR.01.ARG4006 ----...ATA---.........---...C--------G-----------...-----------------------------------A-----A--------------------------------------------------A-G------------------A---- 7096
C.BR.04.04BR013 ----...GTG............---...---------G-----------...-----------------------------------A-----A-----------------------------------A--------A-----A-G------------------A---- 7396
C.BW.00.00BW07621 ----...GTA---.........---...---------G----------A...-----------------------------------A-----A-------T----------------C-G-----------------A-----A--------------A-----A---- 7240
C.CN.98.YNRL9840 ----...GCG............---...---------G-----------...-----------------------------------G-----A----------C---------------G-----------------A-----A-G-----------T------A---- 7106
C.CY.09.CY260 ----...GTG............--G...---------G-----------...--------------------------------G--G---C-A--------------------G-----GC----------------A-----A-G-----------A------A---- 7140
C.ES.07.X2118_2 ----...GTG............---...C--------G--A--T-----...---------------R----------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G-----------A------A---- 7290
C.ET.02.02ET_288 ----...GCA..................C--------------------...-----------G-----------------------G-----A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A---- 7110
C.GE.03.03GEMZ033 ----...GTG............---...---------G-AC--------...-----------------------------------G-----A------------------------G-G--------A--------A-----A--T-----------------A---- 7112
C.IL.98.98IS002 ----...GCA..................C--------A-----------...--------------C--------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A--------------------A---- 7233
C.IN.03.D24 ----...GTAT--.........--TGGA---------G-----------...-----------G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C-------A-----A---- 7976
C.KE.00.KER2010 ----...GTG............---...---------G-AC--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A--A- 7094
C.MM.99.mIDU101_3 ----...GCA..................---------A-----------...--------------------------------G--G--G---G-------------------------G-----------------A-----A-G------------------A---- 7264
C.MW.93.93MW_965 ----...GTG............---...---------G-----------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7080
C.SN.90.90SE_364 ----...GTG............---...---------G-----------...--------------------------------G--A-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---- 7050
C.SO.89.89SM_145 ----...GTG............---...---------G-----------...--------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-GT-----------A-----A---- 7131
C.TZ.02.CO178 ----...GTG............---...C--------A-----------...-----------------------------------G--G--A----------C-------------G-GC----------------A-----A-G---------------C--A---- 7109
C.US.98.98US_MSC3018 ----...GTG............---...---------G-----------...--------------------------------G--G-----A-------------------A------G-----------------------A-G------------A-----A---- 7028
C.UY.01.TRA3011 ----...GCG..................C--------A-----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------G--------A-----A-G-----------A------A---- 7082
C.YE.02.02YE511 ----...GCA............---...--G------------------...------TC---------------------------A-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A---- 7097
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----...GTA............---...C--------C-----------...-----------------------------------A-----A------------------------G-G-----------------A-----A-G------------------A---- 7281
C.ZM.02.02ZM108 ----...GTG............---...---------G--A--------...-----------------------------------A---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A---- 7942
D.CD.83.ELI ----......A-A.........---...T--------A-----------...-----------------------G---------CGG---G-----------------------------A----------------A-----A--------------------A---- 7441
D.CM.01.01CM_0009BBY ----......A-A.........---...T--------A-----------...-----------------------G-----------G----------------------------T---------------------A-----A--T-----------A-----A---- 7130
D.CY.06.CY163 ----......A-A.........---...T--------A-----------...-----------------------G-----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A---- 7115
D.KE.97.ML415_2 ----......A-A.........---...C-G------A-----------...-----------------------G-----------G---G-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A---- 7377
D.KR.04.04KBH8 ----......A-A.........--G...C--------A-----------...-----------------------A-----------G---G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---- 7818
D.SN.90.SE365 ----......A-C.........---...C------T-A-----------...-----------------------G-----------G------G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A---- 7903
D.TD.99.MN011 ----......A-A.........---...T--------A-----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--------------------A---- 7095
D.TZ.01.A280 ----......A-A.........---...C--------A-----------...-----------------------G-----------G---T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---- 7093
D.UG.99.99UGK09958 ----......A-A.........---...C--------A-----------...-----------------------G-----------G---C------------------------TG--------------------A-----A--------------------A---- 7064
D.YE.02.02YE516 ----......A-A.........---...C--------A-----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A---- 7085
D.ZA.90.R1 ----......A-A.........---...C---CGAGC-G----------...-----------------------A-----------G--TG-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A---- 7233
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----......---.........---...---------------------...---------A-------------C-----------G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A- 6968
F1.AR.02.ARE933 ----......---.........---...--G------------A-----...-------C----------G-------------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A- 7175
F1.BE.93.VI850 ----......-C-.........---...C--------------------T..--------GA-------G----.---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A- 7182
F1.BR.07.07BR844 ----...ATAC--.........--C...--G------G-------C---...------A-T--------------------------G-----A---------------A--------C-----G----A--------A-------G----C----------------A- 7674
F1.CY.08.CY222 ----......---.........-A-...---------G--------AC-...-----------------------------------G---C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A- 7071
F1.ES.x.P1146 ----......-CA.........---...C-----CT-------------...-----------------------------------G-----A-----------------------T-----------A--------A-----A-------------A---------A- 7212
F1.FI.93.FIN9363 ----......---.........-C-...---------G-A---------...------A-C-----------------------G--G---C-A-----------------------------------A--------A------------C-----CA---------A- 7201
F1.FR.96.96FR_MP411 ----......---.........---...---------C--------A-A...----------------------AC--A--------G-----A---------------------------C-------A--------------A-----------------------A- 7072
F1.RO.96.BCI_R07 ----......-C-.........---...T-----CT----C--------...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A- 7959
F1.RU.08.D88_845 ----......T--.........---...--G-----C------------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A- 7391
F2.CM.97.CM53657 ----......---.........---...---------G--C--------...--------------------------------G--G--------------------------------------------------A-----A-------------A------A--A- 7076
G.BE.96.DRCBL ----...GTT............---...G--------A-C---------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---- 7844
G.CM.04.178_15 ----...GTT--T.........---...C--------G-C---------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G----------------R-A---- 7429
G.CN.08.GX_2084_08 ----...GTT-GA.........ACG...--G------C-C---------...-----A---A----------------------G--G---C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---- 7138
G.CU.99.Cu74 ----...GTA............---...--GA-----G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G------------------A---- 7524
G.ES.09.X2634_2 ----..................-C-...C-G------A-C---------...-----R--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A---- 7382
G.GH.03.03GH175G ----...GTT............---...C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A---- 7951
G.KE.93.HH8793_12_1 ----...GTT............---...G-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G------------A-----A--A- 7275
G.NG.09.09NG_SC62 ----...GCT--T.........---...--G------C-C---------...-----ATC------------------------G--G---T-A-----------------------------------C--------A-----A--T-----------------A---- 7084
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Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AGCA......GTG.........GGA...ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGG...TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGG 7905
Env __A__.__.__V__.__.__.__G__.__I__G__A__L__F__L__G__.__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__
G.PT.x.PT2695 ----...GTT............---...C-G------G-CC--------...-----A---A----------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G---C--------------A---- 7916
G.SE.93.SE6165_G6165 ----...GTT............---...C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C--------------A---- 7323
H.BE.93.VI991 ----......--A.........---...--G--------T---------...-----------------------------------G--T--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC--- 7304
H.BE.93.VI997 ---T......---.........---...--G--------T---------...--------------T--------------------G-----A--------------------G-----------------------------A-G---------A--A-----AC--- 7219
H.CF.90.056 ----......---.........---...--G-------CT---------...--------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC--- 7224
H.GB.00.00GBAC4001 ----......---.........---...--G--------T---------...-----R-----------------------------G-----A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC--- 7413
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----...ATA---.........---...--G------G-----------...---------A-------------------------G-----AG----------------------G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A---- 7108
J.CM.04.04CMU11421 ----......C--.........---...---------G-----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---- 7431
J.SE.93.SE9280_7887 ----......---.........---...---------G-----------...---------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---- 7212
J.SE.94.SE9173_7022 ----......---.........---...---------G-----------...---------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A- 7219
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----......--A.........---...--------G------------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A- 7088
K.CM.96.96CM_MP535 ----......--A.........---...T--------G-----T----A...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A- 7065
01_AE.AF.07.569M ----......---.........---...---------A--A--T-----...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------A--------------A-----A-G------------------A---- 7096
01_AE.CF.90.90CF11697 ----......---.........---...---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7857
01_AE.CN.09.1119 ----......---.........---...---------A--A--T-----...--------------------------------G--G-----A-----------------------T--------------------A-----A-G------------------A---- 7127
01_AE.HK.04.HK001 ----...GTA---.........---...---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---- 7266
01_AE.JP.x.DR0492 ----......---.........---...---------A--A--T-----...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A---- 7925
01_AE.TH.04.BKM ----......---.........---...---------A--A--T-----...-----A-----G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7893
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----......---.........---...---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7101
01_AE.VN.98.98VNND15 ----...GTA---.........---...---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7175
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----......---.........---...--T------G-CC--T-----...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-------G----C-------------A---- 7101
02_AG.CY.09.CY256 ----......--T.........---...---------G-CC--------...-----A--------------------------G--G-----A---------------A------------------------------------G-----------A------A---- 7082
02_AG.ES.06.P1261 ----...GTA--T.........---...G-G------G-C---------...-----R--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A---- 7343
02_AG.FR.91.DJ263 ----......--T.........---...C-G------G-C---------...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A---- 7280
02_AG.GH.03.03GH181AG ----......--T.........--C...C-G--------A---A-----...---C-A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---- 7946
02_AG.LR.x.POC44951 ----......--T.........---...C-G------G-C---A-----...-----A-----T--------------------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A---- 7876
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----......--T.........---...C--------G-C---------...-----A-----------------------------G---G-A--------------A-----------------------------A-----A-G---------------G--A---- 7109
02_AG.SE.94.SE7812 ----...CTT--T.........---...C-G--------C---T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C------A------A---- 7295
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----......--T.........---...C-G------G-C---------...-----A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------A------A---- 7107
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----......--T.........---...C--------C-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------C-----------A-------G----C------AA-----A---- 7090
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----......--C.........---...C-G------G-C---------...-----A---A-------------------------AG----A--------------------------------------------A------------C-------------A---- 7095
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----......---.........---...---------G-----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C------------------ 7082
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----......---.........---...-----G--CA-----------...-----------------------------------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A---- 7275
05_DF.BE.x.VI1310 ----......A--.........---...---------A-----------...-------C------------------------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A- 7311
06_cpx.AU.96.BFP90 ----......--T.........---...C-G------A-----------...-----A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---- 7953
07_BC.CN.98.98CN009 ----...GTG............---...---------G-----------...--------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A---- 7227
08_BC.CN.06.nx2 ----GTGGGA--AGTAGGAG..CT-...G--------A-----------...-----------------------------------G-----A--------------A-----------G-----------------A-----A-G------------A-----A---- 7861
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----......--T.........---...--G------C-T---------...-----A-----------------------------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A---- 7077
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----......A-A.........---...C-G------G-----------...-----------------------A--------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A---- 7257
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----......---.........---...---------G--C--------...--------------------------------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A----------- 7304
12_BF.AR.99.ARMA159 ----......---.........---...---------------------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A- 7870
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----...GTA--T.........---...C----G---G-C---------...-----A-------------------------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A---- 7330
14_BG.ES.05.X1870 ----...GTA............---...--------C---C--T-----...-----------------------------------GG--G--------------------------C--C----------------A------------C------------------ 7387
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----......---.........---ACG---------A-----------...---------A-------------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C------------------ 7277
16_A2D.KR.97.97KR004 ----..................-C-...G-T---CTG--C---------...--------------------------------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A---- 7271
17_BF.AR.99.ARMA038 ----......---.........---...--G-C----G-----A-----...-----------------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A- 7094
18_cpx.CU.99.CU76 ---C......--T.........---...C-G------G-C---------...-----A-----------------------------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A---- 7213
19_cpx.CU.99.CU7 ----......A--.........---...C-G------G-C--------A...-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A---- 6971
20_BG.CU.99.Cu103 ----...GTT............---...C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A---- 7339
21_A2D.KE.99.KER2003 ----......A-A.........---...C--------A-----------...-----------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A---- 7097
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----......C--.........---...T-T------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A---- 7072
23_BG.CU.03.CB118 ----...GTT............---...C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A---- 7333
24_BG.ES.08.X2456_2 ----...GTT............---...C-G------G-----------...-----A--GA----C-----------------G--G-----A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A---- 7356
25_cpx.CM.02.1918LE ----...ATC............---...C-G------GCC---------...---------A-------------G-----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A---- 7104
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----......--T.........---...--G------C-T---------...--------------C-----------------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A- 7893
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----...GTG............---...------------A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---- 7904
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----......---.........---GCAC--------C-----------...-----------------------------------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A---------- 7306
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----......---.........---...---------A-----------...-----------------------------------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A------------------------- 7350
31_BC.BR.04.04BR142 ----...GTG............---...C--------------T-----...-----------------------------------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---- 7355
32_06A1.EE.01.EE0369 ----......--T.........---...C-G------G-T--------T...-----A---A-------------G-----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---- 7531
33_01B.ID.07.JKT189_C ----......---.........---...---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7197
34_01B.TH.99.OUR2478P ----......---.........---...---------A--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7071
35_AD.AF.07.169H ----......--T.........---...C-G------------A-----...-----A--------------------------G--G--GG-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A---- 7087
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----......--T.........---...C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A---- 7102
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----......--T.........---...C-G------G-C---------...-----A--------------------------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A---- 7087
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----......---.........---...--G-C----G-----A-----...--------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A- 7301
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----..................-C-...C------T-G-----------...-------C------------------------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T- 7355
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----......---.........ACG...C-G------A-----------...-----------------------------------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A- 7402
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----............................................................-TG--------------------G---G-A--------------------------------------------A-------------------A----------- 7367
43_02G.SA.03.J11223 G---...GTT............---...--G------G-C---------...-----A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A---- 7388
44_BF.CL.00.CH80 ----......---.........AC-...---------A-----------...-----------------------------------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A- 7320
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----...GTT--T.........---...C-G------G-C---A-----...-----A-----------------------------GG--G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A---- 7864
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----......---.........---...C-G-----G------------...--------------------------------G--G-----A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A- 7281
47_BF.ES.08.P1942 ----......---.........---...T-T------------------...-----------------------------------G---G--G---------------------T----------------------------------C------------------ 7322
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----......---.........--C...---------C--A--T-----...-----A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---- 7125
49_cpx.GM.03.N26677 ----......---.........---...--G------G-----------...--------------C--------------------G---T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A---- 7332
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----......-C-.........---...---------C--A--T-----...-----A--------------------------G--G--------------------------G-----------------------A-----A-G------------------A---- 7096
O.BE.87.ANT70 ----GTA...............---...T-G---ATGC-A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC--- 7958
O.CM.91.MVP5180 ----GTA...............---...T-G---ATGC-A---T-G---...G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-------A--G--AC--- 7975
O.CM.96.96CMA102 ----GTA...............---...T-G---ATGC-A---T-A---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CA-A-T--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC--- 7445
O.CM.98.98CMA104 ----GTA...............---...T-G---ATGC-A---T-A---...G-TC-AA-T--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC--- 7453
O.CM.99.99CMU4122 ----GTA...............---...T-G---ATGC-----T-G---...G-TC-AA-T--------T---------------A-GG---CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC--- 7425
O.FR.92.VAU ----GCA...............--T...T-G-C-ATGC-A---T-G---...A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC--- 7521
O.SN.99.99SE_MP1299 ----GTA...............---...T-G---ATGC-A---T-A---...G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC--- 8008
O.US.97.97US08692A ----GTG...............--C...T-G---ATGC-A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC--- 7445
O.US.99.99USTWLA G---GTA...............---...T-G---ATGC-A---T-G---...G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACTC----A-AAGG-----------A------G----CC-------A--A--AC--- 7435
N.CM.02.DJO0131 ----...GCCT-T.........---...C----T--GC----T--G---...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A---- 7329
N.CM.04.04CM_1015_04 ----...GCCT-T.........---...C----T--GC----T------...--TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A---- 7307
N.CM.06.U14842 ----...GCCT-T.........---...C----T--AC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T----A--A--A---- 7375
N.CM.95.YBF30 ----...GCCT-T.........---...C----T--GC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T----A--A--A---- 7453
N.CM.97.YBF106 ----...GCCT-T.........---...C----T--GC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A---- 7408
N.FR.11.N1_FR_2011 ----...GCCT-T.........-S-...C-G--T--GC----T------...--TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A---- 7235
P.CM.06.U14788 G---GCA...............--C...C-----ATGC-A---------...--TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A---- 7454
P.FR.09.RBF168 G-G-GCA...............--C...C-----ATGC-A---------...--TA--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A---- 7995
CPZ.CD.90.ANT --GCATT...............---...-----GCTG--C---T-G--T...C-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----CAA--C--A---A 7337
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---CCTT...............---...C-------AC----T------...---C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A- 7414
CPZ.GA.88.GAB1 ----...GCCT-C.........--T...C-G-----AC-----------...---C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A---- 7942
CPZ.TZ.00.TAN1 --ATGTG...............--C...------CTG-----T-----A...--TC-TA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG----C-C--------T--A--------AC-A--CC----TCA---C--A--A- 7531
CPZ.US.85.US_Marilyn ----...GCCT-C.........---...C----T--AC-------G---...--TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A---- 7910
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B.FR.83.HXB2 CGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGT...TGG...... 8066
Env A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__.__W__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T-----A---A-----A-------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAA--C-...---...... 7304
A1.ES.06.X2110 -T---------------A-------G-----------T--A---------------G--------C-------------------------------A--A--------A--------G---A----C---C----------T--C-----CTA--C-...---...... 7301
A1.GE.99.99GEMZ011 -T--G-----GT--C--A-------G-----------T--A---------------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C------T-----...---...... 7241
A1.IT.02.60000 -T--G-----G---C--AM------G-----------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------------------------C---------AG------C---M-CT-----...---...... 8086
A1.KE.06.06KECst_001 -T-----A--C------A-------G-----------T--A---------------G------------------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7317
A1.RU.08.PokA1Ru -T--G---------C--A-------G-----------T--A---------------G----------------------G--------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7572
A1.RW.93.93RW037A -T-----A---------A-------G-----------T--A------------C--G-------------------------------------------A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 8047
A1.SE.95.SE8538 -T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G----T-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------T-----...---...... 7283
A1.TZ.01.A341 -T-----A--G------A-------G-----------T--A---------------G----------------G-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT----C...---...... 7240
A1.UA.01.01UADN139 -T--G------T--C--AG------G-----------T--A-----A---------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT---A-...---...... 7262
A1.UG.99.99UGA07072 -T---------------A-------G-----------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7272
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T-----A---T-----A-------------------T--A---------------G-------------------------------------T--A--A--------C-----------GA----C---------A-------C-----CT-----...---...... 7521
A2.CD.97.97CDKTB48 -T-----A--GA-----AGG-----------------T--A---------------G--------C--------------C----------------A--A--------C-----------------C---G------A----AGA-----CT-----...---...... 7376
A2.CM.01.01CM_1445MV -T--------G------A-------G-----------T--A-----T---------G--------A-A------------C-------------------AC-------C--------------T--C---------A-------------CT-----...---...... 7271
A2.CY.94.94CY017_41 -T---------------A-------------------T--A-----------G--GG-------------------------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----...---...... 7438
B.AR.04.04AR143170 ----------CA-------G--------------------------T---------G----A-------------------GT-------G-T----A-----G-----------------------C---------A--------------------...---...... 7242
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------T--------------------T------------------G-------------------T--------------------------------------------------C------------------------------...---...... 7276
B.BO.99.BOL0122 -----------A--------------------------------------------C------------------------G---------------A-----------A---------------------------AA------C------AG----...---...... 7267
B.BR.06.06BR1119 -------A---A--------------------------------------------G----------------------------------------A-----------------------------C---------AA-------------A-----...---...... 7497
B.CA.07.502_1191_03 -----------A----------------------------A---------------G----A-------------------G---------------A--AC--------------------A--------------AG----A--------AG--C-...---...... 7513
B.CN.09.1121 -------A--C-----------------------------A---------------G----A-----------------------------------A-----------------------------C---------AA-------------------...---...... 7301
B.CO.01.PCM001 -------A-----------------------------T------------------G----------A--------------------------------A--------------------G---------------A-------------------C...---...... 7249
B.CU.99.Cu19 -------A------------------------------------------------G-------------------------------------------A------------------------------------A--------------------...---...... 7633
B.CY.09.CY266 -----------A----------------------T--A-----A------------G-----------------------C----C--------------------------------------------------------------------C---...---...... 7282
B.DE.86.D31 --------------------------------------------------------G------------------------G---------------A--------------------------T---------------------------------...---...... 7593
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------------------C------------------------G------------------A--------------------------------------------------------C...---...... 7499
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------------A---------------G----------A--G--------------------------A-----------------------------C-----------------------CA-----...---...... 7234
B.EC.89.EC003 -------------------------------------T------------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C------------------------------...---...... 7186
B.ES.09.P2149_3 -------A-----------------------------------------------------------A------------C-----------------------------------------------------------------------A-----...---...... 7488
B.FR.92.92FR_BX08 ----------C---------------------------------------------G--------C--------------C---------G-T----A-----G-----------------------C------------------------------...---...... 7234
B.GA.88.OYI_397 ----------C---------------------------------------------G----------------------------------------A-----------------------G---------------A--------------------...---...... 7605
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------------------------G------------------------GA--------------A---------------------------------------T----A---------T-----...---...... 7267
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------G--------------A---------------G-----------------------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----...---...... 7290
B.IN.x.11807 ---------------------------C---------------A------------G----------------G-G------------------------A------------A-G-----------------------------------CA-----...---...... 7406
B.JM.05.05JM_KJ108 -------A-----------------G--------------A---------------G----------A-------------G---------------------C--------------------------------CT-C------------------...---...... 7267
B.JP.05.DR6538 --------------------------------------------------------G--------A----G----------G---------------A------------------------------------------------------A-----...---...... 8099
B.KR.04.04KMH5 -------------------------------------------------A------G----------------------------------------------------A-----------G-----C---------AA-------------A-----...---...... 8034
B.MM.99.mSTD101 -----------T----------------------------A---------------G----------------------G---------------A--------------------------------------------------------A-C---...---...... 7485
B.NL.00.671_00T36 --------------C----------------------T------------------G--------A-A------------C----------------A--A--------------------G---------------A--------------------...---...... 7627
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------------------------------------G-----------------------C-------------------A--G---------------------------------A--------------A-----...---...... 7508
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------A--------------------------------------------G----------------------------------------A--A--------------------------C-----------------------CA-----...---...... 7261
B.RU.04.04RU128005 -------A------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------C-----------------A------------...---...... 7538
B.TH.00.00TH_C3198 ---------G----------------------------------------------G----------------------------------------A------------------------------------------------------AA----...---...... 7264
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------------G--------------A---------------G------------------------G---------------A--A--------------------------C---CA--------------------G----...---...... 7297
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------CA--------------------------------------------G------------------------G---------------------------------------------C----A----AAC------------AT----...---...... 8037
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------T------------------G--------------------T--GG------G--------A---------------G-------------C---------A------------------C-...---...... 7330
B.US.11.ES38 ----------C---------------------------------------------G-------------------------------G------------C--------------------------------------------------AA----...---...... 8015
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------A-------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------AA-------------A-----...---...... 7300
B.YE.02.02YE507 -------A--------------------------------A---------------G------------------------G---------------A---C-------------------------C---------A----A---------A---CC...---...... 7297
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------A-------------------------A--A---------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------T----C...---...... 7485
C.AR.01.ARG4006 -----------A-------------G-----------T--------T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7257
C.BR.04.04BR013 -----------A-------------G-----------T--------T---A-----G--------C-A-------------G---------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-----...---...... 7557
C.BW.00.00BW07621 -----------A-------------G-----------T------------A-----G-T------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------C-----------C------...---...... 7401
C.CN.98.YNRL9840 -------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---...---...... 7267
C.CY.09.CY260 -------------------------------------T------------------G-------CA-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------A-C-----------CAT----...---...... 7301
C.ES.07.X2118_2 -A---------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C-----------------C-----------------------CT-C---...---...... 7451
C.ET.02.02ET_288 -----------A-------------G-----------T----------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----...---...... 7271
C.GE.03.03GEMZ033 -----------A-------------------------T--A---------------G--T-----A-A------------C----------------A--AC-C-----------------------C------T-CTT------------CT-C-C-...---...... 7273
C.IL.98.98IS002 -----------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A------------------------T----A-----------C-----------------C-----------------------CT-----...---...... 7394
C.IN.03.D24 -------A---A-A-----------G-----------T------------A-----G-----T--A-A-------------G---------------A-----C-----C-----CA----------C--------------A--------CT-C---...---...... 8137
C.KE.00.KER2010 -----------A-------G-----G-----------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------G-----C---------AA------------CT-C---...---...... 7255
C.MM.99.mIDU101_3 -----------A-------------------------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---...---...... 7425
C.MW.93.93MW_965 -----------A-------------G-----------T------------------G--------A-A-------------G---------------A-----G-----C-----------------C-----------------------CT-----...---...... 7241
C.SN.90.90SE_364 -----------A-------------------------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------------A----C-----------------------CA-----...---...... 7211
C.SO.89.89SM_145 -----------A-------------G-----------T----------G-------G--T-----A-A------------G----------------A-----------C-----------------C--------------A--------CT-C---...---...... 7292
C.TZ.02.CO178 -------------------------G-----------T------------------G--T-----A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-C---...---...... 7270
C.US.98.98US_MSC3018 -----------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C--------G--------C--T--------------------CT-C---...---...... 7189
C.UY.01.TRA3011 -----------A-------------G-----------T--------T---A-----G--------A-A-----------------------------A--------------------G--------C-----------------------CT-C---...---...... 7243
C.YE.02.02YE511 -------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------...---...... 7258
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------A-------------G-----------T------------------G--------A-A------------C----------------A-----G-----C-----------------C------------------------T-----...---...... 7442
C.ZM.02.02ZM108 -----------A-------------G-----------T------------------G--------A-A--------------A--------------A-----------C-----------------C-----------------------CT----C...---...... 8103
D.CD.83.ELI -------------------------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT-----...---...... 7602
D.CM.01.01CM_0009BBY -------A-----------------------------T--A--------------------------------------G-----------------A--A----------------------A---C---------AA------C------T-----...---...... 7291
D.CY.06.CY163 -------A-----------------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-...---...... 7276
D.KE.97.ML415_2 -------------------------------------T--A---------------G----------------C-----------------------A--AC-G---------------------------------A-------------CT----C...---...... 7538
D.KR.04.04KBH8 -------------------------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A------------------------------------A-------------CT-----...---...... 7979
D.SN.90.SE365 -------------------------G-----------T--A----------------------------------------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----...---...... 8064
D.TD.99.MN011 -------------------------G-----------T--A---------------C----------------------------------------A--A----------------------A-------------A-------------CT-----...---...... 7256
D.TZ.01.A280 -----------T-------------------------T--A---------------G----------A-----C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----...---...... 7254
D.UG.99.99UGK09958 -------------------------------------T--A---------------G----------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT----C...---...... 7225
D.YE.02.02YE516 -------A-----------------G-----------T--A------------------------------CA------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----...---...... 7246
D.ZA.90.R1 -------------------------------------T--A---------------G------------------------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA...---...... 7394
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G---------C----G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7129
F1.AR.02.ARE933 -----------A-------G-----------------T--A---------------C------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----...---...... 7336
F1.BE.93.VI850 -------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7343
F1.BR.07.07BR844 -------A-----------G-----------------T--A---------------G-----------------------C-----------T----A---C-C-------------------G---C---------AA-------------T-----...---...... 7835
F1.CY.08.CY222 -------------------G-----------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CT-----...---...... 7232
F1.ES.x.P1146 -A---------A-------G-----------------T--A------------C--G--------C-------------------------------A-----------C-A---------------C---------AA---C--C-----CT-----...---...... 7373
F1.FI.93.FIN9363 -----------A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7362
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------------G-----------------T--A---------------G----T-----A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CA-----...---...... 7233
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------G-----------------T--A-----------C---G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 8120
F1.RU.08.D88_845 -----------A-------G-----------------T--A---------------G----------A------------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----...---...... 7552
F2.CM.97.CM53657 -------------------G-----------------T--A-----------G--------------------------------C-----------A-----------A-----------------C---------AA------C------T-----...---...... 7237
G.BE.96.DRCBL ----G--------------------------------T--A-------G-------G--------C-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----...---...... 8005
G.CM.04.178_15 ----G--A-----------------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----G-----A-----------------C---------AA------C-----CA-----...---...... 7590
G.CN.08.GX_2084_08 -------A-----------------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----...---...... 7299
G.CU.99.Cu74 ----G--------------------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----C------...---...... 7685
G.ES.09.X2634_2 ----G------A-------------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----...---...... 7543
G.GH.03.03GH175G -----------A-------------------------T--A---------------G----A-------------------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----...---...... 8112
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G--------------G-----------------T--A---------------G--------C-A-----------G-G---------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C------...---...... 7436
G.NG.09.09NG_SC62 ----G--A-----AC----------------------T------------------G--------A-------------------------------A-----------C-----------G--T--C---------AA------C-----C-T----...---...... 7245
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B.FR.83.HXB2 CGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGT...TGG...... 8066
Env A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__.__W__.__._
G.PT.x.PT2695 ----G--------------------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C----------GG-----C--T------AA------C------------...---...... 8077
G.SE.93.SE6165_G6165 ----G--------------------------------T--A---------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----...---...... 7484
H.BE.93.VI991 -----------A-------G-----G--------T--T--A--A------------G----A-----------------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7465
H.BE.93.VI997 ----------CA-------G-----G--------TG-T--A---------------G----A-----------------------------------------------------------------C---------AA------------CT---C-...---...... 7380
H.CF.90.056 ---G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7385
H.GB.00.00GBAC4001 -------A---A-------G-----G--------TG-R--A---------------G----A--------------------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7574
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------AG------T-----------T---------------------T-------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7269
J.CM.04.04CMU11421 -T---------------A-G-----T-----------T------------------G--T-------------------------------------A--A--------------------------C---------A-------------CA---C-...---...... 7592
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------A-------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------...---...... 7373
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------A-G-----T-----------T------------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------...---...... 7380
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A--AA----A--G--T--G-----------T--A-------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C...---...... 7249
K.CM.96.96CM_MP535 -------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C...---...... 7226
01_AE.AF.07.569M ----G------A-------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----------------------C-----CT-C-C-...---...... 7257
01_AE.CF.90.90CF11697 ----G--------------------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CA-C---...---...... 8018
01_AE.CN.09.1119 -----------A--C----------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C--------C---A----C-----------------C-----CT-CTCG...---...... 7288
01_AE.HK.04.HK001 -----------A-------------------------T--A---------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-...---...... 7427
01_AE.JP.x.DR0492 ----G--------------------------------T--A---------------G-------------------------T------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-...---...... 8086
01_AE.TH.04.BKM ----G--------------------------------T--A---------------G--------------------------------A-------A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-...---...... 8054
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----G--------------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------A------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-...---...... 7262
01_AE.VN.98.98VNND15 ----G--------------------------------T--A---------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-CTC-...---...... 7336
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -T-----A-----------------G-----------T--A---------------G--------C----------------A--------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT---C-...---...... 7262
02_AG.CY.09.CY256 -T-----A--G------AG------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--G-----C-----------------C---------AG---A--C------T-----...---...... 7243
02_AG.ES.06.P1261 -T-----A---------A-------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----...---...... 7504
02_AG.FR.91.DJ263 -T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C-----CT-----...---...... 7441
02_AG.GH.03.03GH181AG -T-----A---------A-------------------T--A---------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----...---...... 8107
02_AG.LR.x.POC44951 -T-----A---------AG------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----...---...... 8037
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -T-----A--GT-----A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---C-----------A--A--------A----------G------C--------CAA---A--------CTA----...---...... 7270
02_AG.SE.94.SE7812 -T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-A---GC------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----...---...... 7456
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T-----A---T-----A-------G-----------T--A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----...---...... 7268
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----...---...... 7251
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T--------CA-----A-------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7256
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------A--------------------------------------------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A-----...---...... 7243
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----...---...... 7436
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------G--------------T--T--A---------------G----------------------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----...---...... 7472
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G--------------------------------T--A--------------------------------------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----...---...... 8114
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---...---...... 7388
08_BC.CN.06.nx2 -----------A-------------G-----------T--------A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-----...---...... 8022
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T--------------AA-------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----...---...... 7238
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------------------------T--A---------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C...---...... 7418
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A---------------A-------T-----------T--A---------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----...---...... 7465
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----...---...... 8031
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -T---------------A-------G-----------T--A--------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C...---...... 7491
14_BG.ES.05.X1870 -----------A-------------------------A------------------G--------A--------------C---------G---------A------------------------------------AA------------C------...---...... 7548
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------C------------------------------...---...... 7438
16_A2D.KR.97.97KR004 -T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G-----------------------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----...---...... 7432
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----...---...... 7255
18_cpx.CU.99.CU76 -T---------A-----A-------G-----------T--A---------------G----A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----...---...... 7374
19_cpx.CU.99.CU7 -T-----A--G------AG------C-----------T--A---------------G--------C----------T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----...---...... 7132
20_BG.CU.99.Cu103 ----G--------------------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----...---...... 7500
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A-----------------------------T--A---------------G-TT-------------------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----...---...... 7258
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T--------CA-----A-------------------T--A---------------G--------------------------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----...---...... 7233
23_BG.CU.03.CB118 ----G--------------------------------T--A---------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------...---...... 7494
24_BG.ES.08.X2456_2 ----G---------C----------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AAC-----C-----CT-----...---...... 7517
25_cpx.CM.02.1918LE ----G--------------------------------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----...---...... 7265
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T---------A-----A-G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----...---...... 8054
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------A-------------------------T--A---------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----...---...... 8065
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----G-----------------------------------------------G--------------A-----------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----...---...... 7467
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------------------------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------...---...... 7511
31_BC.BR.04.04BR142 -----------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----...---...... 7516
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------T-------------------------T--A---------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----...---...... 7692
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G------A-------------------------A--A-----------G---G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------AC---C-----------------------CT-C-C-...---...... 7358
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G--------------------------------T--A---------------------------------------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-...---...... 7232
35_AD.AF.07.169H -T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT-----...---...... 7248
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7263
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G----A---C-------------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT-----...---...... 7248
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------A-------G-----------------T--A-----------R---G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------A-----...---...... 7462
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------G-----------------T--A---------------C------------------T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7516
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------A-------G-----------------T--A---------------G----A-----------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----...---...... 7563
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------C---------------------------------------------G-----------------------C----------------A---C-------C-----------G-----C---------AA------------CT-----...---...... 7528
43_02G.SA.03.J11223 ----G--------------------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----...---...... 7549
44_BF.CL.00.CH80 -----------A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----...---...... 7481
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T---------------A-G-----G-----------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----...---...... 8025
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------G-----------------T--A--A-----------------------------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----...---...... 7442
47_BF.ES.08.P1942 -----------A--------------------------------------------G-----------------------------------A--A--------------------------TA---C------------------------A----C...---...... 7483
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G------A----------------T-----------A--------A------G--------------------------------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-...---...... 7286
49_cpx.GM.03.N26677 -A-----A---A-----A-G-----T-----------T------------------G----T------------------C----------------A--A--------C------------T----C---------T-A-----C-----CT-----...---...... 7493
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----G------A--C----------------------T------------------G-------------------------A--------------A---------------------------------------AA-------------------...---...... 7257
O.BE.87.ANT70 -C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA...---...... 8119
O.CM.91.MVP5180 -C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA...---...... 8136
O.CM.96.96CMA102 -T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----C--A--C---TA---AT-A--AAAA-------A--CA...---...... 7606
O.CM.98.98CMA104 -T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA...---...... 7614
O.CM.99.99CMU4122 -C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA------AAC-CA...---...... 7586
O.FR.92.VAU -C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA...---...... 7682
O.SN.99.99SE_MP1299 -C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA...---...... 8169
O.US.97.97US08692A -C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAA---...... 7609
O.US.99.99USTWLA -C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA------TCA--C---TA---AT-A--AAAA-------AA-CA...---...... 7596
N.CM.02.DJO0131 -------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-...---...... 7490
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A--AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-...---...... 7468
N.CM.06.U14842 -----------T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-...---...... 7536
N.CM.95.YBF30 -------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C-...---...... 7614
N.CM.97.YBF106 -------A---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY...---...... 7569
N.FR.11.N1_FR_2011 -------A---------------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-----------C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA-------------C-AG-C-...---...... 7396
P.CM.06.U14788 -A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC...---...... 7615
P.FR.09.RBF168 -A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C...---...... 8156
CPZ.CD.90.ANT -A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC...---GTAAAC 7504
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----A-----------G--TT-T--------A-----A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA...---...... 7575
CPZ.GA.88.GAB1 -T--------C--A--------AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC-...---...... 8103
CPZ.TZ.00.TAN1 -------A--CT-------G---T-T--A--------T--------------C-----G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C-----A--TG--AAC---T-GG-G--TCA--G-AG------A-----CCTC-CC...---GCTGAA 7698
CPZ.US.85.US_Marilyn -C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC...---...... 8071
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B.FR.83.HXB2 ............AGT............AAT...AAATCTCTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGA 8209
Env _.__.__.__.__S__.__.__.__.__N__.__K__S__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 ............---............---...---AACAA-AGTG----A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC----------------G-C------G----TA-------------------C 7447
A1.ES.06.X2110 ............---............---AAT-----CTAT--CG----A-----AA---T-------C--C-A-----T-A----G-Y-G--G---T---GA-CA----T-TAATC--------A-------G--------G----TA-----------C-------C 7447
A1.GE.99.99GEMZ011 ............---............---...------TACAGTG----A---G--A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGAGC-------------------------G-----------------T-------C 7384
A1.IT.02.60000 ............--C............---...-------AT--TG-T--A------A--CT----------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC--------C-----N---G------G-----------------T-------C 8229
A1.KE.06.06KECst_001 ............--C............---...-------A----G----A---G--A---T-------T--C-A-----T-A-------G----C--T---CAA--C---T-TGA-C--C----G--------G--T-----G-----------------CC------C 7460
A1.RU.08.PokA1Ru ............---............--C...---------AGGGC---A---G--A---T------------A-----T-AG---G--C------------A-A-----T-TCAGC-------------------------G-------------------------C 7715
A1.RW.93.93RW037A ............---............---...-------A-AGTA----A---G--A---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAGTC-----------G----G--------------------------C-------C 8190
A1.SE.95.SE8538 ............---............---...-----C-A-AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGAC----T-TAGGC----------------G--------G-----------------C-----A-C 7426
A1.TZ.01.A341 ............---............---...------TAC--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAG-C-------------A-----------G-----------G-----C-------C 7383
A1.UA.01.01UADN139 ............---............-G-...-------AT--TG----A------A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--------A----------------G-----------------T-------C 7405
A1.UG.99.99UGA07072 ............---............---...-----C-A-AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGA-----T-TAATC----------------G-T------GA----------------C-------C 7415
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ............---............---...-----CTAT--TG-C--A---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C-------------GGT------G-------------------------C 7664
A2.CD.97.97CDKTB48 ............---............---...--GA---A---G-----------AA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C----G--------G--------G-----------------C-------C 7519
A2.CM.01.01CM_1445MV ............---............---...---AA--A-AGT---------G-CA---T-------T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G-----------------CG------C 7414
A2.CY.94.94CY017_41 ............---............---...--G----A---TG--------G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G-----------G-----C-------C 7581
B.AR.04.04AR143170 ............---............--C...------T-AA--GGA------G-CA---T------------------G---------G-----------GA-------T--A-----C-------------G-----A----------------------------- 7385
B.AU.04.PS1038_Day174 ............---............---...---W-C-A-R--G--------G-AA---T----------C-R-----A---------G-----------GAAG-----T--A-----C----GAM------G-T---A--------------------C-----R-- 7419
B.BO.99.BOL0122 ............---............---...---------AGTA--------G--A---T------------------A---------G-----------G--------T-TA-T--------------A--G-----A--------------------------A-- 7410
B.BR.06.06BR1119 ............---............---...------T---GGG-A------G--A---T---T------C-------A-A-------G----A-------A--C----T--AA----C-------T--------------------------------C-------C 7640
B.CA.07.502_1191_03 ............---............---...-----------TG----------AA---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-----T--A-----C-----A------------------------------------------- 7656
B.CN.09.1121 ............---............---...------A-----G-----------A---T----------C-------G-----G---G-----------G--ACT---T--A-T---C---T---------G---------------------A----G-------- 7444
B.CO.01.PCM001 ............--C............---...--------A--TAT----------A---T------------C-----A-A-------G-----------G--------T-TA-------------------G-----A--G------------A------------- 7392
B.CU.99.Cu19 ............---............---...--------A--TA-A---------A---T----------C-------A-A-------G--------------A-----T-TAA------------------G----------------------------------- 7776
B.CY.09.CY266 ............---............---...---------AGTGCA---------A---T------------------T-A---G---------------CAAA-----T--AA----------C----A--G-C---A--------------------------A-- 7425
B.DE.86.D31 ............---............---...------A----TAT----------A---T------------------A---------G--------------------T--A-------------------G----------------------------------- 7736
B.DK.07.PMVL_011 ............---............---...---AA---AACT---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------TCA------T-------GC-------------------A------C---------------------- 7642
B.DO.05.05DO_160884 ............---............---...-G----AG---TT-C------G-AA---T------------A-----A-A-------G-T---------GAAA-----T--CAA---------AT------G-----------------------------G----- 7377
B.EC.89.EC003 ............---............---...------T-CA-TG-----------A---T----------C-------A--G------G-----------G--------T--A-------------C-----G--------G--------------------G----- 7329
B.ES.09.P2149_3 ............---............---...-G-----AAAGTG-C---------A---T------------------A---------G--------------------T--A-T---------A-------G-T---------G--A------------------C- 7631
B.FR.92.92FR_BX08 ............---............---...---AA----AGT---------G--A---T------------------G--------A-G----------GAGA-----T--AG------------------G-----A----------------T---C-----AC- 7377
B.GA.88.OYI_397 ............---............---...---------A-TG--------G--A---T----------C-------A---------G-----------CA-------T--A-------------------G-----A--G-------------------------- 7748
B.GE.03.03GEMZ004 ............---............---...-----------TAT-------GG-A---T----------C-------A-A-------G-------T---GA-------T--------C-------C-----G-T---A-----C--A------A----G-------- 7410
B.HT.05.05HT_129389 ............---............---...--------A--TT-T------C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C---------------------C- 7433
B.IN.x.11807 ............---............---...--------A--TGC-------G--A---T------------A-----A----------G-------------AG----T--A-------------------G-----A----------------------------- 7549
B.JM.05.05JM_KJ108 ............---............---...------G----TAGA------GGGA---T------------------A---------G-----------GA-C-----T-TAA----C--ATG--------G---------------------A----------A-- 7410
B.JP.05.DR6538 ............---............---...----------G-G-C--C---G--A---T---A------C-------A---------G------------A-------T--A-----C-------------------A------------------------C-A-- 8242
B.KR.04.04KMH5 ............---............---...---A----A---T-T--C---GG-A---T----------------------------------------GA-------T--AA----C-----A-------G-----A-----------------G----------- 8177
B.MM.99.mSTD101 ............---............---...-----------TG-C---------A---T---T--------------A---------C-----------GCAGA----T--A-----------C-------G----------------------T---------AA- 7628
B.NL.00.671_00T36 ............---............---...-----------T---------G-GA---T----------C-------G---------G-------------T------T--A-TC----------C-----G--A--A----------------------------C 7770
B.PE.07.502_2649_wg8 ............---............---...--G--------T--A---------A---T------------------A-A-------G-----------G--A-----T-TAA------------------G-C---A----------------T----------A- 7651
B.PY.03.03PY_PSP0115 ............---............---...------A-----T-T------C-AA---T---A------C-------A---------G-----------GA-A-----T--AAT-----------------G-----A--------------------T-------C 7404
B.RU.04.04RU128005 ............---............---...---------A-TG--------G--A---T---T------C-------R---------G------------R-AC----T--AA----C------------------------------------------------- 7681
B.TH.00.00TH_C3198 ............---AAT.........---...------TAT--G------------A-T-T---T------C-------A-C-------G------------AAGA----T--A-----------C-------G-----A----------------------------- 7410
B.TT.01.01TT_CRC50069 ............---............---...---------AGTA-T------G-GA---T------------------T----------------------A-------T--A-----C----G--------G--------------------------------A-- 7440
B.TW.94.TWCYS_LM49 ............---............---...---A--TAT--TG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GA-CAC---T--AA----C-----A----------------G--------------G--C-----A-- 8180
B.UA.01.01UAKV167 ............---............---...---A-----A-G---------G--A---T------------------G---------------------GA-A-----T--AAT---------C----A--------A----------------------------- 7473
B.US.11.ES38 ............---AAA.........---...---A------GGG--------G--A---T---------AC-------A-A-------G-----------GA-A-----T--AGT---C--------G------C---------C-TA-------------------- 8161
B.UY.02.02UY_TSU1290 ............---............--C...-G---------TA-C------GG-A---T-----------------------------------------AT------T-TAA------------------G-----A--------------------C-------C 7443
B.YE.02.02YE507 ............--C............---...-G---------T--T------C-AA---T---A------C-------A---------G-T---------G-A------T--A-----C----G--------------A----------------------------C 7440
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ............---............---...------G-AA-TG-C--------CA---T----------C-------A---------G----------T-AAGA----T--AG------------------G-----------C-G---------G----------- 7628
C.AR.01.ARG4006 ............---............---...--------A--TA-T------G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--GC-A------A----T-----A-C 7400
C.BR.04.04BR013 ............---............---...------AAA---GCT------G--A---T----------C-------T---------G-T---------G--AC----T--ATG--GC----------------------G--------------G--T-----A-C 7700
C.BW.00.00BW07621 ............---............---...------GAA-G-G-T---------A---T----------C-------T----------GT--C-------A-AC----T--AGG--GC-----A-C-------T------G---C-A------A-G--T---C-A-C 7544
C.CN.98.YNRL9840 ............---............G-C...-------AA--TG-T------GG-A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G---G-A------A----T-----A-C 7410
C.CY.09.CY260 ............--C............---...------AAA--T---------G-CA---T----------C-------T-A--------G----------GA-AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A-----------T---C-A-C 7444
C.ES.07.X2118_2 ............---............---...------AAAAC-G-T------G--A---T----------C-------T---------------------GA-AY----T--CAA--GC---------------C------G---C-A------A----T-----A-C 7594
C.ET.02.02ET_288 ............---............---...--G----AA--GG--------G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G--A--------G--T---C---C 7414
C.GE.03.03GEMZ033 ............---............---...-------A-AC-G-T------G-AA---T----------C-------T----------GT---------G-AAC----T--CAA--GC----G--TG------G------G--G--A------A-G--T-----A-C 7416
C.IL.98.98IS002 ............---............---...-------AA-CGG--------G--A---T---T------C-------T----------GT---------GA-A-----T--AGG--GC------TC--A-----------G---G-A------A----T---C-A-C 7537
C.IN.03.D24 ............--C............---...--------A--TG-T------G-AA---T----------C-------T-A---------T---------G--C-----T--AGT---C-----A---------T------G---C-A------A----T-----A-C 8280
C.KE.00.KER2010 ............---............---...-------AAAC-G-T--C------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G-G------G----GA------A----T-----A-C 7398
C.MM.99.mIDU101_3 ............---............--C...-------AA---G----------CA---T------------------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C 7568
C.MW.93.93MW_965 ............---............---...---A--TACA-TG-T------G--A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T---C-A-C 7384
C.SN.90.90SE_364 ............---............---...--------A--GG-T------G--A---T---T------C-------T-----------T------------A-----T--AG---GC----------------------G--G--A------A----T---C-A-C 7354
C.SO.89.89SM_145 ............---............---...-R-A---AA---G-A------G-AA--CT----------C-A-----T-A--------GT---------GA-AC----T--AGG--GC------TC--------------G-----A------A----T-----A-C 7435
C.TZ.02.CO178 ............---............---...-------AAAC-G-A------GG-A---T----------C-------T----------GT-----------TGCC---T--AGA--GC-------C-------T------G--GG-A------A----T-----A-C 7413
C.US.98.98US_MSC3018 ............--C............---...-G-----AA---G-T------GGGA---T----------C-------T-----------T---------G--AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A-----GA----T-----A-C 7332
C.UY.01.TRA3011 ............---............---...------GAA--GG-T---------A--CT----------C-------T-A--------GT------------AC----T--AGGC-GC-------C-----G--------G--G--A------A-G--T-----A-C 7386
C.YE.02.02YE511 ............---............---...-------AA-GGG-T------G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---G-A------A----TC--C-A-C 7401
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ............---............---...---AA--AAACTG--------G--A---T----------C-------T-A---G----GT---------TATACT---T--AGG--GC-------C-------T------G-----A------A----T---C-A-C 7585
C.ZM.02.02ZM108 ............---............---...-G-----AA--GG--------G-CA---T----------C-A-----T-A----G---GT------T--GA-AC----T--AAG--GC------CC--------------G--GC-A------A----TC--C-A-C 8246
D.CD.83.ELI ............---............---...-G------AA-TG--------C-GA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G--------G-C-------------------A-------G----- 7745
D.CM.01.01CM_0009BBY ............---............---...--------A--TG-T------G-GA---T----------C-A-----A-A-------G-G---------G-TG-G---T--AAT-----------G-------T------------A------A----------A-- 7434
D.CY.06.CY163 ............---...AGG......---...--G---T-AA-TG-A------G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT-----------GA------A----C-----A-- 7422
D.KE.97.ML415_2 ............---............---...-------AA--GG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GAT------T--A-----------A--------------------C----------C---C-T---A- 7681
D.KR.04.04KBH8 ............--C............---...-G----G-A--TACA------G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A------------------------A----C--G----- 8122
D.SN.90.SE365 ............---............---...--------AACTG--------C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C--------------------------------C 8207
D.TD.99.MN011 ............---............---...-G------AA-TG-T------C-AA---T----------C-A-----A-A------AG-A---------G-TG-----T--AA---------------A----T---------G--A------A----------A-- 7399
D.TZ.01.A280 ............---............---...--G--CT-A--TG-C---------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT-------------------A-----C------- 7397
D.UG.99.99UGK09958 ............---............---...--------A---G-----------A---T------------------A---------G-----------G-T--C---T--AG----C---------------C------------A------------C----AC- 7368
D.YE.02.02YE516 ............---............---...-G------A--TGCT------C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C--A------A----------A-- 7389
D.ZA.90.R1 ............---............---...---A--TAC--TG--------GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT-------------------A-------G----- 7537
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ............---............---...-------A---GG--------GGAA-T-T------------A-----A-A---G----G-------T-----AC----T--AGA---------C----A--G--------G----TA------A------------C 7272
F1.AR.02.ARE933 ............---............---...---A---A-A-GG--------G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G-----------------------A-C 7479
F1.BE.93.VI850 ............---............---...-------A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G-------------------------C 7486
F1.BR.07.07BR844 ............---............---...------TAT--GACA------G-CA---T------------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG-------C---------G--------G--------------G----------C 7978
F1.CY.08.CY222 ............---............---...-G-----A---GG-C--------AA---T------------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---C--------A--------C---C 7375
F1.ES.x.P1146 ............---............---...---A-CTAT--C---------G-CA---T------------A-----A-A---G---GGT------T---A-AC---CT--CGG---C-----C----------------G----TA-----------------ATC 7516
F1.FI.93.FIN9363 ............---............---...-------A---TG-----------A---T----------C-------A-A---G----G-------T---AAAC----T--ATG---------A-------G-G------G---CG---------------G----- 7505
F1.FR.96.96FR_MP411 ............---............---...-------AT--TG----------CA---T----------C-------A-A---G------------T---A-AC----T--AGG-----------------G-----A--G-------------------------C 7376
F1.RO.96.BCI_R07 ............---............---...-----C-A---T---------G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G-----A-------------------C 8263
F1.RU.08.D88_845 ............---............---...---A--TAT--TG-A--------CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T-G-------A-G----------- 7695
F2.CM.97.CM53657 ............---............---...-------A-A-TG-A------G-GA---T----------C-------A-A---G--C-GT---------G--AC----T--AAA-----A---A-TG-A-----------G--------------G--C-------C 7380
G.BE.96.DRCBL ............---............---...------TATA-TG--------G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G------C---------T------G-----------------C-------C 8148
G.CM.04.178_15 ............---............---...-G----TAT--GG--------G--A---T---------A--------A--G---G-C-G----------CAACA----T--A--C--------A-------G--------G-----------------C-------C 7733
G.CN.08.GX_2084_08 ............---............---...------TATAGTG-T------G--A-A-T---------AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G-----------------C---C---C 7442
G.CU.99.Cu74 ............---............---...------G-T--TG-A------GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------------------G--------G-----------------C-------C 7828
G.ES.09.X2634_2 ............---............---...------TAT--TG-C------G--A---T---A---G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C-------------G--T-----G-----------------C-------C 7686
G.GH.03.03GH175G ............---............---...---A--TATA-TG--------G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G-------------------------C 8255
G.KE.93.HH8793_12_1 ............---............---...---A--TATA-TG-C------G--A---T---------AC-A--------G-------G----------CAACA----T--AG-C----------------G--------------A-----G-----C-----A-C 7579
G.NG.09.09NG_SC62 ............---............---...-G----TAT--T---------G--A---T---------AC-A--------G---G-C-GG---------CAGCA----T--A--C-----A-----G----G--------G-----------G-----C-------C 7388
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B.FR.83.HXB2 ............AGT............AAT...AAATCTCTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGA 8209
Env _.__.__.__.__S__.__.__.__.__N__.__K__S__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E
G.PT.x.PT2695 ............---............---...------TATA-T--A------G--A--CT---A---G-AC-A-----A--G-------G------T---CAACA----T--A--C--C----G--------G--------G-----------------C-----A-C 8220
G.SE.93.SE6165_G6165 ............---............---...------TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G-----------------C-------C 7627
H.BE.93.VI991 ............---............---...-----------TG-A------G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G-----------------C-----A-C 7608
H.BE.93.VI997 ............---............---...----------CTG-A------G-CA---T---T--------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC-----CTC-------C------G---C-------------T-----A-C 7523
H.CF.90.056 ............---............---...-----A-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G--C-----A-C 7528
H.GB.00.00GBAC4001 ............---............---...-----CTATRMTR-A------G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G-----------------C-----ATC 7717
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ............---............---...-----C-AT--TG-----------A---T-------G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC-------G-T---A-----------G-----------------C---C---C 7412
J.CM.04.04CMU11421 ............---............---...-G-----AT--TG-C------GGAA---T---------AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC-----------G-A-----------------A-------------------C 7735
J.SE.93.SE9280_7887 ............---............---...------TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A----C-------C 7516
J.SE.94.SE9173_7022 ............---............---...------TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G----CT------A-G--C-------C 7523
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ............---............---...-------A-AGTG--------G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G-----------------C-------C 7392
K.CM.96.96CM_MP535 ............---............---...------TG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C 7369
01_AE.AF.07.569M ............---............---...------TAT---G-T--------CA--CT---A----CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C--AC------A--GG-------G--C-GA------ATG--T--G--AA- 7400
01_AE.CF.90.90CF11697 ............---............---...------TAT-C-G-A------G-CA---T---A-----A--A-----T-A--------------------A-CA----T-TGAGC--C--AC-A----A--G--------G--------------G--T--G--A-C 8161
01_AE.CN.09.1119 ............---............---...------TAT---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC-A-------GG-------G--C-GA------A-G--TC------- 7431
01_AE.HK.04.HK001 ............---............---...------TAT---G-A--------CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C--A-----GA-G--T--G----- 7570
01_AE.JP.x.DR0492 ............---............---...------TAT---G----------CA---T---A---G-A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGA-A--C--AC---------G--------G--C---------A-G--G-------- 8229
01_AE.TH.04.BKM ............---............---...------TAT---G--------G-GA---T---A-----A--A-----G----------G-----------AACA----T-TGAGA--C--AC------------------G--T---------A-G--T--G--A-- 8197
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ............---............---...------TAT---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC-A-------G--------G--C-G-------A-G--T--G--A-- 7405
01_AE.VN.98.98VNND15 ............---............---...------T-T---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C--AC---------G--------G--C---------A-G--T--G--A-- 7479
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ............---............---...---AG-T-TA-TG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T---------------------CAGAC----T-TAGGC--C-------------G-----A--G-----------------C-------C 7405
02_AG.CY.09.CY256 ............---............---...--GAA-TATACTG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT-----T---GA-AC---TT-TAGGC-------------------------G-----------G-----C-------C 7386
02_AG.ES.06.P1261 ............---............---...-G-A--TAT-GTG-C--A------A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TGATC--------A-------G--------G------------A----C-------C 7647
02_AG.FR.91.DJ263 ............---............---...---A--TATA-TG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC----------------G--------G-----------------C-------C 7584
02_AG.GH.03.03GH181AG ............---............---...---AG-TACA-TA-C--A------A---T-------C-A--A-----T-A-------G-------T---GA-A-----T-TAATC--C----G---G-------------G-----T-----------C-------C 8250
02_AG.LR.x.POC44951 ............---............---...---A--TATC-TG-C--A---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G-----------------C-------C 8180
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ............---............---...------TATA-TG-C--A---G--A---T-------C-AC-A-----T-A--------G----------GCAA-----T-TAATC----------------G--T-----G-----------------C-------C 7413
02_AG.SE.94.SE7812 ............---............---...---A--TAT--T--C--A---GG-A---T-------C--C-A-----T-A--------GT--C------CA-A-----T-TGATC----------------G--------G-----------------C-------C 7599
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ............---............---AAT---A--T-TA-GG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G-----------------C-------C 7414
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ............---............---...---A--TAT--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G------------GC-A-T-----A-C 7394
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ............---............---...-------A---TG-T--A-----AA-T-T-------C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C-------------G--------G-------------------------C 7399
03_AB.RU.97.KAL153_2 ............---............---...---C----A--TG-------A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A---------------------A------C 7386
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ............---............---...------TATA-TG-T--A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G-----------G-----C-------C 7579
05_DF.BE.x.VI1310 ............---............---...------GA--GGG--------G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G------------------------TC 7615
06_cpx.AU.96.BFP90 ............---............---...---A--TAT--TG-A------GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G-----------------C-------C 8257
07_BC.CN.98.98CN009 ............---............--C...-------AA-G-G--------G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC---------------------------G-------A----TC----A-C 7531
08_BC.CN.06.nx2 ............---............--C...-------AA---G----C------A---T---A------C-------T-AG--------T------T---A-AC----T-T-GG--GC-------------------A--G-----A------A----T-----A-C 8165
09_cpx.GH.96.96GH2911 ............---............---...-------AAC-TG-A--A---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G-----------------C-------C 7381
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ............---............---...--------A-GGG-A------G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T-------------------------C-----C- 7561
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ............---............---...-----ATATA-TG--------G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G-----------------C-------C 7608
12_BF.AR.99.ARMA159 ............---............---...-------A---GG-A---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G-------------------------C 8174
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............---............---...-------A-AGTG-A--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G-----------G-----C-------C 7634
14_BG.ES.05.X1870 ............---............---...-----------GG-T---------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G-------------G------G-------------- 7691
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ............---............---...---------A-TG--------G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G-----------------------A-C 7581
16_A2D.KR.97.97KR004 ............---............---...-GGA-C-A---TG-C--------CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G------------A----C-------C 7575
17_BF.AR.99.ARMA038 ............---............---...-------A---GG-----------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G-------------------------C 7398
18_cpx.CU.99.CU76 ............---............---...---A--TACA-TG-C---------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G-----------------C-------C 7517
19_cpx.CU.99.CU7 ............--C............---...-C---CTAT--KG-T--A-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T-------------------------------C 7275
20_BG.CU.99.Cu103 ............---............---...------TATA-TG-A------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G-----------------C-------C 7643
21_A2D.KE.99.KER2003 ............---............---...--------A--TG-C------C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C---------A----------A-- 7401
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ............---............--C...-------A----G----A------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C-------C 7376
23_BG.CU.03.CB118 ............---............---...---A----T---G-A------G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G-------------G---C-------C 7637
24_BG.ES.08.X2456_2 ............---............---...------T-TA-TGCA------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G-----------------C-------C 7660
25_cpx.CM.02.1918LE ............---............---...------T-CA-TG--------G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G-----------------C-------C 7408
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ............---............---...------TG-A-TG-A------G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A--------------------C-------C 8197
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ............---............---...------TAT--GGCA--------CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G------------A-G--T--G----C 8208
28_BF.BR.99.BREPM12609 ............---............---...-----------G---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A--------------------C------C- 7610
29_BF.BR.01.BREPM16704 ............---............---...---AG--A-AGTG--------G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C--------------------------------C- 7654
31_BC.BR.04.04BR142 ............---............---...-------AA-C-G-T------G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G--A--------G--T-----A-C 7659
32_06A1.EE.01.EE0369 ............---............---...---A--T-T---G-A---------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---------------------C-A-C 7835
33_01B.ID.07.JKT189_C ............---............---...-G----TAT---G----------CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C---------A----T--G----- 7501
34_01B.TH.99.OUR2478P ............--C............---...-G----TAT---G-A--------CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C----------GG--T--G--A-- 7375
35_AD.AF.07.169H ............--C............---...---A-C-A-A-TG----A-----CA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G-----------------T------AC 7391
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ............---............---...---A--TAT--TAGC--A---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G----G------------C-------C 7406
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ............--C............---...--------CA-TG-T--A---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T-------------------------------C 7391
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ............---............---...-------AT--TG-A------G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G------------A------------- 7605
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ............---............---...-------A---GG----C---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G-------------------------C 7659
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ............---............---...-----------TG-C--------AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A--------------G-------------- 7706
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ............---............---...---A--TATC-GG-A------GG-A---T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G-----------------------A-C 7671
43_02G.SA.03.J11223 ............---............---...------TAT--TG-R------GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G-----A-----------R-------C 7692
44_BF.CL.00.CH80 ............---............---...--G----A---GG--------GGGA---T---------A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G-----------------C-------C 7624
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ............---............---...--------T--TA----A---GG-A---T-------C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C-------- 8168
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ............---............---...--GA---A---T---------C-GA---T------------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G-----------------T-------C 7585
47_BF.ES.08.P1942 ............---............---...------TAT--T-----------GA---T----------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G---------------------------------- 7626
48_01B.MY.07.07MYKT021 ............G--............---...------T-----G--------G--A---T---A----CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C-G-------A-G--CC----A-- 7429
49_cpx.GM.03.N26677 ............---............---...------TAT--GG-A------G-GA---T---A----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T--------------C------TC 7636
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ............---............---...---A-------TT-T------G-GA---T----------C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G--------------A-------------------- 7400
O.BE.87.ANT70 ............-TA...GGAAAC..................---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC---- 8256
O.CM.91.MVP5180 ............TCA...GGAAGATAT---GAT.........--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G----------T-A---C---G----- 8282
O.CM.96.96CMA102 ............-AA...GGAAGTAAT---...-TTAGCA----GA-A------G-GA--CTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A------GTA-GCTC-A-C---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G---C-A-- 7758
O.CM.98.98CMA104 ............G-C...GGAGAT.........-GGGACT-A-G-A-C------G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G---C-A-- 7760
O.CM.99.99CMU4122 ............GCA...AACGGCACT.........AA---AA-TACA------G-CA--CTA--A---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---C-A-----GA-GA-G--GC---- 7732
O.FR.92.VAU ............G-A...GGAGATAAT...............---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC---- 7822
O.SN.99.99SE_MP1299 ............-CA...AATTGCACA---ACC--TAAGT-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC---- 8324
O.US.97.97US08692A ............-AA...GGAAAT..................--GTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAAGA---ACT-A--G-A----TA-----G----CA-----GA--A-GC-GC---- 7746
O.US.99.99USTWLA ............G-A...GGAAAT..................CTCTCA------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A------AGG-CC--GC---- 7733
N.CM.02.DJO0131 ............--C...AAT......---...-CC---TAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C----- 7636
N.CM.04.04CM_1015_04 ............--C...AAT......C--...-CC--CTAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA-----GA--TC-C-C----- 7614
N.CM.06.U14842 ............---...AGT......---...-CC---TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C----- 7682
N.CM.95.YBF30 ............--C...AAC......---...-CC---TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C----- 7760
N.CM.97.YBF106 ............--C...AGT......---...-CC--CTAT--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA-----GA---C-C-C----- 7715
N.FR.11.N1_FR_2011 ............--C...AAT......---...-CC---TAT--TACA--------CA-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------A--TC-C-C----- 7542
P.CM.06.U14788 ............-CC...AACAAA...---GAA-C-GAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A-- 7767
P.FR.09.RBF168 ............-CC...AACAAA...-G-GAG-CTGAAT-A--TGGC-------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-GGCT------A--A-G-----A-- 8308
CPZ.CD.90.ANT TTCACGCAAACAT--...GCAAAGAAC-GC...-GTGA-A-AC--TGT------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA---A--A-G-------AT-- 7668
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............G-A...AAT......-T-...-GTGACTATC-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G--G-------- 7721
CPZ.GA.88.GAB1 ............CC-...GGG......-GC...--T--CACA--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG--CC------- 8249
CPZ.TZ.00.TAN1 GATTCTACAAAGT-C...AATCACAGTG--GCA--G-ACTAT--CTGT--A-----CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-AACC---T-----C-GT-A--GA--G-A----CA--A--G--G--A--CA-------G--G--A-- 7865
CPZ.US.85.US_Marilyn ............---...AAC......--C...CTC--CTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C----- 8217
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B.FR.83.HXB2 ATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCG...TTT. 8375
Env __L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__.__F__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---G--C--G-----T-A-C--------------G----CT--C-A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-G------------------C-----T--G--A...---. 7613
A1.ES.06.X2110 ---G--C--G------GACC--------------G----TT----A----------------G-A-------------------------AA----A-----G--------------G---------A-A--A-----------------C-----T--G---...---. 7613
A1.GE.99.99GEMZ011 ---G-----G------G--C---------------G----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A...--G. 7550
A1.IT.02.60000 ---G--C--G---------C--------------G--------------T-A------------A----T------G-------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A...---. 8395
A1.KE.06.06KECst_001 ------C--G------G--C---------------G----T---------------------G-A----T--------------------AA----A-----------C---A----G---G-----A-A--------------------C-----T--G---...--C. 7626
A1.RU.08.PokA1Ru ---T-----G---------C--------------G-----T----G---T-A----------G-A----T--------------------AA----A---------------A----G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A...--G. 7881
A1.RW.93.93RW037A ---C--C--G---------C--------------G-----T----A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----TC-G---...---. 8356
A1.SE.95.SE8538 ---G--C--G---------C--------------G-----T---GA----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G--G---G--A-A--------------------C-----T-----A...---. 7592
A1.TZ.01.A341 ---G--C--G-------A-C--------------G-----T----A------------------A----T---------A----------AA----A--------------------G--G---G--A-A-----------------C--C-----T--G---...---. 7549
A1.UA.01.01UADN139 ---G---------------C------G-------G-----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A...--G. 7571
A1.UG.99.99UGA07072 ---G--C--G-------ACC--------------G-----T----C--R-------------G-A----T--------------------AA----A---------------A----G-----C---A-A--------------------C-----T--G---...--C. 7581
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---G--C--G---------C-A------------G-----T---GA------------------A-------------------------AA----A--G------A-------------------GC-A-----------------T--C-----TC-G--A...---. 7830
A2.CD.97.97CDKTB48 ------C----------A----------------G---------GA------------------A----T---------------------A----A------------A-----A--A-----G----A--A-----------------C--------G--A...---. 7685
A2.CM.01.01CM_1445MV ------C----------A-----------------G---------C------------------A----T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T--G---...--G. 7580
A2.CY.94.94CY017_41 ------C---------GA--------G------C-----TT--C-C----------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A...---. 7747
B.AR.04.04AR143170 ---G--C--G-------A----------------G----------C----------------G-A----T--------------------A-----C---------------A-------------------------------------C--------G--A...--C. 7551
B.AU.04.PS1038_Day174 -------M-G-------------------------G---------C------------------A----------------------------------------------------G-----------A--C--------------G--C--------R--R...--G. 7585
B.BO.99.BOL0122 ----C-----------------------------G----------G-----A------------A----------------------T--------------------C--------G-----------A--------------------C-----------A...---. 7576
B.BR.06.06BR1119 ---G-----G---A---A---A-------------G----T----C------------------A-------------------------A-----A---------A-----A----T-----------AG----------------C--C-----------T...--C. 7806
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------G-------G----------C------------------A-------------------------AA--------------------A-----A------------G------------------C--------G--A...---. 7822
B.CN.09.1121 G--GA--------A--GA--------C-------G----------------A------------A-----------------------C-AA--------------A-----A-------C-----------------------------C--------G---...--C. 7610
B.CO.01.PCM001 ---G--C--G---------C------CA------G----------C----------------G-C----------A---------A----A---------------A----------------------------------------C--C-----------A...---. 7558
B.CU.99.Cu19 ---------G---T---A---------------CG----------A------------------A-----------------------------------------------T-----A-----C----A--A-----------------------------A...--G. 7942
B.CY.09.CY266 -C---------------A-------TC-------G----------C------------------A----T--------------------AA--------------------A----------------A-----G------A-------C-----C------...---. 7591
B.DE.86.D31 ---GA----G----A--A--------G-------G-----T----C------------------A----------------------------------------------------------------------T--------------C-----------A...---. 7902
B.DK.07.PMVL_011 G-----C-------AT---C---------------G--------------------------G-C--------------------------A----C-----------C---A----G--------------------------------C------------...--G. 7808
B.DO.05.05DO_160884 ---G---C-------------A-------------GT------C-G------------------A--------------------------A-------------------------G-----------------G--------------C------A----A...--G. 7543
B.EC.89.EC003 ---G-----G------------------------G----------A------------------A--------------A-------T------------------A--------------------------------------------------A----A...---. 7495
B.ES.09.P2149_3 ---------C-------------------------G---------C----------------GGA--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C------------...---. 7797
B.FR.92.92FR_BX08 ---G-----G-----------------------C------------------------------A--------------------------A--------------------A-------------------------------------C-----------A...--C. 7543
B.GA.88.OYI_397 ---G-----G------G---------G--------G---------C----------------G-A----------A--------------------------------------------------------------------------C------------...---. 7914
B.GE.03.03GEMZ004 ---------G-------A----------------G-T---T----C------------------A--------------A--------------------------A-C---------T-------------------------------C------C-----...--G. 7576
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------G-----T----C------------------A-----------------------------------------------A--------------------------------------------C-----...---. 7599
B.IN.x.11807 ---------------T------------------G--G--T-----------------------A-----------G--------------------------G--A-----A-------------------------------------C--------G---...---. 7715
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G-----G---------C--------------G----------C------------------A-T---------------------------------------------A-------A-----------------------------C------C----A...---. 7576
B.JP.05.DR6538 ---------G------------------------G--------CGA------------------A----T---------------------A----------G----------TGA----------------------------------C-----------A...--G. 8408
B.KR.04.04KMH5 ---G---------T----C---------------G--------C-A----------------G-A-----------------------------------------A-----T-------------------------------------C------------...---. 8343
B.MM.99.mSTD101 ---G----CG----------------G-------G-----T---------------------G-A-------------------------AA-------------------------------------A-----------C-----G--C--------G---G..--A. 7795
B.NL.00.671_00T36 ---G----C--------------------------G----------------------------A----------------------T--A-----G---------------AT----------------------------A-------C--------G--A...--C. 7936
B.PE.07.502_2649_wg8 ----A--C--------------------------G-----T----C------------------A-------------------------A-----C---------A-------------------------------------------C-----G------...---. 7817
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------C------------C------G-------G---------G-------------------A--------------------------A----------G---------A-----T-------------------------------C-----------A...--C. 7570
B.RU.04.04RU128005 ---G------------------------------G----------C------------------A----T-----A--------------------------------------------G------------------------------------------...---. 7847
B.TH.00.00TH_C3198 ---G-----C----------------G-------G----------G----------------GGA----------A---------------------------------------------G--G----A-----------------G--C--------G--A...--A. 7576
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---G---------T--------------------G-------G--A----------------G----------------A----T-----AA-----A----------------------------------A----C------------C------------...--A. 7606
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---G--------------C---------------G---------------------------G-A--------------------------A----A--------------------G--------------------------------C------------...--C. 8346
B.UA.01.01UAKV167 ---G-------------------------------G---------C-----------------GA----------------------T--AA--------------A-----A-----T-------------------------------C--------G--A...--C. 7639
B.US.11.ES38 ---G-----------------A------------------T----------------C------A----------A--------G---A-AA--------------------A--------------------------------------------------...---. 8327
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---G-----G---------------G--------G-----T-----------------------A-------------------------AA--------------------A--A----------------------------------C--------G--A...--C. 7609
B.YE.02.02YE507 -------G--------------------------G-----T----G---T-------C------A-----------------------------------------A-----A-----------------------------A-------C------------...--C. 7606
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---G------------------------------G--------C-A----------C-------A--------------------------A----G---------------A-----G-G-----------------------------C------A-----...--G. 7794
C.AR.01.ARG4006 ---G--C--G---CA--A-C--------------------T----C------------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A-----------------------------C-----C--G--A...---. 7566
C.BR.04.04BR013 ---G--C--G---CA--A-C--------------G---------G----T--------------A----T---------------------A----C---------A----------G--C-----------------------------C-----C--G---...--A. 7866
C.BW.00.00BW07621 ---G--C-GT---AA--A-C------G-------G-----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A--------A--------C-----------C-----T-----A...---. 7710
C.CN.98.YNRL9840 ---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------------------------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---G-------------------------C-----T--G---...---. 7576
C.CY.09.CY260 ---G--C-GT---AAT---C-------------------------G------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G---...--A. 7610
C.ES.07.X2118_2 ---G--C-GT---AA--AC--------------YG----------G------------------A----------------------T---A----C---------A----------G--CK-------A--A-----------------C-----T------...---. 7760
C.ET.02.02ET_288 ---G--C------AA-GA-C------G--------G-------C-G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C---...---. 7580
C.GE.03.03GEMZ033 ---G--C-GT---AAT---C-------------C-G----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A-----------------------------C-----TC-----...---. 7582
C.IL.98.98IS002 ---G--C--T---AAC-T-C------G-------------------------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G---...--C. 7703
C.IN.03.D24 ---G--C-GC---AA--A-C------G-------G-----T---------------------G-A-------------------G-----AA--------------A----------G------G-------------------------C-----T--G---...---. 8446
C.KE.00.KER2010 ---G--C-GT---AAC-A---A------------G---------GG-----------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C-----------------------------C-----T--G---...---. 7564
C.MM.99.mIDU101_3 ---G--C-GT---AA--A-C-A------------------------------------------A--------------------------A--------------A-------------C---G-------------------------C-----T--G---...---. 7734
C.MW.93.93MW_965 ---G--C-GT---AAC-A-C-------------------------C------------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T------...---. 7550
C.SN.90.90SE_364 ---G--C-GT---AAC-A-C-------------------------G-----A------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G---...--C. 7520
C.SO.89.89SM_145 ---G--C-GT----G----C--------------G----------A------------------A----------A---------------A--------------A------T---G--C-----------------------------C-----T--G---...---. 7601
C.TZ.02.CO178 ---G--C-GT---AAC-CCC--------------G-----T---G-----------------G-A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G--A...--C. 7579
C.US.98.98US_MSC3018 ---G--C-GT---AA--A-C--------------G----------C------------------A--G-----C-A-----------T--AA----------G---A----------G--A-----------------------------C-----T--G---...---. 7498
C.UY.01.TRA3011 ---G-----G---CA--A-C------C-------G-T--------G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G--A...---. 7552
C.YE.02.02YE511 --CG--C-GT---AAC-A-C--------------------------------------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T-...---. 7567
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---G--C-GT---AAC-A-C-A-------------G---------A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-------------------------C-----T--G--A...--A. 7751
C.ZM.02.02ZM108 ---G--C-GT---------C-----TC-------------------------------------A-------------------------AA--A----------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A...---. 8412
D.CD.83.ELI ---G--C--G-------------------------G-------C-A------------------A--------------A-----------A-------------------------G------T----A--------------------C-----TC-G---...---. 7911
D.CM.01.01CM_0009BBY ---G-----G-------------------------G------T--C----------------G-A-------C-----------------AA----C--------------------G--G-----G--A-----------------G--C-----TC----A...---. 7600
D.CY.06.CY163 ---G--C--G------------C-----------G------GT--A------------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC---...--C. 7588
D.KE.97.ML415_2 ---G--C----------------------------G-------C-A------------------A--------------------------A-------------------------G-----CT----A--------------------------TC-G---...---. 7847
D.KR.04.04KBH8 ---G--C----------------------------G--------GA---T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G---...---. 8288
D.SN.90.SE365 ---G--C--G------------------------G-----------------------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G---...---. 8373
D.TD.99.MN011 ---G--C--G-------------------------------GTC-A------------------A-------C-----------------AA-------------------------G--------G--A--------------------C-----CC-G--A...--A. 7565
D.TZ.01.A280 ---G--C----------------------------G---------A---------------------------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G---...--G. 7563
D.UG.99.99UGK09958 ---G--C--C-------------------------G---------A------------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------------TC----C...---. 7534
D.YE.02.02YE516 ---G--C--G-------------------------G-----GTC-A------------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-----...--A. 7555
D.ZA.90.R1 ---G--C--G---------C-------------------------C-----A------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G---...---. 7703
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G--C--G---------C--------------G-----T--C-C---T------------G------------------------AC--A-------------------------G---------A-A------------A-------C-----T-----A...--G. 7438
F1.AR.02.ARE933 ---G--C------------C---------------G---------C-----------C-----------------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 7645
F1.BE.93.VI850 ------C------------C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 7652
F1.BR.07.07BR844 ---G--C------A---ACC-------------------------------A------------A--------------------------A----C-----------C--------GA----------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 8144
F1.CY.08.CY222 ---G--C--G--------CC--------------G-----T-----------------------A--------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A...--A. 7541
F1.ES.x.P1146 C--G--C--G---------C------G-------G----------------------C----G-A--------------------------A----C-----G---------------T--------T-A------------A-------C-----TC----A...--G. 7682
F1.FI.93.FIN9363 ---G--C--G----AT---C------G-------G-T--------C---T-A------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 7671
F1.FR.96.96FR_MP411 ---G--C------------C------G-------G-----T-----------------------A----------------------AA--A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 7542
F1.RO.96.BCI_R07 C--G--C--G--------CC------C-------G----------G----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A...--G. 8429
F1.RU.08.D88_845 ---G--C--G---------C------G-------G-----T----------------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A...--G. 7861
F2.CM.97.CM53657 ---G--C-------AC-A-C------G--------CT------------T-------C---------------------------------A----A--------------------G---G--G--A-A-----G--------------C-----T--G---...--A. 7546
G.BE.96.DRCBL ---G--CC-G---------C------G--------G---CT----C-----A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A--------A-----------------C--C-----T-----C...---. 8314
G.CM.04.178_15 ---G--C--G-----------------C-------C----T----------A------------A----T--------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A...--C. 7899
G.CN.08.GX_2084_08 ---G--C--G------------------------G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T-----A...---. 7608
G.CU.99.Cu74 ---G--C--G----------------C-------G-----T----C-----A------------A----T--------------------AA--------------------A----G------T--A-A------------A-------C-----C--G--A...--C. 7994
G.ES.09.X2634_2 ---G--C-C-------------------------C-A---T--C-A-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G---...--C. 7852
G.GH.03.03GH175G ---G--C-------------------G-------G----------A-----A------------A----------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A...--C. 8421
G.KE.93.HH8793_12_1 ---G--C--T----------------C-------G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--A------A----A----------G-----------A------------A----G--C-----T--G--T...--C. 7745
G.NG.09.09NG_SC62 ---G--C-GT---------------G-C------GC----T----G-----A------------A----T-----------------T--AA-------C-A------C--------GT----------A--------------------C-----T--G--A...--C. 7554
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B.FR.83.HXB2 ATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCG...TTT. 8375
Env __L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__.__F__
G.PT.x.PT2695 ---G--C--G------GA----------------G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G--A...--C. 8386
G.SE.93.SE6165_G6165 C--G--CC-G------------------------GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A...---. 7793
H.BE.93.VI991 ---G--C----------A-C-A-------------GT-------------------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T...--A. 7774
H.BE.93.VI997 ---G--C-------AC-------------------G---------C------------------A----------A----------CT---A----G---------A----------G-----------AGG------------------C-----T--G--T...---. 7689
H.CF.90.056 ---G--C------------C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T...---. 7694
H.GB.00.00GBAC4001 -Y-G--C------T----CC-A------------G-T---T----M------------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G---...---. 7883
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C-G--C--G---A-----C------G---------G---T---------------------G-A-------------------------AA--------------A-C--------G---G-------A--------------------C-----C--G--A...--A. 7578
J.CM.04.04CMU11421 ---G--CC------G--A----------------G-----T----A----------------G-A-------------------------AA--------------A----------GT--G-------A--------------------C-----T--G--A...---. 7901
J.SE.93.SE9280_7887 ---G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A...---. 7682
J.SE.94.SE9173_7022 ---G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C------A--------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A...---. 7689
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G--C--G---------C--------------G-----T----C-----A------------A--------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A...--C. 7558
K.CM.96.96CM_MP535 ---G--C------------C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A...---. 7535
01_AE.AF.07.569M ---G---C-----------C--------------G-----------------------------A----T--------------------AA-----C--------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T...--C. 7566
01_AE.CF.90.90CF11697 ---G--C--G-------A-C---------------G----------------------------A-----------G----------T--AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A...--C. 8327
01_AE.CN.09.1119 -C-T---------------C--------------G-----------------------------A----------------------T--AA--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T-----T...--C. 7597
01_AE.HK.04.HK001 ---G--CC-----------C---------------G---------G------------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T...--C. 7736
01_AE.JP.x.DR0492 ---G-------------A-C--------------GG---------G------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--T...--C. 8395
01_AE.TH.04.BKM -C-G---------------C------C-------G-------CC------------------G-A----T-----------------T--AA----G---------A----------G---G-------AC-------------------C-----T--G--T...--C. 8363
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---G---------------C--------------------------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T...--C. 7571
01_AE.VN.98.98VNND15 ---G---------------C--------------------------------------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A-------T--------------A-AC--C-----G-CG--T...--G. 7645
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---G--C--C---------C---------------G---------------A----------G-A----T--------------T--T--AA--------------A----------G---AA----A-A--------------------C-----TG-G--A...--CC 7572
02_AG.CY.09.CY256 ---G--C--G-------A-C--------------G--------CGG-----A------------A----T-----------------T---A----CC--------------A-----T--G--T--A-A-------C------------C-----T--G---...--C. 7552
02_AG.ES.06.P1261 -C-G--C--G---------C--------------G----------------A------------A----T-----------------T--AA-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T...--C. 7813
02_AG.FR.91.DJ263 ---G--CC---------A-C--------------GG---------A-----A------------A----------------------T--AA----------G--------------G---A-----A-A--------------------C-----T------...--C. 7750
02_AG.GH.03.03GH181AG ---G--C--G---------C--------------G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T---A--------------A--------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T...--C. 8416
02_AG.LR.x.POC44951 ---G--C------------C-A------------G----------A-----A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G---...--C. 8346
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---G--C--G---------C--------------G----------A-----A----------G-A----T-----------------T--AA----AC-----------------------G--T--A-A--------------------C-----C--G---...--C. 7579
02_AG.SE.94.SE7812 ---G--C--G---------C-----G---------G----T---G------A----------G-A----T-----A-----------T--AA----C-----------C------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T...--C. 7765
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---G--C--G---------C--------------G----------------A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A...--C. 7580
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---G--C--G---------C--------------G---------GA------------------A----T-----------------TG--A----G--------------A-----G---AA-G--A-A------------A-------C-----T--G--A...--C. 7560
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---G--C--G---A---A-C--------------G-----T--------T-A----------G-A----T-----------------T--AA----G-----------C------------------A-A--------------------C-----C--G--T...--C. 7565
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------G-----T----A------------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------------A...---. 7552
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C--G--C--G--------CC---------------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T...--G. 7745
05_DF.BE.x.VI1310 ------CC-G--------CC--------------G----------A-----A------------A--------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A...---. 7781
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G--C--G-------A-C-----TC-------G----------C---T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G---...--G. 8423
07_BC.CN.98.98CN009 ---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G---...---. 7697
08_BC.CN.06.nx2 ---G--C-GT---AAT-A-C-A------------GG---------A------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G---...---. 8331
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G--C-GC---------C------G-------G---------------------------G----------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A...--C. 7547
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G-----------------A----G--------G---------C------------------A-------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G---...--G. 7727
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------C--G---------C------C-------G----------------A------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A...--G. 7774
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G--C------------C--------------G-----T----A----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 8340
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---G--CC-G---------C---------------GT---T----A------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A...---. 7800
14_BG.ES.05.X1870 ---G----------------------G-------G-----------------------------A--------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------C----A...--C. 7857
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G-----G------------------------G----------C------------------A--------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--T...C-C. 7747
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------C---------------G-----T----C------------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A...---. 7741
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G--A-C----------C--------------G-----T----C------------------A-------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A...--A. 7564
18_cpx.CU.99.CU76 ---G--C------------C-A----C-------G-------R-------------------G-A-------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T...--C. 7683
19_cpx.CU.99.CU7 ---G--C-------GC-AG---------------G-T---------------------------A----T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A...---. 7441
20_BG.CU.99.Cu103 ---G--C--G---------C--------------------T----C-----A---------------------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G---...--C. 7809
21_A2D.KE.99.KER2003 ---G--CC-G------------------------------T--C-A-----------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A...---. 7567
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G--C--G---T---A-C------C-------G-----T----------A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A...---. 7542
23_BG.CU.03.CB118 ---G--C------------C-------C------G-----T----C-----A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A...--C. 7803
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G--C--G--------CC------C-------G-----T----C-----A----------G-A----T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C--------G--A...--C. 7826
25_cpx.CM.02.1918LE ---G--C--G--------CC------G--------G----T----C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G---...--C. 7574
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G---G-G--------CC---------------G----T----A------------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G---...--C. 8363
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G--C--G--------CC--------------G-----T----------A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G---...---. 8374
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G----CG--------C---------------G----------C------------------A-------------------------A-------------------G---------------------------------------C------------...--C. 7776
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G-----G-------A--------G-------G----------A-----------C----G-C-------------------------A-----------------------------------------------------------C------------...--C. 7820
31_BC.BR.04.04BR142 ---G--C--G---CA--A-C-----TC-------G----------A------------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G---...---. 7825
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G--C--G----------------G-------G-----T----C------------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A...--G. 8001
33_01B.ID.07.JKT189_C ---G---------A-----C------G-------------T----C------------------A----T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T...--C. 7667
34_01B.TH.99.OUR2478P ---G---------A-----C--------------G-----T-----------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T...--C. 7541
35_AD.AF.07.169H ---G--C--G-------A-C---------------G----T----C----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T--G---...--C. 7557
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G--CC-G---------C--------------G----------A-----C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A...--C. 7572
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--G--C------A---A-C------G--------G---------C----------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G---...--C. 7557
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G---------------C--------------G-----T----A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A...---. 7771
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G--CC-----------C-------------------------C-----------C------A--------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A...---. 7825
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G---------------C-A----G-------TC------G---------------------A-------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A...--C. 7872
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---G--C------------C--------------G-T---T----C---T-------C------A-----------------------------------------------T----------------A--------------------Y--------G---...---. 7837
43_02G.SA.03.J11223 -C-G--C--G------R----------C------G-----T----------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A...---. 7858
44_BF.CL.00.CH80 ---G--C------------C---------------G---------C----------------G-A--------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A...--A. 7790
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G--G--C--G---A---A-C--------------G-----T--C-------A-----C------A----T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T-----A...---. 8334
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T--C-----------CC--------------G-----T----C----------------G-A--------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T--G--A...--A. 7751
47_BF.ES.08.P1942 ---G--C-----------C---------------G-----T----C------------------A-------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C--------G--A...--C. 7792
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---G---------------C------------------------------------------G-A----T-----------------G--AA-----------------------.........--------------------------C-----T--G--T...--C. 7586
49_cpx.GM.03.N26677 T--G-----G---A---ACC------G-------G-----T---------------------G-A-------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----TG-G---...--G. 7802
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G-----G-------A-C--------------------T----C------------------A-----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C--------G--A...---. 7566
O.BE.87.ANT70 G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C---...--A. 8422
O.CM.91.MVP5180 GC-----G-------CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C---...--G. 8448
O.CM.96.96CMA102 ----AG-G-------TTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C---...--R. 7924
O.CM.98.98CMA104 GC--AG-G-------TTC-A-T------------G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C---...---. 7926
O.CM.99.99CMU4122 G---A--G-------TTCAC-T---G-----C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-C---...---. 7898
O.FR.92.VAU G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C---...--A. 7988
O.SN.99.99SE_MP1299 G------G-------TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A...---. 8490
O.US.97.97US08692A G------G-------TTCYA-T---------C--G-------T--A---T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C---...--C. 7912
O.US.99.99USTWLA G------G--------TC-A-T---------C--G-T-----T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------AACC----A--G-ACA--------------CA---CC-C---...--A. 7899
N.CM.02.DJO0131 ---G---C-G---------C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C---...--G. 7802
N.CM.04.04CM_1015_04 ---G---C-----A-----C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C---...--G. 7780
N.CM.06.U14842 R--G-R-C-T---------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-T---...--G. 7848
N.CM.95.YBF30 ---G---C------AC---C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T---...--G. 7926
N.CM.97.YBF106 ---G---C-----------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C---...--G. 7881
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G---C-G---A-----C-------C--------T--TT----C------------------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C---...--G. 7708
P.CM.06.U14788 ------C---------CAA-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R---...--G. 7933
P.FR.09.RBF168 G-----CC--------CAA--------C-----GG--------C-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-----...--A. 8474
CPZ.CD.90.ANT -C----C------AGCTCA--A------------G--------C-A-----A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG---------------CAT--TC-G--A...---. 7834
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G---TC------T-A---A----G-------G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A...--G. 7887
CPZ.GA.88.GAB1 ---G---C-------C--C---------------G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C---...--G. 8415
CPZ.TZ.00.TAN1 ------C------AGC---C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-----TC-CA-GTT-A--G--AA-G----T--GCA------------T---A----CC---TT...-CA. 8031
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G---C-----T-----C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C---...--A. 8383
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 ...........CAGACCCACCTCCCA...ACC...CCGAGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGC 8525
Rev exon 2 N__P__P__P__.__N__.__P__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__
Tat exon 2 __P__T__S__Q__.__P__.__R__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env .__.__.__.__Q__T__H__L__P__.__T__.__P__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...........--------TAC----...-A-...--AGA----...-T-----------G-A---CC------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C------------------------ 7763
A1.ES.06.X2110 ...........-------TTAC----...-A-...--A----A-...-T----------AG-A----C------------------CA--G-----G------G-----C-----C-G---G-T---A------GC---------C-----------------T------ 7763
A1.GE.99.99GEMZ011 ...........-------TTGC----...CA-...--AGA----...--A----------G-A----CA-----------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------- 7700
A1.IT.02.60000 ...........-------TTAC---G...-A-...--AGA---T...--A----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------T 8545
A1.KE.06.06KECst_001 ...........-------CTAC----...-A-...-AACA--AT...-T----------AG------C-------G---------ACA--G-----G------G-------------G-----T---A--G---GC---------C--A--------------------- 7776
A1.RU.08.PokA1Ru ...........-------TTAC----...CA-...--AGA----...--A-------TT-G------CA-----------------CA--G------------A--------G-C--G-----T---A------GC------A--------------------------- 8031
A1.RW.93.93RW037A ...........----T---TAC----...GA-...--A-----T...-T-------------A----C-------G----------CA--G------------G-----C-------G-----T---A------GC---------C---A-------------------- 8506
A1.SE.95.SE8538 ...........----T----AC----...-A-...--AG---AT...-T-----------G-A----C------------------CA--------G------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------- 7742
A1.TZ.01.A341 ...........--------TAC----...-A-...--AG---A-...-T----------AG-A----C------------------CA--G--------------------------G-----T---A--G---GC-------------A-------------T------ 7699
A1.UA.01.01UADN139 ...........-------TTAC----...CA-...--AGA----...--A----------G-A----C------------------CA--G------------G-C-----------G-----T---A------GC------------------------T--T------ 7721
A1.UG.99.99UGA07072 ...........--------TAC----...-A-...--A-----T...-T---------A-G-A----C------------------CA---------------G-----------A-G-----T---A------GC---------------------------T------ 7731
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...........--------TA-----...-A-...---GA----...-T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C-------A---------------- 7980
A2.CD.97.97CDKTB48 ...........----T--CTAC----...-A-...--AGA----...-T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--A--------------------- 7835
A2.CM.01.01CM_1445MV ...........----T--CTAC----...CG-...--AGA---T...-T---------A---A----CA------G----------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC---------------------------------- 7730
A2.CY.94.94CY017_41 ...........----T--CTAC----...-G-...--AGA---T...------------AG-----CC-------G----------CA--G------------G-----------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T 7897
B.AR.04.04AR143170 ...........---------------...G--...GA-------...-------A-----------CC-----------------AG---G----A---------GG--T------C-T----T---A-----CG----------CT--A--------GT---------- 7701
B.AU.04.PS1038_Day174 ...........---------------...GY-...AG-------...-Y------------------C-----------------C-AC----------------C--T-----C-GGT----T-----K----W----------C------------------------ 7735
B.BO.99.BOL0122 ...........-------G-------...---...---------...-----------A--------C-------------------------------C-----GG-CG------C-T----TA--A-----C--------------A--------------------- 7726
B.BR.06.06BR1119 ...........----T--G--C----...G-T...---------...-------------G-----CC-------G-----------------------C---A-AA--C-------CT----T---A-----C-----------C------------------------ 7956
B.CA.07.502_1191_03 ...........-------G-------...G-A...-A-------...-------------------CC-------G-----------------------C---AGG-T-GC---C--CT----T---A-A----------AT---C--A----A------GA-----CTT 7972
B.CN.09.1121 ...........-------G--A----...G-T...-A-G-----...-------------------CC----G------------C---------AG--------CA-TC------C-T----T---A-----C-------T---C--A--------------T---CT- 7760
B.CO.01.PCM001 ...........---------------...G--...G--------...--------------------C----G------------------------------GGG----------C-T----T---A-G-G-C------------------------------------ 7708
B.CU.99.Cu19 ...........---------------...G-A...A--------...--------------------C----------------------G-------------G-G----------------T-----A---------------------------------------- 8092
B.CY.09.CY266 ...........---------------...G-A...-A-C-----...--------------C-----C--C-------------G-------------------GAA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C--A------------A-----CT- 7741
B.DE.86.D31 ...........-------G-------...G--...---------...--------------------C-----------------C-------------------A------------A----T---A-----------------C---A-C---------------CT- 8052
B.DK.07.PMVL_011 ...........---------------...G-T...---------...-----------A-------C-----------------------------G--C----GG---------------C-T---A------T----------C---A---------T---------- 7958
B.DO.05.05DO_160884 ...........-------G-------...G--...-A-C-----...-----------A--------C-----------------C-------A--G--------G----------C-T----T---A-----CG--------------A-------------G------ 7693
B.EC.89.EC003 ...........-------G-------...---...---------...--------------------C-------------------A--G-------------GGAGTG-------CT----T---A-----------------C-------------T---------- 7645
B.ES.09.P2149_3 ...........-------T-------...-A-...---------...-------------G------C------------------------------------GA-----------C-----T---A--GA--T----------C---A---------T---------T 7947
B.FR.92.92FR_BX08 ...........-------G-------...GTT...---------...--------------------C-------------------------------------CA--------A-CT----T---AC----C-----------C-------------T---------- 7693
B.GA.88.OYI_397 ...........-------G-------...---...-A-------...--------------------C------------------------------------GGAA--------G-T----T---A------------------------------------------ 8064
B.GE.03.03GEMZ004 ...........-------T-T-----...G-T...---------...------------------------------------------A----------------CA--------G-T----T---A--G---T----------C------------------------ 7726
B.HT.05.05HT_129389 ...........-------G-T-----...G--...---------...-----A-------------C--------------------------------------CAA----G----------T----C--------------------A-------------------- 7749
B.IN.x.11807 ...........-------G-T-----...GG-...--A------...--------------------C----G--------------------------------G--C-------C-T----T---C---A-A-------T---------------------------- 7865
B.JM.05.05JM_KJ108 ...........---------TC----...G--...---C-----...--------------------C-----------------------------------AG-------------T----TA--A-A---C------------------------------------ 7726
B.JP.05.DR6538 ...........-------TTA-----...GT-...T--------CCA--------------C-----C----------------------G-------------GGAGT--------------T---T------------A----C------------------------ 8561
B.KR.04.04KMH5 ...........---------T-----...-G-...---------...-----------A-G------C----G------------AG-------G--TG-----GG------------T----T---AA----CG------T---C------------------------ 8493
B.MM.99.mSTD101 ...........-------G-T-T--CAG.G--...-A-------...----G---------------C----G-------------CA--------G------AGACA----T----------T----A-G-----------G-----T--------------------- 7947
B.NL.00.671_00T36 ...........---------------...G-T...---------...--------------------C------------------------------G-----GGG-C---------T----T---A---A-C-------T---C------------------------ 8086
B.PE.07.502_2649_wg8 ...........----T--C-T-----...G--...---------...--------------------C-G--------------------------------A-GGGAC-----C-G------T----A------------TG--C--A----------T---------- 7967
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...........-------G-------...G-T...-A-------...-------------G-----CC-------------------AC--------------AGAA--TA-----G-T----T---A------T-----AT---C---A---A-----T---------- 7720
B.RU.04.04RU128005 ...........---------------...G--...AG-------...-------------------C--------------------------------A----GGA--C------G-T----T---A--GA---------T---C---M-------------------- 7997
B.TH.00.00TH_C3198 ...........---------T-----...G--...-A-------...----G---------------C----------------G-C---------G-------GAGA--------------------A-------------G-----A--------------------- 7726
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...........-------T-------...G-T...---------...--------------C----CC----G------------------------------TG-G---------C-T--C-T---A-----CGC---------C------------------------ 7756
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...........---------------...---...---------...--A--------A--------C--C---------------------------------GAA----C----G-T----T---A---A---------T---C------------------------ 8496
B.UA.01.01UAKV167 ...........-------G-------...---...-A-------...--------------------C----G-------------CA----------------GGA-C--------CT----T---A---A-C-------T---C------------------------ 7789
B.US.11.ES38 ...........-------G-------...G--...-A-C-----...-------------------CC-----------------------------A------G---C---------T----T---A---A--C------T---C-----------------T------ 8477
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...........---------------...G--...T--------...-------------G------C--------------------------C---------GACA---------CT----T---A-----C-----------C------------------------ 7759
B.YE.02.02YE507 ...........-------G--C----...G-A...---------...--A-------------------------------------------------C---AGGA-T-C----C--T----T---A---A--------AT---C-------------------GG--- 7756
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...........-------G-------...G--...AG-------...--------------------C-------------------------------------G--C-------G-T----T---A---A--T-----AT---C-------A-----T---------- 7944
C.AR.01.ARG4006 ...........-------TTA-----...-A-...---------...--A-G-G---T--G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---AT-----GC---------C--A--------------------- 7716
C.BR.04.04BR013 ...........-------TTAC----...---...---------...--A-------T--G------C------------------CA-----------------------------G-----T---AC-----GC------------A--------------T------ 8016
C.BW.00.00BW07621 ...........-------TTAC----...-A-...-A-------...----------T--G------C------------------CA-----------------------------G-----T---A-----GT----------C-----------------T------ 7860
C.CN.98.YNRL9840 ...........-------TTAC---G...-A-...--AG-----...----------T--G-A----C------------------CA-----A-A--G------------------------T---A------GC---------C-------A-------A-T------ 7726
C.CY.09.CY260 ...........-------TTA-----...-A-...---------...-------------G------C-T--------AA------CA-C-A---AGAGAC--A---A-T-----C-T---C-T---A-T-G-GG-TGC-TGG--C--C------AGC-----T--TTT- 7760
C.ES.07.X2118_2 ...........-------TTA----G...-A-...--A------...----------T----A----C-------R----------CA-----R-----K----G-G----------------T---AT-MA--GC-------------M-------------T------ 7910
C.ET.02.02ET_288 ...........-------TTAC----...-A-...-------A-...----------T-AG------C------------------CA---------------------C-------------T---A--GA--GC---------CA-C--------------------- 7730
C.GE.03.03GEMZ033 ...........-------TTAC---G...-A-...--A----A-...-T--------T-AG------C------------------CA-----------------------------G-----T---A------GCT--------------------------------T 7732
C.IL.98.98IS002 ...........-------TTA-----...-A-...---------...----------T--G------C------------------CA---------------AG-G----------G-----T----AGT---GC---------C------------------------ 7853
C.IN.03.D24 ...........-------TTAC---G...---...--AG-----...-T--------T--G-A----C------------------CA----------------G-G--C-------------T---A--GA--GC-------------------------------CT- 8596
C.KE.00.KER2010 ...........-------TTAC----...-A-...---------...----------T--G-A----C------------------CA-----A----G------------------------T---A--G---GC---------C-----------------T------ 7714
C.MM.99.mIDU101_3 ...........-------TTAC---G...-A-...--AGA----...----------T-AG-A----C------------------CA-----A-AG------------------------G-T---A------GC---------C-------A-------------T-- 7884
C.MW.93.93MW_965 ...........-------TTAC----...-A-...---------...-T--------T--G------C------------------CA------------------------G----G-----T----C-----GC---------C------------------------ 7700
C.SN.90.90SE_364 ...........-------TTA-----...-A-...---------...----------T--G-A----C------------------CA-----------------------------------T------GA--GC---------C------------------------ 7670
C.SO.89.89SM_145 ...........-------TTAC----...-A-...---------...----------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A------GC---------C--A--------------------- 7751
C.TZ.02.CO178 ...........----T--TTAC---G...-A-...--A------...----------T--G------C------------------CA-----------------------------------T---A--G---GC----A----C------------------------ 7729
C.US.98.98US_MSC3018 ...........-------TTAC--A-...-A-...---------...--A-------T--G-A----C-------G---------ACA-------A-------G------------C-A----T---A------GC------------A-----------T------CT- 7648
C.UY.01.TRA3011 ...........-------TTAC----...-G-...---------...--A-------T--G--A---C------------------CA-----------------------------G-----T---AC-----GC------------C-----T--------------T 7702
C.YE.02.02YE511 ...........-------TTAC----...-A-...T--------...--A-------T--G------C------------------CA-------A------------A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C------------------------ 7717
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...........-------TTA-----...---CCAA--------...----------T--G------C------------------CA-----A------------CA---------G-----T----T----------------C--A----A---------------- 7904
C.ZM.02.02ZM108 ...........-------TTA-----...-A-...---------...----------T----A----C------------------CA--------G---------CA---------G-----T---A------GC------A----------A---------T---G-- 8562
D.CD.83.ELI ...........-------T-------...G--...---------...-------------------C-------------------C---G-------------G-GA----GC---------T--C------------------C------------------------ 8061
D.CM.01.01CM_0009BBY ...........-------T-------...G--...---------...---------------------------------------CA--------G--CC-----A-----G----------T--CA-------------------------A---------------- 7750
D.CY.06.CY163 ...........--C----T-------...G-A...T-C---CCC...----C----------CCC--C-------G------C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A---------------- 7738
D.KE.97.ML415_2 ...........-------T-------...GT-...-------A-...---------------------------------------CA--G----AG------G-----C--G---C------T--CA---------------------A---A---------------- 7997
D.KR.04.04KBH8 ...........-------C-T-----...G--...---------...-------------------C--------G----------CA--------G--A---A--------G----G-----TA-CA-------------------------A---------------- 8438
D.SN.90.SE365 ...........-------T-------...G-A...---------...---------------------------------------CA--G------------A--------G----------T--CA-------------------------A---------------- 8523
D.TD.99.MN011 ...........-------T-------...G-A...---------...---------------------------------------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------T--------- 7715
D.TZ.01.A280 ...........-------T-------...G--...T--------...--A------------------------------------CA--G-----G------G--------G----------T--CA-------------------------A---------------- 7713
D.UG.99.99UGK09958 ...........-------TTT-----...G--...---------...-------------------C-------------------CA--G-----G---------------G----------T--CA-----C-----------CT--A---A---------------- 7684
D.YE.02.02YE516 ...........-------T-------...G--...---------...---------------------------------------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A---- 7705
D.ZA.90.R1 ...........-------T-------...G--...-A-------...---------------------------------------C---G--------A---A--------G--------G-T--ATT------------------------A---------------- 7853
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...........-------TTA-----...-G-...-A-------...--------------------C-------G----------CA------------G---G-GA-------C-G-----T---A--T---G-------------A----A---------------- 7588
F1.AR.02.ARE933 ...........-------TTA-----...-G-...-------A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A---------------- 7795
F1.BE.93.VI850 ...........-------TTA-----...-G-...---------...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A---------------- 7802
F1.BR.07.07BR844 ...........--------TA-----...-G-...-------A-...--------------------C-------G----------CA--G-------------GGGA-------C-------T----AGC--------------C---A---A---------T------ 8294
F1.CY.08.CY222 ...........-------TTA-----...-G-...---------...--------------------C-------G----------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A---------------- 7691
F1.ES.x.P1146 ...........-------TTA-----...-G-...---------...--------------------C-------G----------CA-----A------------AA---------------T---C--T---G-------G--C---T---A-----------G---- 7832
F1.FI.93.FIN9363 ...........-------TTA-----...G--...----C--A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------------T---A--T---G----------CT--A---A---------------- 7821
F1.FR.96.96FR_MP411 ...........-------TTA-----...-G-...---------...--------------------C-------G----------CA-------A--------G------------------T----T-G---G----------C---A---A---------------- 7692
F1.RO.96.BCI_R07 ...........-------TTA-----...-G-...-------A-...--------------------C-------G---------ACA--------G-------G-GA---------------T---A--T---G----------C-------A---------------- 8579
F1.RU.08.D88_845 ...........-------T-------...---...-A-------...-----------A--------C------------------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A- 8011
F2.CM.97.CM53657 ...........-------TTAC----...-G-...-G-----A-...-----AC------G------C------------------CA-----A-AC-------G-CA---------G-----T---A------GC---------C--A--------------------- 7696
G.BE.96.DRCBL ...........-------TT----AC...CA-...-A-----A-...-------------C------C-------G----------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C---A-------------------- 8464
G.CM.04.178_15 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...---------------A----C-------G----------CA-----A----------G-G----------G-----T---AC-----G----------CT--A-------------------- 8049
G.CN.08.GX_2084_08 ...........--------TAC--AC...CA-...-A-----A-...--------A------A----C------------------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT- 7758
G.CU.99.Cu74 ...........-------CTAC--AC...CA-...-A-----A-...---------------A----C-------G------C---CA-------A---------------------G---G-T---A------GC------------R--------------------- 8144
G.ES.09.X2634_2 ...........-------TTAC--AC...CAT...-A-----A-...-------------G-A----C------------------CA-----------A-----------------G---C-T---A------G-G-----------A--------------------- 8002
G.GH.03.03GH175G ...........-------TTAC--AT...CAG...-A-----A-...--A-------TA---A---CC-------G------C---CA------------G---G-G--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A--------------------- 8571
G.KE.93.HH8793_12_1 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...---------------A----C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--T---GC---------------------------------- 7895
G.NG.09.09NG_SC62 ...........-------TT-C--AC...CA-...-A-----A-...---------------A----C-------G----------CA-----------------------------G-----TA--A------GC----------G-A--------------------- 7704
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 ...........CAGACCCACCTCCCA...ACC...CCGAGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGC 8525
Rev exon 2 N__P__P__P__.__N__.__P__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__
Tat exon 2 __P__T__S__Q__.__P__.__R__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env .__.__.__.__Q__T__H__L__P__.__T__.__P__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S_
G.PT.x.PT2695 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...--------A----G-A----C-------G--A-------CA-----------A-----------------G---G-T---A------GC------------A--------------------- 8536
G.SE.93.SE6165_G6165 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...--------------------C-------G------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AC-G--------------C------------------------ 7943
H.BE.93.VI991 ...........-------TTA----G...-A-...-A-C-----...------------AG--A------------------C---CA------------------------G--------G-T----C-----G-------G--C-------A---------------- 7924
H.BE.93.VI997 ...........-------TTA----G...-A-...---C-----...-----------------------------------C---CA--------G-------G-G----------------T---AC-GA--G----------C--C--------------------- 7839
H.CF.90.056 ...........-------TTG----G...-A-...--AC-----...-------------------C--------G------C---CA----------------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA--------- 7844
H.GB.00.00GBAC4001 ...........-------TTAC---G...-A-...G--C--A--...-----------------------------------C---CA--G--------------C--C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A---------------- 8033
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...........-------TTA-----...-A-...--A-C----...GT---------A-G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-------------G-----T---A--G---GC---------C-----------------T------ 7728
J.CM.04.04CMU11421 ...........-------TTAC---T...CA-...-TCGC--A-...G-A----------------C--------G----------CA--G----AC---M--G-------------------T---T------GC------A----------A---------------T 8051
J.SE.93.SE9280_7887 ...........-------TTA-----...-A-...--A-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T 7832
J.SE.94.SE9173_7022 ...........-------TTA-T---...-A-...--A-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T---A--T---GC---------C-----------------------T 7839
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...........-------TTAC----...-G-...---------...--------------------C-------G----------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A---------------- 7708
K.CM.96.96CM_MP535 ...........-------TTA-----...---...T--------...G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A---------------- 7685
01_AE.AF.07.569M ...........-------CTTC--AT...CAT...-A-----A-...-----------A--------C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------GC------------A--------------------T 7716
01_AE.CF.90.90CF11697 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...---------------A----C-------G------C--AGA--G--A---------------C-------G-----T----T-G---GCG-----------A--------------------- 8477
01_AE.CN.09.1119 ...........-------CTTC--AT...CAT...-A-----A-...--------A--A---A----C-------G------C---CA----------------G-G--C-------G-----T---A--------------------C-----T--------------- 7747
01_AE.HK.04.HK001 ...........----T--CT----AC...CAG...-A-----A-...--A-----A----G-A----C--------------C-G-CA----------------G-AA---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------- 7886
01_AE.JP.x.DR0492 ...........-------C-TC--AT...CA-...-A-----A-...--------A-----------C--------------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A--T---G-------------A--------------------- 8545
01_AE.TH.04.BKM ...........-------CTTC--AC...CAT...-A-----A-...-T------A------A----C-------G------C---CA--G----AG-------G-G----------G-----T---CA-----GC------------A--------------------- 8513
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...........-------TTTC--AT...CAT...-A-----A-...--------------------C-------G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---GC------------A--------------------- 7721
01_AE.VN.98.98VNND15 ...........-------CTAC--AT...CAT...-A-----A-...--------A------A----C-------G-A-GT-C---CA--G-------------G-GA---------G-----T---A------GC---------C--A--------------------- 7795
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AGACCCTTACC-------TTAC--AC...CAA...-G-----A-...-------------G--A---C--------------C---CA---------------AG-GA---------G-----T---C--T---GC---------------------------------- 7733
02_AG.CY.09.CY256 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-C---A-...-----------A---A----C-------G----------CA-------AG-------G-G--C-------G-----T---AA-----G--------------A-------------T------ 7702
02_AG.ES.06.P1261 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...--------A------A----C-------G------C---CA------------G---G-G--C-----C-G---G-T---T--G---GC---------------------------------- 7963
02_AG.FR.91.DJ263 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-------...--------A------A----C-------G------C---CA---------------AGGG----------G---T-T---A------GC---------------------------------- 7900
02_AG.GH.03.03GH181AG ...........-------TT-C--AT...CT-...-A-----A-...---------------A----C-------G------C---CA---------G--G---G-G--C-------------T---A------GC---------CT--A---A---------------- 8566
02_AG.LR.x.POC44951 ...........-------TTAC--AC...CG-...-A-----A-...---------------A----C-------G------C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A-------------------- 8496
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...........-------TTGC--GC...CA-...-A-----A-...--------------------C-------G----------CA-------A--------G-G----------G-----T---A------GC---------------------------------- 7729
02_AG.SE.94.SE7812 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...----G----------A----C-------G------C-G-CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------------------------------- 7915
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-------...G-A-----------------C-------G------C---CA------------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT- 7730
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-------...-------------G-A----C----------A-------CA------------------G-C--------G-----T---A--G---G-------A-----A---GA---------------- 7710
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...........-------TTAC--AC...CG-...-A-----A-...--------------------C-------G------C---CA----------------G-G--T-----------G-T---A--T---G----------C--A--------------------- 7715
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...........-------G-------...G--...-A-------...-------------------------------A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T- 7702
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...........-------TTA-----ACA---...-AAC-----...-T-----------G-----C---------------C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A---------------- 7898
05_DF.BE.x.VI1310 ...........-------C-T-----...G--...---------...----------------A--C--------G----------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A---------------- 7931
06_cpx.AU.96.BFP90 ...........-------TTA-----...-A-...--A-C----...G-A----------G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T 8573
07_BC.CN.98.98CN009 ...........-------TTAC---G...-A-...--AG-----...----------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A---------------- 7847
08_BC.CN.06.nx2 ...........-------TTAC--GG...-A-...--AG-----...--A-G-----T--G-A----C------AT----------CA-----A-AC---C-------------C------C-T---A--G---GC---------C--A----A-------------CTT 8481
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...........-------TTAC----...-A-...-------A-...--------------------C-------G----------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A---------------- 7697
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...........--C----T-------...G--...---------...-------------------------------------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A---------------- 7877
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...........-------TTA-----...-G-...-AC-A--A-...G-------T----G------C-------G----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A---- 7924
12_BF.AR.99.ARMA159 ...........--------TA-----...-G-...-------A-...--------------------C-------G----------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T------ 8490
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...........-------TTAC--AT...C--...AA-----A-...--A------------A----C-------G----------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC---------------------------------- 7950
14_BG.ES.05.X1870 ...........-------CTAC--AC...CA-...-A-----A-...-------------G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A-------------------- 8007
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...........-------CTA---AT...CAG...-A-----A-...G-------A-------A---C-------G------C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC---------------------------------- 7897
16_A2D.KR.97.97KR004 ...........----T--CT-C---G...---...--AGA--AT...----------A--G-A----C-----C-G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------- 7891
17_BF.AR.99.ARMA038 ...........-------G--C----...-G-...-------A-...--------------------C-------G----------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T-- 7714
18_cpx.CU.99.CU76 ...........-------TTA----G...-A-...-A-CT----...-------------------C-----G---------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C------------------------ 7833
19_cpx.CU.99.CU7 ...........-------TTAC--G-...CA-......--A--G...----------A----A----C-------G----------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T------ 7588
20_BG.CU.99.Cu103 ...........--------TAC--AC...CA-...-A-----A-...--------------------C----G--G----------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C--------------------- 7959
21_A2D.KE.99.KER2003 ...........-------T-------...G--...---------...---------------------------------------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A---------------- 7717
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...........-------TTAC----...-A-...-AAGA----...-T-----------G-A----C-------G----------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC---------------------------------- 7692
23_BG.CU.03.CB118 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...--------------------C-------G----------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C--------------------- 7953
24_BG.ES.08.X2456_2 ...........--------TAC--AC...CA-...-A-----A-...-------------G--A---C----G--G------C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C------------------------ 7976
25_cpx.CM.02.1918LE ...........--------T-C--AC...CA-...-A-----A-...--A----------G------C--------------C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A---------------- 7724
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...........-------T-T-----...-G-...--AGA----...GT--C--------G------C------------------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G---- 8513
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...........----T---TAC----...-A-...--AGA----...-T--------T--G-A----C------------------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT- 8524
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...........-------G-------...GT-...-A-----A-...-------------G------C-------------------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T------ 7926
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...........-------G-------...GTT...---------...--------------------C--------C-------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A--------------------- 7970
31_BC.BR.04.04BR142 ...........-------GTAC----...-T-...---------...--A-------T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T-- 7975
32_06A1.EE.01.EE0369 ...........-------GTA-----...-A-...--A-C----...G------------G--A-----------G----------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C------------------------ 8151
33_01B.ID.07.JKT189_C ...........-------CTA---AT...CAG...-A-----A-...--------A----G-A----C--------------C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T--------------- 7817
34_01B.TH.99.OUR2478P ...........-------CTAC--AT...CAT...-A-----A-...--A------------A----C-------G------C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A--------------------- 7691
35_AD.AF.07.169H ...........-------TTAC---G...-G-...-AAG---AT...-T--G------A-G-A----C------------------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C------------------------ 7707
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...........-------TTAC--GC...CAT...-A-----A-GAA---------------A----CA------G------C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A-------------------- 7725
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...........-------TTAC--AC...CA-...-A-----A-...---------------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC---------------------------------- 7707
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...........-------GTT-----...-G-...-------A-...--------------------C-------G----------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A---------------- 7921
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...........--------TA-----...-G-...--ACC--A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A---------------- 7975
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...........----T--G--C----...G-A...G--------...-------------G------C------------------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T------ 8022
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...........-------G--A----...G--...-A-------...-------------------YC-------------------------------------GA-CW------G-T----T---AA------------T---C---A------------------TT 7987
43_02G.SA.03.J11223 ...........-------TTAC--AT...CA-...-A-C-A-A-...--------------------C-------G----------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A---------------- 8008
44_BF.CL.00.CH80 ...........-------CTA-----...-A-...---------...--------------------C-------G----------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A---------------- 7940
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...........-------TTA-----...-A-...---------...--------------------C-------G----------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A---------------- 8484
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...........--------TA-----...-G-...--AGA--A-...------------AG------C-------G----------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A---------------- 7901
47_BF.ES.08.P1942 ...........----------A----...G-T...---------...-------------G------C------------------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A--------------------- 7942
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...........-------CT----AT...CAG...-A-----A-...--------A------A----C--------------C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C------------------------ 7736
49_cpx.GM.03.N26677 ...........-------TTA-----...-A-...--A-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G---- 7952
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...........-------G-------...---...---------...G-------------------C----G--------------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T---------- 7716
O.BE.87.ANT70 ...........----T--C-AA--AT...CA-...-AAGA--A-...G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT 8572
O.CM.91.MVP5180 ...........----T--CTG-----...CA-...-G-CA--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC--AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT 8598
O.CM.96.96CMA102 ...........----T--C-A---AT...CA-...-ARGC--A-...GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AG---G---GCC---G-GG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--Y--CA---CAA-AAT-T-G-GG-T- 8074
O.CM.98.98CMA104 ...........----T--C-A---AT...CA-...-AATC--A-...GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT 8076
O.CM.99.99CMU4122 ...........----T--C-AA--AT...CA-...-AATC--A-...G-A-GAGC---A-G-----C--G---------------AG-------GCC-----TG--A-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T 8048
O.FR.92.VAU ...........----T--C-A---A-...CAA...-AAGC--A-...GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT 8138
O.SN.99.99SE_MP1299 ...........A----T---A-A-AT...CA-...-AACC--A-...G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--- 8640
O.US.97.97US08692A ...........----T--C-A---AT...CA-...-AATC--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-----TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T 8062
O.US.99.99USTWLA ...........----T--C-AA--AT...CA-...-A-CA--A-...GTA-GA-C---A---A---C--G-----G---------AGA--G---GCG---G-GG--AGCC-CGCCACC-----T----CA---AT-G-ACACG--C--C----CAA-AAT---G-GG--T 8049
N.CM.02.DJO0131 ...........-------TTA-----ACA--AACAA-C------...--A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT- 7958
N.CM.04.04CM_1015_04 ...........-------TTA--......C-AACAA-C------...--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G------TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT- 7930
N.CM.06.U14842 ...........-------TTA--......C-AACAA-AC-----...--A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------------G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT- 7998
N.CM.95.YBF30 ...........-------TTA--......C-AACAG-A------...--A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT- 8076
N.CM.97.YBF106 ...........-------TTA----G...--AGCAG-C------...--A--------A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-------G-G----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT- 8034
N.FR.11.N1_FR_2011 ...........-------TTA--......C-AACAG-AC---AT...--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT- 7858
P.CM.06.U14788 ...........-------TT-G--TG...CA-...GG-G-CCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T- 8083
P.FR.09.RBF168 ...........-------TTGG--TG...-A-...GG-GATCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T- 8624
CPZ.CD.90.ANT ...........----T--CTAC--A-...-A-...-A-CA--AT...--A--GCA---A----A----AG-------------AGA-A------GAT---G-GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T- 7984
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...........-------TTA-----...G--...AATCA----...--A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G------A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT- 8037
CPZ.GA.88.GAB1 ...........-------TTA-----...GT-...-A-----A-...-AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG------AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--- 8565
CPZ.TZ.00.TAN1 ...........----T--CTAC--A-...G-G...GA-CA--AT...--A--ACA---A-G------C-C--G--G--------GC-------ACAT---G-GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GG-TA 8181
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........-------TTT-----ACA--T......C---A-...--A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT- 8533

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
137



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 TACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTT...CTGGGACGC.........AGG.....................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAG 8662
Rev exon 2 L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__.__S__G__T__.__.__.__Q__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__.__L__G__R__.__.__.__R__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A----------------C------C-------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGTA--------------------A-T-----------A 7921
A1.ES.06.X2110 -------AA-----------TG----------C------GC----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G------G---CT-G----------GATA-------T--G---G-----A-T------CA---- 7921
A1.GE.99.99GEMZ011 --------A-----------CA---C-----C-G------C----------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G----------CT-G-A-----T--GGGA--C---G---------------G-------A---A 7858
A1.IT.02.60000 -------------A------CG---C-----C-G------C----------...---------.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G----------CTA--------T---GTA------G-C-G---G-----------------A-- 8703
A1.KE.06.06KECst_001 --------------------CA---------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG--------G-G-A----G---CT------------GATA------G---G---------A-T-------A---A 7934
A1.RU.08.PokA1Ru --------A-----------CA-A-C-----C-G------C----------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG-T------G-G------G---CT-G-------T--GGGA------G-----------------------A-C-A 8189
A1.RW.93.93RW037A -------T-------A----CA---------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGGCTGAGACAG--------G-G------G---CT-G----CACT--G-TA------G-------------A-------------A 8664
A1.SE.95.SE8538 --------------G-----CA---------CTG------C----------...-------AG.........---.....................----------G------G---CT------------GGT--------T--G---------A-T-------A---- 7879
A1.TZ.01.A341 --------A-----------CA---------CCG------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG----------G------G---CT------------G-T-------G-G-G---------A-T-------A---- 7857
A1.UA.01.01UADN139 --------A-----------CA-A-CA----C-G------C----------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------GAG----------CT-G-------T--GGGA------G--------------GG-------A---A 7879
A1.UG.99.99UGA07072 --------A-----------CA-----------G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT-G-------T---ATA------G-------------A-T--A----A---A 7889
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------CA-----------G------C---------G.................................GGACTGAGACTG------A-G-G-A-TC----C-T------------G-T---------C----------G----------A-CTC 8117
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------T-GCA---------C-G-----------------...G------A-.........--CAGTCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G-------C--CT---------T--GGTA------G--------T-G----C-------A---- 7993
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------GCA-A-C-----C-G------C----AC----...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-A--------CT---------T--GTTA------G---G------G----------------A 7888
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------T-GCA-A-------C-G------C----------...-------A-.........T-CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------GT-----GA--CT---------T--GTTA--C---G---G------G------------A---- 8055
B.AR.04.04AR143170 -------------C-----------C-----C-G-----------------...---------.........---.....................-----------T--------C--------CA----G-----------A--R------C-C-------------- 7838
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------------------------------...-------T-.........---.....................---------CTY-----G----------R------R-RR-----------------G-G---------KR---- 7872
B.BO.99.BOL0122 ---------------------------------------------------...---------.........---.....................--------GAT---------C------------------------G---------------------------- 7863
B.BR.06.06BR1119 -----------------------------A---G-----------------...---------.........---.....................-----------T-----G--CCT------CA-T--G--A-----------------------G--C-------- 8093
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------C--G-----------------...---------.........---.....................---A------T----------------------------------G-A--------G--------------C-- 8109
B.CN.09.1121 ---------------------------------------------------...---------.........---.....................---------A-A-----G--C-T------C--------------------------------G----------- 7897
B.CO.01.PCM001 -------T-----------C-A-----------G----------------G...---------.........---.....................----------------GG----------G------G--------------------G----------------- 7845
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------G----------------G...---------.........---.....................---------CT------------------------G-------------------------------------- 8229
B.CY.09.CY266 -------------TC----------C------G---------------AC-...---------.........---.....................---------AT---------------------T-----A----------------------G------------ 7878
B.DE.86.D31 -------------------------------C-G-----------------...---------.........---.....................----------T------------------------G-------------------------------------- 8189
B.DK.07.PMVL_011 ----G--A-------------------------------------------...---------.........---.....................----------------------------G------------------C--------------G----------- 8095
B.DO.05.05DO_160884 --------------C----------------C-G-----------------...---------.........---.....................-----------------G-----------------G-----------CA---------GA-------------- 7830
B.EC.89.EC003 ---------------------------------G----------A---A--...-------A-.........---.....................---------CTT-----G-----------------G-----------------------------------C-- 7782
B.ES.09.P2149_3 -------A--------------------------------------G----...---------.........---.....................--------------G--------------------G--C--------------------------------A-- 8084
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------------------G-A---------------...---------.........---.....................--------GAT------------------------G-----------------------A-----------C-- 7830
B.GA.88.OYI_397 ---------------------A-----------G-----------------...---------.........---.....................----------T---G--------------------G-----------C-------------------TCA---- 8201
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------C----C-G------------G----...---------.........---.....................---------CT------G---CT------------G-----------------------------------C-- 7863
B.HT.05.05HT_129389 -------A------------T----------C-G-----G-------GA--...---------.........---.....................-----------------G-----------------G-------------------------------------- 7886
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------...---------.........---.....................-----------------------------------G---------------------------------A---- 8002
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------AC--------C-G-------------GAC-...---------.........--A.....................-----------TG-G--G-------------------------------------------------------- 7863
B.JP.05.DR6538 ----G--A------------T----------C-G-----------------...---------.........---.....................-----------------------------------G--A----------------------G------AA---A 8698
B.KR.04.04KMH5 ----G----------------------------G-----GG----------...-------T-.........---.....................---------AT-----------------G------G-----C-----------G--------G----------- 8630
B.MM.99.mSTD101 ------------------------............T---------G----...---------.........---.....................----------------G-----------------------------T--------------------------- 8072
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------GT----------------...---------.........---.....................--------------------C--------------G--A-------T-----------G-GG------------ 8223
B.PE.07.502_2649_wg8 -------A-----------------------C-------------------...---------.........---.....................-----------------G----------------------------T----------------------A-C-- 8104
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------A-----------------------C-G-----------------...---------.........---.....................--------TCT------------K--------------A---------------G------G------------ 7857
B.RU.04.04RU128005 ---------------------------------------------------...---------.........---.....................---------AT---------C--------C-----C---------------------------------A---- 8134
B.TH.00.00TH_C3198 --------------C----------------C-------------------...---------.........---.....................-----------------------T----------------------TC-----G-----A-------------- 7863
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------A-------------------------G-AC----AC----GA--...---------.........---.....................-----------------G--------------A--G---------------------------------A---- 7893
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------------------G------------------...---------.........---.....................----------------------T-----------------------T--------------------------- 8633
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------G-----------------...---------.........---.....................--------G--------------------------G-----------C-------------G-------A---- 7926
B.US.11.ES38 --------A---------------------C--G------C-------T--...-------A-.........---.....................---------AT------G-----------------G-------------------------G-------A---- 8614
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------------------G-----------------...---------.........---.....................-------G-------------CT------C-----G----------T----------------------A---- 7896
B.YE.02.02YE507 ----G--A-------------------------------------------...--------G.........---.....................-C---------T--------CG-----------------------G---------------------------- 7893
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------------CGG--------C--------...---------.........---.....................---------CTT--------------------------A-------T------G-----------------C-- 8081
C.AR.01.ARG4006 ----G--AA------------A-A--A----C-G----AGCG-C-----G-...---------.........--C.....................---------AT---T-------TAG-A-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G------A---- 7853
C.BR.04.04BR013 --------A------------A-A--A----C-G-----GCA---------...---------.........--CAGCCTCAGGGGACTCCAGAGG--------GAT---T--G----TAG-A-GC--TG-G--A------G---TA--G-----A--G------A---- 8174
C.BW.00.00BW07621 --------A-----------CA-A---G---C-G----AGCG---------...---------.........--CAGCCTCAAGGGACTCCAGAGG--A------AT---T------CT-G-A-T---TG-G---------G---TA--G-----A--G------A---- 8018
C.CN.98.YNRL9840 --------A-----------CA-A---G-GAC-G----AG-G-----G---...---------.........-ACAGTCTCAGGGGACTACAGAAG------C-------T------CT-G-A-G---TG-G---------G---T---G-----A--G------A---- 7884
C.CY.09.CY260 -G------------GAG--ACT----AT-GA--G------CA--A---G--CTTG------A-.........-TCCTCCTGGGGGGACTGCGGAGG---G---TCAT-A-GT-T-T-GT-A-T---G-TG-GTT-----------TA--G--------G----T-AG--- 7921
C.ES.07.X2118_2 --------A-----------CA-A---------G----AGCG---------...---------.........--CAGTCTCAGGGGGCTGCAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------GK--T---------A--G------A---- 8068
C.ET.02.02ET_288 ---------------------A---------C-G----AGCG---------...---------.........--CAGCCTCAAGGGACTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-C-G-A-TG-G---------G---TA--G-----A--G------A---- 7888
C.GE.03.03GEMZ033 --------A-----------CA-A-------C-G-C--AGCA-C---G---...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTACAGAGG--------------T-------T-G-A-G---GG-G---------G---T---------A--G------A---A 7890
C.IL.98.98IS002 --------A-----------CA-A---G-G-C-G----AGCA------A--...---------.........--CAGCCTCAGGGGAATACAGAGG--------------T--G---CTAG-A-G---TG-G---------G---TA--G-----A--G------A---- 8011
C.IN.03.D24 --------A----C-------A-A-CAG-GAC-G-----GCG---------...-----G---.........--CAGCCTCAGGGGACTACAGAGG--------------G------CT-G-A-GC--TG-G-----C---G---T---G-----A--G------A---- 8754
C.KE.00.KER2010 --------A----------GCA-A---------G-----G-G---------...---------.........--CAGTCTCAGGGGACTACAGAAG--------------T--G---CT-G-A---TGTG-G---------G-------G-----A-GG------A---- 7872
C.MM.99.mIDU101_3 --------A----C------CA-A-CAG-GAC-G----AG-G-----G---...---------.........--CAGTCTCAGGGGACTACAGGGG--------------T------CT-G-AGG---TG-G---------G---T---G-----A--G------A---- 8042
C.MW.93.93MW_965 -------AA-----------CA-A---------G----AGCA---------...---------.........--CAGTCTCAGGGGACTGCAGAGG--------------T--G---CT-G-A-G---TG-G---------G-G-TA--G-----A-GG------A---- 7858
C.SN.90.90SE_364 ----G---A-----------CA-A---------G----AGCA--------C...---..............................ATACAGAGG---------A----T--G---CT-G-A-GC--TGYG---------G--TT---G-----A--G------A---- 7807
C.SO.89.89SM_145 --------A-----------CA-A---G-G-C-G----AGCG---------...---------.........--CAGTCTCAGGGGACTACAGAGA--------------T--G---CT-G-A-----TGGG---------G---T---G-----A--G------A---- 7909
C.TZ.02.CO178 --------------------CA-A-------C-G----AGCG---------...---------.........--CAGTCTCAGGGGACTACAGAGG---------A----T--G--CCT-G-AGG-TG-GGG---------G---T------G--A--G-----CA---- 7887
C.US.98.98US_MSC3018 ---------------------A-A---G-GAC-GT---AGCG---------...---------.........--CAGCCTCAGGGGACTACAGAGG---------A----T--G---CT-G-AGG---TGG----------G---T---G-----A-GG------A---- 7806
C.UY.01.TRA3011 --------A------------A-A--A----C-GT---AGCG---------...---------.........--CAGCCTCAGGGGACTACAGAGG---------AT---T--G----TAG---GC--TG-G--A------G-C-TA--G-----A--G------A---- 7860
C.YE.02.02YE511 --------A-----------CACA---------G----AGCA--------A...---------.........--CAGTCTCAAGGGAATACAGAGG-----------T--T--G---CTAG-A-G---TG-G---------G-G-TA--G-----A--G----------- 7875
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------A-----------CA-A-------C-GT---AGCA---------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTACAGAGG---------AT---T------CT-G-A-G----G----A------G---TA--G-----A--G----------A 8062
C.ZM.02.02ZM108 --------A-----------CA-A--------G-----AGCA---------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-A-G---TG-G---------G---TA--G-----A--G----------- 8720
D.CD.83.ELI ---------------------A----A----C-GT---------A------...---------.........---.....................--------CAT----------CT---------------------------------G-G---C------AG--- 8198
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------------------A----A------G------C----------...---------.........---.....................---------------------CT----------------------G----------G------------A---- 7887
D.CY.06.CY163 ---------------------A----A----C-G------C-----G----...---------.........---.....................-----------A---------CT------------G-----------A--------G------------A---A 7875
D.KE.97.ML415_2 --------------------T----------C------------------C...---------.........---.....................---------------------CT------C-----G----------T------------A---------A---- 8134
D.KR.04.04KBH8 --------A--------------A--A----C-------------------...---------.........---.....................-----------AG----G---CT-G-------T--G--A-------TA---------------------A---- 8575
D.SN.90.SE365 ---------------------A----A----C-G-----------------...---------.........--A.....................--A-------T------G---CT-----G------G----------TA--------G--A---------A---- 8660
D.TD.99.MN011 -------AA------------A----A----C-G------C----A-C---...---------.........---.....................-----------T---------CT--------------------------G------G-----------CA---- 7852
D.TZ.01.A280 ----G--A-------------A----A----CC--AC---------G----...-------A-.........---.....................------------A----G---CT------C-----G--A-------T---------G------------A---- 7850
D.UG.99.99UGK09958 -------AA------A-----A-A-CA----C-G-----------------...---------.........---.....................------------A----G--C-T--------------T--------T------G---------------A---- 7821
D.YE.02.02YE516 -------AA------------A----A------G------C------C---...---------.........---.....................---------------------CT------C--T--------------C-G------G----T-------A---- 7842
D.ZA.90.R1 ----G--------------------------C-G-----------------...---------.........---.....................---------------------CT------------G---------------------------------A---- 7990
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-CAGG...GG-CTGA-G.........--A.....................-----------T---------CT---------TG-G--A----------G-------------------A---- 7725
F1.AR.02.ARE933 ----G--A------------CA-A--A----C-G------C------C-GG...GGACTGA-G.........---.....................--T-----G----------TGCT-G--------ACG-T----------------T---GA-T-------A---- 7932
F1.BE.93.VI850 ----G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGG...GGCCTGA-G.........---.....................-----------T---------CT-G--------ACG-G-------------------------------A-C-- 7939
F1.BR.07.07BR844 ----G--A------------CA-A---------G-----------A-C-GG...A-CCTGACA.........---.....................----------T----------CT-G--------GC----------------------------------A---- 8431
F1.CY.08.CY222 ----GT-A------------CA-A--A----C-G-A----C----A-CAGG...GGACTGA-G.........---.....................---------AT----------CT----------A------------T----------------------A---- 7828
F1.ES.x.P1146 -G--G--T------------CA-A--A----C-G------C------CAGG...GGACTGAAA.........---.....................---------------------CT----------ACG---------G---G------C------------A---- 7969
F1.FI.93.FIN9363 ----G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGG...GGACTGA-G.........---.....................---------------------CT-G----CA--A-----------------------------------A---- 7958
F1.FR.96.96FR_MP411 ----G--A------------CA-A--A----C-G-A----C------CAGG...GGACT-ACG.........---.....................---------A-----------CTA-----C---GC----------------------------------A---- 7829
F1.RO.96.BCI_R07 ----G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-CAGG...GG-CTGA-A.........G--.....................---------------------CT----------ACG---------------------------------A---- 8716
F1.RU.08.D88_845 ----G--T--G---------CA-A--A----C-G-----G-------CAGG...GGACTGAAA.........---.....................-----------T--------CCT---------AGC---A------G-----------------------A---- 8148
F2.CM.97.CM53657 ----G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-CAAG...GGACT-ATA.........---.....................---------AT----------CT-G--------GCG---------G-C-G----A--------------A--GA 7833
G.BE.96.DRCBL --------------------CA---------C-G------CG---------...---------.........-ACAGTCTCAAGGGACTGAGATTG----------------------T---------T--GTT-------GC--G-------------------A---A 8622
G.CM.04.178_15 -------A------------CA---C-----C-G------CA-CA------...---------.........-ACAGTCTCCAGGGACTGAGACTG--------G-G-----G----GT-G----C-----GTTA--C---G-----------------------A---A 8207
G.CN.08.GX_2084_08 --------A-----------CA---------C-G------CA--A-----C...---AA----.........--CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG-T------G-G----------CT------------GTT-------G-----------------------A-A-A 7916
G.CU.99.Cu74 ---------------------G---------C-G-A----CA---------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GGT-------G-----------------------A---A 8302
G.ES.09.X2634_2 -------A------------CA-A-------C--------CA--------C...T--------.........-ACAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT---------T--GTT---C---G---G-----------G------CA---A 8160
G.GH.03.03GH175G --------------------TGC--------C-G------CA---------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GTT-------GT----------------------A---- 8729
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------------CA-------A-C-G------CG---------...-------A-.........-ACAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G-----------T---------T--GTT-------G---G---G---------------A---A 8053
G.NG.09.09NG_SC62 --------------------CA---C-----C-G------CA-CA-----C...---------.........--CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG-------CG-G----------CT------------GTT-------G----A------------------A---- 7862
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 TACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTT...CTGGGACGC.........AGG.....................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAG 8662
Rev exon 2 L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__.__S__G__T__.__.__.__Q__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__.__L__G__R__.__.__.__R__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S
G.PT.x.PT2695 -------A------------CA---------C-G------CA--------C...T--------.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGCCTG--T-----G-G----------CT---------T--GTT-------G---G------------------CA---A 8694
G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------CCA-----------G------CA---------...---------.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG----------GT--T-------T---------T--GTT-------G-CAG-------------------A---- 8101
H.BE.93.VI991 ----G--------------------C-------G------C----------...-----GA-A.........---.....................------------------CT-CT-G----------G-T-------G-A-----G---------------A---- 8061
H.BE.93.VI997 ----G--T-----------C--------------TA----C----------...-----GA-A.........---.....................--AA----G-----------CCT---------T------------G-A---------------------A---A 7976
H.CF.90.056 ----G--T------------------A------GT-----C----------...-----GA-A.........---.....................---A-----------------CTC--------T-----A--C---G-A---------------------A--GA 7981
H.GB.00.00GBAC4001 ----G----------------------------G------C----------...-----GA-A.........---.....................---------------------CT------C-----G---------G-A-----G-------------------A 8170
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------A-----------CG-----------G------C------GAC-...---------.........---.....................--------GAT----------CT-G-------GG-GTGT------G-G---------------------A---- 7865
J.CM.04.04CMU11421 --------A-----------CA-A---------G------C------GAC-...---------.........---.....................--------GAT----------CT-G----C--TGC-TG-------G-G---------------------A---- 8188
J.SE.93.SE9280_7887 --------A-----------CG---------C-G------C-----G-AC-...-------T-.........---.....................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------G-G---------------------A---- 7969
J.SE.94.SE9173_7022 --------A-----------CG---------C-G------C-----G-AC-...-------T-.........---.....................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------G-G---------------------A---- 7976
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G--A-------------G----A----CG---------C----CAGG...GGACTGAAG.........G--.....................A-T-----------------CCT------C--GA---T-------G-------GA-------------CA---A 7845
K.CM.96.96CM_MP535 ----G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----AGG...GGACTGA-G.........G--.....................--T------------------CT------C--TG----------------------------------CA---- 7822
01_AE.AF.07.569M --------------------CA---------C--------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------GT---------CT-G----C--T--GTTA------G-C----------GA-T-------A--TC 7874
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------------CA-A-------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG--------G-G----------CT-G-------T--GTCA------G-------------A-C-------A---C 8635
01_AE.CN.09.1119 --------------------CAG--------C-G------C----------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACAG----------G---G------CT-G----C--T--GTT-------G-------------A-T-------A--TC 7905
01_AE.HK.04.HK001 -----T--------------CA------------------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTTA------G-G-----------A-T-------A--TC 8044
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------CA---------C-G------C-C--------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGATTGAGACGG----------TT---------CT-G-------T--GTCA------G-C-----G-----A-C-------A--TC 8703
01_AE.TH.04.BKM --------------------CA-----------G-----GC----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG---------AG----------CT-G-------T--GATA------G-C-----------A-C-------A--TC 8671
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------------CA---C-----C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------G-C--------G--A-T-------A-CTC 7879
01_AE.VN.98.98VNND15 -------T------------CA---------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA--------C-----------A-T-------A--TC 7953
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----G---A------------G---------CTG-----GG----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG------------------GT-CT-G-------T---TCA--C---G---G--------G----------A---A 7891
02_AG.CY.09.CY256 --------A-----------TGC------A-C-G------C----------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTA---------------------CT-G-------T---TCA--C---G-------G---------------A---A 7860
02_AG.ES.06.P1261 --------------------TGC--------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG------A-----------C--CT---------T---TCA--C---G-----------------------A---- 8121
02_AG.FR.91.DJ263 --------A-----------TG---------C-GT----GC----------...-------A-.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG---------------C-----CT-G-------T----TA--C---G-----------------------A---A 8058
02_AG.GH.03.03GH181AG --------A-----------CA---------C-G-----------------...-------A-.........--CATCCTCAAGGGACTGAGACTG---------------------CT------C--T---GCA--C---G-C-----------A-T-------A---- 8724
02_AG.LR.x.POC44951 --------A-----------TGC--------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG---------------------CT---------T---TCA--C---G-----------------------A---A 8654
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------A-----------T----------C-G-A----C----------...-------A-.........--CTGTCTCAAGGGGCTGGGACTG---------------------CT---------T---TCA--C--------------------------A----- 7887
02_AG.SE.94.SE7812 --------A-----------CG---C-------G------C----------...-------A-.........---.....................---------------------CT---------T---TC---C---G-----------------------A---- 8052
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A-----------TG---------C-G------CA---------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG-----------T------C--CT---------T--GTCA--C---G-----------------------A---A 7888
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------A----------GCG---------CTG------G-------A--...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG-T----------------GT-CT-G-A-----T---TCA--C---G-----------------------A---A 7868
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------A-----------TGC--------C-G------C------G---...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGCGACTG---------------------CT---------T---ACC--C---G-----------------------A---A 7873
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------A-----------------------C-G-----------------...---------.........---.....................----------------------------------------------T--------------G-------A---A 7839
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G--A-------A----------A------G------C----------...-----GATA.........---.....................-----------------G---CT------CT----G-T-------G-A-----G---------------A---A 8035
05_DF.BE.x.VI1310 -------A-------------AC---A------GT----------------...---------.........---.....................---------------------CT-----GC----CG--A----------G-------------------A---- 8068
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A-----------CGG--------C-G------C-------A--...---------.........---.....................---------AT----------CT-G----C--GA--TGT------G-A---------C-----------A---- 8710
07_BC.CN.98.98CN009 --------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AG-G---------...---------.........-ACAGTCTCAGGGGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C---G-------G-----A--G---A--A---- 8005
08_BC.CN.06.nx2 ---------------C----CA-A--A--GACGGG---AGGG------T--...--------G.........-ACAGCCTTAGGCGACTACAGAGG----------G---T------CT-G-A-G---TG-G-----C---C---T---G-----A--G---A--A---- 8639
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------CA----A----C-G------C-------A--...-------A-.........---.....................-T----C-GAT----------CT-G-------TGCG--A------G-----------------------A---- 7834
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------A----A----C-------------------...---------.........-T-.....................--------G---A--------CT---------------A-------T----------------------A---- 8014
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------R-------------A--------------------C---G-AC-...---------.........---.....................--------GA-S--------CCT-G-------TAC------------C--A-----G------------A---- 8061
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------G-----------------------...---------.........---.....................-------------------------------------------------G-------------------A---- 8627
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------CA---------C--------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GGTA------G---G---------A-T-------A---C 8108
14_BG.ES.05.X1870 -------W------------CA-----G---C-G------CA--------G...T--------.........-ACAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G-GT---------CT---------T--GTTA------G---G------------------CA---- 8165
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------A-------G---C-----C--------C----------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------G-C-----------A-T-------A--TC 8055
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------T-GCA---C-----C-G------C----------...-------A-.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------C--T--GTT-------G---G------G------------A---- 8049
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------G-------G-A---------------...---------.........---.....................---A------------GG-----------C--T-----A------------------------------A---- 7851
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------G-----C-G------C----------...T--------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG--------G--T-----G--CCT---------T--GGT-------G-A-----GA------G-------A---A 7991
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------CA---CA----C-G------C----------...-------A-.........--C.....................--------G-G----------CT---------T--GTT-------G-------G-----A-C-------A---- 7725
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------------C-G------CA---------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGG-------G-----------------------A---A 8117
21_A2D.KE.99.KER2003 --------A------------A----A----C-GG------------G---...---------.........---.....................---GA-----G----------CT------------G--A------G---G------G-G----------AA--- 7854
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------------CA---------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT------------GATA------G-G-----------A---------A---C 7850
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------------C-G------CAT--------...---------.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T-------G-----------------------A---A 8111
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------------------C-G-----.............................................GGACTGAGACTG--------G-GT-----G---CT---------T--GTT-------G---G-------------------A---A 8101
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------CA---------C-G------CA---------...-------A-.........--CTGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G------G---CT------------G-----C---G-A-G-------------------A---A 7882
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------A------------T----------C-G------C-T-----A--...-------A-.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGACGG----------G----------CT------------GGCC------G-G--------G------------A---A 8671
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------A-----GTGC--------C-G------C----------...-------A-.........--CAGCCTCAAGGGGCTGAGACTG----------G----------CT---------T--G---------G-A-----G---------------A---A 8682
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------A------------------------------------------...---------.........---.....................-----------------G-----------------G---------G---------------------------- 8063
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A------------------------G-----------------...---------.........---.....................-----------------------------------G--A----------T------------------------ 8107
31_BC.BR.04.04BR142 --------A------------ACA--A----C-G----AGCG---------...---------.........--CATCCTCAGGGGACTGCAGAGG---------AT---T--G--C-TAAAA-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G------A---- 8133
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A-----------CGG----------G------C-------AC-...-------A-.........---.....................--------GAT---------CCT-AAA--C--GG-GTGT------G-A---------------------A-A-A 8288
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------G---------C-G------C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTCA-------T------------A-T-------A--TC 7975
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------------------G-A---------------...-------A-.........---.....................----------------GG-----------------G----------T--------------------------- 7828
35_AD.AF.07.169H --------------------CAG---------C-G-----C----------...-------A-.........--CAGTCTCAAGGGGTTGAGACTG----------G------G----T------------GTT-------G-------------A-C-------AC--A 7865
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------CA---------C-G------C----------...-------A-.........-ACAGCCTCAAGGGACTGAGGCTG--------G-G------G--C-T------------GGTA------G-A-----------A-C-------A-C-C 7883
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------CA----A----C-G------C---A--GA--...-------A-.........--CAGCCTCAAGGGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT------C-----GGT-------G-------------A-T-------A-C-A 7865
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G--A------------CACA--A----C-G------------GCAGG...GGACTGAA-.........---.....................---------AT----C-G-----------C-----G--A-------T----------------------A---- 8058
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G--A------------CA-A--AG---C-G-----------A-CAGG...GG-CTGA-G.........---.....................------------------CT-CT-G--------T-G-T-------------------------------A---- 8112
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------C-G-----------------...---------.........---.....................-----------------G-----------------GA------------------------------------- 8159
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------C-G-----------------...---------.........---.....................-----------------G-----------------G-----------A---------------------A---- 8124
43_02G.SA.03.J11223 --------------------CA---------C-G------CA--A-----C...---------.........--CAGTCTCCAGGGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GTT-----------G-------------------A---A 8166
44_BF.CL.00.CH80 ----G--T------------CA-A--A-C--C-G-------------CAGG...GGACTGAAG.........G--.....................---------------------CT-G----------G---------G-----------------------A---- 8077
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------CA---------C-G------C------GAC-...---------.........---.....................------C-GAT-------C--CT-G-------TGCG--A------G---------------------------- 8621
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGG...GGACTGAAG.........---.....................------------------CT-CT-G--------GCGTG-------G-----------------------A---- 8038
47_BF.ES.08.P1942 -------A-----------------------C-G-----------------...---------.........---.....................---------CT---------C--------C--------------------------------------CA---- 8079
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------------------C-G------C---------C...-------A-.........--CAGTCTCACGGGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GATA------GCG-----------A-T-------A--TC 7894
49_cpx.GM.03.N26677 ----GT-A------------TG-------A-C-G------C-------AC-...-------A-.........---.....................--------GAT------G---CT-G-------TG-C-TA------G-GA--------------------A---- 8089
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----G----------------------------G-----G-----------...---------.........---.....................-----------------G-----------------C-----------------------------------C-- 7853
O.BE.87.ANT70 -------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-G-GA-CAGCTA-...---A-G-TT.........G-ACTGTGGATCCTAGGGCAGAAGATAATTA-T-TTTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-- 8730
O.CM.91.MVP5180 -------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----C-GA-C--CTAC...-------TG.........G-ACTGTGGATCCTGGGACAAAAGACAATT-----TTGT-G-CT---TG-AGC-G-AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A 8756
O.CM.96.96CMA102 ----G--T------CA-----GCA-CAGGGACTCA---TG-GACCAGC-A-...---A--ATT.........G-ACTGTGGATCCTAGGACAGAGAATAATT--T--TTG----CT---TAACGC-G-AA----A--C---CTM--A---T-G------------ACA-A 8232
O.CM.98.98CMA104 -------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA---AG-GA-CAGC-A-...------ATT.........G-ACTGTGGATCCTAGGGCAGAAGATAATT--T-GTTG----CT---TAAAGC-G-AA----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-- 8234
O.CM.99.99CMU4122 -------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A-...-------TG.........G-ACTGTGGATCCTAGGACAGAAGATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AG----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A 8206
O.FR.92.VAU -------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-T-GA-CAG--AC...-------TT.........G-ACTGTGGATCATAGGGCAGAGGACAATT-----TTG--G-CTC-TTAAAGC-A-AA----A--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-A 8296
O.SN.99.99SE_MP1299 -------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A-...-------TT.........G-ACTGTGGACTCTGGGACAGAAGATAATTAGT--TTG--G-CT---CATAGC-G-AA----A--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA-- 8798
O.US.97.97US08692A -------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-T-GAGCAGC-A-...---A--GTT.........G-ACTGTGGACTCTAGGGCAGAAGATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AA----A--C---CT---A---T-GC-----------ACA-A 8220
O.US.99.99USTWLA -----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA--A-T-GA-CAGC--G...-------TT.........G-ACTGTGCACTCTATGGCAAAGGATAACT------TG--G-CT---TGCAGC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-- 8207
N.CM.02.DJO0131 -------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G--C...--------G.........--CCTCATCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T----GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C-- 8116
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------------------AAC-CA-----C-C----GA-C...-------AG.........--CCTCAACAGGGGACTGCAACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T----GGAA-A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C-- 8088
N.CM.06.U14842 -------------C-----C----------C--CG-----C-C--------...-------AG.........--TCTCAGCAAGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGG-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA------G-RA-A--GT---RAG--------A-C-- 8156
N.CM.95.YBF30 -------------C-----C---------AC-G-G-----C-C-------C...-------AG.........--TCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T----GGAA-A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C-- 8234
N.CM.97.YBF106 ------------GC-----C---------CA---G-----C-C----GA-C...-------AG.........--TCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T----GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C-- 8192
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------C-----C---------AC---G-----C-C-------C...-------AG.........--TCTCAGCAAGGGACTGCAACTACT-AAT---TT-AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA------G-AA----GT----AG--------A-C-- 8016
P.CM.06.U14788 -----GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-A--...---T-GATA.........CACCTGGGCCAACTACTGAAC......A-TA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-R-----AACC-- 8235
P.FR.09.RBF168 -----GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-A-C...---T-GATA.........CACCTGGGCCAACTGCTGACCAGA---CTTA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-A-----AACC-- 8782
CPZ.CD.90.ANT -----GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC---AC...--CT-CA-AATTACTTTC--A..............................CTG.-GC--CCA-CTG-AG-A-AATCT---C-CC.....-TCTGGAC--TA-TC--AA---AG-T 8115
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG---AC-AC----GA-A...-------AA.........TACAGCCTCAGGGGAGTACAACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-A-AGGGAC---G----------CAACA---A-C-----------CA-A-- 8195
CPZ.GA.88.GAB1 -----GA------C-AG----GC--GC-A---GTG---ACAAC-CA-GACG...T------ATCTAATACTTCACAGCCTCAGACTGCTAC........G--AG--A-TGTGCC-G.CT-G--GGAA-TA-T--A------G-AA----G-----A-T-------A-A-- 8723
CPZ.TZ.00.TAN1 -----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG--TC-GCC--C--GCA...---AA--AGGGGATAATC--CTTGGCACACAGCCTAGTAATA-T-CATAG-A-TA---T-GTAG-AGTT-GA-AGA-CATTG-G-----CAGTA-TACTT-TGC---CTTAAGAGT 8348
CPZ.US.85.US_Marilyn --------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--A-C...-------AG.........-ACATCAACAAGGGACTGCAACTGTT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-- 8691
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CTTG............CTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATT...TTGCTAT..............AAG...A 8797
Nef _
Env __L__.__.__.__.__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__.__L__L__.__.__.__.__##*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----............TATG--A---T---A-------------GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C---------...C-C-----AGC-...-------..............--C...- 8056
A1.ES.06.X2110 T---............--TG-CA-------A----T-A------GCT-----------A--------A---G-------AT-G----------C-T-A--G-------------C---------...C-A------TCG...---T---..............--C...- 8056
A1.GE.99.99GEMZ011 TC--............A-AG--A---T---A-------------G-T--------------------A---G--G----TT---------------TA----------G-----C---------...GCA--G-A-GC-...----A--..............--C...- 7993
A1.IT.02.60000 TC--............A-AG--A---T---A-------------G-T-------------------GA---G----A-G-T--------------TT-----------------C---------...--C------GC-...-------..............---...- 8838
A1.KE.06.06KECst_001 T---............G-TG--A---T---A----T--------GTT------------C-------A--------A--AT-G-------A----T------------------T---------...--T-----AGC-...-------..............--C...- 8069
A1.RU.08.PokA1Ru TC-A............A-AG--A---T---A----T--------G-T--------------------A---G----A--TT---------C-----TA----------G-----C-----A--A...GCA------GC-...----AG-..............--C...- 8324
A1.RW.93.93RW037A ----............T-TG--A---T---T------A------GCT-----------A--------C---G----A--AT--------------T------------------C-----A---...--C------GC-...--A----..............--C...- 8799
A1.SE.95.SE8538 ----............--TG--A---T---A-------------GCT--------------------T---G----A--CT-------------TTA---------GT------C---------...--T------GC-...-------..............--C...- 8014
A1.TZ.01.A341 T---............G-GG--A---T---A----T--------GCT--------------------A---G--T-A--AT-G--------C---T------------------C---------...--C------GC-...-------..............--C...- 7992
A1.UA.01.01UADN139 TC--............--AG--A---T---A-------------G-T------------------------G----A--TT-------------T-TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-...----A--..............--C...- 8014
A1.UG.99.99UGA07072 T---............--TG--A---T---A------AC-------T--------------------A---G----A--CT--------------T------------------C-------C-...--A------GC-...-------..............--C...- 8024
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T---............--TG--A-T-T---A---A---------GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T---------...--A-----AGC-...----A--..............--C...- 8252
A2.CD.97.97CDKTB48 A---............--TG--A---T---AG--------------T--------------------A---G----A-------C--------C---A----------------C---------...C-C------GCG...--A----..............--A...- 8128
A2.CM.01.01CM_1445MV T--A............G-TG------T---AG--A--------------------------------C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C---------...--T------GC-...-------..............--A...- 8023
A2.CY.94.94CY017_41 ---A............T-TG--A-T-T---AG--------------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C---------...--A------GC-...--A----..............--A...- 8190
B.AR.04.04AR143170 T---............--T-----------T---A-------A-----------------G-------Y-------A--CT-G-C---------AT-A--------------------------...---------GC-...----A--..............---...- 7973
B.AU.04.PS1038_Day174 ----............TW---C----T---T------------------------R--R---------C-------A------TY---.....................---------------...---------C--...-K---R-..............-GR...- 7986
B.BO.99.BOL0122 ----............-----C--------T---A----------A--A---------A-C------A--------A------A-----------T-----------C----------------...--A------GC-...-------..............---...- 7998
B.BR.06.06BR1119 ----............--A-----------T----T------------A--------A---------------------TT-GT-------------A-T------------------------...C-A-------GC...--A----..............---...- 8228
B.CA.07.502_1191_03 ----............T-------A-----T---------------------------------------T-----A-----G--------G---T----G----C-----------G------...--C-----A-G-...--A----..............---...- 8244
B.CN.09.1121 T--A............T-----A---T---T--------------------------AA--C-----A---C----A--TT-G-----------ATT--------------------G------...GCA----A-GC-...-G-----..............---...- 8032
B.CO.01.PCM001 ----............--T----T------T---------------------------A---------G-------A--------------------A--G-----------------------...--A------GC-...--A----..............--A...- 7980
B.CU.99.Cu19 ----............T----C--------T------------------------------------A--------A---GA-T-------T---TG---------------------------...---------GC-...--A----..............--A...- 8364
B.CY.09.CY266 ----............-----C----T--------------G------------------GC----CA--T-----A------T---G-----C-T---------G------------------...--A------GC-...----A--..............---...- 8013
B.DE.86.D31 ----............--------------T-----------C---------------------------------A-------G----------T----------GT----------------...--A------GC-...-------..............---...- 8324
B.DK.07.PMVL_011 ----............--T----T---------------------------------AA---------C-T---T-A--A---TC----------T----------------------------...--A-----AGC-...-------..............--A...- 8230
B.DO.05.05DO_160884 ----............--T---A-------A---------------------------A---------GG---AG--T-AT-GT-------T---T------------------------A---...--T------GC-...-------..............--A...- 7965
B.EC.89.EC003 ----............-----C--------T-----------A--------------AA-----------------A-----G------------T----------------------------...----------G-...--A----..............--A...- 7917
B.ES.09.P2149_3 ----............--T-----------T-----------------A-------------------C------GA--CT--------------T---------A------------------...--T-----AGC-...--A----..............---...- 8219
B.FR.92.92FR_BX08 T---............--T--C--T-----T---------------------------------------------A--AT---G----G-----T-----------C------T---------...--C------GC-...-------..............--AA..- 7966
B.GA.88.OYI_397 ----............-----C--------T------------------------------------A--------A------A-------T---T-A-T------------------------...---------GC-...-------..............---...- 8336
B.GE.03.03GEMZ004 ----............--T-----T-----T---AT------------A--------AA------------C------GAT--T------C---AT------------------------A---...---------GC-...-------..............---...- 7998
B.HT.05.05HT_129389 ----............--TG----------AG---------G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C----------------...---------GC-...-----G-..............--A...- 8021
B.IN.x.11807 ----............--T--C--A----------T------------A----------C-------A--T-----A------T---............................---------...--A------GC-...-------..............---...- 8109
B.JM.05.05JM_KJ108 ----............T-T--C--------A-----------------A--------A-C-------A----G-T-A--AT--T---G-----C-T-----------C----------------...---------GC-...-------..............--A...- 7998
B.JP.05.DR6538 ----............--T---A-------T-----------A-----------------------------G---A-G---G------------T----------------------------...--A---------...-------..............---...- 8833
B.KR.04.04KMH5 T---............--T-----------T-G--T------A------------------------A--T-----A------A----------AT----------------------------...---------GC-...-------..............--A...- 8765
B.MM.99.mSTD101 ----............------A---T---T---------------------------A--------A--------A------A------C----T-----------C----------------...--A------GC-...-------..............---...- 8207
B.NL.00.671_00T36 T---............T-T-------T---T-----------C------------------------AC-A-----A------T------C----T----------------------------...--A-----A---...--A----..............---...- 8358
B.PE.07.502_2649_wg8 ----............T-T-----T---------A---------G---A------------C-----T--T-----A--TT-G------------TTA--------------------------...--------A---...----A--..............---...- 8239
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----............-----C-----C--------------------------C----------------C----A--TT-G------------T----------------------------...C-T------GC-...-------..............---...- 7992
B.RU.04.04RU128005 ----............-----C------------------------------------A--------T--T-----A-----G-----------AT---T-------C----------------...---------GC-...-------..............---...- 8269
B.TH.00.00TH_C3198 T---............--------------TG-------------AA-----------A------------G--T-A------A-----------T-----------C----------------...--A------C--...---G---..............---...- 7998
B.TT.01.01TT_CRC50069 -C--............--T--C----TC--T--T-----------A------------------------------A-----GC-----------TTA-------A------------------...---------GC-...-----G-..............---...- 8028
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----............T-T-------T---T---------------------------------------------A---T--T-----------T-----------C------------A---...---------GC-...-------..............---...- 8768
B.UA.01.01UAKV167 T---............T-T-----T-T---T-------------------------A-A--------A---C----AC-AT-G-C----------T----------------------------...C-C------T--...-------..............---...- 8061
B.US.11.ES38 ----............T-T-------T------------------------------A----------G-T-G---A-------G------T--AT----------------------------...------------...-------..............---...- 8749
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----............--TG-C--T-----T--T--------------------C---A---------C-------A---T-G------------T----------GC---------------T...--A------GC-...-------..............---...- 8031
B.YE.02.02YE507 ----............------------------------------------------A---------C-A-----A--A---T---------C-T-A-T--------G---G-----------...---------GC-...-------..............---...- 8028
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----............T-----TT--T---T---------------------------------------------A------T---G-----CTTA---------------------------...---------GC-...----A--..............--A...- 8216
C.AR.01.ARG4006 TC--............--TG--A---T---A--------------A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA--------------------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 7988
C.BR.04.04BR013 TC--............--TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A--------AT---G--------C-T-AG---------------------T---...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 8309
C.BW.00.00BW07621 T---............T-TG--A---T---A-----------------A---------A---------CGA-----A--AT------------CT--A----------------------A--T...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 8153
C.CN.98.YNRL9840 TC--............--TG--A---T--------T---------A--A---------A-----A--T-----T-CA-CAT------------C------------------------------...--T---TTAGC-...----A--..............--A...- 8019
C.CY.09.CY260 TC-T............GATG--A-A---A-A-C-----C---G-G--CAG-------AA-AG-----T-GC---G-A--AT-A--G--AT---CT--AG---T-G----------C-G-G-T--...--A-C-GCAGC-...--A-A--..............--A...- 8056
C.ES.07.X2118_2 TC--............--TG--A--TT---A-----------C--A--A---------A--------T--------A--CT------------CT--A---------C------T--------T...-------CAGC-...-------..............--A...- 8203
C.ET.02.02ET_288 TC--............--T---A-------A----T---------A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC----------------------...--T---GCAGC-...-------..............--T...- 8023
C.GE.03.03GEMZ033 TC--............--TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT--------G---CTA-A--G-----------------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 8025
C.IL.98.98IS002 TC--............T-TG--A---T---A--------------A--A---------A-C---C--T--------AACAT---G---A----CT--A--------------------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 8146
C.IN.03.D24 TC--............T-TG--TT--T---A---A----------A--A---------A--------T----G-T-A--AT------------C-TTA--------------------------...--T---GCAGC-...-------..............--A...- 8889
C.KE.00.KER2010 TC--............--TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C----------------...C-T---GCAGC-...-------..............--C...- 8007
C.MM.99.mIDU101_3 TC--............--TG--AG--T-------A----------A--A---------A------C---------CA--AT------------C---A--------------------------...--T---GCAGC-...----AG-..............--A...- 8177
C.MW.93.93MW_965 TC--............--TG--A---T---A---A----------A--A--------AC-----------------A--AT-C-G--------CT--A--------------------------...--T--G-CAGC-...-------..............---...- 7993
C.SN.90.90SE_364 TC--............--TG--A---T---A---A----------A--A--------AA--------T--------A--ATC-----G-----CA--A-------------------------A...--T---GCAGCG...----A--..............--A...- 7942
C.SO.89.89SM_145 TC--............--TG--A---T---A---A----------A--A---------A--------T---C----A--AT--------G-G-C---A---------C----------------...--T---GCAGC-...-------..............--A...- 8044
C.TZ.02.CO178 TC--............T-TG--A---T---A-----------------A---------A--------T--------A--AT-G----------C.....................---------...--T----CAGC-T..----A--..............-GC...- 8002
C.US.98.98US_MSC3018 TC--............T-GG--A---T---T--------------A--A--------AA--------T-CA-----A--AT------------CGTTA---------C----------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 7941
C.UY.01.TRA3011 TC--............T-TG----------A--------------A--A---------A-----------C-----A--AT---G--------CT--A--------------------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 7995
C.YE.02.02YE511 TC--............G-TG--A-T-T---A--------------A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A--------------------------...--T---GCAGCA...--A-A--..............--A...- 8010
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -C--............--TG--A-------A--------------A--A---------C--------C-CA-----A-CTT--------G---C---A--------------------------...-G----GCAGC-...-------..............--A...- 8197
C.ZM.02.02ZM108 TC--............--TG--A---T---A-----------------A--------AA--T-----T-GC-----A--AT------G-----C---A---C----------------------...--T---GCAGCG...-------..............--A...- 8855
D.CD.83.ELI ----............T-TG------T---A--------------------------A---------A--A-----A-------C------G---TTA-------C------------------...--A------TC-...--A--T-..............--A...- 8333
D.CM.01.01CM_0009BBY ----............TAT--C--------AG----------------------------A------C---GG---A------T-------GC--TT--T-----C-C------------A--T...--A------GC-...-------..............--A...- 8022
D.CY.06.CY163 ----............--TG----------A---------------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T...--C------GC-...-------..............--A...- 8010
D.KE.97.ML415_2 ----............--T---A-------A----T-----------------------C-------A--A-----A------T-------T---TTA-------C-C-C--------------...---------GC-...-------..............--C...- 8269
D.KR.04.04KBH8 A---............T-TG----------A-------------------------------------------G-A------T-------G---TT---------------------------...--C------GC-...---A---..............--C...- 8710
D.SN.90.SE365 ----............--TG--A---T---A---------------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G...------G--GC-...--A----..............--A...- 8795
D.TD.99.MN011 ----............--TG-C--------A---------------------------A--------A--------A-----GC-----------TTA-------C-----------------A...--A-----AGC-...--A----..............--A...- 7987
D.TZ.01.A280 T---............-------T------A---------------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G-----------...---------GC-...--A----..............--A...- 7985
D.UG.99.99UGK09958 ----............--TG--ATTGT---A---------------------------A------C--------T-A------T-----------TTA-------C------------------...---------T--...--A----..............--AT..- 7957
D.YE.02.02YE516 ----............T-T--C--------A-----------------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T...--A------GC-...-------..............--A...- 7977
D.ZA.90.R1 ----............--TG--A-T-T---A------AC-------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C---------...--A------C--...-------..............--A...- 8125
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----............--TG-CA-------A---A----------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G------C------C-----A---...--A------GC-...--A----..............--A...- 7860
F1.AR.02.ARE933 ----............T-T---A-------A----T---------A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA--------------------------...--------AGC-...--C----..............--A...- 8067
F1.BE.93.VI850 -C--............T-T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...GCA------GC-...-----G-..............--A...- 8074
F1.BR.07.07BR844 -C--............T-T---A-------AG---T---------------------AA--C------CCT-----A-----G--------G---TAA--------------------------...---------GC-...-------..............--T...- 8566
F1.CY.08.CY222 ----............--TG--A---T---A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G-G-------A-------------...------------...-------..............--A...- 7963
F1.ES.x.P1146 ----............T-T---A---T---A----T------------------C--A-----------TT-G---A--AT-G----G------AT-A--G-------------C---------...--T-----ATC-...-------..............--A...- 8104
F1.FI.93.FIN9363 ----............T-T---A-------A----T---------------------A----------CTT-G---A-----GT-------G---T-A-----------------------A-A...G-A------GC-...---A---..............--A...- 8093
F1.FR.96.96FR_MP411 ----............--T---A-------A----T------------A--------A-----------TT-G---A-----G--------G---T-A--G----------G------------...--A-------G-...-------..............--A...- 7964
F1.RO.96.BCI_R07 ----............--T---A---T---A----T---------------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C---------...--A------GC-...-------..............--A...- 8851
F1.RU.08.D88_845 ----............--T---A-------A----T----------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT---------------------------...--A------C--...-------AAAAT.........--A...- 8288
F2.CM.97.CM53657 TC--............--T---A-------A----TG--------A-----------AA-C--------TC-G---A-----G------------T---------------------------T...GCA------GC-...-------..............--A...- 7968
G.BE.96.DRCBL T---............--TG--A-A-T---A------------A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A--------------------------...--A-----AGC-...-------..............--A...- 8757
G.CM.04.178_15 T---............T-TG--A-ACT---A-----T------A-CT----------A------------AC----A------------------TTA-------------G--------A---...--C-----AGC-...-------..............--A...- 8342
G.CN.08.GX_2084_08 T---............--TG--A-A-T---A------------A-CT------------------------C---CA----C-----------CT--A-------------G--------A---...C-A-----AGC-...C--G---..............--....- 8050
G.CU.99.Cu74 T---............G-TG--A-AGT---AG-----------A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A---...--T------GCG...C---AG-..............--A...- 8437
G.ES.09.X2634_2 T---............--TG--A-AGT---A------------A-CT----------A---------A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T------------------------...--------AGC-...-------..............--C...- 8295
G.GH.03.03GH175G T---............--TG--A-AGT---A------------A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A---...--T-----AGC-...-------..............--A...- 8864
G.KE.93.HH8793_12_1 T---............--TG--A-A-T---A------------A-CT--------------------A--------C------T---G---T---TTA-------C-C---G--------A---...--A-----AGC-...-------..............--A...- 8188
G.NG.09.09NG_SC62 T---............G-TG--A-ATT---A----T-----G-A-CT------------------------C----A-----G--------T---TT---------------G-------A---...C-T-----AGC-...-------..............--A...- 7997
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HIV-1 Genomes

Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CTTG............CTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC...TTGGAAAGGATT...TTGCTAT..............AAG...A 8797
Nef _
Env __L__.__.__.__.__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__.__L__E__R__I__.__L__L__.__.__.__.__##*_
G.PT.x.PT2695 T---............A-TG--A-AGT---A------------A-CT----------A-C------------G---A---T-G----G-------T-A--------GT------------A---...--------AC--...---T---..............--C...- 8829
G.SE.93.SE6165_G6165 T---............--TG--A-AGT---A------------A-TT------------------------C----A----------------C-T-A---------C---G--------A---...--------AGC-...-------..............--A...- 8236
H.BE.93.VI991 T--A............--T---A-T-----A-----T-----------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T----------------------------...--T------GC-...-------..............--CA..- 8197
H.BE.93.VI997 T---............--T--CA-------A----T------------A--------AA--------A----G---A-------G------G---T----------------------------...C-T---------...-------..............--CA..- 8112
H.CF.90.056 T---............--T--CA-------A-----------------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T----------------------------...--T-----A-GC...-------..............--TA..- 8117
H.GB.00.00GBAC4001 T---............--T---A-T-----A----T------------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT----------------------------...--T------GC-...-------..............--CM..- 8306
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T---............--T-----------A-------------CA--A--------AA-C------A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A..........-CAGC-............................... 7982
J.CM.04.04CMU11421 T---............--TG--A-------A----T--W------A--A---------A-C------A--W--AG-A------T-------G-A-TT--T-----------------------T...--T------GC-...-------..............--A...- 8323
J.SE.93.SE9280_7887 T---............--T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-...-------..............--A...- 8104
J.SE.94.SE9173_7022 T---............--T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T...--A-----AGC-...-------..............--A...- 8111
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----............--T---A-T-----A--------------A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT---------------------------...--T-----AC--...--A----..............--A...- 7980
K.CM.96.96CM_MP535 ----............--T---A-------A-------------GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------T...C-C-----AGC-...--A----..............--A...- 7957
01_AE.AF.07.569M T---............--TG----T-T---A-----------G-G-T--------------------A----------------G------T--AT------------------T-----A---...--A---------...-------..............--C...- 8009
01_AE.CF.90.90CF11697 T---............T-TG----T-T---AG----------G-G-T----------------------------GA-------G------C--AT------------------C---------...--A------GC-...-------..............--C...- 8770
01_AE.CN.09.1119 T---............T-TG----TGT---A-----------A-G-T------------------------C------------G-----C----T------------G-----C---------...----------C-...---G---..............--C...- 8040
01_AE.HK.04.HK001 T---............--T---A-T-----A-----------A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC--------...--A-------C-...---G---..............--C...- 8179
01_AE.JP.x.DR0492 T---............--TG----T-----A-----------G-G-T-------C----------------C----A-------G------T---T------------G-----C---------...--C------GC-...-------..............--C...- 8838
01_AE.TH.04.BKM T---............T-TG----TT----A-----------G-G-T------------------------C--------T---G----------T------------G---C-C---------...---------GC-...-------..............--C...- 8806
01_AE.US.00.00US_MSC1164 T---............--TG----T-T---A------A----G-G-T------------------------C----A-------G-----C----------------C------T---------...--A------GC-...---G---..............--C...- 8014
01_AE.VN.98.98VNND15 A---............A-TG--A-TG----A-----------G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C---------...--A------GC-...----A--..............--C...- 8088
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T---............--TG--A-A-T---A------------A-CT----------T---------A---G----A-----G----------C-TTA----------------C---------...GCT-----AGC-...----A--..............--C...- 8026
02_AG.CY.09.CY256 ----............--TG--A-A-T---AG---------G-A-CT-------CG-A-------------G----A-----------------T-TA---------C------C--------T...C-A-----AGC-...----A--..............--C...- 7995
02_AG.ES.06.P1261 T---............--TG--A-A-----A------------A-CT-------C--AA--------A---G-----C----G--------------A----------------C---------...C-C-----AGC-...-------..............--C...- 8256
02_AG.FR.91.DJ263 T---............--TG--A-A-T---AT-----------A-TT-------C--A---------A---G----A---T-G------------T-A----------------C--------T...C-T------GC-...-------..............--C...- 8193
02_AG.GH.03.03GH181AG T---............--TG--A-A-T---A------------A-TT----------A---------C---G----A--TT-G--C----C----T-A----------------C---------...--A------GC-...-------..............--C...- 8859
02_AG.LR.x.POC44951 T---............--TG--A-A-T---A------------A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------T...C-T----A--C-...-------..............-GC...- 8789
02_AG.NG.09.09NG_SC61 T---............--T-----A-T---A------------A-CT-------C--AA--------A---G----A-----G-----............................................................-..............--C...- 7968
02_AG.SE.94.SE7812 T---............--TG--A---T---A----T-------A-TT-------C--A---------C--------A-----G------------T-A----------G-----C---------...--T------GC-...-------..............--C...- 8187
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T---............--TG--A-A-----AG-----------A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C---------...--A------GC-...----A--..............--C...- 8023
02_AG.US.06.502_2696_FL01 T---............--TG--A-AGTC--A------------A-CT---------CA---------A---G--G-A-----G------------TTA---------C------T---------...--T------GC-...----A--..............--C...- 8003
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T---............--TG--A-A-----A------------A-TT--------------------A---G----A-----G--------C---TT-----------------C---------...--A------GC-...-------..............--C...- 8008
03_AB.RU.97.KAL153_2 TC--............A-AGG-A---T---A-------------G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------...GCA----A-GC-...----A--..............--C...- 7974
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T---............T-T---A-------A-----------------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C---------...C-T-----AGC-...-----T-..............--A...- 8170
05_DF.BE.x.VI1310 ----............--T---A-------AG---T---------------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A--------------------------...--A------GC-...-------..............--A...- 8203
06_cpx.AU.96.BFP90 T--A............T-TG----AG----A------------A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A...--T-----AGC-...-------..............--A...- 8845
07_BC.CN.98.98CN009 TC--............G-TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 8140
08_BC.CN.06.nx2 TC--............G-TC------T---AC--------C----A--A---------C-----A-CAG--------A-AT----------T-C-T-A--G-T--------C-----T------...--T-G-GCAGC-...-C--A--..............-GA...- 8774
09_cpx.GH.96.96GH2911 T---............--T---A-------A----T------C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C---------...--T------GC-...-------..............--C...- 7969
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----............--TG--A---T---A----A--------GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C--------------...-----G---GC-...--A----..............--A...- 8149
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C--............--T---A-------A----T---------A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C---------...--A------GC-...-------..............--C...- 8196
12_BF.AR.99.ARMA159 ----............--T---A-------A----T--------G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A...---------GC-...-------..............--A...- 8762
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----............--TG--AGT-----A--T------------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C---------...--C------GC-...--A-A--..............--C...- 8243
14_BG.ES.05.X1870 T---............--TG--A-A-T---A------------A-CT----------A-C----CW------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A---...--------AT--...C-TT---..............--C...- 8300
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T---............--TG--A-T-----A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T...--C------GC-...-------..............--C...- 8190
16_A2D.KR.97.97KR004 T--A............T-T-----------A---------------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C---------...--A--G--AGC-...--A----..............--A...- 8184
17_BF.AR.99.ARMA038 ----............--T---A-------A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...--C------GC-...-------..............--A...- 7986
18_cpx.CU.99.CU76 T---............--TG--A-AGT---A------AC----A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C---------...GCC-----AGC-...----A--..............--T...- 8126
19_cpx.CU.99.CU7 T---............--T---A-T-----A----T------G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C---------...--A------GC-...-------..............--....- 7859
20_BG.CU.99.Cu103 T---............--TG--A-AGT---A------------A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCG...C------..............--A...- 8252
21_A2D.KE.99.KER2003 ----............TAT-----------A------------------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C---------...--C------GC-...--A----..............--A...- 7989
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A............--TG----T-----A---A-------G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T---------...---------GC-...-------..............--C...- 7985
23_BG.CU.03.CB118 T---............--TG--A-AGT---A------------A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A---...--T------GCG...C------..............--A...- 8246
24_BG.ES.08.X2456_2 T---............TATG--A-AGT---A------------A-C------------A--------A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A---...--T------GCG...C------..............--A...- 8236
25_cpx.CM.02.1918LE T---............--TG--A-A-T---A------AC------CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT----------------...--A-----AGC-...-------..............--A...- 8017
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----............--T---A---T---AG--------------T-C------------------A---C----A---G-G------------T----------------------------...--A--G---GC-...----A--..............--A...- 8806
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T---............--TG--A-AGT---A------AC----A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---...GCT-----AGC-...----A--..............--A...- 8817
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----............--T-----------T--------------------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C----------------...--A------GC-...-------..............---...- 8198
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----............--T-----------T---------------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C----------------...--A------GC-...-------..............---...- 8242
31_BC.BR.04.04BR142 TC--............--TG--A---T---A--------------A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A--------------------------...--T---GCAGC-...----A--..............--A...- 8268
32_06A1.EE.01.EE0369 T---............A-TG--A-A-T---A--------------CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A...--A----TAGC-...-------..............--A...- 8423
33_01B.ID.07.JKT189_C T---............--T-----T-----A-----------G-G-T-------------G---------A-----AT--T---G--------C-T------------------C---------...--T------TC-...-------..............--C...- 8110
34_01B.TH.99.OUR2478P ----............--------------T---------------------------A-----------------A------A-----------T------------------C---------...--A------GC-...--AA---..............--C...- 7963
35_AD.AF.07.169H ----............A-TG--A---T---A-------------GCT-------------------CA---G----A--TT-G------------T------------------T---------...--A---G-AGC-...-----G-..............--T...- 8000
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T---............--TG----T-----AG--A-------A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------A...C-A------GC-...-------..............--C...- 8018
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T---............--TG--A-T-----A----T------A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C--------TT..---------GC-...----A--..............--C...- 8001
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----............T-T--CA-------A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------...C-T-----AGC-...---A---..............--A...- 8193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----............--T---A-------A----T---------------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T----------------------------...--A------TC-...--A----..............---...- 8247
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T---............--G---A-TTT---------------------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A---...--A-----A-G-...-------..............---...- 8294
42_BF.LU.03.luBF_05_03 TC--............--T-----------T-------------------------------------Y-T-----A--AY-G----G---R-C-T---T-------C----------------...--A------GC-...-------..............---...- 8259
43_02G.SA.03.J11223 T---............G-TG--A-A-T---A-------------GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A---...--T-----AGC-...-------..............--A...- 8301
44_BF.CL.00.CH80 ----............--T---A-------A----T--------G-T----------A-----------TT-G---A-----G--------G---T----------------------------...--T------GC-...--A----..............--A...- 8212
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----............--TG----------A-------------G-T--------------------AC-------A-TCT----------T---T-A----------------------A---...C-C------GC-...-------..............--C...- 8756
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----............--T---A-------A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G---------------...---------GC-...-------..............--A...- 8173
47_BF.ES.08.P1942 ----............--T---A-------A----T---------------------AA---------CTT-G---A-T---G--------G---T----------------------------...--A------GC-...--A----..............--A...- 8214
48_01B.MY.07.07MYKT021 T---............--T-----T-----A---A-------G--A------------A-------G----C--G-A-------G-----C---AT------------------C---------...--A------GC-...-------..............--C...- 8029
49_cpx.GM.03.N26677 T---............T-TG------T---A--------------A--A---------A-C----------C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C---------G...C-T------GC-...-------..............--A...- 8224
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----............T-------------AG-----------------------------------A--------A---T---G------T---TT------------C----------A---...--A-----A-G-...--A----..............--A...- 7988
O.BE.87.ANT70 ----............--AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T---------...--A-----A-G-...--AT-G-..............--C...- 8865
O.CM.91.MVP5180 -C--............--TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC-----A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--T...GCA-----A--C...--AG-G-..............--C...- 8891
O.CM.96.96CMA102 TC-A............--AG--A--TTT--AG-G-----C-GCA--T----T--C-ACA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA----TTA----C--A--------T--R-R----...--A-----A-GC...--AT-G-..............--C...- 8367
O.CM.98.98CMA104 TC-T............--AG--A---TT--AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M...--A-----A-GC...--AT-G-..............--C...- 8369
O.CM.99.99CMU4122 -C-A............T-RG--A--CTT--AG-------T--CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------...--A---CA-GC-...--AG-G-..............--C...- 8341
O.FR.92.VAU TC-A............--AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------...C-T--GC-AC-C...---T---..............--C...- 8431
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-A............--AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------...--A-----A-G-...--AT---..............--C...- 8933
O.US.97.97US08692A TC-A............G-AG--A-T-TT--AG-----------A-TT----T--C--TA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A...--T-----A-G-...---T---..............--C...- 8355
O.US.99.99USTWLA ---A............--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T--------T...GCA-----A--C...--AK---..............--C...- 8342
N.CM.02.DJO0131 ----............--T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCA...C-T----..............---...- 8251
N.CM.04.04CM_1015_04 ----............--T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----A-CA...C-TT---..............---...- 8223
N.CM.06.U14842 ----............--T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------...C-A-----A--A...C-TG---..............---...- 8291
N.CM.95.YBF30 ----............--T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCA...C--A---..............---...- 8369
N.CM.97.YBF106 ----............--T---A-A-----T--T-T------A-----A---------T--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------...C-A-----AGCA...C-TT---..............--A...- 8327
N.FR.11.N1_FR_2011 ----............--T---A-A-----T--T-T------A-----A--------AC-------GT---C----A---TAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---...C-A-----AGCA...C-TA---..............---...- 8151
P.CM.06.U14788 -Y--............T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--G...C-A-----A-GC...--A--G-..............--A...- 8370
P.FR.09.RBF168 ---A............T-GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--G...A-A-----A-GC...-------.................A..- 8915
CPZ.CD.90.ANT -A-T......AAGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G...-------TTGCA...--AAAT-..............--AC..- 8257
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A............T-AG--A-T--C--T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A---...--A-----AGC-...-----T-..............---...- 8330
CPZ.GA.88.GAB1 -C--............--TG----A-----T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--G...C-------AGC-...--A--T-AAGCACTGCAT..T---...- 8870
CPZ.TZ.00.TAN1 T---CTAATACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC--GGTG-T--------TTAA-C-------G---GGTTTACATAGCC--G-GA--CA-AA-T--T-----------T--------T...C-----CTAGCC...--AAAT-..............--A...- 8495
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A............T-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---...C-A--G--A-GC...--AT---.................A..- 8824
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B.FR.83.HXB2 TGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGT...GTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA...........................................................................GCTGAG..................... 8868
Nef M__G__G__K__W__S__K__S__S__.__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----G-----------------A--C...AGC-AG------T--GAAA-T-------A---A----A-...................................................................................................... 8121
A1.ES.06.X2110 ----G-----------------A--AAGA-AAG-G-A----A--GAA--T------------CAG-A-...................................................................................................... 8124
A1.GE.99.99GEMZ011 ----G-----A--------------C...A-AG-G---------CAG--T---------T-A------...................................................................................................... 8058
A1.IT.02.60000 ----G-----A--------------C...A-AG-G---------GAG--T-----------T------...................................................................................................... 8903
A1.KE.06.06KECst_001 ----CA------------G---C--C...AAAG-G---------GAA--T---------------AAT...................................................................................................... 8134
A1.RU.08.PokA1Ru ----G-----A-T---------C......C-A-GG-A-------CAG--T------------------...................................................................................................... 8386
A1.RW.93.93RW037A ----------------------A--C...A-AG-G---------GAG--T-----------A----A-ACTCCTCCAGGACAA....................................................................................... 8879
A1.SE.95.SE8538 ----G-----------------A--C...AAAGAG------T--GAG--T-------A---A--G-A-...................................................................................................... 8079
A1.TZ.01.A341 ----------------------C--C...A-AG-G--G------GAG--T-----------------T...................................................................................................... 8057
A1.UA.01.01UADN139 ----G-----A--------------C...A-AG-G---------CAGA-T-----------A------...................................................................................................... 8079
A1.UG.99.99UGA07072 ----G--------------------C...A-AG-G---------GAGA-T-----G-----A------...................................................................................................... 8089
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A--------------------C...A-AG-G---------CAGA-T-----------A----AG...................................................................................................... 8317
A2.CD.97.97CDKTB48 ----G-----------------A-CC...A-AG-G---------GAGA-T------------------...........................................................................A--.........CCTCCAGCAGCAGAA 8211
A2.CM.01.01CM_1445MV ----GA----A-T-------...............---------G----C-----G---------A--...................................................................................................... 8076
A2.CY.94.94CY017_41 ----G-----------------G--C...A-ACCA---------G--A-T-----G---------A--...........................................................................A--.........CCTCCAACAGCACAA 8273
B.AR.04.04AR143170 --------------------------...A--G-G---------G--A-------C-A-------A--...........................................................................A-----..................... 8044
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------M---...RG-G---R-------G-------------R---CR----...........................................................................------..................... 8057
B.BO.99.BOL0122 ------------------------AG.........------G--G--------------------AA-...........................................................................------..................... 8063
B.BR.06.06BR1119 --------------------------...A-AG-----------G--A-------------A------...........................................................................------......CCA............ 8302
B.CA.07.502_1191_03 -------------------GG--G--...A--GG---G---AA-G-G--C-----T------------...........................................................................A--........................ 8312
B.CN.09.1121 ------------T-------C-C......----GG-A----AA-G-A-----------------G-A-...........................................................................---........................ 8097
B.CO.01.PCM001 --------------------C-A-AG...-CAGC--AG---G--GA----------------GA----...........................................................................-----A..................... 8051
B.CU.99.Cu19 -----C--------------CT----...AGAGAG---------G-------------------G---...........................................................................------..................... 8435
B.CY.09.CY266 --------C-------------A-AG......G-C-A-------G-CA------------------A-...................................................................................................... 8075
B.DE.86.D31 ----------A--------G------...---G-----------G--A---------------A----...........................................................................------..................... 8395
B.DK.07.PMVL_011 ----------A-----------G---...A--GGC---------G--A----------------GAA-...........................................................................------..................... 8301
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------...A-AG-----------G--A-------T--------G---...........................................................................------......CCA...GCAAGGCCA 8048
B.EC.89.EC003 -------------------------G...AGAGG-CA----T--CAG----------A----GA-AA-...........................................................................A-----..................... 7988
B.ES.09.P2149_3 ------------T-------C--......----GG-A----A--GT------A---------------............................................................GCTGGGCCACCACAA------..................... 8302
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------.........A--G--------T---------------------A-A--...........................................................................------..................... 8031
B.GA.88.OYI_397 --------------------T-----...A---AG------------A---------------AG---............................................................GCTGAGCTACAGCCAC-----..................... 8422
B.GE.03.03GEMZ004 ------------T-------C--......ACA-GG-A----TT--A----------------GA-A--...........................................................................A-----..................... 8066
B.HT.05.05HT_129389 ------C-------------------...AGA------------G--A-------G------------...........................................................................------......CCA...GCTGCTGAA 8104
B.IN.x.11807 ------------T-------T-C---...A-AG-A---------G-G---C----------A------...........................................................................------..................... 8180
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------C---...AAAC-----------G--A------------------A-............................................................GCTGAACCA......------..................... 8078
B.JP.05.DR6538 -------T--A-------------AG...T-AGG-------------A----------------G---...........................................................................A-----..................... 8904
B.KR.04.04KMH5 -------------C------CA----...T-TCC---G---GA----A-------R------------...........................................................................A---G-......CCA...AGGGAAAGA 8848
B.MM.99.mSTD101 --------------------T-C---...C--GG-----------GG--------------------C...........................................................................------..................... 8278
B.NL.00.671_00T36 -------A------------CA--AG...-G-GG----------G-G--G------------CA----...........................................................................------..................... 8429
B.PE.07.502_2649_wg8 -------T------------------...T-AG--------K-A-GG--------------A--G---...........................................................................A--CC-..................... 8310
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------C-------------TT-.........TC-------G-------------------A---AA-...........................................................................-----A......CCT...GAA...... 8063
B.RU.04.04RU128005 ----W-----A-----T---C-C-AR......G---A------CG-----------------GA-AAG...........................................................................-T----..................... 8337
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------T-----...---G---------AG-GG----------------A----...........................................................................------..................... 8069
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----GAA------------G-T--AG...AC-GG--A-------G-----------------------...........................................................................-----A..................... 8099
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------C-----...A-ACC-------T---A-A-------------A----A-...........................................................................------......CCA............ 8842
B.UA.01.01UAKV167 --------------------C-----...AC-GG----------G-------A---------GA----...........................................................................------..................... 8132
B.US.11.ES38 -------------------G-TC---...-C-GA-------T---GA---------------------............................................................GCTGGAACA......------..................... 8829
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------------------C--C...AA-GGG--C------G-------A--G-------C----............................................................GCTCCAGCAGTAGATC-AACA..................... 8117
B.YE.02.02YE507 -------T------------------...---G-----------G--A-----------------AA-...........................................................................A-----..................... 8099
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------------C-----...AAA...-A----G--------CA-A-G------GA--A-...........................................................................A--A-T..................... 8284
C.AR.01.ARG4006 ----GAA-------------............T-G---------G-----------------------GCTCCTCCTGGTGTAGGA............GACAGMAGGAGACAAGATGCTCCA................................................ 8086
C.BR.04.04BR013 ----GAA---A---------T----C...CCAG-G------T--G--A----A--------A------GCT.............................................GAACCA................................................ 8383
C.BW.00.00BW07621 ----G-----------------C---...A-AG-----------G-------A--------A---A--ACT.............................................GATCCA................................................ 8227
C.CN.98.YNRL9840 ----G----------------A---C...AAAG---A-------G--A----A--G------------ACT.............................................GAGCCA................................................ 8093
C.CY.09.CY260 ----CAA----------...--C--C...T-A-GG---------G--A----A--G--G---------ACT...............GCGCCAGCAGCAGAGAGGATGAGACAAACTGAGCCA................................................ 8157
C.ES.07.X2118_2 ----GA----A-----------C---...A-AG-A--------AG----G--A------T-A---AA-ACA.............................................GAGCCA................................................ 8277
C.ET.02.02ET_288 ----GA--GC----------T----C...CCA-GG------T----CA----A-------------A-ACT.............................................CCACCA................................................ 8097
C.GE.03.03GEMZ033 ----G-----A----------AC---...A-AG-----------G-------A--G-----A--GA--ACT.............................................GAGCCT................................................ 8099
C.IL.98.98IS002 ----AA---C----------T-----...CCAG-G---------G-------A--------A----A-GCT.............................................AGGCCA................................................ 8220
C.IN.03.D24 ----GA--------------T--G--.........--G---T--GAG-----A------------A--ACT.............................................GAGCCA................................................ 8957
C.KE.00.KER2010 ----A-----------------C--C...A-AG-----------G-----------------------GCT.............................................GAGCCA................................................ 8081
C.MM.99.mIDU101_3 ----G--------------GC----C...A-AG-----------G-CA----A--G------------ACT.............................................GAGCCA................................................ 8251
C.MW.93.93MW_965 ----G-----------------C---...A-A------------GA------A--------A----A-ACT.............................................AGTCCA................................................ 8067
C.SN.90.90SE_364 ----G---------------T-C---...A-AG-G--------AGAG-----A--------A---A--ACT.............................................AATCCA................................................ 8016
C.SO.89.89SM_145 ----G--------------G--C--A...A-AG--------G---A-A----A--------A---A--ACT.............................................GAGCCA................................................ 8118
C.TZ.02.CO178 ----G-----A---------C-----...A-AG-----------GAAA----A--------A-----TACT.............................................AGGCCA................................................ 8076
C.US.98.98US_MSC3018 ----G---------------T-C---...A-AG-----------G-------A----------A----ACT.............................................GAGCCA................................................ 8015
C.UY.01.TRA3011 ----GAA---A---------T-----...CCAG-G---------GA-A----A--------A---A--ACT.............................................GATCCA................................................ 8069
C.YE.02.02YE511 ----G---------------TCC---...A-AG----G------GTG--------C-----A--GA--ACT.............................................AATCCA................................................ 8084
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----A-----------------C-AG.........A--------GAAA----A-------------A-ACT.............................................AGGCCAGAAGCA.......................................... 8271
C.ZM.02.02ZM108 ----GAA----------------...............------G-------A--------A---A--ACT...........................AGAACTGGGGCAGCAACTGAGCCA................................................ 8935
D.CD.83.ELI ----------A---------------...A-AG-G---------G--A-------------A---A--...........................................................................A--A-T..................... 8404
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------A---------------...A-AG-----------G--A---------A---A---A--...........................................................................A--A-TCCTATT............... 8099
D.CY.06.CY163 ----------A--------------C...A-AG-----------G--A-------------A-A-A--...........................................................................A----T..................... 8081
D.KE.97.ML415_2 ----------A---------------...A-AG-----------G--A-------T-----A---A--...........................................................................A---CT......CCA...GCAGCAGAA 8352
D.KR.04.04KBH8 ----------A---------..................------G--A-----------------A--...........................................................................A-----..................... 8766
D.SN.90.SE365 ----------A---------------...A-AG-A-A-------G--A-------------A---A--...........................................................................A-----..................... 8866
D.TD.99.MN011 ----------A---------------...A-AG-----------G--A-------------A---A--...........................................................................A----T..................... 8058
D.TZ.01.A280 ----------A---------------...A-AG-----------G--A-------------A---AA-...........................................................................-----T..................... 8056
D.UG.99.99UGK09958 --------------------------...T-AG-----------G----------------C---A--...........................................................................A----T..................... 8028
D.YE.02.02YE516 ----------A---------------...A-AG--------------A---------A---A---AA-...........................................................................A----T..................... 8048
D.ZA.90.R1 ----------A---------------...A-AG-----------G--A-------------A---A--...........................................................................A----T..................... 8196
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------------------...A-A------------G-----------------------...........................................................................A-C......CCT............... 7931
F1.AR.02.ARE933 --------------------------...A-AG-----------GAAA-------------------G...........................................................................A-C......CCT............... 8138
F1.BE.93.VI850 ----G-----------------C---...A-AG-----------G-----G---------------A-...........................................................................A-C......CCT............... 8145
F1.BR.07.07BR844 -------------------G-----C...A-AG--------T--G--A-------G------------...........................................................................--C......CCC............... 8637
F1.CY.08.CY222 ----G---------------T-C---...A-AG-C---------G----------------------G...........................................................................A-C......CCT............... 8034
F1.ES.x.P1146 ------------------GG---......C-AGC---G------G----------------A-----G...........................................................................A-C......CCT............... 8172
F1.FI.93.FIN9363 --------------------------...A-AG-----------G--A--------------------...........................................................................C-C......CCT............... 8164
F1.FR.96.96FR_MP411 -------T------------------...A-AG-----------G--------------------A-G...........................................................................A-C......CCT............... 8035
F1.RO.96.BCI_R07 --------------------------...C-AGC---G------G-------------G--A-----G...........................................................................A-C......CCT............... 8922
F1.RU.08.D88_845 ------C-------------------...A-AG-G---------G--A-------T------------...........................................................................--C......CCT............... 8359
F2.CM.97.CM53657 --------------------------...AAAG--------------A-------------A----A-...........................................................................A-C......CCT............... 8039
G.BE.96.DRCBL ----AAA---------------G-AA...--AGC---------CGAG------------C-A----A-...........................................................................CAC........................ 8825
G.CM.04.178_15 ----G--------------------C...A-AG----------CG-G--------G-----A----A-...........................................................................A-C........................ 8410
G.CN.08.GX_2084_08 ----G--------------G---T-C...A-AG----G-----CGAGA-------------A----A-...........................................................................A-C........................ 8118
G.CU.99.Cu74 ----A-----A---------------...A-AG-----------G-G--------------A--G-A-...........................................................................A-C........................ 8505
G.ES.09.X2634_2 ----G---------------C-CTCC...A-AG----G------GAGA-----------C-A------...........................................................................A-C........................ 8363
G.GH.03.03GH175G -A--A-----------------A--C...A-A-AG-A--------AG--G-A----CAG--A----A-...........................................................................--C........................ 8932
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A-----A-----------A............---------G-G--------------A----A-...........................................................................A-C........................ 8247
G.NG.09.09NG_SC62 ---AGAA----------------...............-----CG-G--------G-----A--G---...........................................................................A-C........................ 8053
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B.FR.83.HXB2 TGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGT...GTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA...........................................................................GCTGAG..................... 8868
Nef M__G__G__K__W__S__K__S__S__.__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__.__.__._
G.PT.x.PT2695 ----G---------------T--TCC...A-AG----G------GAG--------------A------...........................................................................--C........................ 8897
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A--------------------C...A-AG----------CGAG--------------A---AAC...........................................................................A-C........................ 8304
H.BE.93.VI991 ----A-----A---------G--T--...A-A-G----------G----------------A--G-A-...................................................................................................... 8262
H.BE.93.VI997 ----A-----A---------------...A-AG----G------G----------------A--G---...................................................................................................... 8177
H.CF.90.056 ----A-----A--------------G...A--GG---G---T-----A----------------G---...................................................................................................... 8182
H.GB.00.00GBAC4001 ----A----GA---------------...A-AG-G----------GRA-------------A--G--C...................................................................................................... 8371
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...................................------T--GAGA----------------G---...................................................................................................... 8015
J.CM.04.04CMU11421 -------------------------C...A-AG-----------CAG--------G--------G---...................................................................................................... 8388
J.SE.93.SE9280_7887 ----GAA---A------------...............------CAG-----------------G---...................................................................................................... 8157
J.SE.94.SE9173_7022 ----GAA----------------...............------CAG--------C--------G---...................................................................................................... 8164
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------...A-AG--------T-----------------------AA-...........................................................................A-A......CCT............... 8051
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------...A-AG-----------G--A--------------------...................................................................................................... 8022
01_AE.AF.07.569M ----GA-T-----------------C...A-AG-G---------CAG--C-------A---A-AGAA-...................................................................................................... 8074
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------------A---A...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G---...................................................................................................... 8835
01_AE.CN.09.1119 ----A--------------------C...A-AG-G---------CAG--C-----------A-AG-A-...................................................................................................... 8105
01_AE.HK.04.HK001 ----A-----A--------------C...A-AG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-...................................................................................................... 8244
01_AE.JP.x.DR0492 ----A-----------------G--C...AGAGAG---------CAG--C-------A---A-AG-A-...................................................................................................... 8903
01_AE.TH.04.BKM ----A--------------------C...A-AG-G---------CAGA-C-----G-A---A-AG-A-...................................................................................................... 8871
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A------------------...............------CAG--C-------A---A--G---...................................................................................................... 8067
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A-----A--------------C...A-AG-G---------CAGA-C-----------A--G---...................................................................................................... 8153
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------A--------G-----C...AAAGGG---------CAG--T----------------A-...................................................................................................... 8091
02_AG.CY.09.CY256 -------------C--------C--C...C-AGGG------A---AG--T-----T-----A----A-...................................................................................................... 8060
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------C--C...A-AG-G---------CAG--T-----T-----A----A-...................................................................................................... 8321
02_AG.FR.91.DJ263 ----A-----------------C--C...A-AG-G----------AG--T-----------A----AG...................................................................................................... 8258
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------------C--C...A-AG-A----------AG--T--A------C-A----A-...................................................................................................... 8924
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------C--C...T-AG-G----------AG--T-----------A----A-...................................................................................................... 8854
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------------------C--C...A-AG-G-A--------AG--T-----------A----AG...................................................................................................... 8033
02_AG.SE.94.SE7812 ----------------------C--C...A-AG-G---------CAGA-T-----C-----A----A-...................................................................................................... 8252
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------A-----------C--C...T-AG-G---------CAG--T-----------A---A-G...................................................................................................... 8088
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----G--------------------C...C-AG-G---------CAG--C-------A--------A-...................................................................................................... 8068
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------------C--C...A-AG-G---------CAG--T------------CAT-A-...................................................................................................... 8073
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-----A--------------C...A-AG-G---------CAG--T-----------A------............................................................GCT............C---CT..................... 8048
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A-----A--------------C...A-AG-----------GAGA----------------G---...................................................................................................... 8235
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------...--AG-----------G--A---------A---------C...........................................................................A-C......CCT............... 8274
06_cpx.AU.96.BFP90 ----AAA---A---------...............------T--CAG-----------G---------...................................................................................................... 8898
07_BC.CN.98.98CN009 ----G-----------G--------C...A-AG-----------GA-A-------G---------ACTGAG.............................................CAGCCA................................................ 8214
08_BC.CN.06.nx2 -C--G------G-------------C...A-AG-G---------G--A----A--T-----A------ACT.............................................GAGCCA................................................ 8848
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------RC...A-AG-G---------GAGA-T-----------A---A--...................................................................................................... 8034
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------A---------------...A-AG-----------CAG------------------A--...........................................................................A--AGT..................... 8220
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A--A-----------------A...A-AG-A---------GAGA-T-----------A------...................................................................................................... 8261
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------C---...A-AG-----------GAGA-----------T--------...........................................................................--C......CCT............... 8833
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------C----C...ACAG-G--------AG----------------A............................................................................................................ 8302
14_BG.ES.05.X1870 ----G---------------C--TCC...A-AG----G------GAGA-----------T-A------...........................................................................T-C........................ 8368
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----AA-----------------...............------CAG--C-------A---A-AG-A-...................................................................................................... 8243
16_A2D.KR.97.97KR004 ----G-----------------A--C...T-ACCA---------G--A-T--------G---------...........................................................................A--.........CCTCCAGCAGCAGAA 8267
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------...............---------G-----------------------...........................................................................------CCAGAG............... 8051
18_cpx.CU.99.CU76 ----G-----A--------------C...C-AG-A---------GAGA-T-----------A---A--...........................................................................A--C-AGAACTACCT............ 8206
19_cpx.CU.99.CU7 ----G-----A---------------...A-A------------G-----------------CA-A--...................................................................................................... 7924
20_BG.CU.99.Cu103 ----GAA---A------------...............------G-G------------C-A--G---...........................................................................A-C........................ 8308
21_A2D.KE.99.KER2003 ----G--------------------C...A-AG--------------A-------------A---A--...........................................................................A----T..................... 8060
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------C--C...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G-A-...................................................................................................... 8050
23_BG.CU.03.CB118 ----GAA---A------------...............---G--G-G-----------------G---...........................................................................--C........................ 8302
24_BG.ES.08.X2456_2 ----AAA---A------------......--ATC--A--------GG-----A--------A--G---...........................................................................A-CCCTCTAACAACAACAAGAGGAGGA 8325
25_cpx.CM.02.1918LE ----G--------------G-AC......AGAG-----------GAGA-------------A-----C...........................................................................A-C........................ 8082
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----G-----------------C--C...--AG-G---------GAA--C---------------A-G...................................................................................................... 8871
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A-----------GC-------C...CCAG-----------G-A----------A------G---...................................................................................................... 8882
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------C--G--...AC-GG-------GAGG-----------------------............................................................ACTAGGCCA...GCA------..................... 8281
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------T-----...A---G-------G--G-------A--G------------............................................................ACTGAGCCAGGGCCA--A---..................... 8328
31_BC.BR.04.04BR142 ----GAA---A---------T---T-...CCAG-G---------G--A----A------C-A------GCTCATCCAGCAGCAGAAAGAATAGGATCAGAAAGAGTAAGAGGAGCTGAGCCA................................................ 8387
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A--------------------C...A-AG-A--T------GAGA-----------T-A------...................................................................................................... 8488
33_01B.ID.07.JKT189_C ----AA-------C---G-----T-C...A-AG-G---------CAG--C-----------A--G-AG...................................................................................................... 8175
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A--------------------C...A-AG-G---------CAG--C--A--------A--G--G...................................................................................................... 8028
35_AD.AF.07.169H -------------------G-----C...AAA-AG-A-------GAG--T-A-----A--------A-...................................................................................................... 8065
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------C--C...A-A--A---------CAGA-T-----C--------G-A-...................................................................................................... 8083
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------A--------------C...C-AG-G---------CAG--G-----------A-A--A-...................................................................................................... 8066
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------C--C--...A-AG--------G--GA-A--------------------...........................................................................---......GAG............... 8264
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------...AAA--A---------G--A-------C---------A--...........................................................................A-C......CCG............... 8318
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------C--...---CCC---------GAGA-----------------A--...........................................................................---......GAG............... 8365
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------R---------------...T--G-----------G--------------------AA-...........................................................................A--......GAA............... 8330
43_02G.SA.03.J11223 ----A-----A-----------G--C...A--GG-------T-CGAGA----A--G-----A------...........................................................................A-A........................ 8369
44_BF.CL.00.CH80 ----------------T---------...A-AG-----------GA-A--------------------...........................................................................A-C......CCT............... 8283
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------T----C...A-AG-A---------GAGA-T-----------A------...................................................................................................... 8821
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----AA--TA-------G------A...A-AG-A---------G--------------T-A------...........................................................................A-C......CCT............... 8244
47_BF.ES.08.P1942 ----AAA-------------------...A-AG--------------A-------------A------...........................................................................A-C......CCT............... 8285
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A-----------------C--C...AAAG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-...................................................................................................... 8094
49_cpx.GM.03.N26677 ----AA---GC--------------A...A-AG-G---------GAGA----------------G---...................................................................................................... 8289
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------C-------------------...CC-G------------AGA----A----------AGA--...........................................................................A-----......CCA...GCAGCAGAG 8071
O.BE.87.ANT70 ----AAA-GCA-T-AG----G---AA...T-TGAG------G-AG-A-----A------------A--ACT...AGAACTTTCCCTGAGTCTGAACCA............TGCGCACCT................................................... 8966
O.CM.91.MVP5180 ----GAATGCA---AGC-----C-AA...T-TGCA------T-AGAA-----A--T------------TCC.........TCCTCTGATCCTCAACAACCA.........TGTGCACCT................................................... 8989
O.CM.96.96CMA102 ----AAA-GTT-T-GG----G---AA...T-TGCA------T-AG-A-----A--C---------AA-GCTCCTGCAGCTGAGCCTGAGCCTGAACCA............TGTGCACCT................................................... 8471
O.CM.98.98CMA104 ----AAA-GTT-T-GGG-----C-AG...T-TGCA------T-A--A-----A--G---------A--GCT......CCTGMRCCTGAACCAGAACCA............TGTGCACCT................................................... 8467
O.CM.99.99CMU4122 ----AAA-GCA-T-AGR-----C--A...T-TCCA------T-AG-CA----A--R---------AA-ACT.........TCCCCTGAGCCTGAACCA............TGTGCAYCT................................................... 8436
O.FR.92.VAU ----AAATGTA-TAGG--------AA...TG-GCA------T-AGAA-----AAG-----------A-ACT.........TCCCCTGACCCCCAGTCCTCTGACACCCAACCTGCACCT................................................... 8538
O.SN.99.99SE_MP1299 ----AAA-GTA-T-GGT---GA--TA...T-T-AG------T-AG-A--C--A------------G--ACT.........TCCCCTGATCCTGAACCA............TGTGCACCT................................................... 9028
O.US.97.97US08692A ----AAA-GCA-T-AGG-----C-AA...T-TGCA--------AG-A-----A------------A-GGCT.........TCCCCTAAACCTGAAGAT............TGTGCACCT................................................... 8450
O.US.99.99USTWLA ----AAA--TA-TAA----G--C-AA...T-TGAA--------AG-A-----AAG-----------A-ACT.........TCCCCTGATCCTCAACCA............TGTGCACCT................................................... 8437
N.CM.02.DJO0131 ----AAAA-TT--------G--C--C...A-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--...................................................................................................... 8316
N.CM.04.04CM_1015_04 ----GAAG-GT--------G--C---...--AG-A--------AGAAA-C--A------------A--...................................................................................................... 8288
N.CM.06.U14842 ----AAAA-GT--------G--C--C...A-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--...................................................................................................... 8356
N.CM.95.YBF30 ----AAAG-TT--------G--C--C...C-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--...................................................................................................... 8434
N.CM.97.YBF106 ----AAAA-TT--------G--C--C...C-AG-A--------AGAAA-C--A--------A---A--...................................................................................................... 8392
N.FR.11.N1_FR_2011 ----AAAG-TT--------G--C--C...A-AG-A--------AGAAA-C--------G------A--...................................................................................................... 8216
P.CM.06.U14788 ----GAATGCA---AAG--------C...T-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AGACTACCCCGACTACCCCTGACCCGACTACCCCAGTAACA...CCTGCACCC................................................... 8483
P.FR.09.RBF168 ----GAATGCA---AAG--------C...T-AG-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AGACTGCCCCAGAAACACCTGCATCT.............................................................................. 9004
CPZ.CD.90.ANT -----TCTGCA-----T----TC............AAG---GT-GGA-C---AC--GC---T--GAA-ATACATGAAACAAATCCAGAT................................................................................. 8334
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A-C------------------C...C-AG-A--------AGAAA----A--G-----A-A-A--...................................................................................................... 8395
CPZ.GA.88.GAB1 ----AAC---A-----T---------...C--G-A---------GAG--C--AAG------A--GGA-...................................................................................................... 8935
CPZ.TZ.00.TAN1 ----AAA--TA..................T-TGG-A--------GGG-CCC--A--GCC--CGA-GATCTTCATAACACC...TCAAGTGAGCCT........................................................................... 8569
CPZ.US.85.US_Marilyn -----AA---------T--G-----C...A-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-...................................................................................................... 8889
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B.FR.83.HXB2 .........CCA...............................................................GCAGCAGAT...AGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGC 8963
Nef _.__.__.__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__.__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A
A1.AU.03.PS1044_Day0 .........A-TCCTACA.........................................................--------A...G-A--A-------T----AA---T--A--T------------G-------C------GT-......-ATC-CC--AG---CA- 8216
A1.ES.06.X2110 .........A-TCCTGCA.........................................................------AG-...G-A--A-------T-----A---TT-A--T------------G-------C-------T-......-ATC-CC--AG---C-- 8219
A1.GE.99.99GEMZ011 .........G-TCCTGCT......................................................CCA------CCA...G-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T--------------T-------AC--C-- 8162
A1.IT.02.60000 .........G-TCCTGCT................................................CCTGCTCCA------AGA...G-A--A---C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A----T------A------- 9013
A1.KE.06.06KECst_001 .........G-TCCTTCA.........................................................------CCA...G-A--A-------T-----A---TT-A--T------------G-T-------CA---GT-......-A---CC--AG-----T 8229
A1.RU.08.PokA1Ru .........G-TCCTGCT......................................................CCA------CCA...G-A--A---C---T-----A---TT----T------------G-------C--T--------------T-------A------ 8490
A1.RW.93.93RW037A .........A-TCCTACA.........................................................------A-A...G-A--A-------T-----A---TT-A--T--G-----------A--------T-C-G--......-ATC-CC--AG---C-- 8974
A1.SE.95.SE8538 .........A-TCCTCCA.........................................................------A-A...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--T----T-......-ATC-CC--AG---CA- 8174
A1.TZ.01.A341 .........G-TCCTGCA.........................................................------CCA...G-A--A-------T---------TT-A--T--G-------------------AT---GT-......-ATC-CC--AG-----T 8152
A1.UA.01.01UADN139 .........G-TCCTGCTCCA.......................................GCAGCACCTGCTCCA------ACA...G-A--A---C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T-------------AT-------A---C-- 8198
A1.UG.99.99UGA07072 .........A-TCCAGCA.........................................................------A-A...G-A--A-------T-----A--GTT-A--TC--T----------------C-------T-......-ATC-CC--AG---C-- 8184
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .........A-TCCTACAGCAGCA...................................................--------A...G-A--A-------TT--------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT--- 8424
A2.CD.97.97CDKTB48 GGAGTAAGA---ACT...CCTCCA...................................................--T-----A...G-A--A-------TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------------A----C---A---C-- 8324
A2.CM.01.01CM_1445MV ..................................................................ACTCCTCCA--------A...G-A--A-------TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T--------------T---T---AC--C-- 8177
A2.CY.94.94CY017_41 AGAACAGAAG--GTG...TCTCCA...................................................------CCA...G-A--A-------TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C-- 8386
B.AR.04.04AR143170 .........---...............................................................--------G...G------------T----------T---CGG---G-------G---------AT---------A---AT-------------- 8139
B.AU.04.PS1038_Day174 .........---...............................................................---------...G--------C---T---G-----Y------CG------------------------------------T-------A------ 8152
B.BO.99.BOL0122 .........---...............................................................---------...G----A----------------------------------------------------------AA--T-----A-A-GTA-- 8158
B.BR.06.06BR1119 .........G--...............................................................---------...G--------C--------------T-A----GC-G-------C------C-----------------AT-------------- 8397
B.CA.07.502_1191_03 .........---...............................................................--------A...G------------------------------G-----------------------------------A----C-A-A------ 8407
B.CN.09.1121 .........G--...............................................................C--------...G--------C----------GA--T---C-G---GC-------------T--A---C---......GAT----T--A---C-- 8186
B.CO.01.PCM001 .........---...............................................................--------A...G-------------------------A-----------------------------C-----------T-------A------ 8146
B.CU.99.Cu19 .........---...............................................................--------A...G------------T-----------------G---C--------------------------------T----A--A------ 8530
B.CY.09.CY266 .........G--CCA............................................................--------A...G------------T---------------C--------------------................................. 8140
B.DE.86.D31 .........---...............................................................--------G...G------------T----------------------------------------------C-------T-------------- 8490
B.DK.07.PMVL_011 .........---...............................................................--------A...G----A----------------------C--G--------------------------------------------A------ 8396
B.DO.05.05DO_160884 GCAAGT...GGG...............................................................------AG-...G------------T---------------C---------------------------GTT......-AT--CC---A---C-T 8143
B.EC.89.EC003 .........---...............................................................---------...G----A---------------------------------------------------------A---AT-------------- 8083
B.ES.09.P2149_3 .........---...............................................................---------...G-------------------------------------G---C--------------------A-C-AT-------------- 8397
B.FR.92.92FR_BX08 .........---...............................................................--------A...G------------T---G------------------------------R-----------T--CA--GT--------C----- 8126
B.GA.88.OYI_397 .........---...............................................................--------A...G----------------------------------------------T--------------------T-------A------ 8517
B.GE.03.03GEMZ004 .........---...............................................................-------T-...G------------------A------A----G-T--------C----------A------C------AT-------------- 8161
B.HT.05.05HT_129389 .........---...............................................................---------...G-------------------G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A------ 8199
B.IN.x.11807 .........---...............................................................---------...G------------T--------------C-C---G-A--------------------------A---A--------A------ 8275
B.JM.05.05JM_KJ108 .........---...............................................................---------...G------------T------G-----------------------------C-----C-T-......-AT-G-------G---T 8167
B.JP.05.DR6538 .........---...............................................................---------...G------------T-------------------T----------------------------G----AT-------A------ 8999
B.KR.04.04KMH5 AGAAATGAR---...............................................................--------A...G------------T---------T------C---G---C----------C---T---------AG--A--------------- 8952
B.MM.99.mSTD101 .........---...............................................................---------...G------------T----------------------------------------------T-------T-------A------ 8373
B.NL.00.671_00T36 .........---...............................................................--------C...G--------C---T----------T----------------------------------T......-AT-------------T 8518
B.PE.07.502_2649_wg8 .........---...............................................................---A----G...G----------C-T-----------------G-----------------T--A-------A------A--------A-ATG-- 8405
B.PY.03.03PY_PSP0115 .........---...............................................................--------A...G------------TT-----------A-----------------T---------------C------A--------A------ 8158
B.RU.04.04RU128005 .........---...............................................................---------...G-------------T-----G---------------------------------------C---------------A------ 8432
B.TH.00.00TH_C3198 .........---...............................................................---------...G------------T------------------------------------------------------T----A---C----- 8164
B.TT.01.01TT_CRC50069 .........---...............................................................--------A...G------------------------------G----------T-------------------------T-------A-C---- 8194
B.TW.94.TWCYS_LM49 .........G--...............................................................---------...G------------T------------------G-----------------------------------T-------A------ 8937
B.UA.01.01UAKV167 .........---...............................................................--------A...G------------T----------T------GG------------------------GTT......-AT-G----------A- 8221
B.US.11.ES38 .........---...............................................................--------A...G------------------------------G-----------------------------T-A---A--------------- 8924
B.UY.02.02UY_TSU1290 .........G--...............................................................---------...G------------T----------T-A----G------------T------------------CAG--T------AAC----- 8212
B.YE.02.02YE507 .........---...............................................................-----C---...G----------------------------C----G---------A--------T----------------------A------ 8194
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .........--G...............................................................--G-----C...G-------G----T----------------------------------------------C---------------------- 8379
C.AR.01.ARG4006 ...........................................................................--T-----G...G-A--A---C----T----A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC----- 8178
C.BR.04.04BR013 ...........................................................................--------G...G-A--A---C--------A-----T-A--T-G------G---C-G-----C-----C---C----C-AT-------A------ 8475
C.BW.00.00BW07621 ...........................................................................--------G...G-A--A-------------A----T-A--T-G------G-----T-----C-----C--GC-CA-C--T--C----------- 8319
C.CN.98.YNRL9840 ...........................................................................--------G...G-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----................................. 8152
C.CY.09.CY260 ...........................................................................--------G...G-A--A--------G---------T-A----G------G---C-G-----................................. 8216
C.ES.07.X2118_2 ...........................................................................-------TG...G-A--A-------------A------A--G--------G---C-T-----C-----C----TCA-C-AT-------AC----- 8369
C.ET.02.02ET_288 ...........................................................................--------G...G-A--A--------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT-------------- 8189
C.GE.03.03GEMZ033 ...........................................................................--------A...G-A--A--------C---------T-A--T------------C-T----CC--T--C-----C-AG-A--------A------ 8191
C.IL.98.98IS002 ...........................................................................--------A...G-A--A--------G----A----T-A--GG-----A-G---C-T-----C-----CG----C--C--T-----A-A------ 8312
C.IN.03.D24 ...........................................................................--------A...G-A--A--------G----A----T-A-CT-G----------C-T-----C-----C--------C--T-------AC----- 9049
C.KE.00.KER2010 ...........................................................................-----G--G...G-A--A-------------A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC----- 8173
C.MM.99.mIDU101_3 ...........................................................................--------A...G-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-CT-T-----A-AC----- 8343
C.MW.93.93MW_965 ...........................................................................--------G...G-A--A--------G----A----T-A--T--------G---C-T----C-----------TCAGC-A--------------- 8159
C.SN.90.90SE_364 ...........................................................................------ACG...G-A--A--------G----A----T-A--T---T----G---C-T-----C-----C-----C--C--T----AG-------- 8108
C.SO.89.89SM_145 ...........................................................................--------G...G-A--A------------AA----T-A--T---T--------C-T----AC-----C---C-CA-C-AT-------A------ 8210
C.TZ.02.CO178 .........................................................GCAGCAGAGGGAGTGCCA--------G...G-A--A--------G----A----T-A--T--------------------C--T--C----GC--C--T-------A-A---- 8186
C.US.98.98US_MSC3018 ...........................................................................--------G...G-A--A-------------A---TT-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-C-AT-------A------ 8107
C.UY.01.TRA3011 ...........................................................................--------G...G-A--A---C----G----A----T-A--T---T----G---C-G-----C-----C---C-T--C-AT-------A------ 8161
C.YE.02.02YE511 .......................................GCAGCAGCAGGAGTAGGAGCAGCGTCTCAAGACTCA-------CA...G----A--------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A-------- 8212
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...........................................................................---------...G-A--A-----------A-AG---T-A--T--G-----G---T-T----CC-----C-----CAGC-A--------A-C---- 8363
C.ZM.02.02ZM108 ...........................................................................--------G...G-A--A-----------C-A----T-A--C--------------T-----C-----C-----CA-C--T-------A------ 9027
D.CD.83.ELI .........---...............................................................---------...G----A-------T------------------------G------------------------AG---T-------AC----- 8499
D.CM.01.01CM_0009BBY .........---...............................................................---------...G----A-------T----AA---T--------------G-------------------------A---T--------C----- 8194
D.CY.06.CY163 .........---...............................................................---------...G----A-------T---------T--------------G-----------................................. 8143
D.KE.97.ML415_2 GGGGAGAGAG--...............................................................--------A...G-------------------G-----------------G------------------G----GCAG------C---AC----- 8456
D.KR.04.04KBH8 .........---...............................................................---------...G----A--------------G----------G------G--------------A--------------T-------A------ 8861
D.SN.90.SE365 .........---...............................................................---------...G------------T---A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC----- 8961
D.TD.99.MN011 .........---...............................................................--------G...G----A-------T---------T-------G------G------------------------A----T--------C----- 8153
D.TZ.01.A280 .........---...............................................................--------C...G------------T-----------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC----- 8151
D.UG.99.99UGK09958 .........---...............................................................--------A...G----------C-T------G---T-------C-----G--------------T---------CAG--T---C---AC----- 8123
D.YE.02.02YE516 .........---...............................................................---------...G----A-------T---------T--------------G--------------------T......-AT---C----C----- 8137
D.ZA.90.R1 .........---...............................................................---------...G------------T------------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC----- 8291
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .........---...............................................................--------C...G-A----------TG----A----T-A--T-G--GG--G-----T-----C--------T-G--T---T---T---AC-TG-- 8026
F1.AR.02.ARE933 .........---...............................................................--------A...G------------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG-- 8233
F1.BE.93.VI850 .........A--...............................................................--------A...G------------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG-- 8240
F1.BR.07.07BR844 .........---GCA...GAAGGGGTGGGAGCA........................GTGTCTCAGGAC......C-----A-A...G------------TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAGT--C-AT---C---AC-TG-- 8762
F1.CY.08.CY222 .........---...............................................................--------A...G------------TG----A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----................................. 8096
F1.ES.x.P1146 .........---ACA...GCAGAAAGGGTGGAG........................AGAAGACAGAACCCTCCA--------A...G-----------------------T-A-CT-GTAGA--G-----T-----C--------G-G------T---C---A-GTG-- 8303
F1.FI.93.FIN9363 .........---GCA............................................................--------A...G------------TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG-- 8262
F1.FR.96.96FR_MP411 .........---...............................................................--------A...G------------TG----A----T-A--T-GG-GA--G---G-T-----C--------T--------T---C---AC-TG-- 8130
F1.RO.96.BCI_R07 .........---GCA...GCAGAAAGGGGG.............................................--------A...G------------TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG-- 9032
F1.RU.08.D88_845 .........---GCA...GCCCCTCCAGCAGCA........................GAAGGGRGA.........--------A...G----A-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG-- 8481
F2.CM.97.CM53657 .........G--...............................................................------CCA...G------------TG----A----T-A--T--------G-----T-----C---C-G--TAGG-A---T---AG--AC-TG-- 8134
G.BE.96.DRCBL ..............................CCT.......................................GCA--------A...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------ 8923
G.CM.04.178_15 ..............................CCT.......................................ACA--------A...G-A--A-------------A---TT-A-CT--G---------G-------C-------------AACAT---C---A-GT--- 8508
G.CN.08.GX_2084_08 ..............................CCT.......................................CCA--------A...G-A--A-------------A---TT-A--T-GG-----------------C-----C--------A--T---C---A------ 8216
G.CU.99.Cu74 ..............................CCT.......................................CCA-------CA...G-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------ 8603
G.ES.09.X2634_2 ..............................CCT.......................................TCA-------CAGAAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-G------------T-----C--------------C-AT--CC---A-C---- 8464
G.GH.03.03GH175G ..............................CCT.......................................GCA--------A...G-A--A-----------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC----- 9030
G.KE.93.HH8793_12_1 ..............................CCA........................ATAAGACAAACCCCACCA--------A...G----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------------C------------A-C-AT---C-C-A------ 8360
G.NG.09.09NG_SC62 ..............................CCA.......................................GCA--------A...G-A--A-------------A---TT-AACT-G---------------C--C---------T---A--GG---C---A-GT--- 8151
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B.FR.83.HXB2 .........CCA...............................................................GCAGCAGAT...AGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGC 8963
Nef _.__.__.__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__.__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A
G.PT.x.PT2695 ..............................CCT.......................................TCA-------TA...G-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C-AT---C---A------ 8995
G.SE.93.SE6165_G6165 ..............................CCT.......................................ACA--------A...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------ 8402
H.BE.93.VI991 ..................................................................ACTGAGCCA--------A...G----A-------TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC-- 8363
H.BE.93.VI997 ..................................................................GCTCAGCCA---------...G----A-------T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT--------------T---C---A-GT--- 8278
H.CF.90.056 ..................................................................GCTGAACCA-T------A...G----A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC-- 8283
H.GB.00.00GBAC4001 ..................................................................GCTGAGCCA--------R...G----A---C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC-- 8472
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........................................................GCTACTCCTGATGCTCCA--------A...G-A--A--------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T--AA--A---AG---C----- 8125
J.CM.04.04CMU11421 .........................................................GCAGCTGCTCCTGTTCCA---------...G-A--A-------TG----A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A----A-------AC----- 8498
J.SE.93.SE9280_7887 ...............................................................GCTCCCGCTCCA---------...G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC----- 8261
J.SE.94.SE9173_7022 ............................................................GCTGCTCCTGCTCCA---------...G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A----A--AC----- 8271
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .........---...............................................................---------...G------------T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------ 8146
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAACACAACCA--------C...G------------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------ 8150
01_AE.AF.07.569M .........A-TCCTCCAGCAGCAGAAGGAGTAGGAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAACATGGA.........--------A...G-A--A-------T---------T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-AA--T 8217
01_AE.CF.90.90CF11697 .........A-TCCTGCA.........................................................--------A...G-A--A-------------A---T--A--T--------------A--------T----TG......-AT-------A------ 8930
01_AE.CN.09.1119 .........A-TCCTACA.........................................................---A----A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------------TG......-AT-------A-A---T 8200
01_AE.HK.04.HK001 .........A-TCCCCCA.........................................................---A----A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TG......-AT----A--A-A---T 8339
01_AE.JP.x.DR0492 .........A-TCCTCCAGCA......................................................--------A...G-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----TG......-AT-------A-----T 9001
01_AE.TH.04.BKM .........A-TCCTCCA.........................................................--------A...G-A--A--T----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A---G-A 8966
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .........A-TCCCCCA.........................................................--------A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---- 8162
01_AE.VN.98.98VNND15 .........A-TCCTCCA.........................................................---A----A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T 8248
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .........A-TCCTCCA.........................................................------CCA...G-A--A-------------A---TT-A--T-G--G---------T-----C--T---------A---AT-------------- 8192
02_AG.CY.09.CY256 .........A-C...............................................................C-----ACA...G-A-AA---------.................................................................... 8087
02_AG.ES.06.P1261 .........A-CCCTCCA.........................................................------ATA...G-A--A-------------AG--T--A--T---------------R-C--C--T--C-----------T---C-G-A------ 8422
02_AG.FR.91.DJ263 .........A-CCCTCCA.........................................................------ACA...G-A--A-------------A---TT-A--T-G---------------------T----------A---T-------A------ 8359
02_AG.GH.03.03GH181AG .........A-CCCTCCA...................................................GCTCCA------CCA...G-A--A-------------A---TT-A-CT-G------------------C--T------T--CA---A-------A------ 9031
02_AG.LR.x.POC44951 .........A-CCCTGTA................................................AGTGAAAGG------A-A...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------ 8964
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .........A-CCCTCCA.........................................................A-----ACA...G-A--A-------------A---TT-A--T--------------------C-----C-------AA--T--CC---A------ 8134
02_AG.SE.94.SE7812 .........A-CCCTCCA.........................................................------AGA...G-A--A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T--------------T-------------- 8353
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .........A--CAACCC................................................ACCCCTTCA------ATA...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------ 8198
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .........-ATCCTCCA......................................................CCA------A-A...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-G-T--------G-------C--G--------------T-------A-CT--- 8172
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .........A-CCCCCCA.........................................................------ATA...G-A--A--------G----A---TT-A--T-G------------A-----C--T---------CAG--T---C---A------ 8174
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........---...............................................................--G---AGA...G-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C-- 8143
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..............................GCTCGAGCTGAGCCAGAAAGAATGAGGCGAGCTCAAGCTGAGCCA-------CA...G-A--A-------TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA- 8372
05_DF.BE.x.VI1310 .........---...............................................................--------A...G------------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG-- 8369
06_cpx.AU.96.BFP90 .........................................................ACCCCACCAACAGAAAGA--------A...G-A--A-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C----- 9008
07_BC.CN.98.98CN009 ...........................................................................---------...G------------T------G--------------------------G------------C-------T----A--A------ 8306
08_BC.CN.06.nx2 ...........................................................................---C-----...G------------T----T-------A--------G-------A------------C-------A---T-------A------ 8940
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...............................................................ACCTCCCCMTCCC-------A...G-------------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC----- 8138
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........---...............................................................--------G...G-A--A--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------ 8315
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...............................................................ACTTCTCCAACA-------CACCAG-A--A-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C-- 8368
12_BF.AR.99.ARMA159 .........---...............................................................--------A...G------------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG-- 8928
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...........................................................................------ACA...G-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----......---AAG-A--AC-T 8388
14_BG.ES.05.X1870 ..............................CCT.......................................CCA--------A...G-A--A--R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C--------------C-AT---C---A------ 8466
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .........A-TCCTCCA.........................................................--------G...G-A--A-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T 8338
16_A2D.KR.97.97KR004 CGAACCCCT---GCA...GCA......................................................--------A...G-A--A-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A---- 8377
17_BF.AR.99.ARMA038 .........---...............................................................--------A...G------------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG-- 8146
18_cpx.CU.99.CU76 ...AGAACT--TCCA.................................................................................----AG--C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G 8292
19_cpx.CU.99.CU7 ..................................................................GCTGAGCCA---------...G----A-------T------------------------G--------------------CAG------T-------A------ 8025
20_BG.CU.99.Cu103 ..............................CCT.......................................CCA-------CA...G----A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------ 8406
21_A2D.KE.99.KER2003 .........---...............................................................---------...G----A---C---------------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C-- 8155
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .........A-TCCTGCG.........................................................--------A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-ATC-----AG-----T 8145
23_BG.CU.03.CB118 ..............................CCT........................CCAGCAGRAAACCCTCCA-------CA...G----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C---- 8415
24_BG.ES.08.X2456_2 GCATCTCAAAATTCA...GCTAGACAAGAATCT.......................................CCA-------TA...G-A--A-------------A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T--C-AT---C---A------ 8450
25_cpx.CM.02.1918LE ..............................CCT........................CCAGCAGAAGCAGCAGCA--------A...G-A--A-------------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------ 8195
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..................................................................ACTCCTCCA------ACA...G-A----------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------ 8972
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..................................................................GCCCCTCCA---------...G-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A------ 8983
28_BF.BR.99.BREPM12609 .........---...............................................................---------...G------------T----A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC----- 8376
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........---...............................................................--------A...G-----------------------T--------T----------T-----------C-----------T--------C----- 8423
31_BC.BR.04.04BR142 ...........................................................................--------G...G-A------C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------ 8479
32_06A1.EE.01.EE0369 ..................................................................ACCCCGCCA--------A...G-A--A-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A-------------- 8589
33_01B.ID.07.JKT189_C .........A-TCCCCCA.........................................................--------A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-A---T 8270
34_01B.TH.99.OUR2478P .........A-TCCTCCA.........................................................--------A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-----T 8123
35_AD.AF.07.169H .........A-TCCTGCA.........................................................--------A...G-A--A--R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-......-ATC--C--AGC--CA- 8160
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........A-TCCTCCA.........................................................------ATA...G-A--A-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A--- 8184
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..................................................................ACCCCTCCA-----G--A...G-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------ 8167
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .........---...............................................................--------A...G-------------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG-- 8359
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .........---ACA...GCAGAAAGGGGGGCA........................GCAAAA............--------A...G-------------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG-- 8437
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .........---GCA...GCAGATGGGGAAAGA..........................................---------...G------------------A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------ 8478
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .........--G...............................................................-------T-...G--------C--------------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT--- 8425
43_02G.SA.03.J11223 ..............................CCCCCTACAGCAGCAGAAGGAGCAGGA...............ACA--------A...G-A--A-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------ 8491
44_BF.CL.00.CH80 .........---...............................................................--------A...G--------AA--TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAGT----AT---C---ACGTG-- 8378
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..................................................................ACTCCCCCA------ACA...G-A--A-------TT----A---TT-A--T------------G----------T--------------T------AG------ 8922
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........---...............................................................--------A...G-------------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A--AT---C---ACGTG-- 8339
47_BF.ES.08.P1942 .........---...............................................................AT------A...G------------TC-----------A-G---G-----------------------C----------AT---C---AC-TG-- 8380
48_01B.MY.07.07MYKT021 .........A-TCCTCCA.........................................................--------A...G-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------AC-CG-T 8189
49_cpx.GM.03.N26677 .............................................GCGCGAGCTACTCCTACTGCTCCTGCTCCA--------A...G-T----------TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C-------A--------C----- 8411
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .........G--...............................................................--------G...G--------C--------------------------------C-T-----C-------------A--AT-------A------ 8166
O.BE.87.ANT70 .......................................................................................G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT--- 9049
O.CM.91.MVP5180 .......................................................................................G-A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT--- 9072
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................G-A--A----A-CTC--CA-G-CAG-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 8554
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................G-A--A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT--- 8550
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................G-A--A---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 8519
O.FR.92.VAU .......................................................................................G----AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT--- 8621
O.SN.99.99SE_MP1299 .......................................................................................G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 9111
O.US.97.97US08692A .......................................................................................G-A--A----A--TC--CA-G--AT-A-C-TCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAG-A------A--CCT--- 8533
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................G-A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT--- 8520
N.CM.02.DJO0131 ................................................CAACGACCTCACGAGCCAGCAGTAGAGC------TA...G-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA-- 8435
N.CM.04.04CM_1015_04 ................................................CAAAGA...CAAACTCAAGCAGCAGCA-------TA...G-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA-- 8404
N.CM.06.U14842 ................................................CAAACT...CAAGAGCCA.........-------KA...G-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA-- 8463
N.CM.95.YBF30 ................................................CAAACG...CAAGAACCAGCAGTAGAGC------TA...G-A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA-- 8550
N.CM.97.YBF106 ...............................................................CAAACTCCAGAGC------TA...G-A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA-- 8496
N.FR.11.N1_FR_2011 ................................................CAAACT...CCAGGAGCAGCAGTAGAAC------CA...G----A--------T--G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA--AC-AT---CAAAG-GTA-- 8332
P.CM.06.U14788 .......................................................................................G----T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG-- 8566
P.FR.09.RBF168 .......................................................................................G----T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA-- 9087
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA- 8417
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..................................................................GCTCCAACA---------...G-A--A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA-- 8496
CPZ.GA.88.GAB1 ..................................................................GCTCCAACA--------G...G-A--A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA-- 9036
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........................................................................................--A---CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG-TA-A 8649
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................................................ACTCAGACAACAGCA--------A...G-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG-- 8996
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B.FR.83.HXB2 CTGGCTA...GAAGCACAA...GAG.........GAGGAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGAC 9115
Nef __W__L__.__E__A__Q__.__E__.__.__.__E__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------G...---------GAG--A............-G------A--C----------GG--C-----G---C---------------T-----G----T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG...-AG---- 8368
A1.ES.06.X2110 -------...---------GAG--T............--------A--C----------GG--C-----G---C-------------------A-G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----------A-G...-AG---- 8371
A1.GE.99.99GEMZ011 ------G...--G--G---GAG--A............--------A--C----------AG--G-----------G-----------A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8314
A1.IT.02.60000 ------G...--G--G---GAG--T............--------C--C----------GG--G-----------------------A--T----G------------C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A----- 9165
A1.KE.06.06KECst_001 ------G...---------GAG--A............----G---A--C----------GG--A--A------C---------------------G----T-G-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-----G- 8381
A1.RU.08.PokA1Ru ------G...--G--G--TGAG--C............--------A--C----------AG--G-----------G-----G-----A-TT---------T-C-----C--------------------------------T---------T-------G...-A----A 8642
A1.RW.93.93RW037A ------G...---------GAG--A............--------A--C----------GG--A--A------C---------------------G----C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-A----- 9126
A1.SE.95.SE8538 ------G...--G------GAG--C............--------A--C----------AG--A---------C-------T-------------G----T-T-----C--------------------------------T---T----CT-----AGG...-AG---- 8326
A1.TZ.01.A341 ------G...-----G--GGAG--C............--------A--C----------GG--A--A-----A--------------------------G--T-----C-----T--------------------------T---T---C---------G...-A---G- 8304
A1.UA.01.01UADN139 ------G...--G--G---GAG--A............--------A--C----------AG--G-----------G-----G-----A--T----G----T-C-----C-------------G------------------T---------T-----AGG...-A----- 8350
A1.UG.99.99UGA07072 ------G...-----G---GAG--C............--------A--C--------T-GG--A---A---------------------------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG...-AG---- 8336
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G-G...AG-------GAG---.........-----------A--C----------GG--A--A--G---C----------------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG-...-A----- 8579
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G...-----G---GAA---............-----A--A--C----------GG--A--------------GG-G-----C-------G------------C--------------------------------T---------T-------G...------- 8476
A2.CM.01.01CM_1445MV ------G...-----G---GAA---.........AGT--T-----A--C--C-------GG--A---------C-------------C-------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G...-A----- 8332
A2.CY.94.94CY017_41 ----G-G...-----G---GAA---.........---AGT--A--A--C--C-------GG--A--------------G--------C-T-----G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G...-A----- 8541
B.AR.04.04AR143170 -------...---------...---.........--T----------------------G---------------------C------C---GA------A-------C-------------G-A--G-----------------------TGG-----G...-A----- 8291
B.AU.04.PS1038_Day174 -------...---------...---.........--K-----R-----G----------G---------C--C----------------T-----G----C-------------T------------------------------------T----AG--...------A 8304
B.BO.99.BOL0122 -------...---------...---.........--------------C----------G---------------------------------A------A-------C-------------G-------------------------G--T--------...------G 8310
B.BR.06.06BR1119 ----G--...---------GAAA-T.........-------------------------G------A--G--C---------------------------C-C---------------------------------------------G--T--------...-AG---- 8552
B.CA.07.502_1191_03 -------...---------GAG--A.........A-T-----A--A-------------G---------------------------C--------------------G-----------------C------------------T---C-TGG--T---...-AG---- 8562
B.CN.09.1121 -------...--------C...--A.........--T--A--A----------------G---C-------------------------------G----T-C--------------------------------------T---T--G--T-------G...CA----- 8338
B.CO.01.PCM001 -W-----...--------T...---.........--T--A-----A--C----------G---------C------------------CG----------A-----A-G------------------------------------------T----A---...-AG---A 8298
B.CU.99.Cu19 -------...---------...---.........-------------------------G------A--------------------A---------------------------------------------------------------T-------G...-A----A 8682
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.86.D31 -------...---------...---.........-------------------------A------------------------------T-----------G---------------------------------------------G-----------...-A----- 8642
B.DK.07.PMVL_011 -------...---------...---.........-----A--A-----G--------T-G-----------------------------T-----G---GT---------------------G----------------------A-G---T----T---...-A----- 8548
B.DO.05.05DO_160884 T-----G...--------G...---.........--C----------------------G---------------------C--------T------------------------------------------------------------T-------G...-A----- 8295
B.EC.89.EC003 -------...---------...--C.........--C-----A----------------G---------------------------------A-G----C--------------------------------------------------T--------...-AG---- 8235
B.ES.09.P2149_3 -------...---------CAG---.........-------------------------G----------------------------------------C-----A-G--T---------------------------------------T-------G...CA---G- 8552
B.FR.92.92FR_BX08 ------G...---------...---.........R------------------------G----------------------------------------T-----A--------------------------------------A-G------------...-A---G- 8278
B.GA.88.OYI_397 -------...---------...---.........--T--A-------------------G-----------------------------------G----T--------------------------------------------------T-------G...-A----- 8669
B.GE.03.03GEMZ004 -------...---------CAA---.........-----A--A----------------G------------C------------------------------------------------------------------------------T--------...-AG---- 8316
B.HT.05.05HT_129389 -------...---------AAG---......GAT--T--A--A--A-------------G----------------R--------------------------------------------------------------------T--G--T-------G...-A----- 8357
B.IN.x.11807 -------...---------...---.........--C-----C-----G----------G------A----------------------T----------T--------------------------------------------------T--------...-A----- 8427
B.JM.05.05JM_KJ108 -------...---------...---.........-------GA--A--G----------G---------------------------A-------GG---------------------------------------------------G--T-------G...-A---G- 8319
B.JP.05.DR6538 -------...---------...---.........-----A-----A-------------G------------------G----------TT----A----T-T------------------------------------------------T--------...-A----- 9151
B.KR.04.04KMH5 -------...---------...---.........-------------------------G------A-----C--------------------A-G----T-------C-------------G------------------------------------G...-A----- 9104
B.MM.99.mSTD101 -------...---------...---.........--------A--A-------------G---A-----------------------------------CC-C---------------------------------------------------------...-A---G- 8525
B.NL.00.671_00T36 -------...---------...---.........--------A----------------G-----------------------------------G----T-G---------------------------------------------G--T--------...-A----- 8670
B.PE.07.502_2649_wg8 -------...---------...---.........-----------A--G----------G-------------C---------------T-----G----T--------------------------C-------------T---T-----T-------G...CA----G 8557
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----G--...---------CAA---.........-GA----------------------G---C--------C--------------A-------G---AT--------------------------------------------A-----T--------...CA----A 8313
B.RU.04.04RU128005 -------...-C-------GAG---.........--------A----------------G------A-----------------------------------------------------------------------------------------T--G...-A----- 8587
B.TH.00.00TH_C3198 ----T--...---------GAG---.........-------------------------G----------------------------------------------A-----------A----------------------T---------T--------...------- 8319
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----G--...---------GAG--A.........--CAGT-----A--C--C-------G-------------C----------------T----G----A--------------------------------------------------T--------...CAG---A 8349
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------...---------...---.........-----A-------------------G------------A------------GA--------G----A-T-------------------G-A--G--------------------G--T--------AA.-A----A 9091
B.UA.01.01UAKV167 -------...---------...---.........-----A--------C---------CG------A--G-----------------------------CC-T------------------------------------------A--------------...------- 8373
B.US.11.ES38 ----G--...-C-------GAA---......GAT--T-----A--------C-------G------------C----------------T---A------T----------------------T------------------------G--TGG--T--G...-A----- 9082
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------...---------GAG--T.........-G---A--A----------------G------------------------------T--A-G----T--------------------------------------------------T--------...CA----- 8367
B.YE.02.02YE507 -------...---------GAA---.........C-------T----------------G---------G---------------------------------------------------------------------------------T--------...-AG---- 8349
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------...------T-T...---.........--T-----------C----------G-----------------------------T---------CT----CA----------------------------------------------------G...------- 8531
C.AR.01.ARG4006 ------G...-----G---CAG---.........-----A-----A--C----------G-----------------------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--G...CA---GA 8333
C.BR.04.04BR013 ------G...--------GGAG--C............--A--T--A--C----------G---------------------T-------TT--------AT-T-----C---TT-------------------------------------T----TA-G...-A---G- 8627
C.BW.00.00BW07621 ------G...-----G---GAG---............--T--A--A--C----------G------------------G-----------T----G---AT-------CG--TT---------------------------G---T-----T-----ACT...-A---GA 8471
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ------G...C----G---GAG---.........--A-GA-----A--C----------G---------G--------------------T----G---A--C-----CG--TT---------------------NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNN 8524
C.ET.02.02ET_288 ------G...C----G---GAG---.........--A--A-----A--C----------G------------------------------T--------AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G...-A---GA 8344
C.GE.03.03GEMZ033 ------G...A----G---GAG---.........--------A--A--C----------G-------------G-------T--------T----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...CA---G- 8346
C.IL.98.98IS002 -A----G...----AG--GGAG---.........--A--A--A--A--C----------GG----------------------------------G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---GA 8467
C.IN.03.D24 ------G...-----G---GAG---.........--A-GA--A--A--C----------A---------G--------------------T---TTC--AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G- 9204
C.KE.00.KER2010 ------G...C--------GAG---.........--A--A--A--A-------------G---------G------------------CGT----G---AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G...-A---G- 8328
C.MM.99.mIDU101_3 T-----G...AG-------GAG--A.........--A--A--A--A--C------A---G---------G-----------------G-TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G- 8498
C.MW.93.93MW_965 ------G...-----G---GAG---.........--T-GA--C--A--C--------T-G------------------------------T--------AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A---G- 8314
C.SN.90.90SE_364 -CA---G...-----G---GAGC--.........--A--A-----A--C----------G------------------------------T----G---AT-T-----C-----T------------------------------T-----T----TA-G...-A---G- 8263
C.SO.89.89SM_145 T-----G...C----G---GAG---.........--A-----A--A--C----------A---------G--------G-----------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G- 8365
C.TZ.02.CO178 ------G...---------GAG---.........AGC-----A--A--C----------G---------G---G----------------T--AT----A--------C---TT-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G- 8341
C.US.98.98US_MSC3018 ------G...A----G---GAG---.........--A-GA--A--A--C----------G---C-----G--------------------T--------AT-C-----C---TC-------------------------------T-----T-----A-G...-A---G- 8262
C.UY.01.TRA3011 -------...-----G---CAG---.........-CA--A-----A-------------G-----------------------------TT----G---AT-C-----C--TTT-------------------------------T-----T----T--G...-A----- 8316
C.YE.02.02YE511 ------G...-----G---GAGC--.........--C--A-----A--C----------G-----------------------------------G---A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G...-A---G- 8367
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------G...C--------GAG---.........--A--A--C--A--C----------G-------------G----------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----TGG---A-G...-A---G- 8518
C.ZM.02.02ZM108 ------G...-----G---GAG---............--A-----A--C--------T-GG-----------------------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----TGG---A-G...-A-G--- 9179
D.CD.83.ELI -------...---------GAA---.........AGC--C--------C----------G---C-----------------------------A-A----C-------C------------------------------------------TGG---A--...-AG---- 8654
D.CM.01.01CM_0009BBY -------...---------GAA---............--A--------C----------G------A----------------------------G----T-----------------------------------------------G--T--------...------- 8346
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ------G...--------GGAA---.........--A-----A----------------G------------G---------------------------T-T-----A---TT-------------------------------T-----TGG-----G...-A----- 8611
D.KR.04.04KBH8 -------...---------GAA--A.........--------A----------------GG--------G---AC-------------------------C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G...-A----- 9016
D.SN.90.SE365 -------...---------GAA---.........--T-GAA-A----------------GG-----------------------------------------T---------------------------------------------G--TGG---A-G...-A----- 9116
D.TD.99.MN011 -------...---------GAA-GT............----------------------G-----------------------------T----------------------------------------------------------G--TGG------...-A----- 8305
D.TZ.01.A280 -------...-----G---GAA---.........-CA--C--A----------------G--------CG--A-----------------T---------T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G...-----G- 8306
D.UG.99.99UGK09958 -------...---------GAA--C............-----A--------------T-G------------A----------------T-----G------------A--------------------------------TA--T-----T------C-...-A----- 8275
D.YE.02.02YE516 -------...---------GAA--C............-----A----------------G----------------------------------------------------------------------------------------G-----------...--G---- 8289
D.ZA.90.R1 -------...---------GAA---.........AGT-----A--------------T-A-----------------------------T---A-A-------------------------------------------------------TGG---A--...-AG---- 8446
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------G...--G------...---.........--T-----A--A--C----------AG------------C----------------T----G------------C---------------------------.................................. 8147
F1.AR.02.ARE933 ------G...---------...---.........--A-----A--A--C----------G-----------------------------TT----G----C-.-----C--T---------................................................. 8338
F1.BE.93.VI850 ------G...---------...---.........--------A--A--C----------G-------------G-------------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A----G 8392
F1.BR.07.07BR844 ------G...---------...---.........--A--------A--C----------G------A-----------------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8914
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.x.P1146 ------G...---------...---.........--T-----T-----C----------G-------------G----------------T--------C----------------------G----------------------T-------------G...-A----- 8455
F1.FI.93.FIN9363 ------G...---------...---.........--C-----A--A--C----------G---C--------------------------T----G----T-T-----C--T--G---CN-N-----------------------T--W--T-----A-G...-A----- 8414
F1.FR.96.96FR_MP411 ------G...---------...---.........--T-----A--A--C----------G---------------------T-------TT-----------------C------------------------------------T-----T-----A-G...-A----- 8282
F1.RO.96.BCI_R07 ----G-G...---------GAG---.........--T-G---A--A--C----------G------------GCCG--------------T----G----C-------C-------------G----------------------T-----T-------G...-A----- 9187
F1.RU.08.D88_845 ------G...--G------...--R.........--A-----A--A--C--------T-G---------G--------------------T--A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G...-A---G- 8633
F2.CM.97.CM53657 A------...-----G---...---.........--T--------A-----C-------G------------------------------T----G----T-C-----C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G...------- 8286
G.BE.96.DRCBL ------G...---------GAG---.........--CTCA-----A--C----------G---A-----------------T--------T-----T--GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G...-A----- 9078
G.CM.04.178_15 -------...---------CAG--T.........--ACCA-----A--C--------A-G---A--------------------------T----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T------G----------G...-A----- 8663
G.CN.08.GX_2084_08 ------G...---------GAG---.........---TCA-----A--C----------G---A-----G-----G-----------C-TT----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T---------TGG--TA-G...-A----- 8371
G.CU.99.Cu74 ------G...C--------GAG--A.........--TTCA--A--A--C----------G---A-----------G-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8758
G.ES.09.X2634_2 ------G...--G------GAA--A.........--CTCA-----A--C----------G---A---------C-G--------------T----G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA----- 8619
G.GH.03.03GH175G T------...---------GAG--A.........--TTCA-----A--C----------A---A--A--------G-----T--------T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...-A----- 9185
G.KE.93.HH8793_12_1 -------...--G--G---GAA---.........--TTCA-----A--C--------T-G---A--A------G-G-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8515
G.NG.09.09NG_SC62 -------...---------CAG---.........--TTCA--A--A--C----------G---A--------------------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T-------C-T-----A-G...CA---G- 8306
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 CTGGCTA...GAAGCACAA...GAG.........GAGGAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA...AGAAGAC 9115
Nef __W__L__.__E__A__Q__.__E__.__.__.__E__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__.__R__R__
G.PT.x.PT2695 ------G...---------AAT--A.........--TTCA-----A--C----------G---A---------C----------------T---AGT---T-G-----C---TT-------------------------------------T-----A-G...CA----- 9150
G.SE.93.SE6165_G6165 ------G...---------GAG---.........--CTCA--A--A--C----------G---A--A--------G-------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8557
H.BE.93.VI991 ------G...---------GAG--A.........--A-----A--A--C----------GG--G-----------------------C--T----G----T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G...-A----- 8518
H.BE.93.VI997 ------G...---------GAG---.........-C------A--A--C----------GG--C-----------------------C--T---------C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8433
H.CF.90.056 ------G...---------GAG--C.........-G------A--A--C----------GG--------------------------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-G...CA----- 8438
H.GB.00.00GBAC4001 -------...---------GAG--A.........--A-----A--A--C----------G---------------------------C--T----G----T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G...-A----- 8627
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G...--G------ACA--A.........-----------A--C----------G------A-----A----------------------G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8280
J.CM.04.04CMU11421 -------...---------ACA---............--------A--A-----------------------A----------------------G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8650
J.SE.93.SE9280_7887 ------G...---------ACA---............--------A--A----------A-------A----A--------------A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8413
J.SE.94.SE9173_7022 ------G...---------ACA---............--------T--A----------G---------W--A--------------A-----A-G----T-T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8423
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G...--------G...--A.........--C-----C----------------G------------A----------------TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G...------- 8298
K.CM.96.96CM_MP535 ------G...--------G...---.........--A-----A--A-------------G------------A-----------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8302
01_AE.AF.07.569M ------G...AG-------GAA--AGAAGGGGAC--C----G---A--C----------GG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8381
01_AE.CF.90.90CF11697 ------G...-----G---GAG--A............--------A--C----------GG--A-----G---C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 9082
01_AE.CN.09.1119 ------G...AG-------GAA---......GAC--C----G---A--C----------GG--G-----G---C---------------TT--A-G---CT-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8358
01_AE.HK.04.HK001 ------G...AG-------GAG--A......GAT-----A-G---A--C----------GG--A---------C----------------T----AC---T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8497
01_AE.JP.x.DR0492 ------G...---------GAG--T............--------A--C---------CAG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T--------CT-----A-G...-A----- 9153
01_AE.TH.04.BKM ------G...A--------GAG--A............--------A--C----------GG--A---------C-------------A-TT----G----T-C-----A---TT---------------------------G---------T-----A-G...------- 9118
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------G...-G-------GAG---......AAC-------G---A--C----------GG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8320
01_AE.VN.98.98VNND15 ------G...AG------TGAG--A......GAG--T----G---A--C----------GG--A---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8406
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------G...---------GAG--C............--------A--C--------T-GG--G-----------G--------------T----G------G-----C--------------------------------T---A-G---TGG-----G...-A----- 8344
02_AG.CY.09.CY256 ...................................................................................................................................................................------- 8094
02_AG.ES.06.P1261 ------G...---------GAG--C............--------A--C--------T-GG--G-----G-----G-------------TT---------T-C-----CG--TT---------------T---------------T-----T-----A-G...-A----- 8574
02_AG.FR.91.DJ263 -------...---------GAG--A............--------A--C----------GG--A-----------G--------------T--------AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--G--T-----A-G...-A----- 8511
02_AG.GH.03.03GH181AG ------G...---------GAG--C............-----T--A--C----------GG--A--------A--G--------------------------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G...-A----- 9183
02_AG.LR.x.POC44951 ------G...---------GAG--A............--A-----A--C----------GG--G--------------------------T---------T-T-----C--------------------------------T---T-------------G...-A----- 9116
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------...---------GAG--C............--------A--C--------T-AG--A-----------G--------------T--------CT-C-----C---TT-------------------------------T----AT-----A-G...-A----- 8286
02_AG.SE.94.SE7812 ------G...---------GAG--A............--------A--C----------GG--G---------C-G--------------T-----------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G...-A----- 8505
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------G...---------GAG--A............--------A--C----------G---A-----------G--------------T--------G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G...-A----- 8350
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------G...--------GGAG--A............-----------C----------GG------------C-G-------------TT--------GT-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8324
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T-----G...---------GAG--C............--------A--C----------GG--A-----------G-------------TT----G------------C--------------------------------T---T--G--------A-G...------- 8326
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------G...--G--G---...---.........--A--------A--C----------GG--G-----------G-----G-----A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8295
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G...---------GAA---.........--A--A-----A-------------GG--A--------------G--------C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8527
05_DF.BE.x.VI1310 ----G--...---------GAG---.........--------A--A--C----------A------------------------------T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G...-A----- 8524
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G-G...---------ACA---............--A-----A--C----------G-------------G-G--------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 9160
07_BC.CN.98.98CN009 ------G...-----G---GAG---............A-------A-------------G-----------------------------------G----C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG...-A---G- 8458
08_BC.CN.06.nx2 -------...---A-----GAG---............--------------C-------G------A----------------------TTT---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...-A---G- 9092
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------G...--G-----GGAA--T............-----C--A--G--C-------G---C--------------------------T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8290
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G...-----G---GAA-C-.........--A--A-----A--C----------G---------T--C----------------TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G...-A---GA 8470
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----T--...-----G---GAG--A.........-----------A--C----------G---A--------------------------T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8523
12_BF.AR.99.ARMA159 ------G...-----G---...---.........--A-----A--A--C----------GG----------------------------TT----G----T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G...-A----- 9080
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------...---------GAG--A............-G---A-----C----------A------------A-----------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G...-A----- 8540
14_BG.ES.05.X1870 ------G...---------CAA---.........--CTCA-----A--C----------G---A---------C-G-----------A--T----GT---T-C-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA----- 8621
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G...AG----G-GGAG--C............--------A--C----------GG--A---------C---------------TT----A----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8490
16_A2D.KR.97.97KR004 ------G...-----G---GAG--A.........--------A--A--C--C-------GG--A-----------------------C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G...-A---G- 8532
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G...---------...---.........--A--A--A--A--C----------G------------------G--------------A-G----C--------------------------------------------------T-----A--...------- 8298
18_cpx.CU.99.CU76 -C-A--G...----AGG-GGAG--A............--------A--C--C-------GG--C---------C-------T-----C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G...-A---G- 8444
19_cpx.CU.99.CU7 -------...---------GAA---.........-CA--C--A--A-------------GR----------------------------------G----T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G...-A----- 8180
20_BG.CU.99.Cu103 ------G...---------GAA--A.........--CTC------A--C----------G---A---------C-G-----------C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G...CA----- 8561
21_A2D.KE.99.KER2003 ------G...--G--G---GAG---.........--T----GA--A--C--C-------GG--A-----G---A-------------C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G...-A----- 8310
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------G...---------GAG--C............A-T--A--A--C----------GG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8297
23_BG.CU.03.CB118 ----G-G...---------GAA--A.........--TTCA-----A--C----------G---A--------C--G-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G...CA----- 8570
24_BG.ES.08.X2456_2 ------G...---------CAA--A.........--TTCA--------C----------G---A-----------------------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T---A-G...CA----- 8605
25_cpx.CM.02.1918LE T-----G...---------GAA--A.........TCA-----A--A--C----------G---A--------------------------T--A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G...-AG---- 8350
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T---T--...---------GAG--A.........----G------A--C----------G---A--------------------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------G...CA----A 9127
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-G...---------GAG---.........--CAGT--A-----C----------G------A--------------------C--T-----------G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G...-A----- 9138
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------...---------...--A.........--------A-----C--C-------G---------------------------------A-G----T-------C-------------G-----------------------------------C-...-A----- 8528
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G...---------...--A.........--------------C--C-------G----------------------------------------A-----A-A---------------------------------------------------...-A----- 8575
31_BC.BR.04.04BR142 ------G...-----G---CAG---.........--A--A--A--A--C----------G------------------------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G...CA---G- 8634
32_06A1.EE.01.EE0369 ------G...---------GAG--T............--------A--C----------G---------G-----------------C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G...-A----- 8741
33_01B.ID.07.JKT189_C ------G...---------GAG--A............--------A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T-----A-G...-A----- 8422
34_01B.TH.99.OUR2478P ------G...AG-------GAG--A......AAT--A--------A--C----------GG--G---------C---------------TT---------T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G...------- 8281
35_AD.AF.07.169H ------G...---A-----CAA--A.........--C--------A--C----------GG--A--A-----AC-G--G----------TT----G---CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T-----AGG...-A---G- 8315
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------G...---------GAG--A............-G------A--C----------G---G---------C-------------C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G...-A----- 8336
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G...---------GGG---.........--CCCA--T--A--C----------G-------------C----------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T---...-A----- 8322
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G...---------...---.........--A--A--A--A--C----------G-----------------------------------G-------------------------------------------------------T-----A-G...------- 8511
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G...---------GAG---.........--------A--A--C----------G------------------------------T--A------T-------C---------------------------------------G--TGG-----G...-A----- 8592
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G...---------...---.........A-T-----A--A--C----------G----------------------------C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G...------- 8630
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------G...---------...--A.........--------------G--Y-------G------------------------------T----G---AT-----------------------------------------------G--T--------...------- 8577
43_02G.SA.03.J11223 ------G...---------GAG--T............--------A--C----------G---A-G------------------------T-----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G...-A----- 8643
44_BF.CL.00.CH80 ------G...---------...---.........--C-----A--A--C--------T-G-----------------------------TT-----------------C--T---------------------------------T-------------G...-A----- 8530
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------G...---------GAG--A.........A-C--------A--C----------G---G--------------------------T--A-G---GA-T-----C---TT-------------------------------T--G--T-------G...-A----- 9077
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G...---------...---.........--T-----A--A--C----------GG--------------------------C--T---------T-G-----C--T---------------------------------T---C-T-----A-G...-A----- 8491
47_BF.ES.08.P1942 ------G...--------G...---.........-GT-----A--A--C--C-------G-----------------------------------G----T-C---------TT-------------------------------T-----T-T---AGG...-A----- 8532
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------G...AG------GGAG---.........--T--------A--C----------GG--A---------C----------------T--A-G----T-T---------TT--------------------------GT---------T-----A-G...-A----- 8344
49_cpx.GM.03.N26677 ------G...----AG---ACA---............--------A--C----------G------------G--G-----------------A-----CT-T-----CG-------------............................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------...--------T...---.........--T-----A----------------GG--A---------C---------------TT----G---CT-T--------------------------------------------G---TGG--T---...-A----- 8318
O.BE.87.ANT70 A-TC---...---AGT--CCAA---.........--A...--A--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T...-A----G 9201
O.CM.91.MVP5180 A-TC---...--CAGC--CAAA--T.........---...--T--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-AG---G 9224
O.CM.96.96CMA102 T-TT---...---AGT--CCAA--T.........--A...--A--A-----C-----A-GG-----A-----------G--------C-TT--A-G---AT-C--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T------C-...GA----G 8706
O.CM.98.98CMA104 A-TTT--...---AGT--CCAA--T.........--A--T--A--A-----C-----A-GG-----A------G----G--------A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-T...GC----G 8705
O.CM.99.99CMU4122 A-TC---...---AGT--TTCA--T.........--A...--A--A-----C-----A-G------A--T---G-------------C-TT--A-----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T----T--T...G-G---G 8671
O.FR.92.VAU A-TC---...-G-AGC--CCAG-GT.........A-A...-GAA-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----G 8773
O.SN.99.99SE_MP1299 A-TC---...---AGT--CCAA--T.........--A...--A--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T...-A----G 9263
O.US.97.97US08692A A-TT---...--GAGC--CCAA--T.........--A...--T--A-----C-----A-----C--A--G---C----G--------C-WT--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----G...CA----G 8685
O.US.99.99USTWLA A-TC---...-----CT-CCAG--T.........---...--C--A-----C-----A-G------A--G---C--CAG--------C-TT--A-----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T...-A----G 8672
N.CM.02.DJO0131 T---G--...---------GAA--A.........--A-G---A--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG-...-A---G- 8590
N.CM.04.04CM_1015_04 T---G--...---------GAA--A.........--A-----A--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G--------C-TT--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G- 8559
N.CM.06.U14842 T------...--G---...CAA--A.........--A-----A--A--C--------ACGC-----------A-----G--------C--T--A------T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG-...-A---G- 8615
N.CM.95.YBF30 T------...---------GAA--A.........--A-----A--A--C--------ACGC-----------A-----G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-A---G- 8705
N.CM.97.YBF106 T------...------...CAA--A.........--AS-------A--C--------ACGC-----A-----GC-G--G--------C--T--A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-...-A---G- 8648
N.FR.11.N1_FR_2011 T------...------...CAT--A.........--T-----A--A--C--------ACGC-----------AC-G--G--------C-TT--AATG-G-T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-...-AG--G- 8484
P.CM.06.U14788 --TCT-G...--T--T--TGAG--A.........--A...--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CT...GAG---G 8718
P.FR.09.RBF168 --TCT--...-----T--TGAA--T.........--A...--A--A--A--C-------GG-----A-----CG-------C-----A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CT...G-G---G 9239
CPZ.CD.90.ANT --ATTC-...----AT--TACA---............--A-G-ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C-----AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT...-A----G 8569
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T------GAA---ATG--GGAT--A...............--A-----A----------A---A--A--G--C--------T-----C-TT----GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG...-A----- 8648
CPZ.GA.88.GAB1 T------GAG---ATGG-CAAT--A...............--A--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG--------------T--A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG...------- 9188
CPZ.TZ.00.TAN1 A-ACTCT...-C--AC--TACT--A............--A--A--A-------------G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-G---CT---AA-------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C-...-A----G 8801
CPZ.US.85.US_Marilyn A---T--GAT--GATGACTAATC-T.........--AAGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-...------- 9154
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 AAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA...GGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAG 9276
Nef Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__.__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----A---------------G-A---A-----------------...-------G------T---------------...---A----G--C-----A--A-------------T------------------T------G-AG----GA--...----C-G-G-C---- 8529
A1.ES.06.X2110 ----A---------T-A---G-A---------------------...-------G------T---------------...---A----G--C---T-A--A-----------------------------G--T-----AG-AG----GA--...A-T-C-G-------- 8532
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A---------------G----T------------------...-------G------T--T--C---------...---A-T----TC-----A--A-----G--------------------------C---TC-G-AG--------...----CAG-------- 8475
A1.IT.02.60000 ----G---------------G----T-----------A------...-------G------A--T--C---------...--AA-------C-----A--A-----G-----------A--------------C--------AG--------...----CGGGG------ 9326
A1.KE.06.06KECst_001 ----A---------------G------------------TT---...-------G---T--T---------------...---ACT----TC-----A--A-------------T------------------T------G-AG----GA--...--T---G-------- 8542
A1.RU.08.PokA1Ru ----A---------------G----T------------------...-------G------T--T--C---------...---A-T-----C---A-A--A-----G--------------------------C-----GG-TG--------...----CAG-G------ 8803
A1.RW.93.93RW037A ----G---------------G-A---------------------...-------G------T---------------...--AA-------C-----A--A-------------T------------------T----GGG-AG----GAG-...--T-C-G-G------ 9287
A1.SE.95.SE8538 -G--G---------T-----G-G---A----------Y------...-------G------T---------------...-----------C-----A--A-----G-------T------------------A-----AG-AG----GA--...--T---G-G------ 8487
A1.TZ.01.A341 ----C---------------G-------T----------T----...-------G------T---------------...---A-T-----C-----A--A-----G-------T---AT-------------T------G-AG----GA--...--T-C-G-G------ 8465
A1.UA.01.01UADN139 ----A---------------G----T-----------A------...-------G------T--T--C---------...---A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-AG-G------...----CAG-G------ 8511
A1.UG.99.99UGA07072 ----G---------------G-A----------------T----...-------G------T---------------...---AC------C-----A--A-------------T------------------T------G-AG-G--GA--...--T-C-G-G------ 8497
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A---------------G-----A----------T------...-------G------T---------------...-----------C---------------------------T---------------A--C-G-AG----GC--...-AT-C-C-G------ 8740
A2.CD.97.97CDKTB48 ----C---------------G-----A-------G---------...-------G------T---------------...----C---G-TC-----A--A-------------T------------------T---TC-G--G--------...--T-CGG-G--G--- 8637
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A---------T-----G----------G------------...-------G----------------------...--------G-TC-----A--A-------------T----------------A-T---TC-G--G--------...--T-C-G-G------ 8493
A2.CY.94.94CY017_41 ----C---------A-----G-----------------------...-------G------T---------------...---A-------C---T-A--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A...--T-C-C-G------ 8702
B.AR.04.04AR143170 --------------------G-----------------------...-------G------T---------------...---AC---------C-------------------T------------------A-A---A--A---------...-------C------- 8452
B.AU.04.PS1038_Day174 ----G-----G-----------G-----------------T---...-------G----------------------...----AG------------TG--------------T------------------T-A---GC--G-----A--...------G-------- 8465
B.BO.99.BOL0122 T----------A--------G----------G-------T----...--A----G---T------------------...---AC-----GG----------------------T-------------C----T-----CC-AG-----AGA...------G-------- 8471
B.BR.06.06BR1119 --------------T-----------------------------...-------G----------------------...---ACT----------------------------T------------------T-----CC--G-----A-A...-A----G-------A 8713
B.CA.07.502_1191_03 --------------------G-T---A-T---------------...-------G----------------------...---AC-----------------------------T------------------------AC--G----G---...--T-CGGT------- 8723
B.CN.09.1121 G---C---------------G-----------------------...-------G----------------------...--AA-------C--------------G-------T---A--G------C--A-TAAG--GG--G----GA-A...-----CG-------- 8499
B.CO.01.PCM001 --------------------G----------GG-----------...-------G----TG----------------...----------------------------------T---------------C--------GG--G-G---A--...------G-------- 8459
B.CU.99.Cu19 G---G---------------G-T--Y------------------...-------G----------------------...---A----------------------C-------T----T----------CAGT-----GC--G--------...------G-------- 8843
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.86.D31 ----C--------C------G-----------------------...-------G----------------------...---AC-----T-----------------------TT---------------A-------GC--G--------...------G-------- 8803
B.DK.07.PMVL_011 --------------------G----T------------------...-------G-G-T--T---------------...---AC-C-------G-----------G-------T------------------------G-G---------A...----CCG-------- 8709
B.DO.05.05DO_160884 -------------C------G-T------------------................................................................................................................................. 8336
B.EC.89.EC003 ----G---------------G-----------------------...-------G---T------------------...-......................................................................................... 8310
B.ES.09.P2149_3 -G------------------------A----------T------...-------G----------------------...---A------------------------------T----T-------------T----C-C--G--------...--------------- 8713
B.FR.92.92FR_BX08 --------------T-----G-----------------------...-----C-G----------------------...----------------------------------T--------------------A---GCG-G--------...-AG--C--CA----- 8439
B.GA.88.OYI_397 -------T------------G----T--------------T---...-------G----------------------...---A--------------TG--------------T----T--------A-G--T-----CC--G--------...-----CG-------- 8830
B.GE.03.03GEMZ004 -------------C------G--C--A------------T----...-------G---A-G----------------...---A----------C-------------------T----T-----------A-------GG-TG-----A--...------G-------A 8477
B.HT.05.05HT_129389 -------T------------G-----A--------------................................................................................................................................. 8398
B.IN.x.11807 --------------------G-A--T------------------...-------G----------------------...---AC-----TC--------------C-----T-T------------------------GG--------A-A...------G-------- 8588
B.JM.05.05JM_KJ108 ----C-----A---------G--------------------................................................................................................................................. 8360
B.JP.05.DR6538 ----A---------------G-----------------AT----...-------G---T--T---------------...---A----G-TC--------------G-------T-------------A-G--------GC--G----G---...--------------- 9312
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------------------...-------G----------------------...---AC-----T---------------G-----T-T------------------------A-G-G--------...----C-G-------- 9265
B.MM.99.mSTD101 --------------A-------------T---------------...-------G-----G------C-----A---...----------T-----------------------T------------------T-----GC--G------CA...----CCGC------- 8686
B.NL.00.671_00T36 --------------------G-----------------------...-------G-G-T------------------...---A---------------T--------------T------------------T-----CC--G-----A--...------G-------- 8831
B.PE.07.502_2649_wg8 CT------------------G-----------------------...-------G---C------------------...---ACT----T---C-------------------T---A--------------T--T---G-AG-----A--...----C-GG------- 8718
B.PY.03.03PY_PSP0115 G-------------------G-----A-----------------...-----C-G------------G---------...--------------------------------T-T------------------------R---G--------...------G-------- 8474
B.RU.04.04RU128005 --------------------G-T---A-T---------------...-------G----------------------...---ACT----------------------------T------------------T-A---G--AG--------...------G-------- 8748
B.TH.00.00TH_C3198 ----G---------------G----T--T---------------...-------G------T---------------...-......................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------G-T---A-T------------................................................................................................................................. 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---------------------------------------T----...-------G----------------------...----------------------------------T------------------A-----GC--G-G---A--...------G-------- 9252
B.UA.01.01UAKV167 --------------------G-T---A-----------------...-------G------T---------------...---A------------------------------T------------------T------C--G-----A--...------G-------- 8534
B.US.11.ES38 --------------------G-----A-----------------...-------G---A------------------...---CC---------C-------------------T------------------T--------AG-------A...-----C-C------- 9243
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------G-T---A-----------------...-------G----------------------...---ACT----TC----------------------T---A--------------------GC--G--------...------GT------- 8528
B.YE.02.02YE507 ----A---------T-----G-----A------------T----...-------G----------------------...---A----------------------C-------T------------------------AG-------GA--...-------C------A 8510
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----C--------------------------------A-T----...-------G----GG----------------...---ACT--------------T-----G-------T----T-------------T-----G------------...------G-------- 8692
C.AR.01.ARG4006 ----C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A---...--------------C-------------------T------------------C---AGGG-AG-R------...-----Y-C------- 8494
C.BR.04.04BR013 ----C---------T-----G----T-------------T----...-------G---A--------------A---...--------------C-------------------T---------G--------C---A-GG-AG-G------...------G-------T 8788
C.BW.00.00BW07621 ----G--AT-A---T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A--G...---AC-------T-----------------CC--T------------------C---A-GG-AG--------...------G----G--A 8632
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNT---.-----------G--A---...----------------------------------T---------R-----A--C---AGGG-AG----R---...------G-------A 8684
C.ET.02.02ET_288 ----G--T------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A---...-----------C----------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------...------G-------- 8505
C.GE.03.03GEMZ033 ----C---------T-----G----TA-T----------T----...-------G---A-----------G--A---...--------------------------------------------G-----G--C----GGG-AG--------...-A---C--------A 8507
C.IL.98.98IS002 ----G---------T-----G----TA----------T------...-------G---ATG------------A---...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-A---C--------A 8628
C.IN.03.D24 ----G---------T-----G----T-------------T----...-------G---A--------------A---...---A-----CTC--------------G-------T------------------C----G-G-AG--------...----CC--G------ 9365
C.KE.00.KER2010 ----C--A------T-A---G----TA------------T----...-------G---A-----------G--A---...----------------------------------T---------G--------C---AGGG-AG--------...-----C----A---A 8489
C.MM.99.mIDU101_3 ----G---------T-----G----T------------------...-------G---A-----------G--A---...--A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-TG--------...----CC--------A 8659
C.MW.93.93MW_965 --------------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A---...--------------------------------------------G-----C--C---AGGG-AG--------...------G-------A 8475
C.SN.90.90SE_364 ----G---------T-----G----TA-T---------------...-------G---ATG---------G--A--G...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG--------...------G-------A 8424
C.SO.89.89SM_145 ----A---------T-----G----T-----G------------...-------G---A-----------G--A---...----------------------------------T------------------C---AGGG-AG--------...-A---C--------A 8526
C.TZ.02.CO178 ----C---------T-----G----TA------------T----...-------G---ATG---------G------...----------------------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------...------G-------- 8502
C.US.98.98US_MSC3018 ----A---------T-----G----T-------------T----...-------G---A-----------G--A---...-......................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 -G--C---------T-----G----TA-----------------...-------G---A--------------A---...----------T---C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...------G-------A 8477
C.YE.02.02YE511 ----G---------T-------G--TA----------T------...-------G---A-----------G--A---...---AC-----------------------------T------------------C---AGAG-AG-------A...-----CG-------- 8528
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------------T-----G----TA-----------------...-------G---A------------------...--------------------------G---CCA-T------------------C---AGGG--G----G---...------G-------A 8679
C.ZM.02.02ZM108 ----G---------T-----G----T-------------T----...-------G---A---------T-G--A---...-----------C----------------------T------------------C----GGGGAG-------A...----G-G-G------ 9340
D.CD.83.ELI ----G-----------T---G-----A-----------AT----...-------G---A------------------...---A-------------A------------------G----------------T---C-GG--G-------A...-A--C-G-------- 8815
D.CM.01.01CM_0009BBY ----G-----------T---G-----------------------...-------G----------------------...-......................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ----G-----------T---G----TA------------T----...-------G---A------------------...---A-T----------------------------T-G--------------------A-GG--G--------...----C-G-------- 8772
D.KR.04.04KBH8 -------------C--T---G-----A------------TT---...-----C-G---T------------------...---A----------------------T-------T-G----------------AT----GG--G--------...------G-------- 9177
D.SN.90.SE365 ----G-----------T---G------------------T----...-------G---T------------------...---ACT--------C---TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G--------...----C-G-------A 9277
D.TD.99.MN011 ----------------T---G-----------------------...-------G----------------------...---AC---------------------G-------T-G----------------C--CA-GGT-G--------...-AG-C-G-------- 8466
D.TZ.01.A280 ----C-----------T---G------------------T----...-------G---C--T---------------...---ACT----------------------------T-G----------------C---A-GG--G--------...A---C-G-------- 8467
D.UG.99.99UGK09958 ----G--------C--T---G-----------------------...-------G----------------------...---ACT--------------T-------------TTG----------G-----T---A-GG-----------...-A-GCA...------ 8433
D.YE.02.02YE516 ----------------T---G-----------------------...-------G----------------------...---A-----C----------------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A...-AG--CG-------- 8450
D.ZA.90.R1 ----G-----------T---G-----A-----------AT----...--C----G----------------------...---A------------------------------T---------------G--T---C-GG--G-----C--...----C-G-G------ 8607
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 G-----C-------------G-T---------------------...-------G----------------------...---A-------------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A--...------G-------- 8553
F1.BR.07.07BR844 -G--G---------------G-----------------------...-------G----------------------...--------------------------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG-...------G-------- 9075
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.x.P1146 ----C---------------G-T--T-------------T----...-------G----------------------...---ACT----GG--G-----------G-------T----------------CCT------G--G-----A--...--T---G-------- 8616
F1.FI.93.FIN9363 ----G---------------C-T---------------------C..-------G---------------------GG..--------------C-----------G-------T------------------------GG--G-----A--...------G-------- 8577
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A---------------G-T----------------T----...-------G------------C---------...---A-T----TC---T----T-------------T------------------T------G--G-----A--...------G-------A 8443
F1.RO.96.BCI_R07 G---G---------------G-T---A-----------------...-------G----------------------...---ACT-----C--G----------A--------T------------------T-----GG--G-----A--...--T---G-------- 9348
F1.RU.08.D88_845 ----G---------T-----G-T---------------------...-----C-G------T-----------A---...---------CTC----------------------T---------------A--C-----GG--G-----AG-...--T---G-------- 8794
F2.CM.97.CM53657 ----A---------------G-----------------------...-------G----------------------...---ACT----------------------------T------------------------GG--G-----A--...------G-------- 8447
G.BE.96.DRCBL ----G--------C--A---G----T--T--------A-T----...--A----G----------------------...---ACT---GTC--------------G-------T---A--G------A-G------TCAG--G----G--A...--------G------ 9239
G.CM.04.178_15 ----------------A---G----TA-T--------A------...--A----G------------T---------...---ACT--------------------G-------T---A---------A-G--T----C-G-------G--A...--------------- 8824
G.CN.08.GX_2084_08 ----C--------C--A---G----TA-T--------A------...--A--C-G------------T---------...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...----------A---- 8532
G.CU.99.Cu74 -G--C--------C------G----TA-T--------A-T----...--A--C-G----------------------...---ACA--------------------G-------T---A---------C-G--T----CAG-------G---...----C---G------ 8919
G.ES.09.X2634_2 -------------C------G----TA-T--------A------...--A----G----------------------...---ACT----T-----------------------T---A----A----A-G--T----CAG-AG----G--A...--T-C--GG------ 8780
G.GH.03.03GH175G ----G---------------G----TA----------A-T----...--A----G----------------------...---ACT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G---...--------------- 9346
G.KE.93.HH8793_12_1 ----C--------CT-----G----TA-T--------A-T----...--A----G----------------------...---AC----CT---------------G------CT---A-----------G--T----CAGT-G----G--A...----C--C--A---- 8676
G.NG.09.09NG_SC62 ----C-----------A---G----TA----------A------...--A----G------------T---------...---A-T--G-----------------G---CC--T---------G---A-GA-T----CAG-A-----G--A...--------------A 8467
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 AAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC...CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCA...GGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAAGGAGAG 9276
Nef Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__.__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__.__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K__G__E_
G.PT.x.PT2695 -G-----------C------G----TA-T--------A-T----...--A----G---------T------------...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------------- 9311
G.SE.93.SE6165_G6165 ----G--------C------G-----A-T--------A------...--A----G------------G---------...---ACT----TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------------- 8718
H.BE.93.VI991 ----G---------------G----TA----------T------...-----C-G---T------------------...----AG--------C-------------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A--...------G-------- 8679
H.BE.93.VI997 ----G---------T-A---G----TA----G--------T---...-------G----------------------...----AGG----C--C-----------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG-...------G-------- 8594
H.CF.90.056 -G--C---------T-A---G----TA-----------------...-----C-G----------------------...----AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C--...------G-------- 8599
H.GB.00.00GBAC4001 ----G---------------G----TA-----------------...-----C-G---T--T---------------...-----G--------C---TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A--...------G-------- 8788
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----G---------------G----TA----------T------...-----C-G---A--------G---------...---A-T-----C---T-------------------------------------T----GGG-AG-----AG-...------G-------A 8441
J.CM.04.04CMU11421 -R--A---------Y-----G----T-----------T-T----...-------G---A------------------...---RY---R--C---Y-------------------------G--------K--T---AGAG-AG----G--A...--T---G-------- 8811
J.SE.93.SE9280_7887 ----G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------...---A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G-------A 8574
J.SE.94.SE9173_7022 ----G---------------G-TC-TA----------T------...-----C-G---A------------------...---AC--B---C---T----A-------------T------------------T---AGCG-AG----G--A...--T---G-------- 8584
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G---------------G-T--T--T----------T----...-------G---A------------------...---A-------C-----------------------------------------T---AGAG-AG--------...----C-G-------- 8459
K.CM.96.96CM_MP535 ----A---------------G-T--T-----------T-T----...-------G---A------------------...---A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------...A---CAG-------- 8463
01_AE.AF.07.569M ----G---------T-A---G-------T----------T----...-------G---A-----------G------...---AC-----TC------TGT-------------T----T-------------C---AGC-CAG----G--A...-A---C--------A 8542
01_AE.CF.90.90CF11697 ----G--------CT-A---G----T--T---------------...-------G---A------------------...---A-------C------TGT--------------------------------T---A-AG-AG----G--A...-A---C----AT--A 9243
01_AE.CN.09.1119 ----G--------CT-A---G-T--TA-T----------TT---...-------G---C------------------...---A-T-----C-----ATGT-------------T----T-------------C-A-AGAG-AG----G---...-A---CG-------A 8519
01_AE.HK.04.HK001 ----G--------CT-A---G-T--TA------------T----...-------G----------------------...---A-T------------TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A 8658
01_AE.JP.x.DR0492 ----G--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---CC-----TC------TG--------------T------------------C---AGAG-AG----G---...AA---C--------A 9314
01_AE.TH.04.BKM ----G--------CT-----G----T--T--------T-T----...-------G---C------------------...---A-------------ATGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--------A 9279
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----G---------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---C------------------...-......................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 ----C--------CT-A---G----TA-T----------T----...-------G---C------------------...---A-------C------TGT-----G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A--CC--------A 8567
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------T-A---G--C-T--T--------A------...--A----G------------------A---...-......................................................................................... 8419
02_AG.CY.09.CY256 --...............................................................--C----AAA--...--A.................................G--GG--C-G--A-A-G..................................... 8128
02_AG.ES.06.P1261 ----A---------------G----T-----------A-T----...--A----G---A------------------...---AC------C-----------C--G-------T---A--------GA-G--C----CAG--G----G--A...--T-C---------- 8735
02_AG.FR.91.DJ263 -G--G---------------G----T-----------A-T----...--A----G----------------------...--AACT-----C--------------G-------T---C----A----A-A--T----CAG-------G--A...--------G-A---- 8672
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G---------------G----T-----------A------...-------G----------------------...---CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----CA-CAG----G--A...----C-G-------- 9344
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------G----T-----------A-T----...--A----G----------------------...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------------- 9277
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----G-----------A---G----TA----------A-T----...--A----G------------C---------...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-T-----G--A...--------------- 8447
02_AG.SE.94.SE7812 ----A---------------G-T--T-----------A-T----...--A----G----------------------...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-C-----GA-A...-A--C-G-------- 8666
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------T---------------...---A-T-----C--------------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------C-------- 8511
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----G---------------G----T-----------A-T----...--A----G------------------A---...---AC-----TC--G--A--------G-------T---A---------C-G--T----CAG--G----G--A...------G-------- 8485
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------------T-----------A------...--A----G----------------------...---ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-------GA-A...----C-G-------- 8487
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A---------------G----T------------------...-------G----...............---...---A-T----TC-----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG--------...----CAG-G------ 8441
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G---------------G----T-----------T-T----...-------G-G-T--------------A---...----AG----TC------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G------...----C-G-------- 8688
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------T---G-----A----------T----C-...-------G----------------------...---A-T-----------------G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA--...------G-------- 8685
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--G---------------G----TA----------T-T----...-------G---A------------------...---AC-----TC--------T--------------------------------T-----GG-AG-------A...CTT-C---------- 9321
07_BC.CN.98.98CN009 ----G---------T-----G----T------------------...-------G---C--------------A---...----------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-------A 8619
08_BC.CN.06.nx2 ----G---------T-----G----T--T---------------...-------G---C-----------G--A---...---AC-----TC--G-----T-----G-------T--------------G---C---AGGG-AG-----C--...----GCG-------A 9253
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A---------------G-----------------------...--A----G---A--------------A---...----------T----T------------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G---...----C-GG------- 8451
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C---------T-----G----TA------------T----...-------G---A--------------A---...---AC---------G-----------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G------...--------------- 8631
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----G---------T-A---G----T------------------...-------G---A------------------...---A-------C------TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G---...------GC------- 8684
12_BF.AR.99.ARMA159 ----G--------------------------------T------...-------G----------------------...----------TG--------------G-------T------------------C----TGG--G-----A--...------G-------- 9241
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----C--------C------G----T--T---------------...-------G---A-----------------G...-----------C------TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G---...------G-------A 8701
14_BG.ES.05.X1870 --------------------G----TA----------A-T----...--A----G---------T--T---------...---A-T-----------C--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A...--T-C-GG------- 8782
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----G---------T-A---G-T--TA-T----------T----...-------G---A------------------...---A-------C------TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---...AA---C--------A 8651
16_A2D.KR.97.97KR004 ----C---------------G------------------T----...-------G----GGT---------------...--AA-T-----C-----A--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G---...--T-C-G-G------ 8693
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A---------------G-----A-----------------...-------G----------------------...---A-------------------G--G--------------------------A-----GG-------GA-A...-----CG-------A 8459
18_cpx.CU.99.CU76 C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC--...-------G------T---------------...--A-------TC--C--A----------------T---A--------------TT--A--G-AG--------...--T---G-G------ 8605
19_cpx.CU.99.CU7 ----C-----------T---G----T-----------T------...-------G---T--T---------------...---A----G-------------------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A...-A--C-G-------- 8341
20_BG.CU.99.Cu103 ----C--------C------G----TA-T---------------...--A----G----------------------...---ACA----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------T------ 8722
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A---------------G------------------T----...-------G------T---------------...---AC-----TC-----A--A-------------T---A--------------T---TC-G--G--------...-AT-C---G------ 8471
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G---------T-A---G----TA-----------------...-------G---A------------------...-......................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ----C--------C------G----TA-T----------T----...--A----G----------------------...---A-A--------------------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A...----G---T------ 8731
24_BG.ES.08.X2456_2 ----C--------C------G----TA-T--------A------...--A----G------------------A---...---ACA----TC--------------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A...-------GT------ 8766
25_cpx.CM.02.1918LE ----A-----------------------------G---------...-------G------T-----G---------...-......................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----C--------C------G----TA-T----------T----...-----C-G------T---------------...---A-T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A...--T-----G-----A 9288
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A---------T-----G----TA----------T------...-----C-G---A--------------A---...----AG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA-GG--G--------...------G-------A 9299
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----G---------------G-T---------------------...-------G----------------------...---AC-----TC----------------------TT-----------------T-----AC--G------C-...------G-------- 8689
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----G---------T-----G-----------------------...-------G------------------A---...-----------------------------------------------------T-----CC--G--------...-AG------------ 8736
31_BC.BR.04.04BR142 ----C---------T-----G-T--TA-----------------...-------G---A------------------...---AC-----T---C-----------C-------T------------------C---AGGG-AG-G------...------GC------- 8795
32_06A1.EE.01.EE0369 ----G---------------G----T-----------T------...-------G---A--------C---------...---A-------C---T-------------------------G-----------T---AGGG--G-------A...--T-C---------- 8902
33_01B.ID.07.JKT189_C -------T-----CT-A---G-T--TA------------T----...-------G---A------------------...--A--------C------TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G---...-AA--C--------A 8583
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G---------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---AC-----TC------TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---...............--A 8430
35_AD.AF.07.169H ----A---------T-----G-----A-------G---------...-------G------T--T------------...---A-----------T-A--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA--...-AT---G-------- 8476
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------CT-A---G----T--T----------T----...-------G---A--------------A---............................................................................................. 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C---------------------A-----------------...-------G------T---------------............................................................................................. 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G---------------G-----------------------...-------G------T---------------...---A-----------------A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA--...------G-G------ 8672
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----C---------T-----G-----------------------...-------G------T---------------...---------GTC--------------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG-...------G-------- 8753
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C--A-----C------G-T--T-------------T----...-----C-G----------------------...---A----------C-----------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A--...------G-------- 8791
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----C--------------------T------------------...-------G------------C---------...---A----------C-------------------T-------------------MR----C--G-----A--...----C-G-------- 8738
43_02G.SA.03.J11223 -G--A---------T-A---G----T-----------A-T----...--A----G---T-----T--T---------...---A-T-----C--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A...----------A---- 8804
44_BF.CL.00.CH80 ----C---------------G----------------T------...-------G------------C---------...---A-------------------G--G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------- 8691
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----C-----------A---G-----------------------...-------G------T---------------...---A-T----------------------------TT---T----------G--T---A-GG-AG--------...----C-G-------- 9238
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T--G--------C--T---G-----------------------...-------G----------------------...---A----------------------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG-...------G-------- 8652
47_BF.ES.08.P1942 ----G-----------A---G-T--------------A------...-------G----------------------...--------G------T----------G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-------A 8693
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------T------T-A---G----TA-T----------T----...-------G---A------------------...---ACT----TC------TGT-------------T------------------C---C-AG-AG----G---...-A---C--------A 8505
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T-----G----T------------------...-------G----------------------...----AA----T---C-------------------T-R----------------T------C--G-----A--...------G-GAA---- 8479
O.BE.87.ANT70 C---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T----...-------G------------------A---...--AAC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTA-GA----C-T-T--- 9365
O.CM.91.MVP5180 C---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T----...-------G----TGT--------G--A---...--ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTG-GT----C-AAT--A 9388
O.CM.96.96CMA102 C---G-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-C--...-------G------------------A---...--AAC------C--C-----A---------CCA-TT--------------GTCAGA--CCG--GC------ACTG-GT-----GA-T--T 8870
O.CM.98.98CMA104 C---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M--...-------G------------------A---...--AAC-----TC--C-----A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTG-G------GCAT--A 8869
O.CM.99.99CMU4122 C---G-----G-----T-----A--TA----T--G--A-T----...-------G----------------------...--AACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTA-GA-----GT-T-T- 8835
O.FR.92.VAU C---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T----...-------G---A--------------A---...--AAC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTG-G------GT-T--A 8937
O.SN.99.99SE_MP1299 C---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T----...-------G----GG------------A---...---CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTA-GA--C--GT-T--- 9427
O.US.97.97US08692A C---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T----...-------G----------------------...--AACT--G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTA-GA---GTGT-T--- 8849
O.US.99.99USTWLA C---A-----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T----...-------G------T-----------A---...--ACCT-----C--------A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTG-G------G-AT--A 8836
N.CM.02.DJO0131 ----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T----...-----C-G----------------------...--AACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--------...--T---G-------C 8751
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--T--A--C--C-----T--TA-----------------...-----C-G----------------------...--A-----G-----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T---G-------C 8720
N.CM.06.U14842 ----G--T--A--C--C---G-.................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -------T--A--C--C-----G--T------------AT-C--...-----C-G---T------------------...--AA-T-----C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG--------...--T---G-------C 8866
N.CM.97.YBF106 ----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T----...-----C-G----------------------...--A--T-----C--CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A...--T---G-------C 8809
N.FR.11.N1_FR_2011 -------T--A--C--C---G----T------------AT----...-----Y-G----------------------...--AACT-----C--C-------------------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T-C-G-G------ 8645
P.CM.06.U14788 C---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T----...-----C-G------T-----T---------...--A-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATG-GAG----GCAG--- 8882
P.FR.09.RBF168 C---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T----...-----C-G----C-T-----T---------...--A-AA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATG-GAG--G-GCAG--- 9403
CPZ.CD.90.ANT C--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT----...-------G------T------GA--A----...--A--T-----------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--AT--..................C-ACC-G-T-AT--- 8715
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G--G---------T-A---G-T--T-----------T------...-----C-G---A--------C--G------...--A--GC-C--C-----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A...------G-------A 8809
CPZ.GA.88.GAB1 ----G--------C--C---G----T-------------T----...-----C-G-------------A----A---...--AACA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A...------G-------T 9349
CPZ.TZ.00.TAN1 C--CC-----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T...--A--C-G------------C--T--A---...--AA-------C------TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---..................C-AG-AG-T-AT--- 8947
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G-----A-----C---G-T-----T--------AAT----...-----C-G------T-----C--------T...--A--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC--...--------------- 9315
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B.FR.83.HXB2 AACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAG.....................TAC....................... 9402
Nef _N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__.__.__.__.__.__.__.__Y__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----A----C-A--------CA-AT---AA-----A--------TGAT--T------ACA---AT-----A----------AAG--G-----AA-G-----A---------------------.....................-T-....................... 8655
A1.ES.06.X2110 ----A-T--C-A-----------A----AA-----A--------TGAT--------GACA---AT-----A----------AAG--G-----AA-G---C-A---------AAA---------.....................-T-....................... 8658
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A------------AT-----A---------T-----G--TC-AACA---AGA---------------------.....................---....................... 8601
A1.IT.02.60000 ----A----C-A---------A-AT---AA--Y--A--------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G---AGA----A----A-----------.....................-T-....................... 9452
A1.KE.06.06KECst_001 ----A----C----------GA-AT-T-AA-----A--------TGAA----A------A---AT------A--------------G---C-AA-A---AGA----A----------------.....................-T-....................... 8668
A1.RU.08.PokA1Ru ----A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A-A----------AG----CA---------T-----G--TC-GA-A---AGA--------------------T.....................-T-....................... 8929
A1.RW.93.93RW037A ----A----C-A---------A-AT---AA-----A--------TGAT--C--------C---C-----C----------------G------A-A---A------AC------T--------.....................-T-....................... 9413
A1.SE.95.SE8538 ----A----C-A---------A-AT---AA-----A--------TGA----------ACA---AT-----A----------AAG--G-----AA-G---AGA----AT---------------.....................---....................... 8613
A1.TZ.01.A341 ----A----C-A--------GA-AT---AA-----A--------TGAT----A------A---C-------A--------------G---C-AA-A---AGA----A----------------.....................-T-....................... 8591
A1.UA.01.01UADN139 ----A----C-A---------A-AT---AA--C--AG-------TGA-----AG--G------AT-----A---------T-----G--GC-AACA---A-A---------AA----------.....................-T-....................... 8637
A1.UG.99.99UGA07072 ----A----C-----------A-AT---AA-----A--------TGA----------ACA---AT-----A---------------G-----AA-A---AGA----T----T-----------.....................-T-....................... 8623
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A----C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A-------A-----A----------AT-----A---------T-----G---C-AA-A---C-A---------A-----------.....................-T-....................... 8866
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A---T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G-----T--A------------A------A------T--T-----G--GC-GAGA---C-A---A------A----------.....................-T-....................... 8763
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A------A---------A-AT---A------A--A--------T---------------A-A-----------T--T-A---G---C-GAGA---AGA--------A---T-------T.....................-T-....................... 8619
A2.CY.94.94CY017_41 ----A------A---------A-AT---AA-----AG-A--------T--A------------AGA---GA------T--AA----G---CGGAGA---AGA---------------------.....................---....................... 8828
B.AR.04.04AR143170 ----T----C-A---------A------A------A--A-------------A----------C------A----------------------------A-A---------------------.....................--T....................... 8578
B.AU.04.PS1038_Day174 ----A-T--------------A------A-----------------------AG---------AT-----A----------------------------A-----------AAA---------.....................---....................... 8591
B.BO.99.BOL0122 ----A----C--C-G------A------AA----------------------A---------G-T-----A------------------C--------TA----------------C--A---.....................-T-....................... 8597
B.BR.06.06BR1119 -GA-A--C-------------A-----T-------A---------------G--------C--AT-----A-----------A-----------G----A-----------AA----------.....................---....................... 8839
B.CA.07.502_1191_03 -C--A--A---A----------GC-----------A-----G-----A----A---G---C---T------A---------AAG--G-----------T--A---AA-------A-G------.....................-T-....................... 8849
B.CN.09.1121 ----A-T--------------A------A------------------A----A------AC---T-----AA--------------C--TC-C-G----C-A---------A----------C.....................--T....................... 8625
B.CO.01.PCM001 ----A----------------A-------------------------A----A-------C-GC------A---------------C-----C--------A---A-----------------.....................-T-....................... 8585
B.CU.99.Cu19 ----A----------------A----T--------A-----G-----A----A----------AT-----A------------------C---------A-----------AAA---------.....................---....................... 8969
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.86.D31 ----A---------------CA-------------A----------------------------T----------------------------A-G---A-----------------------.....................---....................... 8929
B.DK.07.PMVL_011 --T-A---G-----------CA-------------------------A------------C-----------------------------G---G----------AA----------------.....................---....................... 8835
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.09.P2149_3 ----A-------C-------CA------G------A-----------A--AG--------C-GAT-----A---------T------------------A-----------AA----------.....................---....................... 8839
B.FR.92.92FR_BX08 ----A-------C--------A------A------------------A------------C-GC------A----------------------------A-----------AA----------.....................---....................... 8565
B.GA.88.OYI_397 ----A------------T---A-A-----------------------A----A-----------T-----A-----------------------G----A-----------G-----------.....................---....................... 8956
B.GE.03.03GEMZ004 ----A-T-TC--C--------A-------------------G---A-----G----G---C-GAT-----A---------T-----------C------------------A-A---------.....................--T....................... 8603
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 ----A----------------A------A----------------------------------C------A----------------------------A-----------AAA---------.....................---....................... 8714
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ----A-T--C-----------A-------------------A-----A----------------T-----A----------A--------C--------AG-----------AA---------.....................-TT....................... 9438
B.KR.04.04KMH5 ----A-T-------------CA-A-A---------A---------------G-------------------A-------------------A-------A-----------AAA---------.....................---....................... 9391
B.MM.99.mSTD101 ----A------------T---A-A-A--A------AGCA--------A----A-------C--AT-----A-------------T----C--C------A-----------AA----------.....................---....................... 8812
B.NL.00.671_00T36 ----A-T-T------------A------AA--------A-------------A------A----T-----A----------------------------A-----------A-A---------.....................---....................... 8957
B.PE.07.502_2649_wg8 -C--A-T--C-----------A---A--A---------A--------A-----------A----T-----A----------------------------A----T------AAA-----T---.....................-T-....................... 8844
B.PY.03.03PY_PSP0115 -GG-A-T----------T---A------AA-----------------A----AG---------C------A------------------------C--TA-----AA----------------.....................---....................... 8600
B.RU.04.04RU128005 ----A----------------A-------A-----------------A----A----------AT-----A------------------T-----C---A-A---------AAA-----A---.....................---....................... 8874
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----AMT--C-----------A------A-----------------------A---------G-T------A---------AC---G------------AGA-----------A---------.....................---....................... 9378
B.UA.01.01UAKV167 ----A-T--C-----------A------A------------------A----A----------AT-----A----------------------------A-----------A-A---------.....................---....................... 8660
B.US.11.ES38 ----A-T--C-----------A------A----------------A------A-----------TA----A-----------A----------A-C-----A---------------------.....................---....................... 9369
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----A---T---C--------A-------------------G----------A------A---AT-----A---------------C----A------T--A--------AAAA--------C.....................--T....................... 8654
B.YE.02.02YE507 ----A-T--------------A-----------------------------G----GACA--GC------AA-----------G-----------------A---A-----------------.....................---....................... 8636
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -GA-A--A----C--------A------A------------------A----A----------C------A-----------A-----------G----A-A-----C---A-A---------.....................---....................... 8818
C.AR.01.ARG4006 ----A----C--C--------A-------------A-----G--TT-A--CG-------A---C------A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A---------.....................--T....................... 8620
C.BR.04.04BR013 ----A----C--C--------A-------------A-----G--TGAAC-CG----------GC------A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A---------.....................--T....................... 8914
C.BW.00.00BW07621 ----A-T-T---C--------A------A----A-A--A-----TGATC-C--------A---AT-----A---------TA--------CGCAGA-----------C-----A--------A.....................--T....................... 8758
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 G---A-T-T---C--------A--CA---------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A------T-TT-A-------CRCAGA---AK------C---T-A---------.....................-T-....................... 8810
C.ET.02.02ET_288 ----A-T--C--C-G------A-A-----------A--------TGAA--C-A------A---AT-----A--------T-TC-------CACAGA---C-------C-----A---------.....................--T....................... 8631
C.GE.03.03GEMZ033 ----A-T-----C--------A------AA-----AG-A--------A--T-A------A---AT-----A----------A--------CGCAGA---C-------C-----A---------.....................-TT....................... 8633
C.IL.98.98IS002 ----A-T-T---C--------A-A-----------A-----G--TGAA--A--------A---C------A---------T-TT------CGCAGA---A-------C---T-A---------.....................--T....................... 8754
C.IN.03.D24 ----A-T-T---C-----------T---A------A-----G--TGAAC-CG-------C---A------A----------TC-------CGCAGA---C-------C---ACA---------.....................-TT....................... 9491
C.KE.00.KER2010 ----A-T-T---C--------A------A------A--A--G--TGAA-----------A---AG----CA---------T-T-------CACAGA---C-------C----AA---------.....................--T....................... 8615
C.MM.99.mIDU101_3 G---A-T-T---C-------A--TT---A------A-----G--TGAAC-CG--------C-GC------A---------T-AA------C-CAGA---AG------C-----A---------.....................-TT....................... 8785
C.MW.93.93MW_965 ----A-T-T---C--------A------A------A--A--G--TGAA--C------A-A---AGA----A---------T-AA------CGCAGA---C-------C----AA---------.....................-T-....................... 8601
C.SN.90.90SE_364 ----A-T-T---C--------A-------------A-----G--TGAA--M--------A---AT-----A--------TT-AA------CACAGA---A-------C-----A---------.....................-TT....................... 8550
C.SO.89.89SM_145 ----A---T---C--------A------A------A-----G--TGAA--C--------C---AT-----A---------T-A-------CGCAGA--T--------C-----A---------.....................--T....................... 8652
C.TZ.02.CO178 ----A-T-----C--------A-------------A-----G--TGAA--C--------AC--A------A---------T-T-------CGCAGA---A-------C---------------.....................---....................... 8628
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 ----A-------C--------A----TA-------A-----G--T--AC-C-A------A---C------A---------T-T---G---CA-AGA---A-------C---------------.....................--T....................... 8603
C.YE.02.02YE511 --T-A-------C--------A-A-----------A-----G--TGGT--CG-------A---AT-----A------------------GCACAGA-----------C-----A---------.....................-TT....................... 8654
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 G---A-TTT--AC--------A-------------A-----G--TGAA--AG-------A---A------A----------A--------CGCAGA---C-------C---A-A---------.....................--T....................... 8805
C.ZM.02.02ZM108 G---A-T-T---C---------C--A--A------A--------TGAAC-C--------A---A------A---------T-T-T-----CGCAGA---A-------C-----A---------.....................--T....................... 9466
D.CD.83.ELI -C--A----------------A-AT---A------A-----G------------C--------A-A-----A---A-----A-A---------G-G---AA----------A-----------.....................-T-....................... 8941
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ----A-T--------------A--T---A------A-----G-----A---------------AT------A---A----TAAAT-G----A-G-A---AA----AAGAT-------------.....................-T-....................... 8898
D.KR.04.04KBH8 ----A-T--C-----------A------A------A--A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A---AA-------AT-------------.....................-TT....................... 9303
D.SN.90.SE365 G---A-T--------------C--T---A------A--A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A---AA----A--A--------------.....................-T-....................... 9403
D.TD.99.MN011 ----A-T-T---C--------A---A--A------AGG---C----------A-------C---T------A---A-----A-A---------G-A---AAA---AA----AA----------.....................-T-....................... 8592
D.TZ.01.A280 ----G-T--------------A-A----A------A-----G---A------A-----------TA-----A---A-----A-A---------G-A---AA-------AGCT-----------.....................---....................... 8593
D.UG.99.99UGK09958 ----G-T------------------A--A------A-----G-----A--A-----G-----GAT------A---A----TA-A---------G-A---AA----A--ATAAAA---------.....................---....................... 8559
D.YE.02.02YE516 G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG-----A----A-----------T------A---A-----AAA---------G-A---AAA---A--A--AC----------.....................-T-....................... 8576
D.ZA.90.R1 -C--A-T--------------A---A--A------A-----G---------------------A------AA---------A-A---------G-G---AA------------A---------.....................---....................... 8733
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ----A-T-------------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GAG-----A----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGA---------.....................-T-....................... 8679
F1.BR.07.07BR844 ----A-T--C--C-------CA-A----AA-----A--------TGAA--C--------AC-GAT-----A----------A----G---CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A---.....................-T-....................... 9201
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.x.P1146 -CT-A-T-----C-------CA------AA-----A-----A--TG-A--CG-------AC-GAT-----A----------ATG--G------AGA-----A---AA----ACA---------.....................-T-....................... 8742
F1.FI.93.FIN9363 ----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GA-A----A---------------G---C-GA-A---A-A---A-----AGA---------.....................-T-....................... 8703
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A-T-----C-------AA------AA-----A--------TGAA--C--------AC-GAGA---GA---------T--T--G------AGA---A-A---A-----AAA-----T---.....................-T-....................... 8569
F1.RO.96.BCI_R07 --T-A-T----AC-------CA------AA-----A-----A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--T-AA---A-----AGA---------.....................-T-....................... 9474
F1.RU.08.D88_845 ------T-----C-------CA------AA-----A--------TGAA--TG-----------AGA----A---------------G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A---.....................-T-....................... 8920
F2.CM.97.CM53657 ----A-T-T--A--G------A------AA-----A-----G---GAA--C--G---------A------A----------TC-------CGGAGA---AGA---A-----A-----------.....................---....................... 8573
G.BE.96.DRCBL ----A----C----------CA-CT---A------A-----G---GAA--TG--------C-G-TA-----A--------TA----G---CGGAGA---T-A---------------------.....................---....................... 9365
G.CM.04.178_15 ----G---T--A--------CA-CT---A------A-----A---AA---A---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA---A-A--------A------------.....................---....................... 8950
G.CN.08.GX_2084_08 ----A---T--------T--CA-CT---A---C--ACA------TGAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------AGAAGA---CGA--------A------------.....................-T-....................... 8658
G.CU.99.Cu74 ----A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----G---GAT--C--------TC-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---T-A--------------------T.....................-T-....................... 9045
G.ES.09.X2634_2 ----A---------------CA-CT----A-----AGCA--G--TGGA--C-AG--G---C-GAGA----A---------TA----G---CGGAGA---T-A---------------------.....................-T-....................... 8906
G.GH.03.03GH175G -C--A---TC-C--------CA-CT---A------A--A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T---------------------.....................---....................... 9472
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A---TC-A--------CA-TT-G-A------A-----G---GA---C---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---C-A---------------------.....................-T-....................... 8802
G.NG.09.09NG_SC62 ----A---T--A--------CA-C----A------A-----A--TGAT--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA---A-A--------------------T.....................---....................... 8593
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B.FR.83.HXB2 AACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAG.....................TAC....................... 9402
Nef _N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__.__.__.__.__.__.__.__Y__.__.__.__.__.__.__.__.
G.PT.x.PT2695 ----A---T--A--------CA-CT---A------A-----G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA--TA-A------------------A-T.....................-T-....................... 9437
G.SE.93.SE6165_G6165 ----A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G---GAA--C---------C-G-T------A--------TA--------CGGAGA---A-A---------------------.....................---....................... 8844
H.BE.93.VI991 ----A----------------A--T---AA-----A--A--G--T--A-----------AC--AT-----A---------T--A------C-GAGA---AGA---AA----------------.....................-T-....................... 8805
H.BE.93.VI997 ----A-T--C--C--T-----A-AT---A------A-----G---GAA---G--------C-GAT-----A---------T--------C--CACA---ACA---------AAA---------.....................-T-....................... 8720
H.CF.90.056 ----A-------C-------CA-------------A-----G--TGAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A--------GACA---T---------TAAA----------............................................... 8722
H.GB.00.00GBAC4001 ----A---------------YA--T---A------A-----G--TGAA----A-------C-G-TA-----A--------T-A----------AGA---AGA---A------AA---------.....................-T-....................... 8914
J.CD.97.J_97DC_KTB147 G---A-C--C----------CA-CT---A------A-----G--TGAA--C------------AT-----A--------CTTC---G---CGGAGA--TA-----------------------.....................-TT....................... 8567
J.CM.04.04CMU11421 ----A-T--C--Y-------CA-R----A------A--A--K--TR-A--AR-----------AT-----A------Y-STTC-------CGRAGA---R-A---------------------.....................-TT....................... 8937
J.SE.93.SE9280_7887 ----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G--TGAA--A------------C------A----------TC-------CGGAGA---A-A---------------------.....................-TT....................... 8700
J.SE.94.SE9173_7022 ----A-T--C----------C-CAT---A------A--A--G--TGAA--A---------C--A------A----------TC-------CGGAGA---A-A-----------A---------.....................-TT....................... 8710
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A-T--C-------------A-A--A------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A---------TTC---G---CGAA-A--T--A---------A-----------.....................---....................... 8585
K.CM.96.96CM_MP535 G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--TGAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A--------------------C.....................---....................... 8589
01_AE.AF.07.569M ----A-T--C----------CA------A------A--A--G---GAA--A---------C-GATA----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A---.....................---....................... 8668
01_AE.CF.90.90CF11697 -G--A-T--C----------CA------AA-----AG-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTCT------CGAAGA---A-A-------------G---A---.....................---....................... 9369
01_AE.CN.09.1119 ----G-T--C----------CA---A--A------A--A-GG---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A----G---T---.....................---....................... 8645
01_AE.HK.04.HK001 ----A-T--C----G-----C-CA----A------A--A------GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---C-A--------A--------A---.....................-T-....................... 8784
01_AE.JP.x.DR0492 ----G-T--C----------CA------A------A--A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-T-----CGAAGA---A-A--------AAA---C--A---.....................-T-....................... 9440
01_AE.TH.04.BKM ----G----C----------CA-A----A------A--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A------T--TGC-------CGAAGA---A-A--------AA----C--A---.....................-T-....................... 9405
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A-T--C----------C-------A-------C-A--G---GGA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--T.....................---....................... 8693
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1261 ----A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G--TGAA--C-A-------C-G-TC-----A-A------AAA---G---ACAAGA---A-A--T--------A---------.....................-T-....................... 8861
02_AG.FR.91.DJ263 ----A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C--------AC-G-TC-----A--------TA----G---CGCACA---AGA--T------------------.....................---....................... 8798
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G---T--A--------CA-C--T-AA-----A-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C------.....................-T-....................... 9470
02_AG.LR.x.POC44951 ----A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G-----CA-A---AGA--T-A----------------.....................-T-....................... 9403
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---GAA--A---------C-G-TC-----A---------A--------CGGAGA---A-A--------A-----C--A---.....................---....................... 8573
02_AG.SE.94.SE7812 ----A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TA-A--G-----CACA---AAA--T------A-----------TTTTACAAAGACTGCTGACAC-T-....................... 8813
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A---T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C-A-------C-G-TC-----A---------A-G--G-----CAGA---ACA--T------------------.....................---....................... 8637
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAC---G-----GACA---AGA--T------------------.....................-T-....................... 8611
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----A-GCT--A--------CA-CT---A------AC----G---G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAAA--G------A-A--T--A--T------------------.....................-TT....................... 8613
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AACA---AGA---------------------.....................-T-....................... 8567
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------T-T---C-G------A-A----A------A-----G--TGAA-----------A---A------A---------T-----G----ACA-G-----A---------------------.....................-TT....................... 8814
05_DF.BE.x.VI1310 G---A-T-----C-------CA-------------A-----G--TGAT--C--------AC-GC------A----------A----G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A---.....................-T-....................... 8811
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA---A-A---A-----AAA---------.....................-TT....................... 9447
07_BC.CN.98.98CN009 ----A-T-----------------T---A---C--A-----G--TGAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A---------.....................-TT....................... 8745
08_BC.CN.06.nx2 G---A---T---C-------C--CT---A------A-----G--TGAAC-C------------A------A--A--------AAT-----CACAGA---TG------C-----A--A------.....................-T-....................... 9379
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A----------------A--T---AA-----AG--...--TT-A-GAG--------C-GAT----------------AC-------C-GA-A--YA-A---A-----AAA---------.....................-T-....................... 8574
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A-T-----C-------CA-------------A-----G--TAAAC-TG-------A----T-----A----------AC-------CACA-A---A-A-----C-----A---------.....................--T....................... 8757
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A-T--C----------CT------A------A-C------TGAA--A------------AT-----A---------TTC---C---CGAAGA---A-A--------------------C.....................-T-....................... 8810
12_BF.AR.99.ARMA159 ----A-T-----C-------CA------AA-----A-----A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A---.....................-GG....................... 9367
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G--TG-A--A--------A---AT-----A---------TTC-------CGAA-A---A-A---------------------.....................-T-....................... 8827
14_BG.ES.05.X1870 ----A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G---G-A--C-AG--G---C-GAGA----AA--------TG--------CGGAGA---A-A-------------G------T.....................-T-....................... 8908
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A-T--C----------CA------A------A-----G---GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------T---.....................---....................... 8777
16_A2D.KR.97.97KR004 -C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G-----T---------------A-----GT------T--T-A---T---C-GGTA---AAA---------------------.....................-T-....................... 8819
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A-T--C--C-------CA------AA----AA--------TGAA--C---------C-GA------A----------A----G------AGA-----A---A-----AGA-----A---.....................-T-....................... 8585
18_cpx.CU.99.CU76 ----A---TC-----------A-AT---AA-----A--------TGA------------A---A------A---------TGC---G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA---------.....................-T-....................... 8731
19_cpx.CU.99.CU7 ----A-T---------------C-T-T-AA-----A-----------A----A-----------T------A---A-----A-A---------G-R---AA----A--ATAAA---C--A---.....................-T-....................... 8467
20_BG.CU.99.Cu103 ----A------A-----T--CA-CT---A------------G--TAAT--A---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---T-A---------------------.....................-T-....................... 8848
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A------A---------A--T---AA--A--A--A--------T---------------AG-----A-------CCT-A---G---C-GA-A---AGA----A----AA----------.....................-T-....................... 8597
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ----A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA--------CGGAGA---A-A----------G---------C.....................-T-....................... 8857
24_BG.ES.08.X2456_2 -C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A--TAGT--C-A-------C-GATA----AA--------TA----G---CGGAGA---A-A--------------------C.....................-T-....................... 8892
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G---ACA-----C---------------.....................---....................... 9414
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A----C--C----T---A-------------A-----G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--T--A---------AAA---------.....................-T-....................... 9425
28_BF.BR.99.BREPM12609 --T-A----C-----------A------A------A-----------A----A-------C--AT-----A----------------------------A-----------------------.....................--T....................... 8815
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----A----C-----------A------A------A-----------A---------------AT-----A------------------G---------A-----------------------.....................-TT....................... 8862
31_BC.BR.04.04BR142 ----A-------C-T------A-------------A-----G--TA-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A---------.....................-TT....................... 8921
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G--TGAA--AG-----------AT----------------TC-T-G---CGGAGA---A-A---A-----AA----------.....................-TT....................... 9028
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A-T--C----------CA------A------A-----G---GAA--C---------C-GA-----CA---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-AA-----T---.....................---....................... 8709
34_01B.TH.99.OUR2478P ----G-T--C----------CA------A------A--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A------------.....................-T-....................... 8556
35_AD.AF.07.169H ----A------A---------A--T---AA-----A--------TGA---------GACA---AT-----A---------------G------ACA---AAA---------------------.....................-T-....................... 8602
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C--TGA---C-A------AC-G-TC--------------------G---C-GAGA---A-A---A-----AGA---------.....................-T-....................... 8798
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G---A-T-------------CA------AA-----A--------TGAA--C---------C-G-T-----A----------AAG--------C------------------------------.....................---....................... 8879
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----A-T-----C-------CA-------A-----A-----G--TGAA----A------AC--C--------------GC-ACG--------------T--------C--------C------.....................-T-....................... 8917
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------A-------------A-----A---A-A--------------G-T-----A----------AAG----------------------AC---A-----------.....................---....................... 8864
43_02G.SA.03.J11223 ----A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A--TGAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA--T--A--------A-----C--A---.....................---....................... 8930
44_BF.CL.00.CH80 -----TG-----C-------CA------AA--------------TG-A--C-A------AC-GAT-----A----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGATT-------.....................-T-....................... 8817
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----TT-T------------A-A----AA-----A--A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA---------.....................-T-....................... 9364
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G--TGAA--A--------AC-GC------A----------A-------------C---AGA--------------------C.....................-T-....................... 8778
47_BF.ES.08.P1942 ----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GAT-----A---------A-A--------C-A-G-----A-----------A---------.....................--T....................... 8819
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G-T--C----------CA------AA-----A-----G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TA--------CGAAGA---A-A-------------G---A---.....................---....................... 8631
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------C----------GA------A--------AT--------A----A----------AT-----A-------------------C---G----A-----AA----AA---------T.....................---....................... 8605
O.BE.87.ANT70 -GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---.....................CT-TTCCAGAAGGACTAAAAACTGCT 9514
O.CM.91.MVP5180 G-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--TA-A----TGC-AAA---C--A---.....................CT-TTCCCCAAGTAAC.......... 9527
O.CM.96.96CMA102 -GGG-T-AGC-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----AT-T-GA--TAGAC-CG-G---A-A--GA-----CA------T--ATCA-----CA-CACC--T--T--TAAG-TAACAA-C--A---.....................CT-TTCCTCAAAGACTGAACCTGCTG 9019
O.CM.98.98CMA104 -GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA--TG-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA----GCC-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---.....................CT-TTCCCCAAGGACT.GAACCTGCT 9017
O.CM.99.99CMU4122 -CAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GCAACATA--T--T--TAAG-TAACC--C--A---.....................CT-TTCCTCAAGGACTAAAACTGCTG 8984
O.FR.92.VAU -GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----CAACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---.....................CT-TTCTCCAAAGACTAAAACTGTCA 9086
O.SN.99.99SE_MP1299 -GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---.....................CT-TTTAACAAGGACTAAAACTGCTG 9576
O.US.97.97US08692A -GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--T--T--TAAGATAACC--C--A---.....................-T-TTCCCCAAGGACTAAAACTGCTG 8998
O.US.99.99USTWLA GGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T-ATC-CG-----A--C--A-A---CA------T---TCA----GCA-CACC--T--A---ATG-TAACT--C--T---.....................CT-TTCATCAAGAACT.AAAACTGCT 8984
N.CM.02.DJO0131 ----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----TGGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C.....................-TT....................... 8877
N.CM.04.04CM_1015_04 ----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----TGATC-C-A-------C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C.....................-T-....................... 8846
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 ----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----TGATC-T-A---------G-T----C-A---------TC-------AGAAGA--T--A--AA-----------------.....................-TT....................... 8992
N.CM.97.YBF106 --T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----TGATC-C-A-C-----C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA-----A--AAA---------------C.....................-T-....................... 8935
N.FR.11.N1_FR_2011 ----ATTC-C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A-----TGATC-C-A-------C-G-T----C-A---------TC-T-----AGAAGA--T--A--AAA----------------.....................-TT....................... 8771
P.CM.06.U14788 --AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----A.....................CTGTTTATTAAAGACTAAATTGCTGA 9031
P.FR.09.RBF168 --AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----A.....................CTGTTTACTAAAGACTAAAGTGCTGA 9552
CPZ.CD.90.ANT -GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA-----AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATGAGAAGA---A-T--AA----AAGA--C--T--A.....................--T....................... 8841
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G--TGA---A--------AC-G-TA----CT-----T---AAG--G--TC-CAGA--TC-A--AA-----AAA--------A.....................--T....................... 8935
CPZ.GA.88.GAB1 ----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--TA-T---A----A-AA---------.....................---....................... 9475
CPZ.TZ.00.TAN1 --G-A--T----C----T--A-CCT-TAGC-----A-CTACC--T--A--TG----GACTC-GATC---C-C---------A--------AGAAGG---A-A---A----AAGAT--------.....................---....................... 9073
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---.....................---TTCCGGAACTGATGGCTGTAACC 9464
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B.FR.83.HXB2 ...................TTCAAG........................AAC.................................TGCTGACATCGA.........G................CT...........................TGCTAC..........AA 9434
Nef __.__.__.__.__.__.__F__K__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__C__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...................-A---A.............................................GAC............---.................................................................................. 8667
A1.ES.06.X2110 ..........TACAAAG..ACT--A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................T 8697
A1.GE.99.99GEMZ011 ...................-A---A.............................................GAC............--------CAA-....................CTGCTG--GAC.........................................- 8634
A1.IT.02.60000 ...................-A---A.............................................AAC............--------CA--........CTGCTGACACAGAAATTG--GAC.........................................- 9497
A1.KE.06.06KECst_001 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................- 8700
A1.RU.08.PokA1Ru ...................-A---A.............................................GAC............---------.--........CTGCTGACAT.GAAGTTG--GACA........................................- 8973
A1.RW.93.93RW037A ...................-A---A.............................................GAC............-------GCA--.....................AGTTG--GACA........................................- 9446
A1.SE.95.SE8538 ...................------.............................................AAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................- 8645
A1.TZ.01.A341 ...................-A---A.............................................AAC............--A-----CA--.....................AATTG--GAC.........................................- 8623
A1.UA.01.01UADN139 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA-G........CTGCTGACAT.GAAGTTG--GAC.........................................- 8681
A1.UG.99.99UGA07072 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................- 8655
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--......GACTGCTGACACAGAAGTTG--GACAGGGACTTTCTGCT...........................G 8927
A2.CD.97.97CDKTB48 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--...............................................AGATGCTGACAC-GAAGTTGCTGAC- 8810
A2.CM.01.01CM_1445MV ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--...............................................AGCTGCTGACAC-GAAGTTGCTGAC- 8666
A2.CY.94.94CY017_41 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--..............................................................AGTTGCTGACG 8860
B.AR.04.04AR143170 ...................-A---A........................G--.................................----------C-.........-................T-...........................-T----..........-- 8610
B.AU.04.PS1038_Day174 ...................------........................G--.................................---.................................................................................. 8603
B.BO.99.BOL0122 ...................-A---A........................G-T.................................--A-TG-TGAC-.........-................TGTTCTACAGAGAGTGCTGACAGAGAGTT-T----..........-- 8656
B.BR.06.06BR1119 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-................--...........................-T----..........-- 8871
B.CA.07.502_1191_03 ...................----GA........................G--.................................C-----------.........-................AA......TTATACTGCTGACATCGAGAT-T----..........-- 8902
B.CN.09.1121 ...................-A--CA................GGATGAGAG--.................................---------T--.........-................T-...........................-T--G-..........-- 8665
B.CO.01.PCM001 ...................-----A........................G--.................................--------C-A-.........-................--...........................-TG---..........-- 8617
B.CU.99.Cu19 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-................TG...........................-TT---..........-- 9001
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.86.D31 ...................-A---A................AACTGAAAG--.................................------------.........-................T-...........................-T----..........-- 8969
B.DK.07.PMVL_011 ...................------........................G--.................................--------C---.........-................--...........................-T----..........-- 8867
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.09.P2149_3 ...................-----A........................G--.................................--------CT--.........-................--...........................ATT---..........-- 8871
B.FR.92.92FR_BX08 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-................T-...........................-T----..........-- 8597
B.GA.88.OYI_397 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-................--...........................-T----..........-G 8988
B.GE.03.03GEMZ004 ...................-----A........................G--.................................------------.........-................TG...........................-T----..........-- 8635
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 ...................------........................---.................................------------.........-................--...........................-T----..........-- 8746
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-................T-...........................-C----..........-- 9470
B.KR.04.04KMH5 ...................------........................G--.................................--------CT--.........-................--......AAGGACTGCTGACACTGAGCT-T----..........-- 9444
B.MM.99.mSTD101 ...................-A----........................---.................................--A---------.........-................--...........................-T----..........-- 8844
B.NL.00.671_00T36 ...................-A----........................---.................................--------C--G.........A................G-ACT..ACAAGAAATGCTGACACCGAGC-T----..........-- 9014
B.PE.07.502_2649_wg8 ...................-----A........................G--.................................---------T--.........-................--...........................-T----..........-- 8876
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...................-A----........................---.................................--A-----C--C.........-................--...........................-T----..........-- 8632
B.RU.04.04RU128005 ...................------........................--T.................................--A---------.........-................--TCCTACAAGAACCGCTGACATAGAGCT-T----..........-- 8933
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...................-A----........................--Y.................................--------Y---.........-................--...........................-T----..........-- 9410
B.UA.01.01UAKV167 ...................-A---A........................G--.................................--------C---.........-................--...........................-T----..........-- 8692
B.US.11.ES38 ...................-A----........................---.................................--------CT--.........-................--...........................-T----..........-- 9401
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-................T-...........................-T----..........-- 8686
B.YE.02.02YE507 ...................------........................G--.................................------------.........-................A-...........................-T----..........-- 8668
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...................------........................G--.................................------------.........-................--...........................-T----..........-- 8850
C.AR.01.ARG4006 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8642
C.BR.04.04BR013 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8936
C.BW.00.00BW07621 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8780
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ...................-A---R.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8832
C.ET.02.02ET_288 ...................-A---A.................................GACTGATGACACAGAAGGGACTTTTC.--------CA--........................................................................- 8676
C.GE.03.03GEMZ033 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8655
C.IL.98.98IS002 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8776
C.IN.03.D24 ...................-A---A.................................GACTGCTGACACTGAAGGGACTTTC..--------CA--........................................................................- 9535
C.KE.00.KER2010 ...................-A---A.................................GAT........................--------CA--........................................................................- 8637
C.MM.99.mIDU101_3 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................G 8807
C.MW.93.93MW_965 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8623
C.SN.90.90SE_364 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8572
C.SO.89.89SM_145 ...................-A---A.................................AAC........................--------CA--........................................................................- 8674
C.TZ.02.CO178 ...................-A---A................................................................................................................................................. 8634
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 ...................-A---A.................................GACTGCTGATACAGAAGTACAAAGAC.--------CA--........................................................................- 8648
C.YE.02.02YE511 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8676
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8827
C.ZM.02.02ZM108 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 9488
D.CD.83.ELI ...................-A---A........................---.................................--A-----C---.........-................--...........................-T----..........-- 8973
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ...................-A---A........................G--TGCTGACACTGATGTACACAC............--TG----CT--.........T................G-...........................-A----..........-- 8951
D.KR.04.04KBH8 ...................-A---A........................G--.................................--------CT--.........-................T-...........................-T----..........-G 9335
D.SN.90.SE365 ...................-A---A........................G--.................................--------CA--.........A................G-...........................----GA..........C- 9435
D.TD.99.MN011 ...................--T--A........................G--TGCTGACACCGAGTAAAGAC.............--------C-A-.........-................-C...........................-T----..........-- 8644
D.TZ.01.A280 ...................-A---A........................G--.................................------------.........-ACTGCTGACACCGAGTT-...........................------..........-- 8641
D.UG.99.99UGK09958 ...................--T--A........................G--TGCTGAAACTGCTGACACAAGAT..........--------C---.........-................--...........................GT----..........-- 8614
D.YE.02.02YE516 ...................--T--A........................G--TGCTGACACTGAGTGAAGAC.............--------C-A-.........-................T-...........................-T----..........-- 8628
D.ZA.90.R1 ...................-A---A........................G--.................................--------C---.........-................T-...........................-TG---..........-- 8765
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ...................-A-C-A...GACTGAGACTGCTGACACAGAG-T.................................--------CA--.........A..........................................G.AAT---A..........-- 8732
F1.BR.07.07BR844 ...................-A----...GCTGAGAACTGCTGACACAGAG-A.................................--------CA--.........A..........................................G.AAT--G...........-- 9253
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.x.P1146 ...................-A-C-A...GACTAAGACTGCTGACACAGAG-T...............CCAGAGAT..........---------A--.........A..........................................G.A-T---...........-- 8802
F1.FI.93.FIN9363 ...................-A-CGA...GACTGAGATTGCTGACACAGAG-T.................................--------CA--.........A..........................................G.AAT--............-- 8754
F1.FR.96.96FR_MP411 ...................-ATC-A...AACTGATGACACAGGACACAG-GAT................................--------CA--.........A..........................................G.................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 ...................-A-C-A...GACTAAGACCTCTGACACAGAG-TTGCTGACATAGAAGATTAGAGAT..........---------A--.........A..........................................G.A-T---...........-- 9549
F1.RU.08.D88_845 ...................-A----...GACTAAG.TTGTTGACACAGA--TCGCTGACACAGAGAT..................-------WCA--.........A..........................................G.AATY-............-- 8985
F2.CM.97.CM53657 ...................-A---A...GACTGA....................................GAAAC..........------T-CA--.........A..........................................G.A-T---A..........-- 8613
G.BE.96.DRCBL ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--....................................AGTTGCTGACAAGGGGACT-TA..AGTTGCTGAC.-- 9420
G.CM.04.178_15 ...................-A----.............................................GAC............----A---CA--....................................AGTTGCTGAC.........ACAG-TGTTGCTGACA-G 8999
G.CN.08.GX_2084_08 ...................-AT---.............................................GAC............--------CA--....................................AGTTGCTGACATTGCTGATACAG-TGTTGCTGACA-G 8716
G.CU.99.Cu74 ...................-AT--A.............................................GAC............--------............................................................CAG-AGTTGCTGAC.-- 9078
G.ES.09.X2634_2 ...................-AT--A.............................................GAC............--------CA-C....................................TGCTGAC............GCAG-AGTTGCTGACA-G 8952
G.GH.03.03GH175G ...................-A----.............................................AAC............--------CA--....................................AGGTGTTGAC..TGCTGACACAG-AGTTGCTGAC.-- 9527
G.KE.93.HH8793_12_1 ...................-AT---.............................................AAC............--------............................................................CAG-AGTTGCTGACA-G 8836
G.NG.09.09NG_SC62 ...................-A----.............................................AAC............--A-----CA--....................................AGTTGCTGAC.........ACAA-TGTTGCTGAC.-- 8641
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B.FR.83.HXB2 ...................TTCAAG........................AAC.................................TGCTGACATCGA.........G................CT...........................TGCTAC..........AA 9434
Nef __.__.__.__.__.__.__F__K__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__C__*_
G.PT.x.PT2695 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA-C....................................TGCTGAC............ACAG-AGTTGCTGACA-G 9483
G.SE.93.SE6165_G6165 ...................-A---A.............................................GAC............--------............................................................CAG-AGTTGCTGACA-G 8878
H.BE.93.VI991 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--..............................................AGTTGCTGACA-AGAAGATTCTATAC- 8853
H.BE.93.VI997 ...................-A---A.........................................................GAC------T-CA--..............................................................AGATTCTGAC- 8752
H.CF.90.056 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--...............................................................AGATCTGA-- 8753
H.GB.00.00GBAC4001 ...................-A---A.............................................GACTGCTGACAC...--------CA--........................................AGTTGCTGACACGGAA-A-CTGACAGAGACGTT 8977
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...................-A---A..........................................AACTGCTGACAAGAC...--------AA--....................................................AGT-T---A..........-G 8611
J.CM.04.04CMU11421 ...................-A---A.........................................................GAC--------AG--....................................................AGWACAA-GACTGCTGACA-C 8979
J.SE.93.SE9280_7887 ...................-A---A.........................................................GAC--------AA--..............................................................AGTTTCTAGCG 8732
J.SE.94.SE9173_7022 ...................-A---A.........................................................GAC--------AA--..............................................................AGTTTCTAGCG 8742
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...................-A---A.............................................GAC............------............................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ...................-A---A.............................................GAC............------............................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 8700
01_AE.CF.90.90CF11697 ...................-A---A.............................................GAT............--------GA--.....................AGTTT--AAC.........................................C 9401
01_AE.CN.09.1119 ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 8677
01_AE.HK.04.HK001 ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 8816
01_AE.JP.x.DR0492 ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 9472
01_AE.TH.04.BKM ...................-AT--A.............................................AAC............-------.AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 9436
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 8725
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1261 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AATTG--GAC.........................................- 8893
02_AG.FR.91.DJ263 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GACA........................................- 8831
02_AG.GH.03.03GH181AG ...................-A---A.............................................GAC............--T-----CA--ACTGCTGAC-GGGACTTTCAGAGTTG--GACA........................................- 9524
02_AG.LR.x.POC44951 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................- 9435
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...................-A----.............................................GAC............--------CA-G.....................AGTTG--GACACAGAAGTTGCTGACACAGTTGTTGCTG--..........-- 8636
02_AG.SE.94.SE7812 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GACAGGGACTTTCTGAC...........................- 8859
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GACA........................................- 8670
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................- 8643
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GACA........................................- 8646
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...................-A---A........................G--.................................--------CA--.........C................TG...............CTGACATGAAGT----GA..........C- 8611
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--............................................................AGTTGCTGACA-- 8848
05_DF.BE.x.VI1310 ...................-A-C-A...GACTGAGACTGCTGACACAGA---TGCTGACACAGGAAG..................--------CA--.........A..........................................GCT-T----..........-- 8880
06_cpx.AU.96.BFP90 ...................-A---A..........................................GACTGCTGACAAGGC...--------AA--..............................................................AGTTTCTAATG 9491
07_BC.CN.98.98CN009 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8767
08_BC.CN.06.nx2 ...................-AT-G-.................................AAC........................------T-CA--........................................................................- 9401
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTCTAGCA.........................................G 8606
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...................-A---A.........................................................GAT--------CA--........................................................................- 8779
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...................-A---A................................................GACTAAGAC...--------CA--..............................................................AGTTGCTGAC- 8848
12_BF.AR.99.ARMA159 ...................-AT--A...GACTGAGACTGCTGACACAGAG--.................................--------CA--.........A..........................................G.AAT---...........-- 9419
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...................-A---A.........................................................GAC--------............................................................................- 8845
14_BG.ES.05.X1870 ...................-A----.............................................GAC............--------CA-C....................................TGCTGAC............ACAG-AGTTGCTGACA-G 8954
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 8809
16_A2D.KR.97.97KR004 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--...............................................AGCTGCTGACAC-GAAGTTGCTGAC- 8866
17_BF.AR.99.ARMA038 ...................-A-C-A...AACTGAGACTGCTGACACAGAG-T.................................--------CA--.........A..........................................G.AAT--............-- 8636
18_cpx.CU.99.CU76 ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--..............................................................AGTTGCTGAC- 8763
19_cpx.CU.99.CU7 ...................-A---A.........................................................GAC--------C-A-......................................................................... 8488
20_BG.CU.99.Cu103 ...................-A---A.............................................GAC............--------............................................................CAG-AGTTGCTGACA-G 8882
21_A2D.KE.99.KER2003 ...................-A---A........................G-TTGCTGACACAGAAGCCCAAAGC...........--------CT--.........-................T-...........................GT----..........-- 8651
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ...................-A---A.............................................GAC............--------............................................................CAG-AGTTGCTGACA-G 8891
24_BG.ES.08.X2456_2 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--......................................................................... 8913
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--....................................................AGT----GA..........C- 9446
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...................-A---A.........................................................GAC--------CA--............................................................AGTTGCTGACA-- 9459
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...................-A---A................................................GACTAAAGAC..------------....................................................GAT-T--G-..........-- 8854
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...................-----A........................G--.................................------------.........-................T-...........................-T----..........-- 8894
31_BC.BR.04.04BR142 ...................-A---A.................................GAC........................--------CA--........................................................................- 8943
32_06A1.EE.01.EE0369 ...................-A---A.........................................................GAC--------AA--...............................................................AGTTTCTA-C 9059
33_01B.ID.07.JKT189_C ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AGC.........................................T 8741
34_01B.TH.99.OUR2478P ...................-AT--A.............................................GAC............--------AA--.....................AGTTT--AAC.........................................T 8588
35_AD.AF.07.169H ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GAC.........................................- 8634
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...................-A-C-A...GACTGAGACTGCTGCCACGAG---TGCTGACACAGAGAT..................--------CA--.........A..........................................G.AAT---...........-- 8865
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...................-A----.........................................................GAC--------CT--....................................................GCT-T----..........-- 8911
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...................CA----.........................................................AAC---------T--....................................................GCT-C----..........-- 8949
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...................-A---A.............................................GAC............--------C-A-.........-..........................................T.T-T----..........-- 8896
43_02G.SA.03.J11223 ...................-AT---.............................................GACTGCTGACGC...--------CA--....................................AGTTGCTGAC.........ACAG-TGTTGTTGACA-- 8988
44_BF.CL.00.CH80 ...................-A-C-AGATGACTGAGGCCGCTGACACAGAG-T.................................--------............................................................................. 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...................-A---A.............................................GAC............--------CA--.....................AGTTG--GACA........................................- 9397
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...................-A----...AACTGT...TGCATCGAGCTG---.................................---------T--.........-..........................................C.T-T----..........-- 8828
47_BF.ES.08.P1942 ...................-A----.........................................................GAC------------....................................................GCT-T----..........-- 8851
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...................-AT--A.............................................GAC............-------GAA-G.....................AGTTT--AAC.........................................T 8663
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...................-A----........................G--.................................------------.........-................A-...........................-T----..........-- 8637
O.BE.87.ANT70 GACCT.................G-A.........................................................GAT--------CT-T......................................................................... 9537
O.CM.91.MVP5180 ........................................................................................-----CT-C......................................................................... 9536
O.CM.96.96CMA102 ACCT..................--A.........................................................GAT--T-----C--T......................................................................... 9041
O.CM.98.98CMA104 GATCTAAAGGGACTTTCC.AG---A.........................................................GAC--------CT-C......................................................................... 9056
O.CM.99.99CMU4122 ACCT..................G-A......................................................GA....--------CT-C......................................................................... 9005
O.FR.92.VAU ACAG..................G-A.........................................................GAC-------GCTAC......................................................................... 9108
O.SN.99.99SE_MP1299 ACCT..................G-A.........................................................GAT--------CT-C......................................................................... 9598
O.US.97.97US08692A ACAT..................G-A.........................................................GGT--------CT-T......................................................................... 9020
O.US.99.99USTWLA AACCAGAA..............G-A.........................................................GAT--------A--C......................................................................... 9010
N.CM.02.DJO0131 ...................-A----.........................................................AAC--------AG-G..........................................ACTTTACTA...................ATG 8910
N.CM.04.04CM_1015_04 ...................-A----.........................................................AAC--------AG-G..........................................ACTTTACTGCTGACAAGGGACTTTACACATG 8898
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 ...................-A----.........................................................AAC--------AG-G..........................................ACTTTACTGCTGACAAGGGACTTTATACTTG 9044
N.CM.97.YBF106 ...................-A----.........................................................AAC--------AG-G...............................................................ACTTTACACG 8966
N.FR.11.N1_FR_2011 ...................------.........................................................GAC--------AGAG..........................................ACTTTACTGCTGACAAGGGACTTTATGCTTG 8823
P.CM.06.U14788 CGCCACGTAGC........-G-T-A.........................................................AGC--------CT-C........................................................................- 9064
P.FR.09.RBF168 CGCTACGCAGCTACTAAGT..................................................................--------CT-C........................................................................- 9584
CPZ.CD.90.ANT ...................----GA...........................GACTAAGACTGCTAACAGGCGGATATAAAAC..C-------GA-C............................................................AGACTTGTGGTCT 8903
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...................-A--GA..........................GACTGACCACAGCGGCGCATGCGCACTAAGAAC.------TCAAC-..............................................................TTTGCTGAC-- 8997
CPZ.GA.88.GAB1 ...................-A---A.........................GACTGACTTTAGACTGGCGCATGCGCACAAGAAC.-------TCT-C......................................................................... 9527
CPZ.TZ.00.TAN1 ...................-----A...........................T..AAGGACTTCCGGGTGCCATGACTCAGAAC.--------GA-G............................................................ACTTTTG.GACTC 9133
CPZ.US.85.US_Marilyn GCGCAGGCGC.........AAT--A.........................................................AC.-------TGA-G................................................................ACTTTCT-- 9503
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B.FR.83.HXB2 GGGACTTTCCG.........C.........TGGGGACTTTCCA.G.........GGAGGCGTGGCCTG..GGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCTCT..GGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGG 9572
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.ES.06.X2110 -----------.......CA-.........-------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G--.................................................................. 8774
A1.GE.99.99GEMZ011 -----------.........-.........K------------G-.........---.............------GT-----------T-A---------G----------------------C--------G----------..T------------A.--------- 8761
A1.IT.02.60000 -----------.........-..........------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G----------------------C-------------------..-------------A.--------- 9634
A1.KE.06.06KECst_001 -----------.........-.........-------------G..........-----T----TT--..-----AGT-----------C-C.............................................................................. 8762
A1.RU.08.PokA1Ru -----------.........-..........------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-------------------..------G----G--.--------- 9110
A1.RW.93.93RW037A -----------.........-.........-------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A-----C---G----------------------C-------------------..T-C----------A.--------- 9584
A1.SE.95.SE8538 -----------.........-.........-------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G----------------------C--T----------------..T-A-----------.--------- 8783
A1.TZ.01.A341 ---------A-.........-.........-------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G----------------------C-------------------..T-------------.------... 8758
A1.UA.01.01UADN139 -----------.........-..........------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A----------------..--------------.--------- 8818
A1.UG.99.99UGA07072 -----------.........-.........-------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------C-A---------G----------------------C-------------------..T-G---T-------.--------- 8793
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------A.........-.........-------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------C----------AG---------------C----C-C--T----------------..T-G----------A.--------- 9065
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------A...................C-----------GG..........-----T----TGA-..-----AGT-.---------T-A---------G---------------------GC------------------C.TT---G--------A.--------- 8946
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------A...................C-----------GG..........----------GGA-..-----AGT-.---------T-A---------G----------------------C-------------------CTT-G----------A.--------- 8803
A2.CY.94.94CY017_41 -----------.........-.........-------------G..........-----T----TG--..-----AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--A----------------..T---G--------A.-----C--- 8997
B.AR.04.04AR143170 -----------.........-.........-------------.-.........-----T--------..--------.----------------------G---------------------C--------------------..----G------------------- 8747
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 ----------A.........-.........-------------G-.........----------A---..--------A----------------------G------------------------------------------..----------------------A- 8795
B.BR.06.06BR1119 -----------.........-.........------------G.-.........-----T--------..--------G----------------------G---------------C-----.--------TG.................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 -----------.........-.........-------------T-.........-------C------..--------A----------------------G------------------------------------------..A------------TA--------- 9041
B.CN.09.1121 -----------.........T.........-------------.-.........-----T----T---..--------C----------A-----------G------------------------------------------..A-G-----------A-----C-A- 8803
B.CO.01.PCM001 -----------.........-.........-------------G-.........----------A---..---------A---------------------G---------------------C--------------------..--------------A--------- 8756
B.CU.99.Cu19 ----------A.........-.........-------------.-.........---------A-A--..--------A------..................................................................................... 9056
B.CY.09.CY266 .......................................................................................................................................................................... 8140
B.DE.86.D31 -----------.........-.........-------------.-.........-----------A--..-------------------------------G---------------------------------................................... 9074
B.DK.07.PMVL_011 -----------.........-.........-------------............................................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.09.P2149_3 -----------.........-.........-------------G-.........-----T-------....................................................................................................... 8911
B.FR.92.92FR_BX08 -----------.........-.........-------------G-.........-----T--------..-------------------------------G-------------R----------------------------..T----------------------. 8735
B.GA.88.OYI_397 -----------.........-.........-------------.-.........--------------..--------C----------------------G------------------------------------------..A-C-----------------C--- 9126
B.GE.03.03GEMZ004 -----------.........-.........---A---------G-.........-------C------..-------------------------------G-------------------------------G--------T-..A----------------------- 8774
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 -----------.........-.........-------------.-.........----------.......................................................................................................... 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 -----------.........-.........-------------G-.........-A------------..-------------------------------G------------------------------------------..A----------------------- 9609
B.KR.04.04KMH5 -----------.........-.........------------................................................................................................................................ 9468
B.MM.99.mSTD101 --A--------.........-.........-------------.-.........-------C---A--..--------A----------------G-----G---------------C-----.--------------------..A--C----------------C--- 8981
B.NL.00.671_00T36 -----------.........-.........-------------.-.........-----T--------..-----A--A---------T--A---------G-----------------------------------------C..A----------------------- 9152
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------.........-.........-------------G-.........--------------..-------------------T-----------G---------------C-----.C-------------------..------------------------ 9014
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------.........-..........------------G-.........--------------..--------A----------------------G---------------C-----.--------------------..A-------------------C--- 8769
B.RU.04.04RU128005 -----------.........-.........-------------G-.........----------A---..-------------------------------G---------------------.--------------------..--------------A--------- 9071
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----------.........-.........-.----------G.-.........-------C------..----------R----G-R-A-----------G---------------------C--------------------..------C----------------- 9547
B.UA.01.01UAKV167 -----------.........-.........-------------G-.........-----T--------..--------A---------------------CG------------------------------------------..------------------------ 8831
B.US.11.ES38 -----------.........-.........-------------G-.........----------A---..-------------------------------G------------------------------------------..------------------------ 9540
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------.........-.........-------------.-.........-----T------G-..--------------------T----------G------------------------------------------..------------------------ 8824
B.YE.02.02YE507 ----------A.........-.........------------G.-.........--------------..-------------------------------G---------------C-----.--------------------..------------------------ 8805
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------.........-.........-------------.-.........-----T----T---..---------A--------------------AG---------------C--------------------------..------------------------ 8988
C.AR.01.ARG4006 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA--G--A----T---..------T-C---------TC-A---------G---------------------GC-----------------T-..A-G--------------------- 8791
C.BR.04.04BR013 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA--.--A----T---..-------------------C-A---------G-------------------------------A.................................... 9050
C.BW.00.00BW07621 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----A----T---..---------A---------C-----------G----------------------C-------------------..A-G--------------------- 8929
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ---------T-........CTGACACAGAAG--ACTT-CCG-TG.......RSRSAG-WG-G-YTS-S..S---K---C----------C-----------G---G................................................................ 8921
C.ET.02.02ET_288 ---------T-........TT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA--.---AGAA----..---------.---------C-A---------G----------------------C-------------------..A-G-----------------C--. 8822
C.GE.03.03GEMZ033 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TA-GGGCGTTCCA-G--GAG--T---..--------C----------T-----------G----------------------C-----------------T-..A-G--------------------- 8804
C.IL.98.98IS002 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA--.--A----T---..---------.---------T-A---------G----------------------C--T----------------..A-G-----------------C-A- 8923
C.IN.03.D24 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA--G-------T---..---------.---------T-A---------G----------------------C-------------------..A-G-----------C--------- 9683
C.KE.00.KER2010 --------TT-........C-.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----T----T---..---------A--------TC-A---------G----------------------C-------------------..A-G-----------------C--- 8786
C.MM.99.mIDU101_3 --ACT--C-GC........GG.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----T----T---..---------.--------TC-A---------G----------------------C-------------------..A-G-----------A--------- 8955
C.MW.93.93MW_965 -------G---........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----T----T---..-------------------C-----------G----------------------C-------------------..A-G-----T-----------C--. 8771
C.SN.90.90SE_364 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----T----T---..-------------------C-----------G----------------------C--T----------------..A-G-----------------C--. 8720
C.SO.89.89SM_145 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----T----T---..---------A--------TC-A---------G----------------------C--T----------------..A-G--------------------. 8822
C.TZ.02.CO178 ......................................................................-A-................................................................................................. 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 ----------A........CT.........G--ACTT-CCA-CG-GGCGTTCCA-----A-GA-T---..--------CT---------C-A---------G---------------------GC-------------------..--G----------T---------- 8797
C.YE.02.02YE511 -----------........CT.........G--ACTT-CCT-TG-GGCGTTCCA-----T----T---..-----A--C----------C-----------G----------------------C-------------------..A-GAG------------------- 8825
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------.......CCT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----A----T---..--------AT--------TC-A---------G----------------------C--T-------------A--..A-GC----------------C--- 8977
C.ZM.02.02ZM108 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA-----A----T---..--------G.---------C-----------G----------------------C--T----------------..A-G-G---------------C--- 9636
D.CD.83.ELI -----------.........-.........------------.A-.........----------A---..-------------------T-A---------G------------------------------------------..-------------T---------- 9111
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 --------A--.........-.........----------G--GA.........CT---T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G----------------------C-------------------..T------------T.-------.. 9087
D.KR.04.04KBH8 -----------.........-.........-------------GA.........A--------A----..-------------------T--------A--G---------------------C-------------------...--------------GT-------- 9473
D.SN.90.SE365 ----------A.........-.........------------.A-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G---------------------C---------G----------..-------------T--------A- 9573
D.TD.99.MN011 ----------A.........-.........-------------G-.........-----T--------..-------------------C-A---------G-------------------C----------------------..----------------------A- 8783
D.TZ.01.A280 -----------.........-.........-.----------.G-.........--------AA----..------G------------C-A---------G---------------------C--------------------..A-C----------T-------... 8775
D.UG.99.99UGK09958 -----------.........-.........------------.A-.........--------AA-AG-..---------.---------T-A---------G---------------------C---------G----------..T------------TC--------- 8751
D.YE.02.02YE516 -----------.........-.........-A-------G--.G-.........----------A---..-------TC----------C-A---------G-------------------C-----T----------------..-------------T--------A- 8766
D.ZA.90.R1 -----------.........-.........------------.A-.........-----T----T---..---------T---------T-A---------G----------------------C-------------------.G----------.............. 8890
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ----------A.........-.........------------..AG........A-G-CG--CCAGA-..-------------------TCA---------G---------------C------C-------------------..A------------T---------- 8870
F1.BR.07.07BR844 -----------.........-.........------------..AG........A-G-CG-GCCAGA-..---------.---------TTA---------G-------------------------------A.................................... 9356
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.x.P1146 -----------.........-.........------------..AG........A-G-CG--TCAGA-..--------AA---------T-A---------G---................................................................. 8877
F1.FI.93.FIN9363 ----------A.........-.........------------..AG........A-G-CG--CCAGA-..-------------------TCA---------G---------------C------C--T-----A----------..-------------T---------- 8892
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 -----------.........-.........------------..AG........A-G-CG--CCAGA-..-----A--AA---------T-A---------G----------------------C--T----------------..A------------T---------- 9687
F1.RU.08.D88_845 -----------.........-.........-------------GAG........A-G-CG--CCAG--..---------.---------TTC-............................................................................. 9049
F2.CM.97.CM53657 -----------.........-.........------------..AG........A-G-CGT-CCAGA-..--------C----------T-A---------G-----C---------------GC-------------------..--C----------T---------- 8751
G.BE.96.DRCBL A----------.........-.........CC-----------G-.........-------C------..--A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C-------------------..T------------T---------- 9559
G.CM.04.178_15 ----------A.........-.........CT----------.G-.........-------C---A--..--A----------------T-A--------AG---------------C----C-C--........................................... 9096
G.CN.08.GX_2084_08 -----------.........-.........CT----------.G-.........-------C---A--..--A----------------TT---------AG---------------C----C-C-------------------..T----------G-T------C--- 8854
G.CU.99.Cu74 -----------.........-.........CT------.................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 ----------A.........-.........CT----------.G-.........-------C------..--A---G--------..................................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G -----------.........-.........CT----------GG..........-------C------..--A---G------------T-A--------AG---------------C----C-C--T--------------TC..T-C--------------------- 9665
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------.........-.........CT----------.G-.........-------C---A--..--A------A---------T-A--------AG---------------C----C-C--------G----------..T---G--------T---------- 8974
G.NG.09.09NG_SC62 -----------.........-.........CT----------GG..........-------C---A--..--A----------------T-C--T-----AG---------------C----C-C-------------------..T------------T---------- 8779
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B.FR.83.HXB2 GGGACTTTCCG.........C.........TGGGGACTTTCCA.G.........GGAGGCGTGGCCTG..GGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCTCT..GGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGG 9572
G.PT.x.PT2695 -----------.........-.........CT----------.G-.........-------C--T---..--A---G------------C-A--------AG---------------C----C-C-------------------..T-C----------T---------- 9621
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------A.........-.........CT----------.G-.........-------C------..--A--AGT-----------T-A--------AG---------------C----C-C-------------------..T------------T---------- 9016
H.BE.93.VI991 -----------...................CT---------TGG..........-----T----T---..---------A---------T-A---------G----------------------C--T----------------..--------------A--------- 8990
H.BE.93.VI997 -----------...................CT----------GG..........-------C--T---..------GA-T---------TTA---------G--------------------C-C--T-----G--------T-..------------------------ 8889
H.CF.90.056 -----------...................CT----------GG..........---------AT---..------GA-----------C-A---------G----------------------C--T--------------T-..------------------------ 8890
H.GB.00.00GBAC4001 -----------...........................................C-G--T----T---..------GT-----------T-A---------G----------------------C-------------------..-----................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------.........-.........-------------.-.........-----T---C-T--..------GT-----------T-A----G-A--G-------A-------C------C--T----------------..--------------.......... 8739
J.CM.04.04CMU11421 -----------.........-.........-------------G-.........-----T--------..-----RGT-----------T----------AG---------------C------C--........................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 -----------.........-.........-------------G-.........-----A--------..------GT-----------T-A---------G----------------------C--T----------------..T----------------------- 8871
J.SE.94.SE9173_7022 -----------.........-.........-------------G-.........-----T--------..------GT-----------T-A---------G----------------------C--T----------------..T----------------------- 8881
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M A----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT-----------T-A.............................................................................. 8762
01_AE.CF.90.90CF11697 A----.-----.........-.........-------------G-.........-----T-----T--..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T----------------..T-A--------G--.-----C--- 9538
01_AE.CN.09.1119 AA---.-----.........-.........-------------G-.........-----T-----TG-..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC-------------------..T-G--------G--.-----C--- 8814
01_AE.HK.04.HK001 A----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T----------------..T-G--------G--.-----C--- 8953
01_AE.JP.x.DR0492 -----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T----------------..T----------G--.-----C--- 9609
01_AE.TH.04.BKM A----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T----------------..T----------G--.-----C--- 9573
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 A----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..--T--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T----------------..T----------G--.--------- 8862
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1261 ----------A.......TC..........-A----------GG..........-----T----TTG-..--A--AGTC----------T-A---------.............................................T-C-G-.................. 8971
02_AG.FR.91.DJ263 ----------A.........-.........------------GG..........-----T----TT--..--A--AGT----------TT-A--------AG---------------C----C-C-----------------T-..T-C----------T--------A- 8969
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------A.........-.........------------GC-G........-----T----TG--..--A--AGT-----------T-A--------AG--------------------C-C-------------------..T-C----------T---------- 9664
02_AG.LR.x.POC44951 ----------A.........-.........CA-----------G..........-----T----TT--..--A--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C-------------------..T-C----------T---------- 9573
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------T-C.......GC-.........----.-------.G-.........-------C---A--..--A----------------TT---------AG---------------C----C-C-------------------..T------------T---------- 8775
02_AG.SE.94.SE7812 ----------A.........-.........------------GG..........-----T----TT--..--A--AGT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C-------------------..T-C----------T---------- 8997
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------.........-.........-------------G-GTG......................--A--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-------------------..T------------T---------- 8798
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------.........-.........------------GG-.........-----T----TT--..--A--AGT-----------T-A.............................................................................. 8706
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------A.........-.........------------GG..........-----T----TT--..--A--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-------------------..T-C----------T---------- 8784
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------.........-..........------------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G----------------------C-------------------..--------------.--------- 8748
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------.........-.........CC-----------G-.........-------C------..--A---GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C-------------------..------------------------ 8987
05_DF.BE.x.VI1310 -----------.........-.........------------..-G........----------A---..-------------------TGA---------G----------------------C--T----------------..A------------T---------- 9018
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------.........-.........-------------G..........-----T--------..------G------------T-A---------G-------A-------C----C-C--T----------------..T-C----------T---------- 9629
07_BC.CN.98.98CN009 -----------........CG.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCTA-----T----T---..---------.--------TC-A---------G----------------------C-------------------..A--C-------------------- 8915
08_BC.CN.06.nx2 -----------........C-..........--A-TT-CCA-CA-GGCGTTCCG-----T----T---..C----T--A.--------TC-A---------G---------------------GC--------C--------.-..A----------------------- 9547
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------.........A.........A------------G-.........-----T--------..------GT-----------T-A---------G---------------C------C--T----------------..T-G----------A.--------- 8744
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------.........-.........----ACT--C-A-T-GGCGTTCCA-----A----T---..---A-A---.---------T-A---------G------------------C-----------------------..A-G-----------------C--- 8926
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------.........Y.........-------------G-.........-----T--------..------GT-----------T-A---------G---------------C----C-C--T----------------..A---G------------------- 8987
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------.........-.........------------..AG........A-G-CG-GCCAGA-..----T--------------TCA---------G---------------C------C-------------------..A---G--------TA--------- 9557
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--T---A-A..............TCCGT-------------G..........--C--T--------..--------------A----T-A----A......................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 -----------.........-.........CT----------.G-.........-------C------..--A---GT-----------C-A--T-----AG-G.................................................................. 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT------A----T-A---------G-------A-------C-----GC-------------------..T-G--------G--.-----C--- 8946
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------A.........-.........C---------TA............--G-AG---T-AA-..-----AGT-----------T-.---------G--------------------C-C--T----------------..T---G--------A.--------- 9000
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------A.........-.........------------..-G........--G-CG-GCCAGA-..-------A-----------TCA---------G---------------C------C-------------------..A------------T---------- 8774
18_cpx.CU.99.CU76 -----------.........-.........CC-----------G-.........-------C------..------GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C--T----------------..A----------------------- 8902
19_cpx.CU.99.CU7 ...GT----TA.........-.........AA----------GC-............................................................................................................................. 8512
20_BG.CU.99.Cu103 -----------.........-.........CT----------.G-.........--------AA----..--A---G-G---A....................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------A.........-.........-----CT--C...C-.........----------A-G-..-------A-T---------T-A---------G----------------------C--T--------------T...A-C----------T--------A- 8786
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 -----------.........-.........CT----------GG..........--------TA----..--A---G--------.---T-A--------AG-G.................................................................. 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 ......................................................................A-T-C---AA--........................................................................................ 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------.........-.........CT-----------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A---------G--------------------C-C-------------------..T-------------.--------- 9584
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A----------.........-.........CC-----------A-.........-------C------..------GT-------------A---------G-------A-------C----C-C-------------------..------------------------ 9598
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------.........-.........------T-----GG-.........-AG-A............................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------.........-.........-------------............-G--T----T---..-------------------------------G--------------T..................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 -----------........CT.........G--ACTT-CCA-TG-GGCGTTCCA--.A-A----T---..--------C-----A----C-A------A--G----------A--------------.-----AA................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------.........-.........-------------G-.........-----T--------..------G--------------A----G----G-------A-------C----C-C--T----------------..T-C----------T---------- 9198
33_01B.ID.07.JKT189_C --A--------.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T----------------..T----------G--------C--- 8880
34_01B.TH.99.OUR2478P A----.-----.........-.........-------------G-.........-----T------G-..-----AGT-----------T-A.............................................................................. 8650
35_AD.AF.07.169H -----------.......C.T.........AA-----------G-.........-----T----TT--..-----AGT-----------T-A.............................................................................. 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------.........-.........-----.------..AG........A-G-CG-GTCA-A-..----T--------------TCA--T---TC-..................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------.........-.........-------------G-.........----------A---..----------------------------A--G-------------------------------G----------..T----------------------- 9050
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------.........-.........-------------G..........A---------TG--..-----A--A----------------------G---------------------............................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------.........-.........---......................-------------..--------A----------------------G---------------------C--------------------..------------------------ 9022
43_02G.SA.03.J11223 -----------.........-.........CT----------.G-.........-------C---A--..--A----------------T-A--------AG---------------C----C-C--........................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------A....................C---GAC--T-CG-.........-----T----TT--..-----AGT-----------A-A---------G------------------------------------------..A-G--------------------- 9534
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------.........-.........------------..-G........-------C--T---..--------A----------------------G------------------------------------------..A-------------------C--- 8966
47_BF.ES.08.P1942 ----------A.........-.........------------GA-.........-----T--------..--------A----------------------TGC.................................................................. 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 AAA-ACA----.........-.........-------------T-.........-----T-G----G-..-----AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T----------------..T-G--------G--.-----C--- 8801
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------A.........-.........-------------G-.........-----T---A--G-..-----AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T----------------..------------------------ 8776
O.BE.87.ANT70 --A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------...........-TG--A-G-A-AG-..--GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T-----C-------GG-..TAGAG------G--------C--- 9692
O.CM.91.MVP5180 ----------AGA.....CTGCTGACACTGC------------GC.........-TG--A-G-ATAA-..--GC--TTC----------T-A---------G---------------------CC--T-----C------TAG-..TAGAG------G--------C--- 9688
O.CM.96.96CMA102 ----------AGTAAAGACTGCTGACACTGC------------GT.........-TG--A-G-ATAA-..--GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T-----C------TGG-..TAGAG------G-TA-----C--- 9198
O.CM.98.98CMA104 -A-GA....-AGCGAAGACTGCTGACACTGC------------GC.........ATG--A-G-ATAG-...-GC--T-C----------T-A---------G---------------C-----C---T-----C-------GG-..TAGAG------G-T.-----C--- 9207
O.CM.99.99CMU4122 ----------AACAGAGACTGCTGACACTGC------------GT.........-TG--A-G-ATAG-...-GC--TTC----------T-A---------G---------------Y-----C---T-----C-------GG-..TAGAGA-----G--------C--- 9161
O.FR.92.VAU ----------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------GC.........-TG--A-G-A-AG-...-GC--TTC----------T-A--------AG---------------------C---T-----C-------GG-..TAGAGA-----G--------C--- 9264
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------AGCAGAGACTGCTGACACGGC------------GT.........-TG--A-G-A-AG-...-GC--TTC----------T-A---------G---------------C----ACC--T-----C-------GG-..TAGAGA-----G--------C--- 9754
O.US.97.97US08692A ----------AACAAAGACTGCTGACATTGC------------GC.........-TG--A-G-A-AA-..--GC--TTC----------T-A--------AG---------------C-----C---T-----C----................................ 9147
O.US.99.99USTWLA ----------AGC.....TTGCTGACACGGCA-----------GC.........-TG--A-G-ATAA-..--GC--T-C----------T-A--------AG-------------------C-.---T------------TAG-..TAGAG------G--------C--- 9161
N.CM.02.DJO0131 -----------..................CCA-----------G..........--.................................................................................................................. 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------..................TCA-----------G..........--.................................................................................................................. 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -----------..................CCA-----------G..........-----T----TTG............----------TT---------.G-------A-------C----C-C--T----------------..T-C-G--------TA---T----- 9171
N.CM.97.YBF106 -----------..................CCA---G-------G..........-A---T----T-G............----------TT---------.G-------A-------C--.................................................. 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------..................CCA-----------G..........-----T----T-G............---------TTT----------G-------............................................................. 8892
P.CM.06.U14788 -----------...............GGGAC--AA-G-CC-.............-AG----GAA-AA-G.--A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T--------------G-...-AC---------TA--------- 9202
P.FR.09.RBF168 -----------...............GGGAC--AA-G-CC-.............-AG----GAA-AA-G.--A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T--------------G-...-AC---------TA--------- 9722
CPZ.CD.90.ANT ----------A..................................CTAT.....--GA-T-ACTA.--..------CAGT---------TTT---CTGAC-G---------------------GC--T---TAA---CTCTCTG.CCTAGGAG-------A--------- 9030
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------A....................A-----------G-GGGGTTGGGTTT--G-C-TAACTGG-----A---.---------TT----AACA-AG---------------GCGC-C-C--T---CAA----------..T-G--------------------- 9144
CPZ.GA.88.GAB1 ----------A....................A----------GG..........----AG----T-G-GA------GT-----T-----TTTG--CTCAGAG---------------------C------------------T-..CAC-G--------T---------- 9665
CPZ.TZ.00.TAN1 ----------A....................................AT.....-TG--T-GTTA---..--------A---------TTTTG--CGCTGAG---------------------GC--TCTGTAAA--CTCT-GC.CTAA-CTG----------------- 9259
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------A....................A-----G-----...........A-G--GTG--T-A-..-----A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T--------------TC...-C----------AA-----C--- 9637
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TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 AGCTCTCTGGCTAAC......TAGGGAACCCACTGCTTAAGCC.TCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGC.TTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
A1.AU.03.PS1044_Day0 ........................................................................................................................................................... 8667
A1.ES.06.X2110 ........................................................................................................................................................... 8774
A1.GE.99.99GEMZ011 -------------G-......G---------------...................................................................................................................... 8792
A1.IT.02.60000 -------------G-......----------------------.-----------------------.-----------------------------R----------------------------AC-C---A-T----AA------------- 9781
A1.KE.06.06KECst_001 ........................................................................................................................................................... 8762
A1.RU.08.PokA1Ru -------------G-......----------------------.---------------------.......................................................................................... 9168
A1.RW.93.93RW037A -------------GT......G---------------------.-----------------------........................................................................................ 9644
A1.SE.95.SE8538 -------------G-......A-----------------.................................................................................................................... 8816
A1.TZ.01.A341 ........................................................................................................................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 -------------G-......-------------------................................................................................................................... 8852
A1.UG.99.99UGA07072 -------------G-......A---------------...................................................................................................................... 8824
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------G-......A------------------AG-.CTC-AT-........................................................................................................ 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 -------A-----G-......AG---------........................................................................................................................... 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------A.....AG-----------......................................................................................................................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 -------------G-......AG--------------------.--------------------A--T-C..................................................................................... 9060
B.AR.04.04AR143170 -----------CG.-......----------------...................................................................................................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 ........................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 ------------G--......-------------------................................................................................................................... 8829
B.BR.06.06BR1119 ........................................................................................................................................................... 8974
B.CA.07.502_1191_03 ------------G--......----------------...................................................................................................................... 9072
B.CN.09.1121 ---------------......--------------T-----G-.CTC-A.......................................................................................................... 8845
B.CO.01.PCM001 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 8787
B.CU.99.Cu19 ........................................................................................................................................................... 9056
B.CY.09.CY266 ........................................................................................................................................................... 8140
B.DE.86.D31 ........................................................................................................................................................... 9074
B.DK.07.PMVL_011 ........................................................................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 ........................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 ........................................................................................................................................................... 8310
B.ES.09.P2149_3 ........................................................................................................................................................... 8911
B.FR.92.92FR_BX08 ........................................................................................................................................................... 8735
B.GA.88.OYI_397 ---------------......----------------------.-----------------------.----................................................................................... 9190
B.GE.03.03GEMZ004 -------------G-......---A------------...................................................................................................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 ........................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 ........................................................................................................................................................... 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 ........................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ------------GG-......---A------------------.------------CTTGA-T-C.......................................................................................... 9667
B.KR.04.04KMH5 ........................................................................................................................................................... 9468
B.MM.99.mSTD101 -------------.-......----------------------.-----------------------.----------------------------------------------------------............................. 9098
B.NL.00.671_00T36 -------------G-......-G--------------------.-----CT-TAGG-T-ACCTAAAT.ACACT-NNN-T--GTTGG-G--TCAAGC-AGTA-CA--TGA-CC---C-AGGT---ANAGGCC-A-G-AG-N-AG--CAACTGTTTG 9299
B.PE.07.502_2649_wg8 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 9045
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------------G--......----------------...................................................................................................................... 8800
B.RU.04.04RU128005 -------------G-......---................................................................................................................................... 9089
B.TH.00.00TH_C3198 ........................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 ........................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------G-......----------------------.-----------------------.----------------------------------------------------------A---------------------------- 9694
B.UA.01.01UAKV167 -------------G-......-------------------................................................................................................................... 8865
B.US.11.ES38 -------------G-......-------.--------A-.................................................................................................................... 9572
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 8855
B.YE.02.02YE507 ------------G--......----------------...................................................................................................................... 8836
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------G-......----------------------.------......................................................................................................... 9031
C.AR.01.ARG4006 -------------T-......----------G-----...................................................................................................................... 8822
C.BR.04.04BR013 ........................................................................................................................................................... 9050
C.BW.00.00BW07621 -------------T-......---A------------------.-----------------------.--T-------------------------------------------------------............................. 9047
C.CN.98.YNRL9840 ........................................................................................................................................................... 8152
C.CY.09.CY260 ........................................................................................................................................................... 8216
C.ES.07.X2118_2 ........................................................................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 ........................................................................................................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 -------------T-......---A------------...................................................................................................................... 8835
C.IL.98.98IS002 T------------T-......C---------------------.-----------------------.--T.................................................................................... 8986
C.IN.03.D24 -------------T-......-G--------------------.-----------------------.-CTG--C-------------------------------------------------------------------------------- 9830
C.KE.00.KER2010 -------------T-......----------------...................................................................................................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 -------------T-......----------------------.-----------------------.-CTG--C---------------A-----------------------------------............................. 9073
C.MW.93.93MW_965 ........................................................................................................................................................... 8771
C.SN.90.90SE_364 ........................................................................................................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 ........................................................................................................................................................... 8822
C.TZ.02.CO178 ........................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 ........................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 -------------T-......----------------...................................................................................................................... 8828
C.YE.02.02YE511 -----------C---......--------------........................................................................................................................ 8854
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------A--C-......---T-----T------------.------......................................................................................................... 9020
C.ZM.02.02ZM108 ----------T-CT-......----------------------.-----------------------........................................................................................ 9696
D.CD.83.ELI -------------G-......----------------------.-----------------------.-----.................................................................................. 9176
D.CM.01.01CM_0009BBY ........................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 ........................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ........................................................................................................................................................... 9087
D.KR.04.04KBH8 -------GT--AT-G......C-.................................................................................................................................... 9490
D.SN.90.SE365 -------------G-......----------------------.-----------------------........................................................................................ 9633
D.TD.99.MN011 -------------G-......----------------------.---------...................................................................................................... 8829
D.TZ.01.A280 ........................................................................................................................................................... 8775
D.UG.99.99UGK09958 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 8782
D.YE.02.02YE516 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 ........................................................................................................................................................... 8890
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ........................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 ........................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 G------------G-......-G----------------.................................................................................................................... 8903
F1.BR.07.07BR844 ........................................................................................................................................................... 9356
F1.CY.08.CY222 ........................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.x.P1146 ........................................................................................................................................................... 8877
F1.FI.93.FIN9363 -------------G-......-.-A------G--------................................................................................................................... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 ........................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 -------------G-......----------------------.-----------------------........................................................................................ 9747
F1.RU.08.D88_845 ........................................................................................................................................................... 9049
F2.CM.97.CM53657 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 8782
G.BE.96.DRCBL ----------.CT-GC.....AG-------ACTGCT-AG----.-----------------------.----------------------------------------------------------AC-C---AT-----AA---TCTCTAGCA. 9705
G.CM.04.178_15 ........................................................................................................................................................... 9096
G.CN.08.GX_2084_08 ----------.-T-GC.....A---------------------.----........................................................................................................... 8895
G.CU.99.Cu74 ........................................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 ........................................................................................................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G ----------.CT-GT.....AGA-------------------.-----------------------........................................................................................ 9725
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------CT-GC.....AG-A---------------AG-.CTC-AT--AGC-TG-C-TGAG-G.CG--T-C-AGCC........................................................................... 9047
G.NG.09.09NG_SC62 ----------.CT-GC.....AG-A--------------.................................................................................................................... 8812
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TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 AGCTCTCTGGCTAAC......TAGGGAACCCACTGCTTAAGCC.TCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGC.TTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
G.PT.x.PT2695 ---------A.CT-GC.....AG-----------------................................................................................................................... 9655
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------.CT-GC.....AG-----------------AG-.CTC-AT--AGC-TG-...............C-AGCC........................................................................... 9074
H.BE.93.VI991 -------------G-......----------------------.--------------------G--.GCATGC................................................................................. 9056
H.BE.93.VI997 --T---------GG-......C-A-------------------.--------------------G--.GCATGC................................................................................. 8955
H.CF.90.056 -------------G-......--A-------------------.-----------------------.--T.................................................................................... 8953
H.GB.00.00GBAC4001 ........................................................................................................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ........................................................................................................................................................... 8739
J.CM.04.04CMU11421 ........................................................................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------......----------------------.--------------------G--GCATGCAAGCC-............................................................................ 8943
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------......----------------------.--------------------G--GCATGCAAGCC-............................................................................ 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ........................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ........................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M ........................................................................................................................................................... 8762
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------G-......A------------------AG-.CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTG.C-T--AGT-GTGTGTG--CGTCTG--ATA-......................................................... 9628
01_AE.CN.09.1119 -------------G-......A------------------AA-.C-TCA-......................................................................................................... 8857
01_AE.HK.04.HK001 -------------G-......A-----------------GAG-.CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTG.C-TG-AGT-GTGTGTG--CGTCTG---TA-GACTCT-GT-ACT............................................ 9056
01_AE.JP.x.DR0492 -------------G-......AG-----------------AG-.CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTG.C...................................................................................... 9670
01_AE.TH.04.BKM ----------A--G-......A------------------AG-.CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTG.C-T--AGT-GTGTGTG--CGTCTG---T--GACTCT-GT-ACTAGAGAT--CTCAGA--AC-CTAGACTGAGTA------------- 9720
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ........................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------.............................................................................................................................................. 8875
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ........................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.09.CY256 ........................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1261 ........................................................................................................................................................... 8971
02_AG.FR.91.DJ263 -------------G-......AGA---------------.................................................................................................................... 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------G-......GG--------------------.-----------------------........................................................................................ 9724
02_AG.LR.x.POC44951 ---------A---G-......AGA-------------------.-------------------C---........................................................................................ 9633
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------------G-......A----------------..................................................................................................................... 8807
02_AG.SE.94.SE7812 ---------A---G-......AGA-------------------.--------------------G--.GCATGC................................................................................. 9063
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------G-......AGA-------------------.----------------............................................................................................... 8851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ........................................................................................................................................................... 8706
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------A---G-......AGA-------------...................................................................................................................... 8815
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------G-......--A-------------------.-----------------------........................................................................................ 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------G-......----------------------.-----------------------.---.................................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 -------------G-......---------------------T.CA-TA--GCT-GC-T-GAG-GCG.CATGC.................................................................................. 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------A---G-......AG--------------------.-----------------------.--AT------------------------------------------------------AC-C---A------AA---TCTCTAGCA. 9775
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------......----------------------.-----------------------.---.................................................................................... 8978
08_BC.CN.06.nx2 -------------G-......---.------------------.-------------G---------.-CTG--C-----------A------------------------------------------G-G-CAGTGTG-A............. 9680
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------G-......A---------------------.-----------------------.C-A-------------------------------------------------------AC-C---A-GAG--AA---TCTCTAGCAG 8891
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------T-......-G-------------C------.-------------.................................................................................................. 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------G-......---------------....................................................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------G-......----------------------.-----------------------.------------------A-T-------------------------------------A--C------------------------- 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ........................................................................................................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 ........................................................................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------G-......A------------------AGG.CTC-AT--AGC-TTGC............................................................................................... 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------G-......AG-----------------AG-C-----------------------TGC..................................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------G-......-------------------................................................................................................................... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 -------------G-......----R------YK-Y-W--R-T.---TA-......................................................................................................... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 ........................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ........................................................................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------G-......--.-------------...................................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ........................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ........................................................................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 ........................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE ........................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------A---G-......A---------------------.-----------------------.-------G--------------------------------------------------AC-C---GT-----AA---TCTCTAGCAG 9731
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------G-......----------------------.-----------------------.----------------------------------------------------------A---------------------------- 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 ........................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ........................................................................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ........................................................................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------A---G-......AG-A------------...................................................................................................................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------G-......AG-----------------AG-.CTC-AT--AGC-TG-C-TG............................................................................................ 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P ........................................................................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H ........................................................................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ........................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ........................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ........................................................................................................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------.................................................................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ........................................................................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------G-......----------------------.----........................................................................................................... 9063
43_02G.SA.03.J11223 ........................................................................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 ........................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------T-......----------T-A---------.-----------------------.----------------------------------------------------------AC-C---G-G----AA---TCTCTAGCA. 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------G-......----------------------.-----------------------.------------------A--------------------G----------------A-A--------C-G----------------- 9113
47_BF.ES.08.P1942 ........................................................................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------G-......A------------------.G-.CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTG.C-T--AGT-GTGTGTG--CGTCTG............................................................... 8884
49_cpx.GM.03.N26677 ........................................................................................................................................................... 8519
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------G-......----------------...................................................................................................................... 8807
O.BE.87.ANT70 -----C-----CTCT......AGCT------G--CG----CG-.----------------------A.G...................................................................................... 9753
O.CM.91.MVP5180 -----C-----CTCT......AGCT------G--------CG-.----------------------A.GAAGCAGT-----CT-ATC-G-TCAACCCTGG-G-CTAG-GATC........................................... 9792
O.CM.96.96CMA102 -----C---C-CTCT......AGCT------G--......................................................................................................................... 9226
O.CM.98.98CMA104 -----C---C-CTCT......AGCT------G--------CG................................................................................................................. 9243
O.CM.99.99CMU4122 -----C-----CTCT......AGCT------............................................................................................................................ 9186
O.FR.92.VAU -----C-----CTCT......AGCT------G--------CG-.----------------------A.GAAGCA................................................................................. 9330
O.SN.99.99SE_MP1299 -----C-----CTCT......AGCT------G--------CG-.----------------------A.GAAGCAGT-----CT-ATC-G-TCGACCCTGG-A-CTAG-GATC........................................... 9858
O.US.97.97US08692A ........................................................................................................................................................... 9147
O.US.99.99USTWLA -----C-----CTCT......AGCT------............................................................................................................................ 9186
N.CM.02.DJO0131 ........................................................................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 ........................................................................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 ........................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 ---ATAT---G................................................................................................................................................ 9182
N.CM.97.YBF106 ........................................................................................................................................................... 9045
N.FR.11.N1_FR_2011 ........................................................................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 ----------TCT-.......AGCA----------G----AAA................................................................................................................ 9238
P.FR.09.RBF168 -----------CTTA......AGCA-------------GGAAGC----------------------A.G-A---C---------T-A------CA-AACTCTG-TGTCTAGAGATC--TCAGAG-A---C---C-GAGTG-A---TCTCTAGCA. 9869
CPZ.CD.90.ANT ----------TA-TTTTTGGCAG-A--C--TG--T---..................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------------......A---------------------.-----------------------.-G--................................................................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 --------AC-AGT.......G-A-------------------.----------------------TA--TG--C----------TA---A--CA-AC--------------------------TTAAA---TAGTCAAG-A---TCTCTAGCA. 9811
CPZ.TZ.00.TAN1 ----------TAGTGGCTGGC---A--C-..G--------CG-.----------C-----GAGAGTG.--A.................................................................................... 9326
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------G.......-GTA------------------.-----------------------..-TT-AGTAGTGTGTG--TATCC--CA-----------------------------A-TC--A-AAGTAG---A---TCTCTAGCAG 9782
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III-1 Introduction

The HIV-2/SIVsmm alignment contains a non-redundant set of
all HIV-2, SIVsmm, and related species (SIVmne, SIVstm and
SIVmac). Compared to HIV-1, only a small number of HIV-
2 complete genomes have been determined, so this alignment
contains all but a few duplicate sequences available in the data-
base. The web alignment has a few additional sequences.

The HIV-2/SIVsmm family is presented together in spite
of their different hosts, because their genomic structure is the
same—the complete SIV alignment (presented in the next chap-
ter along with a few HIV-1 sequences) is much more stretched
out because of the presence of a vpx and absence of vpu genes
in some of these viruses.

As with HIV-1/SIVcpz, this alignment was generated by a
combination of automated alignment using MAFFT v6.935b
(FFT-NS-i), followed by a codon correction using GeneCutter,
and a few manual edits using SeaView and BioEdit. Although
to a lesser extent compared to previous years, the alignment pre-
sented is thus not an “optimal alignment” according to a single
criterion. It is a compromise between optimal alignment, read-
ability, and an attempt to keep insertions and deletions from
altering the protein reading frame presentation. Most gaps have
been introduced in multiples of 3 bases to maintain open read-
ing frames when translated directly from the alignment

As before, the MAC239 sequence is the master sequence in
this set.
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III-2 Annotated features

Features of HIV-2 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 164
TCF-1 alpha 309-324 165
NF-κ-B-II 415-424 166
NF-κ-B-I 441-449 166
TATA Box 488-493 167
TAR element start 518 167
5’ LTR U3 end 520 167
+1 mRNA start site 521 167
5’ LTR R repeat begin 521 167
TAR element end 642 168
Poly-A signal 671-676 168
5’ LTR R repeat end 694 168
5’ LTR U5 start 695 168
5’ LTR U5 end 818 169
Lys tRNA primer binding site 821-839 169
Gag and Gag-Pol start 1053 170
Gag p17 Matrix end 1457 173
Gag p24 Capsid start 1458 173
Gag p24 Capsid end 2144 177
Gag p2 Spacer start 2145 177
Gag p2 Spacer end 2195 177
Gag p8 Nucleocapsid start 2196 177
Gag p8 Nucleocapsid end 2351 178
Gag p1 Spacer start 2352 178
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2354 178
Pol start 2354 178
Gag p1 spacer end 2393 179
Gag p6 start 2394 179
Pol Protease start 2555 180
Gag p6 end 2585 180
Gag end 2585 180
Pol Protease end 2851 182
Pol p66 and p51 RT start 2852 182
Pol RT end 4168 190
Pol p15 RNAse H start 4169 190
Pol RNAse H end 4528 192
Pol p31 Integrase start 4529 192
Vif start 5340 197
Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end 5410 197
Vpx start 5812 199
Vif end 5984 200
Vpx end 6150 201
Vpr start 6151 201
Tat exon 1 start 6302 202
Vpr end 6456 203
Rev exon 1 start 6528 204
Tat Rev exon 1 end 6597 204
Tat Rev intron start 6598 204

160 HIV Sequence Compendium 2012



Annotated features HIV-2/SIV Complete Genomes

H
IV

-2
G

en
om

es

Feature Location Page

Env signal peptide start 6604 204
Env signal peptide end 6669 205
Env gp120 start 6670 205
V1 loop start 6941 206
V1 loop end 7104 207
V2 loop start 7108 207
V2 loop end 7236 208
V3 loop start 7534 210
V3 loop end 7635 211
V4 loop start 7807 212
V4 loop end 7899 212
V5 loop start 8017 213
V5 loop end 8034 213
Rev Responsive Element (RRE) start 8123 214
Env gp120 end 8178 214
Env gp41 start 8179 214
RRE end 8479 216
Tat Rev intron end 8805 218
Tat Rev exon 2 start 8806 218
Tat end 8902 218
Rev end 9059 219
Nef start 9077 219
Env gp41, gp160 end 9243 220
Premature stop in SMM239 9355 221
3’ LTR U3 start 9462 222
TCF-1 alpha binding 9770-9785 224
Nef end 9868 225
NF-κ-B-II 9876-9884 225
NF-κ-B-I 9891-9900 225
TATA box 9949-9955 225
TAR element start 9980 225
3’ LTR U3 end 9978 225
3’ LTR repeat start 9979 225
TAR element end 10103 226
Poly-A signal 10132-10137 226
3’ LTR R repeat end 10155 226
3’ LTR U5 start 10156 226
3’ LTR U5 end 10279 227
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III-3 Sequences

Sequences included in the HIV-2/SIV complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

A.CI.88.UC2 U38293 Cote
D’Ivoire

Barnett, S.W. Virology 222(1); 257-61 (1996)

A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG U22047 Germany Kraus, G. ARHR 14(1); 65-77 (1998)
A.GH.x.GH1 M30895 Ghana Hasegawa, A. ARHR 5(6):593-604 (1989)
A.GM.87.D194 J04542 Gambia Kuehnel, H. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2383-2387 (1989)
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 J04498 Gambia Franchini, G. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2433-2437 (1989)
A.GM.x.MCN13 AY509259 Gambia Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GM.x.MCR35 AY509260 Gambia Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GW.86.FG_clone_NIHZ J03654 Guinea-

Bissau
Zagury, J.F. Proc Natl Acad Sci USA

85(16):5941-5945 (1988)
A.GW.87.CAM2CG D00835 Guinea-

Bissau
Tristem, M. J Gen Virol 72(PT 3):721-724

(1991)
A.GW.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
A.GW.x.MDS Z48731 Guinea-

Bissau
Becker, M. Unpublished

A.IN.07.NNVA EU980602 India Gurjar, S.R. JAIDS 52(3); 329-35 (2009)
A.IN.95.CRIK_147 DQ307022 India Santhosh, C.V. ARHR 24(10); 1315-7 (2008)
A.SN.85.ROD M15390 Senegal Clavel, F. Nature 324(6098):691-695 (1986)
AB.CM.03.03CM_510_03 EU028345 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 24(1):86-91 (2008)
B.CI.88.UC1 L07625 Cote

D’Ivoire
Barnett, S.W. J Virol 67(2):1006-1014 (1993)

B.CI.x.20_56 AB485670 Cote
D’Ivoire

Takekawa, N. Unpublished

B.CI.x.EHO U27200 Cote
D’Ivoire

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 AB100245 Japan Kusagawa, S. ARHR 19(11):1045-1049 (2003)
G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote

D’Ivoire
Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2_01_AB.CI.90.7312A L36874 Cote
D’Ivoire

Gao, F. Unpublished

H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 AB499693 Japan Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 AB499694 Japan Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 AB499695 Japan Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
MAC.US.x.17EC1 AY033233 United States Anderson, M.G. Virology 195(2):616-626 (1993)
MAC.US.x.17EFR AY033146 United States Flaherty, M.T. J Virol 71(8):5790-5798 (1997)
MAC.US.x.1937 AY611495 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.2065 AY611493 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.251_1A11 M76764 United States Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9

(1989)

162 HIV Sequence Compendium 2012

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M33262
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U38293
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30502
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U22047
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M30895
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=J04542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=J04498
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY509259
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY509260
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=J03654
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=D00835
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082339
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=Z48731
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U27200
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MAC.US.x.251_32H_PJ5 D01065 United States Rud, E.W. (in) Brown,F, Chanock,RM and
Ginsberg,HS(Eds); VACCINES 92:
MODERN APPROACHES TO
NEW VACCINES INCLUDING
PREVENTION OF AIDS:
229-235; Cold Spring Harbor
Laboratory Press, New York (1992)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 United States Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.80035 AY611486 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.81035 AY599200 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.85013 AY611490 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.87082 AY600249 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92050 AY603959 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92077 AY599201 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93057 AY611492 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93062 AY607704 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95058 AY611494 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95086 AY607703 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95112 AY588946 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96016 AY607701 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96020 AY611488 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96072 AY611491 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96081 AY597209 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96093 AY611489 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96114 AY588945 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96123 AY611487 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96135 AY607702 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97009 AY599199 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97074 AY599198 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.MM142_IVMXX Y00277 United States Chakrabarti, L. Nature 328(6130):543-547 (1987)
MAC.US.x.SMM142_patent BD131285 United States Alizon, M. Patent: JP 2002030099-A 2

29-JAN-2002; INSTITUT
PASTEUR

MAC.US.x.r80025 AY576480 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.r90131 AY576481 United States O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MNE.US.82.MNE_8 M32741 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.x.F236_H4 X14307 United States Hirsch, V.M. Nature 339(6223); 389-92 (1989)
SMM.US.x.H9 M80194 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ14_15 L03295 United States Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJA M31325 United States Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJ_143 M80193 United States Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ_6P6 L09212 United States Novembre, F.J. J Virol 67(5):2466-2474 (1993)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 United States Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SME543 U72748 United States Hirsch, V. J Virol 71(2):1608-1620 (1997)
STM.US.89.STM_37_16 M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY611489
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY588945
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L03295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M31325
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M80193
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L09212
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077017
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U72748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M83293
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MAC.US.x.239 TGGAAGGGATTTATTACAGTGCAAGAA.GACATAGAATCTTAGACATATACTTAGAAAAGGAAGAAGGCATCATACCAGATTGGCAGGATTACACCTCAGGACCAGGAATTAGATACCCAAAGACATTTGGCTGGCTATGGAAATTAGTCCCTGTAAATGTATCAGATGA 169
A.CI.88.UC2 ----------G-T-------AGGGAT-.-----------C-----T-G---C----------G-----GG-A---------------A----T--TCAT--G------G-G--G-------T-TGC--C--G-----G------C----A--A-----CA-G---C-A-- 169
A.DE.x.BEN --C-------G-T-------AGG--G-.-----------C-----------C-------A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TAC--C--G-----G-----GC----AT-A---G-AC-C---C-A-- 169
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----T-----G----------AG----G-----------------------A-G--------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G------G-A--G---------TTC-----G-----------GC----A--A---G-C--CC--C-A-G 170
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG --------C-G-T--------A-----.-----------C-G--T--------------A--------G--A--TG-----------A-C--T--TAGT--G------G-A----------T-TTC-----G-----------GC----A--A---G--ACC---C-A-- 169
A.GW.x.ALI ----------G-T--------AG----.----------------------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A--G-----G-T-TTC-----G-----G-----GC----A--A---G----CC--C-A-- 169
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA ----------G----------AG----.---GAGA----A----TT-------------------G--G--A--T-----C------A-C--T---AGT--G--------A-----T----T-TTCCA---G-----------GC----A--A--------CC--C-A-- 169
A.IN.95.CRIK_147 ----------G-T--------A--.................................................................................................................................................. 24
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 -------------C--T----AG----.----------AC------C---TC----G--T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--A-AT--G-----G--A--G--T----G---C-----G-----G-----GC----G--A---G--A--C----G-- 169
B.CI.x.20_56 .------------C--T----AG----.----------AC----T-C---TC----G--T--G------G-TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--------C-----G-----G-----GC----G--A------A--C----G-- 168
B.CI.x.EHO ------------TC--T----AG----.-G----A---AC------C------------T-----------TG-GT-T-GA------A-C-----ACAT--G------G-A-----T--C---TTC-----------------GC----G--AA-----A-GAT--CA-- 169
B.GH.86.D205_ALT ----------G-----T----AG----.----C-----A-------C---T--T--G--T-----------TG-GT-T-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A--GC-T--C--ATAC-----T-----G-----GC-G--A--A---G-G--GC---CA-C 169
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------T---T----A-----.-------G--A-----T-C---T--T--G--T--GAG---T--AG-TGGT-GA------A-C-----A-AT--G-----G--A-----------ACAC-----------G------C----G--A--GG-A--GG---CA-T 169
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------------T---T----AG----.-------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GR-A-----T------TAC-----------G------C----A--AR--G-A--GG---CA-C 169
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ------------T---T----AG----.-------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA-----RA-C-----AMAT--G-----GR-A-----T-----ATAY-----------G------C----A--A--------RA---CA-C 169
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ------------T---T----AG----.-------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TAC-----------G------C----A--A---G-A--GG---CA-C 169
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.17EFR ---------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 ----------------T----------.---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------.-------------------G--------------G-----------------------------------------------------------------------------------------C----------------- 169
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------.-------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 169
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.SMM142_patent .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 ------------------A--AG----.----------A-----T--G-----G--------------A--A--------------AA-------A-----G-----------------T-T-CAC-A---G-----C--------------A---G----C-------- 169
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJA .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 ...........................................................................-----------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC-----A-----C--------------G---G----C-------- 95
SMM.US.x.PGM53 ...........................................................................-----------AA-------A-----G--------C--------T-T-TTC--------------------G-----A----G---C-------- 95
SMM.US.x.SME543 ------------------A--AG-A--.----------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-T---G-------C---------T-T-TAC-----G-----C--------------A---G----C-------- 169
STM.US.89.STM_37_16 ---------------------..................................................................................................................................................... 21
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TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 GGCACAG............GAGGATGAGGAGCATTATTTAATGCATCCAGCTCAAACTTCCCAGTGGGATGACCCTTGGGGAGAGGTTCTAGCATGGAAGTTTGATCCAACTCTGGCCTACACTTATGAGGCATATGTTAGATACCCAGAAGAGTTTGGAAGCAAGTCAG 327
A.CI.88.UC2 ----G--............--T------ACCA-C-GC--------C-----A-----AAG-AGA-AT------ATACAT--G---ACA----TG---CG----A-CT-C-TG--------TGAG--CA----C-TCAC-CT------------A-----GCA-------- 327
A.DE.x.BEN ----G--............--A-------CCA-C-GC---G-A--C-----A-----AAG-AGACAT-----TGAGCAT--G---ACAT---TG---C-------CT-C-TG--------T-AC--CA----C-TCAC-CTG-----------------GCA-------- 327
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG T-A-G--.....................--C--C-GC---C-A--C-----A-----AAG-GG--CT---------CAT--G--AACAT--ATG----G------C--T-GG--------TGAG---AC---T-T-AA-C-------------A-----GTAT------- 319
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG --G-G--GACACTGAGACT--CAC----ACT--C-GC---T-A--C-----A-----AAG-AG-CAT------ATGCAT--G---ACA--G-TC-----------CT-C-TG------CTT-AG--------C-T-AC-C-------------A-----GCA-------- 339
A.GW.x.ALI A-GGG--............--CAC----ACT--C-GCC-GC-A--C----TA-----AAG-AG-CAT------A-GCAT--G---ACAT---TT----GA-----C--T-AG-----TC-TGA---CA-A--C-T-A--CT-C-------G--A-----GTA-------- 327
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA --G-G-A............--CAC---AACT--C-GC--------C-----A-----AAGTA---TT------AGACAT--G---ACA----T-----GA--------C--AT-A-----TGA-----TA--C-T-AGGCT-C-------G--A-----GCA-------- 327
A.IN.95.CRIK_147 .........................................................................................................................GA---CAT---C-TCAGATT-----T---G--A------CA-------- 73
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 -...G-A.........AGG-GA-CG--AACCAG--G-C-GG----C-----A--G-TC--TTCA---------ATCCAC--G---ACC--T--C---CG------C--CCTC-----AC-TGAC----TA--C-TCAAC--G-----------------GTATC------ 327
B.CI.x.20_56 A...G-A.........GAGAGA-CA--AA-CAG--G-C-GG----C-----A--G--C---TCA-----------CCAC--G--AACC--T-TC---C-------C--CCTC-----AC-TGAC---ATA--C-TCAAC--G-T---------------GTATC------ 326
B.CI.x.EHO A...-CA.........GAG--C--G--AACC----G-C-GG----------A--G--C---GCA-----------CCAC-A----ACC--T-TC---C-------CT-CCTC--A--A--TGAC----T---C-TCAGC--G-T------G--------GTATC------ 327
B.GH.86.D205_ALT -A-C-GA.........GAG-----G--AACC----GCC-------C--G--A--G-TC---TCA---------ATCCAT--G---AC---TATC---C--------T-CCTC-----A--TGA-----T---T-TCAA---G-TT-----------C--GTA-C------ 330
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A AA-C-G-.........GAG--A--G---ACC----G-C--G----C-----A--G--CG--GCA--------.T-CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----A--TT-AG-------C-TCAAC--G-T---------------GTATC------ 329
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 AA-C---.........GAG-----G---ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------Y-CTWC-----A--TT-A--------C-TCAAC--G-T---------------GTATC------ 330
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 AA-C---.........GAG-----G---ACC--Y-G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C-------CT-CCAC-----A--TT-A--------C-TCAAA--G-W---------------GTATC------ 330
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 AA-C-C-.........GAG-----G---ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C----------CGTC-----A--TT-A--------C-TCAAC--G-----------------GTATC------ 330
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 -------............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.17EFR -------............------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 -------............----------------------------------------------------------------------C---------------C---------------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------............---------AG---------------G---------------A----------------------------------------------------A------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.251_BK28 -------............---------AG---------------G---------------A-------------------------------G--------------------A----------------------C----------------.--------------- 326
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.SMM142_patent .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 A--T---............--A--C---ACA----GCC-GG-------G--A--G----AT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T------- 327
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 ........................................................................................--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGCG---------------T--TC------ 82
SMM.US.x.PBJA ........................................................................................--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC------ 82
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 A--T---............--A--C---ACA-----C--G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC---A------T----GAGC----------------T--TC------ 253
SMM.US.x.PGM53 A--T--A............--A--C---ACA-----C---G-------------G-TA--------------T--C--------------G---------------T--CAAT-A-------GA--------T-T-A-----C----------------T--T------- 253
SMM.US.x.SME543 A--C---............--A--C---ACA----GCC-GG----------A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT----T--T-GC---A------T-A---AG-----------------T--T------- 327
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 21
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MAC.US.x.239 GCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTG......................AAACAGCAGGGACTTTCCACAAG......................GGGATGTTACGGGGAGGTACTGGG 453
A.CI.88.UC2 -AT--C-----A-----TGG-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CAT-T-.-TGA...-TA-CA-G---AAC-ATACTTGGTCAAAGCAGGAAGTAGCT-...-TAA--AA-AG-TG-GACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AACCAA------G--AT-- 490
A.DE.x.BEN -AT--C-----A----ATGG-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CAT-T-.-TGA...-TA-CA-G---AAC-ATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCT-...-TAA--AACAG-TG-G-CTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AACCAA------G--AT-- 490
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C----A------TGG-AGGC--AA--G-AA--------GA-A-CATTT-.-TTA...----CA-G---AGCTATATTTGGTCAGAACAGGAAGTAG-..............-GATG--ACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AACCA-------G--GT-- 471
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCN13 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GM.x.MCR35 .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 0
A.GW.87.CAM2CG ----AC----A--T---TGG-AGGCG-AA--G-AA--------GA-A-CATTT-.-TTA...-G-GCA-G---AAC-ATACATGGCCAGGGCAGGAAGTAGCT-...-T-A.-AACAG-TG-GACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-ACC-G---AG--ATA---- 501
A.GW.x.ALI -----C----A--T---TGG-AGGC---A--G-AA--------GA-A-CATTT-GT......-----CAGG-ACA----ATTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACT-...-T-A.-AACAG-TG-GACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AACCA-----A-G--AT-- 487
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 0
A.IN.07.NNVA ----AC-----------TGG-AGGCG--AT---AG-----G--A--A-CATTT-.ATTAA-GG---CA-G---AACTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCT-...TT-A.-AACAG-TG-GACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AACCA-------G--AT-- 492
A.IN.95.CRIK_147 --T-AC-----------TGG-AGGCG--A--G-AA-----G--AA-A-CCTTT-GCTAA...G---CA-G---AACTATACTTGGTCAGAACAGGAAGTAGCT-...-T-A.-AACAGTTG-GACTGCAGGGACTTTCCAGATGGG-CTG-AACCA-------G--AT-- 236
A.SN.85.ROD .......................................................................................................................................................................... 0
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 -AT-AC-----A-G---TGA-AGGCT--A----AA--------GA-A-C--CAGACTAG-CA-GAG-CA..G-AGCA-AAACAGGAACTAGCTGACACTGC-C-.--AG--A-AC-AG-TG-CACCGCAGGGACTTTCCAAAAGAG-CTG-AAC-.T------G--AT-- 493
B.CI.x.20_56 -G--AC-----A-----TGG-AGGCT--A----AA--------AA-A-C--CAGACTAG-CAGGA--CA..G-AGCT-AAAGAGGAACTAGCTGACAGTGC-T-.-.ACA---AC-AG-TG-CACTGCAGGGACTTTCCAATAGGG-CAG-AAC-.A------A--AT-- 491
B.CI.x.EHO -AA--C-----A-----TGG-AGGCT-AA--G-GA--------AA-A-C--CAGA-TAGACAGGA--TA..--AGCACAAAGAGGAACTAGCTAACACTGC-T-G--A---A-AC-AG-TG-TACTGCA.GGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AAC-.-T--GA-GGACAT- 493
B.GH.86.D205_ALT -G--AC-------G---TGG-AGGCT--A----AA--------GA-A-C--CAGATTAG-CA-GAG-CA..G-AGCA-AAACAGGAACTAGCTGACACTGC-C-.--A---A-AC-AG--G-CACTGCAGGGACTTTCCAAAAGAG-CTG-AAC-.T------AG-AA-- 496
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2_01_AB.CI.90.7312A -AT-AC-----A-G--ATGG-AGGCT--A----AA---------A-A-C--CAG.A-TA----G---A-C-G-AGCA-AAAGAGGAACTAGCTGACGCTGC-T-AGAA---A-AC-GG-TG-CACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AAC-GT------G--AT-- 498
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -AT-RC-----A-G--ATGG--GGCT-AA--G-AA---------A-A-C--CAG.A-TA----G---ARC-G-AGCA-AA..GRGAACTAGCTGACGCTGC-T-AGAA---A-AC-GG-TG-CACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AAC-GT------G--AT-- 497
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -AW--C-----A-G--ATGG--GGCT-AA--G-AA---------A-A-C--CAG.A-TA----G---AAC-R-AGCA-AAAGGGGAACTAGCTGACGCTGC-T-AGAA---A-AC-GG-TG-CACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AAC-GT------G--AT-- 499
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -AA--C----AA-G--ATGG-AGGCT--A--G-AA---------A-A-C--CAG.A-TA----G----AC-G-AGCA-AAAGGGGAACTAGCTGACACTGC-T-AGAA---A-AC-GG-TG-CACTGCAGGGACTTTCCAGAAGGG-CTG-AAC-GT------G--AT-- 499
U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------......................-----------------------......................------------------------ 453
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------......................-----------------------......................------------------------ 453
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------A-A--......................-G---------------------GGGTG.......................------------------ 452
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----C-------------------------------------------------------------------------......................-G---------------------......................------------------------ 453
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------------G------------......................-G-T-------------------GGGATGTTAT.................................--- 441
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.SMM142_patent .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.F236_H4 --T----------------A-AG------------------------T.---A--------------------AA----AGACAGC.............................................AGGGACTTTCCACAA---GCTG-CAT.--GA-GTACT-- 450
SMM.US.x.H9 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ14_15 --T-----A----------GCAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A......................-G--------------------AGACAGCAGGGACTTTCCACAAA---GATG-TAC---GA-GTACT-- 230
SMM.US.x.PBJA --T-----A----------GCAG------------------------T-A--A---------------A----AA---A......................-G--------------------AGACAGCAGGGACTTTCCACAAA---GATG-TAC---GA-GTACT-- 230
SMM.US.x.PBJ_143 .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T-----A----------GCAG------------------------T-A--A---------------A----AA---AAGACAGCAGGGACTTTCCACAA-G--------------------AGACAGCAGGGACTTTCCACAAA---GATG-TAC---GA-GTACT-- 423
SMM.US.x.PGM53 --T------G---------A-AG------------------------T-A--A--------------------GA----......................-G--------------------A......................---GATG-TAT---GA-GTACT-- 379
SMM.US.x.SME543 --T----------------A-AG---------------------A--TA---A-------------G------AA----......................-G-------------------.........AGGGACTTTCCACAA---GCTG-CAT---GA-GTACT-- 466
STM.US.89.STM_37_16 .....................AG--------------------------A--G--------------------AA----......................-G---------------------......................---C---A--A---GA-GTACT-- 126
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TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin
TAR element start

+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 GAGGAGCCGGTCGGGAACGCCCACTTTCTTGATGTATAAATATCACTGCATTTCGCTCTGTATTC.AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCTCCAGCACTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTGCTAGACTCTC.ACCAGCACTTGG 621
A.CI.88.UC2 -------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-CC---A-------T.--C------------------------C--------A---------------------C---------C----------------------.-----TG--C-- 658
A.DE.x.BEN -------T---G----------T-A-A---AC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.---------------------------C--------A----------------------------------------------G-------.-----T------ 658
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----A-----G----------T-A-A.C-TC---------G-AC-C--TGC-T--AT-------.---------------------------C---------------------------------------------------------------.-----T------ 638
A.GH.x.GH1 ...............................................................CAGTCG-T--GG...C------------------------------------------------------------------------------.-----TG----- 103
A.GM.87.D194 ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.-----TG----- 103
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ..................................................................-----------------------------------------------------------------------------------G-------.-----TG----- 103
A.GM.x.MCN13 ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.---G-TG----- 103
A.GM.x.MCR35 ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.---G-TG----- 103
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ..................................................................----------.-C------------------------------------------------------------------------------.-----TG----- 102
A.GW.87.CAM2CG AG-AGCTG-TGG--A-CGC--TCA-AC.C-TC---------TCAC-C--TGC-T--AT----C-TC-------------------------------------------------------------------------------------------.-----TG----- 669
A.GW.x.ALI -------T---G----------T-A-A.C-CC---------G-AC-C--TGC-T--AT-------.-------------------------------------------------------------------------------------------.-----TG----- 654
A.GW.x.MDS ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.-----TG----- 103
A.IN.07.NNVA -----------G----------T-A-ATC-TC---------G-AC-C--TGC-T--AT----C-TC---------------------------C--------.---..--.--.----T.----------------------AG--...--------.-----TG----- 652
A.IN.95.CRIK_147 -------T---G----------T-A-ATC-TC---------G-AC-C--T.--T--AT----C-TC-----------------------------------------------------------------------------------G-------.-----TG----- 404
A.SN.85.ROD ..................................................................G------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 103
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 ------TT---T-----------T-AAA-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.---------------------------C---------------------------------------------------------------.------------ 661
B.CI.x.20_56 -------T---G-----------T-AAAAATC---------G-AC-C--T--CT--AT----AC-.---------------------------C---------------------------------------------------------------.------------ 659
B.CI.x.EHO -GA-GAG-A-GGA----------TCAAGACTC---------G-AC-C--T--GT--AT-------.---------------------------C---------------------------------------------------------------.------------ 661
B.GH.86.D205_ALT ----G-TT---T-----------T-AAA-CTC---------G-AC-C--T-C----AT-------.-------------------------------------------------------------------------------------------.---------A-- 664
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 ................................................................................................................................................-------------.------G----- 25
H2_01_AB.CI.90.7312A ------TT---G-----------T-AAGCCTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 666
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------TT--CG-----------T-AAT-CTC---------R-AC----T-C-T--AT-------.----------------------------------Y------------------------------------------------G-------.------------ 665
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ------TT---G-----------T-AAT-CTC-----------AC-Y--T-C-T--AT-------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 667
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ------TT---G-----------T-AAT-CTC---------G-AC-C--T-C-T--AT-------.-----------------------------------------------------------------------------------G-------.------------ 667
U.FR.96.12034 ..............--------T-AAATGATC---------G-AC-C--TC--T--AT-------.-------------------------------------------------------G-----------------------------------.-----T------ 154
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 621
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 621
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 ------------------A----------------------------------T---A----G--.-------------------------------------------------------------------------T-----------------.------------ 620
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------A----------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 621
MAC.US.x.251_BK28 ------------------A----------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 609
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 103
MAC.US.x.SMM142_patent ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 103
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 103
MNE.US.x.MNE027 ..................................................................-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 103
SMM.SL.92.SL92B ...................................................................--------A-----------C-----A------C-A----------G-------TAGTA-GT--------------T--A---A------A-------ACA-- 103
SMM.US.x.F236_H4 -GA-GAG-T-G-T-------------AT-CTC----------CA---------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 618
SMM.US.x.H9 ................................................................-.----A------------------------------------------------------------------------------G-------.------------ 104
SMM.US.x.PBJ14_15 -GA-GAG-T-G-T-----------G-AT-CTC----------CA---------------------.----A--------------------------------------------------------------------------------------.------------ 398
SMM.US.x.PBJA -GA-GAG-C-G-T-----------G-AT-CTC----------CA---------------------.----A--------------------------------------------------------------------------------------.------------ 398
SMM.US.x.PBJ_143 ................................................................-.----A--------------------------------------------------------------------------------------.------------ 104
SMM.US.x.PBJ_6P6 -GA-GAG-T-G-T-----------G-AT-CTC----------CA---------------------.----A--------------------------------------------------------------------------------------.------------ 591
SMM.US.x.PGM53 -GA-GAA-T-GTT---C---------AT--TC----------CA---------------------.----------G-C------------------------------------------------C-----------------------------.------------ 547
SMM.US.x.SME543 -GA-GAG-T-G-T-------------AT-CTC----------CA------------------G--.-------------------------------------------------------------------------------------------.------------ 634
STM.US.89.STM_37_16 -------T---G----------TT--A---TC----------CA--C--T-A-A-----------.----A-----------------------------------------------------------------A--------------------.------------ 294
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MAC.US.x.239 CCGGTGCTGGGCAGAGTGACTCCACGCTTGCTTGCTT.AAAGCCCTCTTCAATAAAGCTGCCATTTTAGAAGTAAGCTAG..TGTGTGTTCCCATCTCTCCTAGCCGCCGCCTGGTCAACTCGGTACTCAATAATAAGAA.................GACCCTGGTC..T 769
A.CI.88.UC2 ----CA---------.C-G------------------.----A------.-------------.A-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---TCTGAGTA-CAA...............----------..- 805
A.DE.x.BEN -----A---------.C-G------------------.----A--------------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---TCTGAGTA-CAA...............----------..- 806
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----A---------.C-G------------------.----A------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---CCT-AGT--CAA...............----------..- 785
A.GH.x.GH1 ----CA---------.C-G------------------.----A------.-------------.A-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---TCTGA-TA-CAA...............----------TG- 252
A.GM.87.D194 ----CA---------.C-G------------------.----A------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---TCTGAGTA-CAA...............----------..- 250
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----C----------.C-G------------------A----A------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT--TCCTGAGTA-CAA...............----------..- 251
A.GM.x.MCN13 ----CA---------.C-G------------------A----A------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---TCTGA-TA-CAA...............----------..- 251
A.GM.x.MCR35 ----CA---------.C-G------------------A----A------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---TCTGA-TA-CAA...............----------..- 251
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----C----------.C-G------------------.----A-----C.-------------.A-------C---T--A.G------C---------------T-------------.TC----GT---CCTG--TA-CAA...............----------..- 249
A.GW.87.CAM2CG ----CA---------.C-G------------------.----A------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---CCTGA-TA-CAA...............----------..- 816
A.GW.x.ALI ----CA---------.C-G------------------.----A------.-------------.A-------C-G-T--A.AG---------------------T-------------.T-----GT---CCTGAGTA-CAA...............----------..- 801
A.GW.x.MDS ----CA---------.C-G------------------.----T------.-------------.G-------C---T--A.G----------------------T-------------.T-----GT---CCTGA-TA-CAA...............----------..- 250
A.IN.07.NNVA ----C----------.C-G------------------.----A--------------------.G-------C---TC-A.G----------------------T-------------.G-----GT---CCTGAGTA-CAA...............----------..- 800
A.IN.95.CRIK_147 ----CA---------.C--------------------.----A------.-------------.G-------C---T--A.G-----------------T----T-------------.T-----GT---TCTGA-TA-CAA...............----------..- 551
A.SN.85.ROD ---------------.C-G-C----------------.---AA------.-------------.G-------C---T--A.G------C---------------T-------------.T-----GT---CCTGAGTA-CAA...............----------..- 250
AB.CM.03.03CM_510_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CI.88.UC1 ---------------.C-G------------------.---A-------.----.-A------.A-------C---T-GA.G----------------------T-------------.T--AA-G---T-CT-A--T--A................----------..- 806
B.CI.x.20_56 ---------------.C-G------------------.---A-------.----.-A------.C-------C---T-GA.G----------------------T-------------.T--A--G---C-CTGAGTTC-A................----------..- 804
B.CI.x.EHO ---------------.C-G------------------.---A-------.------A-----T.A-------C---AC-A.G----------------------T-------------.T-----G---C-CT-G-.....................A---------..- 802
B.GH.86.D205_ALT --A---T--------.C-G------------------.---A-------.----.-A------.A-------C---TA--..----------------------T---GC-TG-TCACT-GGT-CT-CACTG-TA......................----------..- 803
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CI.92.Abt96 ----------------Y-G------------------AC--AGA-CTC-T-------------AA------------A--TG----------------------T-------------C------GT--GCGT-GC-A...................----------..- 174
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------------.C-G------------------.---A-------.-------------.A-------C---TC-A.G----------------------T-------------.------GT---GCTGA-TA--G................----------..- 812
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---------------.C-G------------------.---A-------.------------T.A-------C---TC-A.G----------------------T-------------YTCG-TGT-CAGC-WTAG.....................----------..- 807
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---------------.C-G------------------.---A-------.------------T.A-------C---TC-A.G----------------------T-------------TTCG-TGT-CAGC--TAG.....................----------..- 809
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---------------.C-G------------------.---A-------.------------T.A-------C---TC-A.G----------------------T-------------TTCG-TGT-CAGC--TAG.....................----------..- 809
U.FR.96.12034 -----A-------------------------------.---A------C.-------------.G-------C------A.G----------------------T-------------TTCG-AG-T---CCTTAT-....................A--------AC.- 299
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------.------------------------------------------..----------------------------------------------------------GA.................--------..- 769
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------.------------------------------------------..----------------------------------------------------------GA.................--------..- 769
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------.------------------------------------------..----------------------T------------------------GG---------GA.................--------..- 768
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------G------------------.----A-------------------------------------..----------------------T------------------------GG-------G-GA.................--------..- 769
MAC.US.x.251_BK28 --A---------------G------------------.----A----------------------------------C--..----------------------T------------------------GG---------GA.................--------..- 757
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------G------------------.----A--------------------.----------------..----------------------T------------------------GG.T-AT-A--AGACCCTGGTCTGTTAG---------..C- 266
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------C--G------------------.----A--------------------.----------------..----------------------T------------------------GG.T-AT-A--AGACCCTGGTCTGTTAG---------..C- 266
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.82.MNE_8 ------------------G------------------.----A-------------------T.-------------C--..------C---------------T------------------------G----------GA.................-------..C- 250
MNE.US.x.MNE027 ---------T--------G------------------.----A--------------------.-------------C--..C---------------------T-----------------------------------GA.................-------..C- 250
SMM.SL.92.SL92B --AT-------T---.C-G------------------.....GA----CA-TA--G-----A-.C-------C---TC-A.GA--------T------------T-------------.T----GGTC-CGG-TA-C...................GAG-------.AC- 244
SMM.US.x.F236_H4 ------------------G------------------.----A--------------------.A------------A--..----------------------T-------------T----------G-C-CAT-AG-AGACCCTGGTC..................- 766
SMM.US.x.H9 -----------------RG------------------A----A--------------------.G------------C--..----------------------M-------------T----------G-AC-------GS.................-------..C- 252
SMM.US.x.PBJ14_15 ------------------G------------------.----A--------------------.-------------C--..------------------------------------T----------GGAC-------GC.................-------..C- 545
SMM.US.x.PBJA ------------------G------------------.----A--------------------.-------------C--..------------------------------------T----------G-AC-------GC.................-------..C- 545
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------RG------------------A----A--------------------.-------------C--..-----------------M----Y-------------T----------G-AC-------GS.................-------..C- 252
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------------------G------------------.----A-------------------..A------------C--..------------------------------------T----------G-AC-------GC.................-------..C- 737
SMM.US.x.PGM53 ----------------C-G------------------.----A-------------------G.C------------A--..----------------------T-------------T----------G-AC----AG-AGACCCTGGTC..................- 695
SMM.US.x.SME543 ------------------G------------------.----A--------------------.-------------A--..----------------------T-------------T----------G-C-CAT-A-GAA...............---------..C- 783
STM.US.89.STM_37_16 --A--------T------G------------------.-T-TAT-------------------A-------------A--..----------------------T-------------------------..........................A---------..C- 433
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MAC.US.x.239 GTTAGGACCCTTTCTGCTTTGGG.AAACCGAAGCA...GGAAAATCCCTAGCAGATTGGCGCCTGAACAGGGACTTG.AAGGAGAGTGAGAGACTCCTGAGT..ACGGCTGAGTGAAGGCAGTAAGGGCGGCAGGAACCAACCACGACGGAGTGCTCCTATAAAGGCGCG 932
A.CI.88.UC2 ------------C-C--------.--T--A----G...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-TG--AC..----------------------------------A---------------------G---A----- 968
A.DE.x.BEN ------------CTC--------.--T--A-G---...----------------G--------C-------------.---AG--C-----AG-C-TG--AC..T---------------------------------A---------------------G--------- 969
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------------CT---------.G---------G...-------A-----------------C-------.-----.-------C--GA-C............----------------------------------A---------------------G--------- 937
A.GH.x.GH1 TAGGACC-TTC...C--------.--T--A-G---...----------------G--------C.------------.--A-G--C-----AG-C-TG--AC..------AG.------T-----.------------A---------------------G---A----- 409
A.GM.87.D194 ------------C-C------A-.--T--A-G---...----------------G--------C-------------A---AG--C-----AG-C-TG--AC..----------------------------------A---------------------G---A----- 414
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------------CT---------.-------G---...----------------G--------C-------------.-G-A---C-----AG-CTTG--AC..----------------------------------A---------------------G--------A 414
A.GM.x.MCN13 -----------------------.-----A-----...----------------G--------C------------A.G--A---C---A-AG-CTTG--AC..----------------------------------A---------------------G--------A 414
A.GM.x.MCR35 ---------------A-------.-----A-----...----------------G--------C-------------.---A---C---A-AG-CTTG--AC..----------------------------------A---------------------G--------A 414
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------------CT---------.-------G---GGC----------------G--------C-------.-----.---A---C-----AG-CTTG--AC.A-G-----G--------------------------A-----GC--------------G--------- 415
A.GW.87.CAM2CG ------------CT---------.-----A-G---...----------------G--------C-------------.---A---C---A-AG-CTTG--AC..------------G---------------------A-------------------AG---------A 979
A.GW.x.ALI -----------------------.----G--G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AGTCTAG--AC..----------------------------------A---------------------G--------A 964
A.GW.x.MDS ------------CT---------.-------G---...----------------G--------C-------------.---A---C-----AGTCTTGA-AC..----------------------------------A---------------------G---A----- 413
A.IN.07.NNVA ------------CT---------.--T--A-G--T...----------------G--------C-------------.---A--GC-----AG-C-TG--AC..----------------------------------A---------------------G---A----- 963
A.IN.95.CRIK_147 ------------CT---------A--C----G---...------------T---G--------C-------------.-------C-----AGTCTTG--AC..----------------------------------A---------------------G--------- 715
A.SN.85.ROD ------------CT---------.-------G---...----------------G----------------------.---A---C-----AGTCTTG--AC..----------------------------------A---------------------G--------- 413
AB.CM.03.03CM_510_03 .............................................................--C----------C--...-A----------T--T-A-GAGC.--A------------------------------T--------------A------G---------A 105
B.CI.88.UC1 -----------------------.-----A-G---...-------------------------C----------A--.---A----------T--T-G---C..---------------------------------T--------------A------G---------A 969
B.CI.x.20_56 -------------------C---.-G--T--G---...-A-----------------------C-------------.---A----------T--T-G---C..----T----------------------------T--------------A------G---------- 967
B.CI.x.EHO ----------C------------.-----A-G---...-------------------------C----------C--.-G-A----------T--T-G-GAC..---------------------------------T---------------------G----AA---A 965
B.GH.86.D205_ALT ------------CT---------.----------G...-------------------------C----------C--..G-A----------T--T-AAGAGC.--A------------------------------T--------------A------G----A----A 966
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ........................................................-------C-------------.-G-A----------T--T-G---C..------------G--------------------T--------------A------G----A----A 111
G.CI.92.Abt96 ----------------------R.G----AG---G...-------------------------C-------------.-GAAG---------T-CTT---AC..-----A--------------------------T-----------------T-----G--------- 337
H2_01_AB.CI.90.7312A ------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-G--AC..--A------------------------------T--------------A------G---------A 974
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-G-GAC..--A------------------------------T--------------M------G---------- 969
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-G-GAC..--A------------------------------T--------------Y------G---------A 971
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ------------CT---------.-----T-----...----------------G--------C----------CC-..--A----------T--T-G-GAC..--A---------------C--------------T---------------------R---CA----- 971
U.FR.96.12034 ------------CT---------.-----AG----...----------------G--------C-------------.--...---------T--T----AAC.T-----------G---------------------A--------------------G---------A 460
MAC.US.x.17EC1 -----------------------.-----------...---------------------------------------.------------------------..------------------------------------------------------------------ 932
MAC.US.x.17EFR -----------------------.-----------...---------------------------------------.------------------------..------------------------------------------------------------------ 932
MAC.US.x.1937 ....................................................................................................................................--------------------------------A----- 38
MAC.US.x.2065 ....................................................................................................................................--------------------------------A----- 38
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------.-----------...-------------------------C-------------.------------------------..------------------------------------------------------------------ 931
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------A-.-----------...---------------------------------------.------------------------..------------------------------------------------------------------ 932
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------A-.-----------...-------------------------C-------.-----.------------------------..------------------------------------------------------------------ 919
MAC.US.x.80035 ....................................................................................................................................-------------------------------------- 38
MAC.US.x.81035 ...................................................................................................................................--------------------------------------- 39
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.87082 .................................................................................................................................................................--------- 9
MAC.US.x.92050 ..........................................................................................................................................-------------------------------- 32
MAC.US.x.92077 ...................................................................................................................................--------------------------------------- 39
MAC.US.x.93057 .....................................................................................................................................------------------------------------- 37
MAC.US.x.93062 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
MAC.US.x.95058 ................................................................................................................................................-------------------------- 26
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.95112 ..............................................................................................................................................---------------------------- 28
MAC.US.x.96016 ...................................................................................................................................--------------------------------------- 39
MAC.US.x.96020 ...........................................................................................................................................------------------------------- 31
MAC.US.x.96072 ...............................................................................................................................---------------------------------G---A----- 43
MAC.US.x.96081 .................................................................................................................................----------------------------------------- 41
MAC.US.x.96093 ...................................................................................................................................--------------------------------------- 39
MAC.US.x.96114 ........................................................................................................................................---------------------------------- 34
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.96135 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------.-----------...-------------------------C-------------.------------------------..--------------------------------------------------------G--------- 429
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------.-----------...-------------------------C-------------.------------------------..--------------------------------------------------------G--------- 429
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 0
MAC.US.x.r90131 ....................................................................................................................................-------------------------------------- 38
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------.-----------...-------------------------C-------------.------------------------..------------------------------------------G-------------G--------- 413
MNE.US.x.MNE027 -----------------------.-----------...-------------------------C-------------.------------------------..------------------------------------------G-------------G--------- 413
SMM.SL.92.SL92B --C--A-----C--ACTC-----.GGCAACTCCTGAGT-A------T--G----T--------C-------------.---.-CG-AC................T--------------------------------T-----G---------................. 378
SMM.US.x.F236_H4 ----------------------A.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------CTC-TGAGT...----------------------------------A-------------A-------G--------- 928
SMM.US.x.H9 --------Y--------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------CTC-TGAGT...------------------C---------------A------------------------------- 414
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------CTC-TGAGT...------------------C---------------A------------------------------- 707
SMM.US.x.PBJA -----------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------CTC-TGAGT...------------------C---------------A------------------------------- 707
SMM.US.x.PBJ_143 --------Y--------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------CTC-TGAGT...------------------C---------------A------------------------------- 414
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.--------------CTC-TGAGT...-----C------------C---------------A------------------------------- 899
SMM.US.x.PGM53 -----------------------.C------G---...-------------------------C-------------.--------------CTC-TGAGT...----------------------------------A------------------------------- 857
SMM.US.x.SME543 -----------------------.-------G---...----------------G--------C-------------.------G.------CTC-TGAGT...----------------------------------A-------------A-------G--------- 944
STM.US.89.STM_37_16 -----------------------.CT--T--G---...-A-----------------------C-------------.------------------------..----------------------------------A--------------------G---------- 596
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Gag and Gag-Pol start

MAC.US.x.239 GGTC..GGTACCAGA...CGGCGTGAGGAGCGGGA......GAGGAAGAGGCCTCCGGTT..GCAGGTAAGTGC...AACACAAAAAA.............GAAATAGCTGTCTT.TTATCCAGGAAGGGGTAATAAGATAGAGTGGGAGATGGGCGTGAGAAACTCCGT 1072
Gag _M__G__V__R__N__S__V
A.CI.88.UC2 --C-AA-------A-AGG-------T---------......-T-A-------------G-GAA..---------CTAC--CA----CTGTAGCCAG..AAAAGGC-T-T-A--C-AC-T-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 1122
A.DE.x.BEN --C-GA-------A-GG.-------T---------......-T-A-------------G-GAA..-------A-CTAC--CA----CTGTAGCCAG..AAAAGGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 1122
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --C-GA-------A-GG.-------T---------......-T.A-------------G-GAA..-------A-CTAC--C.-----CTGTAGCCAGAAAAAGGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C-----G------ 1090
A.GH.x.GH1 --C-GA-------A-GG.-------T---------......-T-A-------------G-GAA..---------CTAC--CG----CCGTAGCCAG..AAAAGGC---T-A--C-A-CT-TT--AC--..---GA-G...-TT--------------C------------ 563
A.GM.87.D194 --C-GA------GA-GC..------T---------......-T-A-------------G-GAA..-------A-CTAC--CG----CTGTAGCCAG..AAAAGGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 566
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --C-AA-------A-GG.-------T---------......-T.C-------------G-GAA..-------A-CTAC--CA----CTGTAGCCGG..AAAAGGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C--A--------- 566
A.GM.x.MCN13 --C-AA-------A-GG.-------T---------......-T.A-------------G-GAA..-------A-CTAC--CA-----TTGTAGCCAG.GAA-GGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 567
A.GM.x.MCR35 --C-AA-------A-GG.-------T---------......-T.A-------------G-GAA..-------A-CTAC--CA-----TTGTAGCCAG.AAA-GGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 567
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --C-GA-------A-GC..------T---.-----......-T.CG------------G-.GAAG-------A-CTAC--CA----CTGTAGCCAA..AGA-GGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 566
A.GW.87.CAM2CG --C-GA-------A-GG.-------T---------......-T.C-------------G-GAA..-------A-CTAC--CA----CTGTAGCCTG..AAA-GGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 1131
A.GW.x.ALI --C-AA-------A-GGC-------T---------......-T.--------------G-GAA..-------A-CTAC--CA---TTGTAGCCG....AAA-GGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 1115
A.GW.x.MDS --C-AA-------A-GG.-------T---------......-T-A-------------G-GAA..-------A-CTAC--CG----CTGTAGCCAA..AAA-GGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C-----G------ 566
A.IN.07.NNVA --C-AA-------A-GG.-------T---------......-T-A-------------G-GAAGGTAAGTACCT...C--CA----CTGTAGCCAG..AAAAGGC-T-T-A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-GA..-TT--------------C--AG-------- 1116
A.IN.95.CRIK_147 --C-GA-------AGGC..------T---------......-T.C-------------G-GAA..-------A-CTAC--CA----CTGTAGCCAG..AAA-GGC-T---A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-GA..-TT--------------C--AG-G------ 867
A.SN.85.ROD --C-GA-------A-GG.-A-----T---------......-GA--------------G-GAA..-------A-CTAC--CA----CTGTAGCCG...AAA-GGC-T---A--C-ACCT-TAGAC-G-...--GA-G...-TT--------------C------------ 565
AB.CM.03.03CM_510_03 --CT..--------G...-A---------------......-GAA-------------GA.GTAG-------A-TCC......---TTTTGCATTGTCTGCTCT-A--AG..................-A---GGGCA..TA---------------C-----G------ 237
B.CI.88.UC1 --C-..--------G...-A---------------......-GAA-------------GAGGAA----G---A-TCC......---TTCTGAATTGTCTGCT.................CTA--A----A---GGGCA..TA---------------C-----G------ 1103
B.CI.x.20_56 --C-..--------G...-----------------......-GAA-------------GAGGAA----G---A-TCC......---TTTTGAATTGTCTGCT.................CTA--A-G--A---GG-CA..TA---------------C----GG------ 1101
B.CI.x.EHO --C-..--------G...-A---------------......-GA--------TC-G--AGTAAA--------A-TCC......---TTTGCAATTCGT...............C-AC-C-AGGAC-G--TACGGA-....TA---------------C----GG------ 1099
B.GH.86.D205_ALT --C-..--------G...-A---------------GGAGAA----CTCC--GAG........TA--------A-TCC......---TTTTGCATTGTCTACT.................CTA-A--G--A---GGGCA..TA---------------C----GG------ 1098
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --C-..--------G...-A---------------......-GA--------------GA.GTA----G---A-TCC......---TTTTAAATTGTCTACT.................CTA--A----A---GGGCA..TA---------------C----GG------ 244
G.CI.92.Abt96 ----..---------...-A---------A-----......-T.--------------G-GC------------....--CA----.TTTGTAGCCAAAAA-GGC-GTGAA--C-ACCT-GA-TAGTCA----GA.....--T--------------C-----G------ 485
H2_01_AB.CI.90.7312A -C....--------G...-A---------------......-GA--------------GA.GTA--------A-TCC......---TTTTGAACTGTCTACTCT-G--GA-AG..................--GGGCA..TA---------------C----GG------ 1104
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --CG..-------AG...-A------------A--......-GA-----------T--GA.GTA--------A-TCC......---TTTTGAATTGTCTACTCT-G-RGA-AG..................--GGRCA..TA---------------C-----G------ 1101
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --CG..-------AG...-A------------A--......-GAT----------T--GA.GTA--------A-TC....CA----TTTTGAATTGTCTACTCT-G--GA-AG..................--GG-CA..TA---------------C-----G------ 1105
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --C-..--------G...-A------------A--......-GAA----------T--GA.GTA--------A-TCC......G--TTTTGAATTGTCTACTCT-G--GR-AG..................--GG-CA..TA---------------C----GG------ 1103
U.FR.96.12034 --CT..-------AG...-A---------------........-TG-----T--------..------------...----A----T-..........GAACC--AG-G-TGTC-GCCTCTG--A----A-AGG--GT---TT--------------C--------.--- 601
MAC.US.x.17EC1 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 1072
MAC.US.x.17EFR ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 1072
MAC.US.x.1937 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 178
MAC.US.x.2065 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 178
MAC.US.x.251_1A11 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.--------------A--------------------------C------------ 1071
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------A............--------------.--------------A--------------------------C------------ 1073
MAC.US.x.251_BK28 ----..---------...-----------------......-----G-------------..------------...-----------.............--------------G--------------A--------------------------C------------ 1060
MAC.US.x.80035 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 178
MAC.US.x.81035 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 179
MAC.US.x.85013 .................................--......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 112
MAC.US.x.87082 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 149
MAC.US.x.92050 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------Y------------ 172
MAC.US.x.92077 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 179
MAC.US.x.93057 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 177
MAC.US.x.93062 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 164
MAC.US.x.95058 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 166
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................----------------------C------------ 35
MAC.US.x.95112 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 168
MAC.US.x.96016 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 179
MAC.US.x.96020 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 171
MAC.US.x.96072 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 183
MAC.US.x.96081 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 181
MAC.US.x.96093 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------C------------ 179
MAC.US.x.96114 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 174
MAC.US.x.96123 .....................................................................................................--------------.-----------------------------------------C------------ 68
MAC.US.x.96135 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.-----------------------------------------Y------------ 164
MAC.US.x.97009 ...........................................................................................................................----------------------------------C------------ 47
MAC.US.x.97074 ...........................................................................................................................----------------------------------------------- 47
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----..---------...----------------G......AGA------------T-G-.T------------...----------G.............--------------.--------------A--------------------------C------------ 570
MAC.US.x.SMM142_patent ----..---------...----------------G......AGA------------T-G-.T------------...----------G.............--------------.--------------A--------------------------C------------ 570
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................----------------------C------------ 35
MAC.US.x.r90131 ----..---------...-----------------......-------------------..------------...-----------.............--------------.------------------------------------------------------ 178
MNE.US.82.MNE_8 ----..---------...-----------------.......GA----------------..------------...-----------.............--G-----------.--------------A--------------------------C------------ 552
MNE.US.x.MNE027 ----..---------...-----------------.......GA----------------..------------...-----------.............--------------.--------------A--------------------------C------------ 552
SMM.SL.92.SL92B ......TTG---C-GTGC-A-T-G-CT--------GTACAG-TAAG--------GT--G...A---TA-G--C-A.......................AAA-GTG-GAA-A--C-ACCTA-GG-AT---TAG--GT....-A--C------------C----GG------ 512
SMM.US.x.F236_H4 --C-..--------G...-----------------......-TC-G--------------..------------...----G----GTC.........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG-----A-A---GG.....-----------------C------------ 1068
SMM.US.x.H9 --C-..--------G...-----------------......-TC-G--------------..------------...----A--G-GTC.........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG--A--A-A---GG.....---------------T-------------- 554
SMM.US.x.PBJ14_15 --C-..--------G...---A-------------......-TC-G--------------..------------...----A---G-GTC........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG--A--A-A---GG.....-----------------C------------ 848
SMM.US.x.PBJA --C-..--------G...-----------------......-TC-G--------------..------------...----A--G-GTC.........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG--A--A-A---GG.....-----------------C------------ 847
SMM.US.x.PBJ_143 --C-..--------G...-----------------......-TC-G--------------..------------...----A--G-GTC.........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG--A--A-A---GG.....---------------T-------------- 554
SMM.US.x.PBJ_6P6 --C-..--------G...-----------------......-TC-G--------------..------------...----A---G-GTC........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG--A--A-A---GG.....-----------------C------------ 1040
SMM.US.x.PGM53 --C-..--------G...-----------------......-TC-G--------------..--G---------...----AG--G-GTC........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG-----A-A---GG.....-----------------C------------ 998
SMM.US.x.SME543 --C-..--------G...-------------A--G.....A-TC-G--------------..------------...----A---GTC..........ATA-G-C-GAG-TC-C-AC-T-TG-----A-A---GG.....-----------------C------------ 1084
STM.US.89.STM_37_16 -........G-G-AG...-----------------......-GC------A-TC-G-T-...---A--G-----...----AGT-GCC..........AGA-GGC-GAT---TC-AC-C-TG---G-A-A-GT-G.....-AG--------------C-----G------ 728
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MAC.US.x.239 CTTGTCAGGGAAGAAAGCAGATGAATTAGAAAAAATTAGGCTACGACCCAACGGAAAGAAAAAGTACATGTTGAAGCATGTAGTATGGGCAGCAAATGAATTAGATAGATTTGGATTAGCAGAAAGCCTGTTGGAGAACAAAGAAGGATGTCAAAAAATACTTTCGGTCT 1242
Gag __L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W__A__A__N__E__L__D__R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__
A.CI.88.UC2 -C--AG------A--G-----C------------------T----G---GG-----------------G---A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-----CA------------A----------TCA--------T--C-----G--T--CA-A--T- 1292
A.DE.x.BEN ----AG------A--------C------------G-----T----G---GG-----------------G---A--A---A-T--G--------G--------G----A---C-----G-----G------------TCA--------T--C-----G--T--CAGA--T- 1292
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----AG------A----T----------------------T----G---GG---G--------A--T-GAC-A------A-T--G--------G--------G-GC-A---C-----G------------------TCA--------T--C--------TA--A-A--T- 1260
A.GH.x.GH1 ----AG------A--------------------G------T----G----G-----------------G-C-A--A---A-T--G--------G--C-----G--C-A---C-----G-----G------------TCA--------T--C-----G--T--CA-A--T- 733
A.GM.87.D194 ----AG------A--------C------------G-----T----G----------------GA----G---A--A-----T--G--------G-----------C-----C-----G-----G-----------ATCA--------T--C-----G--T---AAA--T- 736
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----AG------A--G------------------------T----G---GG---G--------A----GA--A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C------A----G------------TCA--------T--C--------TA----A--T- 736
A.GM.x.MCN13 ----AA------A--------C----------C-------T----G---GG------------A----G-C-A------A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G------------TCA--------T--C----G---T---A-A--T- 737
A.GM.x.MCR35 ----AA------A--------C----------C-------T----G---GG------------A----G-C-A------A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G------------TCA--------T--C----G---T---A-A--T- 737
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----AG------A---------------------------T----G---GG-----------------A---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G------------TCA--------T--C--------T---A-A--T- 736
A.GW.87.CAM2CG ----AG------A--------C------------G-----T----G---GG------------A----A---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G-----G-----------ATCA--------T--C----G---T---AAA--T- 1301
A.GW.x.ALI ----AG-----GA--------C----------G-------T----G---GG------------A--TCA-C-A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----G------------------TCA--------T--C----G---T---AAA--T- 1285
A.GW.x.MDS ----AG------A--------C------------G-----T----G---GG------------A----G---A--A---A-T--G--------G--------G--C-----C-----------G-----------ATCA-----G--T--C--------T---A-A---- 736
A.IN.07.NNVA -C--AG------A-----T-------------G-------T----G---GG------------A----GAG-A--A-----T--G--------G--C-----G--C-----C------A----------------ATCA-----G--T--C--------T---A-A--T- 1286
A.IN.95.CRIK_147 -C--AG------A-----T-------------G-------T----G---GG------------A----GAC-A--A-----T--G--------G--C-----G--C-A---C------A-----------------TCA-----G--T--C--------T---A-A--T- 1037
A.SN.85.ROD ----AG------A-------------------G---C---T----G---GG-----------------G-C-A--A---A-T--G--------G---A----G--C-----C-----------G------------TCA-----G--T-----------T---A-A--T- 735
AB.CM.03.03CM_510_03 -C--------------A-----------------G-----T----G---GG-----------G---T--------A------A---------TG--C--------------------------G-C---------ATCA-----------C--------T---AAA---- 407
B.CI.88.UC1 ----------------A-----------------G-----T----G---GG-----------G---TTGTC-A--A---A--A---------TG--C-----G--C-----------------G-----------ATCA--------------C-----T---A------ 1273
B.CI.x.20_56 ----------------A-----------------G-----T----G---GG---------------TTGTC-A-------------------TG--C-----G-------A------------G-C----------TCA---C----------C-----T---A------ 1271
B.CI.x.EHO ---------------GA----------------GG-----T----G---GG-----------GA------C-A--A---A------------TG-----------G-----------G-----G----G-----GATCA-----------C-GG-----T-GGAAA---- 1269
B.GH.86.D205_ALT -C--------------A-----------------G-----T----G---GG---------------T---C-A--A----------------TG--C--------C-----------------G-----------ATCA--------------------T---AAA---- 1268
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----------------A-----------------G-----T----G---GG------------A--TTGTC-A------A------------TG--C-----G--C----A------------G------------TCA--------------C-----T---A------ 414
G.CI.92.Abt96 -C----------A-----T---------------G-----T----G---GG------------A--------A--A-----T--G--------G--C-----G--C-----C-----------G-----------ATCA--------T--C--------T-----A--A- 655
H2_01_AB.CI.90.7312A -C----------A--GA-----------------G-----T----G---GG---------------------A--A------A----------------------C-----C-----G-------A---------ATCA--------------G-----T---A------ 1274
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------------A--GA-----------------G-----T----G---GG--C--G-----G---------A--A------A----------------------C-----------------G-----------ATCA--------------R-----T---AA----- 1271
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -C--------------A-----------------G-----T----G---GG--C--G-----G------------A------A----------------------C-----------------------------A-CA--------------G-----T---A---C-- 1275
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---------------GA-----------------G-----T----G---GG-----------------G---R--A------A----------------------C-----------------------------A-CA--------------------T---A---C-- 1273
U.FR.96.12034 -----------------T----------------G-----T----G-----------------A--------A--A-----T--G--------G--C-----G--C------------------------------GC---------------------TT-A-----G- 771
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1242
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1242
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------R---------------------G------------ 348
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 348
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1241
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------GG----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1243
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------GG----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1230
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 348
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 349
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 282
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 319
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 342
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 349
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 347
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 334
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 205
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 338
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 349
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 341
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 353
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 351
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 349
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 344
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 238
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 334
MAC.US.x.97009 ----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 217
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 217
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------A---------GG----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 740
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------A---------GG----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 740
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 205
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 348
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------GG---G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 722
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------------GG---G--------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------C-- 722
SMM.SL.92.SL92B ------------A---------------------G-----T----G---GG-----G-------------C-T------A-TA----------C-GA--------C----------CG-----------------A-G-----------------G----T-AG-A--AC 682
SMM.US.x.F236_H4 -------------G--------------------G-----T----G--------------------T-----------------------------------G--C-----------------------------T-----------T-----------T-----A--T- 1238
SMM.US.x.H9 ----------------------------------------T----G---GG-------------------C--------A----------------------G--C-----------------------------------------T-----------T-----A--T- 724
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------C--------------T----G---GG-----------G-----A-C--------A----------------------G--C-----------------------------------------T-----------T-----A--T- 1018
SMM.US.x.PBJA ----------------------------------------T----G---GG-----------G----CA-C--------A----------------------G--C-----------------------------------------T-----------T-----A--T- 1017
SMM.US.x.PBJ_143 ----------------------------------------T----G---GG-------------------C--------A----------------------G--C-----------------------------------------T-----------T-----A--T- 724
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------------------------T----G---GG-----------G-----A-C--------A----------------------G--C-----------------------------------------T-----------T-----A--T- 1210
SMM.US.x.PGM53 ----------------------------------------T----G--------------------------------------------------C-----G--C-------------------------------C---------T-----------TA----A--T- 1168
SMM.US.x.SME543 ----------------------------------------T----G--------------------T-----------------------------------G--------------------------------T-----------T-----------T--------T- 1254
STM.US.89.STM_37_16 ------------A---------------------G-----T----G---GG---G--------------------A--------G-----------C-----G--C-----------G------------------TCA--------G-----------TA-AA------ 898
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MAC.US.x.239 TAGCTCCATTAGTGCCAACAGGCTCAGAAAATTTAAAAAGCCTTTATAATACTGTCTGCGTCATCTGGTGCATTCACGCAGAAGAGAAAGTGAAACACACTGAGGAAGCAAAACAGATAGTGCAGAGACACCTAGTGGTGGAAACAGGAACAACAGAAACTATGCCAAAA 1412
Gag L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K__V__K__H__T__E__E__A__K__Q__I__V__Q__R__H__L__V__V__E__T__G__T__T__E__T__M__P__K_
A.CI.88.UC2 ---A---------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T-----A--G------A-AC----A--------T-------CA-----------TG----G-AA--------T 1462
A.DE.x.BEN ---A---------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T--------------GA-AC---CA--------T-------CA-----T-----TG----G-AA--------T 1462
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---A------------------A----------------------T------------------T------T-G---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T-------CA-----------TG----C-AA-------GC 1430
A.GH.x.GH1 ---A---------A--------G----------------------T---C--A-----------T------T-G---------------------G-T-----A---------A-AC----A--------T----G--CA-----------TG------AA-------GT 903
A.GM.87.D194 ---AA--------A--------G----------------------T------C-----------T------T-G---------------------G-T-----A--------GA-AC---CA--------T-------CA-----------TG----G-AA--------T 906
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---AA--------A--------G------------------------------AC---------T------T-G---------------------G-T-----A---------AGA-----AGG------T-------CA-------A---TG----G-AA--------T 906
A.GM.x.MCN13 ---G---------A--G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T----C--CA-----------TG----G-AA--------T 907
A.GM.x.MCR35 ---A---------A--G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T----C--CA-----------TG----G-AA--------T 907
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---A---------A--G-----T----------------------T---------------------------A---------------------G-T-----A-G---------A-----A--------T-------CA-----------TG----G-AA--------T 906
A.GW.87.CAM2CG ---A---------A--G-----T----------------------T------------------A--------A---------------------G-T-----A---------AGA----CA-T------T----C--CA-----------TG----G-AA------G-T 1471
A.GW.x.ALI ---AA-----------------A----------------------T---------------AG-T------G-G---------------------G-T-----A-G---------A---A-A--------T----C--CA----T--A----G----G-AA-------GC 1455
A.GW.x.MDS ---A---------A--G-----T----------------------T------------------T-TT-----A--------G------------G-T---------------A--T-C-CA-G------T-------CA-----------TG----G-AA--------T 906
A.IN.07.NNVA ---A------------G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A---------A--T----A--------T-------CA-----------TG----G-AA--------T 1456
A.IN.95.CRIK_147 ---A------------G-----T----------------------T------------------T--------A---------------------G-T-----A---------A-------A--------T-------CA-----T-----TG----G-AA--------T 1207
A.SN.85.ROD ---A----A-G--A--G-----T-----------------T----T------------------T--------A---------------------G-T-----A-G---------A-------G------T-------CA-----------TG----G-AA-------GC 905
AB.CM.03.03CM_510_03 -------------A--------A----------------------T------------------T-TC---C-G---------------------G-T--A-----G------A------CA---C-------...A-C---.........CG------AA---A--GCT 565
B.CI.88.UC1 -------------A--------A----------------------T------------------T-AC---T-G---------------------G-T---------------A------CA--------T----C--C---.........C-----G-AA------GCT 1434
B.CI.x.20_56 --------A-G--A--------A----------------------T------------------T-AC---T-G---------------------G-T---------------A------CA-----C--T----C------.........C-AG----AA------GCT 1432
B.CI.x.EHO ---GA--------A--------T-----------------T-----------C-------------TT---C-G---------------------G-T---------------A------CA---C----T----CA-C---.........C-------AA------GCT 1430
B.GH.86.D205_ALT -------------A--------G----------------------T-----TC-----------T-TT---C-G---------------------G-T--A------------A------CA--------T----C--C---.........C-------AA------GCT 1429
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---AA--------A--------A----------------------T------------------T-AC--TC-G----------T----------G-T--------T--T---A------CA-----C--T----C--C-A-.........C--G----AAGC----GCT 575
G.CI.92.Abt96 -------------A--------T--------------G--------------------------T-----TT-G-----C---C-------A-----T-----A-----------AG-------------T--------A-----T-----T-------AAG----TGCC 825
H2_01_AB.CI.90.7312A -----------A----------G----------------------T------------------T------T-A---------A-----------G-T--C------------A--C---CA-----C--T--------A--.........C--T----AA-CA--T-CT 1435
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -----------A-A--G-----G---------G------------T------------------T------T-G---------C-----------G-T--C------------A--C---CA-----C--T----C--CA-C.........C--T----AAGCA----CT 1432
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -----------A----------G---------G------------T------------------T------T-G---------C-----------G-T---------------A--T---CA-----C--T----C--CA-C.........C--T----AAGCA----CT 1436
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -----------A----------G---------G------------T----------------M-T---W--T-G---------A-----------G-T--C-----R------A--T---CA-----C--T----C--CA-T.........C--T----AAGCA----CT 1434
U.FR.96.12034 -------------T--------T--------------G--------------------------T-----TT-G-----------------------T--------------G--------A--------T----C---------T-A---TG------AA------GCC 941
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1412
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1412
MAC.US.x.1937 -----------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 518
MAC.US.x.2065 -----------M-----------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 518
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------G------T---------- 1411
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 1413
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 1400
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 518
MAC.US.x.81035 -----------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 519
MAC.US.x.85013 -----------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 452
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 489
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 512
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 519
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 517
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 504
MAC.US.x.95058 -----------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 506
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 375
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 508
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 519
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 511
MAC.US.x.96072 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 523
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 521
MAC.US.x.96093 -----------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 519
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 514
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 408
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 504
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 387
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 387
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G----------------- 910
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G----------------- 910
MAC.US.x.r80025 -----------D-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 375
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 518
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 892
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 892
SMM.SL.92.SL92B -----------A-------------G---------------T-G-T--G------------AG-T-----TC-G---------AT----------G----A--------T--GA-A-C---A-----C--T--------A----GT-----TG------AAT-----GCT 852
SMM.US.x.F236_H4 -------------T--G-----T--------C-----G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T---------------------G----C-GA------GC- 1408
SMM.US.x.H9 -------------T--G-----T--------------G-----------C------C-----C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T---------------------G----C-AA------GC- 894
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T---------------------G----C-AA------GC- 1188
SMM.US.x.PBJA -------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------------A-----------A--------------T---------------------G----C-AA------GC- 1187
SMM.US.x.PBJ_143 -------------T--G-----T--------------G-----------C------C-----C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T---------------------G----C-AA------GC- 894
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------T--G-----T--------------G-----------C------------C-T--------------------------------T-----A-----------A--------------T---------------------G----C-AA------GC- 1380
SMM.US.x.PGM53 -------------T--GG----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T---------------------G----C-AA-------T- 1338
SMM.US.x.SME543 -------------T--G-----T--------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------A--------------T---------------------G----C-AA------GC- 1424
STM.US.89.STM_37_16 ---AA-----------------T--------------G--T----T------------------T-----T--C-----------------------T--------------G--AG-G--AA-------T--T-----A--G--T-----TG--A-C-AA-----TGCC 1068
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
MAC.US.x.239 ACAAGTAGACCAACAGCACCATCTAGCGGCAGAGGAGGAAATTACCCAGTACAACAAAT...AGGTGGTAACTATGTCCACCTGCCATTAAGCCCGAGAACATTAAATGCCTGGGTAAAATTGATAGAGGAAAAGAAATTTGGAGCAGAAGTAGTGCCAGGATTTCAGGC 1579
Gag _T__S__R__P__T__A__P__S__S__G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__.__G__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A
A.CI.88.UC2 ---------------------C----T--G-A---------C-T---C--------GGC...------C-----------TG-----C-G-----CC----TC-------T-----------AG-------------G--C--G-------------------------- 1629
A.DE.x.BEN ---------------------C----T--G-A-A-------C-----C--G------GC...G-----C-----------TG-----C-G-----CC----TC-------A-----------AG-G-----------G--C--G-------------------------- 1629
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------------G--------C-------G-----G-----------C--G--------...--C---C------TC---TG----G--G-----CC----CC-------T--------G--AG-G--A--------G--C--G-----------------G-------- 1597
A.GH.x.GH1 ---------------------C-------G------A----C-T---T--------G-CAGGC-----C------A-----G-----C-G-----CC----TC-------T-----------AG-------C-----G--C--G-----------------------A-- 1073
A.GM.87.D194 -T-------------------C----T--G-A---------C-T---C--G-----GGC...---C--C------A----TG----GC-G-----CC----TC-------T-----------AG-------------G--C--G-------------------------- 1073
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T-------------------C-------G-A---G-----C-T---C--G--------...---C--C-----------T-----GC-G--T--CC----CC-------T--------G--AG-------G--A--G--C--G--------------G----------- 1073
A.GM.x.MCN13 ---------------------C-------G-AG--------C-T---C---------G-...---C--C--T---AC---TG----GC-G--T--TC----CC-------T-----------AG-------------G--C--G-----G-------------------- 1074
A.GM.x.MCR35 ---------------------C-------G-A---------C-T---C---------G-...---C--C--T---AC---TG----GC-G--T--TC----CC-------T-----------AG-------------G--C--G-----G-------------------- 1074
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------------------C-------G-A......---C-T---C--G--G---G-...--C---C------AC---TA-A---C-G--T--CG----TC-------T-----------AG-G--------------C--G-------------------------- 1067
A.GW.87.CAM2CG ---------------------C----T--G-AG--------------C--G---AGC--...---C--C------ACT--TG----GC----T--CC----TC-------T-----------AG-------------G--C--G-------------------------- 1638
A.GW.x.ALI ---------------------C----T-AACAG--G-----C-T---C---------G-...--CC--C-----CAC---TG----GC-G-----CC----C---G----T-----------AG----A--------G--C--G-------------------------- 1622
A.GW.x.MDS ---------------------C-------G-----------C-----C--G--GA-T--...---C--C------AC---TG----G--G--T--CC----TC-------T-----------AG----A--------G--C--G-------------------------- 1073
A.IN.07.NNVA --------------------CC------AGG----G-----C-TT--C-------GC--...---C--C-----CAC----G----GC-G-----C-----TC------TT-----------AG----A--G-----G--C--G-------------------------- 1623
A.IN.95.CRIK_147 ---------------------C-------GG----------C-T---C--------C--...---C--C--T---AC---TG----GC-G--T--C-----TC-------------------AG-------------G--C--G---------------A---------- 1374
A.SN.85.ROD ----------------------------AG-AG-----------------G-----TG-...---C--C-----CAC---TA-A--GC-G--T--CC----CC-------------------AG----------A--G--C--G-------------------------- 1072
AB.CM.03.03CM_510_03 ----A--A-------------C-------......C--------T-----G--G-----...--C---C------------G----GC-------CC----C--------T-----------AG----A--------G--C--G-----G-----A--------C--A-- 726
B.CI.88.UC1 ---------------------C-------......C--------------G--G--G--...--C---C-----C------A----GC-------TC----C-----------------G--AG----A--------G--C--G-----------A--------C----- 1595
B.CI.x.20_56 ---------------------C-------......C--------------G--G--G--...--CC-----T---------G----GC----T--CC----CC----C--------------AG-G-----C-----G--C--G--------G-----------C--A-- 1593
B.CI.x.EHO -TG----A-----GTAA----A-----C-......CCT-GC---T-----G--G-----...--C---C--T---TC---------GC-------CC----C--------------------AG----A--G-----G--C--G-----------A-------------- 1591
B.GH.86.D205_ALT ----A--A-------------C-------......C--------T-----G--G---C-...G-C---C-----C-----------GC-------CC----C--------T--------G--AG----A--------G--C--G-----------A-------------- 1590
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------A-------------C----T--......CA-------T-----G--G--GG-...G-CC-----T--CAC---------GC-------CC----C--------------------AG----------------C--G-----------A--------C----- 736
G.CI.92.Abt96 -----C-------T-------C----T--------------C--------G--G---G-...---C--C--------T--T-----------T--TC----T--------A------------G----A--------G--C--G--------G----------------- 992
H2_01_AB.CI.90.7312A G--GAC-A----G----GA-------T--......CA------C------G------G-...--C---C--T---------G-------------CC----CC-------------------AG-G--------------A--G-------------------------- 1596
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 G--GAC-A----G----GA-------T--......C-----Y--------G------G-...--C---C--T---------G----------T--CC----CC-------------------AG-G-----------G--C--G------A----A-------------- 1593
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 G--GA--A----G----GA-------T--......C-----C--------G------G-...--C---C--T---------G-----C----T--CC----CC-------------G-----AG-G-----------G--C--G------A------------------- 1597
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 G---AC-A----G----GA-------T--......C-----Y--------G------G-...--C---C--T--------TG----------T--CC----CC-------------------AG-G--------R--G--C--G--R--RA----A-------------- 1595
U.FR.96.12034 ----------------YT---C----T---G-CA-------------G--G--G--G--...------C--T----C------A--TC----T--T------C-C---------------C--G-------G--A----------------------------------- 1108
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1579
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1579
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------...---------------------------------A---------------------------G---------------------------------------------- 685
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 685
MAC.US.x.251_1A11 -----C--------T--------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1578
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------A-- 1580
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1567
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 685
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 686
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 619
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 656
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 679
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 686
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 684
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 671
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------G-...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 673
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 542
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 675
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 686
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 678
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 690
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 688
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 686
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 681
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 575
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 671
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 554
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 554
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------T------------------------------------...-------------AC------A--------------------------------------A--------G------------------------T------------- 1077
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------T------------------------------------...-------------AC------A--------------------------------------A--------G------------------------T------------- 1077
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 542
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 685
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------T------------------------------G-...-------------AC------A-----------------------------------------------G-------------------------------------- 1059
MNE.US.x.MNE027 --------------------------T----A-A-------------------------...-------------AC------A-----------------------------------------------G-------------------------------------- 1059
SMM.SL.92.SL92B CA---C-----------T---C----T--......------C--T-----G--G---G-...---AAA---T-----G---ACT---C-GTC---AC-G---C-C-----G-----C---C--G----A----------------------------------------- 1013
SMM.US.x.F236_H4 -----C---------------C----T-----------------------G--G---G-...------C--T-----------A--C-----T--A--------------T-----------AG----A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1575
SMM.US.x.H9 ---------------------C----T-----------------------G--G---G-...------C--T---AC------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1061
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------G---C----T----A------------------G--G-----...------C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-----------------A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1355
SMM.US.x.PBJA ---------------------C----T----A------------------G--G-----...------C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-----------------A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1354
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------------C----T-----------------------G--G---G-...------C--T---AC------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1061
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------------------C----T----A------------------G--G-----...------C--T---AC------A--T-----T--A--------------T-----------------A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1547
SMM.US.x.PGM53 -----C---------------C----T-----------------------G--G-----...------C--T--CAC------A--T-----T--A--------------T------------G----A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1505
SMM.US.x.SME543 -----C---------------C----T-----------------------G--G---G-...------C--T-----------A--C-----T--A--------------T------------G----A--G--A--------G-----G-----------------A-- 1591
STM.US.89.STM_37_16 ---------------------C----T--------------------------G---G-...---C--C--T-----------A-----------A-----C--G-----A--------G--AG-G-----------------T--------G----------------- 1235
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MAC.US.x.239 ACTGTCAGAAGGTTGCACCCCCTATGACATTAATCAGATGTTAAATTGTGTGGGAGACCATCAAGCGGCTATGCAGATTATCAGAGATATTATAAACGAGGAGGCTGCAGATTGGGACTTGCAGCACCCACAACCA...GCTCCACAACAA.........GGACAACTTA 1737
Gag __L__S__E__G__C__T__P__Y__D__I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__Q__P__.__A__P__Q__Q__.__.__.__G__Q__L__
A.CI.88.UC2 ---C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--A-----A--C--------A--------A-----C--T--A--A--A--G--------TGC----------AT----...-GC--CTT--C-......GCA--G--G---- 1790
A.DE.x.BEN ---C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------G-----T--T--A--A--A-----C-----T-C----------AT----...-GC--CTT--C-......GCA-----G--C- 1790
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--------A--A--------G-----T--T--A--A--A-----------TG----A------AT----...-GC--CTTG-C-......GCG--G--G---- 1758
A.GH.x.GH1 ---C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------G-----C--T--C--A--A-----------TGCA---------AT----...-GC--CTT--C-......GCA--G--G---- 1234
A.GM.87.D194 ---C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C--T--C-----A--------A--A--------A-----T--T-----A--A-----------TGC----------AT----...-GC--CTT--C-......GCA--G--G---- 1234
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--G-----A--A--------A-----T--T--A--A--A-----C-----TG-A--A--T---AT----...-GC--CTT--C-......GCG--G--G--C- 1234
A.GM.x.MCN13 ---C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G--CG-T--T--A--A--A-----------TG----A--T---AT----...-G---CTT--C-......GCG--G--G---- 1235
A.GM.x.MCR35 ---C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G--C--T--T--A--A--A-----------TG----A--T---AT----...-G---CTT--C-......GCG--G--G---- 1235
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---C--------C-----G--------T------------C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--A-----T--T-----A--A-----C-----TG-TGCA--T--CAT----...-GC--CTT--C-......GCG--G--G---- 1228
A.GW.87.CAM2CG ---C--------C-----G-----------------A---C-T-----------C-----------A--------A--A-----G--G-----T--T--A--A--A-----C-----TGCCA-T--T---AT----...-GC--CTT--C-......GCG--G--G--C- 1799
A.GW.x.ALI ---C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--G-----C--T--A--A--A-----C-----TG-TGCA--T--CAT----...-GC--CTT--C-......GCA--G--G---- 1783
A.GW.x.MDS ---C--------C-----G--------T--------A---C-T--C--------C--T--------A--------A--A-----G--A--C--T--T--A--A--A-----------TGC------T---AT----...-GC--CTT--C-......GCG--G--G---- 1234
A.IN.07.NNVA G--C--------C-----G--------T--------A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--A-----T--T--A--A--A-----------TG----A--T---AT----...-GC--CTT--C-......GCA--G--G--C- 1784
A.IN.95.CRIK_147 ---C--------C-----G--------T--C-----A---C-T-----------C-----------A--C-----A--A-----G--G-----T--T--A--A--A-----------TGC---A--T---AT----...-GC--CTT--C-......GCA-----G---- 1535
A.SN.85.ROD ---C--------C-----G--------T--C--C--A---C-T-----------C-----------A--C--------A-----G--G-----C--T-----A--A-----A-----TG----A--T---AT----...-GC--CTT--C-......GCG--G--G---- 1233
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A--------A-----T--T-----T--A---------C----------A--G--------G--A--C-----A-----T-----A--A--T--T--T--A--A-----C------CAA--A-----GTC----...-GC----TG-CG......GCA-----G---- 887
B.CI.88.UC1 ---A--------A-----T--T-----T--A---------C----------A-----------G--A--C-----A-----T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---------GAT----...-G-----TG-C-......GCA---------- 1756
B.CI.x.20_56 ---A--G-----G--------T--C--T------------C----------A-----T--C--G--A--C-----A-----T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---A-----GAT----...-G-----TG-C-......GCA---------- 1754
B.CI.x.EHO ---A--------G--------T-----T-----------------------A-----A-----G--A--C-----A-----T--G--G--A--T--T-----A--A-----C------CAA-----T---TCG---...-GC---ATG-C-......GCA--G-----C- 1752
B.GH.86.D205_ALT ---A--------A--------T-----T--A---------C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--A--C--T-----A--A-----C------CA---A-----GTC----...-GC---ATG-CG......GCA---------- 1751
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---A--------A--------T-----T------------C----------A-----A--------A--C-----A-----T--G--A--A--T--T--T--A--A-----C------CA---------GTC---G...-GC---ATG-C-......GCA-----G---- 897
G.CI.92.Abt96 G-----------C---CTA--A-----T--C-----A---C----------A-----A--------A--C-----A-----T-----A--A--T--T--------A-----K-----TC-T--A--T-------A-...-GG--G-CG-C-......GCA------M-C- 1153
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-----G--A--T-----T-----T------------C----------A-----A-----G--A--C-----AG-C--T--G--A--A--C--T--------G-----C------CA---------GGTG---...-G-----TG-C-......GCA---------- 1757
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---A-----G--A--T-----T-----T--C---------C----------A-----A--C--G--A--C-----AG-C-----G--A--A--C--T--A-----G-----C------CA---------GGT----...-G-----TG-C-......GCA--------Y- 1754
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 G--A-----G--A--T-----T-----T--C---------C----------A-----A-----G--A--C-----AG-C--T-----A--A--C--T--A-----------C------CAA--A-----GAT----...-G-----TG-C-......GCG--------C- 1758
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---A--R--G--A--T-----T-----T--C-----R---C----------------A--C--G--A--M-----AG-C--T--R--A--A--C--T--A-----G-----C------CA---A-----GAT----...-G---R-TG-C-......GCA--R------- 1756
U.FR.96.12034 ---C-----G--C-----G--------T--------A-----------C--------A--------T--------A--------G--A--A--T--T--T--A--A------------ACA---------A-C-A-...-GC----C--C-......GCA--G------- 1269
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 1737
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 1737
MAC.US.x.1937 ----------------TG----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------------...------------.........---------- 843
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 843
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------------------C--C---------------------------------------------...------------.........-----G---- 1736
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------C--------------------------------------------------------------------------C--------T---------------------------------------...------------.........-----G---- 1738
MAC.US.x.251_BK28 ------------C-----------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------...------------.........-----G---- 1725
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 843
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 844
MAC.US.x.85013 ----------------G-----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------------...------------.........---------- 777
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 814
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 837
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 844
MAC.US.x.93057 ---------------T-T----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------------...------------.........---------- 842
MAC.US.x.93062 ---------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 829
MAC.US.x.95058 -----------------T----------------------------------------------------------------------R-----------------------------------------------...------------.........---------- 831
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 700
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 833
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 844
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 836
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 848
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 846
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 844
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 839
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 733
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 829
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 712
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 712
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------C---CT------------------------------------------------------------C-----------------T-------------------------------------A-...------------.........-----G---- 1235
MAC.US.x.SMM142_patent ------------C---CT------------------------------------------------------------C-----------------T-------------------------------------A-...------------.........-----G---- 1235
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 700
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------------.........---------- 843
MNE.US.82.MNE_8 ------------C--------------------------------------------A--------A--------------------A----------------------------------------------A-...------------.........-----G---- 1217
MNE.US.x.MNE027 ------------C----T---------------------------------------A--------A--------------------A------------------------------C---------------A-...------------.........-----G---- 1217
SMM.SL.92.SL92B ---A--------C--T--A---------------------C-T--------A--T--A-----G--A--C-----A-----------A--A--T--T-----A--A-----C------C-A--A------AG-GG-.CAA-AG-CGGCGC-ACCG..GCT---GGG--A- 1180
SMM.US.x.F236_H4 G--A--------C-----T--------T--------A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A-----G------...-G-----T--C-......GCA--G------- 1736
SMM.US.x.H9 G--A--------C-----T-----Y--T--C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--------T--------T--A--A-----R--G---...-G----AT--C-......GCA---------- 1222
SMM.US.x.PBJ14_15 G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G--G---...-G---GAT--C-......CCA---------- 1516
SMM.US.x.PBJA G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G--G---...-G---GAT--C-......CCA---------- 1515
SMM.US.x.PBJ_143 G--A--------C-----T-----Y-----C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----R--G---...-G----AT--C-......GCA---------- 1222
SMM.US.x.PBJ_6P6 G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----G-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T--A--A-----G--G---...-G---GAT--C-......CCA---------- 1708
SMM.US.x.PGM53 G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----A--------T--A--A-----T--------T-----A-----G--G---...-G----AT--C-......GCA--------C- 1666
SMM.US.x.SME543 G--A--------C-----T-----------C-----A---C----------A-----A-----G--A--C-----A-----T-----G--------T--A--A-----C--------T--A--A-----G--G---...-G-----T--C-......GCA--G------- 1752
STM.US.89.STM_37_16 ---A--------C--T--------------C-----AC----------------G--G--------A--C-----A-----A-A---G--C-----T-----A-----T---------A-------T---------CCG-G---G-TG-C-......GCA--G------- 1399
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MAC.US.x.239 GGGAGCCGTCAGGATCAGATATTGCAGGAACAACTAGTTCAGTAGATGAACAAATCCAGTGGATGTACAGACAACAGAAC...CCCATACCAGTAGGCAACATTTACAGGAGATGGATCCAACTGGGGTTGCAAAAATGTGTCAGAATGTATAACCCAACAAACATTCTA 1904
Gag R__E__P__S__G__S__D__I__A__G__T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__Q__Q__N__.__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I__L_
A.CI.88.UC2 -A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA----------G--G--------------T--G--G--A--T...---G-G--G-----G-----C-----A-----------GA-A---C----G--G--------------C--------C---G-CT-- 1957
A.DE.x.BEN -A--C--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------------G--------------T--G-C---A--T...---G----G-----G-----C-----A------------A-A---C-------G----------A---C--------T-----CT-- 1957
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A--A--AAG---G--T-----A-----G-----A--CA-------A-----G-------------TT---GC---A--T...--T-----------G-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--C-----G-----C--T-----C-----C--- 1925
A.GH.x.GH1 -A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G--------------T--G-C---A--T...---G-G--G-----G-----C-----A-----------GA-A---C-A--G--G--------G-----C--------T-----CT-- 1401
A.GM.87.D194 -A--C--AAGG--G--T--C--A-----------A--CA-------------G--------------T--G----CA--T...---G-G--G-----G-----C-----------------GA-A---C-A--G-----------G-----C--------T-----CT-- 1401
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -A--T--ACG------T--C--A-----G-----A--CA-------G-----G---G-A--------T--G---G-A--T...--TG----------A-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--------------C--T-----C--------- 1401
A.GM.x.MCN13 -A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------------G-------------TT--G-C---A--T...---G-------G--A-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--C-----G-----C-----G--C-----C--- 1402
A.GM.x.MCR35 -A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------------G-------------TT--G-C---A--T...---G-------G--A-----C--T--------------GA-A--AC----G--G--C-----G-----C-----G--C-----C--- 1402
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A-----AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA-------A--G--G-------------TT----C---A--T...--TG----------------C--T-----------T--GA-A--AC-------G--C-----G-----C--T-----C-----C--- 1395
A.GW.87.CAM2CG -A--C--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G-----A-------TT--GGC---A--T...---G----------G-----C--T--A-----------GA-A---C----G--G--------G-----C-----G--C-----C--- 1966
A.GW.x.ALI -A--A--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G-------------T---G-C--G---T...--TG-G--------G-----C--T--A-----------GA-A---C-A--G--G--------G-----C--------C-----C--- 1950
A.GW.x.MDS -A--A--AAG---G--T--C--A-----G-----A--CA---------------------------T---GGC------T...--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A---C----G--G--------G-----C--T-----C-----C--- 1401
A.IN.07.NNVA -A--A--AAG---G--T--C--A-----------A--CA-------A-----G---G---------TT---GC---A--T...--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A---C-------G--------G-----C--T--G--C-----C--- 1951
A.IN.95.CRIK_147 -A-----AAG------T--C--A-----G-----A--CA-------G-----G-------------TT---GC---A--T...--TG-------G--A-----C--T--A-----------GA-A--AC----G--G--------G-----C--T--G--T-----C--- 1702
A.SN.85.ROD -A-----AAGG-----T--C--A-----G-----A--CA-------A-----G-------------TT--G-C---A--T...--TG----------A-----C--T--A-----------GA-A--A-----G--G--------G-----C-----G--C-----C--- 1400
AB.CM.03.03CM_510_03 -A--C--AAGG-----------A--G-----C--C--CA-------G-----G--A--------------GGGC--A--T...--T--C-----G--A--------T--A--------T---A-A--------G---------C-G-----C--T--T--C-----AT-G 1054
B.CI.88.UC1 ----C--CAG---G--------A--------C--C--CA-------G--------A--------------GGC---A--T...--TG-T--G-----G-----------A--------T---A-A---C----G---------C-G-----C--T--T--C-----AT-- 1923
B.CI.x.20_56 ----C--CAG---G--------A--------C--C--CA-------G--------A--------------GGC---A--T...--TG-T--G-----G-----------A--------T---A-A---C----G---------C-G-----C--T--C--C--T--AT-- 1921
B.CI.x.EHO ----A--AAG---G-----C--A--G-----C--C--CA-------A-----G--A----------------CC--A--T...--TG-C-----G--A-----C--T--A--G-----T--GT-A---C-A--G---------C-G-----C--T--T--T--T--A--G 1919
B.GH.86.D205_ALT ----C--AAG---G--------A--------C--C--CA-------G-----G--A--------------GGCC--A--T...--TG-C-----G--A--------T--A--------T---T-A--A-----G---------C-------C--T--T--C-----AT-- 1918
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----C--AAG---G-----C--A--------C-----CA----G--G--G--G--A--------------G-CC--A---...--T--C--------A--------T--A--------T--GT-A---C----G---------C-G-----------T--C--T--A--G 1064
G.CI.92.Abt96 ----A---A-------------A-----G--C------A--A----A--------T-------CAC----G--G--A---...--T-----------A--T--Y--T--A-----------RT-A--AC-T--------------G-----Y--T-----------C--- 1320
H2_01_AB.CI.90.7312A ----C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G-----G--A--------------GGGT--A-GT...--T--C--------G--------T--A--------T--G--A--A-----G--G------C-G-----C--T--T--T--T--A--- 1924
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA--CC---G--------A--------------GGGT--A--T...T----C-----G--G--------T--A--------T---T-A--A-----G-----C---C-G-----C-----C--T--T--A--- 1921
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--T...T-TG-C--------G--------T--A--------T---T-A--A-----G-----------G-----C--T--T--T--T--A--- 1925
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -A--C--CAG------------A--G-----C--C--CA-------G--------A--------------GGGT--A--T...T--G-C--G-----G--------T--A--------T---T-A--A-----G-----------G-----C--T--T--T--T--A--- 1923
U.FR.96.12034 -A-----AAG---T--T--------------------CA----G--A--G--G--A--------------G-CG--A--T...--A-----G--G--T-----C--TC--------------T----CC-A-----------T--------C--T-----T--T--CT-- 1436
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1904
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1904
MAC.US.x.1937 --------------------------------------A-----------------------------------------...-----------------------------R--------------------------------------------------------- 1010
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1010
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1903
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1905
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1892
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1010
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1011
MAC.US.x.85013 --------------------------------------W--R--------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 944
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 981
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1004
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1011
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------C-------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1009
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 996
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------C---G----------------C----------------...-----------------------------------Y--------------------------------------------------- 998
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 867
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1000
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1011
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1003
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------------------...---------------------------------------M-R--------------------------------------------- 1015
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1013
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1011
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1006
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 900
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 996
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 879
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 879
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------A-------A---------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1402
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------A-------A---------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1402
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 867
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------- 1010
MNE.US.82.MNE_8 -------------------C------------------A-----------------------------------------...-------------------------------------------------------------------------------G------- 1384
MNE.US.x.MNE027 -------------------C------------------A-----------------------------------------...-----------------------T-------------------------------------A------------------------- 1384
SMM.SL.92.SL92B ----A--A-----------C--A-----G--------CA-CCC-AG------G--AG-A--------T--GGC---A---...--AG-C-----G--AG----C--T--A--G--------G-----AC-C--------C-----G--------------------C--G 1347
SMM.US.x.F236_H4 -A-----AAG---------C-----------T------A-------------------A-----------G-----A---...-----------------------T--A--G---------T-A---C----G--------A------------------------T-- 1903
SMM.US.x.H9 -A-----AAGR-----C--C-----------T-----CA--S----C--------T--A--------Y--G--G--A---...--T-----------------C-----R--G---------T-A---C----G-----C--A-----------T------------T-G 1389
SMM.US.x.PBJ14_15 -A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A---...--T-----------T-----C--------G---------T-A---C----G--------A-----------T------------T-G 1683
SMM.US.x.PBJA -A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A---...--T-----------T-----C-----A--G-----------A---C----G--------A-----------T------------T-G 1682
SMM.US.x.PBJ_143 -A-----AAGR-----C--C-----------T-----CA--S----C--------T--A--------Y--G--G--A---...--T-----------T-----C-----R--G---------T-A---C----G--------A-----------T------------T-G 1389
SMM.US.x.PBJ_6P6 -A-----AAG------C--C-----------T-----CA-------C--------T--A--------T--G--G--A---...--T-----------T-----C-----A--G---------T-A---C----G--------A-----------T------------T-G 1875
SMM.US.x.PGM53 -A--T--AAG---------------------T------A----G--A--G-----T-----------T--G--G------...-----------G--A--------------------------T-----A-----G--------------C--T--------------G 1833
SMM.US.x.SME543 -A-----AAG---------C-----------T------A-------G-----------A-----------G-----A---...-----------------------T-----G---------T-A---C----G--------A------------------------T-- 1919
STM.US.89.STM_37_16 -A--A--AAGC--G--------A-----G--T-----C---CC---G--------T--A---------C-G--G--A--T...--T-----G-----A-----C--------------T-----A---C-A--------------------C--T---GTT------T-- 1566
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MAC.US.x.239 GATGTAAAACAAGGGCCAAAAGAGCCATTTCAGAGCTATGTAGACAGGTTCTACAAAAGTTTAAGAGCAGAACAGACAGATGCAGCAGTAAAGAATTGGATGACTCAAACACTGCTGATTCAAAATGCTAACCCAGATTGCAAGCTAGTGCTGAAGGGGCTGGGTGTGAA 2074
Gag _D__V__K__Q__G__P__K__E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V__N
A.CI.88.UC2 --C-----G--G--A--------AT----C-----------------------T-----C-----G-----G--AG----CC-G--------A-----------C------------G-A--G-----C--------C--T---T----A--A--A--------AA---- 2127
A.DE.x.BEN --CA-------G--A--------A--G--C--A--------------------------C--G--G--------A-----CC----------A-----------C-----G-----A--A--G-----C--------C------T----A--A--A--A-----GA---- 2127
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --C--------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------CC----G--------A-----CC----------A-----------C------------G-A--G-----C--------C--T--AT----A--A--A--A-----GA---- 2095
A.GH.x.GH1 --C-----G--G--A-----G--A--G--C-----------G-----------T-----C--G--G--------A------C-G-----------C--------C-----G-----A--A--G-----C--------C------T----A--A--A--A-----GA---- 1571
A.GM.87.D194 -----G--G--G--A--------AT-G--C-----------------A-----------CC----G--------A-----CC-G--T-----A-----------C-----G-----A--A--G-----C--------C------T----AT-A--A--A--A--GA---- 1571
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --CA----------A---------T-G--C--A--------G--T--A-----------C-----G-----------------------G--------------C--G--G-----AG-G---...T-G--------C--T---T----A--A-----A--A--GA---- 1568
A.GM.x.MCN13 --CA----------A-----G--A-----C--A--T--------T--A-----------C--G--G--------A------C-------G--------------C--G-----A--AG-A--G-----C--------C--T--AT----A--A--A--A--A--GA---- 1572
A.GM.x.MCR35 --CA----------A--------A-----C--A--T--------T--A-----------C--G--G--------A------C--A-------------------C--G-----A--AG-A--G-----C--------C--T--AT----A--A--A--A--A--GA---- 1572
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --CA----T-----A-----G--A-----C--A-----------T--------------C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------A--A--G-----C-----------T--AT----A--A--A--AT-A--AA---- 1565
A.GW.87.CAM2CG --CA-------G--A-----G---T----C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A------C----------A-----------C-----------AG-G--G-----C--------C--T--AT----A--A-----AT-A--GA---- 2136
A.GW.x.ALI --CA----------A-----G--------C--A-----------T--A-----------C-----G--------A------C-----------------------------------G-A--G-----C--------C-----AT----------A--AT-A--GA---- 2120
A.GW.x.MDS --C--------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A--------------G--A--------------G--------A--A--------C--------C--T--AT----A--A--A--A-----GA---- 1571
A.IN.07.NNVA --CA-------G--A--------A--G--C--A-----------T--A--------G--C--G------------------C----------------------C------T-A-----A--------C-----------T--AA--A-A--A--A--A--A--GA---- 2121
A.IN.95.CRIK_147 --CA-------G--A--------A--G-----A-----------T--A--------G--C--G-----------------CC----------------------C------T-A---G-A--------C-----------T--AT-G--A--A--A--A--A--AA---- 1872
A.SN.85.ROD --CA-------G--A-----G-----G--C--A-----------T--A-----------C--G--G--------A------C-------G--------------C-----------AG-A--------C--------C--T--AT-------A--A--A--A--GA---- 1570
AB.CM.03.03CM_510_03 --CA----G--G--A--------A--C--C--A--T--------T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC-------G--A-G---------A--------A---G----G---------------------T----A--T-----CT----AA---- 1224
B.CI.88.UC1 --CA----G--G--A--------A--T--C--A-----C-----T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC-------G--A-----------A-----------A-----G---------------------T----A--T-----CT-A--AA---- 2093
B.CI.x.20_56 -----------G-----G--G---T-C--C--A-----------T--------------CC--C-G-----G--A--G--CC-------G--A-----------A--G--------A-----G-----C---------------T----A--C-----CT----AA-A-- 2091
B.CI.x.EHO --CA----G--------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G-----G--A-----CC----------A-----------A-----------------G--------------------AT-------T-----CT----AA---- 2089
B.GH.86.D205_ALT --CA----G--G--A-----G-----C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------A-----CC-------G--A-----------A-----------------G---------------------T-------T-----CT----AA---- 2088
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --CA----G--G--A-----G--A--C--C--A--------------A---------------C-G--------A-----CC-G--------A------G----G-----------------G--------------C-----AT----A--T-----C-----AA---- 1234
G.CI.92.Abt96 -----------------------A--C------TCT--------T--A--------G---C-R-----------A--T---C----------A-----------A--G-----A--------------C-----------T--AT----A--A------T----AA---- 1490
H2_01_AB.CI.90.7312A -----------------------A--C--C--A--------G--T--A--------G--C---C-G--------AG-G--CA-G--C--G-GAGCG--------AG-G-----A---G-C--G--------------------------A--C-----TT----GCCAC- 2094
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -----------------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------AG----CA-G--C--G-GAGCA--------AG-G-----A---G-C--G--------------------------A--C-----YT----GCCAC- 2091
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -----------------------A--C-----A-----------T--A-----------CC--C-G--------------CCAG--C--G-GAGCA--------AG-G------T----C--G--------------------------A--C-----TT----GCCAC- 2095
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -----------------------A--C--C--A-----------T--A-----------C---C-G--------AG----CA-G--C--G-GAGCA--------AG-G-----A---G-C--G-----------------------G--A--C-----TT----GCCAC- 2093
U.FR.96.12034 ---A----G-----------G-----------A--T--------T--A--------------G-----------A------C-------G--A--------------G--G-----------G--------------C-----A--C---T-A--A--TT-----A---- 1606
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2074
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2074
MAC.US.x.1937 --------R------------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------- 1180
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1180
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2073
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------A--------------------------------------------C--------------A---------------------------------------------------------------------T----A--------A----------- 2075
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------C--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------- 2062
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1180
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1181
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1114
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1151
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1174
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1181
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1179
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1166
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y------------------------- 1168
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1037
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1170
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1181
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1173
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1185
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1183
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1181
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1176
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1070
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1166
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1049
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1049
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------------------A------C-----------------------------------------------------------------------------------AC--- 1572
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------------------------------------------A------C-----------------------------------------------------------------------------------AC--- 1572
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1037
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1180
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------------------------------------------C--------------A------C-----------------------------------------------------------------------------------A---- 1554
MNE.US.x.MNE027 ---A---G---------------------------------------------------C--------------A------C----------------------------------------------------------------G------------------A---- 1554
SMM.SL.92.SL92B -----T--------T-----G-----C-----A--T--------T-----------------G--------G---------C-G-----G--------------A-----------------G--C--C-----T--------A-----AT-A--A---T----CA---- 1517
SMM.US.x.F236_H4 -----G--------A-----------------A-----C-----T--A------------C----------G--A------C-C--------------------C-----------------------------------T--A--------C-----T-----CA---- 2073
SMM.US.x.H9 -----G--------A---------T-------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G---S-G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT-G-----C-----T-----YA-A-- 1559
SMM.US.x.PBJ14_15 -----G--------A-----------------A-----------T--A--------G--C-C------T-----A-----CC-G-----G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT-G-----C-----T------A-A-- 1853
SMM.US.x.PBJA -----G--------A-----------------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G-----G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT-G-----C-----T------A-A-- 1852
SMM.US.x.PBJ_143 -----G--------A-----------------A-----------T--A--------G---C-------------A-----CC-G---S-G--A-----------------------------------C-----G--C--T--AT-G-----C-----T-----YA-A-- 1559
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----G--------A-----------------A-----------T--A--------G--C-C------T-----A-----CC-G-----G--A-G---------------------------------C-----G--C--T--AT-G-----C-----T------A-A-- 2045
SMM.US.x.PGM53 --C--------------G--------G--C--------C-----T--------------C--------------A------C-------G--------------------------------------------------T--AT-G-----C-----T-----CA---- 2003
SMM.US.x.SME543 -----G--------A-----------------A-----C-----T--A------------C----------G--A-----CC-G--------------------C-----------------------------------T--AT-G-----C-----T------A---- 2089
STM.US.89.STM_37_16 --C-----G--------------AA-G--C--A--T--------------------G-----G-----------AG-----C--T----G--A-------------GG--------A--------------T-----C-----AT-G--AT----A--T-----CA---- 1736
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Gag p24 Capsid end Gag p2 Spacer start Gag p2 Spacer end Gag p8 Nucleocapsid start
MAC.US.x.239 TCCCACCCTAGAAGAAATGCTGACGGCTTGTCAAGGAGTAGGGGGGCCGGGACAGAAGGCTAGATTAATGGCAGAAGCCCTGAAAGA.GGCCCTCGCACCAGTGCCAATCCCTTTTGCAGCAGCCCAACAGAGG...GGACCAAGAAAG..................CCA 2222
Gag __P__T__L__E__E__M__L__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E#__A__L__A__P__V__P__I__P__F__A__A__A__Q__Q__R__.__G__P__R__K__.__.__.__.__.__.__P_
A.CI.88.UC2 ---------------G--------C--C--C--G--G-----C--A--A--C--A--A--C---C-------T--------A-----.---TT-AA-----CCC--T-----A-----------------A---............-G-..................A-- 2266
A.DE.x.BEN ---------------G-----A--C--C--C--G--G-----C--A--A--C-----A--C--GC-------T--------A-----.---TA-G-G----AGC--T-----A-----------------A--A............---..................G-- 2266
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---T---T----G--G--------C--C-----G---A----A--A--A--C-----A--C------------------T-A--G--.------A-------CC--T-----A--------------------A............-G-..................A-- 2234
A.GH.x.GH1 ---------------G--------T--C-----G--G-----T--A--A--C--A--A--C---C-------C-----------G--.---TT-GA-----CCC--T-----A-----------------A--A............---..................GT- 1710
A.GM.87.D194 ------------G--G--------T--C--C--G--------C--A--AA-C-----A--C---C-------T--------A--G--.---TT-GA-G----CC--T-----A-----------------A--A............-G-..................G-- 1710
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---T---T-------G-----A--C--C--------GA----T--A--A--C--------C---C--------------T-A-----.----A-GCG-----CC--T-----A-------------------AA............-G-..................G-- 1707
A.GM.x.MCN13 ---T---T-------G-----A--C--C--C-----G-----T-----A--C-----A------C--------------T-A-----.----T-GA------CC--T-----A--------------G----AA............-G-..................A-- 1711
A.GM.x.MCR35 ---T---T-------G-----A--C--C--C-----G-----T-----A--C-----A------C--------------T-A-----.----T-GA------CC--T-----A--------------G----AA............-G-..................A-- 1711
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---T---T----------------CA-C-----G--G--------A--A--C-----A-----------------------A--G--.--T-A-G-------CC--C-----A--------------G-----A............---..................A-- 1704
A.GW.87.CAM2CG ---T---T-------G-----A--T--C--------------T--A--A--C-----A------C--------------T-A--G--.----A-G-G----CCC--T-----A--C-----------G-----A............-G-..................A-G 2275
A.GW.x.ALI ---T---T-------G-----A--C--C-----G-----------A--A--C-----A--C------------------T-A--G--.----A-GA------CT--T-----A-----G-----------A--A............-G-..................A-- 2259
A.GW.x.MDS ---T---T-------G-----A--C--C-----G--------A--A--A--C-----A-----------------G---T-A--G--.----A-GA------CC--T-----A--C-----------G-----A............-G-..................A-- 1710
A.IN.07.NNVA ---A---T------G------A--C--C-----G--G-----T-----A--T-----A---------------------T-A--G--.----A-G-G----ACC--T-----A--C-T---------G-----A............---..................A-- 2260
A.IN.95.CRIK_147 ---T---T-------------A--C--C--------G-----T-----A--C-----A---------------------T-A--G--.------G------CCA--T-----A--C-----------G-----A............---..................A-- 2011
A.SN.85.ROD C--T---T-------G--------C--C-----G--G-----T-----A--C-----A-----------------G-----------.--T-A-A-G---T-CC--T-----A--C-----------G-----A............---..................G-- 1709
AB.CM.03.03CM_510_03 -------T-------------------C--C------A----A--C--A--G--------A-AGC-------C--G---T-A-----.---TT-AA----G-CA--C--A--G-----T--CTTT-------AAACA--GAAG---GG-..................A-- 1375
B.CI.88.UC1 -------T----G--------------C--C-----GA----A--C--A--G--------A--GC-------T--G---T-A-----.----T-AA----T-CA--C--A--G-----T--C--T-----A-AAGCA---AAG---GG-..................A-G 2244
B.CI.x.20_56 C-----------G--------A-----C--C-----------A--C--A-----A-----A---C-------T--G---T-A-----.A-----AA----T-CA--C--A--G-----T--C--T--G----AAGCA---AAG--G.....................A-- 2239
B.CI.x.EHO C-----AT-------------A--A--C--C--G--GA----A--C--A--G--------A--GC-------T--G--TT-A-----.A---T-GA----TTCCA-C-AT--G-----C--C--T----CA--AGCA--GAAG--G.....................A-- 2237
B.GH.86.D205_ALT -------T----G--------A-----C--C-----GA----A--C--A--G--------A--GC-------C------T-A-----.------AA----T-CA--C--A--G-----T--C-TT-----A-AAGCA--GAAG---GG-..................A-- 2239
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 C-----A-----G--------A--A--C--C-----GA----A--C--A--G--A-----A--GC-------C--G--TT-A--G--.A---T-GA----TCCA--TT-A--A-----T----TT-----A--AGCA--GAAG---GGA..................G-- 1385
G.CI.92.Abt96 ---T--TT----G------T----A--C--------GR----A--A--A--G--A--A--C--GC-T-----T-----AT-A-----.A---T-AAAC--TACAG-CC-A--A--------T--T-----A-AAACA---GG--A--G-...............AGCA-- 1644
H2_01_AB.CI.90.7312A C-----------G--------------C--C------A----A--C--A-----A--A--G---C-------C--G--TT-A-----.A---T-AA-G--C-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-GCA---AG----GG-..................A-- 2245
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 C-----------G--------------C--C-----GA----A--C--A--G-----A--R-----------T--G--TY-A-----.A---T-AA-G--T-CA--C--A--A--Y--T--T--T-------A-GCA---AAG---GG-..................A-- 2242
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 C-----------G--------------C--C-----GA----A--C--A--G-----A--G---C-------T--G--T--A-----.A---T-AA-G--T-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-GCA---AAG---GGA..................A-- 2246
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 C-----------G--------------A--------GA----A--C--A--G-----A--G-----------T--G--T--A-----.A---T-AA-R--T-CA--C--A--A--C--T--T--T-------A-GCA---AAG---GG-..................A-- 2244
U.FR.96.12034 ---T---T-------G-----A--A--C---------A----A--A--A-----A--A-----GC-G------------T-A-----.----T-ACA---TA----T--A--C----------T---------AGGC--C-----G-G-..................--- 1757
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 2222
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 2222
MAC.US.x.1937 ------------------------A--------------------------------------------------------------.R---------------------------------------------...------------..................--- 1328
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1328
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------A--------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 2221
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------------------A--A--------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 2223
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------A--A--------------------------------------.---------------------------------------GA-----...------------..................--- 2210
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1328
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1329
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1262
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1299
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1322
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1329
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1327
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................A-- 1314
MAC.US.x.95058 ------------------------------C--------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1316
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1185
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1318
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1329
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1321
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1333
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1331
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................-H- 1329
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1324
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1218
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1314
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1197
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1197
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------C--------------------A--------------------------------------.--------------C-----------------------------A-...------------..................--- 1720
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------C--------------------A--------------------------------------.--------------C-----------------------------A-...------------..................--- 1720
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1185
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------...------------..................--- 1328
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------------A--A--A-----A-----A--------------------------.------T-------G----C------------------------A-...------------..................--- 1702
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------C-----------A--A--A-----A-----A-A------------------------.------T-------G----C------------------------A-...------------..................--- 1702
SMM.SL.92.SL92B ---------------G-----A--A--C--------G-----A--C--A-----------CC-CC-C--------G---A-------.C------A-.........GGGGT----A-TG-----A--GTTT---GGA-C-G-G-A-GGCCAAGGG...AATAAGCCTATC 1674
SMM.US.x.F236_H4 ------TT----------------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G--------------AT-------.---A--GAGG----AT-A-C----A----------T--------AA...----A---G---..................A-- 2221
SMM.US.x.H9 ------TT-----------T----A--C-----G--------R-----A-----A--AS-----C----------G--AT-------.T--A--GA-G-A--G----C----A-----R----T--------AA...----A-R-----..................AT- 1707
SMM.US.x.PBJ14_15 ------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----.T--A--GA-G-A--G----C----A----------T--------AA...----A-------..................AT- 2001
SMM.US.x.PBJA ------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----.T--A--GA-G-A--G----C----A----------T--------AA...----A-------..................AT- 2000
SMM.US.x.PBJ_143 ------TT-----------T----A--C-----G--------R-----A-----A--AS-----C----------G--AT-------.T--A--GA-G-A--G----C----A-----R----T--------AA...----A-R-----..................AT- 1707
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------TT-----------T----A--C-----G--------A-----A-----A--A------C----------G--AT-A-----.T--A--GA-G-A--G----C----A----------T--------AA...----A-------..................AT- 2193
SMM.US.x.PGM53 ------TT----------------A--C-----G--------A-----A-----A--A-----G-----------G--AT-------.---A--GA-G----G--A-C----A----------T--------AA...------------..................A-- 2151
SMM.US.x.SME543 ------TT----------------A--C-----G---A----A-----A-----A--A--------------------AT-------.---A--GAG-----AC-A-C----A----------T--------AA...----A---G-G-..................A-- 2237
STM.US.89.STM_37_16 ---------------G---T-A--A--A--------G--T-----A--A--------A------C-G------------T-------.--T-T--CA-----AC---C-G--C--C---------------CA-...---...C---G-..................A-- 1881
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MAC.US.x.239 ATTAAGTGTTGGAATTGTGGGAAAGAGGGACACTCTGCAAGGCAATGCAGAGCCCCAAGAAGACAGGGATGCTGGAAATGTGGAAAAATGGACCATGTTATGGCCAAATGCCCAGACAGACAGGCGGGTTTTTTAGGCCTTGGTCCATGGGGAAAGAAGCCCCGCAATTT 2392
Pol _F__F__R__P__W__S__M__G__K__E__A__P__Q_
Gag _I__K__C__W__N__C__G__K__E__G__H__S__A__R__Q__C__R__A__P__R__R__Q__G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__D__R__Q__A__G__F__L__G__L__G__P__W__G__K__K__P__R__N__F
A.CI.88.UC2 ----G---------C--------G-----------G--G-AA--G---C----A--T-----------C--------------C--GCCA-GA--CA-C-----A--T-----G-----------------------GA-G--CT--C-------------------C-- 2436
A.DE.x.BEN ----G--A------C-----A--G-----------G-----A--G---C----A--T-----------C--------G-----C--GCCA-GA--CA-C-----A--C-----G--A--------A-----------GT-G--C---C-------------T-----C-- 2436
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --------C-----------A--G--T--G-----G-----A------C----A--T-----------C--------------C---TCA-GA-----C-----A--C--------A--------T-----------GA----C-----------------T-----C-- 2404
A.GH.x.GH1 ----G---------C--C--A--G-----------G--G--A--G---C----G--T-----------C--------------C--G-CA-GA--C--C-----A-----------A--------A-----------GA-G--------------------------C-- 1880
A.GM.87.D194 ----G---------------A--G-----------G--G-AA--G---C----A--C-----------C--------G-----C--GTCA-GA--CA-C-----A--C-----G--A--------A-----------GA-G--C---C--------C----------C-- 1880
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------------------A--G--A--G-----G-----A------C----G--T-----------C--------------C--GTCA-GA--CA-C-----A--C--------T--------T-----------G-----A-----------------------C-- 1877
A.GM.x.MCN13 -----A--C-----------A--G--A--------G-----A------C----A--T-----------C--------G-----T---CCA-GA-----C--A--A--T--------T-------T------------GA-G--C--CC-------------------C-- 1881
A.GM.x.MCR35 -----A--C-----------A--G--A--------G-----A------C----A--T-----------C--------G-----T---CCA-GA-----C--A--A--T--------T-------T------------GA-G--C--CC-------------------C-- 1881
A.GW.86.FG_clone_NIHZ T-C-----C-----------A--G--A--------G-----A-----G--C--G--T-----------C--------G-----T--GTCA-GA-----C-----A--T--------T--------T-----------GA----C-AC------------G-------C-- 1874
A.GW.87.CAM2CG -----A--C--------------G-----G-----G-----A------C----A--T-----G-----C--------G-----C--GCCA-GA--CA-C---A-A--T-----T--T--------------------GA----C--C----------------------- 2445
A.GW.x.ALI --------C-----------A--G--A--G-----G-----A------C----A--C----A------C--------------C--GCCA-GA---C-------A--C--------A--------T-----------G-----C-----------------T-----C-- 2429
A.GW.x.MDS --------C-----------A--------G-----G-----A------C----A--T-----------C--------------C--G-CA-GA---A-C-----A--G-----------------------------GA----C--C--------------------C-- 1880
A.IN.07.NNVA ----G---C-----------A--G--A--------A-----A--G---C----A--T----A------C--T-----G-----C--GCCA-GA---A-C-----A--C--T-----T--------------------GA-G--C--CC-------------------C-- 2430
A.IN.95.CRIK_147 ----G---C-----------A--G--A--------A-----A------C----A--T--G--------C--T-----G-----C--G-CA-GA-----C-----A--C--------A--------------------GA-AA-C--CC-------------T-----C-- 2181
A.SN.85.ROD T----A--C-----C-----A--G--A--G-----G-----A------C----A--T-----G-----C--------G-----T--GCCA-GA--CA-C---A-A--C--------T--------A-----------A--G--C--T--------------------C-- 1879
AB.CM.03.03CM_510_03 G-G-CA--C-----C-----C----G-------A-A--C--A--G----AG-----T------------------------------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A-------TT-----------GT-A--A--C--------------T-----C-- 1545
B.CI.88.UC1 G-G-CA--C-----C-----C--G-TA------A-A--C-A---------G-----T------------------------------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------T-----------GT-A--A--C--------------T-----C-- 2414
B.CI.x.20_56 --A-CA--C-----C-----C----GA--C---A-A--C----------AG-----T--------------------------G---CCA-GA--C--C---T-AC----------T-------T------------AT-C--A--C--------------T-----C-- 2409
B.CI.x.EHO G-G-CA--C-----C--C--C--G-C------TA-A--C-----G----AG-----T-----G---------------------C-GCAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------GT-C--C--C--------------T-------- 2407
B.GH.86.D205_ALT G-G-CA--C-----C-----C---C--------A-A--C-----------G-----T-------------------------------CA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------GT-A--A--C--------------T-----C-- 2409
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 G-G-CA--C-----C-----C---ATA------A-A--C--------T-A------T-----G-----------------C------CAA-GA--CA-C---T-A-----------A--------------------AT----C--C--------------T-----C-- 1555
G.CI.92.Abt96 --A--A--------------C--G--------TA-A-TT--A--G-----------C-----------G--------G-----G--GCCA-G---CA-------------T-----G--------A-----------GT----A--T--------------T-----C-- 1814
H2_01_AB.CI.90.7312A G-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-A---------G--T--T------------------------------CCA-GA--CAAC-----A--T--T-----A--------T-----------G-----A--C--------------T-----C-- 2415
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 T-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-----------G-----T-----------G--------G----------CA-GA--CAAC-----A--T-----------------------------G-----A--C--------------T-----C-- 2412
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 T-G-CA--C-----C-----C----G------TA-A--C-----------G-----T-----------G-------------------CA-GA--CAAC-----A--T-----------------------------GT----A--C--------------T-----C-- 2416
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 T-G-CA--C-----C-----C----T------TA-A--C-A---------G-----T-----------G--------G----------YA-GA--CAAC-----A--T--Y--------------------------R-----A--C--------------T-----C-- 2414
U.FR.96.12034 G-C-GA--------C-----C--G--A------A----------G--T-A------T-------------------------A---GCCA-GA--CAAC-----T-GC--------A-CCA---T------------G-----C--T----A---A-----T-----C-- 1927
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2392
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2392
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------M----Y-------------------------- 1498
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1498
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2391
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2393
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2380
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1498
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y--------------------------------------------- 1499
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1432
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1469
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1492
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1499
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1497
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1484
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1486
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1355
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1488
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1499
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1491
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------C-------------------------- 1503
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1501
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1499
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1494
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1388
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1484
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1367
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-------------------------- 1367
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------G--A---------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------C--T----------------------- 1890
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------G--A---------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------C--T----------------------- 1890
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1355
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1498
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------A----------------C---------------C------G---------------------------------A------------T----C-------------------------- 1872
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------------------C---------------C------G---------------------------------A------------T----C-------------------------- 1872
SMM.SL.92.SL92B --C-G-----TT--C-----A--GACA-----------G--A--G--------T--C-----GA-------------------GG--GAA-GA-G-A--CA------C------A--CAGA----------------------C-----------------T-----C-- 1844
SMM.US.x.F236_H4 --C-----------------A--G----------------AA--------G-----T-----------C--------G----------C--GT--------------------T--A--------------------G-----C-------------------------- 2391
SMM.US.x.H9 ---W------R---C---R-A--G--A--------------A----T---------T--------R--C--------G---------GCA-G------------T--------C--A--------------------G-----C-------------------------- 1877
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G-----C-------------------------- 2171
SMM.US.x.PBJA --------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G-----C-------------------------- 2170
SMM.US.x.PBJ_143 ---W------R---C---R-A--G--A--------------A--------------T--------R--C--------G---------GCA-G------------T--------C--A--------------------G-----C-------------------------- 1877
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------------C-----A--G--A--------------A--------------T-----------C--------G---------GCA-G------------T--------C--A-----A--------------G-----C-------------------------- 2363
SMM.US.x.PGM53 --------C-----------A--G-----C----------AA--------------T-----------C-------------------CA-G------C--------------C--A--------------------G-----C-------------------------- 2321
SMM.US.x.SME543 --C-----------------A--G-----------------A--------G-----T-----------C------GGG--C-------C--GT--------------------T--A--------------------GT----C-------------------------- 2407
STM.US.89.STM_37_16 G-A--A--C----------------CA--G---A------AA--G--T-A--G---G--------A--T--T------------C--CA--G----CAG-----------------A-------T-------------T----C-------------------A---C-- 2051
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Gag p1 spacer end Gag p6 start
MAC.US.x.239 CCCCATGGCTCAAGTGCATCAGGGGCTGATGCCAACTGCTCCCCC......................................................AGAGGACCCAGCTGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAGAGAG...AAAAGCAGA 2505
Pol _F__P__H__G__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__S__C__G__S__A__K__E__L__H__A__V__G__Q__A__A__E__.__R__K__A
Gag __P__M__A__Q__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A__V__D__L__L__K__N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q__R__.__E__K__Q__
A.CI.88.UC2 ----G----C----CT-C------------A-----A--A-----......................................................--CA--T--G--A-C---C---T--G----A--TT-----CA---G-GAA-------G-...-GC...... 2543
A.DE.x.BEN ----G--A-C----CC-C------------A-----A--A--T--......................................................G-CA--T-----A-C---A---T-GG---GA--T------CAA--G-GAA-------G-...-GC...... 2543
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----G--A-C-G---C-CG----------CA-----A--A-----......................................................--CA--------A-CA--C------G----G---T-----CAA--G-G-A------A--...-GC...... 2511
A.GH.x.GH1 ----G----C----CT-C--C---------A-----A--A-----......................................................--CA--T-----A--------AT-GG-A-GA--T------CA---G-GAG-------G-...-GC...... 1987
A.GM.87.D194 ----GC---C----CT-C------------A-----A--A-----......................................................-ATA--T-----A-----C---T-GG----A--T------CAA--G-GAA---------...-GC...... 1987
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----G---TC-C-AGTTCG--------A-CA-----A--A-----......................................................-AT---T-----A-----C--A--GG----G---------CAA--G-GAA-A-------...-GC...... 1984
A.GM.x.MCN13 ----G----C-----C-CG--------A-CA-----A--A-----......................................................--TA--T-----A-----C--A--GG----T--T------CAA--A--AAGA--A----...--C...... 1988
A.GM.x.MCR35 ----G----C-----C-CG--------A-CA-----A--A-----......................................................--TA--T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--A--AAGA--A----...--C...... 1988
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----GC---C-----C-CG--------A-CA-----A--A-----......................................................-TT---T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--A--AAG---A--G-...-GC...... 1981
A.GW.87.CAM2CG ----G----C-----T-CA--------A-CA-----A--A-----......................................................-TT---T-----A--------A--GG----A--T------CAA--G--AAG------G-...-GC...... 2552
A.GW.x.ALI ----G-AA-C-G---T-CG-----AT-A-CA-----A--A-----......................................................--CA--G-----A-C---C-----GG--C-G--T------CA---G-GAA----A----...-GC...... 2536
A.GW.x.MDS ----G----C--G--T-CG--------A-CA-----A--A-----......................................................--CA--T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--G-GAA-------G-...-GC...... 1987
A.IN.07.NNVA ----G----C---A-C-CG--------A-CA-----A--A-----......................................................-AT---T-----A-----C--AT-GG----A--T------CAA--G-GAA-------G-...-GC...... 2537
A.IN.95.CRIK_147 ----G----C-----T-CA--------A-CA-----A--A--T--......................................................-AT---T-----A-----C--A--GG----A--T------CAA--G-GAA-------G-...-GC...... 2288
A.SN.85.ROD ----G----C-----T-CG----------CA-----A--A-----......................................................--T---T-----A--------A--GG----A--T------CAA--G--AAGA-------...-GC...... 1986
AB.CM.03.03CM_510_03 -------A-C--G----C------AG---CA---T----A-----GATGAACCCAGCAGAGRGCATGACACCTCAGGGGGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-G----------A----G--A--A-------...-G-...... 1706
B.CI.88.UC1 -------A-C-------C------AG---CA---T----A-----GATGGACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-G-------A--A----G-GA----------...-G-...... 2575
B.CI.x.20_56 ---------C-------C----A--G---CA---T----A-----GATGGACCCAACACAGGACATGACACCTCAGGGTGCGACTCCATCTGCACCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A------------C-A--G-------------...-G-...... 2570
B.CI.x.EHO ----G-C...--G-CA-CC------A-AG-----T----G-----GATGAACCCAGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCT-CA--T-----A-A---GA-------------------AC-A--G---A------AG-...-G-...... 2565
B.GH.86.D205_ALT -------A-C-------C------AG---CA---T----A-----GATGAACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA----G--A-GT---------A----G-GA--A-------...-G-...... 2570
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---TG-A--C----CA-CC------A-AC-----T----A--A--AATGAACCCAGCAGAGAACATGACACCTCAGGGTGCAATGCCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA--T-G---G-----------C-A--G-GAA------A--...GGG...... 1716
G.CI.92.Abt96 -------A-C-----C-C------T----CT---T-A--A--A--......................................................GAT---------A--A--C--A--G-----T--------RC----G-G-A----A-AG-...-GC...... 1921
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------C-------C-----A-A-AG-----T----G-----GATGAACACAGCAGAGGGCAAGACACATCAGGGAGCGATACCATCTGCGCCCCCT-CA--T--G--A-----GA----G--A-G---------AC-A--G-------------...-G-...... 2576
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ----GC---C-------C-----A-G--G-----T----G-----GATGGACACAGCAGAGAGCAAGACACATCAGAGGGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A-----------AC----G-G-----------...-G-...... 2573
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ----GC---C-------C-----A-G--G-----T----G-----GATGGAAACAGCAGAGAGCAAGATATATCAGAGAGTGACACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A-----GA-------A-----------AC----G-G---A-------...-G-...... 2577
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ----GC---C-------C-----A-G--G-----T----A-----GATGGACACAGCAGAGAGCAAGACATATCAGAGGGCGATACCATCTGCGCCCCCT-CA--T-----A--R--GA----R--A-----------AC----G-G-----------...-G-...... 2575
U.FR.96.12034 ---------C-----C-CG-----A..........---A.----A.ACAGCCCCTCCAGCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCC--C---------A----------------G---------ACA-------A-A--A-AG-...-G-...... 2076
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 2505
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 2505
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1611
MAC.US.x.2065 -----------------------------Y---------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1611
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------C---------------......................................................-----------------------------------------------------------...----A---- 2504
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------C---------------......................................................----------------------------------------C------------------...--------- 2506
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------C---------------......................................................-----------------------------------------------------------...---...... 2487
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1611
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1612
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1545
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1582
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1605
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1612
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1610
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1597
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1599
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1468
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1601
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1612
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1604
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1616
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1614
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1612
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1607
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1501
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1597
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1480
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1480
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------C---------------......................................................---A--A--------------------------------C-------------------...---...... 1997
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------C---------------......................................................---A--A--------------------------------C-------------------...---...... 1997
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------------......................................................-----------------------------------------------------------...--------- 1468
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------......................................................------------------------------------------------------A----...--------- 1611
MNE.US.82.MNE_8 ---------C---A---------------C---------------......................................................---------------------------A--------------------A----------...---...... 1979
MNE.US.x.MNE027 ---------C---A---------------CA--------------......................................................---------------------------A--------------------A----------...---...... 1979
SMM.SL.92.SL92B -------CAGAC-ACATCA......T---CA--GT-A--A-----.........................................................A--T-----A-CCCGGA-AG-C---G-G--TC-AG--AAA-CAC--AG-G-A-AGA...C--...... 1942
SMM.US.x.F236_H4 ---------C--GA---C------------A--------------......................................................------T--------------A--G-----T------A--A------GAA-------G-...-G-...... 2498
SMM.US.x.H9 ---------C--GA---C-----------CA-----------Y--......................................................------T--------------A--G-----T------A--G------GAAG------G-...-G-...... 1984
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------C--GA---C-----------CA--------------......................................................------T--------------A--G-----T------A--A------GAAG------G-...-G-...... 2278
SMM.US.x.PBJA ---------C--GA---C-----------CA--------------......................................................------T--------------A--G-----T------A--A------GAAG------G-...-G-...... 2277
SMM.US.x.PBJ_143 ---------C--GA---C-----------CA-----------Y--......................................................------T--------------A--G-----T------A--G------GAAG------G-...-G-...... 1984
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------C--GA---C-----------CA--------------......................................................------T--------------A--G-----T------A--A------GAAG------G-...-G-...... 2470
SMM.US.x.PGM53 ---------C--GA---C-----------C---------------......................................................------T--------------A--G-G---T------A--A------GAA-------G-...-G-...... 2428
SMM.US.x.SME543 ---------C--GA---C-----------CA--------------......................................................------T--------------A--G-----T------A--A------GAA-------G-...-G-...... 2514
STM.US.89.STM_37_16 ---------C---A-A-C-----------C---------C--T--......................................................---A----------C---------G-GA-GT---------C--------A---------...-G-...... 2158
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MAC.US.x.239 GAGAAAGCAGAGAGAAGCCTTACAAGGA......................................................GGTGACAGAGGATTTGCTGCA...CCTCAATTCTCTCTTTGGAGGAGACCAGTAGTCACTGCTCATATTGAAGGACAGCCTGTAGAAG 2618
Pol __E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__G__D__R__G__F__A__.__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__V__V__T__A__H__I__E__G__Q__P__V__
Gag R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__T__E__D__L__L__H__.__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
A.CI.88.UC2 ......AG--G----GA--A--------GGTGACGGAAGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACACCTCGCAGAGA...--C---------C--------...-------------------AA--------------A--AT-C--C--G-AT-----G------- 2701
A.DE.x.BEN ......AG--G----GA--A-----A--GGTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGAGCAGAGAGAGACACCTCACAGAGA...--A---------C--------...-------------------AA--------------A--GT-C--C--G-AT-----G------- 2701
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ......AG-A-AT--GA--A--------GGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAACAAGGAGAGACACCACACAAAGA...--C------------------...-------------------AA--------------A--AT--G----G--T-----A------- 2669
A.GH.x.GH1 ......AG--G----GA--A-----A--GGTGACGGAAGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAAAAGCACCTCACAGAGA...--C---------C--------...-------------------AA--------------A--AT-C--C--G-T------G------- 2145
A.GM.87.D194 ......AG--G----GA--A--------GGTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACGCCCCACAGAGG...--C---------C-----A--...-------------------AA--------------A--ATTC--C--G-AT-----G------- 2145
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ......AG---C-A-GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTGCTGCATCTCGAGCAAGGAGAGACACCACACAGAGA...-AC---------C--------...-------------------AAC-------------A--AT-C-----G-AT-----A------- 2142
A.GM.x.MCN13 ......AG-------GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGGCACCATGCAGAGA...-AC---------C--------...----------------T--AA--------------G--AT-CG-C--G--C-----A------- 2146
A.GM.x.MCR35 ......AG-------GA--A-----A--AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAAGCACCATACAGAGA...-AC---------C--------...----------------T--AA--------------G--AT-CG----G--C-----A------- 2146
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ......AG-------GA--G--------AGTGACAGAGGACTTACTGCGTTTCGAGCAGGCAGAGACACCATGCAGGGA...-AC---------C--------...-------------------AA--------------A--A--C-----G--T-----A------- 2139
A.GW.87.CAM2CG ......AG---C---GA--A-----A--GGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAACAAGGAGAGGCCCCATGCAGGGA...-ACA--------C--------...-------------------AA--------------A--A--C-----G--T-----A------- 2710
A.GW.x.ALI ......AG-------G---A-----A--GGTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAGACACCACACAAAGA...------------C--------...-------------------AA--------------A--CT-C-----G--C-----A--G---- 2694
A.GW.x.MDS ......AG-------GA--A-----A--GGTGACAGAGGACTTGCTGCACCTCGAGCAGGGAAAGACACCATGCAAGGA...-ACA-----------------...-------------------AC-----------T--A--A--C-----G--------A------- 2145
A.IN.07.NNVA ......AG-------GA--A--------GGTGACAGAGGACCTACTGCACCTCGAGCAGGGAGAAGCACCCTGCGGGGA...AAC------A--C--------...-------------------AA-----T--------A--AT-C--C--G--T-----A------- 2695
A.IN.95.CRIK_147 ......AG-------GA--A--------GGTGACAGAGGACCTACTGCACCTCGAGCAGGGAGGGGCACCCTGCGGGGA...AA----------C--------...-------------------AA--------------A--AT-C-----G--T-----A------- 2446
A.SN.85.ROD ......AG-------GA--A--------AGTGACAGAGGACTTACTGCACCTCGAGCAGGGGGAGACACCATACAGGGAGCCACCA--------C--------...-------------------AA--------------A--AT-C-----G--T-----A------- 2147
AB.CM.03.03CM_510_03 ......--C------GA--C--------......................................................------------C--------...--------------------A-------------GR--ATG---C--G--T-----A------- 1813
B.CI.88.UC1 ......--C------GA--C--------......................................................---------------------...--------------------A-------------GA--ATG---C--G--T-----A--G---- 2682
B.CI.x.20_56 ......--C------GA--C--------......................................................------------C--------...--------------------A-------------AA--AAG------G--T-----A------- 2677
B.CI.x.EHO ......A--------GA--C--------......................................................---------------------...--------------------A-------------AA--AAC------G--T--AT-A------- 2672
B.GH.86.D205_ALT ......--C------GA--C--------......................................................---------------------...--------------------A-------------AA--ATG---C--G--T---T-A------- 2677
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ......----G-----A--C--------......................................................---------------------...--------------------A-----------T-AA--AT-------G--T--AT-A------- 1823
G.CI.92.Abt96 ......AG---A-C--A--C--------......................................................---------R--H--------...-----GC-------------AC----------------AT-C--A---A-T-----A------- 2028
H2_01_AB.CI.90.7312A ......AGCAG-G--G---C--------......................................................------------C--------...--------------------A------------CAA--AT----C--G--T-----A------- 2683
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ......AGCA--G--GA--C--------......................................................------------C--------...--------------------A------------CAA--AT----C--G--T-----A------- 2680
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ......AGCA-----GA--C--------......................................................------------C--------...--------------------A------------CAA--AT----C--G--T-----A------- 2684
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ......AGCA-----GA--C--------......................................................------G-----C--------...--------------------A------------CAA--A-----C--G--T-----A-----R- 2682
U.FR.96.12034 ......A--------GA--A--------......................................................------G--------------...-------------------AAC-----A----------AT-C--A--G--G--A--A---A--- 2183
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 2618
MAC.US.x.17EFR ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 2618
MAC.US.x.1937 -R--G-----------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1724
MAC.US.x.2065 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1724
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------......................................................-A-------------------...---------------------------------------------------------------- 2617
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 2619
MAC.US.x.251_BK28 ......----------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 2594
MAC.US.x.80035 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1724
MAC.US.x.81035 ---------A------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1725
MAC.US.x.85013 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1658
MAC.US.x.87082 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1695
MAC.US.x.92050 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1718
MAC.US.x.92077 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1725
MAC.US.x.93057 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1723
MAC.US.x.93062 ------------R---------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1710
MAC.US.x.95058 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1712
MAC.US.x.95086 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1581
MAC.US.x.95112 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1714
MAC.US.x.96016 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1725
MAC.US.x.96020 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1717
MAC.US.x.96072 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1729
MAC.US.x.96081 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1727
MAC.US.x.96093 A---------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1725
MAC.US.x.96114 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1720
MAC.US.x.96123 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1614
MAC.US.x.96135 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1710
MAC.US.x.97009 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1593
MAC.US.x.97074 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1593
MAC.US.x.MM142_IVMXX ......------G---------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 2104
MAC.US.x.SMM142_patent ......------G---------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 2104
MAC.US.x.r80025 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1581
MAC.US.x.r90131 ----------------------------......................................................---------------------...---------------------------------------------------------------- 1724
MNE.US.82.MNE_8 ......---A-AG---------------......................................................---------------------...--------------------A--------------------------G----------C----- 2086
MNE.US.x.MNE027 ......---A-AG---------------......................................................----G----------------...--------------------A--------------------------G----------C----- 2086
SMM.SL.92.SL92B ......-G--GAGC-G------------......................................................------G--------------...---------------C----A-------------GA--A-TA--A--G--T-----CC----G- 2049
SMM.US.x.F236_H4 ......A--------GA-----------......................................................---------------------...--------------------A-----------------CT-C-------A------C------- 2605
SMM.US.x.H9 ......A--------GA-----------......................................................---A--G--------------...--------------------A-----------------CT-C-------A------CA------ 2091
SMM.US.x.PBJ14_15 ......A--------GA-----------......................................................---A--G--------------...--------------------A------A-------G--CT-C-------A------C------- 2385
SMM.US.x.PBJA ......A--------GA-----------......................................................---A--G--------------...--------------------A------A-------G--CT-C-------A------C------- 2384
SMM.US.x.PBJ_143 ......A--------GA-----------......................................................---A--G--------------...--------------------A------A----------CT-C-------A------C------- 2091
SMM.US.x.PBJ_6P6 ......A--------GA-----------......................................................---A--G--------------...--------------------A------A-------G--CT-C-------A------C------- 2577
SMM.US.x.PGM53 ......A--------GA-----------......................................................------G--------------...---------------------------------G----CT-C-------A------C------- 2535
SMM.US.x.SME543 ......A--------GA-----------......................................................---------------------...--------------------A-----------------CT-C-------A------C------- 2621
STM.US.89.STM_37_16 ......----GA---CA--C--------......................................................---------------------...--------------------A--------------A--C--------G--T------------- 2265
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MAC.US.x.239 TATTACTGGATACAGGGGCTGATGATTCTATTGTAACAGGAATAGAGTTAGGTCCACATTATACCCCAAAAATAGTAGGAGGAATAGGAGGTTTTATTAATACTAAAGAATACAAAAATGTAGAAATAGAAGTTTTAGGCAAAAGGATTAAAGGGACAATCATGACAGGG 2788
Pol E__V__L__L__D__T__G__A__D__D__S__I__V__T__G__I__E__L__G__P__H__Y__T__P__K__I__V__G__G__I__G__G__F__I__N__T__K__E__Y__K__N__V__E__I__E__V__L__G__K__R__I__K__G__T__I__M__T_
A.CI.88.UC2 -C-----A-----------------C--A--A---G----------------GGACA----C--T------G----G--G--------G--A--C--A--C--C--------T--G------------A----AC--AAT-----AG-A-G--CC--C--A--------A 2871
A.DE.x.BEN -C-----A--C--------------C--A--A---G----------A-----GGACA----C--T--------------G--------G--A-----A--C--C------------------------A----AC--AAT-----AG-A-G--CC--C--A--------A 2871
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -C-----A--C-----------C--C--A--A---G-------------G--GAGCA------GT--------------G--------G--A--C--A--C--C--G-----T---------------A----AC--AAT----A-G-A----CC--C--A--------T 2839
A.GH.x.GH1 -C---T-A--C--------------C--A--A--GG--------C-------GGACA----CGTT-----------G--G--------G--A--C--A--C--C-----GATT------A--------A----AC--AAT-----AG-A-G--CC--C--A--------A 2315
A.GM.87.D194 -C-----A--C-----A--------C--A--A---G----------------GGACA----C--T-----------G--G--------G--A--C--A-----C--------T---------------A-G--AC--AAT-----AG-A-G--CC--C--A--------A 2315
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAGCA------GT--------------G-----------A--C--A-----C--------T---G-----------AG---GC--AAT----A-G-A-G--CC--C--A--------T 2312
A.GM.x.MCN13 -TC-G--A--C--G--------C--C--A--A---G----G-----------GAGCA------GT-----G-----------------G--A--C--A-----C--G-----T---------A----------------T----A-G-A-GG-CC--C--A--------T 2316
A.GM.x.MCR35 -TC-G--A--C--G--------C--C--A--A---G----G-----------GAGCA------GT-----G--------------T--G--A--C--A-----C--G-----T---------A----------------T----A-G-A-GG-CC--C--A--------T 2316
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T--GT-A--C---A-----A-C--C--A--A---G----------------GAGCA------GT-----------------------G--A--C--A-----C--G-----T--------------------CC----T------G-A----CC--C--A--------T 2309
A.GW.87.CAM2CG -T--GT-A--C--------------C--A--A---G----------A-----GAGCA------G------------G--G-----------A--C--A-----C--------T--------G------------C----T------G-A-GG-CC--T--A--------C 2880
A.GW.x.ALI -T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAGCA-C--------------------G--------G--A--C--A-----C--------TG--G-----------A----AC--AAT-----AG-A----CC--C--A--------T 2864
A.GW.x.MDS -T--------C--G--------------A--A---G----------A-----AAGCA------GT--------------G--------G--A--C--A-----C--G-----T--------------------CC----T------G-A-GG-CC--C--A--------T 2315
A.IN.07.NNVA -T--G--A--C-----------C--C--A--A---G----------------AAGTG------AT--------------G--------G--A--C--A--------------T--------------------CC----T----A-G-A-GG-CC--C--A--------T 2865
A.IN.95.CRIK_147 -T-----A--C-----------C--C--A--A---G----------A-----AAGTA------GT--------------G--------G--A--C--A-----C--------T--C-----------------CC----T----A-G-A-GG-CC--C--A--------T 2616
A.SN.85.ROD -C--GT-A--C-----------C--C--A--A---G----------------GAACA------G---------------G--------G--A--C--A-----C--G-----T---------------------C--AAT----A-G-ACGG-CC--C--A--------C 2317
AB.CM.03.03CM_510_03 -------A--C-----R-----C--C--A--A---G----------AY-----AGCA----C-----------------G--R--------G-----A-----C------------G----------------AG-G--A----CAG-A-GG-CA--T--A--------A 1983
B.CI.88.UC1 -------A--C-----A-----C--C--A--A---G----------A------AGCA----C-----------------G--G--------G--C--A-----C------------G----------------AG-G--A-----AG-A-GG-CA--T--A--------A 2852
B.CI.x.20_56 -G-----A--C-----------------A--A---G----------A------AGTA----C-----------------------------A--C--A-----------G------G----------------A-----G------G-A-G--CA--T--A--------A 2847
B.CI.x.EHO -------A--C-----A--------C--A--A---G----G-----A-----CAGCA----C-----------------T--G--------A-----A-----C--T--------------------------AG----A-----AG-A-G--CA---G-A--------- 2842
B.GH.86.D205_ALT -------A--C-----A-T---C--C--A--A---G----G-----A------AGCA----C--------------------G--------G--C--A-----C------------G----------------AG-G--A-----AG-A-GG-CA--T--A--------A 2847
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------A--C-----A--------C--A--A---G----------A------AGTG----C-----------------------------A--C--A-----------G-----------------------AG----A----A---A-G--CA--T--A--------A 1993
G.CI.92.Abt96 --C--T-A--C--------------C-----A---G----------A-----AAGTA------GT--------------------------A-----------C-----------------------TA----GG----A-----A--AC-G-CT--TG-T--------- 2198
H2_01_AB.CI.90.7312A -G-----A--C--------------C--A--A---G----------A-----AAGCA----C--------------------G--------G--C--A--------G-----------CA-------------AG----A----A-G-A-GGTCA--T--A--------A 2853
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --C----A--C-----------C--C--A--A---G----R-----A-----AAGCA----C--------------------G--------G--C--A--------R---------G-CA-------------AG----A------G-A-G--CA--T--A--------A 2850
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --C----A--C-----------C--C--A--A---G----G-----A-----ATGCA----C--------------------G--------A--C--A------------------G-CA-------------GG----A------G-A----CA--T--A--------A 2854
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -G-----A--C-----------C--C--A--A---G----------A-----AAGCA----C--------------------G--------A--C--A-----C------------G-CA-------------AG----A--------A-G--CA--T--A--------A 2852
U.FR.96.12034 --C-----A----C--------------A--A---G----G--TA-A----AA---T-------T-------CT-----G-A-----A---G--C--------A---A---TTC-C------A-C---A----A--G-------CA----G---T--C--A--------A 2353
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2788
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2788
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1894
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1894
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----G------------------- 2787
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------A----------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2789
MAC.US.x.251_BK28 -----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------- 2764
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1894
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1895
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1828
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1865
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1888
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1895
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1893
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1880
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1882
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1751
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1884
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1895
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1887
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1899
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1897
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1895
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1890
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1784
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1880
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1763
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1763
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----T-A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2274
MAC.US.x.SMM142_patent -----T-A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 2274
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1751
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1894
MNE.US.82.MNE_8 -----T-A---------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------- 2256
MNE.US.x.MNE027 --C--T-----------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2256
SMM.SL.92.SL92B -TC-------C--------A--C--C--C--A---G----G---------------GGG--C--A----G---T-----G--G--T-----A--C--A-----A--------T-G--CA---A----------------A--GGTA--A-G--AA---C-A--------A 2219
SMM.US.x.F236_H4 -----T-A--------------C-----A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----C--------GGTA-----G--A-----T-----G--A 2775
SMM.US.x.H9 -----T-A--------------------A------G----G-----A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A-----T--------A 2261
SMM.US.x.PBJ14_15 -----T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A-----T--------A 2555
SMM.US.x.PBJA -----T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A-----T--------A 2554
SMM.US.x.PBJ_143 -----T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A-----T--------A 2261
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----T-A--------------------A------G----G--T--A--G------A----------T-----------------------C--C-----C--C--------T---G-----A-----A----A---------GTA-----G--A-----T--------A 2747
SMM.US.x.PGM53 -----T-A--------------------A-----GG----G-----AC--------A----------T-----------------------C--C-----C--C-----G--T---G-----A-----A----C--------GGTA-----G--A-----T--------A 2705
SMM.US.x.SME543 -----T-A--------------------A-----------G-----A--G------A----------T-----------------------C--C--------C--------T---G----GA-----A----C--------GGTA-----G--A-----T-----G--A 2791
STM.US.89.STM_37_16 --C--T----C-----------C--C--A--A--GG-G--G------C----G-T---A--C--------GG-------T-----------A-----A--------G----TT--G------A-C-----G--A--------G-AA--A-----A--T--T-----T--A 2435
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MAC.US.x.239 GACACCCCGATTAACATTTTTGGTAGAAATTTGCTAACAGCTCTGGGGATGTCTCTAAATTTTCCCATAGCTAAAGTAGAGCCTGTAAAAGTCGCCTTAAAGCCAGGAAAGGATGGACCAAAATTGAAGCAGTGGCCATTATCAAAAGAAAAGATAGTTGCATTAAGAGA 2958
Pol _G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q__W__P__L__S__K__E__K__I__V__A__L__R
A.CI.88.UC2 --T-----A--C-----C-----C------A-TT-G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C----GGA-------AA-----A-AA-A--G-----------A--C-------GGC----A--A-----CC--A----------AG---AA-------AG-- 3041
A.DE.x.BEN --T-----A--C-----C-----C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-T--C--GA-------AA-------AA-A--G--------G--A----------GGC----A--A-----CC--A-------G--A----AA---C---A--- 3041
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --T-----A--C-----------C-----CA-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--G-----C--GA-------AATAC-G--A--------A------------G-A-GA--A-----TC--A---------------AG---C---A--- 3009
A.GH.x.GH1 --T-----A--C-----C-----C------A-C--G-----CT-A--C-----AT-------A--A--C--C--GA----A--AA-------AA-G--G--------G--A----------G-C---GA--A-----CC--A-------G--A----AA---C------- 2485
A.GM.87.D194 --T-----A--C-----------C------A-T--GG--A-CT-A--C-----AT----CC-A--AG-C--C--GT----C--AA-------AA-A--G--------G--A----------GGC----A--A-----CC--A----------A----AA---C---A--- 2485
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --T-----A--C-----------C------A-C--G-----CT----C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--A--------AA-A--------------A-----G------CAA-GA--A-----C---A---G------A----AA---C------- 2482
A.GM.x.MCN13 --------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--AA-----A-AATG--------------A------------C---G---A-----C---A----------A----AG---C---A--- 2486
A.GM.x.MCR35 --------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-------A--AG-C--C---A----A--AA-----A-AATG--------------A------------C---G---A-----C---A----------A----AG---C---A--- 2486
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --T--------C-----------C------G-T--G------T-A--C-----AT----CC-G--AG-T--C--GA----A--AA-----A-AATGC----------G--A----------G-C-A--A--A-----T---A----------A----AA---C---A--- 2479
A.GW.87.CAM2CG --------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC-------------A----------G-----GA--A-----C--GA----------A----AA---C---A--- 3050
A.GW.x.ALI --------A--C--T--------C-----CA-TT-G-----CT-A--C-----AT----CC-A--AG-T--C--GA-------AA--G-G--AAGA--------------A--C--G--------A-GA--A-----C---A----------A----AG---C---A--- 3034
A.GW.x.MDS --T-----A--C-----------C------A-TT-G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC----------G---------------C---GA--------T---A----------A----AA---C---A--- 2485
A.IN.07.NNVA --T-----A--C-----------C-----CA-TT-G-----CT-A--C------T----CC-A--AG-C--C--GA----A--AA-------AAAGC----A---------------------C---GA--------C---A----------A----AG-------AG-- 3035
A.IN.95.CRIK_147 --T-----A--C-----------C-----CA-TT-G----TCT-A--C-----AT-----C-A---G-C--C--GA----A--AA-----A-AATGC----A---------------------C---GA--------CC--A-C--------A----AA-------A--- 2786
A.SN.85.ROD --------A--C-----------C------A-T--G-----CT-A--C-----AT-----C-A--AG-C--C-----------AA-----A-AATGC----------G--A------------C---GA--A-----C---A----------A----AA---C---A--- 2487
AB.CM.03.03CM_510_03 --------A--A-----------C------A-TT---ATA--T-R--C---A----------C--AG-G--A-RGR----A--A--------T-AG--R--A--T-----R-----R-----GA-C-GA--A-----TC----C-GG--R------C-A--CC-Y-A--- 2153
B.CI.88.UC1 --------A--A-----------C------A-TT---ATA-AT-A--C---A----------C--AG----A--GA----A--A---------AAAC-------T--G--A------------A-C-GA--A-----TC----C------------T-G--CC-C-AG-- 3022
B.CI.x.20_56 --------A--A-----------C------A-CT---ATA-CT----C---A----------C--AG----A---A----A--A---------AAAC-G-----T--G--A------------A-C-GA--A-----CC----C------------C-G--CC-C-AG-- 3017
B.CI.x.EHO --------A--A-----------C------A-TT---ATAGCT-A--C---A----------C--AG----A-GGA----A--A---------CAG--------T-A---A-----G------A-C-GA--A-----CC----C-----G--A---C-A--CC-C-A--- 3012
B.GH.86.D205_ALT --T-----A--A-----------C------A-TT---ATA-CT----C---A--T-------C--AG-G--A--G-----A--A--------T-AG-----A--T-----A-----G-----GA-C-GA--A-----TC----C-GG---------C-A--CC-C-A--- 3017
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --T-----A--A-----------C------A-T----ATA-CT----C---A----------C--AG----A---A----A--A-----G---AAAC----A--T-----A------------A-C-GA--A-----TC----T------------C-G--CC-T-A--- 2163
G.CI.92.Abt96 --T-----T--A--T--C-----A--G--CA-TT--GTTAAG--A--C-----------------A--T--A--G--------A--------AAGGC----A--T--C-T------G------A-C-G---A-----CC----T--G-----A---CAA---C-C--G-- 2368
H2_01_AB.CI.90.7312A --------A--A--T--------C------A-CT---ACA-CT-A--C---A----------C--AG-G--A---A-------A--G--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A-----TC----T------------C-G--CC-T----- 3023
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --------A--A--T--------C------A-CT-R-GCA-YT-A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A--R--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A-----T-----T------------C-G--CC-T----- 3020
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --------A--A--T--------C------A-CT---GT--C--A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A--G--G---CAG--------T------------------A-C-GA--A------C----T--G--G------C-G--CC-T----- 3024
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --------A--A--T--------C------A-CT---GC--CT-A--C---AG---------C--A--G--A---T-------A-----G---CAR--------T------------------A-C-GA--R-----T-----T------------C-G--CC-T----- 3022
U.FR.96.12034 --------A--C--T-----------G---C-TT-G----AA-----C-----------C-----A----GA----A--CA-TA--C-TT-GG-GAC----A-----C-----------------A-GA--------T-----T--G-----AT---AA-------A--- 2523
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2958
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2958
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------- 2064
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2064
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------A---------------------------C-------------------------------------------------A-T--------------------------------------------------------- 2957
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------A---------------------T----CC------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2959
MAC.US.x.251_BK28 -----T--------------------G---------------------------------C-------------G------------------A------------------T--------------------------------------------------------- 2934
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2064
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2065
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1998
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------- 2035
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2058
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2065
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------------------------------G-----------------------G-------------------------------------------------------- 2063
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------Y---Y------------------------------------------------K---------K---------------------------------------------- 2050
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------C-----------------------------A-------------------------------------------------------- 2052
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------- 1921
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2054
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2065
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2057
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2069
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2067
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2065
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2060
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------- 1954
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2050
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1933
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1933
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------A---------------------------C-------------G--------------GTCGC---------------------------------------------------------------------------- 2444
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------A---------------------------C-------------G--------------GTCGC---------------------------------------------------------------------------- 2444
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------- 1921
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2064
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------------------A---------------C-----------G------------------A----------------A----------------G------------------------------------------ 2426
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------------A--------------C-----------G------------------A----------------A----------------G------------------------------------------ 2426
SMM.SL.92.SL92B --T--------A--T--------C------A-T---G----AT-A---G-C---T------AC--AG-G--A--G-----ATA-AC------AAAG--G---GAG----T------G----G---A--A--A-----C-----T--G---------CAA-------C--- 2389
SMM.US.x.F236_H4 --T-----A-----T--------C------------------A----C------T-----C-C-----------G--G------A-------AA-AC----A--------A--A-----------A-GA--------GC-----------------A------------- 2945
SMM.US.x.H9 --T-----A--------------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G--R---A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC----G------------A------------- 2431
SMM.US.x.PBJ14_15 --T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-----------------A-------G----- 2725
SMM.US.x.PBJA --T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-----------------A-------G----- 2724
SMM.US.x.PBJ_143 --T-----A-----T--------C------C-----------A----C------------C-C-----------G--G--R---A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-----------------A------------- 2431
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T-----A-----T--------C------C-----------A----T------------C-C-----------G---------A-------AA-AC----A--------A--------------A-GA--------GC-------G---------A-------G----- 2917
SMM.US.x.PGM53 --T-----A--------------C------C--T--------A----C-----CT-----C-C---G-------G--G------A-------AA-AC----A--------A--C-------------GA--------GC-------------A----------------- 2875
SMM.US.x.SME543 --T-----A-----T--------C------------------A----C------T-------C-----------G--G------A-------AA-AC----A-----G--A--A-------------GA--------GC-----------------A------------- 2961
STM.US.89.STM_37_16 --------C--------------C--G--CC-AT-G------T----------AT----------AG-------------A--A-----G--GA-A-----A--------A------------A-A--A--A-------------------------AG---C---A--- 2605
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MAC.US.x.239 AATCTGTGAA...AAGATGGAAAAGGATGGTCAGTTGGAGGAAGCTCCCCCGACCAATCCATACAACACCCCCACATTTGCTATAAAGAAAAAGGATAAGAACAAATGGAGAATGCTGATAGATTTTAGGGAACTAAATAGGGTCACTCAGGACTTTACGGAAGTCCAAT 3125
Pol __E__I__C__.__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L__N__R__V__T__Q__D__F__T__E__V__
A.CI.88.UC2 G---------...--A--------A--G--C--AC-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----A-----------A--------C-----G-----A--T--C--A---A-T--GC 3208
A.DE.x.BEN G---------...--A--------A--G--C---C-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----------------A----------A---G-----A--T--C--A---A-T--GC 3208
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----------...--A-------GA--A--C---C-A--------------A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--A-----------------A-----------A----------A---A-----A--G--C--A---A-T--G- 3176
A.GH.x.GH1 G-----C---...--A-----------G--C--AC-A--A--G--A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------G-----A-----C-----A--------C-----G-----A--T--C--A---A-T--GC 2652
A.GM.87.D194 ---T------...--A-------G---G--C--AC-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--T-----------C--------------------A-----------A--------C-----G-----A--T--C--A---A-T--GC 2652
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----------...--A-------GA--A------C-A--A-----G--T--A--T-----C--T--T-----T--------A--T-----------C--A-----------G-----------------A--------C-A---A-----A--T--C--A--G--T--G- 2649
A.GM.x.MCN13 ----------...--A-------GA--A--C---C-A--------G--T--A--T-----T--T-----------------A--C-----------C--A--T--------G-----A-----------A--------C-A---A-----A--T--C--A---A-T--G- 2653
A.GM.x.MCR35 ----------...--A-------GA--A--C---C-A--------G--T--A--T-----T--T-----------------A--C-----------C--A--T--------G-----A-----------A--------C-A---A-----A--T--C--A---A-T--G- 2653
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----------...--A--------A--A--C---C-A--A-----A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------------A-----C--------G-----C-A---A--------T--C--A---A-T--G- 2646
A.GW.87.CAM2CG G---------...--A--------A--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-G---------C--------------G-----A-----------A--G-----C-AA--A--C--A--T--C--A---A----G- 3217
A.GW.x.ALI ----------...--A-C-----GA--A--C--A--A-----G--A--T--A--T--C--T--T--T--------------A--------G-----C--A-----------------A-----------A---T----C-A---A-----A--T--C--A--GA-T--G- 3201
A.GW.x.MDS G---------...--A-------GA--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-G---------C--A--T--------G-----A-----------A-----T--C-A---A--------T--C--A---A-T--G- 2652
A.IN.07.NNVA ----------...----------GA--G--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-GA--------C-----T--------G-----A--------C--A--------C-A---T--------G--C--A---A-T--GC 3202
A.IN.95.CRIK_147 G---------...--A-----------G--A---C-A--------A--T--A--T--C--T--T--T--------------A--C-----------C-----T--------G-----A--------C-----------C-A---A--------A--C--A---A-T--G- 2953
A.SN.85.ROD ----------...--A--------A--A--C---C-A--------A--T--A--T-----T--T--T--------------A--C-----------C--A-----------G-----A--------C--A--------C-A---A-----A--T--C--A---A-T--G- 2654
AB.CM.03.03CM_510_03 ----------...--A-----R-----G--G--A--A--A-----A-----T--T--------------A-----C-----C--------G--A--C--A-----------------A-----C-----R---T----C-A---A--C--------C--A--------R- 2320
B.CI.88.UC1 ----------...--------------G--A---C-A--A-----G-----T--T--------------A-----C-----C-----A--G-GA-----A-----------------A-----------A---T----C-A---G--C--A--------A---------C 3189
B.CI.x.20_56 ----------...--A-----------G--A---C-A--A-----G-----T--T--------------A-----C--C--------A--G--A-----A-----------------A-----------A--GT----C-A---A--C--A--------A--------GC 3184
B.CI.x.EHO ----------...--A--------A--G--A-----A--A--G--G--T--T--T-----------TT-G-----C--C--C-----A--G--A--C--A-----------G-----A--------C--A--------C-A---A--C--A--A-----A--G-----GC 3179
B.GH.86.D205_ALT ----------...--A-----------G--A--A--A--A-----A-----T--T--------------A-----C-----C--------G--A-----------------------A-----C-----A--GT----C-A---A--C--------C--A-----.---C 3183
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 G---------A..--A--------A--G--A--AC-A--------G-----T--T-----C--------A-----C--C--C-----A--G-GA--C--A---------------T-------------A---T----C-A---A--C--A--------A--------GC 2331
G.CI.92.Abt96 ---T-----C...--A------C----A--G--A-----A-----A-----C--------G--T-----A-----C---A----C-----G-----C--A---------------T-A-----C--C--A-----T--C-----A--C-----------T--------G- 2535
H2_01_AB.CI.90.7312A G---------...--A-----------G--G---C-A--A-----AT-T--C--T--------------A-----C-----------------------A-----------------A-----C--C------T------A---A--C--A--A-----A---------C 3190
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 G---------...--A-----------G--G---C-A--A-----A--T--C--T--------------A-----C------G---GR--------C--A--Y--------------A-----C--C------T------A---A--C--A--------A--R-----GC 3187
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 G---------...--A-----------G--G---C-A--A-----A--T--C--T--------------A-----C--C---G---G------A-----A-----------------A-----C--C--A---T------A---A--C--A--T-----A---------C 3191
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 G---------...--A-----------G--G---C-R--A-----A--T--C--T--------------A-----C------G---GA--------C--A--T--------------A-----C--C------T------A---A--C--A--------A--R-----GC 3189
U.FR.96.12034 G--A-----G...--A-----------G--A--A-----A-----------C--T--------------T-----C-----C--------G-----C--A---------------T-A-----C-----A--GT----C--A--A-----A--T----GT--------G- 2690
MAC.US.x.17EC1 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3125
MAC.US.x.17EFR ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3125
MAC.US.x.1937 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
MAC.US.x.2065 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
MAC.US.x.251_1A11 ----------...--------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------A---------- 3124
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------...--------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------A---------- 3126
MAC.US.x.251_BK28 ----------...--------------------------------------------------------------------C-----------A-----------------------------------------------------------------A---------- 3101
MAC.US.x.80035 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
MAC.US.x.81035 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2232
MAC.US.x.85013 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2165
MAC.US.x.87082 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2202
MAC.US.x.92050 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2225
MAC.US.x.92077 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2232
MAC.US.x.93057 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2230
MAC.US.x.93062 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2217
MAC.US.x.95058 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2219
MAC.US.x.95086 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2088
MAC.US.x.95112 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2221
MAC.US.x.96016 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2232
MAC.US.x.96020 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2224
MAC.US.x.96072 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2236
MAC.US.x.96081 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2234
MAC.US.x.96093 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2232
MAC.US.x.96114 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2227
MAC.US.x.96123 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2121
MAC.US.x.96135 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2217
MAC.US.x.97009 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2100
MAC.US.x.97074 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2100
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------...-----------A--------------------------------------T-----------------------------------A--------------------------------------------------A------------------- 2611
MAC.US.x.SMM142_patent ----------...-----------A--------------------------------------T-----------------------------------A--------------------------------------------------A------------------- 2611
MAC.US.x.r80025 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2088
MAC.US.x.r90131 ----------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2231
MNE.US.82.MNE_8 ----------...--------------------------------------------------------------------C--------------C-----------------A-------------------------A------------------A---------- 2593
MNE.US.x.MNE027 ----------...-----------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------A------------------A---------- 2593
SMM.SL.92.SL92B G-----C--G...--A-----------G--A--A-----ACG---C--T--T--A-----T--T--T--A--G--C--------T---------A-----G----G-----------C--------C--A---T----C-AAA-G--A--A--A--C--A-----A--GC 2556
SMM.US.x.F236_H4 ----------...--A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G----A---------A--------A-----A--G- 3112
SMM.US.x.H9 ----------...--A-----G--A-----C-----A----R------T--A-----------T------------------------R-GR-A--CGGA--T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T-----A-----A--G- 2598
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------...--A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T-----A-----A--G- 2892
SMM.US.x.PBJA ----------...--A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T-----A-----A--G- 2891
SMM.US.x.PBJ_143 ----------...--A-----G--A-----C-----A----R---C--T--A-----------T-------TT---------------R-GR-A--C-GA--T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T-----A-----A--G- 2598
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------...--A-----G--A-----C-----A--------C--T--A-----------T--------T-----------------G--A--C-----T--------G-----A-----------A---T----C-A---------A--T-----A-----A--G- 3084
SMM.US.x.PGM53 ----------...--A--------A-----C-----A--------C--T--A-----------T-----------------------A--G--A--C--A--T--------G-----A-----------A---T-G--------T-----A--T-----A-----A--G- 3042
SMM.US.x.SME543 ----------...--A--------A-----C-----A--------C--T--A--------G--T-----------T--------------G--A--C--A--T--------------A-----------A---T------A---------A--------A-----A--G- 3128
STM.US.89.STM_37_16 G---------...--A-----G--------G---C-A--A--------T--A--A-----T-----T--------T--------------------C--A-----G-----G--------------C--A----------AA--G--A--A--T-----A---A-T--GC 2772
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MAC.US.x.239 TAGGAATACCACACCCTGCAGGACTAGCAAAAAGGAAAAGAATTACAGTACTGGATATAGGTGATGCATATTTCTCCATACCTCTAGATGAAGAATTTAGGCAGTACACTGCCTTTACTTTACCATCAGTAAATAATGCAGAGCCAGGAAAACGATACATTTATAAGGTT 3295
Pol Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__A__K__R__K__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__T__L__P__S__V__N__N__A__E__P__G__K__R__Y__I__Y__K_
A.CI.88.UC2 -------T--------A------T----C----A------G-----T-----A---G----G-----C--C--T--------A---T-------T-------C---T-----A-----CC-------------C----T---A---------A-------A--------C 3378
A.DE.x.BEN -------T--------G-----------C----A------G--CT-TA--T-A---G----G-----C-----T--------A---C-------T-----------T-----A-----CC-----G-------C---ATG--A---------A----T--A-----A--C 3378
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------T--------A------T----C--G-AA-G---------T-----A--------G-----C--C--T--------A---C----G--C-----A--A--T-----A------C-----A----G--C--------A--------GA----T--A-----A--C 3346
A.GH.x.GH1 -------T--------G------T----C----A------G--C--T-----A---G----G-----C--C--T--------G---C-------T-----------T-----A-----CC-------------C--------A---------A----T--A--------C 2822
A.GM.87.D194 -------T--------G------T----C----A------G-----T-----A---G----G-----C--C--T--------A---C-------T--------A--T-----A-----CC-------------C-------------A----A----TG-A--------C 2822
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------T--------A------T----C--G-AA-G---------T--GT-A---G----A-----C--C--T--------C---T----G--T-----A-----T-----A------C-G-----------C--------A---------A----T--A--C--A--C 2819
A.GM.x.MCN13 -------T--------A------T-G--C--G-AA-----------T-----A--------G-----T--C--T--------A---C-------C-----A-----T-----A---------------A----C--------A---------A----T--A--------C 2823
A.GM.x.MCR35 -------T--------A------T-G--C--G-AA-----------T-----A--------G-----T--C--T--------A---C-------C-----A-----T-----A---------------A----C--------A---------A----T--A--------C 2823
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------T--------A------T-G--C----A--GG--------T-----A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--C-----A-----T-----A--C---C-------------C--------A---------A----T--A--C--A--C 2816
A.GW.87.CAM2CG -------T--------A------T----C----A--G---------T-----A---G----G-----T-----T--------AT--C-------C-----A-----------A------C----------G--C--------A---------A-------A-----A--C 3387
A.GW.x.ALI ----G--T-----T--A------T----C--G-AA-G------C--T--G------G----G-----T--C--T--------A--GC----GAGC-----A-----T-----A------C-------------C--------A---------A----T--A-----A--C 3371
A.GW.x.MDS -------T--------A--G--------C--G-A--G---------T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC-------C-----A-----------A-----CC----------G--C--------A---------A----T--A-----A--C 2822
A.IN.07.NNVA -------T--------G------T-G--C--G-AA-G------C--T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC----G--C-----A-----------A-----C--G--G--------C--------A---------A----T--A--C-----C 3372
A.IN.95.CRIK_147 -------C--------A------T-G--C--G-A--G------C--T-----A---G----G-----T--C--T--------A--GC-------C-----A-----T-----A--------G--------G--C--------A---------A----T--A-----A--C 3123
A.SN.85.ROD -------T--------A-----GT-G--C--G-A--G---------T-----A---G----G-----T--C--T--------A---C----G--C-----A-CA--T-----A------C----------G--C--------A---------A-------A-----A--C 2824
AB.CM.03.03CM_510_03 -G--T--C--C-----G-----GT-G---G----A-GG-----A------A-A---G-G--A--C--C--C---AGT--C--A------CC-R-Y--C--A-----T--A--A--C--CY-G------AC---C--YA-------------GA-------------A--- 2490
B.CI.88.UC1 -G--T--T--C-----G-----GT-G---G---AA-GG-----A--------A---G-G--A-----C--C---AGT--C--A------CC-A-C--C--A-----T--A--A--C--C--G------A----C-----------------GA-------------A--- 3359
B.CI.x.20_56 -G--T--T--C-----G--T--G--G---G---AA-G------A------T-A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---T--C-----------A--A-----C--G---C----G------T---GA---------A----------------C 3354
B.CI.x.EHO -G--T--T--T-----A--------G---TC--A---------A--------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--------G---G----------------A--------GA----TC----C--A--C 3349
B.GH.86.D205_ALT -G--T--T--C-----G----..G-G---G---AA-GG-----A------A-A---G-G--A-----C--C---AGT--C--A------CC-A-C--C--A-----T--A--A--C--C--G-----------C-----------------GA-------------A--- 3351
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -G--C--T--C-----G-----G--G---G----A--------A--------A--------A-----C--C---AGT--C--A------CC---T--C--A--A-----A--A-----C--G--------G-----------A---------A-------C--------C 2501
G.CI.92.Abt96 -G--C-----T-----------TT-G---G---AA-GG-----A-----------------G-----C--C---AG---T----------T---T--C-----------A--T--C-----------------C--------A---------A-------C--C-----C 2705
H2_01_AB.CI.90.7312A ----T--T--C-----G-----G--G---G---AA-GG-----A-----GA-A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---C--C-----A--T--A--A--C-----G------A-----------------------A-G-----------A--C 3360
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ----T--T--C-----R------T-G---G----A-GG-----AT-------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A-----CCC---C--C--A--A--T--A--A--C-----R------A-----------------------A-G--------Y-----C 3357
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ----T--T--C-----A-----GT-G---G----A-GG-----AT-------A---G----A-----C--C---AGTG-C--A------CC---C--C--A--A--T--A--A--C------------A-----------------------A-G--------C-----C 3361
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ----T--T--C-----G--------G---G----A-G------AT-------A---G----A-----C--Y---AGTG-C--A-----CCC---C--C--R--A--T--A--A--C------------A-----------------------A-G--------Y-----C 3359
U.FR.96.12034 ----T-----C-----A-----------TG-G-AA--G--G--A-----T--A---G----G-----C--C---AG---C--G--GTG------C--C-----A--T-----T--------------CA-T---------------------A-------C--C-----G 2860
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3295
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3295
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2401
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2401
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------G-----------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3294
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------ 3296
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3271
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2401
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2402
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2335
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2372
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2395
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2402
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------- 2400
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2387
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2389
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2258
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2391
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2402
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2394
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2406
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2404
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2402
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2397
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2291
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2387
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2270
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2270
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------G-----------------------C-----------T--------------------------------------------------------------------------------------------- 2781
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------------G-----------------------C-----------T--------------------------------------------------------------------------------------------- 2781
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2258
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2401
MNE.US.82.MNE_8 -G-----------------------------------G--G--C------------G-------C-----------------------------------------------T-----------------------------A--------------------------- 2763
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------G--G--C------------G-------C-----------------------------------------------T-----------------------------A--------------------------C 2763
SMM.SL.92.SL92B -G--T--C-----T--G-----C---AAGG---T-G----G--A-----G--A--------G-----C-----T--AG----C-----CCCG--------A--A-----A--A--C---A----------G--C--CCA---A--------GA-G--T-----C-----C 2726
SMM.US.x.F236_H4 -------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------------------G-----C--------------------------------------------A---------A-------C--------A 3282
SMM.US.x.H9 ----G------------R-------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A-------C--------A 2768
SMM.US.x.PBJ14_15 ----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A-------C--------A 3062
SMM.US.x.PBJA ----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A-------C--------A 3061
SMM.US.x.PBJ_143 ----G------------R-------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A-------C--------A 2768
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----G--------------------------G--A-G---G--C-----GT-----G--------------------------T-------------C-----A--------------C--------G-----C--------A---------A-------C--------A 3254
SMM.US.x.PGM53 ----G--------------------------G----G------C------T-----G----------------------------------------C-----A--------T--------------------C--------A---------A-------C--------A 3212
SMM.US.x.SME543 -------------------------------G--A-GG--G--C------T-----G----------------------T-----------------C--------------------------------------------A---------A-------C--------A 3298
STM.US.89.STM_37_16 ----T--------------------------G----G------C------T-----G----G-----------T--------C--------G-GC-----------T-----T--C--C--------------C--------A---------A-------C--C------ 2942
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MAC.US.x.239 CTGCCTCAGGGATGGAAGGGGTCACCAGCCATCTTCCAATACACTATGAGACATGTGCTAGAACCCTTCAGGAAGGCAAATCCAGATGTGACCTTAGTCCAGTATATGGATGACATCTTAATAGCTAGTGACAGGACAGACCTGGAACATGACAGGGTAGTTTTACAGTC 3465
Pol _V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I__L__I__A__S__D__R__T__D__L__E__H__D__R__V__V__L__Q
A.CI.88.UC2 T-A--A--A--G--------A--------A-----T-----T--A-----G--GA-CT-------T-----A--A-----C--------C-T-C-CA-------C--------T--------------------A--G-GTT-A--G-------AA--G--CC-G---CT 3548
A.DE.x.BEN T----A--A-----------A--------A--T--T--------A-----G--A--CT-------T-----A--A-----C--------C-TTC-CA-------C--------T-------------------------GTT-A--G-------AA--G--CC-G---CT 3548
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A--A-----------A--A--G-----A--T--T---C----A-----G--G--CT----G--A-----A--A-----C-----C--C-TTC-C-----A-----------T--------------C------------T-A--G--------AACG--CC-G----T 3516
A.GH.x.GH1 T-A--A--A-----------A--------A--T--T---C----A-----G--A--CT-------T-----A--A-----C--------C-TTC-CA----A--C--------T--T----------------------GTT-A--G-------AA-----CC-G---CT 2992
A.GM.87.D194 T-A--A--A--------A--A--------A-----T----T--TG-----G--AA-CT-------T-----A--A-----C-----C--C-TTC-CA----A--C--------T-----------------------G-GTT-A--G-------AA-----CC-G--ACT 2992
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T-A--A-----------------------A--T--T--------A-----G--A--CT-------A-----A--A-----C--------C-TTA-C--T-----C--------T--------------------------TT------------AA-----CC-----CT 2989
A.GM.x.MCN13 -----------------------------A--T--T--------A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C-T------C-TTA-CA-T-----C--------T---C----------------------T--A----------A---G--CC-G---CT 2993
A.GM.x.MCR35 --------------------A--------A--T--T--------A-----G--G--CT-------A-----A--A-----C-T------C-TTA-CA-T-----C--------T---C----------------------T--A----------A---G--CC-G---CT 2993
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A--A-----G-----------------A--T--T--------A-----G--GA-CT-------A-----A--A-----CGAG-----C-TTA-CA-T-----C--------T-----------C--C------------T-A----------AA--G--CC-G---CT 2986
A.GW.87.CAM2CG T-A--G-----G-----A--A--------A--T--T--G-----A-----G--G--CT----G--A-----A--A-----CT-------C-TTA-CA-T-----C--------T---------------------------T-A----------AA--G---C-G---CT 3557
A.GW.x.ALI T-A--G--------------A--------A--T--T---C----A--------GA-CT----G--A-----A--------C-AG-----C-TTC-CA-T--A--C--------T--------------------------TT-A----------A---G--CC-G----T 3541
A.GW.x.MDS T----A--------------A--------A--T--T--------A--------G--TT-------A-----A--A-----C-AG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------C-----------T--A-----------A-----CC-G---CT 2992
A.IN.07.NNVA T----A-----------------------A--T--T--------A-----GA-GA-CT----G--A-----A--------C-AG-----C-TTA-CA-T--A--C--------T---C----------C------T----T-CA----------AA-----CC-----CT 3542
A.IN.95.CRIK_147 T----A--------------A--------A--T--T--------A-----G--GA-CT----G--A-----A--A-----C-AG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------------------T--A-----------A-----CC-----CT 3293
A.SN.85.ROD T----A--------------A--------A--T--T---C----A--------G--AT-------A-----A--A-----CAAG-----C-TTA-CA-T-----C--------T--------------------------TT-A--------T--------CC-G---CT 2994
AB.CM.03.03CM_510_03 --A--A--R-----------R--C-----A--T--T------T-C-----GA-G--AT----T--T-----A--A--C--CAGC-----C--TA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-----G--------------G-CC--ACT 2660
B.CI.88.UC1 --A--A--A--------------C-----A--T--T------T-C-----GA-G--AT----T--T-----A-----C--CAGC-----C-TTA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-----G--------------G-CC--ACT 3529
B.CI.x.20_56 --A--A--A--T-----------C-----A--T--T--------C---G-GA-G--A-----C--------A--A--C--CGAT-----C---A----------C-----------TC-TG-G--A--------A-GT--T--A--G--------------A-CT--ACT 3524
B.CI.x.EHO --A--A--------------A--C-----A--T-----G-----C---GC-A-G--A-----C--T-----A--A--C--CAAT-----C--TA--A-------C-----------TC-CG-G--A----------GC--T-----G--------------G-CT--ACT 3519
B.GH.86.D205_ALT --A--A--A--G-----------C-AGT-A--T-GT------T-C------A-G--AT----T--T--T--A-----C--CAGC-----C-TTA--A-T-----C------------C-T-----A--------A-GT--T-----G--C-----------G-CC--ACT 3521
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --A--A--A--G-----A-----C-----A--T--T------T-CG-AG-GA-A--A-----C--------A--A--C---GAT-----C---A----------C------------C-TG-G--A--------A-GC--T--A-----------------GC-T--ACT 2671
G.CI.92.Abt96 --A--G--A-----------C--------T---------C-T--A-----GA-G--A-----C--------A--A--C---GAG---R-A-TTA-YA----A--------------TC-TG-G--C--------A--T--TT-A--------TCAA--------G---CT 2875
H2_01_AB.CI.90.7312A --A--A--------------A--C-----A--T--T------T-C------A-G--A-----C--------A-G---C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A--C--T--A-GT--T--A--------T-A------G-CT--ACT 3530
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --A--A--------------A--C-----A-----T------T-C------A-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-R--A--C--T--A-GT--TT-A--G-----T--A-----A-CT--ACT 3527
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --A--A--------------A--C-----A-----T--------C-----GA-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-TG-G--A-----T--A-GT--TT-A--G-----T--A-----A-CT--ACT 3531
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --A--A--------------A--C-----A-----T------T-C------A-G--A-----C--------A-----C--CAAT-----C---A--A-------C------------C-WG-R--A--C--T--A-GT--TT-A--G-----T--A-----A-CT--AYT 3529
U.FR.96.12034 T-------A--C-----A--A------A-A--T--T--G--T--A-----GA-CC-A--G--G--A--T--A---------GA-----CTGT-A--A-T-----------------TC-T-----C-----T--A-AT--TT-A--G-----TCA-T------C----CT 3030
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3465
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3465
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2571
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2571
MAC.US.x.251_1A11 --------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------T 3464
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 3466
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CT 3441
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2571
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2572
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2505
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2542
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2565
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2572
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2570
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2557
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2559
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2428
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y 2561
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2572
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2564
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2576
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2574
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2572
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y 2567
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2461
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2557
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2440
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-Y 2440
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2951
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2951
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T 2428
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y 2571
MNE.US.82.MNE_8 -----------G---------------------------C-----------A-------G------------------------------------------------------------G------------------------------------------------T 2933
MNE.US.x.MNE027 -----------G---------------------------C-----------A-------G---------------------------------C--------------------------G------------------------------------------------T 2933
SMM.SL.92.SL92B -----A--A-----------A--T--T--A--T-----GGCA--C-----G--G--AT-------------A--A--T--C---------CTTC-C-----------------TT-AC----T-GC---A----AGGCCTAACA--G-------AAA-G--AAC-----T 2896
SMM.US.x.F236_H4 T-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------------------T 3452
SMM.US.x.H9 T-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--RC-T---R-----A----AT-------T--T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-----------------------A-T 2938
SMM.US.x.PBJ14_15 T-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------------------T 3232
SMM.US.x.PBJA T-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------------------T 3231
SMM.US.x.PBJ_143 T-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--RC-T---R-----A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------------------T 2938
SMM.US.x.PBJ_6P6 T-A-----A--G-----A--A--------T--T--T--GC-T---------A----CT----------T--A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A-------------------------T 3424
SMM.US.x.PGM53 T-A-----A--G-----A-----------T--T--T--GC-T---------A----CT---G---T-----A--A------------------C-GA----A--C------------C----------------A-----TT-A--G----------------------T 3382
SMM.US.x.SME543 T-A-----A--G-----------------T--T--T--G--T---------A----AT-------T-----A--A------------------C-GA----A--C--------------------------T--A-----TT-A--G----------------------T 3468
STM.US.89.STM_37_16 -----A--------------A--------A--T--T-----T--A------A--A-AT----G--A-------GA--C--C--------A--TC-GA----A--C--------T-----G-----C--------A-----T--A--G----------------------T 3112
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MAC.US.x.239 AAAGGAACTCTTGAATAGCATAGGGTTTTCTACCCCAGAAGAGAAATTCCAAAAAGATCCCCCATTTCAATGGATGGGGTACGAATTGTGGCCAACAAAATGGAAGTTGCAAAAGATAGAGTTGCCACAAAGAGAGACCTGGACAGTGAATGATATACAGAAGTTAGTAG 3635
Pol __S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I__E__L__P__Q__R__E__T__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__
A.CI.88.UC2 ---A------C-A---G--C-------C-----------G-----G-----------C--T--G--------------C--T---C----------T--G------C----G--A---C-AC----C--G-A---A--A--------C-----C--C--A--AC----G- 3718
A.DE.x.BEN ---A-----TC-A---G--C-------------T-----T-----G-----------C--T-----------------C-GT---C-A--------T---------C----G--AC--C-AC----C--G-A---C-TA--------C-----C--C--A---C----G- 3718
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---A-----T--A---G--C----A--C--C--------T-----G-----------C-------ACA----------C--T---C-A--------C---------C-------A---C-A-----C----A---AGTA--------C-----C--C--A---C------ 3686
A.GH.x.GH1 ---A-----TC-----G--C-------C-----------T-----G-----------C--T--GC-------------C--T---C-A--------T---------C----G--AT--C-AC----C--G-A---A-TA--------C--C--C--C------C-G--G- 3162
A.GM.87.D194 ---A-----TC-----G--C-------C-----------T-----G--------G--C--T--G--------------C--T--------------T--------AC----G--A---C-A--A--T--G-A---A-TA--------C-----C--C--A--AC------ 3162
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---------TC-A---G--C-G--A-----C--------C--A--G--------G--C--T----AC-----------C--T---C----------C--------A--------A---C-A-----C----AG--AGTA--------T-----C--C-----AC----G- 3159
A.GM.x.MCN13 ---------TC-A----A-C----A--------------T-----G--------G--C--T----AC--C--------C--T---C----------T--G------C----G------C-------C----A---TGTA--------A-----C--C--A--------G- 3163
A.GM.x.MCR35 ---------TC-A----A-C----A--------------T-----G--------G--C--T----AC--C--------C--T---C----------T--G------C----G------C-------C----A---TGTA--------A-----C--C--A--------G- 3163
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---A-----TC-A---G-AC----A-----C--------T-----------G-----C--T----A--GC--------C--T-----A--------T-----------------A---C--C----C----A---AGTA--------C-----C--C--A---C----G- 3156
A.GW.87.CAM2CG ---------TC-A----A-C----A--C-----------T-----G-----------C--T----AC-GC--------C--T---C----------T--------------G--A---C-A-----C----AG---GTG--------C-----C--C--A---C------ 3727
A.GW.x.ALI ----------C-A---G--C----A-----C--------T-----G-----------C--T----ACA----------C--T-G-C----------T---------C-------A---C-A-----C--G-A---AGTA--------C-----C--C--A--ACAT--G- 3711
A.GW.x.MDS ----------C-A------C-G-----C-----------T--A--G-----------C--T----AC-GC--------C--T---C----------T---------C----G--A---C-------C----A---AGTA--------C-----C--C--A--AC----G- 3162
A.IN.07.NNVA ---------TC-A---G--C-------------------T-----G--------------T----ACT-C--------C--T-----A--------T--------------G--A---C-------C--G-AG---GTA--------C-----C--C--A---C----G- 3712
A.IN.95.CRIK_147 ---------TC-A---G--C-------------------T-----G--------------T----AC-----------T--T---C-A--------T--------------G--A---C-------C----AG---GTA--------C-----C--C--A---C-G--G- 3463
A.SN.85.ROD C--------TC-A---G--C----A--------------T-----G-----------C--T----AC--C--------C--T---C-A--------T--------------G--A---C-------C----A---A-TA--------C-----C--C------C----G- 3164
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A--G--A--A----A---G--A--C--------------A--R-----R--R--C--T--G--C-G---------T--T--GC-Y-------A---G-----AC-------A---C-AC-----G---AG--AGTT--------------C--T--A--AC-G---- 2830
B.CI.88.UC1 ---A--G--A--A---GA---G--A--C--------------A--G-----------C--T--G--CA----------T--T--GC-C-------A--GG-----AC-------A---C-AC-----G---AG--AGTT--------------C--T--A--AC----G- 3699
B.CI.x.20_56 ---AC----A--A---GA---G--A--C-----------------G-----------C--------CA-------------T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C--C-A---G---A---AGT---------A-----C--C-----A-----G- 3694
B.CI.x.EHO ---A--G--A--A----A---G--A--C-----T--------A--G-----------C--T-----CA-------------T--GC-C-------AG--------AC-------A---C--C-A---G---A----GTT--------A-----C--T-----------G- 3689
B.GH.86.D205_ALT ---A--GT-A--A---GA---G--A--C--------------A--G-----------C--T--G--CA----------T--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AC-----G---A---AGTT-------------CA--T--A--AC-G---- 3691
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 G--A--G--A--A---GA------A--C--------------A--G--------G--C--------CA-------------T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C--C-----G-------A-GA--------A--------T-----AC----G- 2841
G.CI.92.Abt96 ------------A----AA-CR-----C--------T--T--A--G-----------C--T----A------------A--T-----R-------A---G-----AC-A--------TA-CC----MG---A------T--------A--------T--A--AC------ 3045
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A--G--AC-A---GA---G--A-----C-----------A-----------G--C--T-----C--G--------T--T--GC-C-------AG--G------C-------A---C-AA-A---G----G---GTT--------A-----C--T-----AC----G- 3700
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---A--GT-AC-A---GA---G--A-----C-----------A--G--------G--C--------C--G--------T--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AA-A---G----G---GTT--------A-----C--T-----AC----G- 3697
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---A--GT-GC-A----A---G--A-----C--------------G--------G--C--------C--G--------T--T--GC-C-------A---G-----AC----G--A---C-AA-A---G--------GT---------A-----C--T-----AC----G- 3701
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---A--GT-AC-R---GA---G--A-----C-----------A--G--------G--C--------C--R--------M--T--GC-C-------A---G-----AC-------A---C-AA-A---G----R---GTT--------A-----C--T-----AC----G- 3699
U.FR.96.12034 C-----G--AC------AG-C---A---AGC--------C--A-----T--G-----C--A---CACA----------C--T---C-A-----T-A---G-----A-----G--A--T---C-C---G-------TGTT--------A-----C--T------------- 3200
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3635
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3635
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------- 2741
MAC.US.x.2065 -----------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2741
MAC.US.x.251_1A11 ------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3634
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3636
MAC.US.x.251_BK28 ------------A--------------C-----------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------- 3611
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2741
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------Y-------------------------------- 2742
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2675
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2712
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2735
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2742
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2740
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2727
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2729
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2598
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2731
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2742
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2734
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2746
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2744
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2742
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2737
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2631
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2727
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2610
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2610
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---A--------A-----------------AT-------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------- 3121
MAC.US.x.SMM142_patent ---A--------A-----------------AT-------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------- 3121
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2598
MAC.US.x.r90131 -----------------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2741
MNE.US.82.MNE_8 ------------A--------------------------------G-----------------------------------T-------------------------------------------------A-------------------------------------- 3103
MNE.US.x.MNE027 ------------A--------------------------------G-----------------------------------T-----A-------------------------------------------A-------------------------------------- 3103
SMM.SL.92.SL92B --GA--CA-GC-C--C-ATC-G-----CAG------------C--G--T-----GA----A-----A--G--------A--TTTG--A-AC--C-AG--G-----A--A--G--A-----AC-C--TG---AG---CGA--------A-----C-----A--AC----G- 3066
SMM.US.x.F236_H4 ---------TC----CG-------A--C-----------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------------------A-----C-----A--A------- 3622
SMM.US.x.H9 ---------TC----C--T-----A-----C--------------G--------------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A-----------G--------A-----------A---A-------A--A------- 3108
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------TC----C--T-----A-----C-G------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A-----------A--A------- 3402
SMM.US.x.PBJA G--------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A-----------A--A------- 3401
SMM.US.x.PBJ_143 ---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A-----------A--A------- 3108
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------TC----C--T-----A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T-----------C--C--------AC-------A--------------------A-----------A-----------A--A------- 3594
SMM.US.x.PGM53 ---------TC----C--------A-----C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------A-----------A-----C-----A--A------- 3552
SMM.US.x.SME543 ---------TC----CG-------A--C--C--------------G-----G--------------C--G--------A--T--------------C--------AC----G--A--------------------------------A-----C-----A--A------- 3638
STM.US.89.STM_37_16 G---------C-A----ATT----A-----C-----T-----------T--G--G-----T-----------------A--T--G--A-----------G-----AC-------A-----A--A--T--G-----CGTT-----------------C--A--AC-G---- 3282
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MAC.US.x.239 GAGTATTAAATTGGGCAGCTCAAATTTATCCAGGTATAAAAACCAAACATCTCTGTAGGTTAATTAGAGGAAAAATGACTCTAACAGAGGAAGTTCAGTGGACTGAGATGGCAGAAGCAGAATATGAGGAAAATAAAATAATTCTCAGTCAGGAACAAGAAGGATGTTAT 3805
Pol V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I__I__L__S__Q__E__Q__E__G__C_
A.CI.88.UC2 --A-C-----------G--A-----C--------A--------------CT-G--C-----------------------A--C-----A-----G--------A---T-A-----------GCTA--A--G--C-G---T--C--AGAC--------G------CAC--- 3888
A.DE.x.BEN ----C-----------G--A-----C---T----A--------------CT-A-----AC-------------------A--C-----A-----G--------A--AC-A-----------GCTA--A-----C-----T--CT-G--C----------------A---- 3888
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------CT-A------C-------------------A--C--G--A-----A--------A--AC-A-----G------CTA--A--G--C-----T--CT-G--C--------G--G-----C--- 3856
A.GH.x.GH1 ----C-----------G--A-----C--------A---------------T-G------C----C-A------------A--C-----A-----G--------A---T-A-----------GCTA--A-----C-----T--CT-A--C----------------AC--- 3332
A.GM.87.D194 ----T--G--C-----G--G--G--C--------G-----------G---T-A----AA--G-----------------A--C-----------A--------A---T-A-----G------CTA--A-----C-----T--CT-A--------------G----CC--C 3332
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T--CC----C-----G--A-----C--C-----A-----G--------CT-A----A-C-------------G-----A-CC--G--A-----A--------A--AT-A-----------GCTG--------C-----T--CT-A--C--------G--G---CAC--- 3329
A.GM.x.MCN13 -T--C-----C--------A-----C--C-----G----------G---CT-A----A-C-------------------A--C-----A-----A--------A--AC-A-----G--G--G-TA--A--G--C--G--T--CT-A--C-----G-----G---CAC--- 3333
A.GM.x.MCR35 -T--C-----C--------A-----C--C-----G----------G---CT-A----A-C-------------------A--C-----A-----A--------A--AC-A-----G--G--GCTA--A--G--C--G--T--CT-A--C-----G-----G---CAC--- 3333
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------C--A------C-------------------A--C-----A--G--A--------A--AT-A-----------GCTA--------C-G---T--CT-A--C---A-----------CAC--- 3326
A.GW.87.CAM2CG -T--CC-------------A-----C--C-----G-----G--------CT-G-----A--------------------A--C-----A--G--A--A-----A--AT-A------------CTA--A-----C-G---T--CT-A--C--A--------G---CAC--C 3897
A.GW.x.ALI -T--CC-------------A-----C--C-----A-----G--------CT-A-----AC-------------------A--C-----A-G---G--------A--AC-A------------CTA-----G--C-G---T--CT-A--------------G--GCAC--- 3881
A.GW.x.MDS -T--CC-------------A-----C--C-----A-----G--A------T-A--------------G-----------A--C--G--A---A-A--------A---T----------G---CTA--A-----C-G-G-T--CT-G--C-----------G---CAC--- 3332
A.IN.07.NNVA -C--CC----------G--A--------C-----A--------A-----CT-A-----------C--G------T----A--C-----A-----G--------A---T-A--------G--GCTA--A-----C-G---C--AT-A--C-----------G---CAC--- 3882
A.IN.95.CRIK_147 -T--CC-------------A-----C--C---A-G-----G--A--G--CT-A-----------C--G------T----A--C-----A-----A--A-----A---T-A--------G--GCTA--A-----C-G---C--CT-A--C-----------G---CAC--- 3633
A.SN.85.ROD -T--CC-------------A---C-C--C-----G-----G--------CT-A-----------C--------------A--C-----A-----A--------A--AT-A-----------GCTA--A-----C-G---T--C--A--C-----------G---CAC--- 3334
AB.CM.03.03CM_510_03 ----------C------------C-C-T---T--A--C--R--A-GG--CA-G--C-RAC-------G-----G-----C--------A---R-A--------A--AT-A-----G-----G-TAC----G--Y-----C--CT-AGAA----------------CC--C 3000
B.CI.88.UC1 ----------C------------C-C-T---T--A--T--G--A-GG--CA-A----AAC-------G-----G-----C--------A-----A--A-----A--AT-A-----G-----G-TAC----G--C-----C---T-AGAA----------------CC--C 3869
B.CI.x.20_56 -----C----C------T----GC---T------A--T--G--A-GGA-CA-A--C-AA-----C--------G-----C--------A-----A--------A--AC-------G------CT-C-------------C--C--AGAG--------G--G----CC--C 3864
B.CI.x.EHO -----------------------C---TC--G--G--T--G----GG---A-A----AAC----A--G-----G-----C--------A--G--A--A--------AT-------G-------TCC-------C-----C--C--AGAA--A--G--G-------CC--- 3859
B.GH.86.D205_ALT ----------C------------C-C-T---T--A--T--G--A-GG--CA-A--C-AAC-------G-----G-----C--------A-----A--------A--AC-A-----------GCTAC----G--------C--CT-AGAA----------------CC--C 3861
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -----C----C------------C-C-T---T--G--T-----A-GG---A-A--C--AC----C--G-----------CT-G-----A-----A--------A--AT-A-----G-------T-C-------C-----T--CT-AGAA--A-----G--G----CC--C 3011
G.CI.92.Abt96 -G---C-G--Y-----------GC-A--------A--C-----A---A-C--G--Y-AA-----------T--R-----CT-G--G--A-----A--------A--AT---------------TGC-A-----C--G--T--C--ARAA-----R--G-----CGCC--- 3215
H2_01_AB.CI.90.7312A ----------C------------C---TC--C--A--C-----A-GG--CA-A--C--AC-G--C-AG-----G-----C--G--------G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------------C--C--AG-A--------G-------C---C 3870
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -----C----C------------C---TC--C--A--C-----A--G--CA-A--C--AC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-------------C--C--GGAA--------G--R----CC--C 3867
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -----C----C------------C---TC--T--A--C-----A--G--CA-A--C--AC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--G--------A--AC-A-----G-----GATGC-A-----------C--C--GGAA--------G--G----CC--- 3871
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ----------C------------C---TC--C--A--C-----A--G--CA-A--C-RAC-G--C--G-----G-----C--G-----A--G--A--------A--AC-A-----G-----RATGC-------Y----YC--C--GGAA--------G--R----CC--C 3869
U.FR.96.12034 -----C-------------A---G----------A-----G--A--------T----AA-------AG--G--------A--C-----A--G--A--------A--A----------------T--CA--G-----G--T---T-G--------------G--GGC---- 3370
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3805
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3805
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2911
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2911
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3804
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------- 3806
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------- 3781
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2911
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2912
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2845
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2882
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2905
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2912
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2910
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2897
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2899
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2768
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2901
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2912
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2904
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2916
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2914
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2912
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2907
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2801
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2897
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2780
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2780
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3291
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3291
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2768
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2911
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------ 3273
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------ 3273
SMM.SL.92.SL92B ----TC-------------A--G--A--------G--T-----A---A-C--G--C-AAA-G--C-----G-----------G-----A--------------A--AT-A-------------TG-CA--G----G---T-----A-A---A--G--G------A-A--- 3236
SMM.US.x.F236_H4 ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A-----------------C 3792
SMM.US.x.H9 ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G-------C------A----C---G--------C 3278
SMM.US.x.PBJ14_15 ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G--------------------G--G-----------A-----C--G--------------A-----------------C 3572
SMM.US.x.PBJA ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A-----------------C 3571
SMM.US.x.PBJ_143 ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G-------C------A----C---G--------C 3278
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--A-----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A-----------------C 3764
SMM.US.x.PGM53 -----C-------------A--------------A-----G--T--------T--C-AA-----C---------------T-------A--G-----------------------------------A-----C--G--------------A-----G--G--------C 3722
SMM.US.x.SME543 ----GC-------------A--------------A-----G--T--------T--C--AC----C---------------T-------A--G-----------------------G-----------A-----C--G--------------A-----------------C 3808
STM.US.89.STM_37_16 -G--C-----C--------A--------------A--T-----T--------G--C-AA-----C-----T--G---G-A--G--T-----G--A--------A--A--------G----------CA-----------T--------------G--G-----GCAA--C 3452
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MAC.US.x.239 TACCAAGAAGGCAAGCCATTAGAAGCCACGGTAATAAAGAGTCAGGACAATCAGTGGTCTTATAAAATTCACCAAGAAGACAAAATACTG...AAAGTAGGAAAATTTGCAAAGATAAAGAATACACATACCAATGGAGTGAGACTATTAGCACATGTAATACAGAAAAT 3972
Pol _Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__D__K__I__.__L__K__V__G__K__F__A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H__V__I__Q__K
A.CI.88.UC2 ----------AG--AGA---G--G--A---A-CCA---A-----A--------A---A-A--------A-----G-----G-----C--A...-------------A------A-----A--C--C-----------G--C---T--C-------G---G-T-------- 4055
A.DE.x.BEN ----------AA--AGA------G--A--AA-CCA---A--C--A-GAC----A---A-A--C-----A-----G-----G-----C--A...-----------G-A------------A-----C-----------G--C---T--C-------G---G-T-------- 4055
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----------AA---GA---------A--A--CCA----GA---A------------A-A--------A-------G---G-----C--A...-------------A------------A-----C-----------G--C---T-G------------G-T--A----- 4023
A.GH.x.GH1 ----------AA--AGA------G--A--AA-CCA---A-A---A------------A-A--C-----A-----G-----G-----C--A...--------G----A------------A-----C-----------G--C---T--C-------G---G-T-------- 3499
A.GM.87.D194 --T--G----AAG-AGA-C-------A--A--C--C--A--C--A------------G-A--C-----A-----G-G---G-GGG-T--A...-----------G-A---G--------A-----T-----------G--C------C-------A---G-C--A----- 3499
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------G-AA--AGAG--------A--A--TCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---A-----T--A...-------------A------------A-----C--------C--G--C--GT-G--G-----G---G-T-------- 3496
A.GM.x.MCN13 ----------AA--AGAG--------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---G-----T--A...--------G----A------------A-----C-----------G--C---T-G--------A---G-T--A--G-- 3500
A.GM.x.MCR35 ----------AA--AGGG--------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---G-----T--A...--------G----A------------A-----C-----------G--C---T-G--------A---G-T--A--G-- 3500
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----G----AA--AAAG--------A--A--CCAG--AGA---A------------A-A-----GG-A-----G-GG--G-----T--CA..--G--G-------A------------A-----C--------C--.--C---T-G--------G---G-T--A----- 3493
A.GW.87.CAM2CG -----G----AA---GAG--------A--A--TCA----GA---A------------A-A-----G--A-----G-----A-----T--A...-------------A------A-----AC----C--------------C-A-T----------G---G-T--A----- 4064
A.GW.x.ALI ----------AA---GAG--------A--A--CCA---AGA---A--------A---A-A--------A-----G-G---A-----T--A...-----G-A---G-A------A--G--A-----C--------C--G--C---T-G--------G---G-T--A----- 4048
A.GW.x.MDS --------G-AA--AGA---------A--A--CCA----GA---A------------A-A------G-A-----G-G---A----CT--A...-------------A-------G----A--C--C--------C-----C---T-G--------G---G-T-------- 3499
A.IN.07.NNVA ---A----G-AA--AGA-C----G--A--A--CCA---AGAC--A------------A-G--C--GG-A--T--G-G---A-----C--A...-------------A-------G----A---G-C--------C--G--C---T--C-------G---G-T-------- 4049
A.IN.95.CRIK_147 --------G-AA---GAGC----------A--CCA---AGAC--A------------A-A------G-A-----G-G---A-----C--A...-------------A-------G-G--A---G-C-----------G--C---T-GC-------G---G-T-----G-- 3800
A.SN.85.ROD ----------AA--AGAGC-------A--A--CCA----GA---A--G---------A-A--------A-----G-----A-----T--A...-------------A-------G-G--A--C--C------------A-C---T-G--------G---G-T-------- 3501
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A-G-----GGTA-----------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--G-----T--G-G-A-Y-G---GT-A...-------------A-------G-T--A--C--C--C-----C--G--A--RA-RC-G---------G-T-------- 3167
B.CI.88.UC1 ---A-G-----GGTA---C-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--------T--G-G-A-T-G---TT-A...-------------A-------G-T--A--C--C--C-----C--G--A------C-G---------G-T-------- 4036
B.CI.x.20_56 ---A-------AGTA--TC----G--A--A--GCAG--A-A--TA-CA--C------A-A--C--------T--G-GGA-T-GG-CC---...-------------A-------G-T--A--C--C---------------------C-G--G-----GG-C-------- 4031
B.CI.x.EHO ---A-------GGTA--T--------A--A--GCAG--A-A--TA-CA---------A-A--C--G-----T--G-G---T-----C--A...-------------A-------G-T--A--C--T--C-----------A--------G--T------G-C--A----- 4026
B.GH.86.D205_ALT ---A-G---A-GGTA--GC-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C--------T--G-G-A-T---G-C--A...-------------A-------G-T--A--C--G--C-----C--G--A------C-G---------G-T-------- 4028
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --TA----G--A-TA--TC-------A--A---CAG--A-AC-TA-CA---------A-A--C-----C--T--G-G-----G---C--A...-G-----------A-------G-T--A--C--C--C-----C-----A------C-G-----------C-------- 3178
G.CI.92.Abt96 ---A------RAG----T--R--------T---CAG--A-A-TTA------------A-A--C---G----T----G-A---G---C--A...--------T----A------------A-----C-----A--------A---T----G--T-----GG-C--A--R-- 3382
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-------GGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G-A-T---G-C--A...-------------A-------G-T--A--C--C--C-----------A---A--C-----------G-C--A----- 4037
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---A-------RGTA--TC-------A--A--GCAG--A-AYTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G---T---G-C--A...-------------A-------G-C--A--C--C--C-----------A---A--C-------------C--A----- 4034
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---A-------AGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-G---T--GG-C--A...-------------A-------G-C--A-GC--C--C---------------A--C-G-----------C--A----- 4038
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---A-------RGTA--TC-------A--A--GCAG--A-ACTTA-CA--C------A-A--C--------T--G-GR--T---G-C--A...-------------A-------G-C--A--C--C--Y-----------A---A--C-------------C--A----- 4036
U.FR.96.12034 ---AGG----AAG-AAATC-------A--A--GC-T--A-A---A--T-----A---A-C--C--G--C--T--G-GT----GG-C-T-A...-----------------C---G----------T-----A--------TC-C--GC----------GG-------G-- 3537
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3972
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3972
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3078
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3078
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------A-------------------------------------------------...-----------------------------------------------T----------------------------- 3971
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------G---------------------------------------------------------------------------------...-----------G-----------------------------------T----------------------------- 3973
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------------------------------------...-----------------------------------------------T----------------------------- 3948
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3078
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3079
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3012
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3049
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3072
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3079
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3077
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3064
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3066
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 2935
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3068
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3079
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3071
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3083
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3081
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3079
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3074
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 2968
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3064
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 2947
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 2947
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------A----------------------G---------------------------------------------------------...-----------------------------------------------T----------------------------- 3458
MAC.US.x.SMM142_patent ---------A----------------------G---------------------------------------------------------...-----------------------------------------------T----------------------------- 3458
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 2935
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------- 3078
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------G----------------A------------------------G-----------------------A...--------------------------A--------------------T----------------------------- 3440
MNE.US.x.MNE027 -----------------------G----------------A------------------------G------------------------...--------------------------A--------------------T----------------------------- 3440
SMM.SL.92.SL92B ---AG-----ATG-A--GC-------A-----TC------A---A------------AG------G-----T----GT----GG--T--C...--G-----G--G--------A-----A-----------A------A-A--GT--C-G--TA-----G-T--A--G-- 3403
SMM.US.x.F236_H4 -----------A--A---A----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------G-----...--------T------------G-T--A-----------A--------C---T--C-------C---G-G-------- 3959
SMM.US.x.H9 --T--G--G--A------C----G--AC-A-----------------T-----A-----A-----------------G-----------A...--------C--------------T--A-----------A--------C--CT--------------G-G-------- 3445
SMM.US.x.PBJ14_15 --T--G--G--A------C----G--A--T-----------------T-----A-----A------------------------------...--------C--------------T--A-----------A--------C---T--------------G-G-------- 3739
SMM.US.x.PBJA --T--G--G--A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------------...--------C--------------T--A-----------A--------C---T--------------G-G-------- 3738
SMM.US.x.PBJ_143 --T--G--G--A------C----G--AC-A-----------------T-----A-----A------------------------------...--------C--------------T--A-----------A--------C---T--------------G-G-------- 3445
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T--G--G--A------C----G--A--A-----------------T-----A-----A------------------------------...--------C--------------T--A-----------A--------C---T--------------G-G-------- 3931
SMM.US.x.PGM53 --------G--A-----------G--A--A-----------------T-----A-----A--------C--------------G------...--------C--------------T--A-----------A--------C---T--------------G-CG------- 3889
SMM.US.x.SME543 --------G--A--A---A----G--A--A-----------------T-----------A------------------------G----A...-----G--C------------G-T--A-----------A--------C---T--C-----------G-G-------- 3975
STM.US.89.STM_37_16 ----G-----A------TC----G--A--A---G-G--AGA------------A-----C-----G--A------------------T--...--------C--G--------A-----A--C--------A--------T---T----G--------G--T-----G-- 3619
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MAC.US.x.239 AGGAAAGGAAGCAATAGTGATCTGGGGACAGGTCCCAAAATTCCACTTACCAGTTGAGAAGGATGTATGGGAACAGTGGTGGACAGACTATTGGCAGGTAACCTGGATACCGGAATGGGATTTTATCTCAACACCACCGCTAGTAAGATTAGTCTTCAATCTAGTGAAGG 4142
Pol __I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__P__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W__I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__F__N__L__V__
A.CI.88.UC2 -------------C----C--T-------G-A-A--------T---C----G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C--------G--A-----C--A--------C--CG-A--T--C-----A--G--C--G--GACA--T--C-----AGGA- 4225
A.DE.x.BEN ------A--G---C----C--T-------G-A-A--------T---C-G-----G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--G-----C---G-A--T--C-----A--G--C--G---ACA--T--C-----AGGA- 4225
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--AACC-----G---------GATA----------A--G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--T-----A--G--C--G----CA--T--C-----A--A- 4193
A.GH.x.GH1 ------A------C----C----------G-A-A-----------------G--G----GA--GACC-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--G-----C--CG-A--T--C-----A-----C--G---ACA--T--C-----AGGA- 3669
A.GM.87.D194 -------------C-G--C--T-------GA--G--------T---C----G--A----GA--CACC-----G--A------GATA----C-----A-----A---G-C--A--G-----C--CG-A--T--C-----A--G--C--G--GACA--T--CT-G--AGGA- 3669
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GACC---------------GATA----------A--G--A-----C--A--C-----C--CG-A--C--C------T-G--C--G----CA--T--C--G--A--A- 3666
A.GM.x.MCN13 ------A------C--A-C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GAC----------------GAT-----C--------G--A-----C--T--C-----C--CG-A--T--C--G-----G--C---C---CA--T--C--G--A--A- 3670
A.GM.x.MCR35 ------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A--A-GA--GACC---------------GAT-----C--------G--A-----C--T--C-----C--CG-A--T--C--G-----G--C---C---CA--T--C--G--A--A- 3670
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------A------C----C--T-------G-A-A--------T---C-------A----GA---ACC-----G---------GATA----C-----A-----A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G--C--GC---CA--T--C--G--AGGA- 3663
A.GW.87.CAM2CG ------A------C----C--T--A----GAA-A--T-----T---C-------A----GA--G--C-----G---------GATA----C--------G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--C-----A--G--C---C---CA--T--CT----AGG-- 4234
A.GW.x.ALI ------A------C-G--C--T-------GAA-A----G---T---C-------A--A-GA--AACC---------------GAT-----C-----A--G--A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G--C--GC---CA--T--C-----A--A- 4218
A.GW.x.MDS ------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C----G--A----GA--AA-C-----G---------GAT-----C--------G--A-----C--A--C-----C---G-A--T--C-----A--G--C--G-----A--T--C-----A--A- 3669
A.IN.07.NNVA -------------C----C--------G-GAA-A--------T---C-------A--A-GA--AACC---------------GAT--T--C--------G--A-----C--A--C-----C--CG-A--T--C-----A--G--C---C---CA--T--C-----A--A- 4219
A.IN.95.CRIK_147 ------A------C----C----------GAA-A--------T---C-------A----GA--AACT-----G---------GAT-----C-----------A-----C--A--C-----C---G-A--C--C-----A--G--C---C---CA--T--C-----A--A- 3970
A.SN.85.ROD ------A------C----C--T-------GAA-A--------T---C-------A----GA--AA-C-----G---------GATA----C-----A--G--A-----C--A--C-----C--CG-G--T--C-----A--G--C--G----CG--T--C--G--AGG-- 3671
AB.CM.03.03CM_510_03 ------A-----CC----C---------G--A-A----T------TC-G-----A--R-GA--AAC------C--------------T--Y-----A--G--------C--A--G-----C---G----G--C-----AT--A-----C---C--A---C-----C--A- 3337
B.CI.88.UC1 ------A-----CC----C---------G--A-A---GT------TC-G-----A--A-GA--GAC------C--------------T--C-----A-----T-----C--A------------G-------C-----AT--------C---C--A---C-----C--A- 4206
B.CI.x.20_56 ------A------T----T---------G-AA-A----TG------C-G--G--A----GA--GACG-----T-----------------C-----------T-----C--A--------------T-----C-----AT--------C---C--A---C-----C---- 4201
B.CI.x.EHO -------------T-G--C---------G--A-A----TG-----TC-------A--A-GA--GAC------T--------------T--C-----A-----------C--A------------G-------C-----AT--A----G----C--AT--C--G--C--A- 4196
B.GH.86.D205_ALT ---C--A-----CC----C---------G--A-A---GTG-----TC-G-----A--A-GA--GAC------C--------------T--C-----A-----------C--A--G-----C---G----G--C-----AT--A-----C---C--A---C-----C--A- 4198
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------------T-G--C-C-------G-AA-A----TG------C-G-----A--A-GA--GAC------T--A-----------T--C-----A-----------C--A------------G-------------TT-GA-----C---C--AT--C-----C--A- 3348
G.CI.92.Abt96 -------------C----A--A------A-AT-A--CTTC--T--TC-G-----A--A-G---CACC--------A--------------------A-----T-----C--A--T-----C---G-G--T-----G-AT--------G-------A---C-----C--A- 3552
H2_01_AB.CI.90.7312A ------A------T-G--T--T--------AA-A----TG------C-G-----A----GA--GAC------C--A-----------T--C-----A--G--T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G-----GC---C--A---C-----C---- 4207
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------A------T-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A--A-GA--AAC------C--A-----------T--C-----A--R--T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G-----GC---C--A---C--G--C---- 4204
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ------A------T-G--T--T--------AA-A----TG-----T--G-----A--A-GA--GAC------C--A-----------T--C-----A-----T-----C--A--------C---G-------C-----AT-G------C---C--A---C--G--C---- 4208
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ------A------T-R--T--T--------AA-A--R-TG-----T--G-----A--A-GA--AAC------C--A-----------T--C-----A--R--T-----C--A--------C---G----G--C-----A--G------C---C--A---C--G--C---- 4206
U.FR.96.12034 ------A-----C-----A--A------A-AA-T----TG-----TC-G-----A--A-GA--G--C--------A--------T--------------C------G-C-TA--C---------G-A--C--------C--G--G---C-G-CA-AT--------A--A- 3707
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4142
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4142
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------G------------------------------------------------------R------------------------------------------------------- 3248
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3248
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------A-------------------A-----G------------------------- 4141
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------A--------------------------A------------------------------- 4143
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------G------------------------------------------------------G-----------------G-----A------------------------------- 4118
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3248
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3249
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3182
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3219
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3242
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3249
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3247
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3234
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3236
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3105
MAC.US.x.95112 ---------------R---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3238
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3249
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3241
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3253
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3251
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3249
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3244
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3138
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3234
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3117
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3117
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------AT------------------------------ 3628
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------AT------------------------------ 3628
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3105
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3248
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------A-------------------------A-----------------------G--A---- 3610
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------A--------------------G--G--A------------------------------- 3610
SMM.SL.92.SL92B ------A---AGTC-------A------A--ACA---TTT--T---C-T-----A--A-G---G--T-----T--A-----------T--------A-CT--T-----T--A--G-----C--C-----C---------T--A-C--G-----G--T---T----A--A- 3573
SMM.US.x.F236_H4 ------A------C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--T-----C---G-G--------T--CT----C--------------C-----A--A- 4129
SMM.US.x.H9 ------A---------A-A--T-----------G----G---T--T--G-----A----RA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T-----C-----A--A- 3615
SMM.US.x.PBJ14_15 ------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T-----C--G--A--A- 3909
SMM.US.x.PBJA ------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A-----T--------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T-----C-----A--A- 3908
SMM.US.x.PBJ_143 ------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----RA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T-----C-----A--A- 3615
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------A-----------A--T-----------G--G-G---T--T--G-----A----GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C---C----T-----C-----A--A- 4101
SMM.US.x.PGM53 ---G--A-----------A--T-----------G--------T--T--G-----A----G---AA-T--------A-----------T--------A--------------A--------C---G-G--------T--CT----C--------------C-----A--A- 4059
SMM.US.x.SME543 ---------G---C----A--T------G----G-----------T--G-----A--A-GA--AA-T--------A-----------T--------A--------------A--T-----C---G-G--------T--CT----C--------------C-----A--A- 4145
STM.US.89.STM_37_16 ---G--A------------------------A----------------G-----A----GA--G--C--------A------G----T--------------A--------A------------G-A--C-----T--TT----------------T---T----A--A- 3789
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MAC.US.x.239 ACCCTATAGAGGGAGAAGAAACCTATTATACAGATGGATCATGTAATAAACAGTCAAAAGAAGGGAAAGCAGGATATATCACAGATAGGGGCAAAGACAAAGTAAAAGTGTTAGAACAGACTACTAATCAACAAGCAGAATTGGAAGCATTTCTCATGGCATTGACAGAC 4312
Pol K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L__M__A__L__T_
A.CI.88.UC2 -T------CCA--CAC---G----TC--C--------------C----G---------G-----A------------G-A--------A--A-G------G----G---A--------A-----C-----G---------C-A--G--C---GCG------C--G----- 4395
A.DE.x.BEN -T------CCA--C-C---G----TC--C--------------C----G------------G--A------------G-A--------A--A-----------------A--------A-----C-----G--G--------A----TC----GG------C--G----- 4395
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T--C---CCA--T-----G----TC--C-----------C-------GG--A--------G--A--------------A--------A--G-G------G----GGA-A--G--G--A-----C-----G-----------A-----C--CGCA--------A------ 4363
A.GH.x.GH1 -T------CCA--C-C---G----TC--C--------------C----G---------G-----A------C-----G-G--------A--A-G------G----G---AC------GA-----C-----G-----------A-----C---GCG---A--C-------- 3839
A.GM.87.D194 -T------CCA--CAC---G----T---C--------------C----G---------------A------------G-A--------A--G-G-----GG----G---A-----G--A--AT-C-----G---------C-A-----C---GCG------C--G----- 3839
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T------CCA--C-C---G----TC--C--G--------T--C----GG--A--------G--A--------------A--------A--A-------------GGA-A-----G--A-----C--C--------------A-----C---GCA------G-A------ 3836
A.GM.x.MCN13 -T------CCAA--AC---G--T-TC--C-----------C--C----GG--A-----G-----A------------G-A--------A--G-G------G----GGA--C-------A-----C-----G-----------A-----C---GCA------C-A------ 3840
A.GM.x.MCR35 -T------CCAA--AC---G--T-TC--C-----------C--C----GG--A-----G-----A------------G-A--------A--G-G------G----GGA--C-------A-----C-----G-----------A-----C---GCA------C-A------ 3840
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -G---G--CCA--C-C------T-TC--C-----------C--C----GG-----------------------------A--------A--G-G-----GG--------A-----G--A-----C-----G-----------A-----C---GCA------C-A------ 3833
A.GW.87.CAM2CG -T------CCA--CAC---G----TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A--------A--A-G------G------A-AC----G--A-----C-----G--------G--A-----C---GCG------C-A------ 4404
A.GW.x.ALI -T------CTA--C-C---G----TC--C-----C--GC-C-------GG--A-----------A--------------A--------A--G-G------G--G--G--AC-------A-----C-----G-----------A-----C--CGCGC-----G-A------ 4388
A.GW.x.MDS -T------CCA--T-C--------TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A-------AA--G-G------G-----G--AC----G--A-----C-----G-----------A-----C---GCA------C-A------ 3839
A.IN.07.NNVA -T--C---CCA--C-C---G---ATC--C-----C-----C--C-----G--------------A------------G-A--------A--G-G-----GG-----G--AC----G--A-----C-----G-----------A-----C---GCA------C-A------ 4389
A.IN.95.CRIK_147 -T--C---CCA--CAC--------TC--C-----------C--C----GG--------------A--G---------G-A-----C--A--G-G------G-----G--AC----G--A-----C-----G---T-------A-----C---GCA------C-A------ 4140
A.SN.85.ROD -T------CCA--T-C---G----TC--C-----------C--C----GG--A-----------A------------G-A--------A--G--------G-----GAAAC----G--A-----C-----G---------C-A-----C---GCG------C-A------ 3841
AB.CM.03.03CM_510_03 ----C--------RA----------C--C--------G--C--C------GCC-----------A------------G-------C-----A-----T--G--Y-----------------A--A---------------C-T---------GCAT-A-----RCAG--T 3507
B.CI.88.UC1 ----CC----AAAG-TG--------C--C-----------C--C--C-G-GCC-----G--G--A--G---------G-------C-----A-----T--G--T------C----G-----A--A---------------C-T---------GCAC-A---C-ACAG--T 4376
B.CI.x.20_56 ----CC----AAAG-TG--------C--C--------G--C--C--C-G-GCC-----G-----A--G---------G-------C-----A-----T-GG--G------C----G--A--A--A---------------C-T---------GCAC-A---C-ACAG--T 4371
B.CI.x.EHO ----CC----A----T------T--C--C-----------C-----C---GCC------------------------G-------C-----A--G--T-----T---CCA--------A--A--A-----G--------GC-T---------GCAC-A---C-ACAG--- 4366
B.GH.86.D205_ALT ----CC----A--GAG---------C--C--------G--C--C----G-ACC-----G-----A------------G----T--C-----A-----T--G--T-----------------A--A--C------------C-T---------GCAT-A-----A------ 4368
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----CC-G-------T---G-----C--C-----------C-----C-GGACC--G--------A--G---------G-------C-----A--G--T-----T----CA-----G--A--A--A-----G---------C-T---------GCAC-A-----ACAG--T 3518
G.CI.92.Abt96 -A---C-----CAGAC---G--------------C--G--C--C------ACC--C--G--R--A--------C--CG-------C--A--A--------G-----R--C-----G-----A--A--C--G--G--R---C-T--G------GCA-----C---CAG--- 3722
H2_01_AB.CI.90.7312A ----CC----AAAG-T---------C--C--------G--C--C--C-G-ACC-----G-----A--G-----G---G-------C-----A-GG--------T---CCA-----G-----A--A---------------C-T---------GCAC-A---C-ACAG--T 4377
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ----CC----AAAG-T--------TC--C--------G--C--C--C-G-GTC--------------G-----G---G-------C-----A-G---------T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T--G--R---GCAC-----C-ACAG--T 4374
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ----CC----AAAG-T--------TC--C--------G--C--C--C-G-GTC-----------A--G-----------------C-----A-G---T--G--T---CCA-----G-----A--A--C------------C-T---------GCAC-----C-ACAG--T 4378
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -Y--CC----AAAG-T------T-TC--C--------G--C--C--C-G-GTC-----R--------------G---G----R--C-----A-G---------T---CCA-----R-----A--A--C------------C-T--G--R---GCAC-----C-ACAG--T 4376
U.FR.96.12034 -A--AT--CTA-A...---G--A--------------C--T-----C-GGGCT------C-G-----------C---G-G--------A--A-------G-------CCT-----------C--C--C--------------A-----C---GCT-----C--AGA---T 3874
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4312
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4312
MAC.US.x.1937 --------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3418
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3418
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-----------------C-----------A------ 4311
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4313
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------- 4288
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3418
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3419
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3352
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3389
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3412
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3419
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3417
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3404
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3406
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3275
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3408
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3419
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3411
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3423
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3421
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3419
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3414
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3308
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3404
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3287
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3287
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------GT--------------G------------------A--------------------C--------------G--------------------------------------------------------------------- 3798
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------GT--------------G------------------A--------------------C--------------G--------------------------------------------------------------------- 3798
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3275
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3418
MNE.US.82.MNE_8 --------A--------------------GT------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------G----- 3780
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------GT------G-----------------------------------------------------------------G-G---C------------------------------------------------------------ 3780
SMM.SL.92.SL92B -T--A-----AAAG--G---GTA-----C-TT-----C--C--C----G-A-CAGT---------------------G-------C-----A-----A--G--CCTGCCA---------G----C-----G--------GC--C-G--CC-GT-AT----C----A---T 3743
SMM.US.x.F236_H4 -G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--------C--CTATC-A--C--AG----T 4299
SMM.US.x.H9 -G------C------C------A-T----GT----A----C-------GG-------G------A--------C---G-G--------A----G--G---GAC----C--C-G-----------C--------------G--------C---TATC-A--C--AG----T 3785
SMM.US.x.PBJ14_15 -G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTC-C-A--C--AG----T 4079
SMM.US.x.PBJA -G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTA-C-A--C--AG----T 4078
SMM.US.x.PBJ_143 -G------C------C------A-T----GTG---A----C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G--G---GAC----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTATC-A--C--AG----T 3785
SMM.US.x.PBJ_6P6 -G------C------C------A-T----GT---------C-------GG-------G------A--G-----C---G-G--------A----G------G-C----C--C-G-----------C--------------G--------C--CTA-C-A--C--AG----T 4271
SMM.US.x.PGM53 -A------C------C---G--A-T----GT---------C-------GG--A----G------A--G-----C---G-A--------A----G------G-C----CCT--G-----------C--------------G--------C--CTATC-A--C--AG----T 4229
SMM.US.x.SME543 -G------C------C------A-T---CGT---------C-------GG-------G------A--------C---G-G--G----------G--------C----C-T--------------C--C-----------G--------C--CTATC-A--C--AG----T 4315
STM.US.89.STM_37_16 -A--CT-G--A---AC------A-T----GTG-----C--------C-GG--A--T-----------------C--C--A--T-----A--A---A------------CT--------------------------------A---------GC------C---G-G--- 3959
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MAC.US.x.239 TCAGGGCCAAAGGCAAATATTATAGTAGATTCACAATATGTTATGGGAATAATAACAGGATGCCCTACAGAATCAGAGAGCAGGCTAGTTAATCAAATAATAGAAGAAATGATTAAAAAGTCAGAAATTTATGTAGCATGGGTACCAGCACACAAAGGTATAGGAGGAAA 4482
Pol _D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E__E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G
A.CI.88.UC2 -----T-------TT--C--C--------C-----G-----A---------G--G--A-CCAA--A-----G--------T--AA----A--C-----C--T-----C-----A--G--AGA--C-G-C-----T------A-C-----C--T-----C----------- 4565
A.DE.x.BEN -----C-------TT-----C--------------G-----A-----G---G--G----CCAG--A-----G-----A-AT--AA----G--C--G--C--------------A--G---GA--C-G-C-----T--------C-----C--T-----C----------- 4565
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----T-----A--C--------------C-----G-----A---------G--G-G--CCAG--A--------------T-AA-----A--C-----C--------------A------GA-AC-C-C-----T--------C-----C--------C----------- 4533
A.GH.x.GH1 --G--T-----A-TT-----C--------C-----G-----A---------G--GT---CCAA--A-----G-----A--T--AA----A--C-----C--T--G--C-----A--G--AGA--C-G-C-----C--G-----C-----C--T-----C----------- 4009
A.GM.87.D194 -----T--C----TT-----C--------C-----G-----A-----G---G--G----CCAA--A-----G-----A-AT--AA----A--C-----C--T--G--C-----A--G--AGA--C-G-C-----T--------C-----C--T-----C----------- 4009
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----T-----A-TC------G-------C-----G-----A---------G-------CCAA--GG-T-----------T--AA----A---A----T--------G-----A------GA--C---C-----T--------C--G--C--------C----------- 4006
A.GM.x.MCN13 -----T-----A--C--------------C-----G-----A-----G---G--G----CCAG--A--------------T--AA----A--------C-----G--G-----A------GA--C---C-----T--------C-----C--T-----C--------G-- 4010
A.GM.x.MCR35 -----T-----A--C--------------C-----G-----A-----G---G--G----CCAG--A--------------T--AA----A--------C-----G--G-----A------GA--C---C-----T--------C-----C--T-----C--------G-- 4010
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----T-----A--T--------------C-----------A-----G---G--G----CCAA--A-----G-------AT--AA----A-----G--C--------------A--G--AGA--C---C-----T--G-----C-----C--------C----------- 4003
A.GW.87.CAM2CG -----T-----A--T--------------C-----G-----A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT--AA----A--------C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C--T-----C-----G----- 4574
A.GW.x.ALI -----T-----A--C--------------------G-----A---------G--G----CCAG--A-----------A-AT--AA----A--------C--------------A------GA--CC--C-----T--G-----C-----C--------C-----G----- 4558
A.GW.x.MDS -----C-----A--T--------------C-----G-----A---------G-GGT---CCAA--A-----G-----A-AT---A----A-----G--C-----G--------A------GA--C---C-----T--------C-----C--------C----------- 4009
A.IN.07.NNVA -----T-----A-TC--------------C-----G-----A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT--A-----A-----G--C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C--------C----------- 4559
A.IN.95.CRIK_147 -----T-----A--C-----------G--------------A---------G-GG----CCAA--A-----G-----A-AT-A-A----G-----G--C--------------A------GA--CC--C-----T--------C-----C--------C----------- 4310
A.SN.85.ROD --G--T-----A-TT--------------C-----G-----A-----G--C-GTG--A-CCAA--A-----G-----A--T-AAA----G--C--G--C--------------A------GA--C---C-----T--------C-----C--------C-----G----- 4011
AB.CM.03.03CM_510_03 --R--A---C-A-TT--C--C--------------------C------------G-T-C-CAR--A------A----ATCACCAA----R-CAAR------T-----------C-----RGAG-C---A-------G------------C-----G--AC----T--T-- 3677
B.CI.88.UC1 -----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C---------G--G-T---CAG--A------A-G---TCACCA-----A-----------T-----------C-----AGA--C---A-------G------G-----T----G---AC----T--T-- 4546
B.CI.x.20_56 -----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C------------G-T---CAA--A------A----CTCACCAA----A---A-G-----T-----------C------GA--C---A-------G------G-----T--------AC----T--T-- 4541
B.CI.x.EHO -----A---C---TC-----C--------------------C---------G--G-T-C-CAA--A------A----ATCACC-A----A-GAG-------T-----------C------GA-A----A-------G------------T-----G--AC-G--T--T-- 4536
B.GH.86.D205_ALT ----AA---C-A-TT--C--C--------------------C------------G-T-C-CAG--A------A----ATCACCAA----AGCAA-------T-----------C-----AGAG-C-G-A-------G------------T-----G--AC-G--T--T-- 4538
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -----A---C---TC-----C-----G--C-----------C------------G-T-C-CAG--A------A----ATCACCAA----A--GAC----G-T-----------C------GA--C---A--C----G------G-----T--T-----AC-G--T--T-- 3688
G.CI.92.Abt96 -----T-----A-TC-----C-----R-----C--G-----C-----R--C---G----RCAA--A--G---A----ATC-CC-T----A---A-------T--------R--------AGA-RCTC-A-------G------------T--T-----A--------T-- 3892
H2_01_AB.CI.90.7312A -----A---C-A-TC--C--C--------C-----------C---------G--G-T---CAG--A------A-----TCACC-A----A---A-G-----T-----------C------GA--C---A-------G------G-----T--------AC----T--T-- 4547
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -----A---C-A-TC-----C--------------R-----C-----G------G-T---CAG--A------A-----TCATCAA----A---AGG-----T-----------C------GA--C-G-A-------G------G-----T--------AC----T--T-- 4544
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -----A---C-A-TC-----C--------------G-----C-----G------G-T---CAG--A------A----ATCATCAA----A--CAGG-----T-----------C-----AGA--C-G-A-----G-G------G-----C--------AC----T--T-- 4548
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -----A---C-A-TC-----C--------------------C-----R------G-T---CAG--A------A-----TCATCAA----A---A-G-----T-----------C------GA--C-G-A-------G------G-----T--------AC----T--T-- 4546
U.FR.96.12034 -----A-----A-T---C---G-GAC-------------A-A------------G-----CAG--A------A-----TC-CCA-----A-G-A----C---------C-T--A-GG--AGA--C-G-G-----T-GC--------T--T--T--G-----T--T--C-- 4044
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4482
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4482
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3588
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3588
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------A--------C---------A------------------------------------------------------------------- 4481
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------- 4483
MAC.US.x.251_BK28 ------------A-------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------- 4458
MAC.US.x.80035 -----------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3588
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3589
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3522
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3559
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3582
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3589
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3587
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3574
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3576
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3445
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3578
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3589
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3581
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3593
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3591
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3589
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3584
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3478
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3574
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------- 3457
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3457
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------------------C--------------------------------------------------------------C--------------------C------A-------------G----------------------------------- 3968
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------C--------------------------------------------------------------C--------------------C------A-------------G----------------------------------- 3968
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3445
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3588
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------A----------------------G-------------------------- 3950
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------A----------------------G-------------------------- 3950
SMM.SL.92.SL92B --TCCAAGT----TC---G-AG--ACG--C-----G-----CT--AAC------------CAG--AT-------G--TTCAGATA----GGCA-----T--T---C--C-AG--C-G--AGA--C-G-A--CA---G------T-----T--T-----C--------G-- 3913
SMM.US.x.F236_H4 --G--A-----A--------------------C--------------C------G----TCAG--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T-----A--------C-- 4469
SMM.US.x.H9 -----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------GA--------------GA--C---------------------T-----T---RRA-------A--- 3955
SMM.US.x.PBJ14_15 -----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C---------------------T-----T-----A----------- 4249
SMM.US.x.PBJA -----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G------------------------GA--C---------------------T-----T-----A----------- 4248
SMM.US.x.PBJ_143 -----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T---RRA----------- 3955
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------------------T-----T-----A----------- 4441
SMM.US.x.PGM53 -----A--------C-----C-----------C--------------C------G----TCAA--C--T--------A--T--AT----A--C--G--------G---------------GA--C---------G-----------T--T--T-----A----------- 4399
SMM.US.x.SME543 --G--A-----A--------------------C--------------C---G--G----TCAG--C--T--------A--T---T----A--C--G-----------G------------GA--C---------------------T-----T-----A----------- 4485
STM.US.89.STM_37_16 -----T-----A---------G-G-----C-----------G--------C---------CAG--C--------G-------A-T----A-----G------------------------GA--C---------------------------T-----A----------- 4129
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MAC.US.x.239 CCAAGAAATAGACCACCTAGTTAGTCAAGGGATTAGACAAGTTCTCTTCTTG...GAAAAGATAGAGCCAGCACAAGAAGAACATGATAAATACCATAGTAATGTAAAAGAATTGGTATTCAAATTTGGATTACCCAGAATAGTGGCCAGACAGATAGTAGACACCTGTG 4649
Pol __N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__G__I__R__Q__V__L__F__.__L__E__K__I__E__P__A__Q__E__E__H__D__K__Y__H__S__N__V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__I__V__D__T__
A.CI.88.UC2 ---G---G-------TT----A-----G--C--C--------A--T---C--...--G--A--------T--C-----G--------A-----T-----C---A-------GC--A-CCAT---------A-----CA-C----A--A------------A----A---- 4732
A.DE.x.BEN ---G---G-------TT----A--------C--C--------AT-A---C--...--------------C--T-----G--------A-----T-----C-T-A--------C-AACCCAT---------A-----CTTC----A--A------------A--T-A---- 4732
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG T--G---G----T--TT----A-----G--C-----------AT-A---C-A...-----A--------C--T--G-----------G-----T-----C--------------ATCCCAT---------C-G----A-C-------A-----A------A----A---- 4700
A.GH.x.GH1 ---G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-G---C-A...----G---------C--C--------------A-----T-----C---A-G------C-AACCCAT---------A-----CA-C----A--A------------A----A---- 4176
A.GM.87.D194 ---G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-A---C--...--------------C--T-----------C--A-----T-----C---A--------C-AACCCAT---------A-----CA-C-------A------------A----A---- 4176
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 T--------T------T----A-----G--C--C--------AT-A---C-A...--G-GA--------C--T--G----------GA-----T-----C------------C-A-CCCAT--G-------------ACC-G-----A-----A------A----A---- 4173
A.GM.x.MCN13 T--G--GG----T--GT----A-----G--C--C--------GT-G---C--...-----A--------C--T--G-----------G-----------C------------C-ATCCCAT-----------G----A-T----A--A-----A------A----A---- 4177
A.GM.x.MCR35 T--G--GG----T--GT----A-----G--C--C--------GT-G---C-A...-----A--------C--T--G-----------G-----------C------------C-ATCCCAT-----------G----A-T----A--A-----A------A----A---- 4177
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---G---G----T--TT----A-----G--C-----------AT-A---C-A...--G--A-----A--C--G--G-----------A-----T-----C---A--------C--TCCCAT---------A------AGC-------A-----A------A----A---- 4170
A.GW.87.CAM2CG ---G---G----T--TT----G--------C--C--------A--G---C-A...--------------T--T--G-----------A-----T----CC-----------GC-ATGCCAT-------ATA-----CA-C-------A-----A------A----A---- 4741
A.GW.x.ALI T--G---G-------TT----A-----G--C--C--------AT-G--TC-A...-----A-----------T--G-----------A--G--T-----C-----G------C-ATCCCAT----------------ATC-G-----A------------A----A---- 4725
A.GW.x.MDS T--G---G----T--T-----A-----G--C--C--------AT-G---C-A...-----A--------C--T--------------A-----T-----C------------C-ATCCCAT---------------CA-C-------A-----A------A----A---- 4176
A.IN.07.NNVA T--G--GG----T--TT----A-----G--C--C--------AT-G---C-A...-----A--------C--T--------------A-----T----AC-----G------C-ATCCCA-----------------A-C-------A-----A------A----A---- 4726
A.IN.95.CRIK_147 T--G--GG----T--TT----G-----G--C--C--------AT-G---C-A...-----A--------C--T--------G-----A-----T-----C------------C-ATCCCAT------A---------A-C-------A------------A----A---- 4477
A.SN.85.ROD ---G---G----T--TT----G-----G--T--C--------GT-G---C--...-----A--------C--T--G-----------A-----T-----C------------C--TCTCAT---------A------ATT-------A--G--A------A--T-A---- 4178
AB.CM.03.03CM_510_03 -------G-------------A--------A--C-----G--CT-G---C-A...-----A-----A-----T--G-----G-----R-----T---G-C-----------MC----CCAT-----Y---M-C--ACA-T----R--A-A----------A-TT-Y---- 3844
B.CI.88.UC1 T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---C-A...-----------A--------------------A--G------G-C--------------A--TCAT---------C-C--ACAGT-------A-A---A------A--T------ 4713
B.CI.x.20_56 T--G---G-------------A-----G--A--C--G--G-----A---C-A...-----------A--------------------A---------G-C------------C-A--TCAT---------A-C--ACAGT-------A-A---A------A-TT------ 4708
B.CI.x.EHO T--G---G-------------G--C-----A---------A-C--A--TC-A...-----A-----A-----T--------------A-----T----A-------------C-A--CCAT--------GA-T--ACA-T-------A-----A------A-TT------ 4703
B.GH.86.D205_ALT T--G---G-------------A--------A--C-----G--CT-G---C-A...-----A-----A-----C--G-----G-----A-----T---G-C------------C----CCAT-----C---A-T--ACA-T-------A-A----------A-TT------ 4705
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 T------G-------------G--------A--C-----CA-C--G--TC-A...-----T-----A-----C--------G-----A-----T---G----------------A--TCAT---------A-T--ACA-T-------A-A---A------A--T------ 3855
G.CI.92.Abt96 T-----GG------RT-----A--C--G--A-----------A--A------...R----A-----A--T--T--------------A--R-TT-----------------G--AACTCAT--G-----CA-T--TCA-T----A--A-A----------A-TT-A-ACC 4059
H2_01_AB.CI.90.7312A T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---C-A...-----------A-----C--G--G--------A-----T---G-C-----------GC----TCAT---------A-T--ACA-C-------A-A---A------A--T------ 4714
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 T--G---G-------------A--------A-----G--G-----A---C-A...-----------A--------------------A-----T---G-C-----------GC----TCAT---------C-T--ACACC-------A-A---A------A--T------ 4711
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 T--G---G-------------A--------A--------------A--TC-A...-----------A--------------------A--G--T---G-C-----------GC-A--TCAT---------C-T--ACACC-------A-A---A------A--T-T---- 4715
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 T--G-R-G-------------G--C-----A-----G--G-----A--TC-A...-----------A--------------------A-----T---G-C-----------GC----TCAY---------C-T--ACACC-------A-A---A------A--T------ 4713
U.FR.96.12034 T------G----T--TT-G--G-----G--A-----G-----A--G--TC-A...-----A-----A-----T--G-----------G-----------C-----T-----GC-ACAGCAT--------TA----ACA-T----A----A---A------A-T--T---C 4211
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4649
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4649
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------------------------------------R---------------- 3755
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3755
MAC.US.x.251_1A11 -------G-------------------G------------------------...--------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------- 4648
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------...-----------------------G-----------G--------------------------------------------------------------------------A---- 4650
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------G------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4625
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3755
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3756
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3689
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3726
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3749
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3756
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3754
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3741
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------...--------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------- 3743
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3612
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3745
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3756
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3748
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3760
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3758
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3756
MAC.US.x.96114 ---------------------------G------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3751
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3645
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3741
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3624
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3624
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------------------...------------------------------AG---------------CA-----------------------------------C---------A---------------A---- 4135
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------------------------...------------------------------AG---------------CA-----------------------------------C---------A---------------A---- 4135
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3612
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3755
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------C---------A---------------A---- 4117
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------C---------...------------------------------------------------------------------------------------C---------A---------------A---- 4117
SMM.SL.92.SL92B -A-T--GG------GTT-------------A--A-----G--C--G---C-A...----GT--------------------C-----C-----T-----C--------G--G--A-CTCAG----A-AACA-C--ACA-T----A--T-A----------A-TG-T---A 4080
SMM.US.x.F236_H4 T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A-----AA..A----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A---------------A---- 4637
SMM.US.x.H9 T------G----T--T-------------AA-----------C--A-----A...-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C---------A-----------------R-T-----T--GC----A--A-A---A-----------A---- 4122
SMM.US.x.PBJ14_15 T------G----T--T--G-----------A-----------C--A-----A...-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A---------------A---- 4416
SMM.US.x.PBJA T------G----T--T--G-----------A-----------C--A-----A...-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C-----------------------------T-----T--GC----A--A-A---------------A---- 4415
SMM.US.x.PBJ_143 T------G----T--T--G-----------A-----------C--A-----A...-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C---------------------------R-T-----T--GC----A--A-A---------------A---- 4122
SMM.US.x.PBJ_6P6 T------G----T--T--G-----------A-----------C--A-----A...-----A-----A-----G--G-----G-----A-----------C--------------A--------------T-----T--GC----A--A-A---------------A---- 4608
SMM.US.x.PGM53 T------G----T-----G-----------A-----------C--A-----A...-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------TA----T--GC----A--A-A---------------A---C 4566
SMM.US.x.SME543 T------G----T-----G-----C--G--A-----------C--A-----A...-----A-----A--------------G-----A--G--------C-----------------------------TA----T--GC----A--A-A---------------A---- 4652
STM.US.89.STM_37_16 T--G--GG----T--TT-G--A-----G--A--------G--C--A---C-A...-----A-----A-----T--------G-----A-----T-----C-----G-----GC-A--C-----G-----CA----A--GC----A--A-AG--A-----G--T--A---- 4296
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MAC.US.x.239 ATAAATGTCATCAGAAAGGAGAGGCTATACATGGGCAGGCAAATTCAGATCTAGGGACTTGGCAAATGGATTGTACCCATCTAGAGGGAAAAATAATCATAGTTGCAGTACATGTAGCTAGTGGATTCATAGAAGCAGAGGTAATTCCACAAGAGACAGGAAGACAGACA 4819
Pol C__D__K__C__H__Q__K__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E__T__G__R__Q_
A.CI.88.UC2 CCC----C--A--------------C-----------A-T----G----AA----CGT------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--------------------------C--C-----G--AT-------G------ 4902
A.DE.x.BEN CCC----C--A-----------A--C-----------A-T----G----AA----CGT------------C-AC--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------------------A--C--C-----G--AT-------G------ 4902
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG CCC-------A--------G--A--------------A-T-G--G----A--G--C--------------C--C--A--CT-------------C--T-----A-----------T--A--C--G--T-----------A--T--C-----G--A--G-----G--A--- 4870
A.GH.x.GH1 CCC----C--A--------------C-------------T----G----AA----TGTC-----------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--T--C-----G--AT-------G------ 4346
A.GM.87.D194 CCC----C--A-----------A--C-----------A-T----G----AA----CGT------------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----G-----T--A--------------------A--C--C-----G--AT-------G------ 4346
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 CCC-G--C--A--A-----G--A--------------A-T----G----A-----C--C-----------C--C--A--CT----A--------C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT-------G--A--- 4343
A.GM.x.MCN13 CCC-------A--------G-----------------A-T-G--G----AT----C--------------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--C--C-----G--AT-------G------ 4347
A.GM.x.MCR35 CCC-------A--------G-----------------A-T-G--G----AT----C--------------C--C--A--CT----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------------------A--C--C-----G--AT-------G------ 4347
A.GW.86.FG_clone_NIHZ CCC-TGTG--A--------G-----------------A-T----G----A-----C--------------C--C--A---T----A------G-C--T-----A-----------T--A--------T-----G-----A--T--C-----G--AT-------G--A--- 4340
A.GW.87.CAM2CG CCC---A---A--------G-----------------A-T----G----AG-G--C--C-----------C--C--A-----------------C--------A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT-------G--A--- 4911
A.GW.x.ALI CCC-------G-----G--------------------A-TG---G----A-----C--------------C--C--A--CT----A------G-C------A-A-----G-----T--C-----------------------C--C--G--G--AT----------A--- 4895
A.GW.x.MDS CCC-------A--------------------------A-T----G----CT----C--------------C--C--T---T----A------G-C--T-----A-----------T--A--------T-----G-----A--C--C-----G--A--------G------ 4346
A.IN.07.NNVA CCC-------A--------G--------------A--A-T----G----AT----C--G-----------C--C--A---T----A------G-C--------G-----------T--A--------T-----G-----A--C--C--------AT-------G--A--- 4896
A.IN.95.CRIK_147 CCC-------A--------------------------A-T----G----A-----T--------------C--C--A---T----A------G-C--T-----A-----G-----T--A--------T-----G-----A--C--C-----G--A--------G--A--- 4647
A.SN.85.ROD CCC-------A--------G--A--------------A-T----G----A-----C--------------C--C--A---T----A-----G--C--T-----A-----------T--A--------T-----------A--C--C-----G--AT----------A--- 4348
AB.CM.03.03CM_510_03 -C-----C--A--R-----R--A-----T-----A----T----G----A--------A-----G-----C--C--A---T----A-----G--T--A-----A-----C--------C-----G--Y-----------AR----A--C-----AT-------------- 4014
B.CI.88.UC1 -------C--A--A-----G--A---G-T-----A----T----G----A-----A--A-----G-----C-----A--CT----A-----GG-C--A-----G-----C--------C--------T-----G-----------A--C-----A-----------A--- 4883
B.CI.x.20_56 -------C--A--A-----G--A-----T-----A----T----G----A-----A--A-----G-----C-----A--CT----A-----GG-C--A-----G-----C--------C-----G--------G-----------A--C-----A--G--------A--- 4878
B.CI.x.EHO -------C--A--A-----G--A-----T-----A----T---------A--------A-----------C-----A---T----------GG-T--A-----G-----T--------C--------------------A-----A--C-----A--------------- 4873
B.GH.86.D205_ALT -------C--A--A-----G--A-----T-----A----T----G----C--------A-----G-----C-----A---T----A--------T--A-----G-----C--------C-----G--T-----------------A--C--------------------- 4875
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -C--------A-----------A-----C-----A----TG---G----A--------A-----------------A--CT-------------T--A-----G-----C--------C--------T-----------A-----A--C-----A--------------- 4025
G.CI.92.Abt96 -C-GT--C--A-----------A--C--T-----A----T----G----AT-G--T--------------C--C------T----A------G----------A-----T-----G--C-----C--TG----------A-----C--------A--------G--A--- 4229
H2_01_AB.CI.90.7312A ----------A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--G---G-C--A-----A-----C--------C-----G--T-----------------A--C-----A-----------A--- 4884
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ----R-----A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C--------Y-----------R-----A--C-----A-----------A--- 4881
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ----------A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C-----G--T-----------A-----A--C-----A-----------A--- 4885
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ----G-----A--A--------A---G-T-----A----T----G----A--------A-----------C-----A---T----A--------C--A-----A-----C--------C--------------------R-----A--C-----A-----------A--- 4883
U.FR.96.12034 --GTT--C--G-----------A--C--G-----A----T----A----AG-------A-----------C--------CT-----------G-TG----C--G-----------G--C-----C--T-----------A--G--C--G--G--A--T--T--G--A--- 4381
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4819
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4819
MAC.US.x.1937 -------------R-------------------------T---------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 3925
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3925
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4818
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------A--------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------ 4820
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------A----------------T------------------------------C--------------A---------G-------------------------------------------A------------------------------ 4795
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3925
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3926
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3859
MAC.US.x.87082 --------------------------------------RY---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3896
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3919
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3926
MAC.US.x.93057 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3924
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------Y--------------------------------------------------- 3911
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3913
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------T------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3782
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3915
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3926
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3918
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3930
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3928
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3926
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3921
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3815
MAC.US.x.96135 --------------------------------------RY---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3911
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3794
MAC.US.x.97074 --------------------------------------R----------------------------A-----------------------------------------------------------------------A------------------------------ 3794
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------A--------A----------------T---------C---------------------------------------------G-------------------------------------------A--------------A--------------- 4305
MAC.US.x.SMM142_patent -------------A--------A----------------T---------C---------------------------------------------G-------------------------------------------A--------------A--------------- 4305
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------T------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3782
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3925
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------ 4287
MNE.US.x.MNE027 ----------------------A----------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------ 4287
SMM.SL.92.SL92B -C-----C--A-----G-----A--G--------T---A-----G----GG----C--A-----G-----C--C-----CT----A-----GG-T--------A-----------G--------C--T-----------------A--TAGG--A--------------- 4250
SMM.US.x.F236_H4 -------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------T-----G-----A-----C--G--G--A-----------A--- 4807
SMM.US.x.H9 -------C--C-T---------A--Y-----------A-T----G-R-RA--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-G---------------G-----A-----C--G-RG--A-----------A--- 4292
SMM.US.x.PBJ14_15 -------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A-----------A--- 4586
SMM.US.x.PBJA -------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A--------G--G--A-----------A--- 4585
SMM.US.x.PBJ_143 -------C--C-----------A--Y-----------A-T----G-R-RA--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-G---------------G-----A-----C--GRGG--A-----------A--- 4292
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------C--C-----------A--C--------A--A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------T-----------------G-----------------G-----A-----C--G--G--A-----------A--- 4778
SMM.US.x.PGM53 -------C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----A--C--------C--------------A-----------G-----------------G-----A--------G--G--A--------G--A--- 4736
SMM.US.x.SME543 ---G---C--C-----------A--C-----------A-T----G----A--------------------C-----G--C-----A--C--------T-----------------G-----------T-----G-----A-----C--G--G--A-----------A--- 4822
STM.US.89.STM_37_16 -C--G--C--C-----------A--------------A-T----G----GT-------------G-----C-----A--------A--C--G-----T-----A--------------------G--T-----G-----A-----C--------A-----G--------- 4466
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MAC.US.x.239 GCACTATTTCTGTTAAAATTGGCAGGCAGATGGCCTATTACACATCTACACACAGATAATGGTGCTAACTTTGCTTCGCAAGAAGTAAAGATGGTTGCATGGTGGGCAGGGATAGAGCACACCTTTGGGGTACCATACAATCCACAGAGTCAGGGAGTAGTGGAAGCAAT 4989
Pol _T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A__W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__A
A.CI.88.UC2 -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G--------A-----G----------T---T--------AT-------A-----T-----C-----A--C-----------A-------- 5072
A.DE.x.BEN -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A--G--CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G-----G--------G----------T---T-----A--AT-------A-----T-----C-----A--C-----------A-------- 5072
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----C--G-----------------C-----CA-C--A--G--------------A--G------A----T-----A--AT-------A-----T-----------A--C--A--------A-------- 5040
A.GH.x.GH1 --G--C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT----------C-----CT-C-----CA----A--G-----G--------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----C-----A--C-----------A-------- 4516
A.GM.87.D194 -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G--------C-----CC-C-----CA----A--G-----G--------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----------A--C-----------A-------- 4516
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--G-----------A----------T---C-----A--AT-------A-----T-----------A--C-----------A-------- 4513
A.GM.x.MCN13 -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--------A-----A----------T---T-----A--AT-T--C--A-----T-----------A--C--A--------A-------- 4517
A.GM.x.MCR35 -----C--C--A------C----CA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G--------A-----A----------T---T-----A--AT-T--C--A-----T-----------A--C--A--------A-------- 4517
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----G--CT-AC-G---C----CA-T--G-----A--A-----C--G-----------------C-----CA----A--G-----G--A-----A----------T---T-----A--A--------A--G--T-----------A--C--A--------A-------- 4510
A.GW.87.CAM2CG -----C--C--A-----------TA----G-----A--A-----CT-------------------C-----CA----A--G--------------A----------T---C-----A--A--------A-----T-----C-----A--C--A--------A-------- 5081
A.GW.x.ALI -----C--C--A------C----TA-T--------A--A-----CT-G----------G-----TC-----CA-C--A--G--------------A----------TT--T--------AT-------A-----T-----------A--C--A--------A-------- 5065
A.GW.x.MDS -----C--C---------C----TA-T--G-----A--A-----CT-G-----------------C-----CA----A--G-----G--------A---------AT---T-----A--AT-------A-----T-----------A--C--A--------A-----C-- 4516
A.IN.07.NNVA -----C--C--A-----GC-A--TA-T--------A--A-----C--G--------------A--------CA----A--------G--------A----------T---T--------AT-------A-----T-----------A--C-----G-----A-------- 5066
A.IN.95.CRIK_147 -----C--C---------C-A--TA-T--------A--A-----C--G-----------------------CA----A--G--------------G---------AT---T--------AT-------A-----T-----------A--C-----------A-------- 4817
A.SN.85.ROD -----C--C--A--G---C-----A-T--G-----A--A-----CT-G--T--------------C-----CA----A--G--G--G--------A---------AT---T-----A--AT-------A-----T--------------C--A--------A-------- 4518
AB.CM.03.03CM_510_03 --T--C--C--------G-----CA----R--------C-----C--G--------C--C-----C-----CA-C--A-----T--G--------A--C-------T---A-----A--G--------A-----C--T--C-----A-----A--------A-------- 4184
B.CI.88.UC1 --T--C--C--------------CA-------------C-----C--G--------C--C--C--C-----CA-C--A-----C--G-------CG--C------AT---------A--A-----C--------C--T--C-----A--------------A-------- 5053
B.CI.x.20_56 --T--C--C--------------CA-------------C-----C--G--------C-----C--C-----CA-C--A-----T--G--------G--C-------T------------AT----C--------C--T--C-----A--------------A-------- 5048
B.CI.x.EHO --T--C--C--------GC----CA-------------C-----C--G--------C--C-----C-----CA----A-----T--G--A----CA--C------AT---------A--A--A--C--A--G--C--T------G-A--------------A-------- 5043
B.GH.86.D205_ALT --T--C--C--AC----G-----CA-------------C-----C-----------C--C-----C-----CA-C--A-C-AGT-----------A--C-------T---A-----A--A--T-----A-----C--T--C-----A-----A----------------- 5045
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --T--C--C---------C----CA-------------C-----C-----------C--------C-----CA----A-----C--G--A----CA--C------AT---AG----A--G-----C--A-----T--T--------A--------------A-------- 4195
G.CI.92.Abt96 ---T----C-----------A-----G-----------C-----C-----T-----C--------C-----CA-C--------G--G--------A--C-------T---C--C-----AG-A-----A-----------C--C--------A--G-----A---T---- 4399
H2_01_AB.CI.90.7312A --T--C--C--------GC-----A----------C--------CT-G--------C--------C------A----A-----T-----------G--T-------T---A-----A--A--------A-----C-----C-----A--------------A-------- 5054
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --C--C--C-----G---C-----A-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C--------------------------A-------- 5051
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --C--C--C-----G--GC-A---A-------------C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----T-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C-----------------------G--A-------- 5055
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --C--C--C-----G---C-----A----------C--C-----C--G--------C--------C------A-C--A-----C-----------G--C-------T---A-----A--AT-------A-----C--------------------------A-------- 5053
U.FR.96.12034 --C--G--C--AC----GC-A-----A--G--------C--T---T-G-----------------C-----CA----A--G--------------A----------T---T--------T--------A-----C--T--C--G--A--C--A-----G--A-----C-- 4551
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4989
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4989
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4095
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4095
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4988
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------G-------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------------------------- 4990
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------------------------- 4965
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4095
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4096
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4029
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4066
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4089
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4096
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4094
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4081
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------Y----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4083
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3952
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4085
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4096
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4088
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4100
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4098
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4096
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4091
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3985
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4081
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3964
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3964
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------------A----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4475
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------------A----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4475
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3952
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4095
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------A----------------G-----------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4457
MNE.US.x.MNE027 ------------------------A----------------G-----------------------C------A------------------------------------------------------------------------------------------------- 4457
SMM.SL.92.SL92B ---T-G--C--C------A-A---TCA-----------A-AG-----G--T-----C--C-----C--T--CA-C--C--G--G--G--------A---------TT---AG-G--A--GT-------A-----G-----C-----A--------------A-----C-- 4420
SMM.US.x.F236_H4 -----G-----------G--A--T-----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G-----------G--T--T-----------C--A----------------- 4977
SMM.US.x.H9 -----G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T-----------R--T--A--G------R-------T--T-----------C--AR-G-----------G-- 4462
SMM.US.x.PBJ14_15 -----G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T-----------C--A--G-----------G-- 4756
SMM.US.x.PBJA -----G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T-----------C--A--G-----------G-- 4755
SMM.US.x.PBJ_143 -----G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T-----------R--T--A--G------R-------T--T-----------C--AR-G-----------G-- 4462
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----G------C-------A--CA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------T--------------T--A--G--------------T--T-----------C--A--G-----------G-- 4948
SMM.US.x.PGM53 -----G------C-------A--TA----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C-----------A--T-----G-----C--------T--T-----------C--A----------------- 4906
SMM.US.x.SME543 -----G-----------GC-A--T-----------C--C--------G--T--T-----------C--T--CA-A--A--------G--A--------C--------------T--A--G--------A--G--T--T-----------C--A----------------- 4992
STM.US.89.STM_37_16 ---T-G--------G--G--A---A-----------G-C-----C--G-----G--------C--------CA-C-----G--G-----------A--C--------G--A-----A--A--------A-----T--------------C--A--------------C-- 4636
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MAC.US.x.239 GAATCACCACCTGAAAAATCAAATAGATAGAATCAGGGAACAAGCAAATTCAGTAGAAACCATAGTATTAATGGCAGTTCATTGCATGAATTTTAAAAGAAGGGGAGGAATAGGGGATATGACTCCAGCAGAAAGATTAATTAACATGATCACTACAGAACAAGAGATAC 5159
Pol __M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R__R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__R__L__I__N__M__I__T__T__E__Q__E__
A.CI.88.UC2 ------------A--G-----G---AG------T--A-----G--T---A----G-----A------C-------------------------------------------------------C--G---------C----C--------T--C-----------A---- 5242
A.DE.x.BEN ------------A--G-----G---AG------T--A-----G------A--A-------A------C-G-----------------------------------------------------C------------C----C--------T--C-----------A---- 5242
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----------T-A-----C--G---AGC-----T--A--G--G------A--A-G-----A--------------------------------------------------------------C------------C----C--T--------C-----------A---- 5210
A.GH.x.GH1 ----------T-A--G-----G---AG------T--A-----G------A--A--------------C-------------------------------------------------------C------------C----C--------T--C-----------A---- 4686
A.GM.87.D194 ------------A--------G---AG------T--A-----G------A--A-------A------C-------------------------------------------------------C------------C----------------C-----------A---- 4686
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---------------------G-----A-----T--A--G--G------A--A-G-----A------C-------------------------------------------------------C----T-------C--G-C--T--------C-----------A---- 4683
A.GM.x.MCN13 ------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-G------ACA--C-----------------------------------------C------------C----C--T--------C-----------A---- 4687
A.GM.x.MCR35 ------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-G------ACA--C-----------------------------------------C------------C----C--T--------C-----------A---- 4687
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------T--T--A--------G-----C-----T--A--G--G------A----------A--------------------------------------------------------------C------------A----C--T--------C-----------A---- 4680
A.GW.87.CAM2CG ------------A--------G---AG------T--A-----G------A----------A------C-----------------------------------------------------------T--------C----C--T--------C---------------- 5251
A.GW.x.ALI ------------A--------G---AGC-----T--A--G--G------A----G-----A------C-------------------------------------------------------C------------C-C--C--T------T-C-----------A---- 5235
A.GW.x.MDS ------------A--------G---AG---------A--T--G------A----------A------C-------------------------------------------------------C---T--------C----C--T--------C-----------A---- 4686
A.IN.07.NNVA ---------T--A-----C--------C--------A--G--G------A----------A--------------------------------------------------------------C---T----G---C----C-----------CG--------------- 5236
A.IN.95.CRIK_147 ---------T--A-----C------AG---------A--G--G------A----------A------C-------------------------------------------------------C---T----G---C----C--T--------C-----------A---- 4987
A.SN.85.ROD ---------T--A-----C------AG---------A-----G------A--A-------A------C--------A----------------------------G---------------------T-------------C--T--------C---------------- 4688
AB.CM.03.03CM_510_03 ---C--T-----A--------G---AGC---C----A--Y------GTR---A----G--AG-T---C-R------AC---C-----------------------------------------C--T---------C--G----------A--C-----G-----A---- 4354
B.CI.88.UC1 ---C--T-----A-----C--------------------C--G---GTA---A----G--AG-T---C---------C---C-----------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C-----------A---- 5223
B.CI.x.20_56 ---C--T-----A--------------------------C------GTA---A----G--AG-T--GC---------C---C-----------------------------------------C--T-----G---C-------------AG-C-----------A---- 5218
B.CI.x.EHO ---C--T--T-----------G-----C-----T--A--T--G---GTA---A----G--AG-T--G---------AC---C-----------------------------------------C--T---------A--G-C--------A--------------A---- 5213
B.GH.86.D205_ALT ---C--T--------------------C---C----A--C------GTA---A----G--AG-T---C--------AC---C-----------------------------------------C--T---------C--G----------A--C-----G-----A---- 5215
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---C--T--T--A--------------C--------A--C--G---GTA---A----G--AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T---------A--G----------A---G-------G------- 4365
G.CI.92.Abt96 ------T--T--A--G--A----------A---T--A--T------------A-------------G-----------A--------------------------------------------C--T---------A-------------T--------------A---- 4569
H2_01_AB.CI.90.7312A ------T--T--------------------G-----A--T--G---GTA---A-------AG-T--GC---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C-----------A---- 5224
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---C--T--T--A-----------------G-----A--T--G---GTA---T-G-----AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C-----------A---- 5221
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---C--T--T--A-----------------G-----A--T--G---GTA---T-G-R---AG-T---C-------------------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C-----------A---- 5225
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---C--T--T--A-----------------G-----A--C--G---GTA---T-G-----AG-T---C---------C---------------------------------------------C--T-----G---C--G----------A--C-----------A---- 5223
U.FR.96.12034 ---------T--A--G--C--------G--------A-----G------A--A-G--G--------CC---------C---C--------------------------------------------T---------A-C-----------AT-C-----------A---- 4721
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5159
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5159
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y-------------------R--------------------- 4265
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4265
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------CG-------------------------C------------------------------------------------------A---- 5158
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---- 5160
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---- 5135
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4265
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4266
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4199
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4236
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4259
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4266
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4264
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4251
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4253
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4122
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4255
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4266
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4258
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4270
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4268
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4266
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4261
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4155
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4251
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4134
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4134
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---- 4645
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---- 4645
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4122
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4265
MNE.US.82.MNE_8 ---------T--A---------------------------------------A-G------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------A---- 4627
MNE.US.x.MNE027 ---------T--A---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------------------------------G---C-------------------------A---- 4627
SMM.SL.92.SL92B -G-CTTA--T--T--G--AA-C-------A---A------------G-G--------G---C-----C---------CA-----------------------------------------------T---------A--G-A--T--------C-------T---A-CC- 4590
SMM.US.x.F236_H4 ---C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C---A----G--T------C----------------T------------------------------------------------------G-C--T--------C-----------A---- 5147
SMM.US.x.H9 ---C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C--------A----------C---------------------------------------------------G-C--T-----T--C-----------A---- 4632
SMM.US.x.PBJ14_15 ---C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A---TTT-T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C-----------A---- 4926
SMM.US.x.PBJA ---C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C-----------A---- 4925
SMM.US.x.PBJ_143 ---C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A-------T------C--------A--------------------------------------------------------------G-C--T-----T--C-----------A---- 4632
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---C--T--T--A----CC--------------T--A-----G---------A---TTT-T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C-----------A---- 5118
SMM.US.x.PGM53 ---C--T--T--A----CC--G-----------T--A-----G---------A----G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C-----------A---- 5076
SMM.US.x.SME543 ---C--T--TT-A----CC--G-----------T--A-----------C--------G--T------C-----------------------------------------------------------------------G-C--T--------C-----------A---- 5162
STM.US.89.STM_37_16 ------T--TT-A--G-CC--G-----C-----T--A--T--------CA----------TG-----C-C-----------C--------------G-A----------C-------------C---------------G----T--------C-----------A---- 4806
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MAC.US.x.239 AATTTCAACAATCAAAAAACTCAAAATTTAAAAATTTTCGGGTCTATTACAGAGAAGGCAGAGATCAACTGTGGAAGGGACCCGGTGAGCTATTGTGGAAAGGGGAAGGAGCAGTCATCTTAAAGGTAGGGACAGACATTAAGGTAGTACCCAGAAGAAAGGCTAAAATT 5329
Pol I__Q__F__Q__Q__S__K__N__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__T__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K_
A.CI.88.UC2 ----C-TC---AG------T-----T--C-----A--C-A---------------------------G--------A--C--T--A--A---C-------G--A--------G-----AG-C---------G-------A--A--------A-----G-----C--G--- 5412
A.DE.x.BEN ----C-TC---AG------T-----T-----------C-A---------------------------G--------A-----T-----A---C-------G--A--------------AG-C-----------------A--A--------A-----G-----C--G--- 5412
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----C-TC--CG-------T--------A--------C----------T------------------G--------A-----T--G--A---C-------G--A--T-----------AG-C-----------------A--AA----G--A-----G--A-----G--C 5380
A.GH.x.GH1 ----C-TC---AG------T-----T--------C--C-A---------------------------G--------A-----T--A--A---C-------G--A--C-----------AG-C---------G-------A--A---A----A-----G-----C--G--- 4856
A.GM.87.D194 ----C-TC---AG------T-----T--------A--C-A---------------------------G--------A-----T--A------C-------G--A--C-----------AG-C---------G-G-----A--A--------A-----G-----C--G--- 4856
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----C-TC---G-------T--------A-------------------T-------------A-----------C-A-----T--G------C-------------C-----------AG-C--------------T--A--A---A----A-----------C--G--C 4853
A.GM.x.MCN13 ----C-TC--CG-C-----T--------A-------------------T------------------G--------A--------G--A---C-------G--A--C-----------AG-C-----------------A--A--------A--G--G--A--C--G--C 4857
A.GM.x.MCR35 ----C-TC--CG-C-----T--------A-------------------T------------------G--------A--------G--A---C-------G--A--C-----------AG-C-----------------A--A--------A--G--G--A--C--G--C 4857
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ----C-TC---G-------T--------A-------------------T------------------G--------A-----T--G--A--GC-------G--A--C-----------AG-C--------------A--A--A--------A-----G--A--C--G--C 4850
A.GW.87.CAM2CG ----C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--A--C-----------AG-C--------A-----T--A--AA--A----A--G--G--A--C--G--C 5421
A.GW.x.ALI ----C-TC---A-------T-TG--------------C-C------------G--------------G--------A-----T--G------C-------------C-----------AG-T-----------------A--A--------A-----G-----C--G--C 5405
A.GW.x.MDS ----C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G------C-------G--A--C-----------AG-C--------A--------A--AA-------A-----G-----C--G--C 4856
A.IN.07.NNVA ----C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--T--C-----G-----AG-C--------A--------A--AA--A----A-----G-----C--G--C 5406
A.IN.95.CRIK_147 ----C-TC---G-C-----T--------A-------------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C-------G--A--C-----------AG----------A--------A--AA--A----A-----G--A--C--G--- 5157
A.SN.85.ROD ----C-TC---G-C-----T--------A---G---------------T------------------GT-------A-----T--G--A---C----------A------------C-AG-C--------A--------A--AA--A----A-----G--A--C--G--C 4858
AB.CM.03.03CM_510_03 -G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A---Y--------------------------C-----------T-----A------------------------------R----------------A--C--A-----------G--------A------ 4524
B.CI.88.UC1 -G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----A-----T---------------------------------C--A----------------G--C--A---A----------G--A--A--G--C 5393
B.CI.x.20_56 ----CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T---------------------------------C--G----------------G--C--A---A-------------A--A--G--C 5388
B.CI.x.EHO ----C-TC---A-------T-T------CC-------C--------------------------------C-----------T-----T------------------------------A----------------A--C--A---A-------------A--A--G--C 5383
B.GH.86.D205_ALT -G--CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T-----A------------------------------A----------------A--C--A-----------G-----A--A------ 5385
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----C-TC---A-------G-T-------C-------C----------T---------------------C-----------T------------------------------------A----------------A--C--A---A-------------A--A--G--- 4535
G.CI.92.Abt96 -----------A-------T--------------------------------------------C--G--C-----A-----T--------T--------------------T------A----------------A--C--A--T--------------A--A-----C 4739
H2_01_AB.CI.90.7312A ----CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T-----A-----------G------------------A----------------G--C--A---A-------------A--A--G--C 5394
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ----CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C-----------------------A--G--C 5391
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ----CTTC---G-------T-T-------C-------C-A------------------------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C-----------------------A--G--C 5395
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---ACTTC---A-------T-T-------C-------C-A------------R-----------------C-----------T------------------------------------G----------------G--C-----------------------A--G--C 5393
U.FR.96.12034 ----C-TC-----------T--------------------------------------------C---T-------A--C--A-CA--CT--C-------G--A--------G---C-TA-T------------------------A-------G-----A--A--G--C 4891
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5329
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5329
MAC.US.x.1937 ------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------- 4435
MAC.US.x.2065 -------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 4435
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5328
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5330
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5305
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4435
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4436
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4369
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4406
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4429
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4436
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4434
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4421
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4423
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4292
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4425
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4436
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4428
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4440
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4438
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4436
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4431
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4325
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4421
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4304
MAC.US.x.97074 ----------------------------------W--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4304
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------A-----------------------G--------------- 4815
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------A-----------------------G--------------- 4815
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4292
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4435
MNE.US.82.MNE_8 ----C--------------------------------------------------------------G--------A-----T---------------------------------G-------------------------------------------------G--- 4797
MNE.US.x.MNE027 ----C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--- 4797
SMM.SL.92.SL92B ---ACTT-A-T---C----T---------C-------------T--------------A-----C-----------------A-CA-----CC-C--------A-----G--T--TG-AA-T--------------A--A--A--G-----A--------A--A-----C 4760
SMM.US.x.F236_H4 ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G--A--------- 5317
SMM.US.x.H9 ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G--A--------- 4802
SMM.US.x.PBJ14_15 ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G--A--------- 5096
SMM.US.x.PBJA ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G--A--------- 5095
SMM.US.x.PBJ_143 ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G--A--------- 4802
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A------------------------------------------C----------------G--C-----------A--G--G--A--------- 5288
SMM.US.x.PGM53 ----C--------------T--------------------------------------------C--G--------A-----------------------------------------------------------G--C-----------A-----G--A--------- 5246
SMM.US.x.SME543 ----C--------------T--------------------------------------------C--G-------GA------------------------------------------C----------------G--------------A--G--G--A--------- 5332
STM.US.89.STM_37_16 -------------------T--------C-----------------------G-----------------A------------------------------------------------G----------------------A--------A--G--------------C 4976
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end
MAC.US.x.239 ATCAAAGATTATGGAGGAGGAAAAGAGGTGGATAGCAGTTCCCACATGGAGGATACCGGA...GAGGCTAGAGAGGTGGCATAGCCTCATAAAATATCTGAAATATAAAACTAAAGATCTACAAAAGGTTTGCTATGTGCCCCATTTTAAGGTCGGATGGGCATGGTGGA 5496
Pol _I__I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__T__.__G__E__A__R__E__V__A_
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__E__.__R__L__E__R__W__H__S__L__I__K__Y__L__K__Y__K__T__K__D__L__Q__K__V__C__Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__W__
A.CI.88.UC2 ----GG--C---------A-GC-----C-------T---C-----C------G-G--A-G...----A-G-----------------TG-C-----C--A-----C-G---A-----C---G-GGG---GC-------T-----CCAC-----G---------------- 5579
A.DE.x.BEN ----GG--C---------A--C-G--AC-------T---C-----C------G-G--A-G...----A-G----AA------GC---TG-C--G--C--------C-G---A-----C---G-GG----GC-------T-----CCAC-----G---------------- 5579
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----G---C---------A-GCG------------T---------T------G----A-G...----A-G----A------------TG-C--G-----A---C-C-G---A--------GG--GG---G--------T-----CCA------G---------------- 5547
A.GH.x.GH1 ----G---C---------A-GC----AC-----...---------C------G-G--A-GGAG----A-G--------------T--TG-C--G--C--A-----C-G---A-G---C---G-GG----GC-------T-----CCAC-----G--------G------- 5023
A.GM.87.D194 ----GG--C---------A-GC----AC-------T---------C------G-G--A-G...----A-G-----------------TG-C--GC-C-----G--C-G---A-----CT--G-GG----GC-------T------CAC-----A---------------- 5023
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ----G---C------CC-A-GC-----A--------G--------C------G-G--A-G...----A-G----AA-----------T--C--G-----A-----C-G---A---------G--C----GC-------T-----CCA------G--G------------- 5020
A.GM.x.MCN13 --------C---------A-GC----AC-------TG--------T------G-G--A-G...----A-G----AA-----------TG-C--------A-----C-G---A---------G--G-C--G--------T-----CCA---A--A---------------- 5024
A.GM.x.MCR35 --------C---------A-GC----AC-------TG--------T------G-G--A-G...----A-G----AA-----------TG-C--------A-----C-G---A---------G--G-C--G--------T-----CCA---A--A---------------- 5024
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --T-----C---------A-GC-----A-------TG-------TT------G-G--A-G...----A-G-----A---------T-GG-C--G--CT-------C-G---A-----CT--G-G-----A--------T------CA------G--G------------- 5017
A.GW.87.CAM2CG ----G---C---------A-GC-----C-----------------C------G-G--A-G...---AA-G----A------------TG-C--G-----A-----C-----AGG-------G--C----G--------T-----CCA------A---------------- 5588
A.GW.x.ALI ----G---C---------A-GC-----C-------TG--C-----T------G-G--A-G...----A-G----A------------TG-C--G--C--A--G--C-G---A---------G-------G--------T-----CCA------G---------------- 5572
A.GW.x.MDS ----G---C---------A-GC----CA-------TG--C-----T------G----A-G...----A-G----A------------TG-C--G---T-A-----C-----A---------G--G----GC-------C-----CCA------G---------------- 5023
A.IN.07.NNVA ----GG--C---------A-GC-------------TG--C-----T------G----A-G...----A-G----A------------TG-C--G-----A-----C-----A--------GG---G---G--------C-----CCA------G--G------------- 5573
A.IN.95.CRIK_147 ----GG--C---------A--C-----A-------TG--C-----T----A-G----A-G...----A-G----A------------TG-C--G-----A-----C-----A---------G-------G--------C-----CCA------G--G------------- 5324
A.SN.85.ROD ----G---C---------A--C-----A-------TG--------C------G-G--A-G...----A-G----AA-----------TG-C--G-----A-----C-----A--G------G-------G--------T-----CCA------G---------------- 5025
AB.CM.03.03CM_510_03 --A-GGC-C----------------GAT-----T-T---G--G-------A------A-G...C-------C---A-----C--T--G--C-----C--T--G--------AGG---GT-G---C----C-CT-----C--T--CCAC-----R--------T------- 4691
B.CI.88.UC1 --A-GGC-C--------G--------AT-----T-TG--A--G--------------A-G...C----------AA-----C--T--GG-C--G--C-----GC---G---A-----GT-G---C----C-CT-----C--T--CCAC-----G--------C------- 5560
B.CI.x.20_56 --A-GGC-C-----------------AT-----T-TG--G--G--G-----------A-G...C-----------A-----C--T--GG-C--G--C-----GC---G---A-----GT-G---C----C-CT-----C-----CCAC-----A--------C------- 5555
B.CI.x.EHO --A-GGA-C-----------------AT-----T-----G--G--G-----------ATG...C-----------------C--T--A--T-----C----------GG--A-----CT-G---C----C-CT-----T--T--CCA------A--------T------- 5550
B.GH.86.D205_ALT --A-GGC-C----------------GAT-----T-T---G--G--------------A-G...C-----------A-----C--T--G--T--G-----T--G----G---AGG---GT-G---C----C-CT-----C--T--CCAC-----A--------T------- 5552
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -----GA-------------------AT-----T-----G--A----------------G...C----------AA-----C-----AG-C------------C---G---A-----AT-GG--C----CACT-----T--T--CCA------A--------T------- 4702
G.CI.92.Abt96 --A------------------------------------A--A--------------A-G...C--A--G----A---------T--G-------TCT-A--G-T------A-----C-----G----CGGTT-----T--T---CAC--A--T--------T------- 4906
H2_01_AB.CI.90.7312A --A-GGC-C--------G--------AT-----T-T---A--G--G----A------A-G...C----------AA-----C--T--AG-C--G--------GC---G---AGG---AT-G---C----C-CT-----C-----CCAC-----G--------C------- 5561
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --A-GGC-------------------AT-----T-TG--A--G--G-----------A-G...C----------AA-----C--T--GG-C--G--C-----GC---G---A-G---R------C----C-CT-----T-----CCAC-----G--------C------- 5558
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --A-G-C-C-----------------AT-----T-TG--G--G--G-----------A-G...C-----------A-----C--T--GG-C--G--C-----G--------AGG---AT-----C----C-CT-----T-----CCAC-----G--------C------- 5562
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --A-GGC------------------GAT-----T-TG--A--G--------------A-G...C----------AA-----C--T--GR-C--G--C-----GC---G---AGG---A------C----C-CT---AYY-----CCAC-----G--------C------- 5560
U.FR.96.12034 ----G---------------------AT-------T------A--T------G-G---AG...A---T-------A-----CTC---G--C---C-C---.-G-----C--A-----G-----G--A--G--T------------CAC-----A--------T------- 5057
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5496
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5496
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4602
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4602
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------A--------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5495
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------G---------------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------A----------------------- 5497
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5472
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4602
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4603
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4536
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4573
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4596
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4603
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4601
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4588
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4590
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------C------------------------- 4459
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4592
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4603
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4595
MAC.US.x.96072 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4607
MAC.US.x.96081 --Y---------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4605
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4603
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4598
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4492
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4588
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4471
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4471
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------A-------T------------------------...----------------------------------T------------------------------C----------------CA----------------------- 4982
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------A-------T------------------------...----------------------------------T------------------------------C----------------CA----------------------- 4982
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------...---------------------------------------------------------------------------------C------------------------- 4459
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4602
MNE.US.82.MNE_8 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------CA----------------------- 4964
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------------------------...----------------------------------------------------------------------------------CA----------------------- 4964
SMM.SL.92.SL92B ------------------A-GC-----A---G-------G--AGT---------CAGTAGAAGA-TAG-G---C-C---------TG---T----TC-AT--G--------A-G---G---G-G--A-CC-----------A---CAC--A--A-------------AC- 4930
SMM.US.x.F236_H4 --------C-----------------AT-------TG--------T--------------...---------------------------C---C-C-----------C--------C-----G-T--C---T------------CA---A--T---------------- 5484
SMM.US.x.H9 --------C-----------------AT-------TG--------T-------------G...-----------A---------------C---C-C-----------C--------C-----G----C---T-----A------CA---A--T---------------- 4969
SMM.US.x.PBJ14_15 --------C-----------------AT-------TG--------T-------------G...-----------A---------------C---C-C-----------C--------C-----G----C---T-----A------CA---A--T---------------- 5263
SMM.US.x.PBJA --------C-----------------AT-------TG--------T-------------G...-----------A---------------C---C-C-----------C--------C-----G----C---T-----A------CA---A--T---------------- 5262
SMM.US.x.PBJ_143 --------C-----------------AT-------TG--------T-------------G...-----------A---------------C---C-C-----------C--------C-----G----C---T-----A------CA---A--T---------------- 4969
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------C-----------------AT-------TG--------T-------------G...-----------A---------------C---C-C-----------C--------C-----G----C---T-----A------CA---A--T---------------- 5455
SMM.US.x.PGM53 --------------------------AT-------TG--C-----T----A--------G...-----------A---------------C-----CT------T--G------G--C-----G----C---T-----A------CA---A--T---------------- 5413
SMM.US.x.SME543 --------C-----------------AT-------TG--------T--------------...---------------------------C---C-C-----------C-----G--C-----G-T--C----------------CA---A--T---------------- 5499
STM.US.89.STM_37_16 -----------------------------------TG--------C-----------A-G...------G------------------------C--T-A--G-----C--------G---AGC----CA--------------CCA------T--G------------- 5143
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MAC.US.x.239 CCTGCAGCAGAGTAATCTTCCCACTACAGGAAGGAAGCCATTTAGAAGTACAAGGGTATTGGCATTTGACACCAGAAAAAGGGTGGCTCAGTACTTATGCAGTGAGGATAACCTGGTACTCAAAGAACTTTTGGACAGATGTAACACCAAACTATGCAGACATTTTACTG 5666
Vif T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__V__R__I__T__W__Y__S__K__N__F__W__T__D__V__T__P__N__Y__A__D__I__L__L_
A.CI.88.UC2 -T--------G-----A---------A-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT--C--T----A--AC----------TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G---------CC--A-A 5749
A.DE.x.BEN -T--------G-----A-----------A-G-AA---T---C-----A----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT--C-------A--AT----------TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G---------CC--A-A 5749
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T--------G-----A------T----A-G-AAT--T--CC----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT----------A--A-----------TA--G---GG--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A 5717
A.GH.x.GH1 -T--------G-----A-----T---A-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT--C--T-------A-----------TA--G-A-GG--C-----------T--C---G-------------CC--A-A 5193
A.GM.87.D194 -T--------G-----A---------G-A-G--A---T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT--C--T----A---T----------TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A 5193
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T--------G-----A------T--A-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT-----T----A--A--G--T---------G-AGGG--C-----------T--C---G---G--------CCC--A-A 5190
A.GM.x.MCN13 -T--------G-----A------T--A---G-AAC--T---C-----A----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT-----T----A--A--G--T-----TA-GG-A-GG--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A 5194
A.GM.x.MCR35 -T--------G-----A------T--A---G-AAC--T---C-----A----G-CA------A-CC-A--G-----------A------TCCT-----T----A--A--G--T-----TA-GG-A-GG--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A 5194
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T--------G-----A--------GA-A--GAAC--T---C-G--GA------CA------A-C--A--------------A------TCCT--C-CT-------A-----T-----TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G------T-CCC--A-A 5187
A.GW.87.CAM2CG -T--------G-----A------T--AGA-G--AC--T-G-C----GA----G-CA------A-C--A--------------A------TCCT----------A--A--G--T------A--G-A--G--C-----------C--C---G---G--------CCC--A-A 5758
A.GW.x.ALI -T--------G-----A------T----A-G-A----T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A------TCCT----------A--A-----T-----TA--G-A--G--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A 5742
A.GW.x.MDS -T--------G-----A------T-GA-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-CC-A--------------A-----TTCCT-A--------A---C-G--T------A--G-A--A--C-----------T--C---G---G-------TCCC--A-A 5193
A.IN.07.NNVA -T--------G-----A------T--A-CA-CAAT---A-CC----GA----G-CA------A--C-A--------------A-----TTCCT----------A--------T-----TA--G-A--A--C-----------T--C---G-----------TCCC--A-A 5743
A.IN.95.CRIK_147 -T--------G-----A------T--A-A--CAAT--T--CA----GA----G-CA------A--C-A---------G----A-----TTCCT----------A---------------A--G----T--C-----------T--C---G---G-A-----TCCC--A-A 5494
A.SN.85.ROD -T--------G-----A------T--A-A-G-AAC--T---C----GA----G-CA------A-C--A--------------A------TCCT-----T----A--A-----T------A--G-A--G--C-----------T--C---G---G------TG-CC--A-A 5195
AB.CM.03.03CM_510_03 -T-----T--------A--T--C---G-CA---R-GCAY-CC----R--C-----A------A-CC-A--C--G----GG--ACTCT-G--C--C-----T--A--AC----A-----YGAG-G--------AT--------G-----TG-TGTG------CAGC----- 4861
B.CI.88.UC1 -T-----T--------A-----C---A-A----A-GCAT-C-----G--C------------A--C----C--G----GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AC----A-----TAA--G--G-----AT--------G-----TG--GTG------CAGC----- 5730
B.CI.x.20_56 -T-----T--------A-----C---A-A------GCAT-CC----GA-C--G---------A--C----C--G----GG--ACTCT-A---T-C-----T-----A-----A------AG-G---G-----AC--------------TG-TGTG------CAGC--T-- 5725
B.CI.x.EHO -T-----T--------A--T--C--GA-A------GCA---C-------C-----A--C---A-CC----C-------GG--A-TCT-G---T-C-----T--A--AC----A-----TGAG-G--G-----AT-----------T--TG-TGTA------CGA------ 5720
B.GH.86.D205_ALT -T-----T---A----A--T--C---A-CA-----GCATGGC-------C-----A------A-CC-A--C-------GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AC----A-----TGAG-G--------AT--------------TG-TGTG------CAGC----- 5722
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------T--------A-----C---A-A------GCAT--C----GA-C-----A------A-CC----C--G----GG--A-TC--G---G-C-----T--A--AC----A-----TAAG--A-GT--C-AT--------G-----TG-TGTA------CACC--T-- 4872
G.CI.92.Abt96 -T--------G-----A------T--ACAA---A-GCA-----G---A--------------A-C-----C--T-----G--A---T-A--CCAG--------A--AT-----------A---GA--A----AT--------G------G-GACA-----TCAA---T-- 5076
H2_01_AB.CI.90.7312A -T-----T--------A-----C---A-A-G----GCATGCC----G--C------------A--C----C--G----GG--A-TCT-G---T-C-----T-----AT----A-----TGA-G---G-----AC--------------TG-TGTG------CAGC--T-- 5731
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -T-----T--------A-----C---A-A---A--GCATGGC----GA-C-----A------A--C----C--G----GG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AT----A-----TGA-G---G-----AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-- 5728
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -T-----T--------A-----C---A-A--CA--GCATGGC----G--C-----A------A--C----C-------GG--A-TCT-G---T-C-----T--A--AT----A-----TGA-G---------AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-- 5732
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -T-----T--------A-----C---ARAR--AA-GCATGGA----GA-Y-----A------A--C----C-------RG--A-TCT-G--CT-C-----T--A--AT----A-----TA--G---G---C-AC--------------TG-TGTG------CAAC--T-- 5730
U.FR.96.12034 -T--------G-----A--T--T---A-AA-----TCA-----G--G--G----CC------A-------------G--G--A-----ATCCT----------A---T----T------A---GAGGT--------------------TG-T-GC------CAA------ 5227
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5666
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5666
MAC.US.x.1937 -----------------------T----------------K------------------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------------------- 4772
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------A--------------G--------------R------------------------------------------------------------R-------RY------- 4772
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------- 5665
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------------------------------------------G------------------------T-------------------G-------------------------G-------------------- 5667
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------C-------------------------------------------------------G--------------------------------------------G-------------------------G-------------------- 5642
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y------- 4772
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4773
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------M-------------------- 4706
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4743
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4766
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4773
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------Y-A----- 4771
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4758
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------M--------------------------------------------------------------R-----------------------G---R--------N------- 4760
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------M------------Y------- 4629
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4762
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------M-------------------- 4773
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4765
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------A--------------G-----------------------------------------------------------------------G-------------------- 4777
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4775
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4773
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4768
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------Y------- 4662
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------- 4758
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4641
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------------------------- 4641
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------------------------------A---------------G----------------------------------------------G-----------------------G-A--------T--------- 5152
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------------------------------A---------------G----------------------------------------------G-----------------------G-A--------T--------- 5152
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------M------------Y------- 4629
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4772
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------A---AA------A---------------------A---------------G----------------C----------A----------------G-------------------------G---G---------------- 5134
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------A----A------G---------------------A----A----------G---------------------------A----------------G-------------------------G-------------------- 5134
SMM.SL.92.SL92B -AGC-TCT--G--G--T-----CT-GG----G-----T--C--G--G-------T---C---A--C----C-----------A---T-ATCA-GC--------T-----T--T---------G-A--A-----------------C---G-TGTA-----TCAG---GCA 5100
SMM.US.x.F236_H4 -T--------------T------T--AG---T-AG-CT-----G-----------A------A-----G-------------A--------------------A--A--------------C-GA--T--C------------------G-T----------C------- 5654
SMM.US.x.H9 -T--------------------GT--AG---T-AGGCT-----G-----------A------A-------------GR----------------------------A--------------C-GA--T--C----------C-------G-T----------C------- 5139
SMM.US.x.PBJ14_15 -T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A--------------C-GA--T--C-----------G------G-T----------C------- 5433
SMM.US.x.PBJA -T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A--------------C-GA--T--C-----------G------G-T----------C------- 5432
SMM.US.x.PBJ_143 -T--------------------GT--AG---T-AGGCT-----G--------G--A------A-------------GR----------------------------A--------------C-GA--T--C----------C-------G-T----------C------- 5139
SMM.US.x.PBJ_6P6 -T---------------------T--A----T-A-GCT-----G--------G--A------A-------------G-----------------------------A--------------C-GA--T--C-----------G------G-T----------C------- 5625
SMM.US.x.PGM53 -T------------------------AGA--T-A-TCT-----G-----------A------A-----G-------------A--------------------A--A--------------C-GA--A--C------------------G-T----------C------- 5583
SMM.US.x.SME543 -T--------------T------T--AG---TAAG-CT-----G-----------A------A-------------------A------------C-------A--A--------------C-GA--T--C------------------G-T-G--------C------- 5669
STM.US.89.STM_37_16 -T-----T-----G--T--T--CT-G--A-G--A-GCA--CC-------T------------A----A--------------A---------GAA-----T-----------T-----TA-C-GA--T--C---T--------------G---G------TCAGC----- 5313
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Vpx start
MAC.US.x.239 CATAGCACTTATTTCCCTTGCTTTACAGCGGGAGAAGTGAGAAGGGCCATCAGGGGAGAACAACTGCTGTCTTGCTGCAGGTTCCCGAGAGCTCATAAGTACCAGGTACCAAGCCTACAGTACTTAGCACTGAAAGTAGTAAGCG......ATGTCAGATCCCAGGGAGA 5830
Vpx _M__S__D__P__R__E__
Vif _H__S__T__Y__F__P__C__F__T__A__G__E__V__R__R__A__I__R__G__E__Q__L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__V__P__S__L__Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__.__.__D__V__R__S__Q__G__E
A.CI.88.UC2 --------C------TG-------G-G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGCA---------TCA--T--A---C----C--AGTG-----GCAAC...AAA---A----C-----A--A- 5916
A.DE.x.BEN ---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGCA---------TCA--T--A---C----C--AGT-------CAAC...AAA---A----C-----A--A- 5916
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---------------T----T-----G-----T-----A-----A--------A--G---A-GT-A-----C-------AT-A---CCA---C----GA-CTA-------GTTA--C--A-TTC-G--CT-AGT------GCAAC...AAA---G----C-----AA-A- 5884
A.GH.x.GH1 ---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-AT--CCA---------AGTA---------TCA--T--A---C----C--AGTG-----GCAAC...AAA---A----C-----A--A- 5360
A.GM.87.D194 --C------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AC-A---CCA---------AGCA---------TCA--T--A---C----C--AGTG-----GCAAC...AAA---G----C-----A--A- 5360
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --C------------T----------G--A--T-----A-----A---------------A-GTCAT----C-------AT-AT--CCA---C-------C-A-------GTCA--C--A-TTC-G--CT-AGT-------CAGC...AAA---A--A-C-----A---- 5357
A.GM.x.MCN13 ---------------T-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCA---C----GAGC---------GTCA--C--A-TT--G--CT-AGTG-----GCAGC...AAA---A----C-----A--A- 5361
A.GM.x.MCR35 ---------------T-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCA---C----GAGC---------GTCA--C--A-TT--G--CT-AGTG-----GCAGC...AAA---A----C-----A--A- 5361
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A--T-AT----C-------AA-A---CC----G----GA-C---------GTCA--T--A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC...AAA---A-------------A- 5354
A.GW.87.CAM2CG -----T---------T-------------A--G-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AA-AT--CC----C----GA-C----------TCA--T--A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC...AAA---A----C-----A---- 5925
A.GW.x.ALI ---G-----------T----------G--A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCAG--C-------CA--------GTCA--C--A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC...AAA---G--A-C-----A--A- 5909
A.GW.x.MDS ---------------A-------------A--T----CA-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CCAG--C-----A-CT--------G-CA--T--A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC...AAA---G----C-----A---- 5360
A.IN.07.NNVA ---G-----------G-------------A--T-----A-----A--------A--G---A--G-AT----C-------AT-AT--CCAG--C------AC---------G-CA--T--A-TT--G--CT-AGT-------CAAC...AAA---A----------A---- 5910
A.IN.95.CRIK_147 ---------------G-------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GA-AT----C-------AT-AT--CCAG--C----GAAC---------G-CA--T--A-TT--G--CT-AGT------GCAAC...AAA---A----------A---- 5661
A.SN.85.ROD -----------------------------A--T-----A-----A--------A--G---A-GT-AT----C-------AT-AT--CC---------GAGC---------GTCA--T--A-TTC-G--CT-AGTG-----GCAAC...AAA---A----C-----A---- 5362
AB.CM.03.03CM_510_03 ---G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T------TTC----C--A-GG--CA--CAG-AAGGAA-AAATG-----------A- 5031
B.CI.88.UC1 ---G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T------TTC----C--A-GG--CA--CAG-AAGGAA-A-ATG------------- 5900
B.CI.x.20_56 ---G-GT--------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC---C--CG-CAGG-----------TT------TTC----CT-A-G---T---CAA-AAGGAA-AAATG------------- 5895
B.CI.x.EHO ---G-GT--------T---CG--------TAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----CCA-----AC-A---ATC--------CAGG------------TT------TTC----C--A-G---T---CAA-AAGGAA-A-ATG------------- 5890
B.GH.86.D205_ALT ---G-GT--------T--------T----CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-AT--ATC------CG-AGGG------------T------TTC----C--A-GG--C---CAG-AAGGAA-AAATG------------- 5892
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---G-GT--------TT------------TAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-A---ATC---C----GAGGA-----------TT------TTC----C--A-GG--T--GCAA-AAGGAGGAAATG--C---------- 5042
G.CI.92.Abt96 ---G-AT-------TGA------------T--T-----A-----A--------------G--GA-AT----C-------AC-AT--A-C---------AAGG-----G--T---T-G--A-TTC----CT-AC-------GCAAAA...AGGACATG-----A------- 5243
H2_01_AB.CI.90.7312A ---G-G---------T-------------CAAT-----A--G--A---------------A-GA-AT----C-A-----AC-A---ATC------CG--GGG-----------TT------TTC----CT-A-G---T---CAA-AAGGAA-AAATG------------- 5901
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC---Y--CG--AGG-----------TT------TTC----CT-A-G---T---CAA-AAGGAA-AAATG-----A------- 5898
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC---C--CG-AAGG-----------TT------TTC----CT-A-G-------CAA-AAAGAA-AAATG-----A------- 5902
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---G-G---------T-------------CAAT--------G--A---------------A--A-AT----C-A-----AC-A---ATC------CR--AGG------------T------TTC----CT-A-G---T---CAA-AAGGAA-GAATG--Y--A--R---- 5900
U.FR.96.12034 ---G-G-G-------T----------------T--------G--A--------A--------GT-AT----C-------AC--T--ATCG-------GAC-G---------TCTT----A-TTC-------C-G--C-T-GCAA-......---GG------A--A---- 5391
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 5830
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 5830
MAC.US.x.1937 ---------------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4936
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4936
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 5829
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------T------------------------C-------A-----------------G---------------T-------------------G---------TT......------------------- 5831
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------A-----------------G---------------------------------A-------------......------------------- 5806
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4936
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4937
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4870
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4907
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4930
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4937
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4935
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4922
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4924
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4793
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4926
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4937
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4929
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4941
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4939
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4937
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4932
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4826
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......---Y--------------- 4922
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4805
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4805
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------G------------------------A------------C-------------T-------------------G---------TC......------------------- 5316
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------G------------------------A------------C-------------T-------------------G---------TC......------------------- 5316
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4793
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------......------------------- 4936
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------------------------------------------------AC------------T-------------------G---------TT......--------------A---- 5298
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------T-------------------G---------TT......--------------A---- 5298
SMM.SL.92.SL92B -----T------------------G-----CAC-CG------CAA--------A-----G--GG--T-A--C-A---TG-C-A-G--GT---C---C-C-CTAGT--C-A----------CTG--G--C--A--G------TTAC...AAA---A----C--A-----A- 5267
SMM.US.x.F236_H4 ------------------------T---A---------AC-G-A---------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------------TC-------A-C---------TC......------------------- 5818
SMM.US.x.H9 ---G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A-C---------TC......-----RSR----------- 5303
SMM.US.x.PBJ14_15 ---G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A-C------G---C......------------------- 5597
SMM.US.x.PBJA ---G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A-C------G---C......------------------- 5596
SMM.US.x.PBJ_143 ---G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A-C------G---C......-----RSR----------- 5303
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---G--------------------T---A---------AC--------------------A--T---------------A--------A----------A-T--------------------TC-------A-C------G---C......------------------- 5789
SMM.US.x.PGM53 ---G--------------------T---A---------AC-------------------GA--T---------------A--------A----------A----------------------TC-------A-C------G--TC......--------------A---- 5747
SMM.US.x.SME543 ------------------------T---A---------ACA---A--------------GA--T---------------A--------A---------AA-T--------------------TC-------A-C---------TC......--------------A---- 5833
STM.US.89.STM_37_16 ---G----------------------------------------A---------------A-GT-A------------------A---A----------A--------------T-------------TT-A--------GGAAC......--------------A---- 5477
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MAC.US.x.239 GAATCCCACCTGGAAACAGTGGAGAAGAGACAATAGGAGAGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCGGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTAATTTTCCAGGTTTGGCAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCA 6000
Vpx R__I__P__P__G__N__S__G__E__E__T__I__G__E__A__F__E__W__L__N__R__T__V__E__E__I__N__R__E__A__V__N__H__L__P__R__E__L__I__F__Q__V__W__Q__R__S__W__E__Y__W__H__D__E__Q__G__M__S_
Vif __N__P__T__W__K__Q__W__R__R__D__N__R__R__G__L__R__M__A__K__Q__N__S__R__G__D__K__Q__R__G__G__K__P__P__T__K__G__A__N__F__P__G__L__A__K__V__L__G__I__L__A__*_
A.CI.88.UC2 -GG----G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-G-----------------------G--CC-A-----C-----------G-----------C---AG----------------------C----- 6086
A.DE.x.BEN -GG-A--G--A--------------------C--T--------------G------G-G--G--CA----A-CCT-------G-----A--G-----T--G--CC-A-----C-----------G-----------C---AG---T------------------------ 6086
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG C-G-A-----A------G----C----TA--T--T--------T----CT------G-A--G-TG-------CC--------------A--G--------G--TC-------T-----------G-----------C---AG---------------C-T---------- 6054
A.GH.x.GH1 -GG-A--G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-------------A--G-----T--G--CC-A-----C-----------G-----------C---AG---------------C------------ 5530
A.GM.87.D194 -GG-G--G--A--------------------C--T--------------G------G----G--TA----A-CCT-------G-----A--G-----T--G--CC-A-----C-----------G-----------C----C---T------------------------ 5530
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 C---A-----A-----------C-----A--T--C-A------------T------G----G--G-----A-CC--------------A--G--------G--C--------T-----------G-----------C---AG---------------G------------ 5527
A.GM.x.MCN13 CGG-A--C--A-----------C--------T--C-A----------A-T------G----G--G-----A-CC--------------A--G--T-----G--CC-A-----T-----------G-----G-----C---AG---------------------------- 5531
A.GM.x.MCR35 CGG-A--C--A-----------C--------T--C-A----------A-T------G----G--GA----A-CC--------------A--G--T-----G--CC-A-----T-----------G-----G-----C---AG---------------------------- 5531
A.GW.86.FG_clone_NIHZ C-G-G-----A--------C--C--G-----T--C-A-----------C-------G----G----------CT--------------A--G--T----AC---C-A-----C-----------C-----G-----C---AG---------------------------- 5524
A.GW.87.CAM2CG CCG-A-----A-----------C--------T--C-A-----------CC------G----G--------A-CT--------------A--G--T-----G--CC-------T-----------G-----------C---AG---------------------------- 6095
A.GW.x.ALI C-G-A-----A-----------C--------T--C--------------G------G----G----------CCT----------------G--T-----G--CC-------C-----------G-----------C---AG---------------------A------ 6079
A.GW.x.MDS C-G-A-----A--------C--C--------T--C-AGC---------CC------G----G--------A-CC-----------------G--T-----G--CC-A-----T-----------G-----------C---AG---------------------------- 5530
A.IN.07.NNVA C-G-A-----A--------C--C--------T--C-------------CT------G-G--G--G-----A-CC--------------A--G--T-----G--C--------C-----------G-----------C----G---------------------------- 6080
A.IN.95.CRIK_147 CGG-A-----A--------C--C--------T--C-------------CT------G----G--G-----A-CC-----------------G--T-----G--C-----A--C-----------C-----G-----C----G---------------------------- 5831
A.SN.85.ROD C-G-A-----A--------C--C--------T--C-------------CC-----------G--------A-CC-----------A--A--G--T--------CC-A--A--T-----------G-----G-----C---AG---------------------------- 5532
AB.CM.03.03CM_510_03 ----A-----A--G-----C-AC-----A-----------A--A-----K------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA--A--C------T-G--CC-A--A--C-----------C----------G-----C--------G---------G--C------ 5201
B.CI.88.UC1 --G-G-----A--------C-AC-----A-----------A--A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA--A--C------T-G--CC-A--A--C-----------C-----G----G-----C--------G---G-----G--C------ 6070
B.CI.x.20_56 --G-G-----A--------C-AC--G------G----------A----C-------G-A------C---CA--AC-C----AG--A--A--C--T--TT-G--CC-A--A--C-----------C-------A--------C---T----G------G--G--C-----C 6065
B.CI.x.EHO --G-A-----A--------C--C-----A---G----------A------------G-G-C----T----AC-TC-C-------TA--A--C--T---T-G--C-----A--T-----------C-----G-A--------C---T----G---G-----G--C------ 6060
B.GH.86.D205_ALT --G-G-----A--------C-AC-----A---G-------A--A----CT------G-A------A--ACA---C-C-----G-TA-----C-----TT-G--CC-A--A--T-----------C-----G----------C--------G---G-----G--C------ 6062
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --G-G--G--A--------C--C-----A-----------A--A------------G-A------A--ACA---C-C-------TA--T--C--T--T--G--C-----A--T-----------C-----G----------C---T-----C--G-----G--C---A-- 5212
G.CI.92.Abt96 --G-M-----A-A------C-AC--G--------C--------A------------G-A--------MACA-----C-----GATA--A--C--T--TT----C--------T----------------G------C--------T--------------G--C------ 5413
H2_01_AB.CI.90.7312A --G-G-----A--------C-AC---------G----------A----C-------G-A------A---TA--AC-C-----G--A--A--C-----TT-G--CC-A--A--T-----------C----------------C---T----G------T--G--C------ 6071
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -GG-G-----A--------C-AC--------------------A-----T------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C-----TT----CC----A--C-----------C-----G----------C---T----G---G-----G--C------ 6068
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -GG-G-----A--------C-AC-------------A------A---A-T------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C-----TT----CC----A--C-----------C-----G----------C---T----G---G-----G--C------ 6072
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -RG-G-----A--------C-AC--------------------A----MK------G-A------A--ACA---C-C-----G--A--A--C--T--T--G--CC----A--C-----------C-----G----------C---T----G---G-----G--C------ 6070
U.FR.96.12034 ----------A-----TTCA-A------A--TG----------T---AGT------G-A-----T--GAGA--T--C-----G-CA--A--GC-A--T--T--C-----A--T-----------C-----------C---C---------G---------G--C------ 5561
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6000
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6000
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------------------------------R-----A--------------------------------------------------------------- 5106
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------- 5106
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5999
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------G-------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6001
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------G--------------------------------------------------------- 5976
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------- 5106
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------G------------ 5107
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------- 5040
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5077
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5100
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5107
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5105
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5092
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------- 5094
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4963
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5096
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5107
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5099
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------- 5111
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5109
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5107
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5102
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4996
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5092
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4975
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----G--------------------------------------------------------- 4975
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------A--------G-----------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------ 5486
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------------A--------G-----------------------------------------------------G------------------------------------------------------------------ 5486
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4963
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5106
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------------A-----------------------------------------------A---------------------T-G--------------------------------------------------------G 5468
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------------A-----------------------------------------------A-----------------------G--------------------------------------------------------- 5468
SMM.SL.92.SL92B ----------A-----------------A------------------------T--C---AT-----G----CCC-G--TCA-ACA--A---C-A-----------A---T-------------C---AG-----G-------------GTA-----G-----ATAC--- 5437
SMM.US.x.F236_H4 -G--------------------------A---------A-------------------------------A--A--------G-CA--A-----T-----G--G-------------------------G------C---------------------ATG--A------ 5988
SMM.US.x.H9 -R--------------------------A--RR----C-----Y-----C------C--------S----A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--R--------------------C----G----K-C---------------------ATG--------- 5473
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G------C------------T--------ATG--------- 5767
SMM.US.x.PBJA ----------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G------C---------------------ATG--------- 5766
SMM.US.x.PBJ_143 -R--------------------------A--RR----C-----Y-----C------C--------S----A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--R--------------------C----G----K-C---------------------ATG--------- 5473
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------------A--------C-----------C------G-------------A--A--------G-CA--A--G--T--TT-G--G-----A--------------C----G------C---------------------ATG--------- 5959
SMM.US.x.PGM53 -G--------------------------A--------------A--------------------------A--A--------G-CA--A--G--T---T-G--G-------------------------G--------------------G-------ATG--------- 5917
SMM.US.x.SME543 -G-----------------------G--A-------A---------------------------------A-GA--------G-CA--A-----T-----G--G--------------------------------C---------------------ATG--A------ 6003
STM.US.89.STM_37_16 ----A--G--C------------------G------AG--A--A-----G------C-------G--------C------C-------A--------T-----G-----A--G-----------C----G---------------------------G---------C-C 5647
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Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 CCAAGCTATGTAAAATACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGAT...GGAGACCA.GGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGCATA..AATGGAAGAAAGAC. 6163
Vpx _P__S__Y__V__K__Y__R__Y__L__C__L__I__Q__K__A__L__F__M__H__C__K__K__G__C__R__C__L__G__E__G__H__G__A__G__G__.__W__R__P_#_G__P__P__P__P__P__P__P__G__L__A__*##_
Vpr _M__E__E__R__.
A.CI.88.UC2 T-------CAC---G--T-----T-----CC----G---------A-G-----A---CT---------G--C-CT--C--G----G----------C-G--A----...--------.-----G--C-----------------T----TC--...---........... 6238
A.DE.x.BEN G-------CAC---G--T-----T-----CC----G-----A---A------CA----T-----G---G--C-CT--.--G----G----------C-G--AA-GATTG-A------A--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 6252
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---T--CAC---G--T-----T---C-C-----G--GT-T---A-G--C--A---GTT--------G--C-CT--C--G----G----------C-G--A--G-...--------.--------C---------...-----C----TC--...---ACT---GC--C 6214
A.GH.x.GH1 --------CAC---G--T-----T-----CC-G--G--G--A---G-------A----T-----G---G--C-CT--C--G----G---------AC-G--A----...-----T--.--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 5693
A.GM.87.D194 A----T--CAC---G--T-----T-----CA----G--G--A---G-G-A---A----T------G--G--C-CT--C--G---AG---------CC-G--A----...--------.--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 5693
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -G------CAC---G--T-----T-----C-----G--G--A---G-G--C-------T---------G--C-CT--C-GG---------------C----A--G-...-----T--.--------C--------T--C-----TT---TC--...---ACT---GC--C 5690
A.GM.x.MCN13 -A---T--CAC---G--T-----T-----C--------G------A-G--C-CA-----T----G---G--C-CT--C--G----G----------C----A--G-...--------.--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 5694
A.GM.x.MCR35 -A---T--CAC---G--T-----T-----C--------G------A-G--C-CA-----T----G---G--C-CT--C--G----G----------C----A--G-...--------.--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 5694
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A-------CAC------T-----T-----C--------G-T---AA-G-AC------GCT----G--ATG-C-CT--C--G----G---.------C---AA--G-...-----T--G--------C--------A--------TT---TC--...---ACT---GC--C 5687
A.GW.87.CAM2CG -A---T--CACC--G--T-----T-----C-----G--G--A--AG-G--C--A----TT----G---G--C-CT--C--G----G---G------C----A--G-...--------.--------C-----------------GT---TC--...---ACT---GC--C 6258
A.GW.x.ALI -A---T--CAC------T-----------C-----G--G--A---A-G-AC-CA----T--T------G--C-CC--C--G----G---G------C----A----...-----T--.--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 6242
A.GW.x.MDS A----T--CAC---G--T-----T-----C-----G--G--A--AA-G-AC--A---G-T-G------G--C-CT--C-GG--------G------C----A--G-...--------.--------------------------TT---TC--...---ACT---GC--C 5693
A.IN.07.NNVA G----T--CAC---G--T--------A--C--G--G--G--A--AA-G--C--A---GCT-GA-G---G--C-CT--C--G--A-G---G--C----G---A--G-...-----T--G-AC-TCT-C-TC-TC----TC-AG-TTGGGTTTA-...---ACT---GC--C 6244
A.IN.95.CRIK_147 G----T--CAC------T------C----C--G--G--G--A--AA----C--A---GTT-GA-G---G--C-CT--C--G--A-G---G------C----A--G-...-----T--.--------C-----------------T----TC--...---ACT---GC--C 5994
A.SN.85.ROD GA---T--CAC---G--T-----T-----CA-------G--A--AG-G-AC------GTT-G------G----CT--C--G---AGG---------C----A--G-...--------.--G-----------------------T--G-TC--...----CT---GC--C 5695
AB.CM.03.03CM_510_03 AGT--T--CACC-----T-----TC---TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G-------C---CAGGCA---G--C------C-R--A----...-----T--.-----------------T--C-----C--G--C--...----C----GC-RC 5364
B.CI.88.UC1 AGT--T---ACC-----T----------TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G-----------C--GCA---G--C------C---------...-----T--.-----------------T--C-----C-----C--...----C----GC-GC 6233
B.CI.x.20_56 ATT-----CACC-----T--G------CT-C----G-----A--AA-G-A---A---ATTGCA--G-------C---C-G-C----G--C------C---------...------A-.-----------------T--------C-----C--...----C----GC-GC 6228
B.CI.x.EHO ATT--T---ACC-----T--G--T------C----G-----A--AA-G-----A--C-TTGCA--G--T---G-------GC-------C------C---------...-----T--.-----------------T--C-----T-----C--...----C----GC-GT 6223
B.GH.86.D205_ALT ATT------ACC-----T----------TGC----G--G--A--AA-G---G----C-AT-CA--G--------G--C--GCA---G--C------C---------...-----T--.-----------------T--C-----C--G--C--...----C----GC-GC 6225
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ATT-----CACC--G--T------------C-G--G--G--A--AC-G-A------CCTTGCA-GG--A---GC---CT-GC----G--T------C---------...--------.-----------------T--------CT-G--C--...---AC----GC-GC 5375
G.CI.92.Abt96 G-T--T--CACT--G--T-----T----TGC-G--G---------A-G---G-A-----T--------A--C-C---CT-GCA-A-G--C------C-T--A----...------A-.-----------------T--------T--------..G----C----GA-A. 5576
H2_01_AB.CI.90.7312A ATT-----CACC--G--T--G------CT-C-G--------A--AA-G---G-A----TTGCA--G-------C---C--GC---G---C------C---------...------G-.-----------------T--C-----C-----C--...----C----GC-GC 6234
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 AGT-----YACC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----TTTCA--G-------C---C-GGC----G--C------C---------...------A-.-----------------T--C-----C-----C--...----C----GC-GC 6231
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 AGT-----CACC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----T-TCA--G-------C---C-GGC----G--C------C---------...------A-.-----------------T--C-----C-----C--...----C----GC-GC 6235
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 A-T-------CC--G--T--G-----ACT-C-G--G-----A--AA-G---G-A----T-TCA--G-----C-C---C-GGC----G--C------C---------...------A-.-----------------T--C-----C-----C--...----C----GC-GC 6233
U.FR.96.12034 GA---T---ACT--G--T-----TC-C---C-G-----G--A--------------------A--G--A---CA---CT-G--------C-----AC----A----...-----T--.--G-----------------A------T-GATC--...----C-----T--. 5723
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 6163
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 6163
MAC.US.x.1937 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5269
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5269
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------------------C-------------...--------.-----------------------------------..--------------. 6162
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -A------------------------------------------------------------------------------------------C-------------...--------.-----------------------------------..--------------. 6164
MAC.US.x.251_BK28 -A---------------------------------G--------------------------------------------------------C--------A----...--------.-----------------------------------..--------------. 6139
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5269
MAC.US.x.81035 --M-------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5270
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5203
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5240
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5263
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5270
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5268
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5255
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5257
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5126
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5259
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5270
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5262
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5274
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5272
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5270
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5265
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5159
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5255
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5138
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------A----------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5138
MAC.US.x.MM142_IVMXX -A-------AC---------------------------------------------------------------------------------C-------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5649
MAC.US.x.SMM142_patent -A-------AC---------------------------------------------------------------------------------C-------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5649
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5126
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5269
MNE.US.82.MNE_8 -A------------G-------------------------------------------------------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5631
MNE.US.x.MNE027 --------------G-----------------------------------------------A-------------------------------------------...--------.-----------------------------------..--------------. 5631
SMM.SL.92.SL92B ----------C------T-----TG-ACAG-----G-----A--AA-G---CA---C-T--GA--G--A--C-C---CAG---A-----G---TCACAG-----C-...-----A-T.-----A--A-----------A-----TT-G--C-...-------C-TG.... 5596
SMM.US.x.F236_H4 GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G---G----------------G-----G--CT----A--G-AG----------------...-----A--.--G--------------------------------.A-----C--------. 6152
SMM.US.x.H9 GTC-----CACT----R------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG----------------...--------.--G--------------------------------.A----AC--------. 5637
SMM.US.x.PBJ14_15 GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG----------------...--------.--G--------------------------------.A----AC--------. 5931
SMM.US.x.PBJA GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG----------------...--------.--G--------------------------------.A----AC--------. 5930
SMM.US.x.PBJ_143 GTC-----CACT----R------------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG----------------...--------.--G--------------------------------.A----AC--------. 5637
SMM.US.x.PBJ_6P6 GTC-----CACT-----------------C--G-----G--A---A-G--------------------G-----G--CT----A-G--AG----------------...--------.--G--------------------------------.A----AC--------. 6123
SMM.US.x.PGM53 GAG-----CAC------------------C--------G--A---C-G---G------------G---G-----G--CT----A----AG----------------...-----T--.--G--------------------------------AA----AC--------. 6082
SMM.US.x.SME543 GA------CAC------T-----------C--G-----G--A---C-G--------------------G-----G--CT----A-----G----------------...-----A--.--G--------------------------------.A-----C--------. 6167
STM.US.89.STM_37_16 GGG--------T-----T-----------C--G-----G--A-----G---------A------GG--A--C-----CT-G--------------------A----...--------.--C-----------------------CT-------.G----AC-C-C----. 5811
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MAC.US.x.239 ...........CTCCAGAAAATGAAGGACCACAAAGGGAACCATGGGATGAATGGGTAGTGGAGGTTCTGGAAGAACTGAAAGAAGAAGCTTTAAAACATTTTGATCCTCGCTTGCTAACTGCACTTGGTAATCATATCTATAATAGACATGGAGACACCCTTGAGGGAG 6322
Vpr __.__.__.__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E__A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A__L__G__N__H__I__Y__N__R__H__G__D__T__L__E__G__
Tat exon 1 _M__E__T__P__L__R__E_
A.CI.88.UC2 ..............................-TGG-A---G-T-G-A-----T--T--.................--A-A-----------C-A--GG-----------C----------T---T----AC--CT--------------------A----------A--C- 6361
A.DE.x.BEN AACAGAGTTTC-C------G---GGACC----GG-----CTT-G--AG---C------A-A--AAC----AGG---A-A--G--------C----G------------C----------T---T-----CT-CT-----C-------------------------A--C- 6422
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG AGCAGAGTTTC-C--G--GG-----ACC----CG----GG---G-------G------A-A-GAA-C---AG----T-A-G---------------G--------C---------------A-T-----C--CT------G-GC------------------C--AA-C- 6384
A.GH.x.GH1 AACAGAGTTTC-C------G---GGACC----GG-------T-G---G---C------A-AAGAA------G----A-A--G--------C-----G-----------C----------TC--T-----C--CT-----C---G---------------A-C---A--C- 5863
A.GM.87.D194 AACAGAGTTTC-C------G---GGACC----GG--A--G-T-G--AG-ACC------A-A--AAC----A-G---A-C--G--------C-----------------CT---------T---T-----C--CT-------------------------------A---- 5863
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 AGCAGAGTTTC-C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G------A-A--AA-----AG----A-A--G--------------G--------C-----------------T-----CT-CT---------C---------------------A--C- 5860
A.GM.x.MCN13 AACAGAGTTTC-C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G---A--A-A--AA-C---AG-A--A-A--GA-------------G--------C-----------------T-----C--CT-----C---C---------------------A--C- 5864
A.GM.x.MCR35 AACAGAGTTTC-C--G--GG---GGACC----CG---------G-------G---A--A-A--AA-C---AG-A--A-A--GA-------------G--------C-----------------T-----C--CT-----C---C---------------------A--C- 5864
A.GW.86.FG_clone_NIHZ AACAGAACTCC-C--G--GG--AGGACC----CG-----G---G------C-------A-A--AA-C---AG----A-AG---------------GG--------C-----------------T-----C-GAT---------C---G-----------------A--C- 5857
A.GW.87.CAM2CG AACAGAGCTCC-------GG---GGACC----CG-----G---G--------------A-A--AA-C---AG---CA-A-----------CC----G--C-----C-----------------T-----CGGA---------GC---------------------AA--- 6428
A.GW.x.ALI AACAGAGTTTC-C--G-CCGGAATG-----C--CCA--G-G-CA-------G------A-A--A--C---AG----A-A----------------GG--------C------A------T---T-----CGGCT---------C---------------------AA--- 6412
A.GW.x.MDS AACAGAGCTCC-C--G--GG---GGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-----AG---GA-A-C----------C-T--G--------C-GCA-------------T-----C-GA----------C------------T--------A--C- 5863
A.IN.07.NNVA AACAGAGCTTC-C--G---G--AGGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-C--AAG----A-A----------------GG--------C--C--------G-----T-----C-GAT-------C-C----T------------C---A--T- 6414
A.IN.95.CRIK_147 AACAGAGCTCC-C--G---G-C-GGACC----CG-----G---G-------G------A-A--AA-C--AAG----A-A----------------GG--------C-----------------T-----C-TAT-C------G-----T----------------A--C- 6164
A.SN.85.ROD AACAGAGCTCC-C--G-TGG---GGACC----TG-----G---G-------G---A--A-A--AA-CT--AG----A-A-----------------G--------C-------------T---T-----C--AT---------C---------------------A--C- 5865
AB.CM.03.03CM_510_03 CYCAGARATCC-------G--C--GA-C--------A----AG-----A--GA-AR---G----A-C-----G---A-A--GC-------CY----G----------------------Y---G--------CTT------C-G---GT-------T-------CA--G- 5534
B.CI.88.UC1 CCCAGAGACTC-------G------A-C-----G--A--G--------A--G-------A---C--CA----G---A-A--GC-------C----GG-----------C--------------G---------TT------C-G---G--------T-------CA---- 6403
B.CI.x.20_56 CCCAGAGACTC-------G-----G-AC-----G--A--G--------A--G-------A---C--C-----G---A-A--GC------------GG-----------C--------------G---------TT------C-G---G--------T-----C-CA---- 6398
B.CI.x.EHO CCCAGAGATTC-------GG--A--AAC--------A-----G-----AC-G-----------C--C-----G---A-A---C-------C-----G--------C--C-----AT-------------C---TT------C-----G------A-T--------A---- 6393
B.GH.86.D205_ALT CCCAGAGATCC-------G--C--GAAC--------A-----G-----A--G---A---G----A-C-----G---A-A--GC-------C-----G--------------------------G--------CTT------C-G---G--------T-------CA---- 6395
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 CCCAGAGACTC-------G-----G-AC--------A--G--------A--G-------A---C--C-----G---T-A--GC-------C----GG-----------C--------------G---------TT------CGG---G-----G--T---A---CA---- 5545
G.CI.92.Abt96 ........TCC-C------G----G-CC--C--G--A--G--------------------A--A------------A-C-----------C--------------C-----------------G--------CT--------G----G--------------C------- 5738
H2_01_AB.CI.90.7312A CTCAGAGACTC-------G-----G-AC-----G--A--G--------A--G-------A---C--C-----G---A-A--GC-------C----G------------C--------------G--------CTT---T--C-G---G--------T-------CA--G- 6404
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 CCCAGAGACTC-------GG----GACC--------A-GG--------A----------A---CA-C-----G--G--A--GC-------C--------------C--C--------------G--------CTT------C-G---G----------------CA---- 6401
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 CCCAGAGACTC-------G------AAC-----G--A-GG--------A--G-------A---CA-CT----G--G--A--GC-------C-----------------C--------------G--------CTT------C-G---G----------------CA---- 6405
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 CCCAGAGACTC-------GG----GA-C-----G--R-GG--------A--G-------A---CA-C-----G--G--A--GC-------C-----------------C--------------G--------CTT------C-G---GT---------------CA---- 6403
U.FR.96.12034 ...........-------GG-C-GG-CC--------A--G--TG----C--G-----GAGA--AA-A-----G-----A------------G---GG--------------------------G--------CT-------------G--------T--------A---- 5882
MAC.US.x.17EC1 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6322
MAC.US.x.17EFR ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6322
MAC.US.x.1937 ...........--------------------------------------------------------Y----------R------------------------------------------------------------------------------------------- 5428
MAC.US.x.2065 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5428
MAC.US.x.251_1A11 ...........----------------C---TG--------------G---------------------------------G----G----------------------------------------------------------------------------------- 6321
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ...........----------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6323
MAC.US.x.251_BK28 ...........----------------C------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------- 6298
MAC.US.x.80035 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5428
MAC.US.x.81035 ...........----------C----------------------------------------------------------------------------------------------------------K------------------------G---------------- 5429
MAC.US.x.85013 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5362
MAC.US.x.87082 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5399
MAC.US.x.92050 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5422
MAC.US.x.92077 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5429
MAC.US.x.93057 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5427
MAC.US.x.93062 ...........------------------Y-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5414
MAC.US.x.95058 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5416
MAC.US.x.95086 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5285
MAC.US.x.95112 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5418
MAC.US.x.96016 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5429
MAC.US.x.96020 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5421
MAC.US.x.96072 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5433
MAC.US.x.96081 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5431
MAC.US.x.96093 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5429
MAC.US.x.96114 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5424
MAC.US.x.96123 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5318
MAC.US.x.96135 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5414
MAC.US.x.97009 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5297
MAC.US.x.97074 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5297
MAC.US.x.MM142_IVMXX ...........----------------C-----------------------G-----------A------A-------------------------G--------------GC-T-----C------------------------------------------------- 5808
MAC.US.x.SMM142_patent ...........----------------C-----------------------G-----------A------A-------------------------G--------------GC-T-----C------------------------------------------------- 5808
MAC.US.x.r80025 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5285
MAC.US.x.r90131 ...........--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5428
MNE.US.82.MNE_8 ...........--------G-------C--------------------------------------------G--------------------------------------------------G---------------------------------------------- 5790
MNE.US.x.MNE027 ...........--------G-------C--------------------------------------------G--------------------------------------------------G---------T--------G--------------------------- 5790
SMM.SL.92.SL92B ...........-------GG----GACCAAC-C---A--------------G---A--AGA--T--A---------T----------G--AC-G-----------C-----------T-----TT-A--A---T-CG-A---G---CTT-C--G--T--AA-A--A--G- 5755
SMM.US.x.F236_H4 ...........--------G------CC-----G-----------------------------A-----A--G---T-A-----------CC-G-----------------------------G--------CT----T---G----------------------A---- 6311
SMM.US.x.H9 ...........--------G------CC-----G--------G--------------R--A--A--------G----KA-----------CC-G--C--K-------------------TY--G--------CT--------G----------------------A---- 5796
SMM.US.x.PBJ14_15 ...........--------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G--------CT--------G----------------------A---- 6090
SMM.US.x.PBJA ...........--------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G--------CT--------G----------------------A---- 6089
SMM.US.x.PBJ_143 ...........--------G------CC-----G--------G--------------R--A--A--------G---AGA-----------CC-G--C--K--------------------Y--G--------CT--------G----------------------A---- 5796
SMM.US.x.PBJ_6P6 ...........--------G------CC-----G--------G-----------------A--A--------G---A-A-----------CC-G--C--------------------------G--------CT--------G----------------------A---- 6282
SMM.US.x.PGM53 ...........--------G------CC-----G--------G-----------------AA-A--------G---G-A------------C-G-----C-----------------------G--------CT--------G----------------------A---- 6241
SMM.US.x.SME543 ...........--------G------CC-----G-----------------------------A--------G---A-A-----------CC-G-----------------------------G--------CT----T---G----------------------A---- 6326
STM.US.89.STM_37_16 ...........-------GG-------C-----G--A--------------G-----------A--------G---A-A---C-------CC-GCGG----------------------GC--G--------CT--------G----------------------A---- 5970
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MAC.US.x.239 CAGGAGAACTCATTAGAATCCTCCAACGAGCGCTCTTCATGCATTTCAGAGGCGGATGCATCCACTCCAGAATCGGCCAACCTGGGGGAGGAAATCCTCTCTCAGCTATACCGCCCTCTAGAAGCATGCTATAACACATGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTACCATTGCCA 6492
Vpr A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H__F__R__G__G__C__I__H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__N__P__L__S__A__I__P__P__S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 _Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I__S__E__A__D__A__S__T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__I__L__S__Q__L__Y__R__P__L__E__A__C__Y__N__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q
A.CI.88.UC2 -CA----G-------A------A--------C----C------CC------TG---G-T-G--G---A-----T---T--A-AA--A--A---C----TG-C------C----A--C-----G------AC----C-------------G-----CA-T-T--------- 6531
A.DE.x.BEN -CA----G-------A--C---A--------C------G----C-------CG-----T-A--G---A-----T---T--A-AA--A--A---C----TG-C-----GC----A--C-----GC-----AC-----A------------GCGA--CA-T-T--------- 6592
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -CA----G-------ATG----G--------C------G----C-------CA-----T-AAAT---A-----T------A-AA------AG-C----T-------------AA--C-----G------A-----C----T--------G--A-----T----------- 6554
A.GH.x.GH1 -CA----G--------------A--------C------G----CC------CA--G--T-A--G---A-----TA-----A-AA--A--A---C----T--C-----GC----A--C-----G-----TAC----T-------------GC----CA---T--------- 6033
A.GM.87.D194 -CA----G---------G----A--------C------G----CA------CG-----TGA--G---A----AG------A-AA--A--A--GC----TG-C-----GC----A--C-----G------AC----T-------------GC----CA-T----------- 6033
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -CA----G--------GG----A--------C-------C---C-------CA-----TGG------A-----T--------AA-----A-----------------------A--C------A-----A------A-----T------GGG---C----T--------- 6030
A.GM.x.MCN13 -CA----G-------ATG----A--------C-----------C-------CG-----T-GG-T---A-----T------A-A------A---C----T--C------C-T--A--C------C-----A------A-------------GGA--C----T---C----- 6034
A.GM.x.MCR35 -CA----G-------ATG----A--------C-----------C-------CG-----T-GG-T---A-----T------A-A------A---C----T--C------C-T--A--C------C-----A------A-------------GGA--C----T---C----- 6034
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -CA----G--------------G--------C------GC---C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A--C-----G------AC----T-C--------C--G--A--C------G------- 6027
A.GW.87.CAM2CG -CA----G--------GG----G--------C-------C---C-----G-CA-------A------A-----T------A--A----------------------------AA--C-------A---TG-----T-------------GCGA--C-----T-------- 6598
A.GW.x.ALI -CA-G--G-------ATGC---A--------C-----------C-------CA-----TGG--GT--A---G-T------A-AA-----A-----------------------A--C------A-----A-------------------GG-A--C-------------- 6582
A.GW.x.MDS -CA-----------------T-A--------C-------CA--C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A--C------------A------AT-----------GCGA--C-------------- 6033
A.IN.07.NNVA -CA----G---------G--T-G--------C--T----CA--C-------CA-----TGG------A--------T-----AA-A-----------------------T--AA--C------------G-----T-G-----------G--A--C----T---C---G- 6584
A.IN.95.CRIK_147 -CA----G---------G--T-G--------C--T--T-CA--C-------CA-----TGG------A--G-----------AA--------------------A--------A--C------------GC--G---T------------CTA--C-------------- 6334
A.SN.85.ROD -CA----G-------A-G----G--------C--T----C---C-------CA-----TGG------A-----T-----GA-AA-----------------------------A--C------A-----A-----T-------------GCGA--C-----------T-- 6035
AB.CM.03.03CM_510_03 -------G---G---A---------G-----C------C-C--C-------C---T--TCGA-----A--G-----A--G--A---------------------R-----------C--TA-G------A----T-A------C-------RA--C-------------- 5704
B.CI.88.UC1 -------G-------A---------G-----C------C-C--C-------C---T--TCAA-----A--G-----A-----A------------------------------------T---------G----T-A------C--------A--C--T----------- 6573
B.CI.x.20_56 ---------------AG--T------------------C-C--C-----G--A--G---CAG-----A--G--T--A-----A------------------------------------T--G------A-------------C--C--G--A--C--T-T--------- 6568
B.CI.x.EHO -------G-------A-C-------G--G--A------C-C--C--------G--T---CAA-----A--G--T--A-----G------------------------------------TA-G------AG---T--------C--------A----C------------ 6563
B.GH.86.D205_ALT -------G-------A---------------C------C-C--C-------C---T--TCAA-----A--G--T--A---T-A---------------------A-----------C--TA-G------G----T--------C-----G--A--C-------------- 6565
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------------------T-----G------------C-C--C--------A--G---CAA-----G--G--T--A-----A----------------------T-------------T---------AGA--T-AG-----C-----G--A--C--T----------- 5715
G.CI.92.Abt96 ---------------A------G--GA----T------C----C--TC----A-AC--T-GATG------G--T--AGGGAAC-CA--C-----------A---A-----------------G--G--T-C---T-A---T-----C-----A--C-----T-----T-- 5908
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------------AG--T-----G------------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A-------------------------C----------GAGG------A----T--G-----------G--A----------------- 6574
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ----G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A---------------------------------C--G-GG-----TA----T-A------------GGCA----------------- 6571
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ----G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A----------------------T----------C--G-GG--C--TA----T-AG--------C--GGCA----------------- 6575
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ----G--------C-A---T------A----A------C-C--C-----------T--TCAA-----A--G--T--A-----A---------------------------------C--G-GG-----TA----T-AG-----------GGCA----------------- 6573
U.FR.96.12034 -------G-------A------G---A----AA-----C-C--C--------G-----TCGG-----A--G------AGCAGCA-----------------A--A--G-----------T--G--G----C---T-A---------------A--------T-------- 6052
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6492
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6492
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------K---------------------------------------- 5598
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5598
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------G--G--A-----------C-----------C-----------------T---------------A-------------------------------------------------------------------------------- 6491
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------------------------A-------------------------------------------A-----------------G--G-------------------------------------------- 6493
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------T-------------A-------------------------------------------A--------------T--G--G-------------------------------------------- 6468
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5598
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5599
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5532
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5569
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5592
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------Y--------T------------------------------------------------------------------------------------------------ 5599
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------C------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------ 5597
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------R--------------------------------------------------------- 5584
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------Y-C---------R--------------------------------------------------------------------------------------------------- 5586
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------C---------------------C--------------------------------------------------------------------------------------- 5455
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5588
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------Y------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------ 5599
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5591
MAC.US.x.96072 -------------------------R---------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5603
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5601
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------M------------------------------------------------ 5599
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------ 5594
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------C------------------R--K--------------------------------------------------------------------------------------- 5488
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5584
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5467
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5467
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------------------------------------A---------A----C----G---T---------------------------------------A-----------------------------------------C----------------------- 5978
MAC.US.x.SMM142_patent ----------------------------------------A---------A----C----G---T---------------------------------------A-----------------------------------------C----------------------- 5978
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------C---------------------C--------------------------------------------------------------------------------------- 5455
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5598
MNE.US.82.MNE_8 ---------------A------------G--------------C-----------C----C------T------------T----A------------------A-------------------A---------------------C----------------------- 5960
MNE.US.x.MNE027 ---------------A------------G--------------C-----------C----A------T------------T----A------------------A--------------------------------G--------C----------------------- 5960
SMM.SL.92.SL92B ----G---A-A----AG--AT-A---AAG--AT-G---T-A--C--T--GCAT-------C---T--A--G--T--A--G--AA-----CC------C--GGG-T--------T--G-----GA-G--T-------GC--T-T-----------------T--------- 5925
SMM.US.x.F236_H4 ----------------------G--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A--....................................-G----------AG-----C-----G-G---------T-----T-- 6445
SMM.US.x.H9 -------G-----------------GG----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A---R--------------A-----------KG----G--G--T-------AG--Y--C-----G--A--------T-----T-- 5966
SMM.US.x.PBJ14_15 -------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G--T-------AG-----C-------G---------T-----T-- 6260
SMM.US.x.PBJA -------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G--T-------AG-----C-------G---------T-----T-- 6259
SMM.US.x.PBJ_143 -------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A---R--------------A-----------K-----G--G--T-------AG--Y--C-------G---------T-----T-- 5966
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------G-----------------GA----A--------C-----------T-------GA-----------------GT----A------------------A-----------------G--G--T-------AG-----C-------G---------T-----T-- 6452
SMM.US.x.PGM53 ----------------G-----------------------A--C--------A-----TGCT------------------AG-A-A--------------G---A-----------------G--G----C---T-----T--C--------A--C--T----------- 6411
SMM.US.x.SME543 ----------------------A--GA----A--------C---------A-T-----TGC-------------------T--A-A------------------A-----------------GC------------AG-----C-----G-G---------T-----T-- 6496
STM.US.89.STM_37_16 -------G-------AG--------G-----C-----------C-----------T---CG---------G--T--------A--A------------T-GG--A-----------A-----G-AG--T-G-----AG----T---C-----A--------T--C----- 6140
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Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start

Env signal peptide start

MAC.US.x.239 GTTTTGTTTTCTTAAAAAAGGCTTGGGGATATGTTATGAGCAATCACGAAAGAGAAGAAGAACTCCGAAAAAGGCTAAGGCTAATACATCTTCTGCATCAAACAAGTAAGTATGGGATGTCTTGGGAATCAGCTGCTTATCGCCATCTTGCTTTTAAGTGTCTA...TGG 6659
Env _M__G__C__L__G__N__Q__L__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__.__G
Tat exon 1 __F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__R__K__R__R__R__T__P__K__K__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__K
Rev exon 1 _M__S__N__H__E__R__E__E__E__L__R__K__R__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__
A.CI.88.UC2 -C-G-----CT-G--------GC-C--------G----T--G-AA-G-CGGAC-------------A--G-GAA-----A--C--C-GC-----A--C--G------G-------AGCC-GG-A--------------GCT-T---T--AT-AAC-----CT-G...CTT 6698
A.DE.x.BEN -C-G-----CTCG-----G--GC-C--A----CA-------G-AAGG-C-GAC-------G-----A-GG--AA-----A--CC-T-GC--------C--G------G-------AGCC-GG-A-----------T--G-T-T---T--A--AAC-----CT-G...CTT 6759
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -C-A------T-A-----G--AC-C--------------A-GGAAGG-C-GAC-------G-----A--G--A--A------C--T-G------------G------G-----AATGGA-AG-A-A--------AA--G-T-----T--A--AACT----CT-G...CTT 6721
A.GH.x.GH1 -C-G-----CT-G--------GC-C--------G----CA-G-AA-A-C-GAC-G-----------A-G----A-----A--C--T-G------------G------G----A-ATG---GG-AA--G--TA--ATG-G-T----G------AGCT----CT--...CTT 6200
A.GM.87.D194 -C-G-----CT-G--------GC-C--------G----C--G-CAGG-C-GAC-------G-----A-G---AA-----A--C--C-GC--C--------G-T------------AGCC-GG-A--------------G-T-----T--AT-AACT----CT-G...CTT 6200
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -C-G------T-A--C--G--GC-C--------------C-G-AAGG-C-GAC-------G-G------G--AA--------C--T-G---C--------G------G----CAATGA--GG-AAA-T----------G-T---T-TC----AACT----CT-G...CTT 6197
A.GM.x.MCN13 -C-G------T-A--C--G--GC-C--------------C-GGAAGG-C-GAC----------------G--AA--------C--T--------------G------G------ATGG--GG-A-A------------G-T-----T-----AACT---ACT-G...CTT 6201
A.GM.x.MCR35 -C-G------T-A--C--G--GC-C--A-----------C-GGAAGG-C-GAC----------------G--AA--------C--T--------------G------G------ATGG--GG-A-A------------G-T-----T-----AGCT---ACT-G...CTT 6201
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -C-G------T-AC----G--GC-C--------G-----C-G-AAGG-C-GAC-------G-----A--G--AA--------C--C-G------------G------G------AAGG--AG-AA------A-----G--T--T--TG-A--AGCT----CT--...CCT 6194
A.GW.87.CAM2CG -C-A--------A-----G--GC-C--------------C-G-AAGG-C-GAC-------G-----A--G--A---------C--T-G------------G------G-------AGC--GGCA-A--------------T-----TC-A--AGCT----CT-G...CTT 6765
A.GW.x.ALI -C-G------T-A--T--G--AC-C--------G-----C-G-AAGG-C-G-C--------T----A--G--AAT-------C--T-G------------G------G------ATG-C-AG-A-A------------G-TA-T-----A--AGCT----CT-G...CTT 6749
A.GW.x.MDS -A-A------T-A--C--G--GC-C--------G-----A-G-AAGG-C-GAC-------G-----A--G--A------A--C--C-G------------G------G------ACGC-CAAAAT-C-------------T-----T--A--AACT----CT-G...CTT 6200
A.IN.07.NNVA ---G------T-AC----G--AC-C--------------C-G-AAGG-C-G-C-------G--C-GA--G--AA--------C--C-G------A--C--G------G------AC-C--GAAA--GCC---------G-T-T---T-----AACT---ACT-G...CTT 6751
A.IN.95.CRIK_147 ---G--C---T-AC----G--GC-C--------------A-G-AAGG-C-GAC-------G-----A--G--AA-----A--C--C-GA--CT-A-----G------G-------CGCA-GAA----C------A-----T---T-T--AT-AACT----CT-G...CTT 6501
A.SN.85.ROD -A-G--------A--C--G--GC-C--------------A-G-AAGG-C-GAC-------G-----A--G--AA-----A--C--C-G---C--A--C--G------G-----.........GAT---------------T-----T--AT-AGCT----CT-G...CTT 6193
AB.CM.03.03CM_510_03 -C------------G------TC-T--------G-----C-......ACTC-----AG-......GA----GA------A---C-G-----C-----C--G------G-------C--A-TC-A-C-GCTGC----C----A-GC--C-----C-----A---GTGGGTT 5862
B.CI.88.UC1 -C-------C--------G---C-T--------G-----C-......ACTC-----A----T--T-A----G--------T--C-G--------------G--G---G-------C-CACAC-A-C-----C---T----TTTGC--C-A---A----------TGGGTT 6737
B.CI.x.20_56 ---------C--------G---C----------G-----C-......ACTC-----A----T--T-A----G--------T--C-G-----------C--G--G---G-------C-CACA--AAC-G---C--------TT-AC--C-----A----------TGGGT- 6732
B.CI.x.EHO -C----C-----------G---C----------------A-......-CTC-----AG---T--T-A----G-------A---C-------------C-----G---G-------C-CA-G--AAT---T-C--A---G-TA-AC--C-----A-----A----TGGGTA 6727
B.GH.86.D205_ALT -C----------------G--TC-T--------------C-......-CTC------G---T--G-A----GA------A---C-G--C--------C--G------G-------C--A-T--A-C-GC-GC----C---T--GC--C-----A--G--A--AGTGGGTT 6729
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -C-------C--------G---C-T--------------C-......ACTC-----A----T--T-A----G--------T--C-G-GC--A-----------G---G-------C-CA-A-CAAT--GT-C---T--GCT--AC--C-----A-----A----TGGCTT 5879
G.CI.92.Abt96 ---A--C--------C--G--AC-C--AG--------------C-TA...GA---------------------A-----------T---T-------------G-----------C--A------C-----------------A-C---R--C------ACT--...--- 6072
H2_01_AB.CI.90.7312A -C----------------G---C-T--------------C-......-CTC-----A----T--T-A----G-AA----A--GC----------------G------G----A-ATG---GG-AA-----TA--AT--G-T----G------AGCT----CT--...CTT 6735
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -C-------------C--G---C-T--------------A-......-CTC-----A----T--T-A------------A--GC----------------G------G----AAATG---GG-AA----TTA--AT--G-T----G---A--AGCT----CT-G...CTT 6732
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -C-------------C--G---C-T--------------A-......ACCC-----A----T--T-A----------G-A--GC----------------G------G----A-ATG---GG-AA----TTA--CT----T----G----T-AACT-----T-C...CTT 6736
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -C-------------T--G---C-T--------------C-......-CTC-----A----T--T-A----G-------A--GC----------------G------G----A-ATG--GGG-AA----TTA--AT-C--T----G---A--AGCT--C-CT-G...CTT 6734
U.FR.96.12034 -C-A--------------G---C-T------------------C-CA......-------G-G---A--G----T-------T--T-----G--C--------------------C---------C-----------------TC-A---TG-----A--CA-G...C-T 6213
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 6659
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 6659
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------RRR-----------------G-------------------------------------------------------------------------------R--------------...Y-- 5765
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5765
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 6658
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------G-----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...C-- 6660
MAC.US.x.251_BK28 ------------------G--A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 6635
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------...--- 5765
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5766
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5699
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5736
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5759
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5766
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5764
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5751
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------...--- 5753
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5622
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5755
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5766
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5758
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------R---------------------------------------------------------------------------C----------------------------Y-------------...--- 5770
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5768
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5766
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5761
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5655
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5751
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5634
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5634
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------G------------A--------A-G----AC-G------------------G---------------------------------G------------T--------A---------------------------C----------...--- 6145
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------G------------A--------A-G----AC-G------------------G---------------------------------G------------T--------A---------------------..TGC-C----------TG.... 6142
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5622
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--- 5765
MNE.US.82.MNE_8 ------------------G-----------------------G-----C-GA-----------------G--------------------------------------------------------------------------------T--C------C---...--- 6127
MNE.US.x.MNE027 ------------------------------------------G-----C-GA-----------------G----T---------------------------------------------------------------------------T--C------C---...--- 6127
SMM.SL.92.SL92B -C------------GG--G---C-T--C--TAC-----CAA--C-CA......--------GT-AA---G---------------C---T-GA-A--------C-----------CG----C---ACT---C--------A-A-------T----------G-T...A-- 6086
SMM.US.x.F236_H4 -CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC-......----------------G---A-----------C---T-C---------------------------------------------------GC-------AG-------T-T...A-A 6606
SMM.US.x.H9 -CA---------Y-----G--------A-----C--------GCA--......----------------G---A---------------T----------G------------------------------------------GC---C---A-Y-----CT-C...A-- 6127
SMM.US.x.PBJ14_15 -CA---------------G--------A-----C--C-----GCA--......-G--------------G---A--------------------------G------------------------------------------GC-------A-------CT-C...A-- 6421
SMM.US.x.PBJA -CA---------------G--------A-----C--------GCA--......----------------G---A--------------------------G------------------------------------------GC-------A-------CT-C...A-- 6420
SMM.US.x.PBJ_143 -CA---------Y-----G--------A-----C--------GCA--......----------------G---A--------------------------G------------------------------------------GC-------A-Y-----CT-C...A-- 6127
SMM.US.x.PBJ_6P6 -CA---------------G--------A-----C--------GCA--......----------------G---A--------------------------G------------------------------------------GC-------A-------CT-C...A-- 6613
SMM.US.x.PGM53 -C----------------G-----------------------GCAG--C-G------------------G-------------------T-------C-----G------------------C-------------------------------------CT--...--- 6578
SMM.US.x.SME543 -CA---------------G--T-----A-----C--------GCAC-......--------------------A-----A-----C--CT-C---------------------------------------------------GC-------AG-------T-T...A-A 6657
STM.US.89.STM_37_16 -C-G------G---C------TC-T--A---ACC-------G----A......--------GT-AA-------------A--T--C--AT-------------------------CC--C-C---A-----A-----------T--------A-------CT-G...CTT 6301
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Env signal peptide end Env gp120 start
MAC.US.x.239 GATCTATTGTAC......TCTATATGTCACAGTCTTTTATGGTGTACCAGCTTGGAGGAATGCGACAATTCCCCTCTTTTGTGCAACCAAGAATAGGGATACTTGGGGAACAACTCAGTGCCTACCAGATAATGGTGATTATTCAGAAGTGGCCCTTAATGTTACAGAAA 6823
Env __I__Y__C__T__.__.__L__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__I__P__L__F__C__A__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P__D__N__G__D__Y__S__E__V__A__L__N__V__T__E__
A.CI.88.UC2 A--A-----C-A......A-A------G--T-----C-----C-----C-TG-----A-----AT-T--C-----A--------------A-----A-----------G--C-TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AC-TT-A-----G------G 6862
A.DE.x.BEN AG-A-------G......C-AG-----G--T--T--C-----CA----C--G----AA-----AT-T------T-A-----------T--A-----A--C--------G--C-TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AATTT-A-----G-----GG 6923
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A--A-----CG-......C-A------G--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C----------------------GA-----A--------------C-TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AC-TT-A-----G-----GG 6885
A.GH.x.GH1 AG-A-----C--......C-A------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T--A--C--A--------------C-TA------AAG-----C----A-------CA----A-AA--T-G-----G-----GG 6364
A.GM.87.D194 A--A-----C-A......A-A------G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-T--------A--------------A-----A-----------G--C-TC------T-G-----C----A-------CAG---A-AA--T-A-----G------G 6364
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 A--A-----C--......CAA------G--T--T--C-----A-----C-TG----AA-----AT-C--------------------T--A-----A--------------C-TA------T-G-----C----A-------CA---GA-AC-TT-G-----A-----GG 6361
A.GM.x.MCN13 ---A-----C--......CAAT-----G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-C--------------------------------------------C-TA------T-G-----C----A-------CAG--GA-AA-TT-G-----G-----GG 6365
A.GM.x.MCR35 ---A-----C--......CAAT-----G--T--T--C-----CA----C--G-----A-----AT-C--------------------------------------------C-TA------T-G-----C----A---A---CAG--GA-AA-TT-G-----G-----GG 6365
A.GW.86.FG_clone_NIHZ A--AC----C-A......G-A--T---G--T--T--C--C--CA----C--G-----------AT-C--------G--------------A-----A----------------TA------T-------C----A-------CAG---A-AA-T--A-----G-----GG 6358
A.GW.87.CAM2CG A--A-----C-G...ACAA-A------G--T--T--C-----C-----C--G----AA-----AT-C--------------------T--A--------------------T-TA------T-------C----A-------CAG--GA-AC-TT-A-----G-----GG 6932
A.GW.x.ALI AG-A-------A......A-A------G--T--T--------C--G-----A----AA-----AT-C-----------------------A-----A--------------C-TA------T-------C----A-------CAG---A-A--TT-G-----G-----GG 6913
A.GW.x.MDS A--A-----C-AACCACAA-A------A--T--T--C-----CA----C--G-----------AT-C-----------C-----------A--------------------C-TA------T-G-----C----A-------GA----A-A--TT-G-----G-----GG 6370
A.IN.07.NNVA A--A-----C-A...ACAA-A------A--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C--C--T-----------------A-----A--------------C--A--A-----G----------A-------CAG--GA-A--TT-A-----G-----GG 6918
A.IN.95.CRIK_147 A--A-----C-A......A-A------A--T--T--C-----CA----C--G----A------AT-C----------------------GA--------------------C-TA------T-------C----A---C---CAG---A-A-TTT-G-----GG----GG 6665
A.SN.85.ROD AG-A-----C--......C-A------A--T--T--C-----C-----CA-G----AA-----A--C----------------------GA--------------------C-TA------T-G--T--C----A-------CAG---A-AA-TT-G-----A-----GG 6357
AB.CM.03.03CM_510_03 T-CA-G.........YAAA-A----A-Y--T-----C-----CA----C--G----RA-----AT-Y--Y-----G--Y--------T--A-----A-----------G--C-TA------T-G-----C----A-------CAG---A-AA-GT-A-----G------G 6023
B.CI.88.UC1 TC-GGG-CA--A...GAAAAAC--------T-----C-----CA----T--A--------C--A--GG----T-----C----------CA--C--------C--------TGTA--------C-----C-----G-----CA-C--GA-CAGTG-A---A-A-----GG 6904
B.CI.x.20_56 T--G-G.........TAAA-A---------T-----------CA----T--A--------C--A--GG----T-----C---------GCA--C--------C--------TGTG--------C-------G---------CA-C--GA-CAGTG-G---A-A-----GG 6893
B.CI.x.EHO T--GGG.........CAAGAAC-T------T-----C------A----C--A----AA-----AT-------------------T----GA--C--A-----C--------TGTA--A-----C----------A---C---A-C---A-CCAAT-A---A-A-----GG 6888
B.GH.86.D205_ALT TG-A-G.........TAAA-A------T--T-----C-----CA----C--A--------C--A---G--------A------------CA--C--A--C--C--------TGTA-----T--C-----C--------C--CA-T--GA-CAGG--A--CA-A-----GG 6890
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 T--GGG.........CGAGGAT-TC-----T-----C-----CA-------A----A------A---G----------------C-----A-----A----T---------TGTG--A-----C-----C----A---C---GAC---A-C--G--G---A-A-----GG 6040
G.CI.92.Abt96 -T----------......CAA---------T--T--------CA----C--A--------C----GCG-A--T-----C-----------A--------C--A-----C--T--A--------T--T-------A------CAGT---C-A--AT-G-----A------G 6236
H2_01_AB.CI.90.7312A A--A-----C--......CAA------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------T-----C--A--------------C-TA------T-G-----C----A-------CA----A-A-----G-----G-----GG 6899
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 A--A--CA-C--...CAAAAA------G--T--T--C-----C--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------TC-A--C--A--------------CGTA------T-G------------------CA----A-A---T-G-----G-----GG 6899
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 A--A---A--G-...CAAAAA------G--T--T--C-----A--G--C-TG-----A-----AT-C--------------------TC-A--C--A--------------CGTA------T-G----------A-------CA----A-A--TT-G-----G-----GG 6903
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 A--A---A-C--...CAAAAA------G--T--T--C--------G--C-TG-----A-----AT-C-----------------------A--C--A--------------C-TA------T------------A-------CA----A-A-----G-----A-----GG 6901
U.FR.96.12034 ---A--C-----......--AG--------T-----------CA----T--A--------C-----------------------------C-----A-----A--------C--A--------T--T--------------------GT-A--AT-A-----C-----GG 6377
MAC.US.x.17EC1 ------------......--------------------------------T------------------------T------------------------------------------------------------------------A--------------------- 6823
MAC.US.x.17EFR ------------......--------------------------------T------------------------T------------------------------------------------------------------------A--------------------- 6823
MAC.US.x.1937 ---------Y--......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5929
MAC.US.x.2065 ------------......--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-------------A--------------------- 5929
MAC.US.x.251_1A11 ------------......------------------------------------------------G-----------C---------------------------------------------------------------------T--------------------- 6822
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------......--A---------------------------------------------------------C---------G-----------------------------------------------------------T----------C---------- 6824
MAC.US.x.251_BK28 ------------......--A---------------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------T--------------------- 6799
MAC.US.x.80035 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5929
MAC.US.x.81035 ------------......--A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5930
MAC.US.x.85013 -----------Y......--W-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------W--------------------- 5863
MAC.US.x.87082 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5900
MAC.US.x.92050 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5923
MAC.US.x.92077 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5930
MAC.US.x.93057 ------------......--A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5928
MAC.US.x.93062 ------------......------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5915
MAC.US.x.95058 --Y---------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5917
MAC.US.x.95086 ------------......--A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------- 5786
MAC.US.x.95112 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5919
MAC.US.x.96016 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5930
MAC.US.x.96020 ------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5922
MAC.US.x.96072 ------------......--A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------- 5934
MAC.US.x.96081 ------------......-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5932
MAC.US.x.96093 ------------......---------------------Y--------------------------G---------------------------------------------------------------------------------T--------------------- 5930
MAC.US.x.96114 ------------......------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5925
MAC.US.x.96123 ------------......--W------------Y------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------- 5819
MAC.US.x.96135 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5915
MAC.US.x.97009 ------------......----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------- 5798
MAC.US.x.97074 ------------......---------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------A--------------------- 5798
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---T-------T......--A---------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------A-------------T--------------------- 6309
MAC.US.x.SMM142_patent ---TAT-----T......--A---------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------A-------------T--------------------- 6306
MAC.US.x.r80025 ------------......--A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------- 5786
MAC.US.x.r90131 ------------......------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------A--------------------- 5929
MNE.US.82.MNE_8 ---------C-T......--A---------------------------------------------------------C----T-----G--------------------------------------------A-------------T-----------A--------- 6291
MNE.US.x.MNE027 ---------C-T......--A---------------------------------------------------------C----T-----G--------------------------------------------A-------------T-----------A--------- 6291
SMM.SL.92.SL92B --C--GG---G-......A-AG-----A---A-----------A-T--T--A--------C--T--G--C--------C-----G---C-------A--C--A-----G--CGT-------T-G-----------A--C---------T-------------------GG 6250
SMM.US.x.F236_H4 ---T-G----GT......--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C--------------------C--------------A--A---T-G----------A------C------T----AA-C-----C-----GG 6770
SMM.US.x.H9 ---T------GT......--A------A-----A--C--------------A---------------G----------C----------GA--------------------C--A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GG 6291
SMM.US.x.PBJ14_15 ---T------GT......--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GG 6585
SMM.US.x.PBJA ---T------GT......--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GG 6584
SMM.US.x.PBJ_143 ---T------GT......--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C----------GA--------------------C--A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GG 6291
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---T------GT......--A------A-----A--C------A-------A---------------G----------C--------------------C--------------A--A---T-G-----------------C------T----AA-------C-----GG 6777
SMM.US.x.PGM53 ---------C--......--A------------T-----------------A----A---------------------C--------------------C-----------------A---T-G----------A-------------T-----A-A------------- 6742
SMM.US.x.SME543 ---T-G----GT......--A------A-----A--C--------------A----A---------------------C----------G---------C--------------A--A---T-G--T-------A------C------T----AG-C---A-C-----GG 6821
STM.US.89.STM_37_16 --C------C--......--AG--------G--A-----------------A--------------G-----------C--------------------------------------A--T--------C-----------C------T----AA-A-----C-----GG 6465
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MAC.US.x.239 GCTTTGATGCCTGGAATAATACAGTCACAGAACAGGCAATAGAGGATGTATGGCAACTCTTTGAGACCTCAATAAAGCCTTGTGTAAAATTATCCCCATTATGCATTACTATGAGATGCAATAAAAGTGAGACAGATAGATGGGGATTGACAAAATCAATAACAACAACA 6993
Env S__F__D__A__W__N__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M__R__C__N__K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__T__T_
A.CI.88.UC2 CT--------A---G----------A--------A--------A-----C---AGG--A--------A--G-----A--A-----C--G--GA-A--TC----TG-GG-A----AT--T---CC...............-GTTAC-GG--AT--CA-C-ATG-C---G-C 7017
A.DE.x.BEN CT--------A--------------G--------A---G----A-----C-----T--A--------A--------A--A-----C--GC--A-A--TC----TG-GG-A----AT--T-GC-G...............GGTTCA-GG--AT-CCA-G-CCC-G-ATC-C 7078
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG CT-----C--A-----C--------A--------A---G----A-----C---A-T--A--------A---G----A--A-----C------A-A--C-----TG-GCAA---GA---T--C-G............C-C-A-TAC-GA--GC-GTAAC-GC----GTGAG 7043
A.GH.x.GH1 CT--C--C--A---G----------A--------A---G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-----T--T--C-G...............CACCACTAAC-AC-C-A-C-C.......... 6509
A.GM.87.D194 CT--------A---G----------A--------A--------A-----C---AG---G--------A--------A--A-----C--G--GA-G--CC----TG-GG-G----AT--T----T...............-ACTTC-GG---T-CCG-............. 6506
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 CT-----C--A---G------T---A--------A---G----A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-A--A----AC--T--...............CGC-A-TAC-GA--GCGC-GTTGC.......... 6506
A.GM.x.MCN13 CT--C-----A---G----------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-AG-A--------T--C--............C-C-GAT-C-AG--AC-C-A-C-C.......... 6513
A.GM.x.MCR35 CT--C-----A---G----------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-G--T-----TG-AG-A--------T--C--............C-C-GAT-C-AG--AC-C-A-C-C.......... 6513
A.GW.86.FG_clone_NIHZ CT--C-----A--------------A--------A---G----------C---A-T--A--------A--------A--A-----C------A-A--C-----TG-AG-A----AC--........................TAC-AG--AC-TGA-C-C.......... 6494
A.GW.87.CAM2CG CT--C-----A---G--------A-A--------A--------------C---A-T--A--C-----A--------A--A-----C------A-A--T-----TG-AG-A----A---T--C-T...............-A-TAC-AGTGAC-C-A-T--.......... 7077
A.GW.x.ALI CT--C-----A---G----------A--------A---G----A-----C---AG---A--------A--------A--A-----C--G---A-A--T-----T--AG-A----AG--T-GC--............C-T-A-CAC-GA--GC-C-A-C-C.........- 7062
A.GW.x.MDS CT--------A---G----------A--------A---G----A-----C---AGT--A--C-----A--------A--A-----C--G---A-A--C-----TG-AG-A----AC--T-GC-G-CTCAGTGACAGCGC-A-CAC-AG--AC-C-A-C-C--ACG-C--C 6540
A.IN.07.NNVA CT--C-----A---G-C--------G--------A---G----A-----C---A-T--A--C-----A----C---A--A-----C------A-A--C-----TG-AG-A---GAG-----G--............C---GA-AC-GG--ACGC-A-C-C.......... 7066
A.IN.95.CRIK_147 CT--C-----A---G-C--------A--------A--------A-----C---A-T--A--------A----C---A--A-----C------A-A--C-----TG-A--A-----------C-C............A--TACAAC......C-C-A-C-C.......... 6807
A.SN.85.ROD CT--------A--------------A--------A--------A-----C-----T--A--C-----A--------A--A-----C---C--A-A--T-----TG-AG-A----A-----GC-G..................CAC-GA--GC-GCA--GGG-AC-AC--- 6509
AB.CM.03.03CM_510_03 CT--------A---R----------A--------A--------------C---AG---A--------A--------A--A-----C--G--GA-A--CC-R--YG-GG-A----AT--T-CA-C........................C--GG--G-C-C-C-CCAG-A. 6168
B.CI.88.UC1 CT--------A--------------A------------G----T-----G---AGT--T-----A-----C-----A--A-----T--GC-GA-G--GC-G---G-GG-A--------..............................T-AT--CA--GG---C-AT--T 7044
B.CI.x.20_56 CT--------A--------------G------------G----T-----G---A-T--T-----A-----CC----A--A-----T--GC-GA-G--GC----TG-GG-A----AT--TTC--C........................A-AT--CA---G---T-AC-AT 7039
B.CI.x.EHO CT--------A---G----------G-----T-------C-A-------G---AGT--------------------A--A-----T------A-----C-G--TG-G--A----AG--T-----........................---GTGGAGCTC-G-T-GC-A- 7034
B.GH.86.D205_ALT CT--------A---G----------G---C--------G----T-----G---AG---------A-----C-----A--A-----C---C--A-----C-G--TG-GG-A----AC--T-G---........................A--CG--A---ACC--GGG-AT 7036
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 CT--------A---G----C-----G------------G---C------G---A-T--A--------T--------A--A-----T------A-----C----TG-A--A----AT--T-G---........................CCTT--CA-C-C-G-C-AC--C 6186
G.CI.92.Abt96 CT------------G----C-----A------------G----A-----T---A-T--G--------A--T-C---A--------T------A-A--TC-G------G-C----------------C-------A-C-A------TC-A---GGGA-C-CC--TGT---C 6406
H2_01_AB.CI.90.7312A CT--C-----A--------------A------------G----A-----C---AGT--A--------A--------A--A--C--C---C--A-A--TC----TG-AG-A-----T--T--C-G........................C--C-CCG-C-CC--T---C-- 7045
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 CT--C-----A--------------A--------A---G----------C---A-C--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A----AC--T-CC--........................CG-C-CTAGC-GC----AC-T- 7045
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 CT--C-----A---G----------A--------A---G----------C---A-C--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A----AC--T-C..........................................C-AC--- 7031
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 CT--C-----A--------------A--------A---G-G--------C---A-T--A--------A--------A--A-----C---C--A-A--TC----TG-AG-A----AC--T-C..........................................C-AC--- 7029
U.FR.96.12034 C------------------C-----A-----G--A---G-G--A-----C---AGT--T--------A--T-----A--A--------G--GA-A--CC-T--T--AG-A--------T-G-----C---A---A-------------A---GG-A--GC-G-------. 6546
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6993
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6993
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6099
MAC.US.x.2065 --------------R-----------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6099
MAC.US.x.251_1A11 ----------T---G-G--------------------------A------------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------TC---------C 6992
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------G-G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------T----------- 6994
MAC.US.x.251_BK28 ----------T---G-G-----------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------TC--------T- 6969
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------------------------------------------------- 6099
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6100
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6033
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------- 6070
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6093
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6100
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------- 6098
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6085
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6087
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5956
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6089
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--G----- 6100
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6092
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------------------- 6104
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6102
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K--------------------------------------- 6100
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6095
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------- 5989
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------- 6085
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5968
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------------- 5968
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------T---G-G-----------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------TC---------- 6479
MAC.US.x.SMM142_patent ----------T---G-G-----------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------TC---------- 6476
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 5956
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6099
MNE.US.82.MNE_8 ----------T---G-G--------------------------------------T------------------------------------A---------------------A------C----------------A-------------------TC---------. 6460
MNE.US.x.MNE027 ----------T---G-G--------------------------------------T------------------------------------A---------------------A------C--------A-------A-------------------TC---------- 6461
SMM.SL.92.SL92B C---C-----T---G----------A--T-----A--------A-----T---A-T--------A--A--T--T--A-----------G---A-T--------T---G------A---T-------A---------C--------G-------G-G--GCT--T--T--T 6420
SMM.US.x.F236_H4 CT--------T---G-------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--AG-A--------T-------C------------G-----T------GG-AACGC-GGG------ 6940
SMM.US.x.H9 CT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T------------M---MC--------T--A---GG-GS-CC-G--C----- 6461
SMM.US.x.PBJ14_15 CT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-----------------C--------T--A---GG-A-CCC-G--C----- 6755
SMM.US.x.PBJA CT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-----------------C--------T--A---GG-A--CC-G--C----- 6754
SMM.US.x.PBJ_143 CT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T------------M---MC--------T--A---GG-AS-CC-G--C----- 6461
SMM.US.x.PBJ_6P6 CT--------T---G-------------------A------------------A-C--------A--A--C--T-----C---------C-CA-----C----T--A--A-----G--T-----------------C--------T--A---GG-A--CC-G--C----- 6947
SMM.US.x.PGM53 -A--------------C------------------------------------A-T--------------T-----A--C------------A----C-----------C--------------G-CA--A-----C--------G--A-----GAATGA--T-C----- 6912
SMM.US.x.SME543 CT--------T-----------------------A--------------G---A-C--------A--A--C--T-----C---------C-TA-----C----T--AG-A--------T-------C------------G-----T------GG-AG-GC-GAG------ 6991
STM.US.89.STM_37_16 CT------------G-C-----------------A--------------C---A-C--T-----A--A--C--T--A--------------GA-T---C----T---G-A-----G--T-----G-A---A-----C-A-------------GGGAA--C-GT------- 6635
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V1 loop end V2 loop start
MAC.US.x.239 GCATCAACAACATCAAC............GACAGC......ATCAGCAAAAGT...AGACATGGTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAATTGCAC...AGGCTTGGAACAAGAGCAAATGATAAGCTGTAAATTCAACATGACAGGGTTAAAAAGAGACAA 7139
Env _A__S__T__T__S__T__.__.__.__.__T__A__.__.__S__A__K__V__.__D__M__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N__C__T__.__G__L__E__Q__E__Q__M__I__S__C__K__F__N__M__T__G__L__K__R__D__K
A.CI.88.UC2 AA-C----CG--G-C-GACC.........A--CA-CAACCCT---TACCTTAC......---AA-A-----A-G-TC-A-C---G---G-GCA--C--------...---A----GGG-C--AGGG---G-T-AT-----G-----T-----G--AC-GG--CA---T-- 7169
A.DE.x.BEN AGGA-CT-G-GT--C--............A--CT-GAGACC-C-CA--TCC-CAGCCTC---AA-A-----A---TC-AAC--C----AAA-CA-C-CA---G-...---A--A-GGT-T---G-G-----GCAA---G-G-----T----AG------G--CA---T-- 7233
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -GGAGC---GTCC--GAGAT..........................................AT-A--C--A----C---A--C---A--A-CA-C-GC---T-...--AT--A-GGAGT--AG-GG-AG-CGAT---CGG-----T--------AC--C--CT---T-- 7168
A.GH.x.GH1 .............................A----GGAGCAC-A---GG-TGTC......AGA-A-A-----A---TC-C-A-C...-TA-TCA--C--C-----...---A----GGA-G--AG-G--AG-C-AT---C-G---T-T--------A---G-G-----T-- 6638
A.GM.87.D194 .............................---CC-GAGTCC-C--AAC-TTAC......A--AA-AG----A-A-TC-A-C-------G-G-CA-C--C-----...---A--A-GGA----AG-GG--G-TGAG---G-G-----T-----G---C--G--CA---T-- 6638
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ........---TA---GCCC.........AT-T-GACCTGA...TAT...............-A-A-----T---GA-C-A--C---CAATT-A-C------T-...---AC--AGGG-G--AG-C---G-CGAG---C-G-----T--------AC--G-GTT---T-- 6638
A.GM.x.MCN13 ........-C-CA----AGC.........AT-CC-GCGTAC...-AT----CCCGTGACAGA-A-A-G-----A-TCC--A--C---CG-GCAA-C--C---T-...---A----G-G----AG-GG--G-C-AT---C-------T--------A---G-G-----T-- 6660
A.GM.x.MCR35 ........-C-CA----AGC.........AT-CC-GCGTAC...-AT----CCCGTGACAGA-A-A-G-----A-TCCA-A--C---CG-GCAA-C--C---T-...---A----G-A----AG-GG--G-C-AT---C-------T--------A---G-G-----T-- 6660
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .....-TGG---GGG-GGAC.....................-GACA-CC--AATATCACA--TA-A-----C---TCCCA...-GCGCGTGCA--C--C-----...---A--AA-GG-G--AG-------CGA----C-G--T-GT--------A---G-G-------- 6632
A.GW.87.CAM2CG ...........GAT--GGAC.........A--CA-ACCCAG...CA--GCTAAAGAG-CACCAA-A-G---C-A-TC-C----C---CG-ACAA-C--C---T-...---A--A--GG----AA-G--AG-C-AG---C-C-----T--------A---G-------T-- 7221
A.GW.x.ALI T-CC-G-GCC--GGG-GCAC.........ACTCAAACCCCT.....................-A-A-------GCGA-C-A--C---AAGGCA--C--C---C-CAGG--AC-A-GGG-T--AG-G---G-C-AT---CGG--------------A---C-G-----T-- 7202
A.GW.x.MDS ---G-C-----CA---TCAG.........AG-CA-AACCAT...----CC-AGGAACACA-CCA-A-G-----A-TC-C-A--C---CG-GCA--C--C---T-...---AC-A--GG-G--AG-G---G-C-AG---C-------T--------A---C-G-T---T-- 6695
A.IN.07.NNVA ..-A-CG--C--A----CAC.........AC---AGATTAATGAGA---CT-A.........-A-A-G-----AC-C---A--CG--CG-GGA--C--C---T-...---A--AAG-G-G---G-G--AG-C-TA---C-G-----T--------A----T------T-- 7213
A.IN.95.CRIK_147 ..-A-CG--C-CA---GCACAAG......TG---GGAGCAC-G-CA--CCCAAACCCATA-----A-------AC-C---A--C--GCA-GCAA-C--C---T-...---A----G-G-G--AG-GG-AG-C-AT---G-G-----T--------A---GTG-----T-- 6966
A.SN.85.ROD A-C----AG-GCA---GCAC.........A--CA-AACCAC-C-CA--G-CCAGGAGC-AGA-A-A-G----GA--C-C-A--CGC-CG-GCA--C--C---T-...---A----G-G-G--AG---C---C-AT--CC-G-----T--------A---G-------T-- 6667
AB.CM.03.03CM_510_03 ..............T--CAC.........A---CGGAATACCA-...............A--AA-AG-G--T-A-GACC--------AGTAGAA-C--C-----...---A--A---A-T--AG-G---G-T-CA-----C----GT------------G--CA---T-- 6297
B.CI.88.UC1 A-TA-T-A-C-TATT--TAC.........AC-TATTACTACTA-TAA-CC-TCAGA-A--T-AC----C--C--A---C-A-----TAAAA-T--C-CC---C-...G--AA-A-G--T---AA-C-CAG-TGA----T-C--T-----------AC---G------TG- 7202
B.CI.x.20_56 A-TA-TG--T-TA-T--TAC............T-GTAATTCTA-TA--CC-A-AGT......A--------AG-A-T-C-A---G-TAAAGCTA-C--C---T-...G--AA-A-G--T---AG-TG--G-T-A-----CC--T-----------AC---G-CA---TG- 7188
B.CI.x.EHO -AGA-C--T--G--CT-CGC.........-T-CCTCAGATCT--TA-TC-......GAC-C-AC----C--AGA---CAAA-----TCAAA-T--C-GC--TG-...---GA-A-G--T---AG--------GA----C-------A--------A-----------TG- 7186
B.GH.86.D205_ALT --CAGT-GT--TA-C--CAC.........T-AGC-TACTACCA-CT-TCGT-GGCTGA-A-C-A-T--C--A--AGACC-A--C---AAAA-T--C-GC-----...---AC-A-G-G-----G----A--GCAA-----T--T-GT-----G--AC---G------TG- 7194
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 A-CA--G-C-ACAAC-TCAC.........AG-CT-TAAGAACAT............-AGT---C------GA-A-GAC--A-----CCGAG-T--C--C-----...---TA-A---TTT---A-C---G---CA---CG------T--------A------GT---TG- 6332
G.CI.92.Abt96 C-TG----.....................AGTTC-CACAACTAA-ATGGTGACAGCT--AC-A--G---AGC-----CCAG--CT--ATGT-C--------T--...---TA-AC-GTC---ATCC---G-TG----C-----T------------C-------G--TC- 6552
H2_01_AB.CI.90.7312A C--AGC--C--TAAC-ACAC.........A--CA-AACAGAGC-CA---C--GAGGGCCAGA-A-A-----A---TT-C-A--C--GCG-ACA--C--C-----...---A----G-G-G--AG-G---G-CGAT---C-G--------------A---G-G-----T-- 7203
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 A--AGGC-C-YTAGC--CAT.........TGACAA...CAT-A-CA---C--A.........-A-A-----Y---TC---A--C---CAAAGA--C-GC-----...---G----G-G-G--AG-G---G-CCAG---C-G--TG------T---A---G-G-----T-- 7191
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 A--AAGT-...CAAC--CAA.........TGGCAA...CGT-AACAT--C--GAACCACAC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA-T--C-GC-----...---A----G-G-G--AGGG--AG-CCAG---C-G---G----------A---G-G-----T-- 7183
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 AACA-......-AAC--CAC.........A-ACA-ACCCACC--TT---CC-GAGG--GGC--A-A-----A---TC-C-A--C---CGAA-T--C-GC-----...---A----G-G-G--AGGG--AG-CCAA---C-G---G----------A---C-G-----T-- 7181
U.FR.96.12034 .............................A--TAGCCCAGC-ATGCA-G--TCAAGTA-AG-AA-A-----A--AGAGC--------CGAA-TA---GC---T-...---A--A--------A-C-T--G-G--T----G---T--T--------C--------G--T-- 6684
MAC.US.x.17EC1 -----------------............------......--------G---...----------------------------------------------G-...------------------------------------------------------T-------- 7139
MAC.US.x.17EFR -----------------............------......--------G---...----------------------------------------------G-...------------------------------------------------------T-------- 7139
MAC.US.x.1937 ---Y-----R-------............------......-------R----...----------------------Y-------------------------...--------------------------------------------------------------- 6245
MAC.US.x.2065 ---Y-------------............------......------------...------------------------------------------------...----------------------R---------------------------------------- 6245
MAC.US.x.251_1A11 A-...-G--G--C---A............-G--AT......G----A----A-...-A-----A------------------------TT--T-----------...-------------------------G------------------------------------- 7135
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---C-----G--C----............-G----......---...----A-...-------------------------------A-T--T-----------...-------------------------G------------------------------------- 7137
MAC.US.x.251_BK28 A--A--G--G--C----............AT----ACCAGT-----A----A-...---------------------------------T---A----------...--------------------------------------C------------------------ 7121
MAC.US.x.80035 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6245
MAC.US.x.81035 -----------------............----A-......-------R----...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6246
MAC.US.x.85013 -----------------............------......-------G----...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6179
MAC.US.x.87082 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...----------------------------------------------------R---------- 6216
MAC.US.x.92050 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6239
MAC.US.x.92077 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6246
MAC.US.x.93057 ------------C---Y............------......-------R----...---------------------------Y--------------------...------------------------------------------------------------Y-- 6244
MAC.US.x.93062 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6231
MAC.US.x.95058 -----------------............------......------------...------------------Y-----------------------------...--------------------------------------------------------------- 6233
MAC.US.x.95086 -----------------............------......-------G----...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6102
MAC.US.x.95112 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6235
MAC.US.x.96016 -----------------............------......-------R----...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6246
MAC.US.x.96020 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6238
MAC.US.x.96072 ---Y-------------............----A-......------------...------------------------------------R-----------...--------------------------------------------------------------- 6250
MAC.US.x.96081 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6248
MAC.US.x.96093 ---------------S-............------......-------G----...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6246
MAC.US.x.96114 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6241
MAC.US.x.96123 ---------------S-............----R-......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6135
MAC.US.x.96135 ---------------R-............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6231
MAC.US.x.97009 -----------------............------......------------...----------------------------------------------G-...----------------------------------------------------------R---- 6114
MAC.US.x.97074 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6114
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------A----............A---A-AGCAAA-----T-G-GACAAG------A---------------C-----G---TT--T-----------...-----------------C--------------------------------------------- 6634
MAC.US.x.SMM142_patent ------------A----............A---A-AGCAAA-----T-G-GACAAG------A---------------C-----G---TT--T-----------...-----------------C--------------------------------------------- 6631
MAC.US.x.r80025 -----------------............------......-------G----...------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------- 6102
MAC.US.x.r90131 -----------------............------......------------...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------R---- 6245
MNE.US.82.MNE_8 ..-G--C-----G---T............AC--A-......-AA----G-G-CAAT-A-AG------------A----C--------AAT--T-----------...-----------------C--------------------------------------------- 6607
MNE.US.x.MNE027 ---G--C-----A---A............A---A-......-A--A----G-AAAT---AG----------A-A----A-----G--AAT-GT-----------...-----------------C--------------------------------------------- 6610
SMM.SL.92.SL92B AGC---C----TA-T--TAGCCC......CTT-A-TGCTGCTAGCC--TC--GAGAG--A--C--T--C--C----TG-------C-AAGA-CA-C------T-...T---A-A--G--G--A-C-------G-T---C----T-----------AC-----------C- 6581
SMM.US.x.F236_H4 A--A--G-......--TAAC.........A---A-AGCAAC-C--AGTGT--CAGA-A-TG-TA-A-----A-G--A-C----C---AAAA-TA---G---TG-...------------G----CC------G-T--------T-----------------T--G----- 7092
SMM.US.x.H9 A--A--CA---...............ATCA---A-ACCACC----C---T-A-AGC-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AGAAGTA-------T--...------------G----CC---G----T--------T-------------------------- 6613
SMM.US.x.PBJ14_15 A--A--CA----A----AACACAAGCATCA---A-ACCAAC----C---T-ACAGC-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAATTA-------T--...------------G----CC---G----T--------T-------------------------- 6922
SMM.US.x.PBJA A--A--CA----A----AACACAAGCATCA---A-ACCAAC----C---T-ACAGC-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAATTA-------T--...------------G----CC---G----T--------T-------------------------- 6921
SMM.US.x.PBJ_143 A--A--CA----A----AACACAAGCATCA---A-ACCAAC----C---T-ACAGC-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AGAAGTA-------T--...------------G----CC---G----T--------T-------------------------- 6628
SMM.US.x.PBJ_6P6 A--A--CA----A----AACACAAGCATCA---A-ACCAAC----C---T-ACAGC-A-GG-T--A-----C-G-GA-C--------AAAATTA-------T--...------------G----CC---G----T--------T-------------------------- 7114
SMM.US.x.PGM53 A--A--------A----AACAAAAAGCCCA-A---AGAAGC......--T-ACAGC-A-AG-TA-A-----A-G-GA-C--------AG-A-CA-------T--...------A--G--G--A-C----G---------G---T-------------------AG----- 7073
SMM.US.x.SME543 A--A--G-G-A------AAC.........AT--A-AACAAC-A--A--GT-ACACC-A-GG-TA-A-----AGG-GA------C---AAAA-TA---G---TG-...------------G----CC------G-T--------T-----------------G--G----- 7149
STM.US.89.STM_37_16 -TGA--C-.....................A-----AGCAGC-G------C-AAGCC---GT-A--A-----A--A--C--C---G--AGTA-CA-C--C-----...----------G----ATC-C-AG--G-T-----------T--------AC----------T-- 6781
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MAC.US.x.239 GAAAAAAGAGTACAATGAAACTTGGTACTCTGCAGATTTGGTATGTGA......ACA...AGGGAATAACACTGGTAATGAAAGTAGATGTTACATGAACCACTGTAA...CACTTCTGTTATCCAAGAGTCTTGTGACAAACATTATTGGGATGCTATTAGATTTAGGT 7297
Env __K__K__E__Y__N__E__T__W__Y__S__A__D__L__V__C__E__.__.__Q__.__G__N__N__T__G__N__E__S__R__C__Y__M__N__H__C__N__.__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__
A.CI.88.UC2 --T---G-G---T-C---C--A--------A-AT---G----T-----......CAGCAC-AAC--G-CAGGCACA--...C-CG-C-----------GA--T-----...---A--A--C---A-G--A--A-----T---------------T----G-AG-----A- 7327
A.DE.x.BEN -----GGAG---T--G--C--A-----T-TA-A----G----T-----......CA-CAC-AC...AGCTGG............C-C-----------GA--T--C--...---A--AA-C---A-------A-----T--G--C--------------G--G-----A- 7379
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -CC-C-GC-A--T-G------A--------AAAG---G-A--T-----...CAC-ACTAAT----CC-G-CGCAAATG............------------T--C--...---A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A- 7320
A.GH.x.GH1 -------C----T--------A--------AAA----G-A--T-----......-TCAAATAAT-CC--AGA---G--...--AC-----------------T--C--...---A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------A-AG-----A- 6796
A.GM.87.D194 -----GGA----T-----CG-A--------AAG----G----T-----......CA-GAC-AACGGA-CAGG............C-C-----------GA--T--C--...---A--A--C---A-------A--------G--C--------------G-AG-----A- 6787
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------C----T-G------C--------AAA----G----T-----......-TCAGATAAC-GC-CAGACC-A--AAG-T-......------------T--C--...---A--A--C---AC------A--------G--C--------------G--------A- 6793
A.GM.x.MCN13 ------GC-A--T-G---G--A--------GAAG---G-A--T-----......-GGAAAT--C-CC-CAGA-ACATG............------------T--C--...---A--G--C---AC------A--------G--C--------------G--G-----A- 6809
A.GM.x.MCR35 ------GC----T-----GG-A--------GAAG---G-A--T-----......-GGAAAT--C-CC-CA-GCACATG............------------T--C--...---A--G--C--TAC------A--------G--C--------------G--G-----A- 6809
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --G----C----T-C----G-A--------AAA----G----T-----.........CAATAAC-CCTCA-G-CAG-GCA-GT-......------------T--C--...---A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A- 6784
A.GW.87.CAM2CG -------C-------------A--------AAGC---G----T-----TAATAGCACAGATCA--CC-CA-A--AG-CCACGT-......------------T--C--...---A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------G--G-----A- 7382
A.GW.x.ALI -CC----C----T--------A--------AAA----G----T-----...ACC-TTTAACACC-CC-CA-ACCAG-CCAGGT-......------------T--C--...---A--A--C---AC------A-----T--G--C--------------A--G-----A- 7360
A.GW.x.MDS -------C----T--C-----A--------AAGC---G----T----G...AGA-ATGAATAAC-CC-CA-ACCAA-GCAGGT-......C-------G---T--C--...---A--A--C---A-------A-----T--G--C---------A----G--G-----A- 6853
A.IN.07.NNVA -CC----AG---T--------A--------AAGC---G----T-----......--CAGATA-C-CC-CT-GCAC-CG...C-AC-ATA-C-C-TCAGG---GCAC-TGCG---G-GGTAC--GAG---T--A-----T--G-------------A---G--G-----A- 7374
A.IN.95.CRIK_147 ACC---GACA--T--------A--------ACGT---G---AT-----......--CAGATA-C-CC-CA-ACTCG-GAA-GT-......------------T--C--...---A--A--C---AC------A-----T--G--C----------A---A--G-----A- 7121
A.SN.85.ROD -------C----T--------A--------AAA----G----T-----......GACAAATAAT-GC-CA-A-CAG-CCC-GT-......------------T--C--...---A--A--C---AC---A--A--------G--C--------------A--G-----A- 6822
AB.CM.03.03CM_510_03 ------GAG---T-----G--A-----T--ACAG---G----T-----......CA-AAACAATTCA-G-GAAACATTAA-C-AA-C-----------GA--T-----...---A--A--C---A----A--A-----T--G--C---------A----G--------A- 6458
B.CI.88.UC1 -------C-A--T--G--C--C------GAAAA------A-AG--CA-......CGGCAACA-C-C............CAGC-CC-T-----------GAACT-----...T--C--A--G-----------A-----T--------C-----CAGCT-A---------- 7351
B.CI.x.20_56 --G----C-A--T-----C--C------AGGAG------A-AG--C--......GGG........................T-CC-------------GAACT-----...T--A--A--G-----------A-----T--------C-----CAGCT-A---------- 7325
B.CI.x.EHO -TC----C-A--T--G--C--C-----TAAACA------A--G-----......-A-GGGGACA-GG-GT-A--A......---C-A------T--A--AAC------...T--A--AA----------A--A---------------------AG-T-A---------- 7341
B.GH.86.D205_ALT -CT----C-A--T--A--C--C--------A-A------A-AG---A-......TA-TACCA-......G-AGTA...-ACC--C-----C--T--A-GAAC---C--...---AA-AA-------------A--------------------CAGCT-A--G------- 7346
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ACCG---AC---T-----C--C-----TG-A-A----G-ACAG---A-......TGG........................G--C-----CC-T--A--AAC------...---A--AA-------------A--------------------CCAAT-A---------- 6469
G.CI.92.Abt96 --G---G--A--------G--------T--ACA-------CA---Y--......---...GTCC-----G-G--AG-----G--------C--T----GG--------...T--A--A--C--T--G--A--A-----T--------------------A--------A- 6710
H2_01_AB.CI.90.7312A --C----C-A--T-G------A--------AAA----G-A--T-----......GTCAAATAACGCC-GTGA---G-G...-GAC-----C--------T--T--C--...---A--A--C---AC---A--A--C-----G--C--C-----------A--G-----A- 7361
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -------CG---T--------A-----T--AAA----G-A--G----G......-G-GGCCAATGG......-AAC-T...---C-----C--------T--T--C--...---A--A--C---AC------A--------G--C--------------A--G-----A- 7343
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -------CGA--T--------A--------AAA----G-A--T-----......GACCAATAATGGG-CA-A-A-G-C...-GAC-----C--------A--T--C--...---A--A--C---AC------A--------G--C--------------A--G-----A- 7341
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -------CGA--------G--A-----T--AAA----G-A--T-----......GACCAATAATGGG-CA-A---G-C...--AC-----C-----------T--C--...---A--A--C---AC------A--C-----G--C--------------A--G-----A- 7339
U.FR.96.12034 ----C-------T--A-----A-----T---CAT--CA-A--T-----......---......-----CT-G--AA-G--------A------------------C--...---C-----------------------------------------C--A---------- 6839
MAC.US.x.17EC1 ---------------------C--------------------------......---...------------------------------------------------...-------------A--------------------------------------------- 7297
MAC.US.x.17EFR ---------------------C--------------------------......---...------------------------------------------------...-------------A--------------------------------------------- 7297
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6403
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6403
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------......---...--------G------------------------------T--------...----------------------------------------------------------- 7293
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --C---G------------------------A----------T-----......---...--------G-----A---------------C--------T--------...-------A----------------------G------------A--------------- 7295
MAC.US.x.251_BK28 --C---G------------------------A----------T-----......---...--------G-----A---------C-----C--------T--------...------------------A------------------------A--------------- 7279
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6403
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6404
MAC.US.x.85013 -------------------------------R----------------......---...--------------A---------------------------------...-------------------------------------------R--------------- 6337
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6374
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6397
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6404
MAC.US.x.93057 --M---------------------------------------------......---...----------------R-------------------------------...----------------------------------------------------------- 6402
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6389
MAC.US.x.95058 -------------------------------R----------------......---...--------------R---------------------------------...----------------------------------------------------------- 6391
MAC.US.x.95086 -------------------------------R----------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6260
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6393
MAC.US.x.96016 ----MR------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6404
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6396
MAC.US.x.96072 ----MM------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6408
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6406
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6404
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6399
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6293
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6389
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------R-------......---...------------------------------------R-----------...----------------------------------------------------------- 6272
MAC.US.x.97074 ---------------------Y--------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6272
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------G-----------------------------------T-----......---...--------G------------------------------T--------...T-------------------G----------G---------------------G---A- 6792
MAC.US.x.SMM142_patent ------G------------------------------C----T-----......---...--------G------------------------------T--------...T-------------------G----------G---------------------G---A- 6789
MAC.US.x.r80025 -------------------------------R----------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6260
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------......---...------------------------------------------------...----------------------------------------------------------- 6403
MNE.US.82.MNE_8 --G--G------------------------------------T-----......---...---T----G-----AA-----------------------T--------...------------T-----A---------------------------------------- 6765
MNE.US.x.MNE027 -----G------------------------------------T-----......---...---T----G-----AAG----------------------T--------...------------T-----A---------------------------------------- 6768
SMM.SL.92.SL92B -----GGC-------------C--------CAG----C-A--C-----......G--AGG---A---G-A-G.........C-----------------T--T--C--...T--AAG------A--------A--------G--C-----------C--C----A----- 6733
SMM.US.x.F236_H4 A--G-----A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----......G--......-TCAGCG-A--AA-G---G----A----------C-T--T-----...---CAG------T-----A--C--------G--------------------------A- 7247
SMM.US.x.H9 A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--G-----......---AAATA-C---GGA-A--AA-C---C----A---C--T--------T-----...---CAG------T-----A--C--------G-----------------------Y--A- 6774
SMM.US.x.PBJ14_15 A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T-----......---AAATA-......--A--AA-C---C----A---C--T--------T-----...---CAG------T-----A--C-----------------------------------A- 7077
SMM.US.x.PBJA A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T-----......---AAATA-......--A--AA-C---C----A---C--T--------T-----...---CAG------T-----A--C-----------------------------------A- 7076
SMM.US.x.PBJ_143 A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T-----......---AAATA-C---G-A-A--AA-C---C----A---C--T--------T-----...---CAG------T-----A--C--------G-----------------------Y--A- 6789
SMM.US.x.PBJ_6P6 A--G-G---A--T--------A-----T--AAG------A--T-----......---AAATA-......--A--AA-C---C----A---C--T--------T-----...---CAG------T-----A--C-----------------------------------A- 7269
SMM.US.x.PGM53 A--G-----A--T--------A-----T--AAG----A-A--------......---...-A-T-C--CT-G-A-A----------A------------T--T-----...---CAG------T-----A--C--------G--------------------------A- 7231
SMM.US.x.SME543 A--G-T---A--T--------A-----T--AAG------AA-C-----......G--......-CCAGCA-A---A-G---G----A----------C-G--T-----...---CAG------T--G--A--C--------G--------------------------A- 7304
STM.US.89.STM_37_16 A--G-G---------------G---------AGC---C-AA-C-----......---......A---GT------CG-A--G--C-----C-------GA--T--C--...T--CAG---A--T-----A--C-----------------------CT-A--G------- 6936

208
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



A
lignm

ents
H

IV-2/SIV
C

om
plete

G
enom

es

HIV-2 Genomes

MAC.US.x.239 ATTGTGCACCTCCAGGTTATGCTTTGCTTAGATGTAATGACACAAATTATTCAGGCTTTATGCCTAAATGTTCTAAGGTGGTGGTCTCTTCATGCACAAGGATGATGGAGACACAGACTTCTACTTGGTTTGGCTTTAATGGAACTAGAGCAGAAAATAGAACTTATATT 7467
Env Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__P__K__C__S__K__V__V__V__S__S__C__T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I_
A.CI.88.UC2 -C--CA----A--G--------C--A--A-----C-----T--C--C--C--G------GCA-----T--CC----A--A--A-CTG----------T-----------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C 7497
A.DE.x.BEN -C--------A--G--C-T---CC-AT-A-----------T--C--C------------GAA-----G--CA----A--A--A-CTG----------------------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C 7549
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -C--------A--G----TATGC-----A-----C-----T--C---------------GA---C--G---C----A--A--A-CTG--A----------A--------A--G--A--------------------------C-----G--------------A-----C 7490
A.GH.x.GH1 -C--------A--G--------CC-A--A-----C-----T--C--------------CGA---A--G--------A--A--A-CT---A-------------------A--G--A--C--C--------------------C-----G-----G--------A-----C 6966
A.GM.87.D194 -C--------A--G----T---CC-A--A-----C-----T--C--C------------GAA-----G--C-----A--A--A-CTG----------------------A--G--A--------------------------C--------------------A-----C 6957
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -C--------A--G----T--TC-----A--G--C-----T--C-----C---------GA---C--T--C-----A--A--A-CT---A----T-----A--------A--G--AC-----------C-------------C-----G--------------A-----C 6963
A.GM.x.MCN13 -C--------A-------T---CC-A--A-----C-----T--C---------------GC---C--T--C--------A--A-CTG--A-------C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-T---C 6979
A.GM.x.MCR35 -C--------A--G----T---CC-A--A-----C-----T--C---------------GC---C--T--C--------A--A-CTG--A-------C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-T---C 6979
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -C--------A--G----T---C--A--A-----C-----T--C---------------GCA-----C--C-----A--A--A-CTG--A-------C--A--------A--G--A--------A-----------------C--------------------A-----C 6954
A.GW.87.CAM2CG -C--------A--G----T---CA-A--A-----C-----T--C--G--C---------GCA--C--C-----------A--A-CT---A-------C--A--------A--G-----------G-----------------C--C--------G--------A-----C 7552
A.GW.x.ALI -C--------A--T-----C--CC-A--A-----CG----T-TC---------------GCA--C--T--C-----A--A--A-CTG--A----------------------G--A--------------------------C-----G--------------A-----C 7530
A.GW.x.MDS -C--------A--G----T---C-----A-----C--------C-----------G---CA---C--T--------A--A--A-CT---A----T--C-----------A-----A--------G-----------------C--------------------A-----C 7023
A.IN.07.NNVA ----C-----A--G--------C-----A-----------T--C-----C---------GA---C--T---A----A--A--A-CTG----------C-----------A--G--A-----C--G-----------------C--------------------A-----C 7544
A.IN.95.CRIK_147 ----------A--G--------C-----A-----C-----T--C-----C---------GCA--C--T--------A--A--A-CT--CA-T-----C-----------A--G--A--------A-----------------C--------------------A--CC-- 7291
A.SN.85.ROD -C--------A--G--------CC-AT-A-----------T--C---------------GCA--C--C--------A--A--A-CT---A-------C-----------A--G--A-----C--A-----------------C-----------G--------A-----C 6992
AB.CM.03.03CM_510_03 -C---A----A--G--------C--A--A-----C-----T--C--C------------CAA-----T--C-----A--A--A-CTG----------------A-----A--G--A--------A-----------------C--------------------A-----C 6628
B.CI.88.UC1 -C-----T--C-----A------C----A--------------C--C-----------------A------AG---A--A--A--G--C--T--------A-----------------C-----A-----------C-----T--G--GA----------G--A-----G 7521
B.CI.x.20_56 -C-----T--C-----A------A-A--G-----------T--C--C-----------C----AC--C---AG---A--A--A--G--C--T--------A-----------------C--C--A-----------C-----T--A-----------C--G--A-----G 7495
B.CI.x.EHO -------T--C-----A-T---------A-----C-----T--T--A-----------C-----C--C---AG------A--A--A---CTG-A...C--A--------A--------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----C 7508
B.GH.86.D205_ALT -------T--C--G--G-T-TT-C-A--A-----------T--C--C-----------C-----C--C--CAG------A--A-CG--C--C--------A--------A------T-C-----A-----------C-----T--A--G-----G--C--G--A-----A 7516
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------C--C-----C-T------TA-G-----C-----TT-T--C-----------------C--C---AGC-----A--A--A--C--C--T-----A--------A--------C-----G-----------C-----T--A--G-----------G--A-----A 6639
G.CI.92.Abt96 -------T--G-----G-T---------A-----------T--T--C--------A---GCA-----T--C-----A--A---------A----T-----A--------A-----A--C-----A-----C--G-----------A--G--------------A-----C 6880
H2_01_AB.CI.90.7312A -C--------A--G----T----C----A--------------C--C-----------------C--C---AG------A--A--G--C--T--------A--------A--------C-----A-----------C-----T--A--G-----------G--A-----G 7531
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -C--------A--G--C-T---------A--------------CG-A-----------C-C---C--C---AG---A--A--A--A--C--T--------A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----A 7513
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -C--------A--G--C-T---------A--------------CG-C-----------C-A-T-C--C---AGC--A--A--A--A--C--T--------A-----------------C-----A-----------------T--A--G--------C--G--A-----A 7511
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -C--------A--G--C-T----A----A--------------C--C-----------C-----C--C---AGC--A--A--A--A--C--T--T-----A-----------------C-----A-----------C-----T--A--G--------C--G--A-----A 7509
U.FR.96.12034 ----------G-----C------C--T-A-----------T--T-----C-----A-----------T--C-----A--A--A------A----------A----G--GA-----A--C--------------A--------C------T-------------------A 7009
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7467
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7467
MAC.US.x.1937 ------------------W------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6573
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6573
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7463
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7465
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7449
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6573
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6574
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6507
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6544
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6567
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6574
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6572
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6559
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------------T--Y--------------------------------------------------------------------------------------------------- 6561
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6430
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6563
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6574
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6566
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6578
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6576
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6574
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6569
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6463
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6559
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------------- 6442
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6442
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------------C-----------A---------------------------------------------------C-G-----------------------------C------ 6962
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------C-----------A---------------------------------------------------C-G-----------------------------C------ 6959
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6430
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 6573
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------------------------------------------C--------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 6935
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------------------G--------------------C--------------------------------A--------------------------------------------------------------------- 6938
SMM.SL.92.SL92B -C--------A-----C-----------------------T------------------GCA-----T---AG------A--A--A--A-----T--------------A--------------A-----------------T-----------G--------A-----A 6903
SMM.US.x.F236_H4 -C--------G--------------------G--------TT---------T-------GCT-----C-----------A-----T--------------A-----------G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C--- 7417
SMM.US.x.H9 ----------G--------------------G--------T--C---------------GCT-----C---A-------A--A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C--- 6944
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A--A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C--- 7247
SMM.US.x.PBJA ----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A--A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C--- 7246
SMM.US.x.PBJ_143 ----------G--------------------G--------T--C---------------GCT-----C---A-------A--A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C--- 6959
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----C---A-------A--A--T--------------A--------A-----A--C--------------T--C-----T--------------------A--C--- 7439
SMM.US.x.PGM53 -C--------G--------------------G--------T------------------GCT-----C-----------A-----T--------------A-----------G--A--C--------------T--C-----T-----G--------------A--C--- 7401
SMM.US.x.SME543 -C--------G--------------------G--------TT-----------------GCT-----------------A-----T--------------A-----------G--A--C-----------------C-----T-----G--------------A--C--- 7474
STM.US.89.STM_37_16 ----------A--T--------------C-----C-----T---------A--------GCA-----T--C--------A--A-----C--G--T--T--A--------------A-----A-----------------------------------------A-----C 7106
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MAC.US.x.239 TACTGGCATGGTAGGGATAATAGGACTATAATTAGTTTAAATAAGTATTATAATCTAACAATGAAATGTAGAAGACCAGGAAATAAGACAGTTTTACCAGTCACCATTATGTCTGGATTGGTTTTCCACTC...ACAACC...AATCAATGATAGGCCAAAGCAGGCATG 7631
Env _Y__W__H__G__R__D__N__R__T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L__T__M__K__C__R__R__P__G__N__K__T__V__L__P__V__T__I__M__S__G__L__V__F__H__S__.__Q__P__.__I__N__D__R__P__K__Q__A__W
A.CI.88.UC2 --T-----------A--C-----------C-----C-----C--AC----------T------C-T--C-AG---------------------G-----A-A--AC-------A---CATAGG--T--T--...T--GG-AGTC-----CA-A-AA--T-GA-------- 7664
A.DE.x.BEN --T--------C--A--------------C-----C-----C--------------C------CGT----AG---------------------------A-A--AC-------A-----A--G--T-----...T--G--AAT...---CACA-----T-G--------- 7713
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --T-----------A--------------T--C--C-------CAC----------C------C-T----AG--G------------T-------G---A-A--AC---G---A--GAGA--G--T-----...C-G---GATC--------A--A--C----------- 7657
A.GH.x.GH1 --T--------C--A--------------C--C--C-----C-----------C--TT-T--AC-T----AG-----------C---------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G--T-----...C--G--AAT...----ACA--A--T-G---A----- 7130
A.GM.87.D194 --T----------A---------------C-----C-----C--------------C------C-T----AG---------------------G-----A-A--AC-------A--GCGAAGG--T-----...T-GG--AGTCTA---CA-A-AA--TGG--------- 7124
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --T-----------------C--A-----T--C--C-----C--A-----------C--C--ACTT-----G-------A------A------G-----A-A--AC-C-----A--CCGCAGA--T-----...C--GAAGATC------A-A-AA--C-G---A----- 7130
A.GM.x.MCN13 --T-----------------C--A-----C--C--C-----C--A-----------C--T--AC-T----AG--G-----------------GG-----A-A--AC-------A--G--AAGG--T-----...C--G--GGTC------A-A--A--C-GA--A----- 7146
A.GM.x.MCR35 --T-----------------C--A-----C--C--C-----C--------------C--T--AC-T----AG--G-----------------GG-----A-A--AC-------A--G--AAGG--T-----...C--G--GGTC------A-A--A--C-GA--A----- 7146
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --T----------AA-----C--A-----T--C--C--------C-T---------C--T---C-T----AG--G--G--------------G------A-A--AT-------A--G--TAAG--T-----...C--G--AGTC------A-A-AA--C-G---A----- 7121
A.GW.87.CAM2CG --T----------AA-----C--A-----C--C--------C---C-------C--CT-T---T-T-----G--G-----------------GG-G---A-A--AC-------A--GCAAAGA--T-----...C-GG--AATC--T---A-A-----C-G---A----- 7719
A.GW.x.ALI --T-----------A--------A-----C--C--C-----C--AC----------T--T---C-T----AG--G------------------G-----A-A--AC-------A--G--AA-A--T-----...C--G--AAT...----A-A--A--C-GA--A----- 7694
A.GW.x.MDS --T----------AA-----C--A-----C--C--C------GCAAG---------CT-CT--C-T----AG--G-----------A-----GG-----A-A--AC-------A-----A--G--T--T--...C--G--GAT...----AGA--A--T-G---A----- 7187
A.IN.07.NNVA --T------A----A-----C--A--------C--C-----C--AC----------CT-T--AT-T----AG--------------A-----AG----TA-A--ACA----C-A--C--A--G--T--T--...C--G--...-------ACC--A--T-GA--A----- 7708
A.IN.95.CRIK_147 --T------A---AAAG-G-C--A--------C--C-----C--A-----------CT-C--AC-T----AG--G-----------A-----AAC----A-A--AC-------A----ATAAG--T--T--...C-GG--AGT-------ACA--A--T--A--A----- 7458
A.SN.85.ROD --T--------C--A--------A-----C--C--C-----C--A-----------C-GTT--C-T----AG--G-----G-------T---GAA--A-A-A-TGC-------A---CAT--G--T-----CCACT-C-AGCCG------A-A--A--C-GA--A----- 7162
AB.CM.03.03CM_510_03 --T-----------A--------------C-----C-----C--------------C--T---C-C----AG---------------------G-----A-A--AC-----C-A---C-A--G--T-----...T--G--...------CCGC-----T-GA-------- 6792
B.CI.88.UC1 --T------A---AA-----------C--C--A--C--G------------------------C-T--C-----G-----G--C--------CA-----A-A--A--C-----A---C--AA------T--...G--G--...TC-----ACC--A--C-GA-----T-- 7685
B.CI.x.20_56 --T-----------A--------------C--A--C--G----G----------T--------C-T--C-----G-----G--C--------CC-----A-A--A--C-----A--GCGAAGA-----T--...G-GG--TGTT--------G--A--C-GA-----T-- 7662
B.CI.x.EHO --T----------AA--C-----------C--A--C------TCA-----------G------C-C----A---G--------C--A-TG---G-G---A-A-GA-CCG----A--TA-TC-C-----T--...---G--...T------A-A--A--T--A--A--T-- 7672
B.GH.86.D205_ALT --T-------AA-AA--C--------C--C--A--C-------CA--C------T-GT----AC-C----AG--G--------C-----G---G-----A-A-GA-CCG----A---C-AC-------T--...---G--...T------A-G--A--C-GA--A--T-- 7680
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------------AAAGC--------CG-C--A--C--------AA-A--------G-----AC-C--------G--------C--A-----CG-G-----A--A--------A--TC-AA-C-----T--...---G--...T--T---C-A--A--C-G---A--C-- 6803
G.CI.92.Abt96 --T--------G--A--C--------------A---------------------T-------A-R------G--------G-----A-----A------A-T--T--------A--GC-A--C--------...T-----...---------A--A--C-GA-----T-- 7044
H2_01_AB.CI.90.7312A --T------A---AA--------------T--A--C--G---------------T-------AC-T----AG--G--------C---------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G-----T--...C--G--...T------A-A--A--T-G---A----- 7695
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --T-----------A--------------C--A--C------------------T--------C-T----AG--G--------C---------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G--------...C--G--...---------A--A--T-G---A----- 7677
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --T-----------A--------------C--A--C------------------T--------C-T----AG--G--------C---------------A-A--AC-CTCT--A---AGAAGG--------...C--G--AATC------ACA-AA--T-G---A----- 7678
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --------------A------------G-C--A--C-------GT---------T--------C-T----AG--G--------C--A------G-----A-A--AC-C-----A--G--A--G--------...C-----...-------A-C-----T-GA--A----- 7673
U.FR.96.12034 --------------A--C-----A--A--------C------------------T--------T-C--------G-----G-----------C--------A-----------A---C-A--G-----T--...T---G-...T------A-C-AT-----A--A--T-- 7173
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------...-----G...-----------------G--------- 7631
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------...-----G...-----------------G--------- 7631
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------W-------------...------...--------------------------- 6737
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6737
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------A--------------------------------------A---------------------------------------------------CA---------------...------...--------------------------- 7627
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 7629
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 7613
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6737
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6738
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6671
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6708
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------YW---------------R--------------------------------------------------------------------...------...-----R----R------R--------- 6731
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6738
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6736
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6723
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6725
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6594
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6727
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6738
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6730
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6742
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6740
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...---------A----------------- 6738
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6733
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6627
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6723
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6606
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6606
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------A---------------------C--------C---------------------------------------------------------------------C---------------...------...-G-------G----------------- 7126
MAC.US.x.SMM142_patent --------------A---------------------C--------C---------------------------------------------------------------------C---------------...------...-G-------G----------------- 7123
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6594
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------...------...--------------------------- 6737
MNE.US.82.MNE_8 ---------A-C-AA-----------------------G--------------------------------------------------------------------C-----------------------...------...------------------A-------- 7099
MNE.US.x.MNE027 ---------A-C-AA-----------------------G---------A----------------------------------------------------------------------------------...------...---------A--------A-------- 7102
SMM.SL.92.SL92B --T--------CG-AAG------A--A--------C------------------T-G-----A--G--C-----------------------CC-------------------A--T-----C--T--T--...G-----...---A-----G-------GA--A----- 7067
SMM.US.x.F236_H4 --T--------C-AAAG------A--C--------C--G-------------------------G--------------A---------------------------------A--G-----C-----T--...G--G--...C--A-----G--A-----A-----C-- 7581
SMM.US.x.H9 --T------R-C--AAGC-----A--C--------C-------------R--------------G---------------------------C--------------------A--G-----C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A-----C-- 7108
SMM.US.x.PBJ14_15 --T--------C--AAGC-----A--C--------C----------------------------G---------------------------C--------------------A--G-----C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A-----C-- 7411
SMM.US.x.PBJA --T--------C--AAGC-----A--C--------C----------------------------G---------------------------C--------------------A--G-----C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A-----C-- 7410
SMM.US.x.PBJ_143 --T------R-C--AAGC-----A--C--------C-------------R--------------G---------------------------C--------------------A--G-----C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A-----C-- 7123
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T--------C--AAGC-----A--C--------C----------------------------G---------------------------C--------------------A--G-----C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A-----C-- 7603
SMM.US.x.PGM53 --T------A----AAG------A--C--------C--------------------------A-G---------G-----------------C--------------------A--G---A-C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A--A--C-- 7565
SMM.US.x.SME543 --T--------C-ATAG------A--C--------C-----------------------------------------------------------------------------A--G-----C-----T--...G-----...C--A-----G--A-----A-----C-- 7638
STM.US.89.STM_37_16 --T--------C-----------------T-----C--G--C--------C---T---------GC--------------G--C--A-----C--------------------A--C-----C-----T--...G-----...C--T-----G--A-----A--A--T-- 7270
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V3 loop end
MAC.US.x.239 GTGTTGGTTTGGAGGAAAATGGAAGGATGCAATAAAAGAGGTGAAGCAGACCATTGTCAAACATCCCAGGTATACTGG...AACTAACAA...TACTGATAAAATCAATTTGAC...GGCTCCTGGAGGAGG...AGATCCGGAAGTTACCTTCATGTGGACAAATTGCA 7789
Env __C__W__F__G__G__K__W__K__D__A__I__K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__T__G__.__T__N__N__.__T__D__K__I__N__L__T__.__A__P__G__G__G__.__D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__
A.CI.88.UC2 ---C------AA---C--C-----A-GA--C--GC-G-----------A---C---CAGG------------C-AA--...---C--TG-...---GAG---G--T--C--TGT...-AAA--A----T---CTC---C--A--G--G--A-A---------T--C---- 7825
A.DE.x.BEN ---CC----------C-G-----G---A--C--GC-G-----------A---C----AC----------A--C-AA--...--TC--TG-...---A-GG-----T--C--T--...-AAA--G----C---CTC---C--------GG-A--T--------T--C---- 7874
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---C-----C-----TG-T------A-A--C--GC-G--------A--A---C----G----------------GA--...---C---G-...C--AC-G-----T--C--T--...ACAA--A---AA---TTC----G-A-----GGTA-A---------T--C---- 7818
A.GH.x.GH1 ---C-----CAA---C--G----G---A--C--GC-G-----A-----A---C--A-A----------------AA--...---C---G-...C--AA-G--T--T--C--T--...AAAA--A---A----CTC---C--A-----GG-A-A---------T--C---- 7291
A.GM.87.D194 ----------CA---C--C----TA--A--C--GCGG-----------A---C---CA--------------CGGA--...---A--TG-...---A-GA-----T--C--T--...-AAG--A---AT---TTC---C--A-----G--A-A---------T--C---- 7285
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---CC----CAA---CG-G----G---A--C--GC-G--------A--A---C----A----------------AA--...---C--TG-...C--AA-------T--C--T--...A--A--A-A-AA--ACTC---C--A-----AG-A-AT--------T--C---- 7291
A.GM.x.MCN13 ---------CAA---TG---------GA--C--GC-G---------G-A---C---CA----------------AA--...---C--TG-...A--AA-G--T--T--C--T--...A--A--A---AAG--CTC---C--A--G--GG-A-A---------T--C---- 7307
A.GM.x.MCR35 ---------CAA---TG---------GA--C--GC-G---------G-A---C---CA----------------AA--...---C--TG-...A--AA-G--T--T--C--T--...A--A--A---AAG--CTC---C--A--G--GG-A-A---------T--C---- 7307
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------C-A---CC----------A--C--GC-G---------G-----C---CG-----------A----AA--...G-AC-GG-GCCGC--A--G--T--T--A--T-A...A--A--A--GA----CTC---C--A-----A--A-A---------T--C---- 7285
A.GW.87.CAM2CG ---C-----CAA---C--C----CA--A--C--GC-G-----A-----A---C---CGG-G-------------AA--...---C--A--...C-TAACGG-T--T-CC--C-A...A--A--A-A-A----TTC---C--A-----G--A-A-------T-T--C---- 7880
A.GW.x.ALI ---C-----CAA---CG------G-A-A--C--GC-G---------G-A---C----A----------------AA--...---C--TG-...C--AA-CC----T--C--T--...AAAA--A---A----CTC----G-A-----GGTA-AT--------T--C---- 7855
A.GW.x.MDS ---C-----CAAG--C--C----G-AGA--C--GC-G-----A---G-A------A-A-----C----------AG--...---C-GT--...C-TAACA--T--T-CC--C--...---A--A---AA---CTC---C--A-----AG-A-A---------T--C---- 7348
A.IN.07.NNVA ---C-----CAA---C-G---------A--C--GC-G-----------A-------CAG----C----------GG--...---C--T-T...---A--A-----T--A--T--...A--A--G---AA---TTC---C--------GG-A-A---------T--C---- 7869
A.IN.95.CRIK_147 ---C-----CAA---CCGG--------C--C--GC-G-----A---A-A---G---CAG----------...GG-G-T...---C--GG-...-C-AA-G--C--T-CC--TG-...A--A--G---AA---CTC---C--------AGAA-A---------T--C---- 7616
A.SN.85.ROD ---C-----CAA---C--------A--C--C--GC-G---------G-A---C---CA----------------GA--...---C--TG-...C--AAGG--T--T-GC--TG-...A--G--A---AA---CTC---C--A-----AG-A-A---------T--C---- 7323
AB.CM.03.03CM_510_03 ---C------A----C--C----CA--A--C--G--G-----------A---C----A--G--------A--C-AG--...---C--TG-...---GACA-----T--C--T--...-AAA--A----A---CTC---C--A-----GG-A-A---------T--C---- 6953
B.CI.88.UC1 ---C------AAG-----C----TA--A--C----GG-----A---G-------CA-A----------------AA--...---A--T--...C--C--G-GG--A-GA---GT...A-GG--CTCG-C---TTC---C--A--G--G-GACAT--------T--C--T- 7846
B.CI.x.20_56 ---C-------AG-----C----CA--G--C--G-GG---------G-----G-CA-G-----------------A--...--TA--G--...C-TCACG-----A------GT...A-GG--CTCG-C---TTC---C--A--G-CA-GA-AT--------T--C--T- 7823
B.CI.x.EHO ---C------AA------C----CA--A--C---C-G--------AG--------AAA--T--------A---T-A--...---A-CA--...--TCTCAC-G--A-GG--AG-...A-AG-AC-CGA--A-CTC------A-----A-GA-AT--------T--C--T- 7833
B.GH.86.D205_ALT ---C------AAG-----C----CA--A--C-----G--------AAG------CA-A----------------AA--AGGTG-A--A--...--TCACA-GCG-A--G--AGTATCA-AA-A----AA---TTC------A---ACA--A-AT--------C-----T- 7847
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---C--------------C----CAC-G--T-----G---------G---------CA--G--------A-----A--...---A---G-...---C-CA-----A--G--AG-...A-AG-ACTCGCA---CTC------A-----A-GA-AT--------T--C--T- 6964
G.CI.92.Abt96 ---------------C-----------A--C--GC-G-----A---G-A---G-G-----G--C-----C----AA--...---A--TG-...C--AA-G--M--A-CC--T--...AA-A--A----A---TTC------A-----A-AG-----------T------- 7205
H2_01_AB.CI.90.7312A ---C-----CAA---CG-G----G---A--C--GC-G--------A--A---C--A-A----------------AA--...---C--TG-...C--AAGG--T--T-CC--T--...AAAA--A---AC---CTC---C--A-----GG-A-A---------T--C---- 7856
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---C-----C-A---C--G----G---A--C--GC-G--------A--A---C--A-A----------------AA--...-CTC---G-...A--AAG------T--C--T--...AAAA--A---RW---CTC---C--A-----GG-A-A---------T--C---- 7838
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---CC----CA----C-GG----G---A--C--GC-G--------A---------A-AG----------------A--...---C--A--...C-TAAG------T--C--T--...AAGA--A----A---CTC---C--A-----G-AA-----------T--C---- 7839
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---C-----CAA---C--G----R---A--C--GC-G-----------A---C--A-A----------------AC--...--AC--AG-...C-TAAR------T--C--T--...AAAA--A---ACT--CTC---C--A-----GG-A-A---------T--C---- 7834
U.FR.96.12034 ------------T-----T-----A-GG-----CC-G---------G---------C---C------------CA---...T--C--G--...--T-AG-C-G--A---C--G-...A-AA--A-C------...T---T-A--G--A-AA--T--------T--C---- 7331
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...-------A-------...----------------------------------- 7789
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...-------A-------...----------------------------------- 7789
MAC.US.x.1937 ----C------M----G-------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6895
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------...-------R-...---------------------...-------AR------...----------------------------------- 6895
MAC.US.x.251_1A11 ----------A-------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 7785
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------T---------------------A-------------------------------------...---------...---------------------...-------A-------...----------------------------------- 7787
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------A--------------------------------...---------...------------------A--...---------------...----------------------------------- 7771
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6895
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6896
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6829
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...-------A-------...----------------------------------- 6866
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------R-----------------...---------...---------------------...-------R-------...----------------------------------- 6889
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6896
MAC.US.x.93057 ----------------R-------------------------------------------------------------...-------G-...---------------------...---------------...----------------------------------- 6894
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6881
MAC.US.x.95058 ----C------A----R-------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6883
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6752
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6885
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6896
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6888
MAC.US.x.96072 ----------------G-------------------------------------------------------------...-------G-...---------------------...---------------...----------------------------------- 6900
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6898
MAC.US.x.96093 ----C-----------G----------G--------------------------------------------------...-------G-...---------------------...---------------...----------------------------------- 6896
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6891
MAC.US.x.96123 ----------------R----------R--------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6785
MAC.US.x.96135 ----------------R----------R--------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6881
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...----------R----...-A--------------------------------- 6764
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6764
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----A-------------T--------G--------------------------------------------------...---------...---------------------...-------A-------...----------------------------------- 7284
MAC.US.x.SMM142_patent ----A-------------T--------G--------------------------------------------------...---------...---------------------...-------A-------...----------------------------------- 7281
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 6752
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------------...---------...---------------------...----------R----...-A--------------------------------- 6895
MNE.US.82.MNE_8 ----A------A------T--------G--------------A-----------------------------------...---------...---------------------...---------------...----------------------------------- 7257
MNE.US.x.MNE027 ----A------A------T--------G--------------------------------------------------...---------...---------------------...-------C-------...----------------------------------- 7260
SMM.SL.92.SL92B ---C-------------------GA--A--T--GC-G-----T---A-A-----A--------C--------------...---C--TG-...----AGG-----T---C-A--...---C--G--------...G-----------C--A------------------- 7225
SMM.US.x.F236_H4 ---C-------A-----GC-----AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G--------------------G--...------TG-...----AGG-----T---C-A--...A-----A-C------...------A-----C--T--T--------------TC 7739
SMM.US.x.H9 ---C------------G-------A--G--C--CCGG--A------GMAM--T-G-------------------AG--...------TR-...K-Y-R-AC----T--GC-A--...A-----A--------...------A--------T-----------------TC 7266
SMM.US.x.PBJ14_15 ---C--------------------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G--------------------G--...------T--...G-----AC----T--GC-A--...A-----A--------...------A--------T-----------------TC 7569
SMM.US.x.PBJA ---C------------G-------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G--------------------G--...------T--...G-----AC----T--GC-A--...A-----A--------...------A--------T-----------------TC 7568
SMM.US.x.PBJ_143 ---C------------G-------A--G--C--CCGG--A------GMAM--T-G-------------------AG--...------TR-...K-Y-R-AC----T--GC-A--...A-----A--------...------A--------T-----------------TC 7281
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---C------------G-------AA-G--C--CC-G--A------G-A---T-G--------------------G--...------T--...G-----AC----T--GC-A--...A-----A--------...------A--------T-----------------TC 7761
SMM.US.x.PGM53 ---C-------------GT----GA--G--C--CC-G---------G-A--------------------A-----G--...------TG-...G---A-G-----T---C----...A-----A--------...------A-----C--T--T--------------T- 7723
SMM.US.x.SME543 ---CC-------------C----GC--G--C--CC-G--A------G-A---T-G--------------------G--...------TG-...----AGG-----T---C-A--...A-----A-C------...------A-----C--T--T--------------TC 7796
STM.US.89.STM_37_16 ---C------------G------GA-GA--------------T---G-A---T-G--------------------A--...---C--TG-...C--G-CA-----A-GGA-AGT...---------G-----...------A--G--C---------------------C 7428
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MAC.US.x.239 GAGGAGAGTTCCTCTACTGTAAAATGAATTGGTTTCTAAATTGGGTAGAAGATAGGAATAC......AGCTAACCAGAAGCCAAA.........GGAACAGCA......TAAAAGGAATTACGTGCCATGTCATATTAGACAAATAATCAACACTTGGCATAAAGTAGGC 7938
Env R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__.__.__A__N__Q__K__P__K__.__.__.__E__Q__H__.__.__K__R__N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G_
A.CI.88.UC2 -------A--TT----------C----C------C--C--------G--GA-C--...G--.................................-AGC--AA-......AC-GC-C--C--T-C------C-----A--G--G-----T--T--C--------G-----G 7953
A.DE.x.BEN -------A--T-----------C----C------C--C--------------C-A.......................................-A-C--AAC......ACGGC-C--C--......T--C-----A-AG--G-----T--T--C--------------G 7993
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------A--T--A-----C--C----C-C----C--C------A-----A-C--.............................................-GCACACCCAC-GC-C-----T-CA--G--C-----A--G--------T--T--C-------G------- 7943
A.GH.x.GH1 -------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--...AC-.................................-A-T---AC......AC-GCAC-----T-C---G--C-----A--G--------T--T--C-----C--G-----G 7419
A.GM.87.D194 -------A--T-----------T----C------C--C------------A---A...G--.................................-A-C--AAC......AC-CG-C--C--T-C------C-----A--G--G-----T-----C--------G-----G 7413
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------A--------T--C--C----C------C--T------------A-C-A.............................................-ACGGGTCAAC-GCAT--C--T-----G--C-----AGAG--------T--T--C--------G-----G 7416
A.GM.x.MCN13 -------A--T--------C--C----C------C--C------A-----A---A.............................................-AC......AC-CC-C-----T--A--G--C-----A-----------T-----C--------G-----G 7426
A.GM.x.MCR35 -------A--T--------C--C----C------C--C------A-----A---A.............................................-AC......AC-CC-C-----T--A--G--C-----A-A---------T-----C--------G-----G 7426
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------A-CT--------C--C----C------C--C-----------GA-C--...G--.................................--GT---A-......AC-GC-C-----T-CA--G--C-G---A--G--------T--T--C-----C-GG-----G 7413
A.GW.87.CAM2CG -------A--TT-------C--C----CC-----C--C------------A---A...AC-.................................TA-TAC-AC......A--GC-C-----T-CA-----C-----A--G--------T-----C--------G-----G 8008
A.GW.x.ALI -------A--T---C-T--C--C----C------C--C--------G---A-C-A...A--.................................--GT---G-......AC-GCAC-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T-TC-----C----C---G 7983
A.GW.x.MDS -------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--...A--.................................T--TA---C......ATGGCAC-----T--A-----C-----A-AG--------T-----C--------------A 7476
A.IN.07.NNVA -G-----A--T--------C--T----C------C--C------A----GA-C--...A--.................................AA-TG-AAC......A--GCAC-----T--------C-----A-AG--G-----T----------------C---G 7997
A.IN.95.CRIK_147 -G-----A--T--------CG-C----C------C--TG-----A----GA-C--ACC---.................................-AGGA--GC......ATGGC-C-----T--------C-----A--G--------T--------------G-----G 7747
A.SN.85.ROD ----------T--------C--C----C------C--C------A----GA---A.............................................-AC......AC-CC-C-----T-CA--G--C-----A-AG--------T-----A--------G-----G 7442
AB.CM.03.03CM_510_03 -------A--T--------C--C----C------C--C-----------GA----...G--.................................--GCAC.........AC-GCAC-----T-C---G--C-----A-AG--G-----T--T--C--------------G 7078
B.CI.88.UC1 -G-----A---T----T-----T----CC------T----C-----G--GA-C--...A--.................................A-GTACAAC......-C-G-A------T---A-G--C--C--C-A---G---G-------G-----C--G--T--A 7974
B.CI.x.20_56 -G-----A---T----T-----C----CA------T----C----------GC-AA--.......................................TGGAAC......C-----A-----T-----G-----C--C-----G---G-------G-----C--G--T--A 7948
B.CI.x.EHO -G--------T-----------T----C--TT--CT----C---------A----...A--.................................T-G...--T......C--G--A-----T-C-T----C--C--C-----G---G-------G-----C--GA-T--A 7958
B.GH.86.D205_ALT -------A---T-A--------T----CC-----CT----C--------GA-C-A...A--.................................AA-TACAAC......-CGG--A-----T-C------------C-----G-----------G-----C--G--T--G 7975
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----------TT-G--------T----C------C-----C---------A----...G--.................................A-G...AAT......---G-AA-----T-----G--C--C--C-----GG----------G--------G--T--A 7089
G.CI.92.Abt96 -------A---T-G--T----------C----------------A----G--C--A----T......GA--CT--TA-----CC-.........-----GA--......A-G-C-C-----T--A--C--C--------G--G-----T-----A-----C--------A 7354
H2_01_AB.CI.90.7312A -------A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--...A--.................................--GT---AC......AC-GCAC-----T-C---G--C-----A-A---------T--T--C-----C--G-----A 7984
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -R-----A--T--------C--C----C------C--C------------A-C--...GC-.................................-A-T---AC......AC-GC-C-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G 7966
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -------A--T--------C--C---GC------C--C------------A-C--.......................................AA-T---GC......AC-GCTC-----T-CA--G--C-----C--T--------T--T--C-----C--G-----G 7964
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -------A-----------C--C----C------C--C------R-----A-C--...A--.................................--GT--.........GC-GCAC-----T-CA--G--C-----A-AG--------T--T--C-----C--G-----G 7959
U.FR.96.12034 -------A--------------G----CA-----C--C------------A-C----GC-T...............-G--GG-C-AACGTCAAG---GAGA--......---------C--T-----T--C--------G--GG----T-----A--------------G 7480
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......---------------------------C--------------------------------- 7938
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......---------------------------C--------------------------------- 7938
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------......-A----------------AA.......----YTA-R......-RMM-K-WMW--------------------------------------------------- 7046
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------......-A----------------.........-------Y-......------------------------------------------------------------- 7044
MAC.US.x.251_1A11 ----------T------------------------T-------------------------......------------------.........------A--......------------------------------------------------------------- 7934
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------------G--GT......-A---------G------.........-----G---......--G---------------------------------------------------------- 7936
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------G------G--GT......-A---C-----G------.........-----G---......--G---------------G------------------------------------------ 7920
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------......--------------Y---.........---------......------------------------------------------------------------- 7044
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------......-------------AGW-C.........R-MTM-S--......---R--------------------------------------------------------- 7045
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------......-A---------------C.........---------......------------------------------------------------------------- 6978
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 7015
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------......------------------.........------R--......------------------------------------------------------------- 7038
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 7045
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------......-A-----------Y---M.........---------......------------------------------------------------------------- 7043
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------........................------.........---------......------------------------------------------------------------- 7012
MAC.US.x.95058 -------------------------------------------------------------......-----------------C.........---R-G---......------------------------------------------------------------- 7032
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------......-A-----------Y----.........---------......------------------------------------------------------------- 6901
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 7034
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------......-A-------T-MAA-T--.........---------......------------------------------------------------------------- 7045
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 7037
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------......-A-----------Y----.........---------......------------------------------------------------------------- 7049
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 7047
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------Y......-A-----------T----.........---------......------------------------------------------------------------- 7045
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------......--M-C----T--------.........--MW-----......------------------------------------------------------------- 7040
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------......-A-----------T----.........---------......------------Y------------------------------------------------ 6934
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------......-A-----------T----.........---------......------------------------------------------------------------- 7030
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 6913
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------......--------------G---.........-A-............------------------------------------------------------------- 6907
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------T----------------------------------------------G-CT......-A---C------------.........-----G---......---------------A--------------------------------------------- 7433
MAC.US.x.SMM142_patent ----------T----------------------------------------------G-CT......-A---C------------.........-----G---......---------------A--------------------------------------------- 7430
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------......-A-----------Y----.........---------......------------------------------------------------------------- 6901
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------......------------------.........---------......------------------------------------------------------------- 7044
MNE.US.82.MNE_8 ----------T-------------------------------------------A----CTGACTGG-A---C----------C-.........-----G---......------------------------------------------------------------- 7412
MNE.US.x.MNE027 ----------T-------------------------------------------A----CTGACTGG-A---C----------C-.........---------......------------------------------------------------------------- 7415
SMM.SL.92.SL92B -------A-----T--------------------C--C-----------G-----------GAGCAGCC-A-GGTG--CAA-TC-AACCAAAAA---------......C-----A-----T--A--T--C--C--C--G--------T--T--G-----C-GG-----A 7389
SMM.US.x.F236_H4 -------A---T-A--T--C-----------------T-----------G--C--AG-CCAAAAGGGT-GC-GATG---A-A-C-AAATAGGAAA--G--A--......G--G-AA-----T--------------------------------G-----C--------- 7903
SMM.US.x.H9 -------A---T-A--T--C-----------------T-------------Y--T...A-AAAATGGTT---GATG--CAAGTC-AAACCAGAAA----GAT-......CC-G-AA-----T---------------R----G-----------G-----C--------- 7427
SMM.US.x.PBJ14_15 -------A---T-A--T--C-----------------T----------------T...ACAAAATGGTT---GATG--CAAGTC-AAACCAGAAA--G-GA--......A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C--------- 7730
SMM.US.x.PBJA -------A---T-A--T--C-----------------T------------A---T...ACAAAATGGTT---GATG--CAAGTC-AAACCAGAAA--G-GA--......A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C--------- 7729
SMM.US.x.PBJ_143 -------A---T-A--T--C-----------------T-------------Y--T...A-AAAATGGTT---GATG--CAAGTC-AAACCAGAAA----GAT-......CC-G-AA-----T---------------R----G-----------G-----C--------- 7442
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------A---T-A--T--C-----------------T----------------T...ACAAAATGGTT---GATG--CAAGTC-AAACCAGAAA--G-GA--......A-GG--A-----T--------------------G-----------G-----C--------- 7922
SMM.US.x.PGM53 ----------T-----T--C--------------C--T-----------------A--C--ATCAGGTT--CTATG--CA-A-C-AACAAAGGCA--CG-AA-......G--G--A--C--T--------------------G-----------G-----C-G------T 7887
SMM.US.x.SME543 -------A---T-A-----C-----------------C-----------G--C--AG-CCAAAATAGTAAC-GATG---A-A-C-AAAGAAGCCA--G--A--......G--G--A-----T--------------------------------G-----C--------- 7960
STM.US.89.STM_37_16 -T-----A--T--T--T--C--------------CT--------A-----A-C--A-G---ATCAGA-ATG-GAG-TTG-AAC--AAACAAAAA------A--......A--G--------T--A-----C--C--C------G----T--T--A--------------G 7592
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MAC.US.x.239 AAAAATGTTTATTTGCCTCCAAGAGAGGGAGACCTCACGTGTAACTCCACAGTGACCAGTCTCATAGCAAACATAGATTGGATTGA.........TGGAAACCAAACTAATATCACCATGAGTGCAGAGGTGGCAGAACTGTATCGATTGGAATTGGGAGATTATAAATT 8099
Env _K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__D__W__I__D__.__.__.__G__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__K__L
A.CI.88.UC2 C--T----A-----------T--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T--CACAGA--G......AAA-CA......G--C--C--T---T-T-----------------------C-----A-----------C--C----- 8111
A.DE.x.BEN --------A-----------T--G--A--G--GT-GG-C---G-A--A-----A-----CA-A--T--T-----T--CATAGA-A-......AAA-C-G-CT--T--C--C--T---T-T--------A--------------C-----A---C-------C--C----- 8157
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG C-----A-A-----------T--G--A--G--AT-GGTC--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T--CAT-T-............--AT-----G--A-GC--T---T-T--------------------A--C--------------------C----- 8101
A.GH.x.GH1 --------A-----------T-----A---C-GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T--CGTA-A-AG......TAACCA......G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A-------------------- 7577
A.GM.87.D194 -C------A-----------T--G--A--G--GT-G--C--C--T--A-----A-----CA-A--T--T-----T--C-CAGA--G......AAA-CA......G--C--C--T---T-T--------A--------------C-----A--------G--C--C----- 7571
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --------A-----------T--G--A-----GT-GT-C--CG-A--A------------A----T--T-----T---GTTGA--G.........A-AT----GG--A-----T---T-T--------------------A--C--------------G----------- 7577
A.GM.x.MCN13 --------A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A--T--CA-A--T--T-----T---GCA-A--G.........AAAT--...T--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--G----------------- 7584
A.GM.x.MCR35 --------A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----A--T--CA-A--T--T-----T---GCA-A---.........AAAT--...T--AG----T---T-T--------------------A--C-----A--G----------------- 7584
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------C-A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A--G--------CA-A--T--C-----T---GC-GGA--.........-CA......---A-----T---T-T----------C---------A--C--------------G-----C----- 7568
A.GW.87.CAM2CG --G-----A-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T--CGA--GG--.........-AATC-GAC---A-----T---T-T--------T--------------C--------------G----------- 8169
A.GW.x.ALI --------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----A-----CT-G--T--T-----T--CAC-GA--G.........CAACC-...G--A-----T---T-T--------------------A--C-----A--------G----------- 8141
A.GW.x.MDS -G------A-----------C--G--A-----GT-GGTC--C-----A-----------CA-A--T--T-----T--CGAC-AG--.........-AATC-...G--A-----T---T-T--------T-----------A--C-----A-------------------- 7634
A.IN.07.NNVA -G-C----A-----------C--G--A--C--GT-G--C---G----A--T--------CA-A--T--T-----T--..................A-AG--T-----A---G-T---T-T-------G---------C--A--C-----A--------G-----C----- 8149
A.IN.95.CRIK_147 ---C----G-----------C--G--A--G--GT-G--C--C-----A--T--------CA-A--T--T-----T---GTA-AC--......AATA-AT--A-GG--A-----T---T-T--------------------A--C---G-A--------G----------- 7911
A.SN.85.ROD -G------A-----------C--G--A--G--G--GT-C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T--C---CAAA-.........CAAT--T--G--A--C--T---T-T--------------------A--CA-------G----------------- 7603
AB.CM.03.03CM_510_03 --------A-----------T--G--A-----AT-G--T--C--T--A-----A-----CA-A--T--T-----T--CAC............AAAA-----T--G--C--C--T---T-C-----------------------C-----A--G--------C--C----- 7236
B.CI.88.UC1 ---T-C--A--------------G-----TACG---T-C-----T----GT--C--------T-----C-----T--CGT-TA-T-TGATGGCAA--AT-C-A-G--C-----T--------------A----G---------CA--------C----G--C--C----- 8144
B.CI.x.20_56 ---T-C--A--------------G-----CCTG---T-C-----------T--C------A-T-----C-----T--A-----.........TGA-A-C---G-G--C-----T--------------A----G----------A--------C----G--C--C----- 8109
B.CI.x.EHO -G------G--------------------T--A---T-C-----T-----T--T-----C--------C-----T--C-----.........AGA-AAG----TT--------T--TG----------A---T-----------AA-------C----G--C--C----- 8119
B.GH.86.D205_ALT ------A-A-----------------A--T--G---T-A-----T-----T-----T--C--------C-----CA-C-C............AGACAAC-GTACC--C-----TT-TG----------A---T-----------A--------C----G--C-------- 8133
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --------A-----------------A--TC----T--C-----T-----T--T------A-------C--T--T-------C.........AAA-AAT--TAGG--------T--------------A---T-----------A--------C----G--C--C---C- 7250
G.CI.92.Abt96 --------G--C-----C--C-----A--T--T--G--------T--A-----C-----C--A-----G--T-----AGA--A-AG......GTC-AAC-----T--A-------TTT-C-----------------------------A--------G----------- 7518
H2_01_AB.CI.90.7312A --------G-----------T--G--A---C-AT-G--C--C-----A-----------CT-G--T--T-----T--CGTAGAC-T......AGG-AAT----GG--A-----T---T-T-----------------------C-----A-------------------- 8148
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --------A-----------T--G--A---C-GT-G--C--C-----A-----A-----CA-A--T--T-----T---CRC-GA--......AAA--A--G--G---A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G----------- 8130
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -TG-----A-----------T--G--A-----GT-A--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T-------AA--......TGA-ACG------G-A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G--C-------- 8128
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --------A-----------T--G--A-----GT-G--C--C-----A-----------CA-A--T--T-----T------C-G--.........-AC---------A--C--T---T-C-----------------------C-----A--------G----------- 8120
U.FR.96.12034 -G------G-----------------A-----T-----C--C--T--T-----A--T--CA-G--T-----T--T---C-----A-.........CAA---T-----A------T-------C-----A---------------A----A--G-----G----------- 7641
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 8099
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 8099
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7207
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------------------C-.........--A------------------------------------------------------------------------ 7205
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------------T--------------------------------------C---.........--------------------------------------------------------------------------- 8095
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------------------------------------C---.........--------------------------------------------------------------------------- 8097
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------------------------------------C---.........--------------G------------------------------------------G----------------- 8081
MAC.US.x.80035 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7205
MAC.US.x.81035 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7206
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7139
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7176
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7199
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7206
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7204
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7173
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7193
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7062
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7195
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7206
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7198
MAC.US.x.96072 -G------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7210
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7208
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7206
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7201
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7095
MAC.US.x.96135 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7191
MAC.US.x.97009 ------------------------------R-------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7074
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7068
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------------------A------C---.........--------------G------------------------------------------------------------ 7594
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------------------------------------------A------C---.........--------------G------------------------------------------------------------ 7591
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7062
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7205
MNE.US.82.MNE_8 -G------------------------------------------T-----------------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7573
MNE.US.x.MNE027 -----------------------------------------------------A--------------------------------.........--------------------------------------------------------------------------- 7576
SMM.SL.92.SL92B --------C--------------G--A------T-A--T--------------------C--A--------T--T-----------.........CAAC--TG-G--C-----T--------------A---------T-------------------G----------- 7550
SMM.US.x.F236_H4 --------A-----------T--G--A--------G--A--C--T-----T--A--T------------G-G-----------CA-.........-A-C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 8064
SMM.US.x.H9 --------G-R---------T--G--A--------G--A-----------T--A--T--C---------G-A-----------CA-.........---C--TA-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 7588
SMM.US.x.PBJ14_15 --------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A-----------CA-.........---C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 7891
SMM.US.x.PBJA --------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-A-----------CA-.........---C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 7890
SMM.US.x.PBJ_143 --------G-R---------T--G--A--------G--A-----------T--A--T--C---------G-A-----------CA-.........---C--TA-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 7603
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----G--A--T--C---------G-A-----------CA-.........---C--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 8083
SMM.US.x.PGM53 --------G-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T--C---------G-T-----C--------.........---C-----G-----C--------------------------------CA-------G----------------- 8048
SMM.US.x.SME543 --------A-----------T--G--A--------G--A-----T-----T--A--T------------G-G-----------CA-.........-AAC--TG-G--C--------------------------------------------G-----------C----- 8121
STM.US.89.STM_37_16 ------------------------C-A--------T--T-----T-----T---------A-A-----------T--C----C-A-.........CAAT--TG-G-----C-----TGCA--------------------------------------------C----- 7753
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MAC.US.x.239 AGTAGAGATCACTCCAATTGGCTTGGCCCCCACAGATGTGAAGAGGTACACTACTGGTGGCACCTCAAGAAATAAAAGAGGGGTCTTTGTGCTAGGGTTCTTGGGTTTTCTCGCAACGGCAGGTTCTGCAATGGGCGCGGCGTCGTTGACGCTGACCGCTCAGTCCCGAA 8269
Env __V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__Y__T__T__G__G__T__S__R__N__K__R__G__V__F__V__L__G__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__
A.CI.88.UC2 GA----A--A--A-----------C--A--T---AG--AA--A--A--TT-CT-G-C...-C-AG-G--G--C--------T--G--C---------C----------------G--A--------------------------CC--------T-A-----------G- 8278
A.DE.x.BEN -A----A--A--A-----------C--A--T------CA--GA------T-CT-AAC...TC-AGTG--G--C--------T--G--C--------------------------G--A---------------------CG---CC--------T-A--C--------G- 8324
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------A--A--A-----------C--A--T---TCA-AA--A-----TT-CT---C...TC-ACAG--G-----------T--G-----------AG-------------------A--------------------------C---------T-G-----.-----G- 8267
A.GH.x.GH1 -A----AG-A--A-----------C--A--T--GAGA-A---A--A--TT-CT-G-C...TC-AGTG--G--C--------T--G-----------------------------G--A--------------------------CC--------T-G-----------G- 7744
A.GM.87.D194 GA----AG-A--A------CCG--C--A--T---A-A-A---A--A--TT-CT-G-C...TC-AGTG--G--C--------T--G--C--------------------------G--A-------------------GC-----C---------T-G-----------G- 7738
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------AG-A--A-----------C-----T----CA-AA--A--A---T-CT---C...TC-AGGG---C----G-----T--GC--------------C-A---------A-G--A------G----------G--------TC--------T-G--------T--G- 7744
A.GM.x.MCN13 G-----A--A--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-CT--AC...TC-AATG--G--C--G-----T--G--C-----------------------------A-----C--------------------C--A------T-G--------T--G- 7751
A.GM.x.MCR35 G-----A--A--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-CT--AC...TC-AATG--G--C--G-----T--G--C-----------------------------A-----C--------------------C--A------T-G--------T--G- 7751
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------A-----A-----------C--A--T---TCA--A-----A---T-CT---C...TCA-CAG---C---C------T--G---------------C-A--------------A-----------C--------------C---------T-A--------T--G- 7735
A.GW.87.CAM2CG G-----A--A--A-----------C--A--T---TCACAA-----A---T-CC---C...TCA-GGG---CC---------T-CG---------------------------A----A-----AGT----------A-------C---------T-A--C-----T--G- 8336
A.GW.x.ALI ---------A--A-----------C--A--T---TCA-AA-G---A---T-CT--AC...TC-AAGG--G-----------T--G--C--------------A-----------G--A------------------A----AG-T--A------T-T--------T--G- 8308
A.GW.x.MDS ------A--A--A-----------C--A--T---CCA-AA--AC-A---T-CT---C...TCA-GGG---C----------T--G---------------------------A----A------G-------------------C---------T----------T--G- 7801
A.IN.07.NNVA ------A--A--A-----------C--A--T---CCA-AA--AC-A---T-CTT--C...-T--AGG---C-A-C------T--G--C--------------------------C--A----A---------------------C---------T--------C----G- 8316
A.IN.95.CRIK_147 G-----AG-A--A-----------C--A--T---TCA-AA--AC-----T-CT----C..----GGG---C---C------T--GC-C-------AA--------------------A--------------------A-----C---------T--------C----G- 8079
A.SN.85.ROD G-----A--A--A-----------C--A--T---A-A-AA--A--A---T-CT---C...TCA-GGG---C---C------T--G--C-----------------------------A--------------------------CC----CG--T-G-----------G- 7770
AB.CM.03.03CM_510_03 GA----A--A--A-----------C--A--T---AC--AAGG------TT-CT-AAC...TC-AGGG--G-----------T--A-----------A--------A--C--T--G-----------------------A-----C---------T-A-----------G- 7403
B.CI.88.UC1 ------A--A--A--G--------T--A--T-----GA-A--A--A--TT-CT-AAC...G--AC-G--G-----------T--AA-G-----------------AC----T----T---------------------AA----C---------T-A-----------G- 8311
B.CI.x.20_56 ------A--A--A--G--------T--A--T---A--A-A--A--A--TT-CT-A-C...A--AC-G--G----GG-----T--AA-G------------C----A-----G--------------------------A-----C---------T-A-----------G- 8276
B.CI.x.EHO ---------A--A-----------T--A--T---AG-A-A--A--A--TT-CT-A-T...G--AC-G--G-----------T--AC-------------T-----A--C--T--G-----------------------------C------T--T-G-----------G- 8286
B.GH.86.D205_ALT ------A--A--A-----------C--A--T--------A-GA--A---T-CT-A-T...A-AAC-G--G-----------T--AA-G--------A--------A--C--T----T---------------------AA----T---------T-A-----------G- 8300
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ------A--A--A-----------T--A--T---AG---A--A-----TT-CT-A-C...G--AC-G--G-----G-----T--ACCG-----------T-----A-----T--------------------------------C------T--T-G--C--------G- 7417
G.CI.92.Abt96 ------A--A--------------T--A------A----A-----A--TT-CT---T...G--AC-G-A------------T--A--------------T-----A-----T----T-------------------A-A---------------T-G-----------G- 7685
H2_01_AB.CI.90.7312A -A----AG-G--A--------T--C--A--T---TCA-AA--A--A---T-CT--AC...TC-GGGG---C----------T--A--C------------------------A-G--A-----AG-------------------C---------T-G--------T--G- 8315
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -A----AG-G--A-----------C--A--T----CA-AA--A--A---T-CT-......TC-AGGG---C----------T--G--C------------------------A-G--A-----AG-------------------C---------T-G-----------G- 8294
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -A----AG-G--A-----------T--A--T-----ACAA--A--A---T-CT-......TC-AGGG---C----------T-CG--C------------------------A-G--A-----AA-------------------C---------T-A-----------G- 8292
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -A----AG-G--A-----------C--A--T-----ACAA--A--A---T-CT---A...TCYAGRG---C----G-----T--G-----R-----------A---------A-G--A-----AG--R-------------R--C---------T-A-----------G- 8287
U.FR.96.12034 G-----A--A-GA-----------T--T------CCA-----A--A--TT-CT-A-T...G--AC-G--G--------G--A--A--------T--------------------C--------------------T------------------T-A-----------G- 7808
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8269
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8269
MAC.US.x.1937 ----------------------------------AR------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------- 7377
MAC.US.x.2065 -----------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R- 7375
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------A------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8265
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----G- 8267
MAC.US.x.251_BK28 ---------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 8251
MAC.US.x.80035 -----------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7375
MAC.US.x.81035 ----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7376
MAC.US.x.85013 ----------------------------------RR-------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7309
MAC.US.x.87082 ----------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7346
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7369
MAC.US.x.92077 ----------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7376
MAC.US.x.93057 ----------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7374
MAC.US.x.93062 -----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7343
MAC.US.x.95058 ----------------------------------AR-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7363
MAC.US.x.95086 ----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7232
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7365
MAC.US.x.96016 ----------------------------------CR-------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7376
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7368
MAC.US.x.96072 ----------------------------------C--------------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7380
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7378
MAC.US.x.96093 ----------------------------------AR-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7376
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7371
MAC.US.x.96123 -----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7265
MAC.US.x.96135 -----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7361
MAC.US.x.97009 ----------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G- 7244
MAC.US.x.97074 -----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7238
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------A---------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CG----------------G- 7764
MAC.US.x.SMM142_patent ------A---------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CG----------------G- 7761
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7232
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7375
MNE.US.82.MNE_8 ----------------------------------A-------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------G- 7743
MNE.US.x.MNE027 ----------------------------------A-----------------------------C-------------------------------------A-----------------------------------------------------------------G- 7746
SMM.SL.92.SL92B G---------------------A----T------C-------A--------C--AA-...T-------AG-----------A--------------------------------G-----------------------A------C-A--------T-----------G- 7717
SMM.US.x.F236_H4 -A-------T------------------------AG---A-GA--------C--AAC---TG-------------G--------------------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G- 8234
SMM.US.x.H9 ---------T--------------C---------AG---A--A--------C--AAC---TG----------------------------------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G- 7758
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------T----------C---C---------AG---A--A--------C--AAC---TG----------------------------------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G- 8061
SMM.US.x.PBJA ---------T----------C---C---------AG---A--A--------C--AAC---TG----------------------------------------------------G--A---------------A----------CG--------T-G-----------G- 8060
SMM.US.x.PBJ_143 ---------T--------------C---------AG---A--A--------C--AAC---TG----------------------------------------------------G--A------------------------------------T-G-----------G- 7773
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------T--------------C---------AG---A--A--------C--AAC---TG----------------------------------------------------G--A--------------------------CG--------T-G-----------G- 8253
SMM.US.x.PGM53 ---------T------------------------AG---A-G------...C--AAC---TG-------------G--------------------------------------G--A--------------------------CG----T-G-T-------------G- 8215
SMM.US.x.SME543 ---------T-----------------------------A-GA--------C--AAC---TG-------------G--------------------------------------G--A---------------------------C--------T-G-----------G- 8291
STM.US.89.STM_37_16 ------A--A--------------------A--GA----------A--...C--AAC-A-T----------C---G-----------C--------------------------G--A--------------------A------C----------G-----------G- 7920
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MAC.US.x.239 CTTTATT...GGCTGGGATAGTGCAGCAACAGCAACAGCTGTTGGACGTGGTCAAGAGACAACAAGAATTGTTGCGACTGACCGTCTGGGGAACAAAGAACCTCCAGACTAGGGTCACTGCCATCGAGAAGTACTTAAAGGACCAGGCGCAGCTGAATGCTTGGGGATGT 8436
Env T__L__L__.__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q__Q__L__L__D__V__V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C_
A.CI.88.UC2 -----C-...---C---------------------------------A-A------------------C-------------------------G--A--T------G-A--A--------T--------------------------A-----A---T-A--------- 8445
A.DE.x.BEN -----C-...---C-----------------------------------A------------------A-------------------------G--A---------G-A--A--------T------------C-----C-T-----A-----A---T-A--------- 8491
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C-G..----------------------------------------------------------A----------------------------A--T--------A--A--------T--------A---C---G-----------G---A---T-A--------- 8435
A.GH.x.GH1 -----C-...---C-----------------------------------A------------------A-------------------------G--A--T------G-A--A--------T--------------------------A---T-A---T-A-----G--- 7911
A.GM.87.D194 -----C-...---C------------------------------------------------------A--------T----------------G--A--T------G-A--A--------T--------A-----------------A-----A---T-A--------- 7905
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------...CCG-------------------------------------------------------A-------------------------T--A---------G-A--A--------T--T---------C--GCA----------GA--A---T-A--------- 7911
A.GM.x.MCN13 -----C-...---C--------------------------------------------------G---A----------------------------A--T------G-A--A--------T-----------------------------A--A---T-A--------- 7918
A.GM.x.MCR35 -----C-...---C--------------------------------------------------G---A----------------------------A--T------G-A--A--------T-----------------------------A--A---T-A--------- 7918
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------...---C--------------------------------T---------------------A----------------------------A--T------G-A--A--------T--A---------C-------------------A---T-A--------- 7902
A.GW.87.CAM2CG -------...---C-----------------------------A-----------------------------------------------------A-TT------G-A--A--------T--A---------C-------T-----A-----A---T-A--------- 8503
A.GW.x.ALI -------...---C--------------------------------------------------G---A-------------------------G--A--T------G-A--A--------T--------A-------------------G---A---T-A--------- 8475
A.GW.x.MDS -----C-...---C------------------------------------------------------A----------------------------A--T------G-A--A--------T--A---------C----------------A--A---T-A-----G--- 7968
A.IN.07.NNVA -----C-...---C--------------------------------------------G---------A-------------------------G--A--T------G-A--A--------T--A-----A---C------C------------AG--T-A--------- 8483
A.IN.95.CRIK_147 -----C-...---C------------------------------------------------------A-------------------------G--A--T------G-A--A--------T--A-----A---C-------T-----------A---T-A--------- 8246
A.SN.85.ROD -----C-...---C------------------------------------------------------C-------------------------G--A---------G-A--A--------T--A---------C--C------------G---A---T-A--------- 7937
AB.CM.03.03CM_510_03 -----C-...------------------G------------C-------------A--------G---C-------G--------------G--G--A---------G-A--A--------------------TC-------T-----A--R--A---T-A--------- 7570
B.CI.88.UC1 -----C-...------------------G------------C-------------A--------G---C-------G-----------------G--A-----------A--A-----------------A---C-------------A-TA--A---T-G--------- 8478
B.CI.x.20_56 -------...------------------G------------C------C------A--------G---C-------G--------------G--G--A---------T-A--A-----------------A---C-------------A-T---A---T-G--------- 8443
B.CI.x.EHO -----C-...------------------G-----------CG-------------A------------C-------G--------------G--G--A---------G-A--A-----------------A--TC-C--A--------A--A--A---T-A--------- 8453
B.GH.86.D205_ALT -----C-...---C--------------G----------CTG-------------A--------G---C-------G--------------G--G--A---------G-A--A-----------------A---C-------T-----A--A--A---T-A--------- 8467
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -------...------------------G------------C-------------A--------G---C-------G--------------G--G--A---------G-A--A-----------------A---C----A--------A-TA--A---T-G--------C 7584
G.CI.92.Abt96 ----G--...------------------------------------T-----------------G---A----------------------G--G--A--------------A-----------------A--TC-------------A-G---A---T-A--------- 7852
H2_01_AB.CI.90.7312A -----C-...---C-----------------------------A------------------------A----------------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A--------------------A--A---T-A--------- 8482
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -----C-...---------------------------------A------------------------A-----A--T-------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A--------C 8461
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -----C-...----------------------------------------------------------A-----A--T-------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A--------- 8459
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -----C-...---------------------------------A------------------------A-----A--T-------------------A--T------G-A--A--------T--T-----A---C----------------A--A---T-A--------C 8454
U.FR.96.12034 -----C-...---------------------------------------------A------------A-------G-----------------T--A--------------A-----------------A---C-------T-----AAGT--A-----A--------- 7975
MAC.US.x.17EC1 -------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------- 8436
MAC.US.x.17EFR -------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----------- 8436
MAC.US.x.1937 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7544
MAC.US.x.2065 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------- 7542
MAC.US.x.251_1A11 -------...--------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------- 8432
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8434
MAC.US.x.251_BK28 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------- 8418
MAC.US.x.80035 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7542
MAC.US.x.81035 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7543
MAC.US.x.85013 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------------------------------------------------- 7476
MAC.US.x.87082 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7513
MAC.US.x.92050 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7536
MAC.US.x.92077 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------- 7543
MAC.US.x.93057 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7541
MAC.US.x.93062 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7510
MAC.US.x.95058 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7530
MAC.US.x.95086 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7399
MAC.US.x.95112 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7532
MAC.US.x.96016 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7543
MAC.US.x.96020 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7535
MAC.US.x.96072 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------- 7547
MAC.US.x.96081 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7545
MAC.US.x.96093 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7543
MAC.US.x.96114 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7538
MAC.US.x.96123 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R--------------- 7432
MAC.US.x.96135 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7528
MAC.US.x.97009 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7411
MAC.US.x.97074 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7405
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------A--------------- 7931
MAC.US.x.SMM142_patent -------...----------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------C--A--------------- 7928
MAC.US.x.r80025 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7399
MAC.US.x.r90131 -------...---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7542
MNE.US.82.MNE_8 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------A--------------- 7910
MNE.US.x.MNE027 -------...------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------A--------------- 7913
SMM.SL.92.SL92B -------...---------------A--------------------------------------------------------------------T--A--T--T--------A-----C-----------A---C-------T-----A-----A---T-A--------- 7884
SMM.US.x.F236_H4 ----G--...------------------------------------T-----------------------------------------------T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A--------- 8401
SMM.US.x.H9 ----G--...------------------------------------T-----------------------------------------------T-----------------A--------T------------C-------T-------CRN-A---T-A--------- 7925
SMM.US.x.PBJ14_15 ----G--...------------------------------------T---------------------------------------------G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A--------- 8228
SMM.US.x.PBJA ----G--...------------------------------------T---------------------------------------------G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A--------- 8227
SMM.US.x.PBJ_143 ----G--...------------------------------------T-----------------------------------------------T-----------------A--------T------------C-------T-------CRN-A---T-A--------- 7940
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----G--...------------------------------------T---------------------------------------------G-T-----------------A--------T------------C-------T-----------A---T-A--------- 8420
SMM.US.x.PGM53 ----G--...------------------------------------T--------A---------------------T----------------T-----------------A--------T------------CG------T-----------A---T-A--------- 8382
SMM.US.x.SME543 ----G--...------------------------------------T-----------------T-----------------------------T-----------------A--------T------------C-G-----T-----------A---T-A--------- 8458
STM.US.89.STM_37_16 -------...-A----------------------------------------------------------------------------------C-----------------A--------T--------A---C-------T-----A-----A---T----------- 8087
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MAC.US.x.239 GCGTTTAGACAAGTCTGCCACACTACTGTACCATGG............CCAAATGCAAGTCTAACACCAAAGTGGAACAATGAGACTTGGCAAGAGTGGGAGCGAAAGGTTGACTTCTTGGAAGAAAATATAACAGCCCTCCTAGAGGAGGCACAAATTCAACAAGAGAA 8594
Env _A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P__W__.__.__.__.__P__N__A__S__L__T__P__K__W__N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K
A.CI.88.UC2 A-------G--G--------------------T---............GT-----ACTC-T-------T-GA---------AT---A-----G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAG-T----A--------------------A-- 8603
A.DE.x.BEN -----------G--------------------G---............GT-----ACTC-T--T-G--TG-C-----A---AT---A-----G---------AA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----A--A--C--------------A-- 8649
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A---------------T----C-------T----............GA----AAC--CA--GT---TG-T--------CAT---G-----G--A-----A-A-C-AACCCG-GA-C-A--G-C------C-GTAGATCGT-----C----------C----------- 8593
A.GH.x.GH1 --------G--G------------------------............GT-----ATTC-T--T-G--TG-C---------AT---A-----G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----AC-------------------A-- 8069
A.GM.87.D194 --------G--G------------------------............GT-----ACTCCT-------TG-C---------AT---A-----G--A-----AAA-CGA--CC---A-C-A--G-C------C-GTCAAAGTT----AC-------------------A-- 8063
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ------------------------------------............GT-----AC-CCT-------TG----------CAT---A--------A-----A-AC--AA-CCG----C-A--G-C------C-GT-AGAGTT----AC----------C--G-----A-- 8069
A.GM.x.MCN13 --A---------------------------------............GT-----AT-CCT----G--TG-----------AT---G--------A-----AG-C--AA-CCG-GA-C----G-C------C-GTCAA-AAT----AC-A-----------G-------- 8076
A.GM.x.MCR35 --A---------------------------------............GT-----AT-CCT----G--TG-----------AT---G--------A-----AG-C--AA-CCG-GA-C----G-C------C-GTCAA-AAT----AC-A-----------G-------- 8076
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------------------------T-----------............GT-----AT-CCT-G-----TG-T---------AT---G-----G--A-----A-A---A--CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGT-----AC-A-----------G-----A-- 8060
A.GW.87.CAM2CG ------------------------------------............G------AGTC-T-------TG-T---------AT---A-----G--A-----A-A------CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGTT----A---------C----G-----A-- 8661
A.GW.x.ALI --A---------------------------------............GT----AACTCCT---A---TG-T---G----CAT---G--------------A-A-C-A--CCGT-A-C-A--G-C------C-GT-AA-AGT----ACG------------G-----A-- 8633
A.GW.x.MDS ------------------------------------............GT----AGTTCCT--GA---TG-T---G-A---AT---G-----G--A-----A-A------CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAAGT----A-----------C--G--G--AC- 8126
A.IN.07.NNVA ------------------------------------............GA-----AT-CCT--GT---T--T-----A---AT---G--CA----A-----A-A------CCG-CA-C----G-C------C-GTCAAAGTT----AC----------C--G--G--A-- 8641
A.IN.95.CRIK_147 ------------------------------------............GT-----ATTCCT-G-----TG-T-----A---AT---A---T----A-----A-A---A--CCG--A-C----G-C------C-GTCAAAGTT----AC----------C-----G--A-- 8404
A.SN.85.ROD ------------------------------------............GTT----ATTCCT--G----TG-C---G-----AT---G-----G--A-----AAA-C-A--CCG--A-C----G-C------C-GTAAAAGTT----AC-------------G-------- 8095
AB.CM.03.03CM_510_03 --------G--G-----------------R------............GT-----A-TCCT----G--T--C---G-----AT---A-----GC-A------GA------CCG-GA-C-A--G-C------C-GTCAAA-TT----AC----G--------------A-- 7728
B.CI.88.UC1 --T-----G--G--T--T-----G------------............-------A--C---C------G-C---G-A--CAT---A------C-------AAAGCGA--CA-T--------T-C---------------GT----A-----T--G--A--------A-G 8636
B.CI.x.20_56 --T--------G-----T-----G------------............-------A-TC---C-----C--C----CAG-CAT---A-----GC-A------GAG-----CC---A------T-C----------CAAT-AT----A--------G--A--G--G--A-- 8601
B.CI.x.EHO --T--C-----G-----T-----G------------............GT-----A-TCC--T-AG---G-C-----T--CAT---A------C-A------A-GC-A--CCG---------T-C----------AAAT-A-----A--------G--A--------A-- 8611
B.GH.86.D205_ALT --T--C-----G-----T-----G------------............-------A--CC--C--------T-----T--CAT---A------C-------AAAGC-A--CC-T--------T-C---------G--T--GT----A-----T--G--A-----G--A-- 8625
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --T--C-----G-----T-----G------------............-----CAA--A-T-C--T-----C---G----CAT---A-----GC--------AACC----CCG---------T------------AAAT-AT----A-T------G--A--------AG- 7742
G.CI.92.Abt96 -----------G--------------------T---GATGCCCTTGGTG-T---AA--CAT-GGAG---C-A-----T---AT---A--------A-----AAAGC--A-CA----T-----G--C--C--C---CGG--AT----A--A-----------G-----A-- 8022
H2_01_AB.CI.90.7312A --------G---------------------------............GT-----AC--CT-G-----TG-T---G----CAT---G------C-A-----AAA-C-AA-CCG-GA-C----G-C------C-GT-AAAGT-----AC----------C--G-----A-- 8640
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -----------R------------------------............GT-----AC--CT-G-----TG-T---G----CAT---G------C-A-----AAA-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GT-AAAGTT----AC----G-----C--G-----A-- 8619
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --A---------------------------------............GT-----AC--CT-GG----TG-C---G----CAT---G------C-A------AA-C-AA-CCG--A-C-A--G-C------C-GT-TAAGTT----AC----------C--G-----A-- 8617
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -----Y------------------------------............GK----RAC--YT-G-----T--A---G----CAT---G------C-A-----AACGC-AA-CCG----C-A--G-C------C-GTAAAAGTT----AC----G-----C--G-----A-- 8612
U.FR.96.12034 --C--------G--------T--------G------............AT---C-AC-CAT-------T--T---G-T---AT---G--------A------GA------GA---A---------------C---CAG--AT----A-CA--T-----A----------- 8133
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------............----------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8594
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------............----------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8594
MAC.US.x.1937 -------------------------------Y----............------RY--A-M---------G----G----------------------------------------------G----------------------------------------------- 7702
MAC.US.x.2065 ------------------------------------............---------------------------G----------------------------------------------G----------------------------------------------- 7700
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------............--------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------- 8590
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------............---------------------G-C-----------T--------------------------------------G-----------------------A----------------------- 8592
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------------------............---------------------G-C-----------T--------------------------------------G-----------------------A----------------------- 8576
MAC.US.x.80035 ------------------------------------............--------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------- 7700
MAC.US.x.81035 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7701
MAC.US.x.85013 ------------------------------------............----------R----------R----------------------------------------------------R----------------------------------------------- 7634
MAC.US.x.87082 ------------------------------------............--------------------------------------------------------------------------R----------------------------------------------- 7671
MAC.US.x.92050 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7694
MAC.US.x.92077 ------------------------------------............----------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7701
MAC.US.x.93057 ------------------------------------............---------------------------R----------------------------------------------R----------------------------------------------- 7699
MAC.US.x.93062 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7668
MAC.US.x.95058 ------------------------------------............----------------Y----------G----------------------------------------------G----------------------------------------------- 7688
MAC.US.x.95086 ------------------------------------............----------------Y--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7557
MAC.US.x.95112 -----------------------------G------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7690
MAC.US.x.96016 ------------------------------------............---------------------R-----R----------------------------------------------G----------------------------------------------- 7701
MAC.US.x.96020 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7693
MAC.US.x.96072 ------------------------------------............---------------------------G----------------------------------------------G----------------------------------------------- 7705
MAC.US.x.96081 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7703
MAC.US.x.96093 ------------------------------------............---------------------G----------------------------------------------------G----------------------------------------------- 7701
MAC.US.x.96114 ------------------------------------............----------R--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7696
MAC.US.x.96123 ------------------------------------............----------------Y---------------------------------------------------------R----------------------------------------------- 7590
MAC.US.x.96135 ------------------------------------............----------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7686
MAC.US.x.97009 ------------------------------------............----------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------- 7569
MAC.US.x.97074 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7563
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------------T------------------............---------------------G-T--------------------------------G-----------------G-C---------G-----------A----------------------- 8089
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------T------------------............---------------------G-T--------------------------------G-----------------G-C---------G-----------A----------------------- 8086
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------............----------R-----Y--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7557
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------............-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7700
MNE.US.82.MNE_8 --A-----------------T---------------............----------A------------T--------------------------------------------------G-----------G-----TT----A--------------------A-- 8068
MNE.US.x.MNE027 --A-----------------T---------------............-----------------------T--------------------------------------------------G-----------G-----T-----A--------------------A-- 8071
SMM.SL.92.SL92B --A-----G----------------------T----............-------AC-----TGTC---G-C---------AT---A--------A------AA---------A---C-A--G-C---------TCAAA-GT-G-----A----G-C-A--G-------- 8042
SMM.US.x.F236_H4 --T-----G--------T------------------............-------A--CAT-GGTG--T--T---------AT------------------AA--C-----------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-- 8559
SMM.US.x.H9 --T-----G--G--------------K---------............-------AC-CAT-G-----T-RC---------AT--Y---------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TSAATYAT-G--A--A-----------G-----AM- 8083
SMM.US.x.PBJ14_15 --T-----G--G------------------------............-------AC-CAT-G-----T--C---------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-- 8386
SMM.US.x.PBJA --T-----G--G---------------------A--............-------AC-CAT-G-----T--C---------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-- 8385
SMM.US.x.PBJ_143 --T-----G--G--------------K---------............-------AC-CAT-G-----T-RC---------AT--Y---------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TSAATYAT-G--A--A-----------G-----AM- 8098
SMM.US.x.PBJ_6P6 --T-----G--G------------------------............-------AC-CAT-G-----T--C---------AT------------------AAA-C----GA-----C-A--G-C---------TCAATCAT-G--A--A-----------G-----A-- 8578
SMM.US.x.PGM53 --T-----G--G------------------------............--------CTCAT-GGTG--T--T---------AT------------A-----AA--C--------GA-C-A--G-C---------TCAGGCAT-G--A--A-----------G-----A-- 8540
SMM.US.x.SME543 --T-----G--------T------------------............-------ACTCAT-GGTG--T--T---G-----AT------------------AG--------------C-A--G-C---------TCAAT-AT----A--A-----------G-----A-- 8616
STM.US.89.STM_37_16 -----------G-----------C------------............-------ATTC-T-GGT---GG-T---------AT---A-----G--A------A-------------TC-T--G-C----------CAA--GT----A--A--T---G-------G--A-- 8245
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MAC.US.x.239 GAACATGTATGAATTACAAAAGTTGAATAGCTGGGATGTGTTTGGCAATTGGTTTGACCTTGCTTCTTGGATAAAGTATATACAATATGGAGTTTATATAGTTGTAGGAGTAATACTGTTAAGAATAGTGATCTATATAGTACAAATGCTAGCTAAGTTAAGGCAGGGGT 8764
Env __N__M__Y__E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I__K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G__
A.CI.88.UC2 ---T-----------------A--A--------------C--------C--------TT-AA-C--C-----C--A-----T--------G-----------A------A-----GCT----------CA--A---G----G---T--T--AG--GA--T--AA----C- 8773
A.DE.x.BEN ---T-----------------A--A------------A-TC-------C---------T-AA-C--C---G-C--------T-----------GC-------A--G---A-----GCT----------CA------G----G---T--T--AG--GA--T--AA----C- 8819
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG A--T--------GC-------A--A--------------T--------C--------TT-AA-C--C-----T--------T--G------------G--A-AA-----A-----GCT-----------A--A---G--------T-A---AG--GAC-T--AA----C- 8763
A.GH.x.GH1 ---T------------------C-A--------------C--------C--------TT-AA-C--C-----C--------T--------------------A--------G---G-T----------CA--A--------G---T--T--AG--GAC-T--AA----C- 8239
A.GM.87.D194 ---T---------C-------AC-A--------------C--------C--------TT-GA-C--C-----C--A-----T--------------------A------A-----GGT----------CC--A--------G---T--T--AG--GAC-T--AA----C- 8233
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---T--------GC-G------C-A--------------T------------------T-AA-C--C-----C--------T-----------CATG-----A------A--G--GCTC-C--------A--A---G--------------AG--GAC-T--AA----C- 8239
A.GM.x.MCN13 ---T---------C----------A--------------T-----T--C---------T-AA-C--C-----C--------T------------------A-AA-----A--G--G-TC-T--------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C- 8246
A.GM.x.MCR35 ---T---------C----------A--------------T---A-T--C---------T-AA-C--C-----C--------C------------------A-AA-----A--G--G-TC-T--------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C- 8246
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---T--------GC-------A--A--------------T---AC-------C-----T-CA-C--C---G-C-G------T---------------G----A------A--G--GCT-----------A--A-----------G---T--AG--GAC-T--AA----C- 8230
A.GW.87.CAM2CG ---T---------C-------A--A--C-A---------T---AC---C---------T-AA-C--C-----C-GC-----T--------------------A------A-----G-T-----------A--A---G--------------AG--G-C-T--AA----C- 8831
A.GW.x.ALI ---T-C-------C-------A--A--------------T---AC---C---C-----T-AA-CG-C---G-C--------T------------------A-A------A--G--GCTC-T--------A--A---G----G------T--AG--GAC-C---A----C- 8803
A.GW.x.MDS ------------GC-------A--A--C---------A-T------------------T-AA-C--C-----C--------T--------------C-----A------A-----G-T-----------A--A---G--------------AG--GAC-T--AA----C- 8296
A.IN.07.NNVA ---T---------C-------A--A------------A-T--------C---------T-AA-C--C-----C--------T--------------C-----A------A-----GCT------G----A--A---G-------GT-A---TG--GC--T--AA----C- 8811
A.IN.95.CRIK_147 --G---------GC-T-----A--A--------------T--------C---------T-AA-C--C-----C--------T--G----------GC-----A------A-----G-T-----------A--A---G-----------T--AG--GAC-T--AA----C- 8574
A.SN.85.ROD A--T---------C-------A--A------------A-T------------------T-AA-C--C---G-C--------T-----------GCT----A-A----C-------GCT--------------A---G-----------T--AG--G-C-T--AA----C- 8265
AB.CM.03.03CM_510_03 ---T-----------------AC-A--------------C---A----C--------TT-AA-C--C-----C-GA-----T--------------------A-C-------G--G-TC-T--R----CA--A--C-----G------Y--AG--GAC-T---A----C- 7898
B.CI.88.UC1 ------------------G--A--A--------------T-----T------------T-CA-C--C-----GGCA--C--CAGG-TA---C-A---G----A-C----T-----G-------------A--A--C--TA-G--G--------A-GAC-T---A----C- 8806
B.CI.x.20_56 ---T--------GC----G--A------CAT--------T---A-T------------T-CA-C--C-----GGCA--C--CAGG-TA---C-G---G----A------T-----G-------G-----A--A---G-TA----G--------A-G-C-T---A----C- 8771
B.CI.x.EHO ------------G-----G--A--A---CAA------A-T--CA-T------------T-CA-C--C-----GGCA--C--CAGG-TA---T-A--------AA-----A--G--G-A----------CA--A--C--TA----G--------A-G-C-T---A----C- 8781
B.GH.86.D205_ALT ------------------G--AA-A--------------T-----T--------------CA-C--C--------A-----C--T-TA---C-A--------A-C---GT--G--G-------------AG-A--C--T--G--G--------A-GAC-T---A----C- 8795
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---------CA-G-----G--AC-A--CCAA--------T---A-T------------T-CA-C--C------GC------C---ATA---T-A---G--A-A-----GT--G--G-AC----------A--A--C--TT-G--G--------A-GAC-T--AA----C- 7912
G.CI.92.Abt96 A--T--------G-----G--A--A--------------A--------------------AA-C--C---G-T--A--CG-TT-C-TA--CC-----G----G-C----------G-------------C--A---G----------A----GA-GAC-T-----A---- 8192
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------------------A--A--------------T--------C--------TT-A--C--C---G-C--A-----T--G-----------------A------A--G--GCTC-C---G--A-A--A---G-----------A---G--GAC-T--AAGA--C- 8810
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------------T--------AC-A--------------T---A----C--------TT-GA-Y--C-----C--A-----T--G----------TC-----A--G---A--G--A-TC-T------A-A--A---G-------GC--Y--AG--GAC-T--AAG---C- 8789
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ------------C--------A--A--------------T---A----C--------TT-GA-C--C-----C--A-----T--G----------TC-----A------A--G--GCTC-T------A-A--A---G-------G---T---G--GAC-T--AA----T- 8787
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---------------------AC-A--------------T--------C--------TT-GA-A--C-----C--A-----T--G---------CTC-----G-A----A--G--GCTC-T--------A--A---G-------GC-AT---G--GAC-T--AAG---C- 8782
U.FR.96.12034 A-----------------G--A--A----A-------A-C-----T--C--------T--CA-C--A---G-T--A---G--T-C-TA---C-G---G----A-C----A-----A-AC-T-----------A---G-------GC--T---G--GTC-T---A-A--T- 8303
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------ 8764
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------ 8764
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R---------------------------- 7872
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7870
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------- 8760
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 8762
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------A-----G------------------------------------------------------------------------ 8746
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7870
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7871
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7804
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7841
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7864
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7871
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7869
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7838
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------- 7858
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------ 7727
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7860
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7871
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7863
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------R-------------- 7875
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7873
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 7871
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7866
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7760
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7856
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7739
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7733
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------------------A-----------------------------A--------A------------------------------------------------------G------A------- 8259
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------A-----------------------------A--------A------------------------------------------------------G------A------- 8256
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------------ 7727
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 7870
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------------------------------------------G------------C-----------------------------------------------------------------------------A---- 8238
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------------------------G------------C-----------------------------------------C-----------------------------------A---- 8241
SMM.SL.92.SL92B A-----------------G--A-----------------------A---------------A-C--C---G---GA--C-----G--------C-T-C----CA-----A--G--T-------------T------G-----------T--AG--G------------T- 8212
SMM.US.x.F236_H4 ---T-----------G-----A--A------------A-C---------------------A------------GA--------------T--ACT-------C-----------GG------------A--A---G----G------T------G------A-----T- 8729
SMM.US.x.H9 ---T-----------G-----A--A-----SK-----N-T--Y---------K--------A---Y---------A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T- 8253
SMM.US.x.PBJ14_15 ---T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T- 8556
SMM.US.x.PBJA ---T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T- 8555
SMM.US.x.PBJ_143 ---T-----------G-----A--A-----SK-----N-T--Y---------K--------A---Y---------A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T- 8268
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---T-C---------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------------T--ACTG------C-----------GGA--------------A---G----G--G---T------G------A-----T- 8748
SMM.US.x.PGM53 ---T-----------G-----A--A------------A-T---------------------A-------------A--------G-----T--ACT-------C--------G--GG---------------A---G----G------A------G---------A--T- 8710
SMM.US.x.SME543 ---T-----------G-----AC-A------------A-C---------------------A------------GA--------------T--ACTA------T--------G--GG------------A--A---G----G-------------G------A-----T- 8786
STM.US.89.STM_37_16 ---T--------G--G-----AC-A--------------A---------------------A-C------G---GA--C--------------A---T-----A-----T--G--A--------G---CA---------A-G---T--T------G-C-T---A-A--T- 8415
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MAC.US.x.239 ATAGGCCAGTGTTCTCTTCCCCACCCTCTTATTTCCAGCAGACCCATATCCAACAGGACCCGGCACTGCCAACCAGAGAAGGCAAAGAAAGAGACGGTGGAGAAGGCGGTGGCAACAGCTCCTGGCCTTGGCAGATAGAATATATTCATTTCCTGATCCGCCAACTGATA 8934
Env Y__R__P__V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__D__P__A__L__P__T__R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R__Q__L__I_
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__T__R__H__C__Q__P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__G__P__G__T__A__N__Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P__P__T__D__
A.CI.88.UC2 -------T--T-----C-----C---GG----C----A----T---------TACA----G--G--A---GG---AC----AA-C----G------CC-----C-C-A-----T--GA--T-----------C----A-C--C--A--GC---------A--TG----CT 8943
A.DE.x.BEN -------T--T-----------C---GG----C----A----T---------CA------G--G--A----G---AC-----A-C----GA-----TC----GC-A-A----TT--GA--TG----------CA---A-C---G-G--G----------A--T-----CT 8989
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA-----TG--A--A----GA--------AA-C---CGA-----CC---A-CA--AT---AG-------G----------CA----C------A-----------------G-----T 8933
A.GH.x.GH1 -------T--T-----------T---GG----C----A----T---------CAC-----G--G--A----G---AC-----A-C----GA-----ACA----C-A--A---TT--GA--TG-A--------C----A-C-----A-------------A--T-----CT 8409
A.GM.87.D194 -------T--T-----C-----C---GG----C----A----T---------CAC----AG--G--A----G---AC----AA-C----GA-----CC-----C-A-A----TTT-G---TG----------CAC--A-C--C--A--A----------A--T-----CT 8403
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------T--T-----------C---GG----A-T--A----T---------CA-----TG--A--A----GA--------AA-C----GA-----T---GA-C-A--T---A-G---A-------------C------------A----------------TG-----C 8409
A.GM.x.MCN13 -------T--T-----------C---GG---CC----A----T---------CA-----TG--A--A----G---------AA-C----GA-----T----A-CAA--T---AG-------G----------C----AG------A-------------A---G-----T 8416
A.GM.x.MCR35 -------T--T-----------C---GG---CC----A----T---------CA-----TG--A--A----G---------AA-C----GA-----T----A-CAA--T---AG------TG-A--------C----AG------A-------------A---G-----T 8416
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -------T--T-----------C---GG---CA----A----T---------CA------A--A--A----G---------AA-C----GA-----T----AGCAA------AG----A--T----------C-----C------A----------------TG-----T 8400
A.GW.87.CAM2CG -------T--T-----C---T-C---GG----A----A----T---------CA---------A--A----G----C----AA-C----GA-----T-----GCAA------AG----A--------------------------A-----------------G-----C 9001
A.GW.x.ALI -------T--T-----C-----T---GG---CA----A----T---------CA------A--A--A-----------G--AA-C----GA-----T------CAA--T---GG----A-TG-----C----C---C-C----T-A-------------A--TG--AGCT 8973
A.GW.x.MDS -------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA------G--A--A----GA--------AA-C----GA-----T-----GCAA------AG----A--T-----C----C-----C------A----------------TG-----T 8466
A.IN.07.NNVA -------T--T-----C-----C---GG----A----A----T---------CA------A--A--A----GA---------A-C----GA-----T------CAA------AT----A--T-----C----C-----C------A-------------T--TG-----T 8981
A.IN.95.CRIK_147 -------T--T-----C-----C---GG----A----A----T---------CA------T--A--A----G----------A-T----GA-----T------CAA------TT----A--T--A--C----C-----C------A-------------A--TG--A--T 8744
A.SN.85.ROD -------T--T-----------C---GG----A----A----T---------CA------G--G--A----G---AC----AA-C----GA----------AGCAA------AG----A-A------C----C-----C------A-----------------G-----T 8435
AB.CM.03.03CM_510_03 -------T--T-----------CT--GG----G----A----T---------CAC-----A--G--A---------C----AA-C----GA--GA------A-C-A---G-A-T----A--T-----C--------------CG-------T---C-G-----G----GG 8068
B.CI.88.UC1 ----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA-AC---G--G--A----G---AC----AA-C----GAC--A------A-C-AA--G-CTT----A--T-----C--------------CGC---C--T-----T----------GG 8976
B.CI.x.20_56 ----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C------CA--C---G--G--A----G---AC----AA-C----GAC--A------AG--AA--G-ATT----A--T-----C--------------CGC------T-----T----------GG 8941
B.CI.x.EHO ----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA------G--G--A----G---AC----AA-C----GA--GA------A-CAA--AG---T----A--T-----C--------C-----C--C--C----C---T----------GG 8951
B.GH.86.D205_ALT ----------A-----C-----T---------ACT--A----T--C-----GCA------G--G--A----G---AC----AA-C----GA--GA------A-C-A---G-A-T----A--------C--------------C--------T--AC-G-----G----GG 8965
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----------A-----C-----T---------G-T--A----T--C------CA---G--A--G--G----G----C----AA-C----GA--GA--------C-A--AG-A-T----A-----------------CAG---C--C--C--------T----------GG 8082
G.CI.92.Abt96 -------T--T-YT--------T---------G-T-------T--------GCA------A--A--W--------A-----AA-T----G----AA-----A-CAAA------T----A--T---------------------------------M-------G--AGGG 8362
H2_01_AB.CI.90.7312A -------T--T-----------C---GG---C-----A----T--G------CA------A--A--A----G---AC----AA-C----GA--GA------A-C-A---G---T----A--T-----C--------C-----C--C--C-----A--T-----G----GG 8980
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -------T--T-----Y-----C---GG---C-----A----T--G------CA--C---G--A--A----G---AC----AA-C----GA--GA------AGC-A--AG---T----A--T--------------C-----C--C--C--------T-----G----GG 8959
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -------T--T-----C-----T---GG----C----A----T--G------CA--C---G--A--A----G---AC----AA-C----GA--GA------AGC-A--AG---T----A--T--------------C-----C--C--C-----AC-------G----GG 8957
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -------T--T-----C-----C---GG----C----A----T--G------CA--C---G--A--A----GA--AC----AA-C----GA--GA------A-C-A--AG---T----A-----------------C-----C--C--C-----A--T-----G----GG 8952
U.FR.96.12034 ----------T----------AC---------G-TG-A----T--C--------G-----A--A--A--------A--G--AA-T----GA--G--C------CA--------T----A--T---------------AG------A-------------A---------T 8473
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8934
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------A--------------------------------------- 8934
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8042
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------M--------------------------------------------------- 8040
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------T---------------------A----------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8930
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8932
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------T----T----C----------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8916
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8040
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8041
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 7974
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8011
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8034
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8041
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------Y---------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8039
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8008
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------T------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8028
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 7897
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------- 8030
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8041
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------- 8033
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8045
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8043
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8041
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8036
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 7930
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8026
MAC.US.x.97009 ----------------Y------------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------R-------------- 7909
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------R---------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 7903
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------------------------T---------C---------T-----T----------A----------A--G------------GCA----------------------------------------------------------------- 8429
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------------------------T---------C---------T-----T----------A----------A--G------------GCA----------------------------------------------------------------- 8426
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 7897
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 8040
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------T------------T------------G--------A--------------A------A-C----G------------GCA-------------------------------------------------------------A--- 8408
MNE.US.x.MNE027 -------------------------T-------------------------G--------AA-------------A------A-C----G-------------CA-------------T--------------------G------------------------------ 8411
SMM.SL.92.SL92B -------T--T-----C-----C--A------CAT-------T---------G-G-----A--A-------G---A------A-C----G----A------A-C--A-----AT----A-TG-----------------------------------------G------ 8382
SMM.US.x.F236_H4 ----------------------T---G-----G-T-------T--C------CA---G--A--A--C--------A------AG-----G-------------CA-A-------G---A--T-----------------------------------------GT----- 8899
SMM.US.x.H9 ----------------------T---G---R-G-TY------T--C----Y-RAC--G--A--A-----------A------AG-----G------------RCA-A-----------A--T-------R---------------------------------G------ 8423
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------T---G-----G-T------GT--C------GAC--G--A--A-----------A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT----- 8726
SMM.US.x.PBJA ----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--A-----------A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT----- 8725
SMM.US.x.PBJ_143 ----------------------T---G---R-G-TY------T--C----Y-RAC--G--A--A-----------A------AG-----G------------RCA-A-----------A--T-------R---------------------------------G------ 8438
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------T---G-----G-T-------T--C------GAC--G--A--A-----------A------AG-----G------------GCA-A-----------A--T-----------------------------------------GT----- 8918
SMM.US.x.PGM53 ----------------------T---GT----G-T-------T--C------CA---G--A--A--A--------A------AG-----G-------------CA-A-----------A--T-----------------------------------------G-----T 8880
SMM.US.x.SME543 -----------------C----T---G-----G-T-------T--C------CA------A--A--C--------A------AG-----G----A--------CA-A-------G---A--T--------------------------------A--------------- 8956
STM.US.89.STM_37_16 --C----T--------------T-------G-CGT-------T--C------CA---G--A--A--A--------A------A-C----GA--GA--------CA-A-----A-T--A---------------A----------C------------------G--AG-- 8585
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Rev end Nef start
MAC.US.x.239 CGCCTCTTGACTTGGCTATTCAGCAACTGCAGAACCTTGCTATCGAGAGTATACCAGATCCTCCAACCAATA.........CTCCAGAGGCTCTCTGCGACCCTACAGAGGATTC.GAGAAGTCCTCAGGACTGAACTGACCTACCTACAATATGGGTGGAGCTATTTCC 9094
Env _R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__.__.__.__L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__#R__E__V__L__R__T__E__L__T__Y__L__Q__Y__G__W__S__Y__F__
Nef _M__G__G__A__I__S_
Rev exon 2 T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__.__.__.__T__P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S#__R__S__P__Q__D__*_
A.CI.88.UC2 --T---------G------A-----T------GGA---A-----CGCGAAC-C--C--C--G--G--TG--C.........TC-----AT............--GACAGCA--CA.-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G-------G-----------CGAG-GGA--- 9091
A.DE.x.BEN ----------TCG------A--A--T-------GA---A-----C-AGAAC-C--C--C--G--G--TG--C.........TC------T............---ACAGCA--CA.-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G--C-A--G-----------CGAG-GGA--- 9137
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------CG------A----GT-----AGGA---A-----C--GAGC-T--C--C--------T---C.........T-------T--TCAGAGAG-A---ACA-CA--CA.-G--CTGG--G--ACT-AC-A-AG-------G-----------CGAG-GGA--- 9093
A.GH.x.GH1 -----------CG------A--AG-T-------GA---A-----C-CGAAC-C--C--C--A--G--TG--C.........TC-----AT............---ACAGCA--CA.-G--CTGG--G--ACT-A--GC-G-------G---------G-CGAG-GGA--- 8557
A.GM.87.D194 -----------CG------A--A--G------GGG---A-----C-AGAAC-C--C--C--G--G--TG--C.........TC------T............---ACAGCA--CA.-G--CTGG--G--ACT-A-GGC-G-------G-----------CGAG-GGA--- 8551
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------CA-A----A--A--G------GGA---A-----C---C-C----T----------..........................................CCAC-CA.----CTGG--G--ACTCA-GGCAG-------G--G--------CGAG-GGA--- 8536
A.GM.x.MCN13 ---------G-CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-C--T--C-----G----G-T.........T-------T--TCAGAG-G-A--GACAGCA--CA.----CTGG--A--A-----CGCAG-----T-G--G--------CGAG-GGA--- 8576
A.GM.x.MCR35 -----------CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-C--T--C-----G----GCT.........T-------T--TCAGAG-G-A--GACAGCA--CA.----CTGG--A--A-----CGCAG-----T-G--G--------CGAG-GGA--- 8576
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------CG------A--A--T------GGA---A-----C--GA-C-C--C---------------C.........T-------T---CAGAGAG-A---ACAGCA--CA.----CTGG--G---CT-A--GCAG-------G--G--------CGAG-GGA--- 8560
A.GW.87.CAM2CG -----------CG-A----A--A--T------G-A---A-----C--GA-C-T-----C---------C--C.........-------AT.....................C-CA.----CTGG--G---C--A--G-AG---T---G-----------CGAG-GGA--- 9140
A.GW.x.ALI ----------TCG----G-A-----T------GGA---A-----C--GA-C-C--C------------G--C.........T---G---T--TCAGAGAG-G--GACA-CA--CA.-G--CTGG--G--ACT-A--GCAG-------G--G--------CGAG-GGA--- 9133
A.GW.x.MDS -----------CA-A--G-A--A--G------GGA---A-----C--GA-C-T--T--C---------C--C.........T------AT.....................C-CA.----CCAG--GC-ACT-AG-A-AG---T---------------CGAG-GGA--- 8605
A.IN.07.NNVA -----G-----CA-A----A--A--G-----AGGA---A-----C--GAGC-T--T--C---------C--C.........-------AT.....................C-CA.----CTGG--G---CT-AG-ACAG---T---G-----------CGAG-GGA--- 9120
A.IN.95.CRIK_147 -----G-----CA-A----A--A--G-----AGGA---A-----C--GAGC-T--T--C---------C--C.........-------AT.....................C-CA.----CTGG--G--ACT-A--ACAG---T---G-----------CGAG-GGA--- 8883
A.SN.85.ROD -----------CA-A----A-----T------GGA---A-----C--GAGC-T--T--C--------TC--C.........TA-----AT.....................C-CA.----CTGG--G--ACT-AG-ACAG---T-T-G-----------CGAG-GGA--- 8574
AB.CM.03.03CM_510_03 AA------A-T--------A--A-GG------------A--G-T--AGACC-C---A---------------.........-----A..................................CCA------CTCCCGT-TG-A-----C--G------ATCG---GG---- 8195
B.CI.88.UC1 AA--------T------G-A--A-GG------G-A---A--G-T--AGACC-C---A------------GC-.........-----A..................................CCG------CT-TC---TG-A-----C--G------ATC----GG---- 9103
B.CI.x.20_56 AA--------T------G-A--A-GG------G-A---A----T---GACC-C---A------------GC-.........-----A..................................CCA------CT-TCG--TG-A-----C--G------ATC----GGC--- 9068
B.CI.x.EHO GA--------T--------A----GG------------AT----A-AGACC-T---A-C----------G--.........-----A..................................CCG------CT-CC--CTG-A-----C-G-------ATC----GG---- 9078
B.GH.86.D205_ALT AA------A-T--------A--A-GG------------A--G-T--AGACC-T---A--------C-A---CTCAACCAAT-----A..................................CCA------CTCCCGG-TG-G-----C--G------ATC----GG---- 9101
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 AA------A-T--------A--A--G--------G---A--G-T--AGA-C-T---ACC--------T-G--.........T----A..................................CAG-----ACT-CC---TG-A-----C---------ATCG---GG---- 8209
G.CI.92.Abt96 AA-----------------A-------------G----A-----C--GA-CYT-----CT--------GC-G.........T----A--AA----CAG------C--AGCA---A.-----CAT---C--CTA---GCAG-T--TT-CAGC-------TCC---GGC--- 8522
H2_01_AB.CI.90.7312A AA--------T--------A-GA-GG------------A--G-T--AGACC-T---A-C----------GCT.........-----A..................................CCA------CTCCTGT-TG-G-----C---------ATCG---GG---- 9107
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 AA--------T--------A-G--GG--------------------AGACC-T---A----------T-GCT.........-----A..................................CCA------CTCCCG--TG-GC----C---------ATC----GG---- 9086
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 AA--------T--------A-GAAGG------------A-------AGACC-T---A-C----------GCT.........-----A..................................CCA------CTCCTG--TG-AC----C--G------ATC----GGC--- 9084
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 AA--------T------G-A-GAAGG------------A-------AGACC-T---A----------T-GCT.........-----A..................................CCAT-----GTCCCG--CG-AC----C--G------ATC----GGC--- 9079
U.FR.96.12034 -----G-------------A-----G------GGA---------C--GA-T-G-----G------G--GT-G.........T-------CA--AG......................----CGT--GCACCT----A-AG-T------------------CAG------A 8612
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 9094
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 9094
MAC.US.x.1937 --------------------------------R---------------------------------------.........T-------------Y-------------------.-----------------------------------------------------T 8202
MAC.US.x.2065 ------------------------------------------------------------------------.........T---------------------------------.R----------------------R-----------------------------Y 8200
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------------------------------.........-------------------------GA-------.---------------------------------------------A-------- 9090
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------C----------------------.........------------------G----------A----.------------------------------------------------------ 9092
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------C----------------------.........-------------------------GA---G---.------------------------------------------------------ 9076
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8200
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.R----------------------------------------------------- 8201
MAC.US.x.85013 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8134
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------Y----------------------------.........----------------------------------.-----------------------G------------------------------ 8171
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------T----------------------------.........T---------------------------------.-----------------------G------------------------------ 8194
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8201
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8199
MAC.US.x.93062 -----------------G------------------------------------------------------.........----------------------------------.-------------------------------------------C---------- 8168
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8188
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8057
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8190
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8201
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8193
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------T----------------------------.........--------------Y-----------R-------.---------------T-------------------------------------T 8205
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8203
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8201
MAC.US.x.96114 -----------------R------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8196
MAC.US.x.96123 -----------------G------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8090
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8186
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8069
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.----------------------------------------------Y------- 8063
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------------------------C----------------------.........T------------------------G---A----.--------------CT-------------------------------------- 8589
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------C----------------------.........T------------------.-----G---A----G--------------CT-------------------------------------- 8586
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8057
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------------------.........----------------------------------.------------------------------------------------------ 8200
MNE.US.82.MNE_8 ---------------T---------------------------------C----------------------.........T-------AT----CA-------------A--C-.----------------------A--------------------------C---- 8568
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------------------------C----------------------.........T-------AT----CA-------------AG-C-.----------------------A--------------------------C---- 8571
SMM.SL.92.SL92B --GA-A-------------A--A---T-TG-CTCG---AGC---C----CC-------A--------A-C-G.........TG------A-----A-A--T-AGT---CC----A.----GC-TG----A-GA---GCAGG---TA-C-GT----------AT--C---A 8542
SMM.US.x.F236_H4 -------------------------G------GGAT-G-----T---GAGC------------------G-G.........--------C-----AA----GT-G--A--AG-C-.-T------A----A-T----A-AG--------------------C--------- 9059
SMM.US.x.H9 -------------------------GT-----GGAT-G-----T---GANC-G---A--------G---G-G.........--------C-----AAG---G--G-----AGCC-.-T------A----AGT---GA-A-----------G---------C-T--CC--- 8583
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G.........--------C-----AAG---G--G-----AGCC-.-T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC--- 8886
SMM.US.x.PBJA -------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G.........--------C-----AAG---G--G-----AGCC-.-T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC--- 8885
SMM.US.x.PBJ_143 -------------------------GT-----GGAT-G-----T---GANC-G---A--------G---G-G.........--------C-----AAG---G--G-----AGCC-.-T------A----AGT---GA-AG----------G---------C-T--CC--- 8598
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------------GT------GAT-G-----T---GAAC-G---A-C------G---G-G.........--------C-----AAG---G--G-----AGCC-.-T------A----AGT-C-GA-AG----------G---------C-T--CC--- 9078
SMM.US.x.PGM53 -----------------G----A---------G----AT--C-T----A--------------------G-G.........T-----------.........T-------A--C-.--------G----------GA-AT-------G-----------CC---GG---- 9031
SMM.US.x.SME543 -------------------------G------GGAT-G-----T---GA-C------------------G-G.........--------A-----AAG---G--G--A--AG---.-T------A----A-T----A-A------------------------------- 9116
STM.US.89.STM_37_16 -----------------G-A--A-----T---GG-T-GT-----C--GA-C-------C------C----CC.........T----A---A----CAG--TA--G-----A---A.--------G----ACTA-G-GCAG----TT----G--------C-T--GGA--- 8745
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Env gp41, gp160 end

MAC.US.x.239 ATGAGGCGGTCCAGGCCGTCTGGAGATCTGCGACAGAGACTCTTGCGGGCGCGTGGGGAG.ACTTATGGGAGACTCTTAGGAGAGGTGGAAGATGGATACTCGCAATCCCCAGGAGGATTAGACAAGGGCTTGAGCTCACTCTCTTGT......GAGGGACAGAAATACA 9257
Env H__E__A__V__Q__A__V__W__R__S__A__T__E__T__L__A__G__A__W__G__#D__L__W__E__T__L__R__R__G__G__R__W__I__L__A__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__L__T__L__L__.__.__*_
Nef _M__R__R__S__R__P__S__G__D__L__R__Q__R__L__L__R__A__R__G__E_#_T__Y__G__R__L__L__G__E__V__E__D__G__Y__S__Q__S__P__G__G__L__D__K__G__L__S__S__L__S__C__.__.__E__G__Q__K__Y__
A.CI.88.UC2 -A--A--TT----A--AA--GCA--GA------G----------------------A-G-.GG-----TA--G-AG-GCA-C-CATC--G--GG-A--C------G----A--------C--G--G--AGCA--AA--G-C---C---......---------C-G--TC 9254
A.DE.x.BEN -A--A--TT----A--AT--GC---GA--A---G-------------------------T.GG--------AG-AGCGC-AC-CATC--G--GG-A---------G-T--A--A--A--C--G--G--AGCA--A---G-C---C---......---------C-G--TC 9300
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A--A-T-C------T-C-TGCA--GA--A---G-------------A--------A---.----G----G-G-AA-GG-AC-GATC--C--GG-A-----T---G-T--A--A-----C--G--G---GCA--A--TG-C---C---......-----G---CGG--TC 9256
A.GH.x.GH1 -A--A--AT----A--AT--GCA-AGA--A---G-------------A----A-----G-.GG-----T-CAG-AG-GCAAC-C-TC--G--GG-A---------G----A--A-----C--G------GCA--AA--G-C---C---......---------C-G--TC 8720
A.GM.87.D194 -A--A---T---GA--AT--GCA--GA------G-------A--------------A-G-.GG-----T--AG-AGCGCAAC-CATC--G--GG-A--C------G----A--A-----C--G--G--AGCA--AA--G-C---C---......---------C-G--TC 8714
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -A--A---T--------C--GC---GGT-A-A-G----------A--A-----G--A-GA.G---G----G-G----GG-AC--ATC-----GG-----------G-T--AC-A-----C--G--G--AGCA--AA-TG-C---C---......----------G---TC 8699
A.GM.x.MCN13 -A-GA---T--------T--GCA--GG--A---G----------------A-----A---.----G----G-G-A--GCA-C-GATC--G--GG-A-----T---G----A--A--A--C--G--G--AGCA---A--G-C---C-A-......---------CGG--TC 8739
A.GM.x.MCR35 -A-GA---T--------T--GCA--GG--A---G----------------A-----A---.----G----G-G-A--GCA-C-GATC--G--GG-A-----T---G----A--A--A--C--G--G--AGCA---A--G-C---C-A-......--A------CGG--TC 8739
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -A--A---T----A---C-TGCA--GA--A-A-G------------A------G--A---.----G---AG-G-G--GCAAC--ATC--G--GG-------T---G----AC-A-----C--G--G--AGCA--A---G-C---C---......---------CG---TC 8723
A.GW.87.CAM2CG -A--A---T---------CTGCA--GG----A-G---------------------CA-G-.--G-G----GA-TGT-ACAAC-CAT------GG-A--C--T--GG----A--A-----C-----G--AGCA--A---G-----C---......---------CG---TC 9303
A.GW.x.ALI -A--A---T---G----T-TGCA--GAT-----G----------A-AAA-A-C---A---.----G----G-G-AG-GCA-T-G-TC--G--GA-----------G----A--------C--G--G---GCA--AA-TG-C---C---......--A------CGG--TC 9296
A.GW.x.MDS -A--A---T--------T--GC---GGT-A-A-G----------A--A-------CA-G-.G---G----G---AT-GG-AC--AT---G--GG-A--------GG----A--A-----C---------GCA---A--G-C---C---......---------C-G--TC 8768
A.IN.07.NNVA -A--A--AT---------C-GC---GA--A--GG-------------A-------CA-GA.G---G----G---GT-GC-AC-CAT---G--GG-A--------GG-T--A--A--A--C--G--G---GCA------G-C---C---......-------G-C-GA-TC 9283
A.IN.95.CRIK_147 -A--A--AT----A---T--GC---GA-----GG-A-----------A----AG-CA--A.----G--T-G---AG-GGAA---AT---G--GG-A--------------A--A-----C---------GCA---G--G-C---C---......---------C----TC 9046
A.SN.85.ROD -A--A--AT---------C-GC---GG--A-A-G---------------------CA-G-.G---G---AG-GTAT-GGAAC--ATC--G--GG-A--------GG-T--A--A-----C-----G--AGCA--AA--G-C---C---......-------G-C-G--TC 8737
AB.CM.03.03CM_510_03 -A--A---C---GA--A-CAGC---GG--A---G-------------A-T---G-A-AGA.C---------AG----C---G-G-CG-CG---GC---C-----G--------A--A--C--------A-----A---G-C-------......------...--..... 8350
B.CI.88.UC1 -A--A--AA----A--A-CAAC---GG------G-------------AA-A-AG-AA---.C-C-----A-AG----C--A--GACA-CGGA-GCA--CA----G--------------C--------A-----A---G-C-------......-------GC--..... 9261
B.CI.x.20_56 -A--A--AA----A--A-CAAC---GG-----GG-------------AA----G-AA---.C-C-------AG----C--A---ACG-CGG-GGCA--CA----GG----------A--C--------A-----A---G-C-----A-......-------GC-T..... 9226
B.CI.x.EHO -A--A--AA----A--A-CAGCC--GG-----GG-------------A-----GC-A-GA.C--CG----GAGTC--C-------CG-C-G--GA---CA-T-----A-----------C---------GC---A---G-C-------......--T-----A--..... 9236
B.GH.86.D205_ALT -A--A---C---GA--G-CAGCA--GG--A--GG---A---------A-T--CG-A-AGA.C----------G----C-------CG-CG---GCA--CA----G-----------A--C--------A-----A-----C-------......--------A--..... 9259
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -A--A--AA----A--A-CGAC---GG-----GG----------A-AAA-A-AG-AA-G-.C-C--------G----C--A---ACA-CG--GGCA--CG----G--------------C--------A--C--A---G-C-------......-------GC-G..... 8367
G.CI.92.Abt96 -A--A---TG-ACC--A-CAACT--GG-----CA----------A-AA--A-----A---.C-------A-A-----GG-A--G-T-------G-------------A--G--A--A--C--G-------------------------......--A--G--AC------ 8685
H2_01_AB.CI.90.7312A -A--A--A-----A--A-CAGC-G-GG--A--GG-------------A--A-AG--A-GA.C----------G----C-----GACG-CG--GG-A--CA-----G-------A--A--C-----G--------A---G-C---C---......--------A-C..... 9265
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -A--A--AA----A----CAGC---GG-----GG----------A--A--A-CA-CA-GA.C-C--------G----C--A--GACG-CG--GG-A--CA-------------A--A--C--------A-----A-----C---C---......--------A--..... 9244
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -A--A--A-----A----C-GC---GG-----GG-------------A----CA-CA-GA.C-A--------G----C--A---ACG-CG--GG-A--CA----G--------A-----C--------A-----A---G-C---C---......--------A--..... 9242
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -A--A--A-----A----CTGC----G-----GG----------A--AA---CA-CA-GA.C-A--------G----C-----G-CG-CG--GG-A--CA-------------A--R--C--------A-----A---R-C---C---......--------A--..... 9237
U.FR.96.12034 -A--A--AT----A--GT--G---A-G-----CG----------AGCC--A--G--A---.-AC-------------GG--C-G-T----------C-T-GA--T--A--A--------C--G-----AT--------G-G--T----GAAGCTC----C--AGGC--T- 8781
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 9257
MAC.US.x.17EFR ---------------T--------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......--------A------- 9257
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------.----------------------------G----------------------------------------------------------......---------------- 8365
MAC.US.x.2065 W-------------------------------------------------------R---.--W--------------------------R---------------------------------------------------------......---------------- 8363
MAC.US.x.251_1A11 ---------------T--A-----------------------------------------.-------A---G-------------------------C-----------T-----A-------------------------------......---------------- 9253
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -G-----------A-T--G-----------------------------------------.-------------------------------------------------T-------------------------------------......---------------- 9255
MAC.US.x.251_BK28 -------------A----G------------------A------------------A---.-------------------------------------C-----------T-----------G-----------------G-------......---------------- 9239
MAC.US.x.80035 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8363
MAC.US.x.81035 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8364
MAC.US.x.85013 -----------------K----------------------------R-------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8297
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8334
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------A-------------------------------......---------------- 8357
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8364
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------.-----------R-------------------------------------------------R--------Y----------------......---------------- 8362
MAC.US.x.93062 -G----------------------------------------------------------.----G----------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8331
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8351
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8220
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8353
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8364
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8356
MAC.US.x.96072 -----------------T------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8368
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------R-------------------------------......---------------- 8366
MAC.US.x.96093 -C----------------K-----------------------------------------.----G--------------------------------------------------------R-----------------W-------......---------------- 8364
MAC.US.x.96114 -K----------------------------------------------------------.----R----------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8359
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8253
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8349
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------R---.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8232
MAC.US.x.97074 R-----------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8226
MAC.US.x.MM142_IVMXX -A--A--------A----C-CA--------------------------------------.-A---------G-----CAA--G--------------C-----------T-------------------------------------......-----C--A------- 8752
MAC.US.x.SMM142_patent -A--A--------A----.-CA--------------------------------------A-A---------G-----CAA--G--------------C-----------T-------------------------------------......-----C--A------- 8749
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8220
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------------......---------------- 8363
MNE.US.82.MNE_8 -A-----------A-T--C-----------------------------------------.----------------GG-A----T------------------------T--------C-----------C-----T----------......---------------- 8731
MNE.US.x.MNE027 -A--A--------A-T--C-----------------------------------------.----------------GG-A--G-T------------------------T--------C-------A---------T----------......---------------- 8734
SMM.SL.92.SL92B TC--A--CTG-----AA-CA------------CA---AG--A---TC------------C.T-A-------------GG-AC-G-T-------G----CGCA--------A--------C-----G--C-----A----TG--TAAC-AGG...--T---T-T------- 8708
SMM.US.x.F236_H4 -A--A--A--A--A--GTGG----A-CT----CG------------AA------------.--A-------------GG-A--G-T-------G----------------T---C-C--C--G-------------------------......---CCT--------T- 9222
SMM.US.x.H9 -A--A--A-CG--RRG-TGG----A--T--YRCG------------AA--------A---.----------------GG-A--G-T------GG-A--------------MR-AC-C--C--G-------------------------......---CCT--------TT 8746
SMM.US.x.PBJ14_15 -A--A--A-CG-----GTGG----A-CT--TACG------------AA--------A--C.----------------GG-A--G-T------GG-A--------------A--AC-C--C--G-------------------------......---CCT--------TT 9049
SMM.US.x.PBJA -A--A--A-CG-----GTGG----A--T--TACG------------AA--------A---.----------------GG-A--G-T------GG-A--------------A--AC-C--C--G-------------------------......---CCT--------TT 9048
SMM.US.x.PBJ_143 -A--A--A-CG--RRG-TGG----A--T--YRCG------------AA--------A---.----------------GG-A--G-T------GG-A--------------MR-AC-C--C--G-------------------------......---CCT--------TT 8761
SMM.US.x.PBJ_6P6 -A--A--A-CG-----GTGG----A--T--TACG------------AA--------A---.----------------GG-A--G-T------GG-A--------------A--AC-C--C--G-------------------------......---CCT--------TT 9241
SMM.US.x.PGM53 -A--A--A--------A-CG-----GG--CG-GG---A--------AA--------A---.---C------A-----GG-A--G-T----------G-------------G-----A-----G--G--A--G--A--TG-A---C-T-......---------GG----- 9194
SMM.US.x.SME543 -A--A--A-CA-----GTGG----A--T----CG-------------A--------A---.--A-------------GG-A--G-T-------G----------------T---C-CG-C--G---------------G---------......---CCT--------T- 9279
STM.US.89.STM_37_16 -A--A--A-CG--A--A-CA------G-----GG-------------A-----G--A---.----------A------G-A--G-T---G---A----CGGG--C-----A---C-C--C--------------A-----A-------......---CCT----G---T- 8908
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Premature stop in SMM239
MAC.US.x.239 ATCAGGGACAGTATATGAATACTCCATGG...AGAAACCCAGCTGAAGAGAGAGAAAAATTAGCATACAGAAAACAAAATATGGATGATATAGATGAGTAAGATGATGA...CTTGGTAGGGGTATCAGTGAG...GCCAAAAGTTCCCCTAAGAACAATGAGTTACAAA 9418
Nef N__Q__G__Q__Y__M__N__T__P__W__.__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__D__E__*__D__D__D__.__L__V__G__V__S__V__R__.__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K_
A.CI.88.UC2 GG------G-T--C-----C--C------...----C------AATG--AG--C-G---GAGT------AGC-G---------------G-----TCTG-T---A----...-CAA--G--A--T--T--T-C...AT---G---A--A------C------CC-----G 9415
A.DE.x.BEN -G------G----C-----C-GC------...-----------AAC---A---C-G---GATTTG--T--GC-G---------------G-----TCTG-T--------...-C-AA----A--TC-T--T-C...A----G---A--A-GG---GA-----CC--T--- 9461
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A------G-C-T------C--C------...----CT-----A-C--GA--G--GGG-AC-TTG----AGC-----------------G------CAG-TA-----A-...-C-AA-------CC-T--C-C...A----G---A--AT----GG------CA--T--G 9417
A.GH.x.GH1 GG------G-T-TC-----C--C------...----C---G--AAT---AG--C-G---AAGTT-----AGC-G---------------------TCTAGT--------...-C-A--G--A--TC-T--T-C...A----G---A--A------G------CC--T--- 8881
A.GM.87.D194 -G------G---TC-----C--C------...----C------A-C-ATAG-GC-G---AATT----T-AGC-G---------------G-----TCTG-T--------...-C-A--G--A--TC-T--T-T...-----G---A--G--G---GA-----CC--T--- 8875
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -G--A---G-C-T---------C------...----C------AAC---A-AG------GA-T-G-----GC-----------------G-----TCAG-T--------...-C-A--------C--T-AC-C...AT---G---A--AT-G---G------CA--T-G- 8860
A.GM.x.MCN13 -G------G-C-T---------C------...----C------AA----AG-G--G---GA-TTG----AGC---------GA------G-----TC-G-T--------...-C-A--------C--T--C-C...A----G---A--A------GA-T---CAC-T-G- 8900
A.GM.x.MCR35 -G------G-C-T---------C----A-...----C------AA----AG-G--G---GA-TTG----AGC---------GA------G-----TCAG-T--------...-C-A---AA---C--T--C-C...A----G---A--A------GA-----CAC-T-G- 8900
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -G------G-T-T-G-A-----C------...----C------A-C---A--G--G---GA-TTG----A-C-G---------------G-----CTAG-T--------...-CAA-----AT-CC-T--C-C...A----G---A--AT-----C------CA-T---- 8884
A.GW.87.CAM2CG -G-----GG-C-T---------C------...---GC------A-C----G-GA-G---AAT--------GC-G---------------------TCAG-T--------...-C-A--G-----TC-T-CC-C...A----G---A--A-------------CA--T--- 9464
A.GW.x.ALI -G------G-T-T---------C------...----C------AAC---A-----G---GA-TTG----AGC----G------------G-----TTAG-T--------TAG-C-A--------C--T--C-C...A----G---A-AAT------------CA------ 9460
A.GW.x.MDS -A--A--GG-C-TC---------------...----C------AAC---AG-G--G---GATT----T---C-----------------G-----TCAG-T--------...-C-A-----ATAC--T--C-C...A----G-ACA--A------G------CA--T--- 8929
A.IN.07.NNVA -C------G----CGC-G-CCGC------A..G---T----T-AACG------CCG--CGATTGG--TG-GG-G--G--C-A--G.---G-----TCAG-T--------...-C-A-----A--CC-T--C-C...AT---GGACA-AA--G--GGA-----CC--T--- 9444
A.IN.95.CRIK_147 -A--A--GG-C-TC---------------...----C------AAC---A-A--GG---GACTT------GC-----------------G-----TCAG-T--------...-C-A-----A--T--T--C-C...A----GG--A--A-------------CA--T-G- 9207
A.SN.85.ROD -G------G-C-T----------------...-AGG-------A-C---A--G--G---AATTTG-----GC-----------------G-----TCAG-T--------...-CAA---A-A--T--T--C-C...A--------A--A------C------CAC-T-G- 8898
AB.CM.03.03CM_510_03 ..................................TGC--TG-GG-C---AG-G-G-GG............GC--------GCA-----A-GT------G-C-----.........A--G--A-CC-AT--A--...A--C-GTAGG--A--G---C------CA------ 8462
B.CI.88.UC1 ..................................TGC----AGA-C---AG-G-G-GG............GC-----G---CA-------GT------G-TA----.........A--G-----C-AT--A--...A--C--TAGG--A--G---T------CA-----G 9373
B.CI.x.20_56 ..................................GCC--A--GAC--A--G-G-G-GG............GC-----G---AA---A---GT------G-T-----.........A--G--A-CC-AT--A--...A--C-GTAAG--A--G---G------CA------ 9338
B.CI.x.EHO ..................................G-CTTTG-GA-C---AG-G-G-GG............-------G--TCA-----GGAT------G-CA----.........A--------CCGT--A--...A--CGGG--C--A--G--GC------CA-T---- 9348
B.GH.86.D205_ALT ..................................TGC--GG-GG-C---AG-G-G-GG............GC-----G--GCA-----A-GT------G-C-----.........A--G--A-CCAT-TGT-AGACC----T---A--A--G---C------CA------ 9374
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ..................................TGCT----GA-C-C-AG-G-G-GG............GC----GGG---A--A----GT-----AG-TA----.........A--G--A--C-AT--A--...A--C--TAGG--A------C------CA--T--- 8479
G.CI.92.Abt96 CG-----T--A-T---------C------...-----------AAC---A----C---G-----------GY-G-------AT------G-----AGTG-T---A----...---A-----A---C----CTA...C--C-----C--G------GT------------- 8846
H2_01_AB.CI.90.7312A ..................................CGC-----GA-C---AG-G-G-GG............GC-----G-C--A--G--AGAT------G-CA----.........A----------AT--C--...---CC-G--G--AT-G---C------CA------ 9377
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ..................................CGC-----GG-C---AG-G-G-GG............GC-----G-C--A--A--AGAT------G-C-----.........A--G--A-C--AT--C--...---C--TAAG--A--G---G------CA------ 9356
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ..................................C-C-----GG-C---AG-G-G-GG............GC-----G-C--A--A--AGAT------G-C-----.........A--G--A-C--AT--C--...A--C--TAAG--A--G---T------CA------ 9354
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ..................................CGC-----GG-C---AG-G-G-GG............GC-----G-C--A--A--AGAT-----AG-CA----.........A--G--A-C--AT--C--...---C--TAAG--A--G---GA-----CA------ 9349
U.FR.96.12034 G-G-A---G---TC--------A--T---...----C------AAC--G--A---T------CA---T-AGC-------C---------G-------AG-----A----...T--A-----A---G----A--...A----G---AG-A--G----------C------- 8942
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------...-----------------------------------------------------------------------------...---------------------...---------------------------------- 9418
MAC.US.x.17EFR -----------------------------...------------A-----------------------------------------------------C----------...---------------------...---------------------------------- 9418
MAC.US.x.1937 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----Y-----...---------------------...-A-----------------G-------------- 8526
MAC.US.x.2065 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8524
MAC.US.x.251_1A11 ------A------C---------------...------------------------------------------------------------------G----------...T--------------------...---------------------------------- 9414
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------G---------------------...---------------------------------------------------------G--------G----------...-------------C------T...----CG---------------------------- 9416
MAC.US.x.251_BK28 -------G---------------------...-----------------A-A----------------------------------------------G----------...---------------------...-------------------G------C------- 9400
MAC.US.x.80035 ------R----------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8524
MAC.US.x.81035 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8525
MAC.US.x.85013 -----------------------------...-------------T----------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8458
MAC.US.x.87082 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...--------G------------------------- 8495
MAC.US.x.92050 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8518
MAC.US.x.92077 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8525
MAC.US.x.93057 ------A----------------------...-------------T----------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8523
MAC.US.x.93062 -----------------------------...-------------T----------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8492
MAC.US.x.95058 -----------------------------...---R--------------------------------------------------------------G----------...---------------------...-------------------G-------------- 8512
MAC.US.x.95086 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8381
MAC.US.x.95112 -----------------------------...------------------------------------------------------------------S----------...---------------------...---------------------------------- 8514
MAC.US.x.96016 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8525
MAC.US.x.96020 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8517
MAC.US.x.96072 --------G--------------------...---------------RR-------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8529
MAC.US.x.96081 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8527
MAC.US.x.96093 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8525
MAC.US.x.96114 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8520
MAC.US.x.96123 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...--------------------A...---------------------------------- 8414
MAC.US.x.96135 -----------------------------...---------------------R--------------------------------------------G----------...--------------------R...-----R---------------------------- 8510
MAC.US.x.97009 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8393
MAC.US.x.97074 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8387
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------G-A--C---------------...--------------------GA--------C-------------------A---------------G----------...----------A--C----TGA...-G-C-G---------------------------- 8913
MAC.US.x.SMM142_patent --------G-A--C---------------...--------------------GA--------C-------------------A---------------G----------...----------A--C----TGA...-G-C-G---------------------------- 8910
MAC.US.x.r80025 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8381
MAC.US.x.r90131 -----------------------------...------------------------------------------------------------------G----------...---------------------...---------------------------------- 8524
MNE.US.82.MNE_8 ------------T----------------...-A-----------G------G-----------------------------A--------------AG-----A----...-------------C-------...----CG-------T------T---A--------- 8892
MNE.US.x.MNE027 ------------T----------------...-A-----------G------G---------------------------------------------G---------G...-------------C-------...----CG-------T-----G------C------- 8895
SMM.SL.92.SL92B --GTA--GG-A-T------C--C------...--------T---AC---A---C----GCA-CAG--T--GC-G--GTG-------------------G-T--------...GC---CT--A---GTT--CT-...---------A---------G-----TCA------ 8869
SMM.US.x.F236_H4 G-G-------A-----------C--C---...--G--------AAC---A----C--------GT--T---C-------C---------G-G-----TG----------...---AA----T--C------CA...C----G---C---T----GG-C----CA------ 9383
SMM.US.x.H9 G-G----T--A-TC--------C--T---...--G--------AAC---AG---C--------GT--T---C-------C---------G-G--......TA----A--...T--A-----TTGTC-------...C----G---C---G------TC----CA------ 8901
SMM.US.x.PBJ14_15 G-G----T--A-T---------C--T---...--G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G--......TAG--C---...---A-----TTGTC-------...C----G---C---G------TC----CA------ 9204
SMM.US.x.PBJA G-G----T--A-T---------C--T---...--G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G--......TAG--C---...---A-----TTGTC-------...C----G---C---G------TC----CA------ 9203
SMM.US.x.PBJ_143 G-G----T--A-TC--------C--T---...--G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G-G--......TAG--C---...---A-----TTGTC-------...C----G---C---G------TC----CA------ 8916
SMM.US.x.PBJ_6P6 G-G----T--A-T---------C--T---...--G--------AAC---A----C--------AT--T---C-------C---------G----......TAG--C---...---A-----TTGTC-------...C----G---C---G------TC----CA------ 9396
SMM.US.x.PGM53 G-G-------A-TC-----C--C------...-----T------AG------------G---AA---T---C-------C---------G-------TG-T--------...GC--A----A--------ACA...C-----G--G--AT-----G-C---TCA------ 9355
SMM.US.x.SME543 G-G-------A-----------C--C---...--G------A-A-C---A-A--C--------GT--T-A-C-------C---------G-G-----TG----------...---A-----T--C------CA...C--------C---T----GG-C----CA------ 9440
STM.US.89.STM_37_16 --G-A--T--A-T---------C--T---...-A------G--A-C---A--C-CT--GC---A---T---C-G-----C---------G--------G--------A-...TC-A-----A---G----ACA...T----G---C--A--T--GGA-----C------G 9069
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MAC.US.x.239 TTGGCAATAGACATGTCTCATTTTATAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGATTTATTACAGTGCAAGAAGACATAGAATCTTAGACATATACTTAGAAAAGGAAGAAGGCATCATACCAGATTGGCAGGATTACACCTCAGGACCAGGAATTAGATACCCAAAGACATT 9588
Nef _L__A__I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__I__R__Y__P__K__T__F
A.CI.88.UC2 ------G----T-----A-----------------A-----------------G-T-------AGGGAT------------C-----T-G---C----------G-----GG-A---------------A----T--TCAT--G------G-G--G-------T-TGC-- 9585
A.DE.x.BEN -----------T-----A-----------------A---------C-------G-T-------AGG--G------------C-----------C-------A--G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TAC-- 9631
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ------G----T--A--A------C----T-----------------T-----G----------AG---------------------------A-G--------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G------G-A--G---------TTC-- 9587
A.GH.x.GH1 ------G----T-----A-----------...G--AA----------T-----G-T-------AGGGAT------------C-----T-G---C----------G-----G--A---------------A----T--TCAT--G------G-A--G-------T-TGT-- 9048
A.GM.87.D194 C----------T-----A-----------------A--A--------------A-T-------AGGGAG------------C-----T-G-T-C----------G-----G--A---------------A----T--TCAT--G-------CA--G-------T-TAC-- 9045
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 A-----G----------AG----A--------T--------------------G----------AG---------------C----------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G-T----G-A--G-------T-TTC-- 9030
A.GM.x.MCN13 --A--------TG----A-----------------A-----------------G----------AG---------------------------C-T--------------G--A--TG-----------A-C--T--TCAT--G--------A----------T-TTC-- 9070
A.GM.x.MCR35 --A--------T-----A-----------------A-----------------G----------AG---------------------------C-TA-------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A----------T-TTC-- 9070
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ------G----T-----------------------A---------------C-G-T---T---CAG---------------------T----------........................................................................ 8982
A.GW.87.CAM2CG ------G----------A-----------------A---------------C-G-T--------A----------------C-G--T--------------A--------G--A--TG-----------A-C--T--TAGT--G------G-A----------T-TTC-- 9634
A.GW.x.ALI ------G----T-----A-----A----------G------------------G-T--------AG--------------------------------------------G--A--T------------A-C--T--TCAT--G--------A--G-----G-T-TTC-- 9630
A.GW.x.MDS ------G----T-----A-----------------A-----------------G-T--------A----------------C----T-----------------------G--A--T------------A----T--TCAT--G-----G-CA--------C---TGC-- 9099
A.IN.07.NNVA --T--------------------A--------T--------------------G----------AG-------GAGA----A----TT-------------------G--G--A--T-----C------A-C--T---AGT--G--------A-----T----T-TTCCA 9614
A.IN.95.CRIK_147 A----------------A-----A-----------------------------G-T--------A-........................................................................................................ 9273
A.SN.85.ROD -----------T-----A-----A------AC--G------------------G-T--------A-----------A-------A-T-----------------------G--A--TG-----------A-C-----TCAT--G------G-A----------T-TTC-- 9068
AB.CM.03.03CM_510_03 ACA---------------------C----------------------T----------------AG--------------A-------C---T--T--G--T-----------TG-GT-C-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A-----T--C--ATAC-- 8632
B.CI.88.UC1 A-------------------------------------------------------C--T----AG--------------AC------C---TC----G--T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--A-AT--G-----G--A--G--T----G---C-- 9543
B.CI.x.20_56 ------G-----------------T--------------------------C---TC-------AG--------------AC----T-C-C-TC----G--T--G------G-TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--------C-- 9508
B.CI.x.EHO C-A---G-----------------T---------------A--------------TC--T----AG-----G----A---AC------C------------T-----------TG-GT-T-GA------A-C-----ACAT--G------G-A-----T--C---TTC-- 9518
B.GH.86.D205_ALT C-A---G--------------------------C-------------------G-----T----AG--------C-----A-------C---T--T--G--T-----------TG-GT-T-GC-----AA-C--T--TCAT--G-----G--A--G--T--C--ATAC-- 9544
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ----------------------GG--------------------------------C-------AG--G---------T-AC------C---TC-------T--G--------TG--T-T-GA-----AA-C--T--ACAT--G------G-A--G--T--C--A--C-- 8649
G.CI.92.Abt96 -----------------A----------------------------------------------A----------------C-----------A-G--------GC----T--A--T------------A-------AG----------T--A-----T---RT---G-- 9016
H2_01_AB.CI.90.7312A -------------------------------------------------------T---T----A------------G--A-----T-C---T--T--G--T--GAG---T--AG-TGGT-GA------A-C-----A-AT--G-----G--A-----------ACAC-- 9547
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -------------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GR-A-----T------TAC-- 9526
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -------------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA-----RA-C-----AMAT--G-----GR-A-----T-----ATAY-- 9524
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ------G------------------------------------------------T---T----AG-----------G--A-----T-C------T--G--T--G-----T--AG-CT-T-GA------A-C-----ACAT--G-----GG-A-----T------TTC-- 9519
U.FR.96.12034 ------G----T-----A-----------------A-----------T-----A-T---TTC-CAG--------------------T--C-----------T--G--G--A--A--C------------A---------------------C-----GG----T-TGC-- 9112
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9588
MAC.US.x.17EFR --------------A------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------T------------ 9588
MAC.US.x.1937 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------CAT-- 8696
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------ 8694
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 9584
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------G----T-----------------------------------------------------------------------------G--------------G----------------------------------------------------------------- 9586
MAC.US.x.251_BK28 -----------T-----------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------- 9570
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8694
MAC.US.x.81035 A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8695
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8628
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------W------------ 8665
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------ 8688
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8695
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------- 8693
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------- 8662
MAC.US.x.95058 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------------------------------------- 8682
MAC.US.x.95086 ------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8551
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8684
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8695
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8687
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------CC------------------ 8699
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8697
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------A-------------------------------------- 8695
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8690
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8584
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8680
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8563
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------ 8557
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAC--T-...C-------------------T-----TG-- 9080
MAC.US.x.SMM142_patent -----------T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATAC--T-...C-------------------T-----TG-- 9077
MAC.US.x.r80025 ------R------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8551
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 8694
MNE.US.82.MNE_8 ------G----T----------------------------------------------------A-----------A------------G--------------------------G------------A----------G---------CC------------------ 9062
MNE.US.x.MNE027 ------G----T----------------------------------------------------A-----------A-------------------------------------G-G-----------------------G---------CC------------------ 9065
SMM.SL.92.SL92B -----------------A-----------------------------T----------------AG--G------------C----T------C-------A--G-----T-----C------------A----T--AAGT--G--------A--G---------TTC-- 9039
SMM.US.x.F236_H4 -------------------------------------------------------------A--AG--------------A-----T--G-----G--------------A--A--------------AA-------A-----G-----------------T-T-CAC-A 9553
SMM.US.x.H9 ---------------------------------------------------G-----------ATT----------A---A-----TC-R-----------R--------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-- 9071
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------------------------------------T----------------------AT----------A---A-----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-- 9374
SMM.US.x.PBJA ----------------------------------------------------------------AT----------A---A-----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-- 9373
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------------------------------------------G-----------ATT----------A---A-----TC-R-----------R--------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-- 9086
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------------------------------------------------AT----------A---A-----TC-G--------------------A--A--------------AA-------AG----G--------C--------T-T-TTC-- 9566
SMM.US.x.PGM53 -----G----------------------------------------------------------AG-------------------------------------------------CC------------A-------A--------------C----------T-TTC-- 9525
SMM.US.x.SME543 -------------------------------------------------------------A--AG-A------------A-----T--G---A-G--------------A--A--------------AA-------A-T---G-------C---------T-T-TAC-- 9610
STM.US.89.STM_37_16 ------------C----A------------AGC-------------------------------AG--------------A--G-----G-----------A--------G--AG-T------------A-------AG----------G--A------------CAG-- 9239
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MAC.US.x.239 TGGCTGGCTATGGAAATTAGTCCCTGTAAATGTATCAGATGAGGCACAGGA............GGATGA...GGAGCATTATTTAATGCATCCAGCTCAAACTTCCCAGTGGGATGACCCTTGGGGAGAGGTTCTAGCATGGAAGTTTGATCCAACTCTGGCCTACACTT 9743
Nef __G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__V__S__D__E__A__Q__E__.__.__.__.__D__E__.__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T__S__Q__W__D__D__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F__D__P__T__L__A__Y__T__
A.CI.88.UC2 C--G-----G------C----A--A-----CA-G---C-A-----...A--............------TGA-ACCA-C-GC--------C-----A-----AAG-AGA-AT------ATACAT--G---ACA----TG---CG----A-CT-C-TG--------TGAG- 9740
A.DE.x.BEN C--G-----G-----GC----AT-A---G-AC-C---C-A-----...A--............---A--TGA--CCA-C-GC---G-A--C-----A-----AAG-AGACAT-----TGAGCAT--G---ACAT---TG---C-------CT-C-TG--------T-AC- 9786
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---G-----------GC----A--A---G-C--CC--C-A-GT-A...A--.....................---C--C-GC---C-A--C-----A-----AAG-GG--CT---------CAT--G--AACAT--ATG----G------C--T-GG--------TGAG- 9733
A.GH.x.GH1 C--G-----------GC----A--A---G----C---C-A-----...A--............---C--TGA-ACCA-C--C----CA--C-----A-----AAG-AGACAT------GAGCAT-----AACA---CTT---CG------C--C--G--------TGA-- 9203
A.GM.87.D194 C--G-----G------C----A--A---G-CA-C---C-A-----...A--............---A-TAGA-ACCA-C-GC---G-A--C-----A-----AAG-AGA-AT------GAGCAT--G---ACA----TT---CG------C--C-TG--------T-G-- 9200
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---G-----------GC----A--A----C---CC--C-A--A-G...---............---CACTGA-ACT-TC-GC--------CT----A---GTAAG-AGA-TT--------GCAT--G---ACA----TC-----------C--C-TG-----TC-TGAG- 9185
A.GM.x.MCN13 ---G-----------GC----A--A---G----CA--CGAC---A...---............---C--TGG-ACT--C-G----C-A--C-----A-----AAG-AG--TT--------GCAT--G--AACA--GAT------------C--C--G-----TC-TGA-- 9225
A.GM.x.MCR35 ---G-----............................................................................................................................................-C--C--G-----TC-TGAG- 9100
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .......................................................................................................................................................................... 8982
A.GW.87.CAM2CG ---G-----------GC----A--A---G--ACC---C-A----G...A--GGACACTGAGACT--CACTGA-ACT--C-GC---T-A--C-----A-----AAG-AG-CAT------ATGCAT--G---ACA--G-TC-----------CT-C-TG------CTT-AG- 9801
A.GW.x.ALI ---G-----G-----GC----A--A---G----CC--C-A--A-G...---............---CACTGA-ACT--C-GCC-GC-A--C----TA-----AAG-AG-CAT------A-GCAT--G---ACAT---TT----GA-----C--T-AG-----TC-TGA-- 9785
A.GW.x.MDS ---G-----------GC----A--A---G--C-CC--C-A--T-A..................-A-CACTGA-ACT--C-GC--GG----------A----TAAG-A---TT-------AGCAT--G--AACAT---TT----G------CT-CCTG---------GAG- 9251
A.IN.07.NNVA ---G-----------GC----A--A--------CC--C-A----G...A--............A--CACTGAAACT--C-GC--------C-----A-----AAGTA---TT------AGACAT--G---ACA----T-----GA--------C--AT-A-----TGA-- 9769
A.IN.95.CRIK_147 .....................................................................................................................................................................AGA-- 9278
A.SN.85.ROD ---G-----------GC----A--A---G----CC--C-A--A-G...---............---CACTGA-ACT--C-GC---G-A--------A-----AAG-A---TT--------GCAT--G---ACA----TC---G----------CTTG-----T--T-G-- 9223
AB.CM.03.03CM_510_03 ---------G-----GC----A------G-GAC-C--ACA-----C-G---............--GA--GGAAACC--C-GCC-------C-----A--G--C---TCA---------TACCAT--G---AC---T-TC--------------CCTC-----GC-TGA-- 8790
B.CI.88.UC1 ---G-----G-----GC----G--A---G--A--C----G----A...AAG............--GA-CGGAAACCAG--G-C-GG----C-----A--G-TC--TTCA---------ATCCAC--G---ACC--T--C---CG------C--CCTC-----AC-TGAC- 9698
B.CI.x.20_56 ---G-----G-----GC----G--A------A--C----G--A-A...A--............-AGA-CAGAAA-CAG--G---GG----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAC--G--AACC--T-TC---C-------C--CCTC-----AC-TGAC- 9663
B.CI.x.EHO ---------------GC----G--AA-----A-GAT--CA--AC-...A--............---C--GGAAACC----G-C-GG----------A--G--C---GCA-----------CCAC-A----ACC--T-TC---C-------CT-CCTC--A--A--TGAC- 9673
B.GH.86.D205_ALT ---T-----G-----GC-G--A--A---G-G--GC---CA-C-A-C-GA--............---G--GGAAACC----GCC-------C--G--A--G-TC---TCA---------ATCCAT--G---AC---TATC---C--------T-CCTC-----A--TGA-- 9702
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---G-----G-----GC----G--A------A--C----G--A-A...CA-............---A-CAGAAACCAG--G-C-G-----C-----A--GG-C--T-CA---------GTCCAC------ACC--TATC---C-------CT-CCTC-----A--TGAC- 8804
G.CI.92.Abt96 ----------------C----A--A--C-CG--C--T--------------............---C--...-ACT----GC--GG-A--------A------AG--CA-----------GGA-ACC--A--GT-G--G-----------C--T--AT-A-----TGAC- 9171
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------G------C----G--A--GG-A--GG---CA-TAA-C-G---............---A--GGA-ACC----G-C--G----C-----A--G--CG--GCA--------T--CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----A--TT-AG 9705
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---------G------C----A--AR--G-A--GG---CA-CAA-C-----............---G--GGA-ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------Y-CTWC-----A--TT-A- 9684
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---------G------C----A--A--------RA---CA-CAA-C-----............---G--GGA-ACC--Y-G-C--G----C-----A--G--C--TGCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C-------CT-CCAC-----A--TT-A- 9682
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---------G------C----A--A---G-A--GG---CA-CAA-C-C---............---G--AGA-ACC----G-C--G----C-----A--G--C--TTCA-----------CCAT--G---AC---T-TC---C--------T-CCTC-----R--TT-A- 9677
U.FR.96.12034 ---A-----T-----GC---AA--A---G---C-AAT---A-A--------............------...-AG--TG---C-GG--GG-T----A--G--CAG-TGCGA---G----AC----------CCT---T-------------T-CT-------A--T-GC- 9267
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 9743
MAC.US.x.17EFR ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 9743
MAC.US.x.1937 ----------------------------G----------------------............------...--------G------A------------------------------------------A--------------------------------------- 8851
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------------------............------...--------G----R-R---------------------------------------------------------------------------------- 8849
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------............------...--------------------------------------------------------------C---------------C------------------- 9739
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------C--------------------------............------...-AG---------------G---------------A----------------------------------------------------A---------- 9741
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------............------...-AG---------------G---------------A-------------------------------G--------------------A---------- 9725
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------R-............------...-R------------------------------------------------------------------------------------------------ 8849
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------A-............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8850
MAC.US.x.85013 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8783
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------------------............------...-R------R----------------------------------------------------------------------------------------- 8820
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------------------............------...--------G----------------------------------------------------------------------------------Y------ 8843
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8850
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------R-............------...-RR-Y--------------------------------------------------------------------------------------------- 8848
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------------------............------...-AG-M--------------------------------------------------------------------------T------------------ 8817
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------Y------------ 8837
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------R-............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8706
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8839
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------R-............------...-R------------------------------------------------------------------------------------------------ 8850
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8842
MAC.US.x.96072 ---------------------------------------------------............------...-AG-----------C----------------------------------------------------------------------------------- 8854
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8852
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------------------............------...-AG-M---R--------------Y-------------------------------------------------------------------------- 8850
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------R-............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8845
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8739
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------------------............------...----------W--------------------------------------------------------------------------------------- 8835
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8718
MAC.US.x.97074 ---------------------------------------------------............------...--------R------A---------------------------------------------------------------------------------- 8712
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------A-------------------------------............------...-------------G----C--------------------------------------------------------------------A---------- 9235
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------A-------------------------------............------...-------------G----C--------------------------------------------------------------------A---------- 9232
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------R-............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8706
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------------------............------...-------------------------------------------------------------------------------------------------- 8849
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------............--G---...----A--------C---------------------------------------------------T---------------------A---------- 9217
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------............--G---...----A--------C---------------------------------------------------T---------------------A---------- 9220
SMM.SL.92.SL92B ---G-----C---C-GC-G--G--A---G-C--C--G---------A-...............CA----TGA-ACC----GC--GG-A--------C--G--A-AT---CATTCA------------A----C-----C---------A----TCAC--A--------A- 9194
SMM.US.x.F236_H4 ---G-----C--------------A---G----C--------A--T-----............A--C--...-ACA----GCC-GG-------G--A--G----AT--------------C-----------A--G------------------GAAT-A--T--T-GC- 9708
SMM.US.x.H9 ---A-----C----------W---G--------C--------A--T-----............A--C--...-ACA----GC--G-----------A--------T--------------C-----------A--G------------------RAGT-A--T--TRAC- 9226
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A-----C--------------G--------C--------A--T-----............A--C--...-ACA-----C--G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC- 9529
SMM.US.x.PBJA ---A-----C--------------G--------C--------A--T-----............A--C--...-ACA-----C--G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC- 9528
SMM.US.x.PBJ_143 ---A-----C----------W---G--------C--------A--T-----............A--C--...-ACA----GC--G-----------A--------T--------------C-----------A--G------------------RAGT-A--T--TRAC- 9241
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A-----C--------------G--------C--------A--T-----............A--C--...-ACA-----C--G-----------A--------T--------------C-----------A--G-------------------AGT-A--T--T-AC- 9721
SMM.US.x.PGM53 ------------------G-----A----G--CC--------A--T--A--............A--C--...-ACA-----C---G-------------G-TA--------------T--C--------------G---------------T--CAA--A-------GA- 9680
SMM.US.x.SME543 ---G-----C--------------A---G----C--------A--C-----............A--C--...-ACA----GCC-GG----------A--G---CAT--------------C-----------A--G------------------GAAT----T--T-GC- 9765
STM.US.89.STM_37_16 ---A------------C----A--A---G--A-G---A-------------............------TGG-ACA------C-GG----------A--G--ACAT-----------------------A--A--G-TT-----A---------CTAT-A---C-T---- 9397
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MAC.US.x.239 ATGAGGCATATGTTAGATACCCAGAAGAGTTTGGAAGCAAGTCAGGCCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGG......CCTTCTTAACATGGCTGACAAG................................................AAGGAA 9859
Nef Y__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__R__R__L__T__A__R__G__.__.__L__L__N__M__A__D__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__K__E_
A.CI.88.UC2 -CA----C-TCAC-CT------------A-----GCA---------AT--C-----A-----TGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-A-AGTG-A...-A---G-AACAACCATACTTGGTCAAAGCAGGAAGTAGCTACTA..............AG- 9891
A.DE.x.BEN -CA----C-TCAC-CTG-----------------GCA---------AT--C-----A----ATGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-A-AGTG-A...-A---G-AACAACCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACTA..............AG- 9937
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --AC---T-T-AA-C-------------A-----GTAT------------C----A------TGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-T-AGTT-A...A----G-AACAGCTATATTTGGTCAGAACAGGAAGTAGA...................... 9876
A.GH.x.GH1 -CA----T-TCA--CTGC-T--------------GCA---------AT--C-----A-----TGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-A-AGTT-A...CA---G-AACAGCCATACTTGGTCAAGGCAGGAAGTAGCTACTGA...............G 9353
A.GM.87.D194 -CA----C-TCA--CTGC----------A-----GCA---------AT--C-----A-----TGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-A-AGTG-A...-A---G-AACAACCATACTTGGTCAGGGCAGGAAATAGCTACTAA...............G 9350
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -CAC-A-C-T-A--CT---------G--A-----GCA---------AA--GA---A--T--CTGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-T-AGTT-A...AA---G-AACAACCATACTTGGTCAGGACAGGAAGTAGCTACTGA...............- 9335
A.GM.x.MCN13 -CA----T-T-A-CCTGC-------G--A-----GCAT------------C----A-----CTGG-AGGC---A--G-AA--------..GATA--A-T-AGTT-G...A----G-AACAGCTATATTTGGCCAGGGCAGGAAATAACTACTGA...............- 9375
A.GM.x.MCR35 -CA----T-T-A-CCTG--------G--A-----GCAT------------C----A-----CTGG-AGGC--AA--G-AA--------..GATA--A-T-AGTT-G...A----G-AACAGCTATATTTGGCCAGGGCAGGAAATAACTACTGA...............- 9250
A.GW.86.FG_clone_NIHZ .CA----T-T-AC-CTG--------G--A-----GCAT--T-----A---C-----A-----TGG-AGGCG--A--G-AA-----G--..AATA--A-T-AGTT-A...AA---G-AACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTACTGA...............G 9131
A.GW.87.CAM2CG -------C-T-AC-C-------------A-----GCA------------AC----A--T---TGG-AGGCG-AA--G-AA--------..GATA--A-T-AGTT-A...G-G--G-AACAACCATACATGGCCAGGGCAGGAAGTAGCTACTGA...............- 9951
A.GW.x.ALI -CA-A--C-T-A--CT-C-------G--A-----GTA-------------C----A--T---TGG-AGGC---A--G-AA--------..GATA--A-T-AGTA-GAA-A-GA-CAGCTGAT.....TTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACTGA...............- 9933
A.GW.x.MDS --ACA--C-T-AAACTG--------G--A-----GCA-C----------AC----A--G--ATGG-AGGCG--A--G-AA-----G--..AATA--C-T-A-CT-A..GA----G-AACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTACTGA...............- 9402
A.IN.07.NNVA ---TA--C-T-AGGCT-C-------G--A-----GCA------------AC-----------TGG-AGGCG--AT---AG-----G--..ACTA--A-T-A-TT-AA-GA----G-AACAACTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAGCTATTGA...............- 9922
A.IN.95.CRIK_147 -CAT---C-TCAGATT-----T---G--A------CA----------T-AC-----------TGG-AGGCG--A--G-AA-----G--..AATA--C-T-AGCT-A..GA----G-AACAACTATACTTGGTCAGAACAGGAAGTAGCTACTGA...............- 9429
A.SN.85.ROD -C-----T-T-A--C-G--------G--A-----GCA-------------C-----------TGG-AGGCG--A--G-AA--------..AATA--A-T-AGTT-A...A----G-AACAGCTATACTTGGTCAGGGCAGGAAGTAACTAACAG...............- 9373
AB.CM.03.03CM_510_03 ---T---C-TCAA---G-T------------C--GTA-C-A-----G---C-----A-----TGG-AGGCT-AA----AA--------..GATA---A-AG-TT-GACAA--G-C-ACAGCATAA...........ACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAG..-G---- 8945
B.CI.88.UC1 ---TA--C-TCAAC--G-----------------GTATC-------AT-AC-----A-G---TGA-AGGCT--A----AA--------..GATA---A-AG-CT-G-CAA--G-CAGCAGCATAA...........ACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAG..-G---- 9853
B.CI.x.20_56 --ATA--C-TCAAC-AG-T---------------GTATC-------G--AC-----A-----TGG-AGGCT--A--G-AA--------..AATA--CA-AG-TT-G-CAG--A-CAGCAGCTTAA...........AGAGGAACTAGCTGACAGTGCATAAAC.-G-..- 9817
B.CI.x.EHO ---T---C-TCAGC--G-T------G--------GTATC-------AA--C-----A-----TGG-AGGCT-AA--G-GA--------..AATA---A-AG-GT-GACAG--A-TAACAGCACAA...........AGAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAG.------ 9829
B.GH.86.D205_ALT ---T---T-TCAA---G-TT-----------C--GTA-C-------G--AC-------G---TGG-AGGCT--A----AA--------..GATA---A-AG-TT-G-CAA--G-CAGCAGCATAA...........ACAGGAACTAGCTGACACTGCACAAG..------ 9857
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --ATA--C-TCAA---G------------------TA-C-------G--AC-----A-----TGG-AGGTT-------AA--------..GATA---A-AG-TT-G-CAG--A-TAACAGCTTGA...........AGAGGAACTAGCTGACAGTGCATAAGA.---..- 8958
G.CI.92.Abt96 -CAG-----T-A-ATTGC-T--T--G-----CA-GT-G--------G--AC----A-C--TATGG-A-GAG-AA----AACAG-----..ACTG---ATAG--T-A-CAGA-AG.....................................................AGG 9286
H2_01_AB.CI.90.7312A -------C-TCAAC--G-T---------------GTATC-------AT-AC-----A-G--ATGG-AGGCT--A----AA--------..CATA---A-AG-GT-GACAG--A-GCAGCAGCAT..........AAAGAGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGA.------ 9862
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 -------C-TCAAC--G-T---------------GTATC-------AT-RC-----A-G--ATGG--GGCT-AA--G-AA--------..CATA---A-AG-GT-GACAG--A-RCAGCAGCAT............AAGRGAACTAGCTGACGCTGCATAAGA.------ 9839
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 -------C-TCAAA--G-W---------------GTATC-------AW--C-----A-G--ATGG--GGCT-AA--G-AA--------..CATA---A-AG-GT-GACAG--A--CARCAGCAT..........AAAGGGGAACTAGCTGACGCTGCATAAGA.------ 9839
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -------C-TCAAC--G-----------------GTATC-------AA--C----AA-G--ATGG-AGGCT--A--G-AA--------..CATA---A-AG-GT-GACAG--AR-CAGCAGCAT..........AAAGGGGAACTAGCTGACACTGCATAAGA.------ 9834
U.FR.96.12034 --C------T-A---AG-G---------------G--T--------T-------------------AG--G-----------------..CCTC--AGTAA-GA--T-------GA................................................------ 9387
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 9859
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 9859
MAC.US.x.1937 --------------------------------------------------C--------------------------G----------......----------------------................................................------ 8967
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8965
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 9855
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------------------------------------------C-------------------------------------......----------------------................................................------ 9857
MAC.US.x.251_BK28 ------------C----------------.----------------------------------------------------------......----------------------................................................-G---- 9840
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8965
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8966
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8899
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8936
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8959
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8966
MAC.US.x.93057 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8964
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8933
MAC.US.x.95058 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8953
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8822
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8955
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8966
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8958
MAC.US.x.96072 -----------A----------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8970
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8968
MAC.US.x.96093 --SR------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8966
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8961
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8855
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8951
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8834
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8828
MAC.US.x.MM142_IVMXX -----------A--------------------------------------------A---------A----------G----------......-------G-A----------G-................................................------ 9351
MAC.US.x.SMM142_patent -----------A--------------------------------------------A---------A----------G----------......-------G-A----------G-................................................------ 9348
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8822
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------......----------------------................................................------ 8965
MNE.US.82.MNE_8 -----------A----------------------------------------------------------------------------......---CT-A--A------------................................................-G---- 9333
MNE.US.x.MNE027 -----------A----------------------------------------------------------------------------......---CT-A--A------------................................................------ 9336
SMM.SL.92.SL92B ----A----T---A--GC----------------GT-G---------T--A--------------GAG------T--G-TAAC-AGCCAAAACCG-AGAAG--G-----G--T---................................................------ 9316
SMM.US.x.F236_H4 --A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG--------------------......----T.---A------------................................................------ 9823
SMM.US.x.H9 --A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG--------------------......----T-A--A------------................................................---A-- 9342
SMM.US.x.PBJ14_15 --A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG--------------------......----T-A--A------------................................................---A-- 9645
SMM.US.x.PBJA --A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG--------------------......----T-A--A------------................................................---A-- 9644
SMM.US.x.PBJ_143 --A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG--------------------......----T-A--A------------................................................---A-- 9357
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A------T----GAGC----------------T--TC--------T-----A----------GCAG--------------------......----T----A------------................................................---A-- 9837
SMM.US.x.PGM53 -------T-TCA-----C----------------C--T---------T----------------A-AG--------------------......----T-A--A------------................................................------ 9796
SMM.US.x.SME543 --A------T-A---AG-----------------T--T---------T----------------A-AG--------------------......-A--TA---A------------................................................-G---- 9881
STM.US.89.STM_37_16 -------C-T-------C----------------TTCT---------T--C--A-----------GAG--------------------......------A--G------------................................................------ 9513
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MAC.US.x.239 ACTCGCTGAAACAGC......................AGGGACTTTCCAC.AAGGGGATGTTACGGGGAGGTACT..GGGGAGGAGCCGGTCGGGAACGCCC.ACTTTCTTGATGTATAAATATCACTGCATTTCGCTCTGTATT..CAGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGG10001
Nef _T__R__*_
A.CI.88.UC2 -A-A-----G--T--......................------------G.------C---A--CAA-G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-A---AC---------G-AC-C--T-CC---A-------..T--C-------------------10035
A.DE.x.BEN -ACA-----GG-T--......................------------G.------C---A--CAA-G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-A---AC---------G-AC-C--T-C-T--AT------..-----------------------10081
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ...T-A------T--......................------------G.------C---A--CA--G-AGGGACGT-------A-----G----------TCA-ACT-CT..--------G-AC-C--TGC-T--AT------..-----------------------10016
A.GH.x.GH1 -ACA-----GG-T--AGCTGC................------------G.------C---A--CAA-G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-A---AC---------G-ACTC--T-C-TA-AT------......................... 9480
A.GM.87.D194 -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CAA-G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-AT-CTC---------G-AC-C--T.-CTTGCA-TGTA-TC....................... 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CA--G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-A---TC---------G-AC-C--TGC----AT------..----------------------- 9479
A.GM.x.MCN13 -ACA-----G--T--......................-----------G..------C---A--CA--G-AGGGACAT-------------G----------.T-A-A---TC--------G--AC-C--T.GCTTGCA-TGTACTT----------------------- 9519
A.GM.x.MCR35 -ACG-----G--T--......................-----------G..---A--C---A--CA--G-AGGGGCAT------G------G----------.T-A-A---TC--------G--AC-C--T.GCTTGCA-TATACTT----------------------- 9394
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CA----AGGGACAT---------T---G----------TT-A-A---TC---------G-AC-C--TGC-T--AT------CAGTCG-T--G...-C--------- 9275
A.GW.87.CAM2CG -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A.-CA--G-AGGGATAT---------T---G----------.T-A-A-C-TC---------TCAC-C--T.GCTTGCA-TGTACTT-----------------------10095
A.GW.x.ALI -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CA--G-AAGGACAT---------T---G----------TCA-ACTCCT..--------G-AC-C--TGC-T--AT------..-----------------------10076
A.GW.x.MDS -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CAA-G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-A-C-TC---------G-AC-C--T.GCTTGCA-TGTACTT-...................... 9525
A.IN.07.NNVA -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CA--G-AGGGACAT-------------G----------.T-A-ATC-TC---------G-AC-C--T.GCTTGCA-TGTACTT-----------------------10067
A.IN.95.CRIK_147 -ACA-T---G--T--......................------------G.-T----C---A--CA--G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-ATC-TC---------G-AC-C--..--TTGCA-TGTACTT----------------------- 9573
A.SN.85.ROD -ACA-----G--T--......................------------G.------C---A--CAA-G-AGGGACAT---------T---G----------.T-A-AT-CTC-----------AC-C--TAGCTTGCA-TGTACTT-G--------------------- 9519
AB.CM.03.03CM_510_03 ---A-----C--T--......................------------A.G--A--C---A--A.T-G-AGGGACAT--A---G-TT---T----------ATTAAATC-.C---------G-AC-C--T-C-T--AT----AC..----------------------- 9088
B.CI.88.UC1 ---A-----C--C--......................------------A.---A--C---A--A.T-G-AGGGACAT--------TT---T----------ATTAAATC-.C---------G-AC-C--T-C-T--AT------..----------------------- 9996
B.CI.x.20_56 ---A-----C--T--......................------------A.T-----CA--A--A.A-G-AGGAACAT---------T---G----------ATTAAAAC-.C---------G-AC-C--T--CT--AT----AC..----------------------- 9960
B.CI.x.EHO ---A-----T--T--......................---A.-------G.------C---A--A-T-G-AGGGACAT---------A--.GA---------AT-AAGAC-.C---------G-AC-C--T--GT--AT------..----------------------- 9971
B.GH.86.D205_ALT ---A--A--C--T--......................------------A.---A--C---A--A.T-G-AGGAGCAA------G-TT---T----------ATTAAATC-.C---------G-AC-C--T-C----AT------..-----------------------10000
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 ---A-----C--T--......................-----------GA.G-----CA--A--A.A-G-AGGAACAT---------T---G----------ATTAAA-C-.C---------G-AC-C--T--CTA-AT----AC..----------------------- 9101
G.CI.92.Abt96 --AA-----C-----......................------------G.T-T---C---A--A---GA-GTACTAT------GA-T---T----------..-AAAA-CTC-----------AG-------------------..----------------------- 9429
H2_01_AB.CI.90.7312A ---G-----C--T--......................------------G.------C---A--A-T-G-AGGGACAT--------TT---G----------ATTAAG-C-.C---------G-AC-C--T-C-T--AT------..-----------------------10006
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ---G-----C--T--......................------------G.------C---A--A-T-G-AGGGACAT--------TT--CG----------ATTAA-TC-.C---------R-AC----T-C-T--AT------..----------------------- 9983
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---G-----C--T--......................------------G.------C---A--A-T-G-AGGGACAT--------TT---G----------ATTAA-TC-.C-----------AC-Y--T-C-T--AT------..----------------------- 9983
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 ---G-----C--T--......................------------G.------C---A--AAT-G-AGGGACAT--------TT---G----------ATTAA-TC-.C---------G-AC-C--T-C-T--AT------..----------------------- 9978
U.FR.96.12034 --AA-----G-----......................-------------C-GA----G--A--CA--GA-G-GC..AA--GA-GAG-CA-G----------.T-AAATGATC---------G-AC-C--TC--T--AT------..----------------------- 9530
MAC.US.x.17EC1 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.------------------------------------------..-----------------------10001
MAC.US.x.17EFR ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.------------------------------------------..-----------------------10001
MAC.US.x.1937 ------------R--......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9055
MAC.US.x.2065 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9054
MAC.US.x.251_1A11 ---A-A---G-----......................-------------.------.-----------------..---------------------A---.-------------------------------T---A----G-..----------------------- 9996
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------G-----......................-------------.------------------------..---------------------A---.------------------------------------------..----------------------- 9999
MAC.US.x.251_BK28 ---------G-T---......................-------------.------------...........-..---------------------A---.------------------------------------------..----------------------- 9971
MAC.US.x.80035 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9054
MAC.US.x.81035 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9055
MAC.US.x.85013 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 8987
MAC.US.x.87082 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATGTAT..................................................... 9028
MAC.US.x.92050 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9048
MAC.US.x.92077 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9055
MAC.US.x.93057 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9052
MAC.US.x.93062 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9021
MAC.US.x.95058 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9042
MAC.US.x.95086 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 8910
MAC.US.x.95112 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9044
MAC.US.x.96016 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9054
MAC.US.x.96020 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 9047
MAC.US.x.96072 ---------------......................-------------.-R----------------------..-------------------------ACT--CT-GA.......................................................... 9057
MAC.US.x.96081 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.................................................................... 9045
MAC.US.x.96093 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9054
MAC.US.x.96114 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9049
MAC.US.x.96123 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------ACT--CT-GATG........................................................ 8944
MAC.US.x.96135 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9039
MAC.US.x.97009 ---------------......................-------------.-----.................................................................................................................. 8867
MAC.US.x.97074 ---------------......................-------------.---.................................................................................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---A-----G-----......................-------------.----------C-T-----------..--------------T------A---.------------------------------------------..----------------------- 9493
MAC.US.x.SMM142_patent ---A-----G-----......................-------------.----------C-T-----------..--------------T------A---.------------------------------------------..----------------------- 9490
MAC.US.x.r80025 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 8910
MAC.US.x.r90131 ---------------......................-------------.------------------------..-------------------------.-----------........................................................ 9053
MNE.US.82.MNE_8 ---A-----G-----......................------------T.----------C-T-----------..---------------------A---.------------------------------------------..----------------------- 9475
MNE.US.x.MNE027 ---A-----G-----......................------------T.----------C-T----G------..----------T----------A---.------------------------------------------..----------------------- 9478
SMM.SL.92.SL92B --AA-----G-----......................-------------.-------GTG---AA--GA-G-G-CT---CG--G..G-AA-----------CTAAACTC--TA----------AC-C--T--G-CGCTCTGTA.TT----------A-----------C 9460
SMM.US.x.F236_H4 --AA-----G-----......................-------------.------C---C-T-.---------GG--A-GA-CTGGCT...---------.----AT-CTC----------CA--------------------..----------------------- 9963
SMM.US.x.H9 --AA---AGG-----......................-------------A---------------------T--GG--A-GA-CTGGCT...---------.----AT-CTC----------CA--------------------..-----A----------------- 9484
SMM.US.x.PBJ14_15 --AA---A-G-----AGGGACTTTCCACAAAGACAGC-------------A------------------------GG--A-GA-CTGGCT...---------.--G-AT-CTC----------CA--------------------..-----A----------------- 9809
SMM.US.x.PBJA --AA---A-G-----AGGGACTTTCCACAAAGACAGC------G------A---------C--------------GG--A-GA-CTGGCT...---------.--G-AT-CTC----------CA--------------------..-----A----------------- 9808
SMM.US.x.PBJ_143 --AA---A-G-----AGGGACTTTCCACAAAGACAGC-------------A------------------------GG--A-GA-CTGGCT...---------.----AT-CTC----------CA--------------------..-----A----------------- 9521
SMM.US.x.PBJ_6P6 --AA---A-G-----AGGGACTTTCCACAAAGACAGC-------------A-----A------------------GG--A-GA-CTGGCT...---------.--G-AT-CTC----------CA--------------------..-----A----A------------10001
SMM.US.x.PGM53 --AA-----G-----......................-------------A------------------------GG--A-GA-CTGGCT...---------.----AT--TC----------CA--------------------..----------------------- 9938
SMM.US.x.SME543 --AA-----G-----AGGGACTTTCCACA........-------------.------C---C-T-----------GG--A-GA-CTGGCT...---------.----AT-CTC----------CA------------------G-..-----------------------10036
STM.US.89.STM_37_16 --AA-----G-----......................-------------.------C---A--A---GA-GTAC..T-------A-T---G----------.TT--A---TC----------CA--C--T-A-A----------..-----A----------------- 9655
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MAC.US.x.239 CAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCTCCAGCACTAGCAGGTAGAGCCTGGGTGTTCCCTGCTAGACTCTC.ACCAGCACTTGGCCGGTGCTGGGCAGAGTGACTCCACGCTTGCTTGCTTAAAGCCCTCTTCAAT.AAAGCTGCCATTTTAGAAGTAAGCTAGTGTGTGTT10169
A.CI.88.UC2 -----C--------A---------------------C---------C----------------------.-----TG--C------CA---------.C-G----------------------A------A-TA..---------A--AGA-GCA-GTTA----------10201
A.DE.x.BEN -----C--------A----------------------------------------------G-------.-----T-----------A---------.C-G----------------------A----------.----------G--AGA-GCA-GTTA----------10248
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----C---------------------------------------------------------------.-----T-----------A---------.C-G----------------------A------A-TA..---------G--AGA-GCA-GTTA..........10172
A.GH.x.GH1 .......................................................................................................................................................................... 9480
A.GM.87.D194 .......................................................................................................................................................................... 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -------------------------------------------------------------G-------.-----TG---------C----------.C-G---------------------AGA-CTC-T---.----------G--AGA-GCA-GTTA.......... 9636
A.GM.x.MCN13 ---------------------------------------------------------------------.---G-TG---------CA---------.C-G---------------------AGA-CTC-T---.----------G--AGA-GCA-GTTA---------- 9686
A.GM.x.MCR35 ---------------------------------------------------------------------.---G-TG---------CA---------.C-G---------------------AGA-CTC-T---.----------G--AGA-GCA-GTTA---------- 9561
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---------------------------------------------------------------------.-----TG---------C----------.C-G----------------------A-----CA-TA..---------A--AGA-GCA-GTTA.......... 9431
A.GW.87.CAM2CG ---------------------------------------------------------------------.-----TG---------CA---------.C-G----------------------A------A-TA..---------G--AGA-GCA-GTTA----------10261
A.GW.x.ALI ---------------------------------------------------------------------.-----TG---------CA---------.C-G----------------------A------A-TA..---------A--AGA-GCAGGTTA-AG-------10242
A.GW.x.MDS .......................................................................................................................................................................... 9525
A.IN.07.NNVA -----C---------AGTCC--AGC......T----------------------A...-----------.-----TG---------C----------.C-G----------------------A----------.----------G--AGA-GCA-GT-A----------10225
A.IN.95.CRIK_147 -------------------------------------------------------------G-------.-----TG---------CA---------.C------------------------A------A-TA..---------G--AGA-GCA-GTTA---------- 9739
A.SN.85.ROD -------------------------------G-------------------------------------.---------------------------.C-G-C-------------------AA----C-T---.----------G--AGA-GCA............... 9671
AB.CM.03.03CM_510_03 -......................................................................................................................................................................... 9089
B.CI.88.UC1 -----C---------------------------------------------------------------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-T...--A------A--AGA-GCA-GTTG----------10161
B.CI.x.20_56 -----C---------------------------------------------------------------.--------------A------------.C-G---------------------A-------A-T...--A------C--AGA-GCA-GTTG----------10125
B.CI.x.EHO -----C---------------------------------------------------------------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-TA..--A-----TA--AGA-GCA-GA-A----------10137
B.GH.86.D205_ALT ---------------------------------------------------------------------.---------A----A---T--------.C-G---------------------A-------A-T...--A------A--AGA-GCA-G.TA----------10164
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 -----C---------------------------------------------------------------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-T...--A-----TA--AGA-GCA-GTTG---------- 9266
G.CI.92.Abt96 ------------C--------------------------------------------------------.----------------------------C-G-------------------C-A-GAC--CTT-AT----------AA------------A---------G 9598
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------------------------------------------------------------------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-TA..---------A--AGA-GCA-GT-A----------10172
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 ------------Y------------------------------------------------G-------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-TA..--------TA--AGA-GCA-GT-A----------10149
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 ---------------------------------------------------------------------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-TA..--------TA--AGA-GCA-GT-A----------10149
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 -------------------------------------------------------------G-------.---------------------------.C-G---------------------A-------A-TA..--------TA--AGA-GCA-GT-A----------10144
U.FR.96.12034 ---------------------------------------------------------------------.----A.............................................................---............................... 9607
MAC.US.x.17EC1 ---------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------------------.-----------------------------------10169
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------G-------.----------------------------------------------------------------.-----------------------------------10169
MAC.US.x.1937 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.2065 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------.----------------------------------------------------------------.-----------------------------------10164
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------.-----------------------------------10167
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------------.--------------A---------------G----------------------A----------.------------------------C----------10139
MAC.US.x.80035 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.81035 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.85013 .......................................................................................................................................................................... 8987
MAC.US.x.87082 .......................................................................................................................................................................... 9028
MAC.US.x.92050 .......................................................................................................................................................................... 9048
MAC.US.x.92077 .......................................................................................................................................................................... 9055
MAC.US.x.93057 .......................................................................................................................................................................... 9052
MAC.US.x.93062 .......................................................................................................................................................................... 9021
MAC.US.x.95058 .......................................................................................................................................................................... 9042
MAC.US.x.95086 .......................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.95112 .......................................................................................................................................................................... 9044
MAC.US.x.96016 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96020 .......................................................................................................................................................................... 9047
MAC.US.x.96072 .......................................................................................................................................................................... 9057
MAC.US.x.96081 .......................................................................................................................................................................... 9045
MAC.US.x.96093 .......................................................................................................................................................................... 9054
MAC.US.x.96114 .......................................................................................................................................................................... 9049
MAC.US.x.96123 .......................................................................................................................................................................... 8944
MAC.US.x.96135 .......................................................................................................................................................................... 9039
MAC.US.x.97009 .......................................................................................................................................................................... 8867
MAC.US.x.97074 .......................................................................................................................................................................... 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------.-------------AGA-GTA............... 9646
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------........................................................... 9600
MAC.US.x.r80025 .......................................................................................................................................................................... 8910
MAC.US.x.r90131 .......................................................................................................................................................................... 9053
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A--GCTGC-TT--AG-AGTA................ 9628
MNE.US.x.MNE027 ---------------------------------------------------------------------.---------------------T--------G----------------------A----------A--GCTGC-AT--AG-AGTAAGC..C--------C- 9645
SMM.SL.92.SL92B -----A------C-A----------G-------TAGTA-GT--------------T--A---A------A-------ACA----AT-------T---.C-G------------------G-.....CTC-----A--G-----A-C--AGA-GCA-GT-........... 9613
SMM.US.x.F236_H4 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A--GCTGC-A---AG-AGTAAGC..A----------10130
SMM.US.x.H9 -------------------------------------------------------------G-------.-----------------------------RG----------------------A----------A--G-------G--AGA-GTA............... 9638
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A--GCTGC-AT--AG-AGTAAGC..C---------- 9976
SMM.US.x.PBJA ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A-------------AGA-GTA-GC.C---------- 9976
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------------------------------------------------------------.-----------------------------RG----------------------A----------A-------------AGA-GTA............... 9675
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A--GCTGC-AT--AG-AGTAAGC..C----------10168
SMM.US.x.PGM53 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A--GCTGC-GC--AG-AGTAAGC..A----------10105
SMM.US.x.SME543 ---------------------------------------------------------------------.------------------------------G----------------------A----------A--GCTGC-AT--AG-AGTAAGC..A----------10203
STM.US.89.STM_37_16 ---------------------------------------------------------------------.--------------A--------T------G-------------------T-TAT---------.----------A-------------A----G----- 9823

226
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



A
lignm

ents
H

IV-2/SIV
C

om
plete

G
enom

es

HIV-2 Genomes

3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 CCCATCTCTCCTAGCCGCCGCCTGGTCAACTCGGTACTCAATAA.TAAGAAGACCCTGGTCTGTTAGGACCCTTTCTGCTTTGGGAAACCGAAGCAGGAAAATCCCTAGCA. 10279
A.CI.88.UC2 --------------T-------------TTCG-TGTTCATC-G-G---C-------------------------C-C----------T--A----G---------------. 10312
A.DE.x.BEN --------------T-------------TTCG-TGTTCATC-G-G---C-------------------------CTC----------T--A-G------------------. 10359
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ................................................................................................................ 10172
A.GH.x.GH1 ................................................................................................................ 9480
A.GM.87.D194 ................................................................................................................ 9472
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ................................................................................................................ 9636
A.GM.x.MCN13 --------------T------------..................................................................................... 9713
A.GM.x.MCR35 --------------T------------..................................................................................... 9588
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ................................................................................................................ 9431
A.GW.87.CAM2CG --------------T-------------TTCG-TGTTCACC-G-A---C-------------------------CT--------------A-G------------------. 10372
A.GW.x.ALI --------------T-------------TTCG-TGTTCACC-G-G---C----------------------------------------G--G------------------. 10353
A.GW.x.MDS ................................................................................................................ 9525
A.IN.07.NNVA --------------T-------------GTCG-TGTTCACC-G-G---C-------------------------CT-----------T--A-G--T---------------. 10336
A.IN.95.CRIK_147 ---------T----T-------------TTCG-TGTTCATC-G-A---C-------------------------CT--------------CG--GCA-G---AT--CTATCA 9851
A.SN.85.ROD ................................................................................................................ 9671
AB.CM.03.03CM_510_03 ................................................................................................................ 9089
B.CI.88.UC1 --------------T-------------TTCAATGCTCT-C---AAT-A.----------------------------------------A-G------------------. 10271
B.CI.x.20_56 --------------T-------------TTCA-TGCTC--C-G-G-TCA.-------------------------------C----G--T--G------------------. 10235
B.CI.x.EHO --------------T-------------TTCG-TGCTC--C--GAA-......-------------------C-----------------A-G------------------. 10242
B.GH.86.D205_ALT --------------T---GC-TG-TCACT-GGT-CT-CACTG-TAG-......---------------------CT-------------------G---------------. 10269
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020 --------------T-------------CTCG-TGCTCA-C-G-GAT-A.------------------------...................................... 9339
G.CI.92.Abt96 T............................................................................................................... 9599
H2_01_AB.CI.90.7312A --------------T-------------CTCG-TGTTCAGC-G-A---A.G-----------------------CT--------------T--------------------. 10282
H2_01_AB.JP.04.JP_NMC307 --------------T-------------YTCG-TGT-CAGC-WTAGG-.....---------------------CT--------------T--------------------. 10255
H2_01_AB.JP.07.JP_NMC716 --------------T-------------TTCG-TGT-CAGC--TAGG-.....---------------------CT--------------T--------------------. 10255
H2_01_AB.JP.08.JP_NMC842 --------------T-------------TTCG-TGT-CAGC--TAGG-.....---------------------CT--------------T--------------------. 10250
U.FR.96.12034 ................................................................................................................ 9607
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------TA-GA.-------------------------------------------------------------. 10279
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------TA-GA.-------------------------------------------------------------. 10279
MAC.US.x.1937 ................................................................................................................ 9055
MAC.US.x.2065 ................................................................................................................ 9054
MAC.US.x.251_1A11 --------------T------------------------GG---TA-GA.-------------------------------------------------------------. 10274
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------T------------------------GG---TA-GA.-------------------------------------------------------------. 10277
MAC.US.x.251_BK28 --------------T------------------------GG---TA-GA.---------------------------------A---------------------------. 10249
MAC.US.x.80035 ................................................................................................................ 9054
MAC.US.x.81035 ................................................................................................................ 9055
MAC.US.x.85013 ................................................................................................................ 8987
MAC.US.x.87082 ................................................................................................................ 9028
MAC.US.x.92050 ................................................................................................................ 9048
MAC.US.x.92077 ................................................................................................................ 9055
MAC.US.x.93057 ................................................................................................................ 9052
MAC.US.x.93062 ................................................................................................................ 9021
MAC.US.x.95058 ................................................................................................................ 9042
MAC.US.x.95086 ................................................................................................................ 8910
MAC.US.x.95112 ................................................................................................................ 9044
MAC.US.x.96016 ................................................................................................................ 9054
MAC.US.x.96020 ................................................................................................................ 9047
MAC.US.x.96072 ................................................................................................................ 9057
MAC.US.x.96081 ................................................................................................................ 9045
MAC.US.x.96093 ................................................................................................................ 9054
MAC.US.x.96114 ................................................................................................................ 9049
MAC.US.x.96123 ................................................................................................................ 8944
MAC.US.x.96135 ................................................................................................................ 9039
MAC.US.x.97009 ................................................................................................................ 8867
MAC.US.x.97074 ................................................................................................................ 8859
MAC.US.x.MM142_IVMXX ................................................................................................................ 9646
MAC.US.x.SMM142_patent ................................................................................................................ 9600
MAC.US.x.r80025 ................................................................................................................ 8910
MAC.US.x.r90131 ................................................................................................................ 9053
MNE.US.82.MNE_8 ................................................................................................................ 9628
MNE.US.x.MNE027 --------------T----............................................................................................. 9664
SMM.SL.92.SL92B ................................................................................................................ 9613
SMM.US.x.F236_H4 --------------T-------------T----------G-C-CA---------------------------------------A-------G------------------. 10241
SMM.US.x.H9 ................................................................................................................ 9638
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------T-----............................................................................................ 9996
SMM.US.x.PBJA --------------T-----............................................................................................ 9996
SMM.US.x.PBJ_143 ................................................................................................................ 9675
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------------T----------G-AC-TA-G..-AG---CT-GTCTG-TA-GA--C--TCTGC................................ 10246
SMM.US.x.PGM53 --------------T-------------T----------G-ATCA----------------------------------................................. 10184
SMM.US.x.SME543 --------------T-------------T----------G-C-CA---AG-AGA--CT-GTCTG-TA-GA--C--TCTGC--T--G--A-CG--GCA-G---AT--CTAGCA 10315
STM.US.89.STM_37_16 --------------T-------------------------..........-----------------------------................................. 9892
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IV-1 Introduction

Complete genomes of HIV-1, HIV-2, and SIV sequences are
represented in the alignment.

For HIV-1, we include representatives of the M group sub-
types and CRFs, plus representatives of groups N, O, and P.
For HIV-2, we include representatives of group A, group B,
HIV-2 CRF_01AB, and both genome sequences available for
other HIV-2 groups (G and U). For the SIVs, we include rep-
resentatives of all species for which full genome sequences are
available. The principle in deciding which sequences to include
in this alignment was to provide a representative sampling of all
primate lentiviruses which have had complete or nearly com-
plete genomes sequenced. Many HIV-1, HIV-2, SIVsmm and
SIVmac genomes were not included, but they can be found in
the HIV-1/SIVcpz and HIV-2/SIVsmm alignments.

The alignment was based on the previous version published
last year, produced by a hidden Markov model using HMMER
and manual editing using the programs BioEdit and Se-Al. It
is codon-aligned, meaning that the correct translation reading
frame has been maintained as much as possible; in the case of
overlapping frames, obviously one will not translate correctly.
We have tried to “reset” the alignment so that each new gene
starts in the first frame; this means some empty columns have
been inserted. The HIV-2/SIVsmm vpx gene is postulated to be
a duplication of the vpr gene and thus there may be two alter-
native alignments of this region of the genome, as there are for
the duplicated stem-loops of the TAR element.

The annotation is based on known protein coding regions in
HIV-1 and on annotations found in SIV sequence database en-
tries. The protein cleavage sites that create Gag p17, Gag p24
and other mature peptides from the Gag and Gag-Pol precursor
polyproteins have been experimentally determined for HIV-1
and at least one strain of HIV-2, but the study of analogous
cleavages in SIV polyproteins have not been published. Two
representative genomes have been translated: HIV-1 subtype B
strain HXB2, and MAC239. The translations are provided as a
visual aid for finding landmarks in the genomes.
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IV-2 Sequences

Primate lentivirus (PLV) Sequences in the complete genome alignments.

Name Accession Country Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Uganda Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH U21135 United States Wei, X. Nature 422(6929):307-312 (2003)
H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Ethiopia Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)
H1D.CD.84.84ZR085 U88822 D.R.C. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H1H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
H101_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
H102_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
H103_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
H1N.CM.02.SJGddd GQ324959 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
H1N.CM.06.U14296 GQ324962 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
H1N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
H1O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
H1O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AJ302647 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.US.x.I_2478B AB485668 United States Takekawa, N. Unpublished
H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
H1P.CM.2006.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Cameroon Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Cameroon Van Heuverswyn,

F.
Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Cameroon Van Heuverswyn,

F.
Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gabon Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Tanzania Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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Name Accession Country Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 United States Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

SMM.SL.92.SL92B AF334679 Sierra Leone Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 DQ201172 United States Kuwata, T. J Virol 80(3):1463-75 (2006)
STM.US.89.STM_37_16 M83293 United States Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
H2A.DE.x.BEN M30502 Germany Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
H2A.GW.x.ALI AF082339 Portugal Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST M31113 Senegal Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)
H2B.CI.x.EHO U27200 Cote

D’Ivoire
Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Ghana Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Cote

D’Ivoire
Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.FR.96.12034 AY530889 France Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
COL.CM.x.CGU1 AF301156 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Cameroon Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96

(2010)
DEB.CM.99.CM40 AY523865 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEB.CM.99.CM5 AY523866 Cameroon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 D.R.C. Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)
DRL.x.x.FAO AY159321 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Ethiopia Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)
GSN.CM.99.CN166 AF468659 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
GSN.CM.99.CN71 AF468658 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)
LST.CD.88.SIVlhoest447 AF188114 D.R.C. Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)
LST.KE.x.lho7 AF075269 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)
MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gabon Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)
MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Cameroon Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)
MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gabon Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)
MND-2.x.x.5440 AY159322 Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)
MNE.US.x.MNE027 U79412 United States Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Cameroon Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Cameroon Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Cote

D’Ivoire
Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Cameroon Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gabon Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
RCM.NG.x.NG411 AF349680 Nigeria Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)
SAB.SN.x.SAB1 U04005 Senegal Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)
SUN.GA.98.L14 AF131870 Gabon Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)
SYK.KE.x.KE51 AY523867 Kenya Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Uganda Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ580407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159321
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424863
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M66437
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468659
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF468658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF188114
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075269
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340701
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070330
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY340700
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070329
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070331
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF349680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U04005
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF131870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523867
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L06042
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U58991
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Name Accession Country Author Reference

TAL.CM.00.266 AY655744 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
TAL.CM.01.8023 AM182197 Cameroon Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)
VER.DE.x.AGM3 M30931 Germany Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)
VER.KE.x.9063 L40990 Kenya Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)
VER.KE.x.AGM155 M29975 Kenya Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)
VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Kenya Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13

03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Cote
D’Ivoire

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gambia Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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5’ LTR U3 start
H1B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCA...GGGCCAGGG...ATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGA 163
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .--------------T--------AA-------------------------G------------------T-----------G----------------...---------...-CT-----C------TG--------------T---------------G--A----- 163
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 C--------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G----------------...--A-----A...-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA--- 164
H1O.CM.91.MVP5180 .----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G...--A-----A...CCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG---- 163
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG----------...--A------...CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C 163
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .----T---T-----T------CTGA----GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G------T---------...--A-----A...-CA----TC--------A-----G---CTA-TT--------------GTCAGA--C 163
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B .----T---T-----T-T-----G-A----GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T-----------G----------------...--------A...-CT--G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA--- 163
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .--------T--G--T-----AGGA----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A--...--A-----A...-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG-- 163
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .--------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C---...-----T--A...G-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA--- 163

5’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 .--------A-TTA-T--AGTGC-A-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT--...--A-----A...--T-----C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T..... 158
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .--------A-TTA-T--AATG-GAA------TAGA--AT-A---A---AC--GG-AA-GGA-G----AATAA-A--A----G---A--T------TT-...--------A...-CT-----C--TA--TA------G---CT--GG--AT----C-----A--T..... 158
STM.US.89.STM_37_16 .--------A-TTA-T--AGTG-................................................................................................................................................... 22
H2A.DE.x.BEN .--C-----A-GT--T--AGTAGGA-G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT...--------A...G-A--G--C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A..... 158
H2A.GW.x.ALI .--------A-GT--T--AGTG-GA-------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT...--------A...--A--G--C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--T..... 158
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO .--------A-TT-CT-TAGTG-GA----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT...--------A...G-A--------CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T..... 158
H2B.GH.86.D205_ALT .--------A-GTA-T-TAGTG-GA-------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT...---------...--A--GC----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---...-T 160
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .----T---A--TA-T----TG--A-----G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-----...--C--G---...--A--G--C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C..... 158
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 .-----------TA-TGG-----GA-------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT...--A-----A...-CA-----C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG 160
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................AA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAGGTA-AAGAG--CACGT-A--GAGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A..... 94
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 .--------A-TTA-T--AGTG--A-G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT...--------T...-C---G--C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C..... 158
SUN.GA.98.L14 .----------CTGGT-----AG-ACC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA-...-----T--A...G-G---------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT 160
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...........................................................................................................---A...-C-C-G--C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----..... 55
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .----G--CA--TA-TGG--A-C-AAG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T...--------C...-C---GA-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T..... 158
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 .----T---A-TTA-T-----G--A-G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A--...--A-----C...G-A--------C-GCTG------C-TT----T------------G--A---..... 158
VER.KE.x.AGM155 .----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA-...--A--T---...--A-----C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC..... 158
VER.KE.x.TYO1_patent .----T---A-TTA-T-----G-TA-G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG...--A-----A...--A----TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C..... 158
WRC.CI.97.97CI14 .----G-ATA--T--TGG--AGCTA-----G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA-...--A------...--A----GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-C..... 158
WRC.CI.98.98CI04 .----GTATA--T--TGG--T-CTA-----G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG...--A-----C...--AC-C-GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A..... 158
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 GAAGTTAGAAGAA............GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGC............CTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATC 309
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----G--------............--T--TG------------A----------------A-----............--------G----------AT----A------A---AT-----A----------AAA---------------G-A---------------- 309
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 AG--GC----AG-.........CTA-GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-T............GCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C- 313
H1O.CM.91.MVP5180 AG--GC---GAG-.........CTG-GT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-T............AAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT--..........................-GC-T 286
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TG--GC---G---.........CTA-GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--............AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C- 312
H1O.SN.99.99SE_MP1300 TG--GC-------.........CTA-GA--T--GT-T--C-GGG-T-AAC-CC-G--T--A--TT--............AAC-----CT-T--A--T--AC-C-AG--GA--C-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--T-TGATAACC--C- 312
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B TG--GC-A--AG-.........CTG-GA--TGTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-T............AAC-----CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--TG-T--TAAGATAACC--C- 312
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 -C--G-----C--............-----TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-TCAGCATGGGATGGAAG---AGGAC............-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA---- 309
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-AG----GCGG............-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T--CAGCATGGAATGGAAG---A-CAT............G-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA----------- 309
MAC.US.x.239 .GTA-C---T--G............--AC-GG-G-AT---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCAGTGGGATG-CCCTTG-............G----G--TC---CA----A------TCCAACT--G--C-ACAC-T-TGA---ATAT-TTAGAT-C- 303
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .GTC-C---T---............---C-GG---AC----CACATT--C--G-G--T--A-CACAGACTCATCAGTGGGATG-CCCCTG-............G----G--AC-G-CA----A------TCCAGAAT-G--T-A-AGCT-T-A---ATTTATTAA-T-C- 303
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 22
H2A.DE.x.BEN .CTC-C-C----G............--AG-GG---AT---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCAGACATGATG---AGCAT............G-G--GACA----T----CA-------TC-ATG--G--C-A-A-CT---A----TTCACT---T-C- 303
H2A.GW.x.ALI .GTCCC-C-----............-GGG-GG-CACT----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCAGGCATGATG-CACGCAT............G-G--GACA----TT-----A------CCTAAG--G--TCA-G--T---AA---TTTATT--A--C- 303
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO .-T-A---C----............C-AG-GG-C-AG--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCCGCATGGGATG-CCCCCAC............GA---GACCC-T-TC---CA-------TC--T--------A-G-CT-TG-----TTCAGCAG-TTC- 303
H2B.GH.86.D205_ALT -CCAGC--CGACC............CGAG-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGATCTCCTCATGGGATG-CATCCAT............G-G--GACTC-TATC---CA------TTC--T---G----A-G--T-TG----TTTCA-TAG-TT-- 306
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .CT-CAT--G--G............--ACG---CT-T----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGATGGGG......GAAG--CCTGAT-GAATAGATC-TG-------C--G-TC----A-------CCGAAGT-G--G..................-T-GA-T-C- 291
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 TG-TGAGT-TA--............-ATCC-TC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAGCTGGGGGTCCTGGAAG-CCCCTG-............G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---..................-T-GACTT-A 288
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 .CCA--GCCT--G............A--CTTG---AT----GGGATGC------G--T---A-TCAGACCCCTCAAACA-CTG-G-AGT-A-GG...............--C-GG-T----GTC--CA-TCCA-ATAG----..................A-TAC--C-- 218
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 .CT--C---G--G............--T--G--TA-T------CA-T--C--C-G--T----CTCAAGTGGCC......TATG-G-ATGAC-CCTGG......-A---GACCC-G-T-----A-------CCA-TA------..................-T-GACT--G 285
SUN.GA.98.L14 TG-TGA---CAGG............-ATCCT--TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAGCAAGGGGTTAATGAAG-CCCTTG-............G----GAGAC-TATC----CA-----TCC-ACT--G--C..................T-TGATTT-A 288
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .-TAGAG-G-TGC............TTGG-GT-T-AG-----T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCT...GGGACAGGGGA-TTC-A-CAT............G-G--GAACC-CAT-----AC--CA--CC--A---G--C..................T-TACA-CAG 179
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .GTC-CCC-G---............---C-GG-T-AG...-GACA-T-T---C-C-------CCCAGATTGAA......TG-G-AA-CGACCC-TGG......-A---GACA--G-T-----AA---A-TCCA-T-------..................-TT-A-T-CA 282
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 .-T-CAT-----G............--AG-G-CCT-T----GACATTA----GCG--T----CACAAATAAAA......GA-G-CCCCGAT-GCAT-AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CCTATGT-----..................-T--A-T--G 291
VER.KE.x.AGM155 .CT-CAT--G---............--AG-A-C-T-T--A-GGCATT-----G-------A-CACAACTGCAT......GAAG-CCCTGAT-G-ATAAATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCCAATGT-G--T..................-TT-A-T-CG 291
VER.KE.x.TYO1_patent .TTACAT--G---............--AC-A-C-T-T--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGATGGGA......GAAG--CC-GAT-G-AT-AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCCTATGT-G---..................ATA-A-T-CG 291
WRC.CI.97.97CI14 .TTCAGT------TCAGATAATACA-A-CCAT-CTAT----GA-AT-AG--AC-G--T--A-CAT-TGCTGAG...CCAGA-G--CCCTG-............G-----CATC-G-TC----A-------CCTAAG--G--C......TGTGATTTTGT--CAGGAAGA- 306
WRC.CI.98.98CI04 .TTTAGT-----GTCTAATGACAGCT-TC-GT-CTAC-----G-A--AGC-------T--A-GCT--CAAGAA...TCAGA-G--CCTTG-............G-----CAC--G-TC----A-------CCT--A-----C......TGTGACTTTGTG-CAAGTAGA- 306
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 CGGAGTACTTCAAGAAC..........................................................................................TGCTGACA....................................................... 334
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------T--AG--..........................................................................................--------....................................................... 334
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
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H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 -A---CT----C----G..........................................................................................GA--A-A-....................................................... 338
H1O.CM.91.MVP5180 AAC-CATA-AGCCCTG-..........................................................................................AAAA-CAC....................................................... 311
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H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A---CT---T--C--G..........................................................................................GA--A-......................................................... 335
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -A---CT---TCTC--G..........................................................................................GA--A-......................................................... 335
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B -A----T----CCC--G..........................................................................................GA--A-......................................................... 335
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A---AG--.............................................................................................----T....................................................... 331
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn -A---------CG----.............................................................................................---TG....................................................... 331

TCF-1 alpha
MAC.US.x.239 -A--AG-G--TGGA-G-AAG...TCAGGCCTGTCAGAGGAAGAG...GTTAGAAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGC...---......................................................... 407
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -A--AG-G--TGGT-GTAAG...TCAGGCTTGTCAGAGGAAGAG...GTAAAGAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCATTTATAAAATGGCTGACAAGAGGGAAACAAGC...---......................................................... 407
STM.US.89.STM_37_16 ....................................................GAGAAGGCTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGC...---......................................................... 80
H2A.DE.x.BEN -A--AG-G--TGG-C--AAG...TCAGGATTGCCAGAGAAAGAA...TGGAAGGCAAAACTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAA.....................-A---GGAACAACCATACTTGGTCA................................... 411
H2A.GW.x.ALI -A---G-A--TGG-T--AAG...TCAGGCCTGCCAGAAGATGAG...TGGAAGGCAAGACTGAAAGCAAGAGGGATACCATTTAGTAAGAACAGGAACAGC.........---TTTGGTCA................................................. 409
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO -A---G-G--TGG-T-TCAG...TCAGGAATGCCAGAGAAAGAG...TGGAAGGCTAAACTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAG........................-AGACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACT............................. 414
H2B.GH.86.D205_ALT -A--AG-G---GG-T--CAG...TCAGGGCTACCAGAGGAGGAG...TGGAAGGCTAGACTAAAAGCAAGAGGGATACCTACAGAT........................-AGGCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACT............................. 417
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 0
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GCCC-......G-C-TGTTTAAGGACATGCACGAACAT.........GCAAAGCGC......................................................-AGTGTCAG................................................... 341
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 TA-CCCT-AAA---C-GCCTGCGAAGATACAAAATACT......GCTTTCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAG.......................................-AG-CAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAA............ 401
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 0
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 TTA----AAGG...-CATGTTCAGACTTGCATAGGATG............TGGTTTGTGTGGTTAAGC..........................................-AGA-GACTTGGTTGCCTGGGAGACGGGGGTTGG....ACATGGGCGGGCT......... 318
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 TT-CT-GGAGGCT-C--CCAGAGCAGGTGCCGTCAGCA.........CAAGGC.........................................................-A--CACAAAACCACATCCTATG..................................... 352
SUN.GA.98.L14 G--CCATACAG---C--CCTGAAGAGTTCAAGCATGTT.........ACTAGTCTGCAGTGGGAGGTG..........................................-AG-TTAACCGCAAACCGCATCCTCTTGCATCGCCT........................ 383
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GCTG-G-GA-GGCCCG-TTGCAGTTAGAGAGACAAACA.........GGAAAACCACAAGAGCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCC..................-AGG-GACTCCATGGTGACAAGCTCGG................................. 289
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ACCC-......G-C-G-TTTAAGGACATGCATGGTCTT.........GTTAAGAGGAAG...................................................-AG-CTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAA 386
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 ACCCAA--AGAC--T-TTTTGAAGACATGCATGCAATA.........GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-TAACCGCAGGCTTGTGGTTAAG.................................. 367
VER.KE.x.AGM155 ACCCC-CAAGGG--T--TTTACAGACTTATATTCAACA.........GTTGGTACAGGAAAC................................................-AG-CGACCACAGGCTTGCGGTTTCC.................................. 370
VER.KE.x.TYO1_patent ACCCCA-TCGGG--T--TTTACTGACATGCATGGGCTG.........GTGAAGAGGAAG...................................................-AG-CAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGA................................. 368
WRC.CI.97.97CI14 TCCCTGGACAGTCA-T-GCCACTGGGAAAGAGGCCATTGAG...AGTCTCTATAAGAACAAGAAGCAGTGCAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGAAGTGGCTTTGCGGTTAAGCTACAT............... 422
WRC.CI.98.98CI04 TCCCTGGACAT-TA-TAGCCCAAGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTGAAGCGGCACAAG....................................-AGAGACATGTTGCAGTAGGATGTGGTTTTGTGGTTACGCTACAT............... 425
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H1B.FR.83.HXB2 .....................TCGAGCTTGCT...ACA...AGGGACTTTCCG.....................CTGGGGACT..TTCCAG.............GG.AGGCGTGG.CCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGA.......GCCCT..CAGATCCTGCATATA 430
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .....................-----T--T--...---...-----------A.....................---------..----G-.............--.-------A.T-----------A------------.......-----..-----G--------- 430
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 0
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
H102_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ........ACTGCTGACCTGA.....AGATTGCTG---CTGT--A-------A...GCAAAGACTGCTGACACTGC-------..------TG...........--AG--ACA--GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..----AG--------- 465
H1O.CM.91.MVP5180 ........CCAGAGC...TCT--CCCAAGTAACTG---CTGC----------A........GACTGCTGACACTGC-------..------CGTG.........--AG--ATAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..-----G--------- 437
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .........AACTGC...TGAC-TGAAGATTGCTG---CTGC----------A...GCAGAGACTGCTGACACGGC-------..-----.GTGT.........--G---GACA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..-----G--------- 464
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .........AACTGT...TGACATGAAGATTGCTG---CTGC----------A...GCAGAGGCTGCTGACACGGC-------..-----.GTGT.........--G---GACA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..-----G--------- 464
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B .........AACTGC...TGACATGAAGGTTGCTG---CTGT----------A...ACAAAGACTGCTGACATTGC-------..------CATG.........--AG--ACAA-GGGC--TTC--GGA-T--CTAA............----..----AG--------- 465
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 TTAG.ACTGGCGCATGCGC.ACAAGAAC----G..--TCTGC----------AA.......................------..----G-.............--AGA-GTG-TCGGGA------GT-----T-----TTT......-----..---.AG--------- 450
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn GCTGTAACCGCGCAGGCGC.AATA-AAC----G..-..CTG.A--------TAA....GGGACTTTCCAA.......-----G..----...............AAGG--GTG--T-A.------A.ACA---C----TTTT......A----..--A-GA-------A- 457

NF-κ-B-II NF-κ-B-I TATA Box
MAC.US.x.239 ...................................-ACAGC-----------A......................CAA--GGA..-GTT-CGGG..GAGGTACT--GGA-GAGCCG.G-C--GAACG......................---ACTTTCT-GA--T---A- 493
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 0
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ...................................GACAGC-----------A..CAAGGGACTTTCCA......CAA--GGC..-GT--TGGG..GAGGTACT--GGA-GAGCTG.GCT--.AACG......................---ACTT-TTCT---T---A- 506
STM.US.89.STM_37_16 ...................................GACAGC-----------A......................CAA--GGC..-GTA-............CA--GGA-G..TAC.TG--AG-A-CTG-T--G-.AA-.........-----TTT-CT-T---T---A- 166
H2A.DE.x.BEN AGGCAGGAAGTAGCTA.CTAAGAA-C.AGCTGA..GGCTGC-----------A......................GAA--GGC..-GTA-C.............CAAG--A-G-AC.A----A--AG----T-G-GAA-.........-----CAT-CT-A---T---A- 530
H2A.GW.x.ALI GGGCAGGAAGTAACTACTG..AAA-C.AGCTGA..GACTGC-----------A......................GAA--GGC..-GTA-C.............CAGG--AAG-AC.A----A--AG----T-G-GAA-.........-----CAT-CTC.---T---A- 526
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 0
H2B.CI.x.EHO AGCTAACACTGCATAGAGAAGGAA-CTAGCTGA..TACTGC---.-------A......................GAA--GGC..-GTA-C.............A-TG--A-G-AC.A----A--AG-A---AG-.AA-.........----ATCA---CT---T---A- 533
H2B.GH.86.D205_ALT AGCTGACACTGCACAA.GAAGGAA-CTAGCAGA..CACTGC-----------A......................AAA-AGGC..-GTA-C.............A.TG--A-GA-C.AA---A---GT---TTG-GAA-.........----ATTA-ATCT---T---A- 536
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 0
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................GAA-.........-----CAA-TGAT---T---A- 26
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............................................................................................................T-C-ATG-AA--T-TA-GTACTTTCCA-TT-CTAAGGAGA-A-CATGGC-A-TGAGGG-GG 61
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 0
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 0
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 0
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............................-ACTTTGCGGTT-----------..CCAGGGACTTTCCACA.....-T--GTGG................ATCG-AGGC-GTACAGGGGC--TACTGGGA-T-GC-T.............T-CCCTCAGAG-------A- 445
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 0
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 GGCAACCGGGCTAGCGCATGCG-A-TGGCTTGCTG--GAGC-----------A................GGACGGGC---GGAGG--T................................................................GCC--CT-G--------- 491
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........................................................................................................................................................GGAGTCTCTACTACAGAG 18
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................-GTCGGGTGGGGGAGTG-TC-AC-CAACCTGGCT--ATATAA-CA-CTC-CTTTGCGCTTGAAGTGAGTCTC---CTG-G-GG 83
MND-2.GA.x.M14 ....................................................................................................................................................................G-G-GG 6
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 0
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 0
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 0
OLC.CI.97.97CI12 A.................................T..CCTT--TTG-----G-TTTTGCCC.......................................................................................................T---A- 350
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 GAGTTGTCATGGTGATGACAT-AAGAAC----GAC..TGAG-----------A...........................GGG..-GGAGA.............CTGG-CG--ACTGGGA-T..........-GC-T.............G-CCCGT-C-G--CA----- 455
SUN.GA.98.L14 AGGCAACGGGGCTAGC.GCAT......GC--GC..TAGAGT------------.................................................................GACAG--AGGG--A-GC-T...............ACC--CT-A--------- 464
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 0
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CCCAGGGGA.................................-----C-GGGC...................GGGG-AA-G--..CA--CT.............-CTGC........................................................---A- 336
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GAAGTGC........................-GA..TCAGC-----------A..................................................G--TG-TGCGA-.GGC--TACTTGGGA-T-GC-T..............-CCCTCAGAG-------A- 465
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 0
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.KE.x.9063 CCGTTGCCAGGGAGATGACAT-T--AAC----GAC-G.....----------A....AGGGACTTTCCA..................................G--CG---CAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GT-T.............TACCCTCAGAG-------A- 479
VER.KE.x.AGM155 TGGTTGCCTAGGAGATGACAT-AAGAAC----GAC.......----------A.GCACGGGACTTTCCA..................................A--CG--ACAT-.GGC--T.AC-GGGA-T-GC-T.............TACCCTCAGAG-------A- 483
VER.KE.x.TYO1_patent ACATCACCATGGAGATGACAT-AA-AAC----GAC.......----------AGCGAAGGGACTTTCCA..................................A--CG--ACAT-.GGC--T.CC-GGGA-T-GC-T.............TACCCTCAGAA-------A- 482
WRC.CI.97.97CI14 CCTGAGACTGTGTACCAACGGA-TTAGCAA-CATGCT-ATG-ACTGGGACATTGGGAGGAGACT.GGGAGGTGC--T-T...........................................................................GGTTT-G-CCT---A- 516
WRC.CI.98.98CI04 CCTGGACCTGTGTACCAACGAA-TTAGCAA-CATGCT-ATGGACTGGGAC-T-G.GTGGAGACTTGGGAGGAGA--T-T...........................................................................GGTTT-G-CCT---A- 519
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin
TAR element start TAR element end

+1 mRNA start site

H1B.FR.83.HXB2 AGCAGCTGCT..TTTTGCCTGTACT........................................................GGGTCTCTCTGGTTAGACCAGA.TCTGAGCCTGGGAG..CTCTCT..GGCTA.ACTA..GGG.AACCCACTGCTTA.....AGCCT... 525
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 0
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------..-------------........................................................----------------------.--------------..------..-----.G---..---.-------------.....-----... 525
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 ...................................................................................................................---..------..---CG.G---..---.-------------.....-----... 39
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .................................................................................----------T----------G.--.-----C-----..------..-----.G-A-..---.-------------A....-----... 72
H102_AG.NG.x.IBNG ...................................................................................................----.--------------..------..-----.G-GG..A--.-------------.....-----... 54
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ............--C-CG--TGTACT.......................................................----------T-C-G-------.-TA-----------..------..-----.G-.-..---.-------------.....-----... 85
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ------C---..--C---T-----C........................................................-------GG-TAGAG------G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--C.. 561
H1O.CM.91.MVP5180 ----------..--CC--T-----C........................................................------TAG-TAGAG------G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--... 532
H1O.FR.92.VAU .................................................................................-------GG-TAGAGA-----G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--... 72
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------C---..-ACC--T-----C........................................................-------GG-TAGAGA-----G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--... 559
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----------..-ACC--T-----C........................................................-------GG-TAGAGA-----G.--------C-----..---C--..---CT..---..-CTG-----G-------.....-CG--... 559
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B ------C---..--C---T-----C........................................................-------GG-TAGAG------G.-T------C-----..---C--..---CT..--G..-CTG-----G-------.....-CG--... 560
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 0
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..................................................................................-.-----.-CAC-G-------.--------C-----..------..-C-AGTG.....A--.-------------.....-----... 67
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..................................................................................-.-------T-C---------.-TA-----C-----..------..--TC-GTAG-....-.-------------.....-----... 69
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..................................................................................-.-------T-----------.-TA-----------..------..-----GCA....A--.-------------.....-----... 69
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..................................................................................-.-------T-----------T---------.----..------..-----GCT.-..A--.-------------A....-----... 71
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..................................................................................-.-------T-----------T---------.----..------..-----GCT.-..A--.-------------.....-----... 70
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..................................................................................-.-------T-----------.--------------..------..-----ATAGGA...-.-------------.....-----... 70
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..................................................................................-.-------T-G---------.--------------..------..-----ACA.-..---.-------------.....-----... 70
CPZ.GA.88.GAB1 ----------..--C----------........................................................--------T-CAC-G-------.-T------------..------..A.-C-GTGA-..-.-.-------------.....-----... 544
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 ..................................................................................-C---TG-CTAA-CTG-----.--------------..------..--TAGTGGCTGGCTAG-GA--G-------.....-CG--... 75
CPZ.TZ.09.UG38 ..................................................................................-C---TG-CT-AGCAG-----.--------------..------..--TAGCGACTGGTAAG-GA----------.....-CG--... 75
CPZ.US.85.US_Marilyn ------C---..C-C---T------........................................................--------TC-C-.--------.-AA-----C-----..------..-----GTG--....-.-------------.....-----... 550

5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin
TAR element start

+1 mRNA start site

MAC.US.x.239 TATCA----A.T--CGCT-----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGG--AGAGT 638
SMM.SL.92.SL92B ..............................GTCGCTCTACGGAGAGGCTGCCAGATAGAGCCCCGAGAGGTTCTCT.GCAGCAC-TA.GTA---..--G-CTGGGTGTTCT--ACT-A.A-----A.............ACCAGC-A-AGGCCA..TTGCTGG-TAGAC. 119
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TA--A----A.T--CGCT-----G-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGG--AGAGT 651
STM.US.89.STM_37_16 TA--A-C---.TA-AGCT-----T-C...AGTCACTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGAGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCA..GTGCTGG-TAGAGT 311
H2A.DE.x.BEN T-T-C-C---.TC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGAGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CTG-.A-----A..............CCAGT--TTGGCCG..GTACTGG--AGAC. 674
H2A.GW.x.ALI T-T-C-C---.GC--GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGG--AGAC. 670
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .............................AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGTG-TTGGCCG..GCACTGG--AGAC. 119
H2B.CI.x.EHO T-T-C-C---.T-G-GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATCGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGG--AGAC. 677
H2B.GH.86.D205_ALT T-T-C-C---.TC-CGCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TAGGCCA..GTGTTGG--AGAC. 680
H2G.CI.92.Abt96 ...............................................................................................................---CT--.A-----A..............CCAGCG-TTGGCCG..GTGCTGG--AGAGY 42
H2U.FR.96.12034 T-T-C-C---CT--.GCAT----T-C...AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-G..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGT--TTGGCCG..GTACTGG--AGAGT 171
COL.CM.x.CGU1 ..............................TGGAGTTCTGACTCTT..........................................G.CCTGGCTG-GCCTGAGCCCTGAGT--CTTG-CAG--ATCAG.CCTTGCCT-A-TCTGAGTAGCT-G.....CTTGG-TGA 91
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GC-T-GGCGGTACGGG-AG--GC--ACCCGCTTTGCCTGCATAAAAGCCGATGCTCTGTAGCTATCCA.CTGGAGTTGCATCCAG-GGGTCCTGGTAGGT-A-GCGGCCTGGGA-CCCTTGC--A-TCA-..CCCACC.A-CCTG-G-GG-CTGGG-GCCCT--GT-GGG 227
DEB.CM.99.CM40 .....................................................................CGGGAGTCGCGCCTTG-GAGTCCTGGT--GT---GCGGCCTGGGA-CCCTTG.---ACT--GATAG-CT.A-CTCC-G-GG-CTGGG-GCCCTGAG--GGG 99
DEB.CM.99.CM5 .....................................................................CGGGAGTCGCGCCTAG-GAGTCCTGGTAGGT---GCGGCCTGGGA-CCCTTGC--GCTA-TGACT--CT.A-CTCC-GTGG-CTGGG-GCCCTGAG--GGG 100
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..........................................................................................G-AC-T-CTTGCGAGTCTCT--A-C-GCCTGGGAGCCCT-AG-GG-CTTA-C...-G-GG-CTGGG-GCCCTCTAAGGTA 77
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................................................................................-.-----G--AC.--------.--A-----------..------..--TCTT-GC-....-.-------------.....-CG--... 68
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..................................................................................-.-----G--AC.--------.--A-----------..------..--TCTT-GC-....-.-------------.....-CG--... 68
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAG....ACCAGCTAGAGCC.TGGGT.GTTCGC.....................................---TTA.G-CTAAC.CC-G-.TGGCCA.CC-GGGGTA-GGA--..C............ 551
GSN.CM.99.CN166 .........................................................................................................TGCTT-G-CTTTCACAG-GGC...............CTGGGAG-C--TG..GAGCTAG-TAAAGC 48
GSN.CM.99.CN71 .........................................................................................................TGCCT--GTCTCCACAG-GGC...............CTGGGAG-C--TG..GAGCTAG-TAGAGC 48
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ----------..C-CC--T---T-GG...GAG.......................................TCCTT.GCTCT--GGA-CAGCAG-C-CT-CTGGGT.----ACACTG-.T-AGCTA.A-CAGTC-GCCCT---AGG-TACACTTA..GCACCCA---GGG 611
MND-1.GA.x.MNDGB1 G...CTAAGGGT-G-AT-TCTG-G.CAGATCCCCTTAGAGCAAGGACCAGAGTCCT.............GAGTGACTGGGTCT-AGCAC--CA.CTCGGGGCTGATCACCT-GA--TAGTGGAA--CCT..-GCTTG................................. 135
MND-2.CM.98.CM16 CTACCAGAT-.GAGCCTGGGTGTTCTCTGGTGAGTCTT.GGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGTGGTTCGCAGGCCCCT-G--TGTA-C-CT-GG---CTCG-C--GTGTTCCTGAAGAGGCTCAT-GGGGGCTCCCTTGCTTGGT--TGG--GACCTCTAGCAGT 251
MND-2.GA.x.M14 CTACCAGAT-GAGCC--GG-TGTTCTCTGGTGAGTCCT.TGAAGGAGTGCCTGCTTGTAGCCCTGGGCGGTTCGCAGGCCCCT-G--TGTA-C-CT-GGT--CTCG-C--GTGTTCT-GAAAG.G-CTC----AGTG-GCACTCTTG-TTGG..--TTGGTAGA---CTA 172
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 .............................AGTCGCTCTGCGGAGAGGCTGGCAGATTGAGCCCTGGGAGGTTCTCT.CCAGCAC-A..G-A---.---G-CTGGGTGTTC----CT--.A-----A..............CCAGC--TTGGCCG..GTGCTGT--AGAGT 120
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................AG-G-CT-G-CTCCA.CAG-GGC.CT-GG-GC-CTTG-A-CT-GGT-AA--GGCCTGGG----CTTG 65
MUS-1.CM.01.CM1239 ........................................................................................................CAGTTCTAGCTCC-.CAG-GGC...............CTGGGAG-C--CG..GAACTAG-TAAAGC 48
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .........................................................................................................AGT-CTAGCTCC-.CAG-GGC...............CTGGGAG-C--CG..GAACTAG-TA-AGC 47
MUS-2.CM.01.CM1246 .........................................................................................................TCTTCTG-CTCC-.CAG-GGC...............CTGGGGG-C--CA..GAACTAG-TAGAGC 47
MUS-2.CM.01.CM2500 .....................................................................................................-TC-TCTCCTG-CTCC-.CAG-GGC...............CTGGGAG-C--CG..GAGCTG--TAGAGC 51
OLC.CI.97.97CI12 --TCTG----..C-GC--T---TAGA...GGTCT.TGCTCGGAGA..CCAGCC..................................................T-GA-------A-T-CTT--GGCAGCCTGCTTTG-GC-CCTGGGTGTGCTTGGCAGGTGGTTAAAGA 462
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 ----------..--GC-------AAAC..AGTCTCTGCTTGGAG.G.CTGCCAGATTGAGCC.TGGGT.GTTCTCTGGTAA-TC-GAAC-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG-----GAAGGCAAGC.CTAAG-GCACTCT--TG-GGT-TTG-TA..GACCCTCG-CTGG 613
SUN.GA.98.L14 ----------.C--CGC.----T-GGG..AGTCTCTGCTCAGAGG....CTAGGCGACGACCCT........................GAGA-G-CTCA-CT.AGAGCT-G--T-TC-.CTC--GA.............GT-AGC--TTG---A..GCACCTCA--CGAG 585
SYK.KE.x.KE51 ........................CGA..AGTTGCAGCTAGCTCTCCTCAGCGGCCTGGGAGCCC.TAGGAGAC..............................................TGG-AG.A-CGGCCTGGGAGCCCTTG--AGT.....-AAAGGCTAG-AAG 91
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---C-A----..C-G-AG--A-C-GCGG.AGTTGCAAC.............................TAGCTCTCT.CCAGC--C-...............TGGGAG..C----A---ACTGG-AG.A-CGGCCCGGGAGCCCTTG--AGT......AAAGGCTAG-GAG 449
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGAGTTCG----TGAGC--AA-C.T--TC.TGGCCATCCAGGGGTA-GA--C-.C............ 574
TAL.CM.00.266 ..................................................................................................................T-TCTG-AGAG-GGTCAC-GCG-CCT---AG---TTGGC-ACCGGTAA---G-CCT 56
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 .........................C...AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C............ 81
VER.KE.x.9063 -----A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C............ 585
VER.KE.x.AGM155 -----A----.CGC-G--T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C............ 589
VER.KE.x.TYO1_patent -----A----CGC-GGC.T----ACTC..AGTCTCTTACTAGGAGA..........................................C-A-C--.--G-CTGGGTGTTCG----TTA.G-CTAAC.CT-G-.TGGCCA.CCAGGGGTA-GGA--..C............ 588
WRC.CI.97.97CI14 --T--A----..C-G-AG--A-CT......................................GGTTGCAGTTTTCTGCCTGA--CTAGGTGCC-GC-TAGT-GTC--AC-TGGCCT--CA----GAGT-C--GAGTGGTG-TCCC--TTGGCT-AG-GACTC--GTAGGA 646
WRC.CI.98.98CI04 --T--A----..C-G-AG--A-C.......................................CTTTGCAGTCTTCTGCCTGA--CTAGGTGCC-GC-TAGT-GTC--AC-TGGCCT--CT----GAGT-C--GAGTGGTG-TCCC--TTGGCT-AG-GACTC--GTAGGA 648
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 .............................................................................................C.AATAAAGC..TTGCCTTG..AGT....GCTTCA.AGTA...GTGTGTGCCCGTCTG.TT.GT........GTGAC 579
H1A1.UG.85.U455_U455A ...................................................................................................----..--------..---....----G-.----...---------------.--AT-.........---- 49
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .............................................................................................-.--------..--------..---....------.----...---------------.--.--........----- 579
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 0
H1D.CD.84.84ZR085 .............................................................................................-.--------..--------..---....----T-.----...---------------.--TT.........----- 93
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 .............................................................................................-.--------..--------..---....----A-.---G...---------------.-G.T-........AG--- 126
H102_AG.NG.x.IBNG .............................................................................................-.--------..--------..---....------.----...---------------.A-T--........----- 109
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 .............................................................................................-.--------..--------..---....---AA-..--G...----------A--CA.--C-.........--A-- 138
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.BE.87.ANT70 ...............................................................................................--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----T-.............CA-- 609
H1O.CM.91.MVP5180 .............................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A-- 581
H1O.FR.92.VAU .............................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A-- 121
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .............................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............--- 608
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .............................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A-- 608
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B .............................................................................................-.--------..--------..---....-AGAA...-C-...--------T-A----.--C............A-- 609
H1P.FR.06.RBF168 ...........................................................................................................------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AGA-- 42
H1P.CM.2006.U14788 .................................................................................................------..--------..---....-AG-A-A.-C-...--------T-A----.--C..........AG.-- 49
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .............................................................................................-.--------..--------..---....------.----...---------TA----.--CA.........--T-- 121
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .............................................................................................-.--------..--------..---....-AC-TG.--C-...---------TA--CA.--CA.........----- 123
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .............................................................................................-.--------..--------..---....----.-.----...----------A--CA.--C-.........--A-- 122
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .............................................................................................-.--------..--------..---....---G--.----...----------A-TCA.C-TT.........----- 125
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .............................................................................................-.--------..--------..---....-AC-T-.----...--------T-A--CA.--GT.........----- 124
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .............................................................................................-.--------..------G...---....AAC-TG.--C-...----------A--CA.A-TT.........----- 123
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .............................................................................................-.--------..--------..---....---G--.----...--------------A.--CA.........----- 124
CPZ.GA.88.GAB1 .............................................................................................-.--------..--------..---...GTA--TG.--C-...---------TA---A.--CA.........-AC-- 599
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.TZ.00.TAN1 .............................................................................................-.--------..C-----G...--A....-TG-T..-AC-...----------A-T-CA-ACCGCGT.....C--C- 132
CPZ.TZ.09.UG38 .............................................................................................-.--------..C-----.-AG---....-T-....-AC-...----------A-T-CA-ACC.........-C--- 128
CPZ.US.85.US_Marilyn .............................................................................................-.--------..--------..---....----T-.----...---------TA--C..--CA.........----- 603

TAR element end Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 ..GACTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........CCCTCTT......-.--------..-.---A-T..TTAGAAGTAAG-T.-.GT...------T---A---.C-CCTAGCCGCCGCC--GT 734
SMM.SL.92.SL92B ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.................GACTCT.......-.-------G.C-.--AACT...TAGAAGCAAGTC.-AG-...------T-T-A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 211
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........ACCTCTT......-.--------..-.---A-T...TAGAAGTAAG--.-.GT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 746
STM.US.89.STM_37_16 ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....ATAT........ATCTCTT......-.--------..-.---AAT..TTAGAAGTAAG.C.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 407
H2A.DE.x.BEN ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........ACCTCTT......-.--------..-.---A.-..TTAGAAGCAAGTT.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 770
H2A.GW.x.ALI ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........ACCTCTT........--------..-.---AAT...TAGAAGCAGGTT.-AAG...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 765
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T....AAAAG........ACCTCTT........--------..-.---AGT...TAGAAGCAAGTT.-AGT...-----CT---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 215
H2B.CI.x.EHO ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAA........CCCTCTT........------A-..-.----.A..TTAGAAGCAAGAC.-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 772
H2B.GH.86.D205_ALT ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAA........CCCTCTT........------.-..-.---A.A..TTAGAAGCAAGT..-AGT...------T---A---.C-CCTAGTCGC.GCC--GT 772
H2G.CI.92.Abt96 ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T...ACAAAG........ACCTCTT........--------..-GC-AAAT...TAGAAGTAAG--AGTGT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 141
H2U.FR.96.12034 ..GACTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAA........CCCTCT.......-.--------..-.---AGT...TAGAAGCAAG-TA-.GT...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 266
COL.CM.x.CGU1 AGGGCTTGAGGGACTC.......CAGTCCCCTCGCGCTAAGGGTAGATAGGTGCTTTGCAT.T................AT.AAGAG......-.-------T.GA-TTTGAA..GC-TCAA--AG-G.TT-G...AGTAC-AGTTTCAC-TCCGCCTTCTC........ 214
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G.................................AT.GCTAGCTCTCGGCACGCTTG..CT.T.....AGCTGCATTCT.ATTGCCCAG......-------..TG--GTAA....CAGCAA.............C----C---T-TCA-CA--CAGATCCTTAGTGTGG 329
DEB.CM.99.CM40 G..................................TAGGCACTCCTCGGCACGCTTG..CT.T......GCTACGCTTCTATAGCCCAG......-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-.... 196
DEB.CM.99.CM5 G.................................TTAGGTACTCCTCGGCACGCTTG..CT.T......GCTGCATTTT.ATTGCCCAG......-------..TG--GTAA....C-GCAA..............------CTG-CCTCATCATTGACTCCAGG-.... 197
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TTG...............................CAACAAGTACCCAGACAAGCTTG..CTCG.....TGCTGCTTTTG.ATGACCATA......-------..TCA-TTAA....C-GGCA..............TCT---CTTT-CTCCTCATTAGTGGGTTCC.... 178
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ............................................................................................................-----..---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-- 40
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .............................................................................................-.--------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-- 121
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .............................................................................................-.--------..-----A-TG.---....-AA-T..--C-...--------T-A---A.--CA.........-.A-- 121
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .....................................................CTTGG.CT.TCATATAGCT.....................-.------C-...---TCGCT.TAGTCGCTA-ATTGGAGTCAA---CTCATT...............GCTGC-CCGA 625
GSN.CM.99.CN166 GGCCTGGGAGCCCTTT.....GCTAG..........AAGACGGTAGAATTTCGCTTG..CT.T...GCCTAAGGCT...TATGACT.........------..CT-CCAAAG-..-TAA.CGAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG-.TC-AGGTCGGGCTTG....... 168
GSN.CM.99.CN71 GGCCTGGGAGCCCTTGC...CTAGAG...........GACGGTAGATTCTCGGCTTG..CT.T...GCCCTAGGGC...TTTAGTGGCT....-.-------.CT-C-AAAG-..TACAGCAAG-CTGCTC-C....AT-CATTGG---G-GA-C-GGCTTGG....... 176
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 CCTGATCA..............GCCTAGGGAGC.TAAGGGCTCCTAG......CTTG..CT......ACTTTAAA...G....CCTT......-.------AA.G----TCAT..T--TAGAAAG-AC.-AGC...TA----CT-ATAG-.AG-CTCTTTCTCCTTC-C- 730
MND-1.GA.x.MNDGB1 .....................................................CTTG..CTAT..................TGTCTT......-.-------TAAC-TAGAA...TTAGAGCAAG-G-.GTA-...----TAT--AT-G--CGCCTCTCTTCT....... 211
MND-2.CM.98.CM16 CTCGG.......T.GGCCAAGAGGCTGTGGGATTGACTACCG...........CTTG..CT.T....GCTTT.......TAAGTGCT......-.------AG.C--A--CAAGTTAAGAA.AAGCA-.GTG-...----ACT-G-C-A-.T--GTCTTTGGT....... 367
MND-2.GA.x.M14 GCAATCTC....TAGGCCAGGAGATTGTGGGTTAGACTACCG...........CTTG..CT.T.....GCT.......ATTGATGCT......-.-------G.C--A---GA..TTAGAA.TAGCA-.GTA-...----ACT-GTCCA-.T--GTCCTTGAT....... 289
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 0
MNE.US.x.MNE027 ..GGCTC.CACGCTTG.....................................CTTG..CT.T.....AAAG........ACCTCTT......-.--------..-.---A-T...TAGAAGTAAG-C.-.GC...------T---A---.C-CCTAGTCGCCGCC--GT 215
MON.CM.99.L1_99CML1 .....................CCTAGAGAGTTGGTGAAGCTGACCCCGGCTCGCTTG..CT.T........TAGTA...AGGCCTTACAGCC.-.-------.................................................................... 130
MUS-1.CM.01.CM1239 GGCCTGAGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGAACTGGTTCTCGGCTTG..CT.T..TGCTTCGAAGC...TTATTG..AGCCCA-.-------TAG-A-AACC.AAG-CAAGTCT.............................................. 144
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GGCCTGGGAGCCCTTG.....CCTAG...........GAGTACTGATTCTCGGCTTG..CT.T..TGCTTCGAAGC...TTATTG.AAGCCCA-.------.G................................................................... 123
MUS-2.CM.01.CM1246 GGCCTGAGAGCCCTTG.....CCTAG........GGGTTGAGACCCCGGCTCGCTTG..CT.T...GCAGAAA...GGCTTTTACATAGCC..-.-------TCC---AAAC.AACC-GCGA-TC-A...............----TCA-.C-GT--GGCGTCTAAGAGT 175
MUS-2.CM.01.CM2500 GGCCTGGGAGCCCTTG.....CTCAG...........AAGGAATAGACCCCGGCTTG..CT.T...GCTTACTTCAGGCTTTATC..AGCC..-.-------.CT---AAC-.AACT-GCGA-TC-A...............----TCA-.CA-T-GCGGCGC....CTA 172
OLC.CI.97.97CI12 GTAAGAACCTCAG........................................CTTTG.CT.GTGT.GAGAGA....................-.------.................GCTGAG-AA-AGAAGACTC-C---CT-G-GTGTT--AC-CATCCAGGT-A.. 549
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.NG.x.NG411 .......................................................................................................................................................................... 0
SAB.SN.x.SAB1 CGAC.TGGCCATTGCCAGTAGCAGAGACTCCG.....................CTTG..CT.T...GCTT.GA.......TTGCCT.......-.-------T.C-------A..GT-TACAAG-AA-.GCA-...----------A-T-.A--CC-CAGGACAACCCT. 730
SUN.GA.98.L14 ..CCTGA.TCAGCTTG...................GGGAGCTAGAGGCTC...CTTG..CT.T...TGCAGTACA...AG...CCTT......-.-------..CC------A..GT-TTACTGCAAG.CAA......----T-----G-TC-C.TCTTTCTCCTTCT.. 697
SYK.KE.x.KE51 ..ACAAGGACTG.....ATCCACCTAGCCTCTACAATTCTCCGTTA.......CTTA..CT.T...TACTACGCG..CTGATCAGCC......-.-------T.G-GTTAACT..-CAAGTAA-GAGT...GC...TCTCA-CTGTTCTGCCGGC--CTCCCAGAAG.-- 222
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .GTCCGGGTTTG.....GCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCGTTG.......CTTG..CT.T...TGCTTACGCT..GATCAGCCCA.......-------T.G-G-TAAAC..GCAAGTAA-G--T.GC-C...TCA-C--TT-TG---GG-CACCTCCCGAA-GTG- 584
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .....................................................CTTG..CT.T....AGAA.........GGCTATTG.....-T-------...------GC..TTAAGAGT--ATC.T-AGCAA---CC.T-.AT-GC...GC-CCC.TTCCTC..-G 656
TAL.CM.00.266 GGGAGACCTTGCCGGTAAACGCTCAGTAGACATCCCGCTGCTTGCTTCGCGAAGCGCTTTAAACATAGCC.......................-.-------..TG--TTCA.AAGAGCAGCAG-GTGTGCAGCCCA-C---TGGA-C-GCGGCG-GTGCTGGTCCC-CG 199
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 .....................................................CTTGG.CT.T...AGAAAG.....................-T------T..C--CG--GC..-T-AGAGCT-CTC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTCTTGA-- 163
VER.KE.x.9063 .....................................................CTTGG.CT.T...GGAAAG.....................-T------A-.T------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TGAC-CCTCACTC..AAG- 666
VER.KE.x.AGM155 .....................................................CTTGG.CT.T...AGAAAG.....................-T------...C------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA------TCA-.TAAT-CCTCACTC..-TGA 668
VER.KE.x.TYO1_patent .....................................................CTTGG.CT.T...AGAAAG.....................-T------.-..------GC..-T-AGAGCT-ATC.T-AG...TCAA---T--TCA-.TGAC-CCTCACTCTC-TGA 669
WRC.CI.97.97CI14 GGCTGTCACTCGCTTG.....................................CTTG..CT.A.............GG.GTTT.GCAGTT.....-------AGTC-TTGACTTAGACAAGCAG-GAGTCAGTAGTC-TAT-TGGGCAAA-TAAG-AACCCTGGTTC-CT 756
WRC.CI.98.98CI04 GTCTGTC.CTCGCTTG.....................................CTTG...TTA.............GGAGTTTTGCA.TT.....-------AGCC-TTTGCTTG-CAAGCA-TGAGTTT-GTAGTT-CAT-TA-A--ACAG-AG-AACCCTGGTTA-CT 758
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

H1B.FR.83.HXB2 TCT.GGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCT.TTTAGTCA.GTGTGG..................................AAAA.TCTCTAGCAG....TGGCGCCCGAACAGGG.ACCTGA................................................. 657
H1A1.UG.85.U455_U455A ---.-----------------------AC.-A---A-T.----A...................................----.----------....----------------.--TC--................................................. 126
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---.-----------------------A-.--------.------..................................----.----------....----------------.---C--................................................. 657
H1C.ET.86.ETH2220 ................................................................................---.----------....----------------G------................................................. 36
H1D.CD.84.84ZR085 ---.----------------------AGC.-------C.-G----..................................----.----------....----------------.------................................................. 171
H1F1.BE.93.VI850 ................................................................................................................--.--T---................................................. 8
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..........................................................................GGCTT.---.----------....----------------.--T---................................................. 40
H1H.CF.90.056 .....................................................................................................................T---................................................. 4
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 ---.-----------------------AC.-C---A-T.-A--A...................................----.------C---....----------------C--TC--................................................. 204
H102_AG.NG.x.IBNG ---.-----------------------AC.-C---A-T.----A...................................----.----------....---------------A..-T---................................................. 185
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .....................................................................................................................T---................................................. 4
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
H1N.CM.95.YBF30 ---.----C------------------A-.C-AGAC.T.-A---A..................................----.----------....----------------.--T---................................................. 215
H1N.CM.97.YBF106 ...............................................................................................................................TTTGCGCTTGTGCTGGGTCTCTCTTGTTAGACCAGATTAGAGC 43
H1O.BE.87.ANT70 C--.---GT----------------T-AC.--AGACT..-AAGCAG.................................----.----------....----------------.--T---A................................................ 688
H1O.CM.91.MVP5180 C--.---GT----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAG.................................----.----------....----------------.--GC--................................................. 659
H1O.FR.92.VAU C--.---GT----------------T-AC.--AGAC.T.-AAGCAGG................................----.----------....----------------.---.................................................... 197
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--.----T----------------T-AC.G-AGAC.T.-A-GCAG.................................----.----------....----------------.---G--................................................. 686
H1O.SN.99.99SE_MP1300 C--.----T----------------T-AC.G-AGAC.T.-A-G-AG.................................----.----------....----------------.---G--................................................. 686
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
H1O.US.x.I_2478B C--.----T----------------T-AC.--AGAC.T.-A---AGA................................----.----------....----------------.--A---................................................. 688
H1P.FR.06.RBF168 ---.---GT----------------G-AC.--CTAG-C.-A----..................................----.----------....----------------.--T---................................................. 120
H1P.CM.2006.U14788 ---.----T----------------G-AC.---TAG-C.-A---..................................A----.----------....----------------.------................................................. 127
CPZ.CD.90.ANT ...............................................................................................................---.--T---................................................. 9
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---.----T-----------------TAA.AA--TAGTC.CAG..................................G.----.----------....----------------.------................................................. 198
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---.---------------------A-.A.AA-TAAGTA-GT.-...................................----.----------....----------------.--T---................................................. 199
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---.----T-----------------T.A.A--CTA-TGAGTA....................................----.----------....----------------.--T---................................................. 198
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---.----T----------------A-....--GT-GTCTGCGC-G.................................----.----------....----------------.--T---................................................. 202
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---.----T----------------TA...AC-GTAGTCTGTGC-GCC...............................----.----------....----------------.--T---................................................. 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---.----T----------------TAT-.AAGT---TGTGCG-...................................----.----------....----------------.--T---................................................. 201
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---.----T----------------A-.A.-C--TATTGA-AGA...................................----.----------....----------------.--T---................................................. 201
CPZ.GA.88.GAB1 ---.---------------------T.....-A-A-T-.TA--CA.............................AGG..----.----------....----------------.------................................................. 676
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .....................................................................................................................T---................................................. 4
CPZ.TZ.00.TAN1 ....CTGGGG---------------T..................................TTGTA..GTGGCTAAGTA.----.------C---....----------------.--T---................................................. 206
CPZ.TZ.09.UG38 -ACCCTGGGG---------------TTTGTAG-G-CT-A--..A...................................----.------C---....----------------ACGT-CG................................................. 207
CPZ.US.85.US_Marilyn ---.---------------------A.....C-CT-A-.AA--A..............................GGTG.----.----------....----------------.--T---................................................. 680

5’ LTR U5 end Lys tRNA primer binding site
MAC.US.x.239 CAA.CTCGGTACTCA--AATAAG...AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T-------T--------.--T---................................................. 843
SMM.SL.92.SL92B CA-..TCGGGGTCCCGGATAA-....GAG..CCCTGGTAC---CAGAACCCTCTCACTCTTGGGGGCAACTCCTGAGTG----A-----G----T..T----------------.--T---................................................. 321
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 CA-.CTCGGTACTC--CA-A-A-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................. 857
STM.US.89.STM_37_16 CAA.CTCGGTACTC............AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGC..TACTGAGGCAGA----.--C-------A..T----------------.--T---................................................. 507
H2A.DE.x.BEN CA-..TCGGTGTTCATCTGAGT-AC.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTCGCTTTGGGA..ATCCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................. 880
H2A.GW.x.ALI CA-..TCGGTGTTCACCTG.AGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACGGAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................. 875
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CA-..TCGGTGTTCATCTAAAGTA--AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................. 326
H2B.CI.x.EHO CA-..TCGGTGCTCC-CTAG.......AA.ACCCTGGT.C---TAGGACCCCTTCTGCTTTGGGA..AACCAAGGCAGG----.--C-------A..T----------------.------................................................. 876
H2B.GH.86.D205_ALT CAC..TCGGTGCTCC-CTGA......TAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCGAAGCGGG----.--C-------A..T----------------.-----G................................................. 877
H2G.CI.92.Abt96 CAC.CTCGGTGTTC-CGTAGC.....AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGRG..AACCAGAGCGGG----.--C-------A..T----------------.--T---................................................. 248
H2U.FR.96.12034 CA-..TCGGAG-TTC-C-TTAT-.....A.ACCCTGGTAC---TAGGACCCTTCTTGCTTTGGGA..AACCAGAGCAGG----.--C-------G..T----------------.--T---................................................. 373
COL.CM.x.CGU1 ............................-.GCCCT....C....AGAGCGGGGCCTTTTTGCTG......TCCGGGAAGG---.GGC--T----....---------G------.--T---................................................. 286
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GGGCCT..........................................GAACGGCTTGGGTTGATCTGTAAGAGACAGA--G-CA-C--C----....----------------.------................................................. 403
DEB.CM.99.CM40 ................................................AATTCGGGTCGAGCGGGCTAGGCTCAAG.CG-G-G.GTC-------...T----------------.--T---................................................. 263
DEB.CM.99.CM5 ................................................GTCGGGAGCTCAAGCGGCTAGGCTCTGGGCAGG-G.AAC-------...T----------------.--T---................................................. 265
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .............................................AGGAGGTTCGGGTTGTGAGCCTTACGCAGGGTGA----.C-C--C----....----------------.--T---................................................. 248
DRL.x.x.FAO ..................................................................................................----------------.--T---................................................. 22
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---.---GT----------------GTAA.AG---CTGA--AGA...................................----.----------....----------------.--T---................................................. 118
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---.---GT----------------GTAA.A----CTGA-CAGA...................................----.----------....----------------.--T---................................................. 199
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---.---GT--------T-------GTAA.AG---CTGA-CAG....................................----.----------....----------------.--T---................................................. 198
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G-CTCTAG-GGT--ACCT-TCTTACTG..........................GGTT..CTCCTG..TACCCAGGTGGG-G--A.---C-----....----------------.--T---................................................. 710
GSN.CM.99.CN166 ..............................................................AGTCCG.GGTGGACACC-G-..--CA-C----....----------------.--T---................................................. 219
GSN.CM.99.CN71 ..............................................................AGTCGC..GGTGGATACC-G-.--CA-C----....----------------.G-T---................................................. 227
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 CTG.-T-C-G-GATCTCT-ACT---GAGA.--GGAG-C.T---.............................GATCCGGG-C-.GGG--TC---....----------------.--T---................................................. 813
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................................AAACCTGT--TGTTCTCATTTAGAGAACAGAAGGACTTCTAGTTA-CCCTAGAAGCCTTTCAG.-------------.--.--T---................................................. 295
MND-2.CM.98.CM16 ......AG-AACTCT.GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGGC..AGTAGAGAA----.--C-C-----....----------------.--T---................................................. 471
MND-2.GA.x.M14 ......AG-AACTCT.GGTTA-T-G.AGA.-CCCTCAGATC-GT-GCAGAGATTTGATATCTAGTGAG..AGTAGAGAA----.----C-----....----------------.--T---................................................. 393
MND-2.x.x.5440 ..................................................................................................----------------.--T---................................................. 22
MNE.US.x.MNE027 CAA.CTCGGTACTC..AATAAT-AG.AAG.ACCCTGGT.C---TAGGACCCTTTCTGCTTTGGGA..AACCGAAGCAGG----.--C-------A..T----------------.--T---................................................. 324
MON.CM.99.L1_99CML1 -GCTT-A--GAGACTTG-GAGTCTG----.CA-CTGTG.CG-ATCAGGAGCGGGCTTGAGCCGGGGAG..GGGACAGCAG-C-.G-C--TCTCCA..G----------------.--T---................................................. 243
MUS-1.CM.01.CM1239 ............................G.C-CCTGTT.TAT-CACACTGAGAGCCTACCCCGGCGTGGTGTGGTTCCAG---.CAC--C----....----------------.--T---................................................. 229
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......TTG----AC-AAGG--AGT-TG.C-CCTATT.CAT-CACACTGAGAGCCTATCTCAGCGTGGTGTGAGTCTGG---.CAC--C----....----------------.--T---................................................. 229
MUS-2.CM.01.CM1246 AGAC---TG-CG-CACAG--CG-......................ACCTCGCGGG....................GGGA--T-.----CTC---....----------------.G-T---................................................. 248
MUS-2.CM.01.CM2500 GAAGT--......................................ACC.....................GATCCAGGGCT-C-.-AC--CC---....----------------.--T---................................................. 228
OLC.CI.97.97CI12 ................................................................................--T.--C-A-----....----------------.--T---................................................. 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................................................................................................----------------.--T---................................................. 22
RCM.NG.x.NG411 ..................................................................................................----------------.--T---................................................. 22
SAB.SN.x.SAB1 .....................................................GGTTACTAAGGA..TCCCTGATAGAA----.--CT------....----------------.--T---................................................. 790
SUN.GA.98.L14 ..A.AACCCTGTTC-............AC.-GCTC-T-.ACTA--GAGCAATTACTGGCCGCCTA..GTGATCCGGGGCTG-C.GGC.------....----------------.--A---................................................. 792
SYK.KE.x.KE51 G-AC--G--AC.........................................................................G-G-CTT---....----------------.--T---................................................. 265
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --A.--G-G-GC-..........................................................................-CTT---....-------.--------.--T---................................................. 624
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GGAACCCTC.GTT-CTGG...................................GGTT...TCTTA..T..CCAGGCTGAG---.----C-----....----------------.--T---................................................. 728
TAL.CM.00.266 C-CTC-G...............................................GTCGAGGGAACTTGGTGGGTGAAGA--TTTA-C-ACCAGC....----------------.--T---GAACACCCAGGTTCTCTGTCCTGAGGGCCAAGCGGCTTCGGGGACCGCG 317
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 GGG.TAA---.TTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCA...ACCCAGGCGAG-G--.A---C-----....----------------.--T---................................................. 241
VER.KE.x.9063 AGG.--A-C-GTTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGGG-G--.A---C-----....----------------.--T---................................................. 746
VER.KE.x.AGM155 A-G.--AG-AGTTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCA..AACCCAGGCGAG-G--.A---C----.....----------------.--T-................................................... 745
VER.KE.x.TYO1_patent A-G.--A-T-.TTCCT-A-TG................................GGTTCTCTCTCT..GACCCAGGCGAG-G--.A---C-----....----------------.--T---................................................. 748
WRC.CI.97.97CI14 -GAG-T-G-TCTTCAG.AGGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------.------................................................. 822
WRC.CI.98.98CI04 -GAGCT-GGACTTCAGAAGGAGCTGAAGA.CCCC................................................-A-----T----....----------------.--AA--................................................. 825
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................................................................................................................................................... 657
H1A1.UG.85.U455_U455A .......................................................................................................................................................................... 126
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .......................................................................................................................................................................... 657
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................................................................................................................................................... 36
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 171
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ......................................................................................................................................................AAGCGAAAGTTAACAGGGAC 60
H1H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 4
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 ......................................................................................................................................................AAGCGAAAGTTAATAGGGAC 224
H102_AG.NG.x.IBNG .............................................................................................................................................................CGGTAATAGGGAC 198
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................AAGTGAAAGTTAATAGGAC 23
H1N.CM.02.DJO0131 .............................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTGGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 123
H1N.CM.02.SJGddd .............................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTAGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACTTAGCTTGAGTG...AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 122
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .............................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACTTGGGCTGAGTAG..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 123
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .............................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCATCTGGACTGAGTAG..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 123
H1N.CM.06.U14296 .............................................TAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACYACTTAGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 123
H1N.CM.06.U14842 .............................................TAAAGCTTGCCTTGAGTGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGACCACCTAGACTGAGTGA..AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 123
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 215
H1N.CM.97.YBF106 CTGGGAGCTCTCTGGCTAGCAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGAGCTAAAGTGGTGTGTGCCCATCCATTCGGTAACTCTGGTACCTAGAGATCCCTCAGATTACCATAGACTGAGTA..AAAATCTCTAGCASTGGCGCCCGAACAGGGAC 211
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 688
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................................................................................................................................................... 659
H1O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 197
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......................................................................................................................................................................... 686
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .......................................................................................................................................................................... 686
H1O.US.99.99USTWLA ............................................................TAAGTAAGAAAGCAGTGTGTGCTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAAATCCCTCAGAGCACGTAGCCTGAAGCAG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGAC 109
H1O.US.x.I_2478B .......................................................................................................................................................................... 688
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 120
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 127
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......................................................................................................................................................................... 198
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......................................................................................................................................................................... 199
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................................................................................................................................................... 198
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 202
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......................................................................................................................................................................... 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......................................................................................................................................................................... 201
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 201
CPZ.GA.88.GAB1 .......................................................................................................................................................................... 676
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......................................................................................................................................................................... 4
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 206
CPZ.TZ.09.UG38 .......................................................................................................................................................................... 207
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................................................................................................................................................................... 680
MAC.US.x.239 ................................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAG 865
SMM.SL.92.SL92B ........................................................................................................................................AGACG..........................GAC 329
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .................................................................................................................................................AGGAGGTGAGAG....CTCCT.GAG 877
STM.US.89.STM_37_16 ................................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAG 529
H2A.DE.x.BEN ................................................................................................................................................AGAGGACTGAGAA.G..CCCTG.GAA 902
H2A.GW.x.ALI ................................................................................................................................................AGAAGACTGAGAA.G..TCTAG.GAA 897
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ................................................................................................................................................AGAAGACTGAGAA.G..CCTTG.GAA 348
H2B.CI.x.EHO ................................................................................................................................................GGAAGAGTGAGAG.T..CTTCG.GGA 898
H2B.GH.86.D205_ALT .................................................................................................................................................GAAGAGTGAGAG.T..CTTCAAGAG 899
H2G.CI.92.Abt96 ................................................................................................................................................GAAGGAGTGAGAGT...CCTTT.GAA 270
H2U.FR.96.12034 ...................................................................................................................................................AGAGTGAGAGT...CTTCTGAAA 393
COL.CM.x.CGU1 ...........................................AAGAGGTCCCTGAGGGTCGCGGAAGAAGAAGAGGAGACTGATCGCCTCCTCAGAAGAGAGGTAAGTCGAAAAAGGGGACTTACGGGTGGAGTCAAGGAGGACTCTACGGTCTGCGCAAAAGTGAAAG 413
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ....................................................................................................................................GCATCCCAGTGTTCAGGCCCGAAGACGGTAGGGACGGA 441
DEB.CM.99.CM40 ....................................................................................................................................GCTACCCAGAGCTC.GGCCCG........CAGGCGGTG 292
DEB.CM.99.CM5 ...................................................................................................................................AGCATCCCAGTGTTTGAGCCCG........AAGGCGGAG 296
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ......................................................................................................................AAGAGAGTCCTGAAACAGGGACTTGAGTACCCAGAAGGCTCAGGCCCGAAGG 300
DRL.x.x.FAO ............................................................................AGACAGTCGACCCCACCTGTGAGGGACGAAGGCGGCAGCCATCCGGACCGACCCACCCGG..AAAAGAGAGTGC..TAAGAAGCCCCGACGCGA 112
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 118
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 199
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 198
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................................................................................................................................................................GAAGAGGC 718
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................AACAGCCCAGGACTTCAAGCCCGAAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGC 270
GSN.CM.99.CN71 ......................................................................................................................AGCATCCCAGTGACTTCAAGCTCGCAGGCGGGACCCAAGGATTGCCCCTGGC 279
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 ......................................................................................AGGAGAAGAGGCGCTGGCAAGAACCTCTGGAGGGAGGAAAAGCGCGCAG........AAGAGGCCAGGAAGCTAGGACAGAGAA 889
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 295
MND-2.CM.98.CM16 ...................................................................................CAAGGGTTCGAGTCATTCCAACCTGTAAGGGACGAAGGCGGCAGCCAGCCGGACCGACCCACCCGGCGAAGTGAGTTAACCAAGGAG 558
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................CAAGGGTTCGAGTCGCTCCGACCTGTAAGGGACAAGCGGCGGCAGCCGGTCGGACAGACCCACCCGACGAAGAGAGTTAATCAAGGAGCCCCGACGCGC 492
MND-2.x.x.5440 .......................................................................CAAGGGTTCAGGTCGCACCCACCTGTAAGGGACGAGCGGCGGCAGC.AGTCGGACAGACCCACCCGGCG.AAAGAGTTAATTGAAGAGCCCCGACGCGC 119
MNE.US.x.MNE027 ................................................................................................................................................AGGAGAGTGAGAGA...CTCCT.GAG 346
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................................................................................................................................................GTAACGACCCAGCGACTCGA 263
MUS-1.CM.01.CM1239 ........................................................................................................................TTAGCCCGCGAGGGGGTAGGCGGTGTGACAGAGAGAAGG...CCCC...A 273
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................TTAAGCCCGCGAGGAGGTAGGCGGTGTGACGGAGAGAAGG...CCCC...A 274
MUS-2.CM.01.CM1246 ........................................................................CTACATATCAACCCGTTCGGAGGTTCGCGGCCGGCAGTCAACAGGCGGTGGAGCAGTCCCAGAAGGCTCCATCCCGAAGG..CGAGACGCCTGAGGAT 344
MUS-2.CM.01.CM2500 .........................................................................................CGAACGTCAGGTAGGATCGGTGAGCAGGCAGTAGAG.CCTCCCAGGGACTCTGCGCTGAAGGCGACAGGCGCCGAGAGAAC 308
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 584
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...............................................................................................................................................................GAGTGGCTGAG 33
RCM.NG.x.NG411 ...............................................................................................................................................................GAGTGACTGAG 33
SAB.SN.x.SAB1 .........................................................................................................................................CTAAAGACGTCCCGGCCGCAGAGTAGACCAGCC 823
SUN.GA.98.L14 ..............................................................................GGGAGAGAGAGTGACGAAGAGACGTGGAGTGAAACCTTCAGAAGAAGTGAGCAGCTGCTGAGAAGAAGGAAGGTTTCGACCTGGTGGAAGGC 884
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 265
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 624
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 728
TAL.CM.00.266 GGTTTTGGGTCCCAAAGAAGAGAGAGAAACTCCGAGGGGTCGTGAGAGGACGACAGTTCCGGAGTCGAGCCCCGGATCGGCGAAGACGACGCGCGTCGCAAAGTGAAAGTAAGGTAAGGAGCCGATCGGTCACCCCGGGCGAGTAGCCGCCGTGAGCGAGTGCGGTGCTA 487
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 0
VER.DE.x.AGM3 ..............................................................................................................................................................CTTGAGTGAAGG 253
VER.KE.x.9063 ..................................................................................................................................................GGTCCGAGGACTT..GAGTGAAGG 768
VER.KE.x.AGM155 .................................................................................................................................................................GAGTGAAGG 754
VER.KE.x.TYO1_patent ...........................................................................................................................................................GTGA..GAGTGTAGG 761
WRC.CI.97.97CI14 .....................................................................................................................................GGGGCGTCTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGG 859
WRC.CI.98.98CI04 .....................................................................................................................................GGGGCGACTAGAGTGAAAGAAGACCGGCCGGCGAGGG 862
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops begin
H1B.FR.83.HXB2 ....AAGCGAAAGGGAAA......CCAGA....GGAGC....TCTCTCGACGC..AGGACTCGGCTTGCTGAA...GCGCGCAC.GGCAAGAGGCGAGGGGCGGC.....GACTGGTGAGTACGCC....AAAAATTTTG.ACTAGCGGAGGC................. 776
H1A1.UG.85.U455_U455A ....---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------..TA---TT-----.-----------.......CTAG....... 246
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ....--------------......-----....-----....-----------..------------------G...-------.--------------------.....----------------G.....--------.-----------.......CTAG....... 778
H1C.ET.86.ETH2220 ....---------T--G-......-----....----A....-----------..------------------...-T--A-T-.-------------A.-----.....----------------..AATTTTTA----.-----------.......CTAG....... 159
H1D.CD.84.84ZR085 ....---------TAG--......-----....----A....-----------..------------------..A------T-.-----------------A--.....---------------TG..A---TT-----.------------................. 293
H1F1.BE.93.VI850 .....--------TAG--......-----....-A--A....-----------G.G-----------------..GTGCAA---.-------------A.-----.....----------------GAATTTTTT-----.------------................. 131
H1G.SE.93.SE6165_G6165 TCGA---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------....----T-----.------------................. 179
H1H.CF.90.056 ....T--T-----TA---......-----....-A--A....-----------..------------------...-T--A---.A------------A.-----.....----------------...ATTTTG-----.------------................. 123
H1J.SE.93.SE9280_7887 .....................................T....-----------..------------------...-T--A---.--------------------G.....---------------.AAA--T-T-----.-----------.......CTAG....... 102
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
H101_AE.TH.90.CM240 TCGA---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----.....----------------......--------.-----------.......CTAG....... 344
H102_AG.NG.x.IBNG TCGA---------TT.........-----....-A--A....-----------A.-----------------G...-T------.A------------A.-----.....----------------......--------.-----------.......CTAG....... 319
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .................................................................................................................................................--------................. 8
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 TCGA---------TT.........-----....-A--T....-----------..-----------------G...-T--A---.A------------A.-----G.....--------------....C---TT-----.-----------..CT.............. 143
H1N.CM.02.DJO0131 TTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................ 242
H1N.CM.02.SJGddd TCGA---------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................ 241
H1N.CM.04.04CM_1015_04 TTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAAA.-----------..-----------C-T--G....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................ 244
H1N.CM.04.04CM_1131_03 TTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------.A-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................ 243
H1N.CM.06.U14296 TTGA--R------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........----A.---G----T---C................ 242
H1N.CM.06.U14842 KYGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-------G---T.-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................ 243
H1N.CM.95.YBF30 ....--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------..-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------......--..-----.---G----T--..CC.............. 330
H1N.CM.97.YBF106 TTGA--A------TAG--......--G--....--CTGAA..-----------.A-----------C-T--.....-T--A---.A--G----------..----G....--AGT----------AA........-----.---G----T---C................ 331
H1O.BE.87.ANT70 ......-T-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAG....A-G--GA-TA........------..--G----T---C................ 804
H1O.CM.91.MVP5180 ....---T-----T-G--......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........-A----..--G----T--..CC.............. 778
H1O.FR.92.VAU ........-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACA-G...A-G--GA-TA........------..--G----T---C................ 312
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ....---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAGA...G-G--GA-TA........-A----..--G----T---C................ 805
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ....---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCACAGA...G-G--GA-TA........------..--G----T---C................ 805
H1O.US.99.99USTWLA TTG......----T----......---AG....-A--AAAACC..TC------AACA-G--------AGC-G-...-T--A-C-.-CT----------A--..AACTCAC--...-AAG--GA-TA........-A----..--G----T---C................ 226
H1O.US.x.I_2478B ....---A-----T----......----G....-A--AAAACC..TC------AAC--G--------AGC-G-...-T--A-CT.-CT----------A--..AACTCACAG.....-G--GA-TA........-A----..--G----T---C................ 805
H1P.FR.06.RBF168 ..........---T----......----....T-TCTGAATCC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AGCTCACAG-.---------...........------..TC--T--T---T................ 231
H1P.CM.2006.U14788 ..........---T----......----....TTTCTGAAACC..TC------A.C--G-------CAGC-G-...-T--A-CT.-CTG---------A--..AACTCAC-G.C---------...........------..TC--T--T-A-T................ 238
CPZ.CD.90.ANT ............--AG........-T-C-....-A-A...CC-..G-.-----C.---------TC-----C-...------GT.A---GA-------..----A.......AG--------.C-.TTCATTTTG-----..T-GCTA-T-AGC................ 115
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....---------TA-G-......--G--....--CTGAATC-..-C------A.C------------T--.-...-T--A---.AA------------..----G.....--------------......--.T-----..-------T---T................ 314
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ....---T-----T-G--......-----....--CTGA.CTC..T--CGACGCAC---------------.-...-T--A---.A-T-----------C-GACTC....C-GA-------GTTTTTT.....CT-----..-C-----T---T................ 320
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ....---T-----TA-........--G--....--CTGAATCC..----G---..-----------C-T--.-...-T--A---.A--G----------..----G....--AA-----------......--..-----.---G----T--.................. 310
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....--A------TA-........A-T-G...A-C--T..TC-..--------G.G-----------------...-T--A---.----------------A---G.....--------------.....CT--C-----.--------....T................ 317
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ....--A------TA-G-......-----....-A--T..TC-..--------..------------------...-T--A---.----------------A---G.....--------------.....CT--T-----.-------CG-T.................. 321
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....--A------T-T--......--G--....-A--TT.CTC..T.------..--------A-------.-...-T------CA-----G----------C-GC....----------------T....--.T-----.-------...................... 315
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..........---T----GTAAAA--G--....--CTGAATC-..--------A.C---------------.-...-T--A-G-.A-------------C-GC-AC..TCA-G------------......--..-----..-------T---T................ 321
CPZ.GA.88.GAB1 ...........--T----GTAA..--G--....--CTGAATC-..-C------A.C---------------.-...-T--A---.A-------------C-GC-AC.......------------......--.T-----..-------T---T................ 789
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....---T-----CA---......--G--GGAA--CTGACTC-..-C------G.C-------A-------T-...-T--A--ACA--G----------C.G-TAC........---------A.......TTTTC----..-----A-T---T................ 124
CPZ.TZ.00.TAN1 ....G-AGC-GG-...............-....ACGCGG.CCC..--G-----..-------------.---CA..----AAT-..A------------C-GACTC....CGG----------......A--TTT-G---.....T---T--GC................ 312
CPZ.TZ.09.UG38 ....G-CT--G--AC-G.........G--....-CGTGG.CCC..--..GGA-GC-------------.---C..A----AAT-..A------------C-GACTC...C-GT.---------TAA.......TT-G---..TC...--T--GC................ 318
CPZ.US.85.US_Marilyn ....--A------TAC--......-----....--CTGAA..A--TC------..G----------C----.-...-T--A---.A--G----------C-AACTC....C-GA---------A...........-----..-C---A-T---T................ 794
MAC.US.x.239 TACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GACG--GTGCTCCT-TAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG-AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT 1009
SMM.SL.92.SL92B T.CG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCG-GACG--G....TTTGA....-CC........G-T--C.....AGTG.G-C.TGA...GC-GG....AGTACAG-TAAGA-AGGCCTGTGGGACAGTA-GGTC..........CAAAAGG....... 449
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GAGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CC..G-TA-C.....AGGC.G-CGTGA--AGCAGG...GAGTC--A---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACAAAAA........ 1014
STM.US.89.STM_37_16 TACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCGG-C........-.....AAGC.G-CGTGA--AGC-GG....AGGC-AA---A..CT-CGGTTGC...AAGTG-G-GC........AACAAGTAGCCAGA.. 664
H2A.DE.x.BEN CTCG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-CCGAG-TA-C..A.AAGGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAAACTGT 1050
H2A.GW.x.ALI CACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCAG-CCAAG-TA-C..A.AAGGCCG-CGTGT--AGC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G--C........CTACACCAAAA.TTGT 1044
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCT-GAAAAGCGCAG-CCGAG-TA-C..A.A-GGC.G-CGTGT--AGC-GG....AGTGAAA---G.-CT-CGGGTG-...AGGTA-G-GC........CTACACCAAATACAGT 496
H2B.CI.x.EHO CACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAAAACGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT--AAGGTA-G--C........TCCAAA.......... 1034
H2B.GH.86.D205_ALT CACA..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-T-AACCA-GACG--GAGCTCCTGTAAAAGCGCAG-CC..G-TA-C.....AGGC.--CGTGA--AGC-GG....AGGA-AA---G..CT-CGGG-GT..AAGGTA-G--C........TCCAAA.......... 1033
H2G.CI.92.Abt96 CACG..--AG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-ATC-AACCA-GACG--GTGTTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.--CGTGA--AAC-GG....AGTG.AA---G.-CT-CGGGTGCGC.AGGTA-G-GC........ACCAAAAATTTGTAGC 415
H2U.FR.96.12034 CTCG..--TG-GT-AGGGCAGTAAGGGCGGCAG-A-CAAACCA-GACG--GTGCTCCTGTAAA-GCGCAG-CT..G-TA-C.....AAGC.--CGTGA--AGC-GG....AGTG..A---G.TCT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACAAAAAATAGAACC 535
COL.CM.x.CGU1 TAAA-GTGCGCGCTCGTCGCGCAGT---GAAGT--CAGACGAGAGAG-ACA-AGAG---G-GCT-GCCAGAG-AGGAGAA-AG-.TCATTAG-AG-TCTTCA---A....-GGA-TA-C-CC-CTGGGCAGGTCGAGGG-GG-CT........GCAAGTGGAGTAAGCTG 570
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GAGG-TCT-TGGA--CCCGTGCTGATCTCTTCCT-C-AGACAA.GGCT-CGCAGCCAA-GGTA..AGCGGACGCCGAGTA.AGA.TC-GC---TGAG-CA-.-TG.....AGTG---TCTGCA-G-AGAATTCC-C-G-TGGGGG..AA-TAGAGAGTA.CCCCTGGTCC 597
DEB.CM.99.CM40 TGCGG--TCTGGAAACCC.TGAGC-G-TCTCTTCCC--CGGA-.AGCT-CGCAGC-AAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC--ATAAG--C-G-TGT....-TG.-TCTCTGCA-G-AGAGT-CC-C-G--G-GC-........AGAGAGGCTCCTGGTCC 446
DEB.CM.99.CM5 TGTGG--TCTGGAAACCC.TGAGC-G-TCTCTTCCC-TCGAG-GAGCT-CGCAGC-TAGG-AA--GGA-GCCGGAGAATACAGG.-C-GC---TG-G-AC-G-TGT....-TG.ACCTCTGCT-G-AGAGTGTC-C-G--G-GC-........AGAGG..CTCCTGGTCC 449
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CGGTTG-AACGTACC-CCCTCTTA--GAGCAAG--C-AGGAAGACGCT-CGCAGCGCA-AGGTAAGGATCTCGCCG-A--A---.ACT-GTG-CA-TA-T-T--GG....CTGGAAGATAGCAAGGAGGGCT-TC-GGAAACAA-........GGGCTAGATAAGGGGTT 457
DRL.x.x.FAO GACCCGC-TCGGTAAGT-AAAAGGAA--TAAAATC--TGCAC-G-GAG-CGAAGGGTCTAGT--GCC-TGTG-GCA---GCT-G.-CA---GCAACTCC-TA---A....A-AA-AAAGAA-AAGGGAGA-GT--GGCCTGTTGC........TGATAAGTGAGGCAAAA 269
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ....---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG............. 233
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.-CTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG............. 314
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....---T----CCA-............G....TTCTGA...CTC---CGACGCAC--G-------CAGC-G-...-T--A-C-.ACTG---------A--AA-ACTCACAGAC---------A...........-----..-C-----T--..CTG............. 313
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ATCGGCA-CG-CC-CTG-GTTGCTGAGCGTCGGA---GGACGA---AG-TA-GGTGA--GC-TA-GA-T-TTTTGCTAC-TAGT.CAGCGAGAAA-GCTA-GCCGC....---A--G-C-CGG-T-CCATT-GTGGCAACC-ACC........CAGTTGGACGAAGGGTT 875
GSN.CM.99.CN166 CGAGTG-TCCGG-CTCC-CGAAATTTGCTGCGCA-CC-CTTG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTA.-AAG-GTG.-CAG-CTTCTAG-CCAG-TG..GGTTG....AAGAAGG-TACCCAC-C-G..AG-GGAG-AACTGT-.................. 409
GSN.CM.99.CN71 CGAGTG-TCC.G-CTCC-C..AACTTGCTGCGCA-CA-CTAG...AAGAGAAGGT-A-GAGACCGGACGG-TCTG.-AAG-GTG.-CAG-CTTC-AG-CC-GT-G..GTT--....GAGAAGG-TACCCAC-C-GAGGG-AGAA-CT-TGA................... 416
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 0
LST.KE.x.lho7 AGTCTGCTCGGG-CAGG-AGAGAAGACCTGCTT-AGA-GAGGATAAGAAGGA-TTGACTGCTA-AAG--G-C-GAA-GTAAGGA.-AGT-AGAC-TCACC-G-AGA....-TGGCAGC--GC--GGGGCAGCCTTG-GA-A-G-G........TGTAATTCTGATCTAGT 1046
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........................AG---GGCACTGA-ACTTGAGGCA--GCACTCC-C--G-AAGAAGCAGGTTGAA-GAG-G.T-G-CTG-T-TGAA-A--C-A....-GAG-TGAGTC-GTGGGACTG-CTT-ACAAG-A-T........AGTTGTACCCTAGTGTA 428
MND-2.CM.98.CM16 CCCCG-CGCGC---ACTCAAGGTAAGC-GTGCACCGAACAGT-G-G-GTGT-AGTCCAGGGTCCGC-AGA-C-AGC-A-AC-G-.C-AGGC-AC-CCA-TAG-CAA....A-GGAAAAGAGGG-AAGTAAGGCCGAGGCAA-G-G........AAAAGAGGTCCTTGTGA 715
MND-2.GA.x.M14 AGGACTC.A-GGTAAGCGGTGCAC-.......GTATTGTGGTAG-GAGTC-.AGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCTAAGG.CAACCCCA-TAG-T.AAAAGA....A-AGA-G-GAAGTAAGGCCG--GC-AAG--A-AGT........AAAAGGGCCTTCCGAAG 639
MND-2.x.x.5440 AGGACTCAA-GGTAAGC-GTGCACTGTA....ATTGATTGAGAGAGAGTC-AGGG-TCCGCTT-AGCAGGCG-GATCGCGAAGG.CAACCCCA-TAG-CAAAA-AA....A-GAA-G-GAAGTAAGGCCG-CGC-AAG--A-AGT........AAGGGCTTCCTCCGAAG 272
MNE.US.x.MNE027 TACG..--TG-GT-A-GGCAGTAAGGGCGGCAG-A-C-AACCA-GGCG--GTGCTCCT-GAAA-GCGCGG-TC..G-TA-C.....AG-C.G-CGTGA--AGC-GG....AGAG.AA---G.-CT-CGGTTGC...AGGTA-G-GC........AACACAAAAAAGAAAT 489
MON.CM.99.L1_99CML1 GCCCGCAG-CG-ACAG-TCCGCGAGA--CCTTGCCGAGTGCGC-CGA-A-A--TGC-C-GCAA-AGGTAA-G-GAGATCG-GCG.-T-CCCTA-G-T--CAGACTA....-CG---GAC-GGAA--TATCC--G-GGGAAGGT-C........CAGAGGTGCTCCAAGAG 420
MUS-1.CM.01.CM1239 GCCG..AGTGCGT-CC--G.ACCA--G--GGACAAGTGCTGCG-AGC-A-GAGGT---TGG-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGC....AGG-ACGAGAA--C-TGCGTG-G-GGAGAAACTCC......................... 410
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GCCG..AGTGCGT-CC--G..CCA--G--GAACAAGTGCTGCG-AGC-ATAAGGT---TGA-TTGGACGG-TCTGG-AAG-GTG.-CAG-CTTC-TCA-AT--AGCA...-G-ATAGAGAG-TC-TGCGGG-GGGGAGAAACTC.......................... 410
MUS-2.CM.01.CM1246 CGCCT---CG-GT-..GCCCGGCA-GGAGAAAAAAGAGCTGCG-AGCAA-A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-CCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-T--GC-GGT...AGAC-AG---.GTC--CGCG-GG-GGAGAAAC-GCT........................ 482
MUS-2.CM.01.CM2500 GCCCC---CG-GT-...-GCACCGA--CGAGGAAATCGCTGCAGC.GT--A-AGGTAAGG-GTCGGGCGA-TCTA.-A-G-GTG.-CAG-CCTCTAG-C--GC-GT.....T-A-AGA--.GGA--GCGAG-G-GGAGAAAC............................ 438
OLC.CI.97.97CI12 ................................................................................................-AAA-G-TTCGAG.TC-CT-AAGAAGAAGTTGGTC-T--GG-GAGTGAC........CGGGGAACACGAGGTTT 649
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......................................................................................................................................................................... 0
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AGACCTC---GGCTA-GGTTCGGCG-G-CAGGTCACCGCGGGAG-GGAAC-TTGACCAGG-AA-AGCTGCCTGGTG--TTCA-A.-TGCTAGA-AA--T-AGCTAG....CGAA--AAGCAGG--AACCCGGTCCGG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGAGCGA 190
RCM.NG.x.NG411 AGACCTC---CGC--GTCCGGACCAG-AGAGTGACT-GTAGAA-G-GGAC-CAGTCCAGG-AA-AGCAGCCTGGTG--T--T-A.AT-T--C-AGA-AA-TGA-GG....CTAGTAGAGCA-G--GACCCGGTC-GG-ACTGGGC........CTCTAGGGAAGGGTCGA 190
SAB.SN.x.SAB1 TGAGG-CTCCTTT-ACTGAGTAAGA-C-GACGGAAGAAAGGCGGA-CGTG-CGGAGT-CAGGTAAGA-GC-CCTGC-GA-C-GA.-A--CCCTCG-GCT-TGT-TG....TGT....---A-GAGAGGAA---G-GAAGTC-GAC........AGGGCTGACAAGGCTGG 976
SUN.GA.98.L14 GCCGGGAA-TT-A--T--GTGAGGG--CTTACCA-GCACTGTCAGGGGACA-GCC--A-AGTCCTAG----GGGGGAG-TC-CG.CTAGGTTA-TACT-TCAA-TA....-G-A-ACT----GTA-GTGG--T--AA-AAG-AGT........GTGTGTATAACTCTGTG 1041
SYK.KE.x.KE51 ............CT--GCTAGGGA--C--GAGA----ACGCCAG--AAAGG-ACCGCAGAGGAA-G---GC-CGAA-AAGAG-A.-CGGT-TCCGCCCTATGCCGA....TCGGC-ACC-G-TTGAGTAGGTG-G--C-CCGGCG........TCAGACTGCACGCGGCG 410
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ........CT-G-CC-GGGACCCGAG--GAGGT-AC--CAGTCAAAGG--GT-CGGATC-AA-AGGGATC-GCTGTC--TC-TA.---CGACC-GTGCT--T---T....CGTG-TGT-CACACGAGACG-GGT-AG-GATC-AG........CGCCAGACTGCCCACAG 773
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....GTCA-----ACTTCACTGAAGGG--GGAA--GCATCACCAGTCGAGTT-CCC----G---TAA-TC-GGACGCG-G-AGG.C-A-GAG-ATCC-CCAG-AAA....A-AGTACTGCC-G-GAGGCAGGGGTGG-GCAGG--........GATCTAGGTGGGCGACA 881
TAL.CM.00.266 GGAAG--T-GC--A--GGCCTAGCTT-ACCCAG--G-GA.GGA-GGA--GA-GACTT-CAGGCAGGG-TCTGC.AG-AAGTTCGT-CGT-CCTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--G..AGACTGCTC-GGAGGA-C--AG........GGACCTGCGGGTGGTGT 641
TAL.CM.01.8023 ..............................CAG--G-GAAGG--G--T--G-GACGC-CAGGCAGGG-TCTGCGGG-AAGT--G.C-AC-CTTC-AGACAAGCA-C....CGG-A-AA--GTGA-AGCTC-G-GGAGGA-CT-AG........GGACCTGCGGGTGGTGC 127
VER.DE.x.AGM3 CACGT-CA-CTGA-A-G-CGTCGGA-GCGAAGGAAG--GCGGGG-GCGACGTGAC.CA-GAA--GC-TGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCA--........ACTACTCTGGGCAAGTA 409
VER.KE.x.9063 CACGT-CA-CTGA-A-G-CGTCGGA-GCGTAGGAACCGCGGGGTG-GACGT-ACC..A-GAA--GC-TGGTG-GTG-GCTT-T-.-AGTGCC-.AA--AA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCC.-A-CCA--........ACTACTCTGGGCAAGTA 921
VER.KE.x.AGM155 CACGT-CA-CTGA-A-G-CGTCGGA-GCGAAGGAACCGCGGGGTG-GACGT-ACC..--GAA--GC-CGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGA-GGGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCAAGTA 909
VER.KE.x.TYO1_patent CACGT-CA-CTGA-A-GGCGTCGGA-GCGAAGGAAGCGCGGGGTG-GACG--ACC-A--AGGA-AC-TGGTG-GTA-GCTT-T-.-AGTGCC--GA-AAA--TCGA....-C--A--T--AGGA-TAGGAG-GGCCG-A-CCG--........ACTACTCTGGGCAAGTA 918
WRC.CI.97.97CI14 ATTC-CT------AAGTCGTCC...AGA-.GGTAAGAGGGAGGACT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGAATTAGAGG-.TAGCCTT--AAC-TA-A---TGAGTAGT-CA-A--GGACTACTGGG-G-CAGGA-A-AGGA-CAG--GGGAGGC....TATAGAA 1020
WRC.CI.98.98CI04 ATTC-CT---G--A-GTCAGCCTC-AGA-AGGTAAG-AGGAGGGCT--TGGT-CCT-TTGAGAC--CTAGA-GGACTTAGAGG-.TAGCCTT-AGAC-CATA---TGAGTAGT-CA-A--G-GCTACTGGG-G-CAGGA-A.G--A-CAG--GGGAAGC....TATAGAA 1026
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 0
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
H1B.FR.83.HXB2 ..........................................TAGAAGGAGAGAG....ATGGGTGCGAGAGCGTCAGTA...TTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGG 897
Gag _M__G__A__R__A__S__V__.__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W_
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........................................-AGGA----A......---------------------...---------AA-A--------TC------G--------------------------C----------G-C-G------T-------- 364
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ...........................................-AGGA-----......-----------------G---...---------------------A-G--------------------------------T------------C----------------- 896
H1C.ET.86.ETH2220 ...........................................-AGGA-----......------------------A--...-----A--C-A-A--------GCC------------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----C--- 277
H1D.CD.84.84ZR085 ..........................................-------------....---------------------...------------A----G---GCT------------------C-------------------G-----GC----------------- 414
H1F1.BE.93.VI850 ..........................................-------------....------------------A--...------------A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C--A----- 252
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..........................................-------G-----....---------------------...----C-------A--------GCT-----------------G-------------G----TC-------A--------C-------- 300
H1H.CF.90.056 ..........................................-------------....---------------------...--------C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C-------- 244
H1J.SE.93.SE9280_7887 ...........................................-AGGA-----......------------------A--...-----T------A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C-------- 220
H1K.CM.96.96CM_MP535 ...........................................................---------------------...------------A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C-------- 108
H101_AE.TH.90.CM240 ...........................................-AG.-AGAGAG.....---------------------...-----T------A--------GC------------------GC------------GA----------GGC-G------T-------- 462
H102_AG.NG.x.IBNG ...........................................-AG.-AGAGAG.....---------------------...-----T------A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C-------- 437
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ..........................................----.A-GAGAGAG...---------------------...------------A--------GC----------------------------------G---------G-A-------CC-------- 129
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ..............................A...........G-AG.-AGAGAG.....---------------------...-----T------A--------GC------G-GG----------------------------------G-C-G------C-------- 263
H1N.CM.02.DJO0131 ..........................AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T-------- 367
H1N.CM.02.SJGddd ..........................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-C-G------T-------- 366
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..........................AGAAA...........GCAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T-------- 369
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..........................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A----------------------G-A-G------T-------- 368
H1N.CM.06.U14296 ..........................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T-------- 367
H1N.CM.06.U14842 ..........................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A----R----A------GGG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T-------- 368
H1N.CM.95.YBF30 ..........................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T-------- 455
H1N.CM.97.YBF106 ..........................AGAAA...........GTAG.-AGAGAG-....--------------------G...----CA------A---------A-------GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T-------- 456
H1O.BE.87.ANT70 ......AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--....-----------T-----T--G...--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT-------- 949
H1O.CM.91.MVP5180 ......AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........---G.----GA--....-----------------T--G...--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T-------- 923
H1O.FR.92.VAU ......AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--....-----------------T--G...--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A----- 457
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GAG-....-----------------T--G...--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T-------- 950
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ......AGACCTAGGGGAAGGACGAAGTCTC...........---G.----GAG-....-----------------T--G...--GTCA---A-CA----G---AC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T-------- 950
H1O.US.99.99USTWLA ......AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCC...........----.---AGA--....--A--------------T---...--G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T-------- 371
H1O.US.x.I_2478B ......AGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--....-----------T--------G...--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T-------- 950
H1P.FR.06.RBF168 ......GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTC..........---G.---.G---....--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC----------------- 376
H1P.CM.2006.U14788 ......GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTC..........---G.---.G---....--------------------G...--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G-------- 383
CPZ.CD.90.ANT ......AATCCTAGGGGAAGGTCGAAGTCTC...........---G-AC--GA--....-----A---G-G-----T--T...--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G--T--- 261
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ......AGACCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--....--------------------G...----CA-----GA----G-----C---------G-----C-T--A--C-------G-----------TGA-G------T-------- 459
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ......GGACCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-....------------------A--...----CG------CG-------GCT------------A--C---------------------------TGA-G------T----C--- 465
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .........CCAGGA...........................G-AG.-AG-GAG-....---------------------...----CA--A---A---------A-------------TAT--G--A--------------------C-TGA-G-----CT-------- 436
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ......AGGCTAG..............................-AG.-AGAGAGA....------------------A-C...----CA--C---A-G------GAT---------G-----C-------C-------GA----G-----TGA-G------T-------- 443
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ......GG.CTAG..............................-AG.-AGAGAG-....--------------------T...----CA------A-------CA-------G------TATC-G-------------------------TGA-G------T-------- 446
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .........................A.AAGC...........-------.AGAGAGG..---------------------...----CG--A---A-G------GAT------------TATC-CC------------------------TGA-G------T-------- 442
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......AGACCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--....------------------A--...----C-------AG-------GCT------------A--C----A--------------------C-TGA-G------T-------- 466
CPZ.GA.88.GAB1 ......AGACCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.--GAGA--....--------------------T...C---CA------A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T-------- 934
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......AGACCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.T-GAGAG-....-----------------TA--...----C---C--GCG-------GCC-----G------A--C-C--A----------G-----G---C-TGA-G--------------- 269
CPZ.TZ.00.TAN1 ......AACCCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.TA-C--G-GAA.--------------------G...--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TT-A--------C-------- 460
CPZ.TZ.09.UG38 ......AACCCTAGAGGAAGGACGAAGTCTC...........---GTC..AG-G-AG..--------------------G...--GC-G--A-AGA-GC-T---A--------GCC--AAA-C-T--A--C--A--C-G-----G----TTG--------CC--A----- 464
CPZ.US.85.US_Marilyn ......GGACCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTC...........---G.---AGAG-....--------------------T...C-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T--- 939

Gag and Gag-Pol start
MAC.US.x.239 ..........AGCTGTC.TTTTATCCAGGAAGG.GGTAATAAG-T-GA-T-G---....-----C-T----AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--CAAC-----------G--C-TG--G--G---G-------- 1160
Gag _M__G__V__R__N__S__V__.__L__S__G__K__K__A__D__E__L__E__K__I__R__L__R__P__N__G__K__K__K__Y__M__L__K__H__V__V__W_
SMM.SL.92.SL92B ...........TGTGAATATCCTACCTAC.GGGATAGGTAGAAGT--A-C-G---....-----C-------GC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C----G------G--C-TGC-T--G-----TA----- 600
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .....GTCATAGGACTGAGTTCCCTACTTTTGAGGAAAGAGTAG--GA-T-G---....-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--AC----GA--TA---------A-----C----CAAC-----------G----TG--G--G---G-------- 1172
STM.US.89.STM_37_16 .........GGGCTGATTGTTCTACTCTT.GAGG.GAAGAGG-------T-G---....-----C------AGC--C--C...--GTCA---AA-A--GC----GA--TA------G--A-----C----C--C--G--------G--C-TG--G------G----G--- 816
H2A.DE.x.BEN AGCC.AGAAAAGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---....-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA------G--A-----C----C--C-----------G--C-GG-----------T--G--- 1210
H2A.GW.x.ALI AGCC..GAAAGGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACA..GGTAGA---TT-T-G---....-----C------AAC--C--C...--G--A---A--A--GC---CGA--TA----G----A-----C----C--C---------------C-GC----------T--G--- 1203
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AGCC..AGAAGGGCTTGTTATCCTACCTTTAGACG..GGTAGA---TT-T-G---....-----C------AAC--C--C...--G--A---AA-A--GC---CGA--TA-----G---A-----C----C--C----------------GGC----------T--G--- 655
H2B.CI.x.EHO .........TTTGCAATTCGTCTACTCTAGGACAGG.GTACGG-AT-A-T-G---....-----C-------GC--C--C...--GTCA---AAGA-GAC----GA--TA-----GG--A-----C----C--C----------G---C-TGC----------------- 1187
H2B.GH.86.D205_ALT .........TTTTGC.ATTGTCTACTCTAAAGAGGGAGTAGGGCAT-A-T-G---....-----C-------GC--C--C...C-GTCA---AAGA--AC----GA--TA------G--A-----C----C--C-----------G----TGC--------G-------- 1186
H2G.CI.92.Abt96 CAAAAA...GGGCTGTGAAT.CCTACCTTGAATA.GTCAGGTAGA-GT-T-G---....-----C------AGC--C--C...C-GTCA---AA-A--GCT---GA--TA------G--A-----C----C--C--------------C-TG---------G-T--G--- 573
H2U.FR.96.12034 AAA......GGGTTGTC.TGCCTCTGAGAAAGG.AGAGGTAG--T-TT-T-G---....-----C------AAC--.--C...--GTCA---AAGA--G-----GA--TA------G--A-----C----CAAC--------------C-TG---------G-T--G--- 689
COL.CM.x.CGU1 CGGCGCTCCAGGACCGGTAGAGGGAGGTCATTA..........................-----CAACGAGCA-GG-C-G...---G-GAA-AA-AC------AGACCTAC-G---G-C---C-G-A-AA----AAG--AGG-TGT-----GA--------G-TAG---- 711
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ACTAGGGACG.GTGT.CGAG..GACACGAGAC................-G-C---....-----A---G-GCGA----C-CCG----CG---AA--CT-----CAA--TT-----GG-GA-----------AAA--T--A--G--G----TGA----G--CC-C--C--- 743
DEB.CM.99.CM40 ACTAGGGACGTTTGTGCAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG.....................-----G---G-GCG---G-C-CCA----C-----CG-CT-----CA---TT------G-AA-A--G--A---AAA--C--A--G--G----TGA----G--CC-C--C--- 595
DEB.CM.99.CM5 ACTAGGGACGTTTGTGCAAGTAGGCACGTCAGGGTAAG.....................-----G---G-GCGA--G-CGCCA----CG----C--CT-----CA---TT--G-----AA-A--G--A---AAA--C--------G---TTGA----G--CC-C--C--- 598
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GAAAAAAATCTAGT.................................C-.AGAG-....-----GAGCG-GAGC--G--TCCCA-G-CA--T-CG-CCC-G---A---TT------G-AA-A-----A------A-T-----G--G--C-TGA-T--G--CC-GA-T--- 589
DRL.x.x.FAO GAAGCCTAGG..................................-GTAAGA-A--....-----A-----C-------G-...C-T--G--A-A-A-GC-T---GCT-TT-----GG--A-----C----CTCC-----A--G--------GC-C--G---C-T--C--- 398
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ......GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--....--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----W--- 377
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ......GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--....--------------------G...--G-CA------CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G-------- 458
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ......GACCTAGAGGAA.GGGCGAAGTCTC...........---G.----GA--....---------------------...--G-CA------CG---G---GCG------CG-------C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G-------T 457
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GGTAGGGGACGGGTCGGAGCA......................................-----C-G-G-TCAC----C-...C-GTCA---A--AGCC-C--CACG-TC--G--G---A--C--C-T--GAAC--G--A--G--G--CC--A-T------T--A----- 1004
GSN.CM.99.CN166 ..........AAAGAGGAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA....-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-G--TC-C--A---AA------------G--C-TGA-C--G--CT-------- 559
GSN.CM.99.CN71 ...........AAAAGAAGTAACAGACTCCCACC......AGAG--TA-G-CAGA....-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CG--TACTA-G--G---A-G-AT--G---G-GA-TC-C--A--GA-A--------G--G--CGCGA-C--G--CT-------- 565
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...........................................................-----AT--G-GAAC--T--C...C----TA--CA-ATTGAG-GAGA--TCTGC-GT--CA--C----A--T-ACA-T--A--G-CT---C-GAAG-G----T----G--- 108
LST.KE.x.lho7 GTAACTGGGACACTAGTGGTAGCTTCACT..............................-----AT--G-TAAC--T--C...C-C--TA--CA-ATTGA-A-AGAT-TTTGT-GTG-CA--C----A--T---A-T--A--G-CT---C--AA--G----G---A---- 1183
MND-1.GA.x.MNDGB1 AGGGGCAGCATAGTCAGAGCA......................................------AATG-GAAC--T-CC...--GTTA---ACT--T--G---AA--TT--G-----AA-A----A-AG---T--T--A---TGT----G---G-----CC-CTGT--- 557
MND-2.CM.98.CM16 AAGAGGACAGGGGGCAAGAAA......................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-A-A----G--CGAGCT------G---A-----C----CTCC-----A--G-----CC-GC-G-----C---A----- 844
MND-2.GA.x.M14 GGAAGGGCAGGGGGCAAGAAA......................................-----C-----C-------GT...C-T--G--A-AGA----G---GA-CT-----C----A-----C----CTCC--------G-----CC-G------------A----- 768
MND-2.x.x.5440 GGAGAAGCAGGGGGCAAGAAA......................................-----C-----C-------G-...C-T--G--A-A-A----G---GA-CT------G---A-----C----CTCC-----------G--CC-G---------G-TA----- 401
MNE.US.x.MNE027 ..........AGCTGTC.TTTTATCCAGGAAGG.GATAATAAG-T-GA-T-G---....-----C------AAC--C--C...--GTCA---AAGA--GC----GA--TA---------A--C--C-A--C--C--G--------G--C-TG--G--G---G-------- 640
MON.CM.99.L1_99CML1 GGAGCATAAAATAAGGGCACG......................................-----G-----GCAC--G-CGATGC-T--T--TACTA-------CAAG-AT--G--GG-G---C-T--A--GC-C--T-----G--G--CCTGA-T--G------------ 552
MUS-1.CM.01.CM1239 ...........TGAGAGGAAGGGAGACTCCCACA......GAGGAT---GCCA-A....-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TACCA-G--G---A-G-AC-----GG-GA-AC----A---AAA--------G-GG--CCT-A-C--G--C--------- 559
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .............GGAGAGGAAGAGACTCCCACA......GAGGAC---GCCAGA....-----A-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TAACA-G--G---A-G-AT--G--GG-GA--C-C--A---AAA--------G-----CCTGA-C--G--C--TA----- 557
MUS-2.CM.01.CM1246 ...........AGTAGAGAAAGCGGACTCCCACC......AGAGA-...G-C---....-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-AA--TACTA-G--GA--AA--AT--G--GG-CA-A--------TAAA--------G--G--CCT-A----G------------ 628
MUS-2.CM.01.CM2500 ...........GCGAGAGGAAGCGGACTCCCACC......AG-G--TA-G-C---....-----G-----GCAC--G-CGATGC-G-CA--TAC-A-G--G--CAA--AT--G--GG-C--T--G------AAA--------G-GG--CCTGA-C--G--C--------- 587
OLC.CI.97.97CI12 AGGTCCTACAGGATAGGATCGAGCGCTCCATAGGGTTGGAGGCTCGG-TGA----G...-------G--C--A-AGTAAG...A--GA-CCT-AGTT---GA-GAAG-TA--G-GGG-CA-A--GC-TGA-AC---G-----GTGT----GGAGGGCG---G--AA---- 813
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...........................................................------------------A-T...--G-CA---AA-A-GC-----GCC-----GC-G------C-TC-C--C---A-T-------------TG---------C---C---- 108
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...........................................................-----------------G--T...--GTCA---AA-A--C-----GCC------C--------C-TC-T--C--TA-C--------G----TGC-G------C----G--- 108
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AGTCCTAGAGAAGGGAGGAAA......................................--------------C---T-G...--GTCA---AAGA-GC----CGC-------TC-G--A-----C----C--C--G--A--G-----C-TGC-G--G---T-G------ 319
RCM.NG.x.NG411 AGTCC......................................TAG--A--G---GAAA-----------G------A-T...--GTCA---AAGA-G------GCT------C-GG--A-----C----C--C-----------G----TG-----G---C-------- 319
SAB.SN.x.SAB1 CTTAGCAGTGGCAGAAGGCTAGGTCGA................GCGG-A-AG--AA...-----------TAAC-----C...-----T--TA-GA--C-----GC--TC---TC-G-CA-----C----CAAC--------G--G-----G----G----C-------- 1124
SUN.GA.98.L14 TCTCGGAAGAGTGTCTCAAAC......................................-----A---G--AAC--CAC-...G-GGATA---A--TTG-GAGGA-C-TT----G-G-AGCTC-G-AA--T--A--G--A--G-CC--CC-GGC--G----G-------- 1170
SYK.KE.x.KE51 GTCGGGGATAAATAGGGGGTC......................................-----A--AG-G-GA--G-CGATCC---CA--TA--A-GC-T---AA--AT--G---------C-TC----GAA---G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T--- 542
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CAGTCGGGGAAATAGGGGACC......................................-----A--AGCG-G---G-C-ATA----CA--TA----GC----CA---AT--G---------C-CC-A--GAAA--G-----GCGC--CCT-G-TCG----T----T--- 905
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GATCAGCA.CCTGGGTGAGCA......................................-----A---G--CAC--G-C-...C-GTCA---A-GA-T--G--CAC--TT--G-----A--C---C-C--GAAC-----------G---C----------CT--A----- 1009
TAL.CM.00.266 TAAGTGCACACACGGGGCAAG......................................-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C---TA-G-CC------AA--AT--G---G-GA-AC-G-----GAAA--G--A--G--G----TGG-G--G-----T------ 773
TAL.CM.01.8023 TAAGTGCGCACACGAGGCAAG......................................-----G--AC-GCAC--G-CGATGC-C-C----A-G-CC------AAG-AT--G---G-GA-AC-------GAAA-----A--G--G---G-GG-G-G----G-G------ 259
VER.DE.x.AGM3 GGGCAGGCGGACGGGTACGCA......................................-----G---GCTA-C----C-...C---ATA--A--C-------CAA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GACC-----------G--CC--A-T------T--A----- 538
VER.KE.x.9063 GGGCAGGC.GGACGGTACGCA......................................-----G---GCTA-C----C-...C---AA---A--C-------C-A--TC--G-----A--A---C-C--GAAC---------------C--A-T--G---T--A----- 1049
VER.KE.x.AGM155 GGGCAGGCGGACGGGTACGTA......................................-----G---GCTA-C----C-...C-G-ATA--A--C--------GA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GAAC-----------G---C--A-T------T--A----- 1038
VER.KE.x.TYO1_patent GGGCAGGC.GGTGGGTACGCA......................................-----G---GCTA-C----C-...C---ATA--A--C-------C-A--TT--G-----A--AC-TC-C--GAAC-----------G--CC--A-T------T--A----- 1046
WRC.CI.97.97CI14 GTCCCAGGCATTTGACTAGCAAAG...................................-----AT-AG-GAATAGCA-CTCGC--GCACCCCATAT--GC--GG-TCTCC---GGG-G-AT---C-CAA--ACTC---------G---C-GAAG--G--C--------- 1155
WRC.CI.98.98CI04 GACCCAGGCATCTGAATAGCAGAG...................................------T-AG-GAATAGT--CTCGC--GCACCACATATT-GC--GG-TCTCC----GG-G-AT--GC-TAA---CTC------G------C-GAA---G---G--A----- 1161
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...........................................................------T-AG-GAATAGCA-CTCAC--GCACCA-A-AT--GT--GA-TCTCC---GGG-G--C--GC-AAA--ACTC--------C------GAG-------C----T--- 111
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H1B.FR.83.HXB2 GCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGA 1067
Gag _A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------G---AA----A--C----C--------T---------G-------A---CAG--------------AT--------G-T--C---------A-----------------------------------GT------------A-------------- 534
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------------------------C--------------------------------------------------AT----------------------------------------------------------TGT--------------------A------ 1066
H1C.ET.86.ETH2220 ----A---------G---AA---T---C----C----A---T-----T-------C--------A-------A-TAA-------------G-T------------A----G-------A--------T---------G-----T-----------A-------A------ 447
H1D.CD.84.84ZR085 --------A-----G--------T---C-----------T------------------------A-------A---A-------------G-T---A--------------------------A-------------------------------A---A---------- 584
H1F1.BE.93.VI850 -----------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G 422
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G----------------------A-------------- 470
H1H.CF.90.056 --------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA----- 414
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G-------- 390
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A------ 278
H101_AE.TH.90.CM240 --------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------T-----------A--------T--------------------GG--C--A--C----------- 632
H102_AG.NG.x.IBNG --------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T-----T--G-T--CAG--------------------A--------T-------A----------T-GG--C----------------- 607
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T--CA---------------------A------------------------------------A------C------- 299
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T--CA-A-----------------------------------TA--A---------GG--C--A--------A----- 433
H1N.CM.02.DJO0131 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C- 537
H1N.CM.02.SJGddd --------------G--CA-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-T-------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T-----------CC-----GTT--T--------C---AGT--A---C- 536
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC 539
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-G------GCC--GT----AAAC---T--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC 538
H1N.CM.06.U14296 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-C------GCC--GT----AAAY---T--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--C--------C--CC-----GT---T--C-----C---AGT--A---C- 537
H1N.CM.06.U14842 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T-AA-G-C- 538
H1N.CM.95.YBF30 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C- 625
H1N.CM.97.YBF106 --------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT-AC---CC 626
H1O.BE.87.ANT70 --------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA- 1119
H1O.CM.91.MVP5180 --------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T-- 1093
H1O.FR.92.VAU ----------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA- 627
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA- 1120
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGG--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA----AT-TA- 1120
H1O.US.99.99USTWLA -------A----------A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA----ATATAG 541
H1O.US.x.I_2478B --------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-T-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA- 1120
H1P.FR.06.RBF168 --------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-G-- 546
H1P.CM.2006.U14788 --------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----- 553
CPZ.CD.90.ANT -----ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G--GA-A- 431
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------A-----G---A--------TG---C--C--G--AA-G----GTG-------A---CTTA--T-G--ACAG---T--G-G---G-T--GA-A--C--C--G----GG--GC----T----T---C--TC-----GTGT-A-GG-----T--CAGT-AC--C-- 629
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------G---A-------TTG---C-----T--AA-G------GG---G--A---GA---GC--T-AAA----T--G-----G-T--CA-A-------------GC--GC----GC-T-T---C--TC----GGTA--T-GG-----T---A----A--TCC 635
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------------G---A-------GTG---C--A--T--CA-G--C---G-------T---GCC---T----CA----AT--G-----G-T--CA-A-----G-------G---GC-C--TC---T---C--CC-G---GTT--T--C-----T---A-T-AC---A- 606
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------G--GA----T--TTG---C--C--G--TA-G------A-----------GAG---T-GA-TAC----T--G-----G-T---A-------G------A-C----A---T----T---C--CA---TGGT-----GG--C--------G--A--C-C 613
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------------G---A-------TTG---C--CTC---CA-G------A------------AG--GC-TT--CAG------G-----G-T--CA-A-----T-------G---------T--G-T---C--CA---T-GT---T-GG--C---------G----CCC 616
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------------G---A-------TTG---C--C-----AA-G--C---A-------A---GA----T--A-TAAC---T-G--G---G-T--CACA-------------G---A-----T----T---C--CC-----GT-----GG--C--A--------A--TAG 612
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A----- 636
CPZ.GA.88.GAB1 --------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CAC 1104
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------G---A-------TTG-G-C-----T--AA-G------AA----------TAT--GT--T--AA-------G-----G-T---A-A-------------G-T-AC-G--C----T------TT-G--TGTGT-A-GG-----T---GCT--A----- 439
CPZ.TZ.00.TAN1 --CG-A--C--A---C-G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC-----G--G--T--GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA-----C--C--A--CGC-G-AGA-AG 630
CPZ.TZ.09.UG38 --CG-G--T---T--C-G--C-----GA-G-----C-----CA-G--G-GCAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G-----TG-AG-C-TT--T--TCC----A-A-TC--C--G-T---C--CA-TTGCGTG--T-----C--A---G--G-AGA-A- 634
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GAC 1109
MAC.US.x.239 ---GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGTCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-A-AGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA- 1330
Gag _A__A__N__E__L__D__R__F__G__L__A__E__S__L__L__E__N__K__E__G__C__Q__K__I__L__S__V__L__A__P__L__V__P__T__G__S__E__N__L__K__S__L__Y__N__T__V__C__V__I__W__C__I__H__A__E__E__K
SMM.SL.92.SL92B ---GC---A--AT----CA----T-G-TCGGCAGAAA-------G----GCAA------A---CA-AG----T-A-C-GTA---GCT----TAA-G-CA-----C--G---A-TT-A-A-AGC--G-T--G---T--CTGCGTAG-T-GG---C----CGC-GAA--GA- 770
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---GCA-AT--AT-G--TA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--T-ACAA------T---CA-A----T--TTCGGTTT--GCT----TAG---C------T------A-TT-A-AGAGCC-T--------TA-CTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAAGAGA- 1342
STM.US.89.STM_37_16 ---GCA-AC--AT-G--CA----T-G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------G---CA-A----TA-AACGGTCT--G------TAG-G-CA-----T------A-TT-A-AGAGTC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-C--CGC-GAAGAGA- 986
H2A.DE.x.BEN ---GCG-AT--AT-G--TAA-----G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA------T--CCA-A-G--T--CA--GTTT--G-T----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------C--CTGCGT-A-T-GG--CT----CGC-GAAGAGA- 1380
H2A.GW.x.ALI ---GCG-AT--AT-G--CA------G-T-GGCAGAAA-------G--GT--AA------T--CCA-AG---T--TAA-GTTT--G------TAG-G-CA------------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGTAG-T-GG--C-----CGC-GAAGAGA- 1373
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---GCG-AT--AT-G--CA------G-T-GGCAGAGA-------G--GT--AA---G--T--CCA-A----T--TAC-GTTT--G-T----TAG-A-C------G------A-TT-A-A-AGCC-T-T------T--CTGCGT-A-T-GG---A-A--CGC-GAAGAGA- 825
H2B.CI.x.EHO ---GTG-AT--AT----GA----T-G-T-GGCAGAGA---G---G-G-T--AA------A--CC-GA----T-G-AA-GTCT--GG-----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-A-AGTC-T--------C--CTGCGT-A---T---CC----CGC-GAAGAGA- 1357
H2B.GH.86.D205_ALT ---GTG-AC--AT----CA----T-G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------A---CA-A----T--TAA-GTCT--GCT----TAG-A-CA-----G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-----TC--CTGCGT-A-T-T---CC----CGC-GAAGAGA- 1356
H2G.CI.92.Abt96 ---GCG-AC--AT-G--CA------G-T-AGCAGAGA-------G---T--AA------T--CCA-A----T--TTC-GTAT--GCT----TAG-A-CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGCCGAACAGA- 743
H2U.FR.96.12034 ---GCG-AC--AT-G--CA----T-G-T-AGCAGAAA-------G--GG-CAA------A---CA-A----TT-ATCGGT-T--GCT----TAG---CA-----T------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A-T-GG---T----CGC-GAAGAGA- 859
COL.CM.x.CGU1 ATGT---CA---G--AGC--C-GT-TTT-A-TATT--AG------A-GT--G--AC---AGTGGCT------T---A-A--G-GACG----TAG-GG-C-------------TGT-G--G--CC-----GGA...TGTT-TGTGTGT--C--CC----CAG--AATGGA- 878
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---GCT-----AT----TA-G----GCC-CTCAGAG-CAT---------ACAAG--G--A---CAGG-G--T--AACCAG-T--AC---T-TGGAAGCA-----CAGT--GA-T--C-AG--TC-T---GGG---TGTTGTGT-A-A-GGGCCTGC---GC-G-TC-CC- 913
DEB.CM.99.CM40 ---G-T-A---A-----CA----T-GCC--GCAG-A-CAT-A-------ATAAG---------CAGG----TT--ACTAG-T----G--T-TAGAAGCA-----CAGT--GA-TT-G-A---TC-----GGC-T---CTGTGT-A---GGGCATGC---GCC-ACC-CTC 765
DEB.CM.99.CM5 -----T-----A-----CA----T-GCC--GCAGGA-CAT-A--G-----CAA------A---CA-G-G--CT-AACTAGAT-------T-TAGAGGCAT----CAGT----GC----AG--CC----CGGC-T----TGTGT-G-T-GGGCATGC--CGCC-ACC-CTC 768
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T---AG-A----A-G--G-----T-GCT-AGGAGAACAG---C-------C-AT-----A--CCA-ACT--CA-A-AGACCT--GCT----TAGAA-CACA---CAGT--GAGT--G-A-AGCC---TC-GA---TGCTGCGTTG---GG---TGC--CAGGG-AT-G-- 759
DRL.x.x.FAO -T-GCG-A---A-----T-------GCC-GC--GAGA-AT-A-------GTCAG-----G--CCA-A----TT-A---GTA--CTTT--TCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TT--TC-C-T------CTGCTGCGTAG-T-GG--C--T--CTCG-AAG-GA- 568
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------------G--GA----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A----- 547
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------------G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G--T--G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A--T-- 628
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------------G---A-G--T---TG--------AG--TA-G------G-Y--G------GA-A--T--T-A--G--A---G-----G-T--CA-A-----G-----T-GCT-AC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTGT-G-GG-----C--C-GG--A--T-- 627
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---G-A-AA--AA-G--------T-GGT-AC--GAGAAA--T---------AA----------CA-A----CA-A-A-GTTT--ACC--G-TGGAA-C------C--C--G-GG--A-A-G-TC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAACAGA- 1174
GSN.CM.99.CN166 --CTC--AA-----T--GA---AT--GC-GTCCGAC-CT--TC-T----ATCA---G--G---C---GG---T-A-A-ATTG-CTTC--CCTAGAA-CA-----G-------CT--C-A---TC-C-T-GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---C- 729
GSN.CM.99.CN71 --CTC--A------T--GA---A---GC-ATCAGGCA-T--TC-T---T-TAA------G---CA---GG--T---A-GTCACCTCC----TAGAA-CA-AT--G--C---TCT--C-A-AGCC-C---GGA-TC--GT--GTG---------A-C---GC-GAC---TG 735
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----CA--A--AT----TA-G--T-G-T-AGGAG-ACA-T--C----G---G----T-----C-AGA----T--T---GTCTGTTGG---CTATACTCC-----C--GA-GA-TT-A-A-G--C-TGTAGGA--T---TGTGTG--G-G---CTGC---TT-G-----A- 278
LST.KE.x.lho7 ----CG-AA--AT----CA----T-G-T-GGGAT-ACAA--C--G------G-------G----AGA----C--ATCTGTCTGCTGG--T-TATA-GCA--T--T--TA-GA-C--A-AGG-C---GTAGGG------TGTGT-A---GC--CTGT--C-T-G-AG--AG 1353
MND-1.GA.x.MNDGB1 TGT-AAG-T--AT----TA----T-GCT-ATCGGA-AAA--CC-T------CAGC----A---GA-A----C--CTC-GTATGTTGG----TATA-G-CCA---------TA-T--A-A-G-T--GGTAGGG-----CTGTGTTG-AGCC--CA-A--CGC-G-T----- 727
MND-2.CM.98.CM16 -T-----A---A-----CA----T-GCC--C--GAAAAG----------GTAAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TC--GC-G--C--C--CTGCTGCTG-G-A-GG--C--A---GCG-AAGAGA- 1014
MND-2.GA.x.M14 -T-----A---A-----T-----T-GCC--C--GAAAAA--A--------TCAG-----A--CGAGA----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G-----GA-T---CTTG-GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A---GG--C--A---GCG-AAG-GA- 938
MND-2.x.x.5440 -T-----A---A-----CA----T-GCC-AC--GAGAAGT---------GTCAG-----A--CGA-A----T--TA-CGTA--CTTT---CTAG---CT-----G------A-TT-A-TT--GC-G--C--C--CTGTTGTTG-A-T-GG--C--A---GCG-AAG-GA- 571
MNE.US.x.MNE027 ---GCA-AT--AT----TA----T-G-T-AGCAGACA-------G--G-ACAA------A---CA-A-------TTCGGCCT--GCT----TAG-G-CA-----C------A-TT-A-AGAGCC-T--------T--CTGCGT-A---GG--CA-T--CGC-GAAGAGA- 810
MON.CM.99.L1_99CML1 --TGC--A------T--TA------GTC-CTCGGACTCG--CC-G--G---CAG--C-------AGA-G--TT---A-GTTA-T-TT--TCTA-AG-C---------C--GTCTA-C-A---TC-C-T-GG--TC-CTT-GGTAT-G-----CA-A---GCCG-T----- 722
MUS-1.CM.01.CM1239 --TTC--A------T---A-G--T-G-C-CTCGGACTC---T--G--G---AA---G--A---CA-A-G--CT-A-A-GTT--CAT-----TAGAA-CA-----G--C---TCT--C-A----C-C-T-GGA-TCACGT--GTG----GG---A-C---GC-GA-G-G-- 729
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --TTC---------T--TA----T-G-C-CTC-GA-TC---T--G---T--AGG--T--G---CA-A-G--CA-A-AGGTCA-C-TC--C-TAGAA-CAG----G--C--GTCC--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTG----GG---A-C--CGC-GA-G-GC- 727
MUS-2.CM.01.CM1246 --TTC---A-----T--G--G----GTC-CTCAGA-ACG--CC----G-GCAAG--C--A--CCA--GC--C--A-A-GTAA-CTGC--C-TGGAAG-A--T--GAGC--G-CG--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA----GG---A-C---GC-GACG--AC 798
MUS-2.CM.01.CM2500 --TTC--AA--A--T--CA------G-C-CTCAGACTC---T--------TAAG-----G--CCAG-GC--C--A-A-GT-A---T-----TGGAG-C---C--G--C--GTCT--C-A----C-C-T-GGA-TC--GT--GTA---------A-C--CGC-GA-G-GAG 757
OLC.CI.97.97CI12 ---GTACAA---T-GA---ATC-ATGCA-AG----A-ATGATC---G---TAAG----------A-AG---TG-A-A-A-AT---TG--T-TGGAAG--GG----A-TC-GA-GT-G-A-AGT--GCTG--C-TCTGTAT-GTTA-T-TG---T----AG--G-CC-TCC 983
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---T-T-----A-----GA----T-GCT-A-G-GA-ACAT-------TT--G---GG--A---GA-A----CT-A---GTC--TTTG--TCTGG---C------G-----G-GG--G-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCG-A--T-GG--C--T--CA-GGAAG-GA- 278
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----T-----------GA----T-GCC-A-G-GA-ACGT-------TT--G---T---A---CAGA----TT-A---GTC--GTTG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TT-TGCTGCG-A--T-GG--C--A---TCGGAAG-GA- 278
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---T---AAA-A---A-TAA---T-GCT-G-G-GA-CATT-----------G--AC---A---GA-A-----T-A---GTC--G-TG--TCTAG---C------G-----G-GG--A-A-AGCC-C-T----TTGTGCTGCGTA----GG--C--A--CA-GGAAG-GA- 489
RCM.NG.x.NG411 ---T-------A-----GA----T-GCT-G-G-GA-ACTT---------GTG-------AATCCAGA----TA-A--GGTTA-T-TG--TCTAG---C------G--T--G-GCT-A-A---CC-C-T----TTGTGCTGCGTA--T-GG--C-----CA-GGAAG-GA- 489
SAB.SN.x.SAB1 -------A---A-----T-----TAGCC--TCAG-AAAT--C-----G---AAG-----GGTCGTCA----T--TA-TGTA--C-TT--CCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TTG-TC-C-T----TT-TGCTGCGTGT-AGC----A-T--CGC-GAA---A- 1294
SUN.GA.98.L14 ---G-T-AA--AT----TA-G--T-G-C----CAAG-AA------AG----GTG---------CAGA-G--T---TC-GTCTGTTGG--T-TGTA-GCAT-T--T--TA-GA-C--G-AGG-C---GTAGG-------TGTGTG--TGCC---TGT------G-C--TCC 1340
SYK.KE.x.KE51 ---G-A-A------G--CA------GCC-CTCAGACCAG--TC-T----GTAA------T---GA------CA-AAA-ACCA-CTT-----TAGAAA-ACAT--C------A-TT-A-A--------T-GGC-T-AC----GTAG---GGGCC--C--CGC-GAA-A--- 712
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----AG-A----T-G--CA------GCC--TCGGACCAA--CA-G--GT-TAA----------GA-A----T--CAC-GTC----TT----TAGAAGCT-AT--G------A-TT-A-A-AGCC-T-T-GGC-T-A-TT-GGT-G-A-GGGCC--T---GCC-AA-AG-- 1075
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---G---AAA-AA-G--G--C--T-GGC-CC-CGAGAAA--C---------AA---G------CA-A-G--CA-A-A-GTAT-GAGC--GCTAGAA-CA-------------G---A-A-AGTC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG---A-T--CGC-GAACAGA- 1179
TAL.CM.00.266 --TTC--AA---A-G--GA-G--T-GCC-G-G-GAC-C---------G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TT-CATG-TAGAA-C--AT--C-------GGA-A-AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GCTG-T----- 943
TAL.CM.01.8023 --TTC--AA---A-G---A-G--T-GCC-G-G-GAC-C---T--G--G--CAA------G--CGTTA-G--CA-A-A-GCCA-TTCT--G-TAGAA-CA-AT--C-------G-A---AG--TC-C-T-GGA-TC--GTGTGTT--A--C--CA-T---GC-G-T----- 429
VER.DE.x.AGM3 ---G---A---AA-G--G--C----GCC-CC--GAGA-AT-AC-----T--GA------A----AGA-G--CA-A-A-GTA--CT-C--GCTAGAA-CA-----G--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-T---CCTT--GTGCGTAT-G-T---C--A--CA--GAT-AG-- 708
VER.KE.x.9063 ---G-T-AA---A-G--G--C----GCC-CC--GA-A-GT-----------GA---T--A----A-A-G--CA-A-A-GTC--TTTT--T-TAGAA-CA-----C--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTG--A-----CA-C--C-GCGAACAGA- 1219
VER.KE.x.AGM155 ---G---A-A--A-G--C--C----GCC-CC--GAGAAGT-A--G--G---GAG-----T----A-A-G--CA-A-A-GTT--CTCT--CCTAGAA-CA-----G--G----G-A-G-A-AGTC-G------CTG--GTGCGTAT-GCT---C--C--C---GAA-AGA- 1208
VER.KE.x.TYO1_patent ---G---A----A-G--G--C----GCC-CC--GAGA-GT----G--G---GAG--G--G----A-AG---CA-A-A-GTC--CT-C--CCTAGAA-CA--------G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTA--A-----CT----CA-GGAACAGA- 1216
WRC.CI.97.97CI14 TT-GTG-A---AT----GAAG--GTGCT-AG--T-A-CAT-AA-CAGT---G-------GGTG-AGA-GC-TA--TC---T---GCT--T-TA--G-CTGAT-CC--TA-G---G-A-AGAGCA-T-GGGGA-TGT--TGTGTGT-AGCA---C-C---G-G--A--TCC 1325
WRC.CI.98.98CI04 CT-GTG-A---------GAA---GTGTT-AG-CT--ACAT-AA---C----GA-AC---GAC--A-A--C-GA---A---TT--GC-----TAG---CAGAT------A-----G-G-A-AGCC-T-GGGGA-TGA-GTGTGTG--TGCA---T-----GC-C-T--TCC 1331
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CT-GTA-AA---T----GAAG--ATGTC-AG--GGGAAAT--A--TCT-GCCA------AGTG-AGA--C-CTGT-AG--TA--GCT--T-TGG-A-CAGA---G---A--AC-A-A---AGTA-T-GGGGA-TGA--AGTGTG--AGCA--CT-AT--A-T-AC--TC- 281
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H1B.FR.83.HXB2 GATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA....................................................................................AACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCAGCTGACA 1153
Gag __I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A__A__D__
H1A1.UG.85.U455_U455A TG-----------------------A-T--A---------AT----....................................................................................--T--G-AC---C---GGA-------G---------A--- 620
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -G-------T-----------------T------------------....................................................................................--------C--------G---------------------- 1152
H1C.ET.86.ETH2220 ---------------------C--------------------A---....................................................................................---G-----C--C-----A-------G----G---A-CTG 533
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------------------A---....................................................................................-----C----------GG-------------------G-- 670
H1F1.BE.93.VI850 -G---C-------------------------C----------A---....................................................................................---------C--C----GA----------G---------- 508
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA---....................................................................................--G------C--G-----AT------G------ATG--T- 556
H1H.CF.90.056 TG-G--------------G--------T------------ATA---....................................................................................---------C--C-----A-------------------T- 500
H1J.SE.93.SE9280_7887 A-------------T------------G------------ATT---....................................................................................-----G-AC--AC-GC-G------A------A-A------ 476
H1K.CM.96.96CM_MP535 -G-------------------C--------AC----------A---....................................................................................---------C--CG---GA----A---...-A---A-CT. 360
H101_AE.TH.90.CM240 -G-------------------------T--A----------TA---....................................................................................--T--G--CC--CG---GA-------G----------G-- 718
H102_AG.NG.x.IBNG C--------------------C-----T--A--G------ATA---....................................................................................--T--G--C---C----G-T------GA---------C-- 693
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------T--A---------ATA---....................................................................................--T--G--C---C----GA-C--A--G------A---G-- 385
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 TG--C----------------------T--A---------ATA---....................................................................................-GT--G--C---C----GA-------G----------C-G 519
H1N.CM.02.DJO0131 -G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--GAG.....................................................................AAAAAGGAACGGC----GTCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG 638
H1N.CM.02.SJGddd -G--C-CA-T--AC-A--------G-----A---A-A--GA-A--GGAA...........................................................................CAGCAC--GCCGCCCG--CC----AAC-C-G------GG--A-CGG 631
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GGAA..............................................................................CAGC----GTC-G--GC----AAT-CAG------GG--A-CGG 631
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -G--CTTA-T--AC-A--G-----G-----A---A-A--GA-AA-GGAA..............................................................................CAGC----GCC-G--GC----AAT-CAG------GG--A-CGG 630
H1N.CM.06.U14296 -G--C--A-T--AC-A--------G---M--R--A-AS-GA-A--GGAM..............................................................................CAGC----GCCCG--CC----AAC-CAG--A---AG--A-CGG 629
H1N.CM.06.U14842 ----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GGAA..............................................................................CAGC----GCCC---CC-----AG-CAG------GG--A-CGG 630
H1N.CM.95.YBF30 ----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GGAA..............................................................................CAGC----GCCCG--CC----AAC-CAG------GG--A-CGG 717
H1N.CM.97.YBF106 -G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GGAA..............................................................................CAGC----GTCCG--CC---GAA--CAG------GGA-A-CGG 718
H1O.BE.87.ANT70 A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGCG-AC--C---A-GG 1196
H1O.CM.91.MVP5180 C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--AG--C---A-GG 1170
H1O.FR.92.VAU AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATGAAG.............................................................................................----G-AAG-CTGTCAGTAGTA--A-GG 704
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--GTA-C---A-GG 1197
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AG-TG----T--AC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG.............................................................................................-GC-GGAAGTCTGC--GT--C---A-GG 1197
H1O.US.99.99USTWLA AG-T--------AC--C-G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG.............................................................................................-GC-RGAAGTCTGCG-AC...AA-A-RG 615
H1O.US.x.I_2478B A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG.............................................................................................--C-GGAAGTCTGCGAGT--C---A-GG 1197
H1P.FR.06.RBF168 T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................-G--G-AAGA-AGC-C--.......... 613
H1P.CM.2006.U14788 -----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGCAG.............................................................................................----G-AAGA-AAC-T--.......... 620
CPZ.CD.90.ANT ------------AG-AC----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT-ATGCAG.......................................ACACAAGCAGAAACAGGAAGTAGCCAAACCGCAAGCAGAGG--TGCT-CT-CGGCTGCTC-T-TT-AACAA-CAGTGGT 562
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -G--G-------AC--A----A-----AC--C-TA--A--C-C--T........................................................................GGAGAACAAGTA-GA----A-G----C-C--A-A-CA-T-A-AGCAGAC-GG 727
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 AG-GG-------AC--C-G------ACT--AC-GA-A---ACAGCGGCC................................................................................................CGR-A----G---TG--CCAACCAC 709
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G--C-GA-T--AC-------------A--AT--AGA--GA-AATG..............................................................................AAAGCAG-AC---AAG-ACCTG--C--G-A----------GG-CAG 698
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------------G--------T-CAC--ACA-C--TTAG-.......................................................................................C-G-AAC--C----G-A-A--G-------T--A-C-G 696
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 AG-------T--A--A-----------TC--C--C-A.............................................................................................G-AGCGCAGC-----GG-AA----G---TG--T--A-CT- 693
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 AG----------A--A--G-----------AC----A----T---GCAA.......................................................................................-AA-GC---GTGAA-GTAA--CAG-A---C-CGG 695
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTGAACCCA.....................................................................................................................G 689
CPZ.GA.88.GAB1 TG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--T................................................GGAGAACAACAGAGCAAAACTGAA...............-GT-ACTCAGG--GCCGTG-AGGG-G---CAG-C-AG 1211
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AG--G----T--AC--C----C---C-A---T-GA-A---TTTGTGCAAAAG.................................................................................G---CAGCA-C-GC-CAGG-AGC-------AAGC-A- 528
CPZ.TZ.00.TAN1 AG-CC----T--GG-A-----AG-CA-A-TTG-GA-AATGA-A-T-...............ACTGTACAGAAAAAT...AACTCCACAGCGACATCTAGTGGACAAAGACAGAATGCAGGTGAAAAAGAGG-A-C-GTGCCACCT-GT-GCA-TAC--G-AACA-A-GG- 782
CPZ.TZ.09.UG38 AG-GC--A-T--GG-A-----AG-TA-A-TTG-GA-A-TGA-A-T-..................ACAAAGCAAGAA...............AGTAGCTCCGCAGCGACATCTAGCGGACAGAATAAAAAT-CAG--GAG-CACCT-GT-GTAGC----AGAAT--A-GA- 771
CPZ.US.85.US_Marilyn AG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TA..........................................GTGCAGTTGCAGAAACAACAGGAAGAAAAAGAA....................................---CAGCA-CAG--GG 1201
MAC.US.x.239 AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAACAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC 1422
Gag __V__K__H__T__E__E__A__K__.__Q__I__V__Q__R__H__L__V__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__T__G__T__T__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__P__K__T__S__R__
SMM.SL.92.SL92B AG-G--------AG--------AAG...--A-C--TAC-GAGC--TCTAGTG.......................................GTAGAAAGTGGAACTGCAGAAAAA....................................TT--C---TCA-AGCAGAC 862
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 AG-G---C-T--TG-------AAA-...C-A----T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGACAAA....................................AT--C----A--AGCAGAC 1434
STM.US.89.STM_37_16 AG-G---C-T--TG-------AAAG...C-AG-G-TAA-GAGA--TCTTGTG.......................................GTAGAGACTGGAACTGCAAACAAA....................................AT--CT--CA--AG-AGAC 1078
H2A.DE.x.BEN AG-G-----T--TG-------AAAG...--AC---CAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACTGGAACTGCAGAGAAA....................................AT--C-AATA--AG-AGAC 1472
H2A.GW.x.ALI AG-G-----T--TG-A-G---AAA-...C-A---ATAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GCAGAAATAGAAACAGCAGAGAAA....................................AT--C-AGCA--AG-AGAC 1465
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AGCG-----T--TG-A-----AAA-...C-A-AG-TAC-GAGA--TCTAGTG.......................................GCAGAAACAAAAACTACAGAAAAA....................................AT--C-AGTA--AG-AGAC 917
H2B.CI.x.EHO AG-G-----T--TG-------AAA-...-------CAC-GCGA--TCTAGCA.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TATGAG-A-AC 1440
H2B.GH.86.D205_ALT AG-G-----T--AG-------AAA-...-------CAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GCGGAC.........ACAGAAAAA....................................AT--C---TA--AA-A-AC 1439
H2G.CI.92.Abt96 AG-----C-T--TG-A-----AAA-...C-AG---T-C-GAGA--TCTAGTG.......................................GTAGAAACTGGAACTACAGAAAAA....................................GT--CT--CA--AGCAGAC 835
H2U.FR.96.12034 AG-G---C-T--TG-------AAAG...C------TAC-GAGA--TCTAGCG.......................................GTGGAAACTGAAACTGCAGAAAAA....................................AT--C---CA--AG-AGAC 951
COL.CM.x.CGU1 T--TG-G-----TC-A--G--AGA-A-G--AG----A----CTT-TAAAAAG.........CAGGCCATGATAGAA...ATGGCCAGCAAGGAGGAGGAGAAAGCAAAA............................................................. 975
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A---G-G-----AG-A-----AAAGA-GGCAG--A-ACTTAGAATTGCTCAAGTAGAAGCAGAGGACCAATTAGAAATGCAGGTCCTGCAGAAAAAAGCAGAGGCGGAAGCAGCAAAGAAACAAGGGGCAGTATC-GC-C-AGCCC--C--GCC--G-TTCA-T-A-CAG 1083
DEB.CM.99.CM40 -G-GG-T------G----G--CAA-A-GGCAG-GT-CAGGAG-AT-AAGCAG.........GTGGAACAGGAGGAAGAATTAGAAATGGCCCTAATCCAAAGACAGAAAGAGAAGGAAGTAGAACAGAAA...C--CAA---C--C-G-A---AAG-CAGCAG-AGCCTC 923
DEB.CM.99.CM5 -G--G----T---G----G--AAA-A-GGCAG-G-CTAG-AG-AT-AAGCAG.........GCAGAGCAGGAGGAAGAGTTAGAGATGGCATTAATTCAGAAGAAAGCAGAAAAGGAGTTAGAGAAAAAG......CAG--A-CTC-G.........--------A-CAG 914
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AG-GGC---T--AG----G--AC--AGAG-AG--AGAA-GAGAAT-GGTGCA.........AAAAAGAAGAACATAGTTATTGGCAATGCAGACCAAGGAGATGATCAGCCTCCACAGGGAGCCGCGGGA...GGTG-C-GCTCCGCG-A---AGG---CT-T--G-G-G 917
DRL.x.x.FAO AG---C------AG--------G-TC-A--AG--A-AC--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAT......AAA...AATGAGAATGCAGCT...........................TCAA--AAT-A-AA--GGG 663
GOR.CM.04.SIVgorCP684con TG-CTC---T--TC--C----C-----A--AT-TA------CCATGTCA..................................................................................................................AAAAGA- 603
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TG--TC------TC--C----C-----A--AT-TA------TCATGTCA................................................................................................---AG-A--TC--ACAGCCGCCCT. 701
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con TG--TC---T--TC--C----C-----A--AT-TA------CCATGTCA................................................................................................---AG-A--TC--ACAGCCGCCCT. 700
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AG-G--------AG--------G---TA-CAG-TA--C--C-CT-CCATCTA.......................................GTGGAC......AAAAATGAGAAAGCAGCT.................................A--AAGAA-AA---G- 1266
GSN.CM.99.CN166 -G-GG-G--T--AG--C-G---AAGC-GC-AG-CAG-AT-AGATGTCATCTA.......................................GAGGAGACCAAGGGT...AAAGAAAAGCAG..............................A-TA---ACC-CC-G-GGG 827
GSN.CM.99.CN71 -G--G----T--AG--C-G---AAGA-GC-AG-TC--AT-AG-TGTCATCTA.......................................GTAGGAACAAAAGAG...AAAGAAACACAG..............................A-CA---ACC-CC-A-GGG 833
LST.CD.88.SIVlhoest447 AG--GC-------C-A------A-GC-A------A-AAT---A-C-ACTCAG...................................................................................................................... 330
LST.KE.x.lho7 A---TC------TC-------CA-CAGT--AG--A-AAT---A-C-GCACCA.........GAAGCAGCAGGGAAG...AAA........................................................................................ 1423
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--T--GAG---AC-A--T------A-A--AT--A-A-TCATAAC-AGAAAG.........GAAGAAAAGCAG.........GAGGATGAA............................................................................... 800
MND-2.CM.98.CM16 AG---C---T--AG-------GAA---G--AG--A-AC--A---TCCATCTA.........GTGGCCGAAAAG.........GAAAATGCAGCATCAGAA...AAAGAACAAAGA......................................................G 1109
MND-2.GA.x.M14 AG---CT--T--AG-A--G--AAA-A-G--AG----AC--TGCTTCCATCTA.........GCGGCCAAAGGA.........GAAAGTGCAGCCTCAGAA...AAAGAAGAGAAA......................................................G 1033
MND-2.x.x.5440 AG---C---T--TG-------AAA---G--AG--A-AC--CG-T-CCACCTA.........GTGGTTGAAAGA.........GAGAATGCAGCCTCAGAA...GAAGAAAAAGGAGCA.................................................... 668
MNE.US.x.MNE027 AG-G---C----TG-------AAA-...C------T-C-GAGA--CCTAGTG.......................................GTGGAAACAGGAACAGCAGAAACT....................................AT--C-AA-A--AG-AGAC 902
MON.CM.99.L1_99CML1 A--TG-G-----AG-AC-G---AAGC-GC-AG--A-AATCAG-TGTCACTTA.........GCAGGGGAACAGGGA...GAACAGAAA..................................................................GCT-----C--G-C-G 814
MUS-1.CM.01.CM1239 -G-GG-------AG--C-G---AGGA-GC-A--CAG-AT-AG-TGTCATCTG.......................................GCGGACAAGCAAGGGGAA...GAA....................................................... 802
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TG-GG-------AG----G---AAGA-GC-A--CAGA-C-AG-TGCCATCTA.......................................GAGGAGAAAAAGGGAGAAAAAGAA....................................................... 803
MUS-2.CM.01.CM1246 AG-G--------AG----G---AA-A-GC-A--TAG-AT-AG-TGCCACCTA.......................................GCGGAGAAAAAAGAAGACTCAAAAGGA................................................---T 881
MUS-2.CM.01.CM2500 CG-GG-------AG----G---AAGA-GC-A--CAG-ATGAG-TGTCATCTA.......................................GGAGAGAAAAAAGAACAACAAGAACAG.............................................AGA--TC 843
OLC.CI.97.97CI12 AG---G-A------TA--G--AAA-A-G-G-G-GA-A-TGA-AG--............................................................................................................................ 1029
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AG-G--------AG-A-----AG-GC-GT-TG-TA--A--C--TGCCATCTA.........GTGGAGAAAGAG.........GATACTGCAGGAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA.............................................. 375
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG-G-G------AG--------A--C-AT-TG--A--A--C--TGCCATCTA.........GAGGACAGAGAA.........GATAGTGCAGCAGAA......AAA...GAAAAAGGTGCCACA.............................................. 375
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AG-G--------AG--------G---CA--AG-GA-A---TGCTGCCATCTA.........GTGGAAAAAGCA.........GAAAATACAACAGAA......AAA...GAAAAGGGAGCAACA.............................................. 586
RCM.NG.x.NG411 AG-G-----T--AG-------GG-G-CGC-TG--A-AA-GC--TGCCATCTA.........GTGGACAAAGAT.........GAGAATGCAGGAGAA......CAA...GAAAAAGGAGCCACA.............................................. 586
SAB.SN.x.SAB1 AG-G-----T--AG-------AAA--CG--AG--A-A--G--AGTGCCAGCA.........GAAATGACAGAA.........AGTGCCACAGCGACATCTAGTGGCCAAACTAAG...........................G--CTGCAGGCAA--AAGAA-AA---GC 1419
SUN.GA.98.L14 AG----------AC----G---C--A-A---G-CAGACT-----C-GCAAAA.........AATGAAGAAGCACAA...GCT........................................................................................ 1410
SYK.KE.x.KE51 CG-GG----T--GG-AC----AAA-C-G--AG-GA-A--G-CTTGCAATTGG.........GAAGATGAGGAAACA...GTGACATCTAGTGGCCAAAAAGAAAATAGCAACGACACAGCG............-C-TC--GTGGC-G--A-GGAA--ATGCAGCTGCCAG 858
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AG--G-------TG--C----AAA-C-G--AG--A-A----CATGTAATTGG.........AAAGATGACCCACCA...GCGACATCTGGTGGACAAAGTGAAAATAGCAGTCAAAACATG...GCTAGTG-G-C-TC--GTGGCC--AAGGTAGT-CAGCAG-AAA-AC 1230
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AG-G-----T--AG-------AG-G-TATTAG--A-AC--CGCTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAAGAAAAAACTGCAGCA..................GCGCCATCTGGTGGCCAG------AATTACAACACAG 1292
TAL.CM.00.266 C--TG-G--T--AG--C-G--CAAG-CAG-AG--AG-A--CGCTGCCACCTA.........GGGGAGAAAAAGGAA...ACAACAGAGGAGGAAAAA...............................................................-T-AGAA-GG 1038
TAL.CM.01.8023 A---G-G--T--AG-AC-G--CAAG-CAG-AG--A--A--CGCTGCCACCCA.........GTGGAGAAAAAGGAG...GAGAGCAAGGGA...................................................-C--C--AG---GG-----TCAGAAGTG 536
VER.DE.x.AGM3 AG-G--------AG-A-----AG---CA-TAG--AGAC--TGCTGCCATCTA.......................................GTGGAGAAAGAAAGAAATGCAGAA.........AGAAAT-CA-C-GAG-CATCT-GT-G---AA-GAA-AAT-ACA-GG 830
VER.KE.x.9063 AG-G--------AG-------GG---CA-CAG--AGAC--TGCTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAGGAAAAAAGAGCAACA..................G-GCCATCT-GTGG--A-A--A--AGTAACAGG--G- 1332
VER.KE.x.AGM155 AG-G--------AG------------CA-TAG--AGAC--TGCTGCCACCTA.......................................GTGGACAAAGAAAAAACTGCAGTT..................-CGCCACCTGGTGG-CAG---A--AATAACA-A-GAG 1321
VER.KE.x.TYO1_patent AG-G--------AG-------AG---CA-CAG--AGAC--C-CTGCCATCTA.......................................GTGGAAAAAGAAAAAAGTGCAACA..................G-G-CATCT-GTGG-CA-A--A--AAT-ACAAG-GA- 1329
WRC.CI.97.97CI14 ATGT-G-A-T---C-A-----AAA---A---G-CA-T-T---A--GAAAAAA.........CCA.......................................................................................................... 1380
WRC.CI.98.98CI04 CTGC-CCA-T---C-------AAA---A---G----A-TGA--G-TACAAAA.........CAGAAAGAAAAGCCT.............................................................................................. 1398
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AG---GT--T--TC-A-C---AA-TA-A--------A-TGAG--C-AGAGAA.........GAAAAGGCA.................................................................................................... 342
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
H1B.FR.83.HXB2 CAGGA...CACAGCAATCAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAA 1320
Gag T__G__.__H__S__N__Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----...............AG---T-----------C--------A--TGCA--A------CCA-----C------T----------G--C--G-----------G--------------C--------------------A--------------------------G 775
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---A-...A----A--C---------------------------------C-A-----A------------------C-----------------------------------A-------A--------------------A--------------------------- 1319
H1C.ET.86.ETH2220 ACA--.........GGAA---A---T--------T--------------T--G---------------------C--------G----------G-----------------------G--A-----------------G--A------------A----T--------- 694
H1D.CD.84.84ZR085 -----...A------GC-----------------T--------A------C-A--A--------------C------C----------------G--C---------------A-------A----------A---------A--------------------------- 837
H1F1.BE.93.VI850 A---G...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A--------------------------- 663
H1G.SE.93.SE6165_G6165 A----...A-------C--A--------------T--------------TGCA--A--------------C---------A-------------G--------------------------A-----C-----T--------A--------------------------- 723
H1H.CF.90.056 AG-A-...A-AGA---CA-------T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C-----------------------------A--------T-----------A--------------------------- 667
H1J.SE.93.SE9280_7887 A-AA-...G---A--G---------T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C----------------------------------GA-------A--A--------------------------------------------- 643
H1K.CM.96.96CM_MP535 ...........GA---AGG------T-----------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A-------------- 519
H101_AE.TH.90.CM240 -----...AG-----GCA-A--------------------------A--TGCA--A----------C-------C-TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G 885
H102_AG.NG.x.IBNG -----............AGCAG------------------------A--TGC-A-A---------AC-------T----G--------------------------G------A-------A----G---------------A--------------------------G 851
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----...AG-----GCA-------T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G-----G 552
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----...GGT----GCA-T--------------------------A--TGCA--A------------------AG---T--------------G------------------A-------A--------------------A-----------C--------------G 686
H1N.CM.02.DJO0131 ---C-...GCTGAT--CA-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G------ 805
H1N.CM.02.SJGddd ---C-...GTTGMT-G-A-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A---------A--------C-GC-GA----C-----C--------T-----------GA----G--------C--T-AY--------A-----A------ATG--C--G------ 798
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---C-...GCTGAT--CA-TA----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G------ 798
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---C-...GCTGAT--CA-CA----TAGG-----T---C----T-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G------ 797
H1N.CM.06.U14296 ---C-...GCTGAT-GCA-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A--C------------C-GC-GA----C--------------T-----------GA-------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G------ 796
H1N.CM.06.U14842 ---C-...GTAGAT--CAMCA----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-----------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T--T------A-A-----A------ATG--C--G------ 797
H1N.CM.95.YBF30 ---C-...ACTGAT-GCA-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C--G------ 884
H1N.CM.97.YBF106 -G-C-...GCTGA--GCAGTA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A---------------C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C--T-AT------A-A-----A------ATG--C--G------ 885
H1O.BE.87.ANT70 A--ACACAAG-GCA-GG----CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G 1366
H1O.CM.91.MVP5180 A--A-ACAAG-CCT-GG---ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T-A---T---A-T--T--T------ATG------------ 1340
H1O.FR.92.VAU A-AACACAAG-TCA--G---ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G 874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A--ACACAAG-GCA-GG---ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G 1367
H1O.SN.99.99SE_MP1300 A--ACACAAG-GCA-GG---ACGG-T-----C------G----AGCA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--C--T-----CATG-----G-----G 1367
H1O.US.99.99USTWLA A--ACACAAR--CA--G---ACA--T------------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--C--T------ATG---C-------- 785
H1O.US.x.I_2478B A--ACACAAGTGCA--G----CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G 1367
H1P.FR.06.RBF168 .....GAGGG-----C-GGAACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G------ 778
H1P.CM.2006.U14788 .....GAGGG-----C-GGAACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G------ 785
CPZ.CD.90.ANT GTCAGCGA--TCTT-G-GGC-AAG-GAG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T--------- 732
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GC-CTAGTGCTTC-TC-GGCACT--TGGG--------------A-----TGCT--A-----G---------ACTC----C--C--------C-----------------------G--------------T-AT--T--G--A-----A-----------TC-G------ 897
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 AGCCGCAG--AGA--GCA-T-----TAG---C-T---AG----A-----TGCA--A------T--A-G------C----G--------------------T-----T--G-----G-----A---AA---T-AT--------------A------ATG--CC-G-----G 879
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -G-C-GCA-CTGAA-GCAGTA----TAGG--C--T---C-G--A--A--TGCT--A------------------C-GC-G-----C-----C--------T-----------G--------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G------ 868
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G-C-AGGG---ATG-CAGT-GT---AG---C------------ACA--TGCA--A-----GCC------C------C-C--------------------C-----C--G-----------A-----A--T-----------A-----------CG----C---G----- 866
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -C-CCGACGGT-CT-GCACT-----TAGG--C-TT--------AGCA--TGCT--------G-----------AC----C--G--------------------------------------A-----A--T-----------A--T--------CATG--TC-G------ 863
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -G-C-GAC-C----GGCGGC-AG---AG---C-T---G-----AACA--TGCT-----A--------C------T-GC-C-----C-----------------------------------A-----A--T-----------C------------ATG--TC-------- 865
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-CAGGGTG-A-CACCATCA-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A-------AT-----G--C-----A-----CATG------------ 859
CPZ.GA.88.GAB1 GC-CTAGTGC-TCTGC-GGCA-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G 1381
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 GT-AGTCAA---C--C-G--A-A---AG---------AG-G--------TGCA-----A--G---A-------------G-----C----------G---C-----T----C---------A--A--C--T-----------C--T--A-----CATG--T--------- 698
CPZ.TZ.00.TAN1 G--C-ACAG-G-CACC-AGT-GG--TAG-CTA-----AG-GA-AACTG-TGCA-----AGTTGCAAGG------C-T--T------------C-------C-------GG---A-------A--A-GG--T-AT--------A-----A-----C--------G--T--G 952
CPZ.TZ.09.UG38 G--C-GCAGCGCCATC-AGT-G-...AG-CTG--T--AG-TA-CACAG----G-----AGC-GCAAGG------C-T--------C--------------T-------GGAC---G-----C--A-GG----AT--------------A--C--------T-----T--G 938
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-TGGC...--T--CATT-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C--------- 1368

Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
MAC.US.x.239 --AC-GCA-CATCT-GCGGCAGAG-AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTAT--C--C-T-C-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G------ 1589
Gag P__T__A__P__S__S__G__R__G__G__N__Y__P__V__Q__Q__I__G__.__G__N__Y__V__H__L__P__L__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__L__I__E__E__K__K__F__G__A__E__V__V__P__G__F__Q__A__L__S__E_
SMM.SL.92.SL92B --AC-GCT-CACCT-G-GGA-GA......--C--T--AG-GCA---AGTAGGA...AATA-TTAT--G--CACTC-AC-G--C--AC-G--AC-C-----G-----C---C-G--------A---AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-------- 1023
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --AC-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---------AG-GCA---AGTAGGT...--CA-TTAT--C--C-TAC--T--AGT--A-----A--------T---------T-G-----------AAAA--TG-GG----G--AG-G--AGGA---CA---GC-------- 1601
STM.US.89.STM_37_16 --AC-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---------AG--CA---AGTAGG-...--CA-TTAT--C--C-TAC-AT--AGC--A-----C--G--------------GT----G--G--A---AAA--TG-TG--------G-G--AGGA---CAG---C-------- 1245
H2A.DE.x.BEN --AC-GCA-CACCT-G-GG-AAA--AGG---C-----CG-GCAA--AGCGGGT...--CA-CTAT--C---GT-C-AC-GAGC--CC-----C-----------------T----G--G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C------ 1639
H2A.GW.x.ALI --AC-GCA-CACCT-G-G-ACAGG-GGG---C-T---CG--CAA--AGTAGC-...--CA-CTACACC---GT-C-GC-GAGC--CC----C---G----T---------T----------A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C------ 1632
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --AC-GCA-CACCT-GCGG-AA-G-AGG---C-T---CG--CAA--AGTGGC-...--CA-CTATACC---GT-C-AC--AGT--CC----CC-------T---------C-------G--A---AAG---G-GG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C------ 1084
H2B.CI.x.EHO --A-TAAA-CA-CT-GC-GCC-A......GC---T--AG-GCA---A-TAGCT...--CA-TTATTCC--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------C---------T--------------AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C-------- 1601
H2B.GH.86.D205_ALT --AC-GCA-CACCT-GCGGC-GA......-----T--AG-GCA---ACTGGCT...--CA-CTAC--C--C-T-C-GC--AGC--CC----C--------T--------GT----------A---AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C-------- 1600
H2G.CI.92.Abt96 --AT-GCA-CACCT-G-GGCAGAG-AGG---C-----AG-GCA---AGTAGG-...--CA-CTAT--T----T-C-AT--AGT---C-----------------------T-G--------A---AAG---G-GG--------G-G--AGGA---CAG--GC-G------ 1002
H2U.FR.96.12034 --AC-GYT-CACCT-G-GGC-G---AGG---------GG-GCA-----TAGGT...--CA-TTAT-CC--C-TAC-TC--AGT--------AC-C-----C---------C-G-----G-----AAAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-C-----G 1118
COL.CM.x.CGU1 ...........-AGG-AGCA-AG-AATTGG-CATG--A-----AACAGGGCCT...CAAGGGCCA--G-----AC--C-GAGC--C--G--G---GGA--C-----T--GTGT-----G...GGA-GAA-TGCT--TTCCT--GCT--------C-T---T-AT--TACG 1128
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CCC-CAA--GG-A-CAGTA--A--GGGC--C-----A--CC-CAGAC-AGGG...--A--GTAT--G---AT-C-TC--AGT--A--G-TAG----AA-T---A----T-C------G-----AAAG---TC------GA-AG-C--TC-T--CCA--TTC--G----G 1250
DEB.CM.99.CM40 AG-C-GCA-C-CAG-CAACACCATCAGTT--C--------CT-AAGAC-GGGG...CAA--GT-T--G---AT-C-AT--AGC--C--G-TAG----AA-C---A----T-CT-----G--A---AAA--TTCT-----GA-AG-T--TC-T---CA--TC--GG----G 1090
DEB.CM.99.CM5 ACAC-CAG--A-AA-CAA-CCAACCAGCT----TT--A--CC--AGAC-AGGA...CA----TAT------AT-C-TT--AGT-----G-T-G-G--AA-C---A----T-C---G--G--A---AAA--TTC------GA-AG-G---C-A---CA--T---GG----- 1081
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G-A-TTCCTTT--AG---CAAATTCT--------T--A--T--CAG--CAGCT-----A---TATCAG-----A---T--AGTA-C--GGTG-----AA-----A-T----AG-----G--C-GAAAA--TTCG-----GA-AG-G--AC-A-----G-TCC-CG-C--- 1087
DRL.x.x.FAO A-AC-GCGACATCT-GCGGCAGGTCAAG---C-----C--TCA-GTTGTT-AT...CAA--GGCA-----C-----T--T-----A-----C--------C-----G--G---A-T--G--A---AAG-----TG--------G-G--T-----C-TG--CC-G------ 830
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AGTC-GACAG-C--CC-G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AACA--TGCG--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C----------CG--------A-----C----A-------A-A--T--T-----CATG------------ 773
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--C--G---C-------C-----G----CG--------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG------------ 854
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................G--ACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--A--G---C-------C-----G----C---------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG------------ 853
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --AC-GCG-CACCTGG-GGC-AATCAAG---------AG----AA-TC-G-AT...AATGCCTG------C---C-TT-G--T--GC-C--G--------G-----C---TGC--G--G--A--AAGG-GGG-AG-------AG-C--------CCA----C-C-----G 1433
GSN.CM.99.CN166 -C-C-GGGGGACAGGCGGTA--T--T-----C------G-GA-TAG---TGC---A--A--GTATCA----------C-CAATAG-----T-C-T--GA-T-------GCA----G--G-----AAAG--TGCT-----GACAG-TG--T-----CAG--T--------- 997
GSN.CM.99.CN71 -C-C-GGGGGACAGGCGGTA--T--T--G--C-----C-----TAGA--TGCT-----A--GT-TCA---C------C-CAACAGC---GTCC-T--GA-T-------GCA----G-----A---AAG--TGCT-----GACAG-CG-TC-----CAG--TC--A----- 1003
LST.CD.88.SIVlhoest447 .....GAAG-A--GC-G-CTAAA--TGGC-----T--AC-C--CAGAG-A-AT...CA-AG-TG------CACAC-AT-G-----------AA--C-AA-T---------A----------T-GA-GA-GG-AG------ACAG-GG-A--------T--CC-CA----- 492
LST.KE.x.lho7 ..............C-A---ACAG-GGG------T--CC-GA-AAGAG-A-AT...CA-AG-TG-------ACAC-TT----G--C-----AA--C-AA-------G---A----G-----C-GA-G--GG-AA------ACAG--G-A-----------C---A----- 1576
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................--TA-G----T----G--CAAAG-G-TGCAGCA--A--GTATCAGT--ACTC-A---AGT-----G-T-A--C-GA-----------AC---G-----A---AAG-GG-AA--G--G--C--C--TC-A--C--------GA----- 947
MND-2.CM.98.CM16 --AT-GTGACACCT-G-GGCCG-TCAA----------A---CA-ATA-TA-AT...CA-ACCCCA--C-------GA--T-----GC-C--GC-G-----G---------TGCA-----------AAG--T---------A-AG-G--------CAT---C--G--T--- 1276
MND-2.GA.x.M14 --AC-GCGACACCT-G-GGCCG-TCAA-------T-----TCA-ATA-TA-AT...CAAAC-CCA--G-----A-GA--T-----A--------------C-----C---TGTA-T--G--A---AAA-----T------A-AG----T-----CAT---CC-------- 1200
MND-2.x.x.5440 ..AC-GCGACACCTGC-GTTCG-TCAA----------C--TCA-GTA-TA-AT...CAAAC-CCA----------GA--T-----A-----C--G---------------TGTA----G-----AAAG------------A-AG-G--T------ATT--C--G------ 833
MNE.US.x.MNE027 --AC-GCA-CATCT-G-GGCAAA--AGG---------AG--CAA--A-TAGGT...--TA-CTATACC--C-TAC-AT--AGC--G-----A--------C---------T-GA----G------AAA--TG-AG-------AG-G--AGGA---CAG---C-G------ 1069
MON.CM.99.L1_99CML1 -TCC-CCAACAG--GGCGTACC---TGG---C------G-C---AGA-CACAGGG---AGGCT-CCA---------AG-GGAG---C-GCTCC-C--GA--------C-G--CA-T--G------AAA--TGC----------G-GG--C-C--CCAG--TC-------- 984
MUS-1.CM.01.CM1239 ..AAGACAGCACAG-----AACT--TGCT--------C--CA-AAG----CCA-----A---T-TCA---C---T--C-TAATG------TC-----GA-------GTC-A----G-----A---AAA--TGCAG-------AG-GG-A------CA----C--G----- 970
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..TC-CAAGCGCAGGCAGCT...--TGCC--C-----AG-CA-AAG----GCA--A-----GT-CCA----------C-CAATG------TA-----AA-------GTC-A----G--G--A---AAA--TGCTG-------TG-GG-A------CAG-----GG----G 968
MUS-2.CM.01.CM1246 -----GCAA-AGC--CCACCAGTG----G--------AG-CA-AAGA-CAGCA-----A--GTATCAG------T-TC-TAGC-----GCTA-----AA-C------TC-AC------G-----AAAA--TGC---------AG-GG--C----CCAG--CC-------- 1051
MUS-2.CM.01.CM2500 AGCC-TCAGGAGCAGGGGCAAG---------C-----AG-GA-TAG--CAGCT--A---ACCTATCA-------T--C-CAGC--C----T------GA-C-----GTCCAC-A-T---------AAA--TGC---------AG-GG-TT----CCA---C--------- 1013
OLC.CI.97.97CI12 ...........-AG--AG-A-AGCAGTT-GCCATG--A---A-CAGA--TGCT-----AATCT-T-AG---GT-C-GC-GG-TA-------CC-GC-AAGT----------C-T-G-----C-G--G---T-AAT-----A-AG-G--TC-A-----T--G--TG-T--G 1188
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .....ATGACATCT-G-GGTCAA--AGG---------C-----AACA-TT-AT...CA---GCCA-A---C---C-T--T--T--C--G--G--G-----C-----G--G--G--T--G--A---AAG--TG-AG-------AG-G-----------G---C-T-----G 537
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .....GCGACATCT-G-GGCCAA-AAGG---------A---A-AACAGTA-AT...CA---GCCA-AG--C---C----T-----AC-G--AC-T-----T-----G-----G-----------AAAG--TG-GG-T------G-G-----------G---C-T------ 537
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .....GCG-CACCT-G-GGACAA--AGG------T------A-TACT-TA-AT...CA---GCCT-AG---A-TC-T--------A--G---C-------C-----C--G--G-----G-----AAAA---TCAG-------AGCG--------C--G---C-------- 748
RCM.NG.x.NG411 .....GTGACATCT-G-GGACAA--AGG---------A-----AACA-TT-AT...CA---GCCT-A-------C-A-----T--------A--------T-----------------G--A---AAA--TG-AG-------AG-G--T--------G---C-G------ 748
SAB.SN.x.SAB1 --AC-GTGACACCT-G-GGT-G-TCG-G---------C--T--CAGTGTT-AT...AAT---TG---C--C---C-AT-G--C--A--G--AC-T-----T-----------GA-T--G--A---AAG-----TG----G--AG-----------AGC--CC--G----- 1586
SUN.GA.98.L14 .......................TCT-------TT--AG-GCA-AGAG-GGGA...CAAA-TTACA-T------C-TC-C--G--------AG-GC-AA-------G--GA----G----------GA-GG-AA------ACAG-GG-A------G----T---ATGAC- 1554
SYK.KE.x.KE51 ---C-ATG-CATCT-G-GGC-G-TCAGG----------C--A-TAGA---CCA--AAAT---TG-A-T---GTA-GGG-CAACA-C--G--------AA-C------G-G-C---GA-CAGC--AAAA--TGATG-CTC-C--G-C--AC-A--CCA-ATT---A----- 1028
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-AAGGCAGCA-CACCG-CACCT--AGG---C--T--AC-GC-CAGA--TCCT--AAAT--GTG-A-T---ACA-GAG-CC--GT---G---C----AA-------GG-G-CT--GA-CTCC--AAAA--TGATG--TCCA-AG-G--AT-A---CAG--TC--A----- 1400
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-CGACA-CT--TGGCAGA...CATGGT---------G----A--AC-G-AT...AAT---TG-------ACTC-TT-G-----AC-T--CC-------------T---AC---T--G--A--AAGG---G-GG-----A-AG----------CCA---CC-C------ 1456
TAL.CM.00.266 --AC-GTGACATCT-G-GGCCAA-CAGG---------C---A-AAGA--TGCA---CA---GTATCA---------AC-G--------GCTGC----GA-----A-TGCCACTA----G-----AAAA--TGC---T---ACAG-GG-GC-C--C--G---C--G-G--- 1208
TAL.CM.01.8023 --AT-GTGACATCT-G-GGCCAT--TGGG--------C--TA-AAGA--TGCA--ACAA--GTATCAG---------T-G-----C---CTGC-G--AA-----A--GCCACTA-------A---AAA--TGC------GACAG-GG-GC-T--C--T---C--G----- 706
VER.DE.x.AGM3 G--T-ACAGTGCCACC-GGT-G---T-------T---AGC-CAA--AC-GGGA...AATGC-TG-A-----GT-C--T-G-----AC-C--C--------G----------C------G-----AAAA---G-AG-----A-AG-G--------CCAG--T--------- 997
VER.KE.x.9063 --AC-GCG-CACCTGG-GGC...--T-------T---AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTTC-AC----C---C-C--A--------G----------C------G--A---AAA--TG-AG----GA-AG-G--A-----CCA----C-C------ 1496
VER.KE.x.AGM155 G-AC-GCGACACCTGG-GGC...----------TT--CGC-CAA---C-AGGG...AATGC-TG---G---GTAC-AC-T------C-C--CC------------------C------------AAAA--TG-GG-----A-AG----------CCA---CC-C------ 1485
VER.KE.x.TYO1_patent T--C-GCG-CACCTGG-GGC...--T--G----TT--AGCGCAA--AC-AGGA...AATGCCTG-------GTAC--T-G-----GC-C--C--------G----------C------G-----AAAA--TG-AG-----A-AG-----------CA---CC-------- 1493
WRC.CI.97.97CI14 .......................TCT--G---ATG--AG-GC--AGA-CAGCA...CAAGGGCCTCA-TGGG-CC--T-G-----------AA--C-AA-------G---CATA-T--G--T-G--GG--TG-AG-----AGTG-T--AT-C---G----TC-TA----C 1524
WRC.CI.98.98CI04 .......................TCT-----CATG--AG--T--AG--CAGCT...CAAGG-CCTCA-TGGG-TC-TC-G--T--A-----CA--C-GA-T-----G---CACA----G--T-GA-GC--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----T 1542
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................TCAGTG---ATG--AG-CC-TAGAGGACCA...CAAGG-CCACA-TGGG--C-TC----C--G--G--CA-TC-AA-----------CATA-------T-G--GA--TG-AG-----TGTG-T--AT-C-----T--T--GA----T 486
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H1B.FR.83.HXB2 GGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCAT...GCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGG 1487
Gag _G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__.__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------------T-TG-----G--TGT------------C--G-----T-----------------T-----------------------G-----C--GT-A------------...------------C---------------------------- 942
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-A------------...----------------------------------------- 1486
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------------------------T-----------------------------------------C--------------G--------------C--GT-A------------...---------G-------------A--------C-------- 861
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------C--GC-A-----------G...---------G------------------------------- 1004
H1F1.BE.93.VI850 --G-----T--CAC---------------------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A------------...---------GCCC----------------G-----T----- 830
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G...---------T--C-------------A-------------- 890
H1H.CF.90.056 -----------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T--A--------------------------C--G--A------------...------------C----------A----------------- 834
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------G-----------T---------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A---...------------------------G---------------- 810
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------T---------C----------------------------------------------------------T--T--------T-----------------C--GT-A--C---------...-----------CC----------A-----------G----- 686
H101_AE.TH.90.CM240 -----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------C----------------G--A--C-----A---...------------C----------------G----------- 1052
H102_AG.NG.x.IBNG -----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T--------------------------------G--A--------A---...------------C----------------G----------- 1018
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G...---------T--C-------G-------------------- 719
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-----------------T-----------------------C-----C--GACA--------A---...------------C---------------------------- 853
H1N.CM.02.DJO0131 --G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C-...-YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A-- 972
H1N.CM.02.SJGddd --G--A--A--CTC----C----T--T---T----T-----T--A--------G-----T-----G---C-G--G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----A--A--A-----G--T--A-- 965
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A-- 965
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G---GT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------G--T--A-- 964
H1N.CM.06.U14296 --G--A--G--CGG----Y----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C-...-TG--A--CC-AC-C-----G--AC-A--------T--A-- 963
H1N.CM.06.U14842 --G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G---C----G--TGT---------------A-----------C--GACA--------C-C-...-TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A-- 964
H1N.CM.95.YBF30 --G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A-- 1051
H1N.CM.97.YBF106 --G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C-...-TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A-- 1052
H1O.BE.87.ANT70 -----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG...-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-- 1533
H1O.CM.91.MVP5180 --G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCA...ATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-- 1507
H1O.FR.92.VAU -----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA...-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-- 1041
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG...--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-- 1534
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -----T-TT--TT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CAAGCG...--------AT-GC-T-----G-----A--G-------CA-- 1534
H1O.US.99.99USTWLA -----T-TTT-CT-T---A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CG...AT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA-- 952
H1O.US.x.I_2478B -----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA-----------G--AT-G--G---------ACT--C---CCA-CG...AT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-- 1534
H1P.FR.06.RBF168 --GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---AT----GG----G------GTG--T-----A--G------------------ACA-----T-CT-C-...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA-- 945
H1P.CM.2006.U14788 --G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA...-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA-- 952
CPZ.CD.90.ANT --G--A--T--T--T-----------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT---...-----A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA-- 899
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----TCTA--TTTG---G-T-----A-----G--TG-T--A-----------G-G----------G-TC---G----GT---------A------------------C-GA-------T--T---...--C--C--C--A--T-----A---C-A---------C---- 1064
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----G--T--C--G---G-C--T--T-----T--TG-TA-A--A--G--C--G-G---T-----GG-------G--AGT---------------ACTG--------C--GACC-----T------...-----T--A--A--------A--AC-------GG--C-A-- 1046
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --G--A--G--C-----C------------T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGTT--------------A-----G-----C--G-GA--------A---...ATG-----A--AC-------A--AG-A--G--G-----A-- 1035
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----------T-----------T-----------T-----A--------C--G-----------G--C---------GT---T-----------ACA------------GC-------TA-C---...ATG-----A--A-----------A----------------- 1033
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------T------C-------------------------------C--G-----A---------C-------AGTA--------------------G-----C--GC-C--------T---...-----A---G--C-------A--A----------------- 1030
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------T--G--------------------T---A-A-----------G-----A--------C--------AGTG--------------------G-----C--GACA--C--TA-A---...--------A---C-T--------A-----G--------A-- 1032
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC---...-----------A--T-----A--A-----G--------A-- 1026
CPZ.GA.88.GAB1 ------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT---...--T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G-------- 1548
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G--A--A--C------G-G-----A-----G--TG-TA-A--A-----C----G---T-----GG-AC--------GTA--------A-----A--G--G---------T-A--C---T-A---...-----A--AG-G--------T--A--------G-----A-- 865
CPZ.TZ.00.TAN1 -----A-----TT-T---C----T-GT-----C--TG-T--T----A------------A-----------G--G--AGT---------------A-----G-----C----CA-----C-CT---...-----A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA-- 1119
CPZ.TZ.09.UG38 --G--T-----TT-T--------T--T-----T--TG-TA-T----AT-----------A---------C----G--AGTA-----------G--A-----C---------ACA--C----CT---...-----A--CCAACA-G-G--GAT-C--C----G----CA-- 1105
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC-----...-----C-----A--------G--------------C----- 1535
MAC.US.x.239 --TTG------CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-AC--------G--T-----G--TA-C-G---T-TT--A--C-----G--------T-----CTTGCA---C---CAA-CA......-CT--A...CA--A---A--AC-T--G--G--GTCA-- 1750
Gag _G__C__T__P__Y__D__I__N__Q__M__L__N__C__V__G__D__H__Q__A__A__M__Q__I__I__R__D__I__I__N__E__E__A__A__D__W__D__L__Q__H__P__Q__P__.__.__A__P__.__Q__Q__G__Q__L__R__E__P__S__G
SMM.SL.92.SL92B --CTGT--A--CT-T--CA-T--TCAG-----T--TTGT--A--T-A------G--------------TA-C-G---A-TA--T-----------A-----C-----CCT-CAA--C---AGAGGACAACAGCC-G-GCAAC-GG-T--AGG-C-A--G------TCA-- 1193
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --CTG---T--CT-T--CA-C--TCAA--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G-----TT--A-----A--------C--T------TT-CAA--C--GCA--CA......--T--AC-AC--G----G--AC-T-----G-----A-- 1765
STM.US.89.STM_37_16 --CTGT-----CT-T--CA-C--TCAAC--T----TTGT-------AG--------------------TA---------T---A--------------T--T-----C-TGCA-------CAA-CA...C-G--T--GC-GC--G----G--AC-T-----------C-- 1412
H2A.DE.x.BEN --CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AT--C--------T--------AA-C-G-----TT--T-----A-----A-----C------TCGCA---C---A-A-CA......--C--CT-AC--G----A---C-C-----C-----A-- 1803
H2A.GW.x.ALI --CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC--------------------AA-C-GG----TT--------A-----A-----C------GTT-CA-----CA-A-CA......--C--CT-AC--G----G---C-T-----------A-- 1796
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --CTG---G--CT-T---A-T--TCAA-----T--TTGT-----C-AC-----------T--------AA-C-GG--A-TT--T-----A-----A-----T-----CGC-CAA--C---A-A-CA......--C--CT-AC--G-G--G---C-C--G--G-------- 1248
H2B.CI.x.EHO --GTG------TT-T---A-T--TCAG---T----TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-GG----TA--T-----------A-----C-----CCA-CA-------TC--CA......--C--A--GC--G----G--AC-C--G--------A-- 1765
H2B.GH.86.D205_ALT ---TG------TT-T---A----TCAG--------TTGT--A--A-A------G--------------TA-T-G---A-TA--------------A-----C-----CCAGCAA--C--GTCA-CA......--C--A--GC-GG----A--AC-T--G--C-----A-- 1764
H2G.CI.92.Abt96 --CTG-CTA---T-T---A-C--TCAA--------TTGT--A--A-A---------------------TA-T-G---A-TA--T--------G--A-----K------CTTCAA------CAA--A......-----GCCGC--G----A--AM-C--G-----G-CA-- 1166
H2U.FR.96.12034 --CTG---G--CT-T---A-T--TCAA---T----TTGC-----A-A---------T--T--------TA-C-GG--A-TA--T-----T-----A-----T-----C-C-CA---C---AAC--A......--C--ACCAC--G----G--AC-T-----G-----A-- 1282
COL.CM.x.CGU1 --G--A-TAG-TT-T---A-G---TTG-----C--T-TTT---ATACT-------G-TT-CCT--GG-C--G--G--TGAG--T---A-AA-G--A-A---G-AT--CCT-C-A-----G--C--G......CA---ACAACAG-A---AGCAT-A--GC-G--T-CA-C 1292
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --CTGT------T-T--CA-C--TGGGT-A--C--TG-CA-A--A-ATTTA----GG--A-----G--AA----G--TGTA--------------G--C--G------TT-CAA--C---CAA--G......CA---A...C-C-A---A---T----------CTCA-- 1411
DEB.CM.99.CM40 --CTGT-----CT-T--CA-T--TGGTC-A--T--TG--A-T--A-AT-T---G-GG--T-----G--CA-T-----TGTA--T-----------A-----G------TT-CAA--C---CAA--A......CA---G...C---AG--G---C-T--G------TCA-- 1251
DEB.CM.99.CM5 --GTGT--T--CT-T---A-T--TGGGC-------TG-CA-A--A-AT-TA----GG--A--------TA-------TGTG--T-----------A-----G-----CTT-CAA--C---CA---A......CA---A...C---A---T---C-T-----G---TCA-- 1242
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --GCTG-TA--TT-T---A----TCAAC-C-----TG--A-T--A-A---C----G----------G----------TGT---T-----A------CAT--T------TTG-CT-----G-CTA--TTACA-CA---GC--C------CAGCACAA--G--C-----A-- 1257
DRL.x.x.FAO --CTG--T-AGCT-T--CA-C---CAG---T----TG-TA-T----AT--C----GT---C-C-----AG-------C-T---------------A--T--T--------GAGA-----TCAAGTA......--A---C-CC---A---GGT-C-T---A-C--CTCA-- 994
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-C-----G--AGT---------------A-----------C--GCA---C----CAGTG...-T---A---C-GC--GTG--A--AC----G------TCA-- 940
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GA----C--G-CAGTG...-TG--A---C-GC--GTG--A--AC----G--G--GTCA-- 1021
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--T--------G-G---AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GC----C--G-CAGTA...-T---A---C-GC--GT---A---C----G--G--GTCA-- 1020
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---TGTCT-T-CT-T---G----TCAG-----C--TGT-A-A--A-AC-----G-GG--AT-A-----TC-T--G--AGT---T-----A-----A-----G-----C--GACA--CAG-CCA-CA...--T--C--GT-AC--G----G---C-A-----C--G-CA-- 1600
GSN.CM.99.CN166 --CTGT-TA--CT-T---A-G---CAA-----C--TG-TA-A--A-ATT------GG--AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G-----CCTTT-A-----G--A-CA...----CA---CAAC-GGTG-CAGG-C-T-----C--T--C-- 1164
GSN.CM.99.CN71 --CTGT-TA--TT-T---A-G---CAA-----C---G-T--T--A-ACT------G---AG-A--G--TA-T-----TGT---------AC-G--A-----G------CTCT-A-----GCA--CC...--G-CA--CCAAC--GT--CAGG-C-T-----C--T--C-- 1170
LST.CD.88.SIVlhoest447 AA---TTTG---G-T--C-----TGT----T----TG-CA-A--A-AC-------GG--A-----G--AA-T-----TCAT--TGTG--A----GG-----------C--GAAA-----GCAA--A...CA-CCTG-ACAAC--GG---AGG-C-T---ACC--T-AT-C 659
LST.KE.x.lho7 AA---TTTG--TG-T--------TGTT---T----TG--A-T--A-AT-----G-GC-----------AA-------TCA---AGTG-------G------G---------CA---C--GCAA--A...CAGCCAG--CAAC--GG---GGGTT-A---ACT--T-AT-C 1743
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----A-T-AGT--T-----G--T-T------G--TG----A--A-AT-----G-G---A------G-C--------TGTA--T------C----A------------CT-ACA-----TCAA--A...CA-CCAG-ACAAC--GG---AGGAT-A--GACC--TTCA-- 1114
MND-2.CM.98.CM16 --GTG-CT---CT-T---C-C--TGG------C--TG-TA-T--A-AC-----G-G---GC-T-----AG-G--G--TGT---------------------C---A-CTTGAGA--C---CAAGTG......--T-----GC-C-A---TGTCT-----A-C----C--- 1440
MND-2.GA.x.M14 ---TG-CT----T-T--CC-C--TGGT---T----TG-TA-T----A------G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCAAGTA......--A---T-GC-T-A---GGT-C-----A-C----CA-- 1364
MND-2.x.x.5440 ---TG--T---GT-T--CC-C--TGG------C--TG-CA-T--A-AT-----G-G---TC-C-----AG-G--G--TGT---------------------C------CTTAGA--C--CCCTGTG......--A-----GC-C-A---AGT-C-A---A-C----CA-- 997
MNE.US.x.MNE027 --CTG--T---CT-T--CA-T--TCAG---T----TTGT-----A-A------------T-----G--TA-C-G---A-TT--A--C-----G--------T-----CCTGCA---C---CAA--A.........G--CCACA--A---A---C-T--G--G--GTCA-- 1230
MON.CM.99.L1_99CML1 --CATG-TT--CT-T--CA-C--TCAGC-A------G-CA-A--T-AT-----G-GG--AC-C-----TA-T--G--TGT---------------G--CA-T-----CTT------C---CA--CG...C--CAA--GCAAC-CAAT-CAGG-C--G----C----C--- 1151
MUS-1.CM.01.CM1239 ---A-A-TA--CT-T--CA-G--TCAGT-------TG-CA-A----AT-----G-GG--T--A--G--CA-------TGT---A------C----A------------CTGC-A--C---CA--C-...CAGCA---GCAGC-CAAT-CAGGCC--C-GAGC---TCA-- 1137
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --G--A-TA---T-T--CA-C--TCAAC----G--TG-CA-A--A-A------G-G---T--A-----TA-------TGTA--T-----AC----A-----------CCTGT--A-C---CA--CC...CA-CA---GCAGC-CAAT-CAGGCC-C--GA-C----CA-- 1135
MUS-2.CM.01.CM1246 ---TG--T---CT-T---G----TCAG-----C---G-CA-A--A-AC--C--G-GG--A--A---C-AA-------TGTGG--------C-G--A-----CA-A--CGTTT-A-----CCAA-CA...A--CA---ACAAC--AAT-CAGG-C-A--GT-C---TCA-- 1218
MUS-2.CM.01.CM2500 ---TGT-TT--TT-T---G-G--TCAA-----T--TG-------A-AT--C----GT--AG----GC-AA-T--G--TGTGG--------C-G-----T--G------CTTT----C--CCAA-CA...---CA---CCAAC--AAT-CAGG-C-TC--T-T--CTCA-- 1180
OLC.CI.97.97CI12 ---TTGCTG---G----GA-C--T---C--T-G--TGT---T----ACT------GG--T------G----G--G--AG----------------A-A---G-AT--C--GCA-------CA--CA...AT------AT-GC-GGTG--A--A--TCC-CCG-------C 1355
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --CTG--TA--TT-T---G----TCAA--------TG-CA-A--A-A--------G---AT-A-----AG-G-----AGTA--A-----T-----A-----C------CTTAG------CAAT-CA......-----AC-AC--G----A---C-A-----G--G-CA-- 701
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---TG--TA--TT-T---A----TCAA---T----TG--A-A--A-A--------G---TT-------AG-G-----AGT---------------A-----T------GCTAGA-----TAAT-TA......--A--AC-AC-TG----G---C-T-----G--T-CA-- 701
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --CTG--TA--CT-T---A----TCAA--------TG-CA-A----A---C--G-GT--GC----G--AG----G--AGTG--------------A-----C------GCTAGA--------A-CA......--C--G--AC--G----G--AC-T----------CA-- 912
RCM.NG.x.NG411 --CTG--TA--CT-T---G----TCAG---T----TG-CA-A----A--------GT---T-A-----AG----G--AGTA--------T--G--A-----T-----CTTGAGA-----CAAT-CA......--A--AC-AC--G----T--AT-A--G-------CA-- 912
SAB.SN.x.SAB1 -----T-T---TT-T---A-C--TCAA-----C--TG----A--A-A---C--G-GG--AC-A-----AG-G-----TGTT--------A-----G-----T-----CCTTAGA--C--GCC--CG...CA-CA---CCCA--T-AG--AGT-C-A--G--C---CAA-- 1753
SUN.GA.98.L14 -----A-TT---G----CA-C--TGTG-----G--TG-CA-A----AG-------G---T-----G---A-------TCAT--AGTG------AG------------C---A----C--TCA---G...CAGCCTG-ACAGC--GG---AGGCC-A--GACT--T-AT-- 1721
SYK.KE.x.KE51 --TTTT-TA--TT-T--CC-C--TGA------T--TG-CA-T--A-AT-------G---A------G--A-C-----TGTG--T----------GGT-T--------CCT-CAA--C---CAA-C-...CA-CA--AGCAGC-TGT--CAGG-C-A-----T--T--T-C 1195
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---TTT-TT--TT-T---C-C--TGG------T--TG-T--A--A-AT-----G-G---------GG-AA-T-----C-T--------------GG--G-C-------CTT-AA-----CCAA-CG...CA-CAA---GC-C---A--CAGGAT----G--T--CTCC-C 1567
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --GTG-TTAAGTT-T--CA-T--TCAG---T----TGTCA-A--A-AC-------GG--A-----G--TA-C--G--AGTA--------T-----A--CC-G-------T-ACA--C--CCCA-CA...-----A--GC-AC--G----G---C-A--G--C-----A-- 1623
TAL.CM.00.266 --GTG--T---CT-T--CA-C--TCAA-----T--TG----A--A-AG-----G-GG--A-----G--CA----G--C-T---T------C-G--AT----G------CAGA-------CCA-......AT---T--AC-AC--G----A---T-A--G------GCA-- 1372
TAL.CM.01.8023 ---TG--TT--TT-T---A-C--TCAG-----T--TG----A--A-A------G-GG--------G--CA-T-----T-T---A------C-G-----C---------CAGA----C--CCA-......AT---T--AT-AC--G----A---C----G--G---GCA-- 870
VER.DE.x.AGM3 --GTG---A--CT-T--CA-C--TCAA-----T--TGTCC----A-AC-------GG--GC-A-----AG-------A-T---------------A--CC-G-------T--CT--C---CCA-CA...-----A--AT-AC--G----A--AC-C-----C--T--A-- 1164
VER.KE.x.9063 --GTGT-----CT-T--CA-C--TCAA-----T--TGTGT-A--A-AC-------GG--AC-A-----AG-------A-T---------------A--CC-G------GT-ACA--C---CCA-CA...-----A---T-AC-------A---C-T-----C--T----- 1663
VER.KE.x.AGM155 --CTG-------T-T--CA-C--TCAG-----T--TGTCT-A--A-AT-----G-GG---T-------AG-G-----A-TA--T-----------A--CC-G------GT-ACC--C---CC--CG...-----C--CT-GC--G-G--A---C-C--G--T--GG---- 1652
VER.KE.x.TYO1_patent --CTG---A--CT-T--CA-T--TCAG-----T--TGTGC-A--A-AT-------GG--AT-A-----AG-G-------T---T-----A-----A--CC-G------GT-ACA--C---C-A-CC...-----A--CC-AC--G----A---C-C--G--C--TC-C-- 1660
WRC.CI.97.97CI14 A-G--ATTAT-T--T---A----T---C--T------ACA-A--A-AT--------T--A--------AA-------C-TAG-A-----A---ATACA---G---------ACA------CA-GCA...-----------A--------A--A------C-G----CA-- 1691
WRC.CI.98.98CI04 A----TTTGG-T--T--CA-T------C--T----T-ATA-A--T-AT-----G--T-----------TA-------A-TAG-A---------AT-CA---C---------ACT--C---CAA-CA...--------A--A--------A--A-----GC-G----CA-- 1709
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 A----ATTGA----T--CA-C--T--TC-AT-G--T-ATA-A--A-AT-----------------G--AG-T-----A-TAG-G-----A---ATAA----------C---ACA------CCA-CA...-T---A---C-GC-C-----GGCT------A-T----CA-- 653
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H1B.FR.83.HXB2 AAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...............AATCCACCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACA 1642
Gag __S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__.__.__.__.__N__P__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------------------C---G----A---------------------GGC...............-----------------G-----C--C----G-------------------------------------------------GTT------T------ 1097
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------------------------C-------------...............--------C-----------------C--------------------A---------------------------------GT-------------- 1641
H1C.ET.86.ETH2220 ------------------A-------------------------C----------GGG...............--C------G-T-----G-----C--C-----------------------GC-----------------------------GT-------T------ 1016
H1D.CD.84.84ZR085 ------T--T----------------------------------------------GC...............--------------------------C------------------------------------------------------GT-------T------ 1159
H1F1.BE.93.VI850 G-----T-----T------------------------------CA---------GGGC...............--C------G-------G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T------ 985
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------T------------------T----G------------ACT--------CGGC...............--C--------------G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A---- 1045
H1H.CF.90.056 ---C--T-----------------------G-------------C----------GGC...............------G----------G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-------------- 989
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------T-----------------------C------------------------GGC...............-----------------------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T- 965
H1K.CM.96.96CM_MP535 G--------------------C--C-------------------C-----------GC...............--C------G-------G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T------ 841
H101_AE.TH.90.CM240 ---------------------------------A-----------------------C...............--------C--------G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T------ 1207
H102_AG.NG.x.IBNG ---------------------------------A----------------------GC...............-----------------G--------C---------------G-------------------------G------------GT-------T------ 1173
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------G--G------------A----------------------GC...............--C--------------G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A---- 874
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ------T--------------------------A----------------------GC...............--C------G-------G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT------ 1008
H1N.CM.02.DJO0131 ------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------TTC-...............-----T---G-T--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G- 1127
H1N.CM.02.SJGddd ------T-----------A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TGC-...............-----T---G-------------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G--------C--T---GT---------A--G- 1120
H1N.CM.04.04CM_1015_04 R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............-----T-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G- 1120
H1N.CM.04.04CM_1131_03 C-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...............--C--T-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G- 1119
H1N.CM.06.U14296 ------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TKC-...............-----T---G-T-----------T-------GR---------G-T-----G-----C-G---T--G-A------CW-T---GT---------A--G- 1118
H1N.CM.06.U14842 ------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------TGC-...............-----T---G-T---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y- 1119
H1N.CM.95.YBF30 ------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------TGC-...............-----T---G-T-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G- 1206
H1N.CM.97.YBF106 ------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TTC-...............-----T-----T-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G- 1207
H1O.BE.87.ANT70 ---------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C.........AGGCCCAACC-A...-----------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T- 1691
H1O.CM.91.MVP5180 ---------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T...AGA...GGGGCTAAC......T----------------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T- 1665
H1O.FR.92.VAU ---------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C-GG............GCT--C-AG-----------T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A---- 1199
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C-GG............CCC--C-A------------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T- 1692
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ---------C--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--T-GG............CCC--C-A------------------C--C----G--A-------G-GT-A--G-----C---G------A------C-----AGTG-----CT-A--T- 1692
H1O.US.99.99USTWLA ---------T--T-----A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT-GG............CCAGG-AAC-----------TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T- 1110
H1O.US.x.I_2478B ---------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--T-GG............AACCCCAAC-----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T- 1692
H1P.FR.06.RBF168 -G-G--T--T--------C--Y--Y---AAA--------G---ACC-----A----GG...............--CAAT---G-A-----------T--C----G--AG------G-GT----RC-C------G-G----A------C-----C-TY-----C------- 1100
H1P.CM.2006.U14788 -G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC----------GG...............--CAAT---G-A--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT------------- 1107
CPZ.CD.90.ANT ------T--------G--A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T---CA......CCTCAACAG---GG-GGAG----------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G- 1063
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T-----T--------G-----C--C--AT-G-----G-----T------GCA---GCA...............--C-----C--------------C--C----G-------G----T--A--GC----C-G-G------A-------T-T--AGTA-----C--T--T- 1219
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------------T-----C-----C--T--AGCA-----G--T-CT---------GCA...............--------CG-T--------------C----G-------G-GG-T--A--GC-T--C---G-G-----------------AGT---T--C--A---- 1201
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------T-----------A-----------GGC---G---G---C---------TGCC...............-----T---G-T-----------T-------G----------G--T-------------G--T--------------T---G----------A---- 1190
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------------C--------TG-A--A--------------------T-GC...............--C--T-----A-----------------C--------------TA----GC-G-----GG----C--------C------GTT-----C------- 1188
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------------C--C--C---A-C--A--G--GG----G--------T-GC...............--C--T-----T-----------T--C-----------------TT----GC-------G-------A-------T-----GT------A--A---- 1185
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------------G--A-----C---A-----------G-G-----------C-G-...............--C--T----C---G--------C-----C--G---------G-TT-A--GC-T---------------------------GT---T-----A--T- 1187
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------GCA...............--C--T-----T-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T------ 1181
CPZ.GA.88.GAB1 T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---GCA...............-----T--C-----------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T---- 1703
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C--------T-----T------------T-G--A--G---G--------------TCC...............--------AG----T--------G-----C-G-------G-GG-AT-A--GC-T-----GG-G------------T-----GTT-----CT------ 1020
CPZ.TZ.00.TAN1 GGCA--T--T-----G--C--------G--A--A------G--CTG----------CC......CCACAGGCAC-AGG-GGAG-G-----------C--C--------G--------TT-A------------T----C--------C------GTT------T------ 1283
CPZ.TZ.09.UG38 -GC---T--T--------C-----CT-AG-A--A--G---G-GCAG----------CC......CCTCAGGCAC-AGG-GGAG-A--------G--C--C-----------------TA-A--G-----C---T----T--G-----C------GTT--T---T-A---- 1269
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------GCA...............--C-----C--T-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T- 1690
MAC.US.x.239 -TCA--T--T--------A------T-AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-----C-GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C----------A---A--A-A------A--TG 1908
Gag __S__D__I__A__G__T__T__S__S__V__D__E__Q__I__Q__W__M__Y__R__.__.__.__.__Q__Q__N__P__I__P__V__G__N__I__Y__R__R__W__I__Q__L__G__L__Q__K__C__V__R__M__Y__N__P__T__N__I__L__D__
SMM.SL.92.SL92B -TCA-----------G--A-----C----CAAGT-----G----A-------TAT-GG............GCAC-AAAC--AG-------G-----C--C----G---G-----CCAG------C-CC-A---TGC--C--G-------A---A--A-A---C-----TG 1351
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -TCA-----T-----------------AG-AG----------CCA-------TAC-GG............CAAC-AAAC--C--A--------CA-C-------GG--G-----CCAAT-A--GC-GC-G---TGT-------------A---A--A-A----T-A--TG 1923
STM.US.89.STM_37_16 GTCA--T--------G--------CT-A-CAG----------TCA-------TACCGG............CAGC-AAAT-----A--G------A-C--C--C-GG--------TCAA--A--GC--C-A---TGT--C--------C-AT--AGTT-A----T-A---G 1570
H2A.DE.x.BEN GTC---------------A--A--C--AG-AG-T-----G--CCAG------TAT-GG............CCAC-AAAT--CG-A--G-----GA-C--C--C-G---------CCAAA-A--GC-GC-A--GTGT--C----A---C-A---A--T-A---CT-A---- 1961
H2A.GW.x.ALI GTC---------------A--A--C--AG-AG-A-----G--CCAG------TTC-GG............CCACGGAAT---G-G--------GA-C--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGT--C--G-----C-A---A----A---C--A---- 1954
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -TC------------G--A--A--C--AG-AG-A--G--G--CCAG------TTT-GG............CCAC-AAAT---G-A---------AGC--C----G---------CCAGA-A--GC--C-G--GTGC--C--G-----C-A---A----A---C--A---- 1406
H2B.CI.x.EHO GTCA--------G-----C--C--C--AG-AG-A-----G---CAG------TAC-GA............CCCC-AAAT---G-------G---A-C--C----G---G-----TCAGT-A--GC--C-G---TGT--CC-G-----C-AT-----T-AT--A------- 1923
H2B.GH.86.D205_ALT GTCA--T-----------C--C--C--AG-AG-------G---CAG------TAC-GG............GCCC-AAAT---G-------G---A-C-------G---------TCAAT-A-----GC-G---TGT--CC-------C-AT-------A---AT-A---- 1922
H2G.CI.92.Abt96 -TCA--T--------G--C--------AA-AG-A--------TCAG----CACAC-GG............CAGC-AAAC-----A---------A-T--Y----G---------CCART-A---C-TC-A---TGT--C--G-----Y-AT--A--A-A---C--A--TG 1324
H2U.FR.96.12034 TTC---T--T--------A-----C--AG-GG-A--G--G---CAG------TAC-GG............CCGC-AAAT--A--A--G--G--TA-C--C---CGG--------CCAAT----CC--C-A---TGT--T--------C-AT--A--T-AT--CT-A--T- 1440
COL.CM.x.CGU1 -TCA--T--CA----C-AC--A--CT-AG-AGCA------G-G-CT---GGAGAG........................--C--A......-CCA-C-------GGG-C------G-A-A-A-TC-GG-A--GG--A-CCAG--TGCA--A--AT--TCTG-A--A--T- 1432
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -GCA--T--T-----G--C-AC--C--AG-AG-A--------T-C-----------GAGCCCAGGGAGTGGGAGGAGG---C--AGAT------C---------G-------G----TT----TC--C-A-G-TGT----A--------AT-------A---CT----TG 1581
DEB.CM.99.CM40 -GCA--------------A-AC--C--AG-GG-A-----G----C---------C-GACCAGCAGGTCAAGGAC-AGG---C--AGAT------C----A----G-------G-C--A--A--TC-GC-A-G-TGT--G-A------C-AT--A----A---CT----TG 1421
DEB.CM.99.CM5 -GC---------------A-AC--C--AG-GG-A--G--G----CT--------C-GGCCAGCAGGACAAGGAGCAGGC--A--AGAT------C-G--A--C-GG------G-C-----A--C---C-G-G-TGT----A------C-AT--A--T-A----T----TG 1412
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TTCA--T--------G--C--CTCCT-TA-AG-A--T--G---AC---------T-GA............CAAC-AGGC--A--AAAT--------T--A-----G--G---G-T--TA--------C-A--GG-G--C-AG-----CCAA--AGT-TC----T------ 1415
DRL.x.x.FAO GTCA-----T--------C--C--CT-TA-AG-A--G-------AG----CC--C-GA............GCCC-GGATT-C---AAT--G----C--------G-CA----G-GG--T----G---C-A-G-TGT----C------C-AT--AGT--A---CT----TG 1152
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GG-A--T--T--------A--A-----T-AA--A------G---CT----------GG............AAT---AAT---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C-----T- 1098
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT--CAAC---G-G-----G--T--C--A----GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T- 1179
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GG............AAT---AAC---G-G-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T- 1178
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GTCA--T--------------C--CT-AA---------------AG----CCTTC---............GCC------AGA--AGAC-----G-C-CAA--C-G--A----G-T--TT----C---C-A--GG----GCAG-----C-AT--CCAA-AGG-C--A---- 1758
GSN.CM.99.CN166 -GCA------------GT----TCA--T-CCA-T--G--G----AG-----C----GG............CAG--C-A----G--AAT--GTC---T--A----G--AG-----C--TT----CC-GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T------ 1322
GSN.CM.99.CN71 -GCA------------GTA--ATCA--T-C-A-T--G--G----AG-----T----GG............CAG--CAAT--AG-TAAT--G-C---T--A----G--A------C---T----C--GC-GCG-TGT----A--------A----GT--AT---T---G-- 1328
LST.CD.88.SIVlhoest447 --CA--TG-C------GTC--CTCA--AG-AG----G--GC---CT----CC--T...............GCAG-CA-C---G-AGAT------A-G---------GAG---G----T-AA-CTA-GG-A---G----T-----CC--CAA--AGTT--TG-AA-A---- 814
LST.KE.x.lho7 --CA--TG-G-----GGTC--CTCA--AG-AG-A------C---CC----CT---...............GCAG-CA-T---G-AGAT------A-----------GA----G-C--T-A--CTA-GG-A---G----C-----CC--CAA--AGTA--TG-CA------ 1898
MND-1.GA.x.MNDGB1 CTC---T---------------TC---AG-GG-A------T-G-C--------AT-TG............CAAC-AAATG-A---AAT------AC---C-----G--T-----T--A-----CA-G----G-T-G----A--GTC--T-T--A-TA--T--AACA--TG 1272
MND-2.CM.98.CM16 C-----T--T--T-----A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CT----GG............GAGC-AGATG-AG-AAAT--G----G---A------CA-------G-TT-A--GC-TC-G--GTGT-----C-------AT--AGTA-A---C------- 1598
MND-2.GA.x.M14 ---------T--------A--A--C-G-A-AG-A-----G----A-----CA--T-GA............CAGC-GGA--AGG-AAAT-----G-C---C-----GCAG------G----A--GC-GC-A---TGT--G--C-----C-A---AGTG-A----------- 1522
MND-2.x.x.5440 --A------T--------A--A--CT--A-AG-A--G--G----A-----CA--C-GG............CAGC-AGAC-AGG-AAAC-------GT--A--C---CA-------G-A--A--GC-GC-A---TGT-----C-------A----GTA-AT---T-A---- 1155
MNE.US.x.MNE027 -TCA-----T--------A--------AG-AG-T--------CCAG------TAC-GA............CAAC-GAAC--C--A--------CA-C-------GG--------CCAA-----G--GC-A---TGT--C-A--------A---A--A-A------A--T- 1388
MON.CM.99.L1_99CML1 GGCC--T---------GTCT-GTCC--A-CC--AC-G--G----AG-----A--C-GG............GCT--CAAC--CG-T-AG--CTC---C--C--C-G--A----G-C---T----CC-GC-GCG-TGC--C-A------C-A----GT--A----T----T- 1309
MUS-1.CM.01.CM1239 -TCA-----------GGTA--ATCC----CCA-T----------A------A--T-GG............CAA--CGAT-----AAAT--G-C---C--C-----G-A----------A----G---C-G-GGTGT--C-A--------A----GTT--T--AT----T- 1295
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -TCA------------GTAT-ATC-----CA--A-----G----A------C--T-GG............GCA--CAAC-----AAAT----C------C--C--G-AG---G-G---A----GC-GC-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGT--A---C--A--T- 1293
MUS-2.CM.01.CM1246 GGC---TG-G--G---GTGT-ATCA--G-CAGCA----------A---------T-GA............CAGC-AGAC--AG-AAAT-----GA-T--A----G--A------C---T----CC--C-G-G-TGT--C-A------C-AT--AGTA-A---CT----T- 1376
MUS-2.CM.01.CM2500 -GCA--T--------GGTAT-CTCC--A-CAGCA----------AG--------C-GG............CAAC-AGAC--AG-GAAT--------C--A----GG-A------T--------C--GC-A-G-TGT--C-A--------A----GTA-A---CT-A---- 1338
OLC.CI.97.97CI12 T-----T----T------C-------ATT-G---C-G---C-G-CT---G-A-ATGCA............GGA.........--AGAT-------C-C-C-----G------G-T---A-A--G--GC-G--GT-G--G-AG------TCG--AGTT-CAG-G--A---- 1504
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-----T--T--------C--C--C-ATA--GCT-----G----CC----CA--C-GA............GCA---AAC--A--AG--------A-C-------G--AT------G-A--A--GC-TC-A--GTGT----A--------A---AGTA-A---CT----T- 859
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---C--T--T--------A--A--C-GTG--GCA-----G----CT---TCA----GA............GCT--CAAC--A--AAT------GA-C-------G--AT-----T--T-----G--GC-A---TGT-----G-------A---AGTA-ATG-------T- 859
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---------------G--A-----CT-AA-AGCA-----G----CT----CC--C-GA............GCA--CAAC--C--TAAT--G--CA-TC-G--C-G--AT--------AG-A--G---C-A---TGG----A------C-AT--AGTG-A---C--A--T- 1070
RCM.NG.x.NG411 ---C--T--T--------A--A--C-ATA--GCT----------CT----CC--T-GA............GCC--CAAC--A--TG----G---A-C-------GG-AT-----TG-G--T--G---C-A---TGT--G-A--------A---AGTA-A---CT-A---- 1070
SAB.SN.x.SAB1 GTCA--------G--C--------C--AA-A--A--G-------A-----CC--C-GA............GCAC-GAATG--G--AAT------A-T---------G-------C--------TC-CC-G---TGT--C-A------C-A---AGTA-A----T-A---- 1911
SUN.GA.98.L14 T-CA-----------GGTA--ATCA--AG-AG-A--G--G---CAG-----CTATGGC......CTTAATGGAGCAA--AGAG-TG-----CA---C--C------G-C---G-C--AGA---CA-GG-A-G-G----T---C-CC--CAGA-----TCAG-AG-A--A- 1885
SYK.KE.x.KE51 CTCA--------------A--C------A-C--A----------AG-----A--T-GA............CAG--CAAC--A--T-AG--T---C-G--C--C-GGCAG--------T--A------C-A--GTGT--GCA-G-C--C-AT---GT--AT---T------ 1353
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CTCA--------------A--A--CT-AA--GCT--G-------A------T--T-GG............CAG--CAAC--AG-A-A------------A----G---------C--T--A--GC-GC-G--GTGT--GCAGG-C--C-A----GTTTCT--CT-A---- 1725
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TTCA--------G-----A--C--CT-TG--GCT--G-------AG----CTTTT---............GCT------AGAG-AGAT------CGT--C--C-G-G-----G-T---------C-CC-A---TGT----A------C-AT----T-TCAG-C------- 1781
TAL.CM.00.266 G--------------G--A--A--C--T-CCGCT-----GG-G-A-----CC--C-GA............GCAC-GAAC--CG-AGAT--G----C---A--C---------G-C---A----C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTT-A---A-----TG 1530
TAL.CM.01.8023 C-----------------A--C--C----CAGCA------G-G-AG----CC--C-GG............CAGC-GAAT--AG-AGAT--G--GTCC--A--C--G--G---G-C---A-A--C---C-GCGCTGT----A------C-AT--AGTG-A---C-----TG 1028
VER.DE.x.AGM3 CTC---------------C--C--C--AG-G--A-----GC-G-A------ATAC-CA............GCC-----CAGAG-AGAT--G--T-CC--C----G---G-----T--------G--GC-A---TGT----A------C-A---AGTGTCTG-CT-A---- 1322
VER.KE.x.9063 TTCA--------------C--------AG-G--A------T---A------TTAC-CA............GCC--C--CAGAG-AGAT--T--G-CT--C----G---------T-----A--GC-GC-G--GTGT----A------C-A---AGT-TCAG-AT-A---- 1821
VER.KE.x.AGM155 -TCA--T--------G--C--------AG-G--A--G--GC---AG-----CTAT-C-............GCT--C---AGGG-AGAT-----G-CC--C---CG---------C-----A--G---C-A---TGT----A------C-AT--AGTGTCTG--T-A--T- 1810
VER.KE.x.TYO1_patent CTCA--T--------G--C--C--CT-AG-A--A-----GT---A------CTAT-C-............GCT--C--C-GGG-AGAT-----T-CC--C--CCGG--------T--T--A---C-TC-A--GTGT--C-A------C-A---AGTATCAG-C--A---- 1818
WRC.CI.97.97CI14 -TCA--T---------GTA--AGCA-GTG-GG----TG--C---CC---T--G-TC-A...............--------AG-AGAT-----GTC---A------------G-CC-TAGA---C--C-G---G----TCAG--C---GTT--AGTA------------- 1846
WRC.CI.98.98CI04 GTCA--T--------GGTA--AGC-T-AG-AG----TG--T-G-CC---T--G-TC-A...............--------A--AGAT-------C-G-G--C-----G---G-GC-TAG---GC--C-A--GG-----CA---T---GTG--AGTT------T-A--T- 1864
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -TCA--T---------GTA--ATC---TA-GG-----G--T---C----C-AG-TC-G...............C-A-----A--AGATA------C---A-----------------TAGA---C--C-G--GG----GCA---T---GTA--A--ATCT--CT-A--T- 808
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H1B.FR.83.HXB2 TAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCT 1812
Gag I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------G-----A--------C--G--T--------TA-A----T---------C-----T---------A-------T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G---- 1267
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------A--------------T------------------------------------------A----------------------------------------T--G----------------------------------------------GA--- 1811
H1C.ET.86.ETH2220 ---A------------------T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T--------------------C-----------------------------------A--C-------G------A--G----G---- 1186
H1D.CD.84.84ZR085 -C-----------------------------------------------C-----------------------------A--A-----------------------------------------A--------------------C-------------------G---- 1329
H1F1.BE.93.VI850 ---A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A-----------------------------------C------------------A---G---- 1155
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T-----------------T------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A----A--GA--- 1215
H1H.CF.90.056 ---A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A--G---- 1159
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------A-----T------------------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--- 1135
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G---- 1011
H101_AE.TH.90.CM240 ----------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA--- 1377
H102_AG.NG.x.IBNG ----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G---- 1343
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A---T---G---- 1044
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A------A-C--------G---------------------C--C----------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G---- 1178
H1N.CM.02.DJO0131 -C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A--- 1297
H1N.CM.02.SJGddd -C-A------------A------------------------A-------C------T-------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC-----T----A--G-----A--- 1290
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A--- 1290
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -CGAG-----------A--------------T---------A-------C---GT-T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--CC----------A--G----GAT-C 1289
H1N.CM.06.U14296 -C-A------------A------------------------A----T----G----T-------A-----G--A--------W-----G--------------T--AC-C--A--A--------A--------C-----ACAG--CC----------A--G----GA--- 1288
H1N.CM.06.U14842 -C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H-----G--AW----A--A--------------------C--AC-C--A--A--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA--- 1289
H1N.CM.95.YBF30 -C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA--- 1376
H1N.CM.97.YBF106 -C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA--- 1377
H1O.BE.87.ANT70 -T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA--- 1861
H1O.CM.91.MVP5180 -T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA--- 1835
H1O.FR.92.VAU -T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA--- 1369
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA--- 1862
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -T-----G--------------A--------T--------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA--- 1862
H1O.US.99.99USTWLA -T--G--R--------A--G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T--T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA--- 1280
H1O.US.x.I_2478B -T-----G--------A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA--- 1862
H1P.FR.06.RBF168 ---AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----C--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--AC-AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C 1270
H1P.CM.2006.U14788 ---AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C 1277
CPZ.CD.90.ANT ---A------------A--G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--C 1233
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---AG-----------A--G-------A---T---------A----T--------CA-G-----T-----------T-----A--G----C------------C---C-T-----G--------T-----------C---CAA---C----G--CC----T--G-G---C 1389
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T-AG--G-----T-----G--T--C--G-----------TA-A-----C-----C--G--G--A--A--G--AA---------------CC--------T--T---C-CY----A--------T--------C-----A-A---C--G-GG--C--A-------GA--C 1371
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -C-A---G--------A--GA-T--------T--C-----TA----T--C--------------A-----G--CA-T-----A-----G--------------G--AC-C--A--A--------A--T--T--------A-A---CC-G-G------A-------GA--C 1360
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---AG-----G-----A-----A--C-----------G---A----T--C-----AT-------A--A-----CA-------A--------------------C------C-T--A--G-----T-----------C--A-G---CC-G-G---------T----GA--C 1358
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---A------G-----A--GT-A--C-----T-----G---A-A--T---------T----G--A--A------A----A--A--------------------C--T--A-----G--------T--T------------T-C--A----G------A--G----GA--- 1355
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---AG-----------A-----A--------T-----G---A-A--T--C--------------T--A-----AA-C--A--T--------------------G------C-A--G--------C---------------CAA-------G---TC----T----G---A 1357
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A-----A--------T--T-----------------C---C-----A-A--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C 1351
CPZ.GA.88.GAB1 -C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T-----------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C 1873
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A------G--G-----G--T-----------------TA-A-----C---GT-T-------A--A--G--------A--T--G-----C-----------G---C-CC----A--G-----C---------------CAA--AC-T-GG---C-A-------GA--- 1190
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A---G--------A-----A--C-----T---------A-A-----C-----AA-C-----A--A-----A--T--ACCA-------C---------------T--AC----A--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A 1453
CPZ.TZ.09.UG38 -T-A---G--------A-----A--C-----T---------A-------C---TGCA-C-----A--A--G--C--T--ACCA-----G-C---------------TC----A-----G-----A--T-----C-----ACAC-----G--G---C-A----A--GA--A 1439
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C 1860
MAC.US.x.239 ---A------G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----G-T-------A--A--GA-AGATGCA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTAG-GC-G--G-GGC----TGTGAATC-C 2078
Gag V__K__Q__G__P__K__E__P__F__Q__S__Y__V__D__R__F__Y__K__S__L__R__A__E__Q__T__D__A__A__V__K__N__W__M__T__Q__T__L__L__I__Q__N__A__N__P__D__C__K__L__V__L__K__G__L__G__V__N__P_
SMM.SL.92.SL92B -T-A------T--------G------CA-AGT--------TA-------C----G-T-G-----A-----GA-AGAT-C--CA--G--G------------C----AC--C--A-T--G--C--C-----T-----C--ACTAG-A-------GG-----CATGAATC-C 1521
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -G-A------------A--G--A---CA-AG---C-----TA-A-----C----G---------A------A-AGAC-C--CA-----G-----------CC----AC--C--A-T--------T--------------ATTGG-GC-C--G-GTC----TATGAATC-C 2093
STM.US.89.STM_37_16 ---AG-----G-----A---A-G--CCA-AGT---------A-------C--G-G-T-G-----A--A-----AGAT-CATCA--G--------------TCGG--AC--C-AA-T--------T--T-----C--C--ATTGG-A--G----GTC----CATGAATC-C 1740
H2A.DE.x.BEN ---A---G--------A-----G--CCA-AG----------A-------C----GCT-G--G--A--A---A-AGAC-CA-CA-----------------CC----GC--C-AA-A--G-----C--------C--C---TTAG-AC------G-C----GATGAATC-C 2131
H2A.GW.x.ALI ---A---------------G--A--CCA-AG---------TA-A-----C----GCT----G--A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C----A--G-----C--------C--C--ATTAG-GC-G----G---A--GATGAATC-- 2124
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---A---G-----------G--A--CCAGAGT--------TA-A-----C--G-GCT-G--G--A--A---A-AGAT-CA-CA-----------------CC----AC--C-A--G--G-----C--------C------TTAG-AC------G-C-A--GAT-AATC-- 1576
H2B.CI.x.EHO ---AG-----G-----A--------CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A------A-AGAC-CA-CA------------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C--ATTAG-GC-T--G-GC------ATGAACC-C 2093
H2B.GH.86.D205_ALT ---AG--G-----------G-----CCA-AG---------TA-A-----C----GCT--C-G--A--A---A-AGAC-CA-CA--G---------------C----AC--C--A-T--G-----T-----------C---TTAG-GC-T--G-GC------ATGAATC-C 2092
H2G.CI.92.Abt96 ---A------G-----A---------CAGTCT--------TA-A-----C--G-G---R-----A--A---A--GAT-CA-CA------------------C-G--AC-AC--A-T--------C--------------ATTAG-AC----G-GG------ATGAATC-- 1494
H2U.FR.96.12034 ---AG-----G--------G--A---CA-AGT--------TA-A-----C----G-T-G-----A--A---A-AGAT-CA-CA--G--------------TC-G--GC--C--A-T--G-----T--------C--C--ACTCG-G-------GT-----TATGAATC-- 1610
COL.CM.x.CGU1 -T-----G---AGT--A--GGAT----A-AG----------A-A--T---TC-G-C-----G--A--A-CT--AG--GGA--AA-C--GGCC------G-TA-T-AT---C-AA-A--GC----C-----T--C--C--A-GA---C-G----G-C--...-AGAA-C-A 1599
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -G-A------G--C--A--G--A--C-AG-----C------A-------C--G--CT-G--G--A--A--G--AGAC----CA-----------------CACC---C-TA--A-T--------T-----------C-G---A--C--G--G--T--------TAATC-- 1751
DEB.CM.99.CM40 -T-A------G--C--------A--C-A---T-----T---A----------G--CT-------T--A-----AGAT----CA-----------------CACC---C-CA--A-T--------A-----T-----C-G--TC--CC-G----G---A--T-AGAATC-C 1591
DEB.CM.99.CM5 -T-AG--G--T--T-----------C-A------------TA-A-----C-----CT-G--G--T--A-----AGAT----CA--C--------------CACC---C-AA--A-T--G-----T-------------GA-TA---C------GG--A----AGAACC-C 1582
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---AG-----G--C--A---T------AG--T--------TA-A-----C---G----------A-----G--AGAT--ATCA--G--GCT---------CACTT-AC-A-----A--------A--T--------C---CAG---C-CG-------A-----TAACC-C 1585
DRL.x.x.FAO -G-AG-----T--T--A-----A--C-AG-----------TA-A--T------G-C--C--G--A--A--CA-AGATGCA-CA------------------C----AC--C--A-A--------A--T-----C-----AGTG---C-C----GCC-A--GATGAACC-C 1322
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-AG--G-----T--------A--C---------------A-A-----C-----C--C-----G--A-----AAGT--A--T-----------------------T---C-AA-T--G-----C--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A 1268
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T-----------------------T-----AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A 1349
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T--G--------------------T---C-AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--G--G-G---A 1348
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -TC----G-----T--A--------CCAG------------A-A---------G-C--G-----A--A-----AC-------T--T---------------C----T---C-TA----G-----C--T--G--------ATTG---C-G----G-------ATGAATC-A 1928
GSN.CM.99.CN166 -C-A------C--T--A--G-------AG--A---------A-A----T---GTGCT----G-----A-----AGAT----CC--G---------------C--T-GC--C----T--------T--------A--C---CTG--C--G-----CA--...----GA--C 1489
GSN.CM.99.CN71 -C-A---G--C--T--------A----AG--A---------A-A----T----TGCT----G--T--A--G--AGAT----CA-----G------------C--TTGC--C----T--------T--T-----A--C---CTG--C--G--G--CA--...----GA--C 1495
LST.CD.88.SIVlhoest447 -C-AG--G--G-----A-----A--C-A---A----C----A------T----G-AT-------A--AGG--GC-----T--A------G-A-------AG--G-AGA--C-A--A--------A-------------G--TGG-GA-------C--A---GA--G---- 984
LST.KE.x.lho7 -C-A---------C--A--G--T----A---A----C---TA------T----G-A--G-----A--AGG--GC--T--T--A-----GG-G-------AG--G-AAA--C-T--G--G-----A-----T--C--C-G-TTAG--A--------C-A---GA--G---A 2068
MND-1.GA.x.MNDGB1 -------G------------G-T----A------------TA-A-----C--TGTAA-G-----A--A---------GGA--A-----G-TG------CAGC-GCATC--C-TA-AG-------A--------A--C---CAG-----G-G-AGC--A--GAA--GA--A 1442
MND-2.CM.98.CM16 ---AG--------------G--G--C-AG--------G---A----T--C---G----GC-G--G----GGA--GAT-CAC-A--C----CC---------C----T---C-CA----G-----T--------------AT-C--CC-T----GGC-A--CATGAATC-C 1768
MND-2.GA.x.M14 ---A------G-----A--G--T--C-AG--------G---A-A--T------G----GC-G--G----G-A-AGAT-CAC-A--C----CC---------C----A---C-CA----------C----------------GC--C--G----G------CATGAACC-C 1692
MND-2.x.x.5440 -C-A---G--------A--G--T----AG--------G--TA-A-----C---G----GC-G--G----GCA-AGAT-CAC----C----C---------GC-G--A--AC-CA----G-----C--------------AG---CCC-C----GG--A--CATGAATC-C 1325
MNE.US.x.MNE027 ----------G-----A--G--A---CAGAG----------A-------C----GCT-------A--A---A-AGAT-CA-CA-----G-----------TC----AC--C--A-T--------T-----------C---CTGG-GC-G--G-GGC----TATGAATC-C 1558
MON.CM.99.L1_99CML1 -C-A---G-----T--A-----A--C-A---T---------A-A-----C---TGC--C-----A--A---A-AGAT----CA--C--------------GC-G--GC--C-------------C-----------C--ACTC--CC----G--CA--...----GT--- 1476
MUS-1.CM.01.CM1239 -C-AG--G--------A--G--A----AG--T-----G---A-------C---TGCT----G--G------T-AGAT--A-CA--T--G-----------CTCC--T-----A--G--G-----T--------G------CTC--CC-G---AGCA--...----GA--C 1462
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -C-AG--G--------A-----A----AG--T-----G---A-A----T----TG------G--A-----GT-AGAC--A-C---C--------------CTC----C----A--A--G-----T--------G-----ACTC---C-G--GAGCA--...----GA--C 1460
MUS-2.CM.01.CM1246 -T-A------C--T--A-----A--C-A---T-----G--T-------T----TGCT-------T--A--G---GAC--A-CA--C---------------C-GT--C--C-A--G--------C-----C--G--C--ACTCG-C--G-----CA--...----G---C 1543
MUS-2.CM.01.CM2500 -C-A---G--C--C-GA-----G--C-A---T-----G---A------T----TG---------T--A-----CGAC----CT--C---------------C--T-T--------T--G-----C--T--T--G--C--ACTCG--C-G-----CA--...----GA--A 1505
OLC.CI.97.97CI12 -C---------G-T--A--G--T--CTC-------------A------T---GG-CT-G--G--A-------GG--C-------------CA-----------G-AGC----AA-A--G-----T--T-----C--C--AGGAG-C--G-----G---...GT-AAAC-- 1671
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---AG--G--------A-----T----A---T-----G--TA----T------G-A--T-----A--A--G--AGAT-CA-CA-----------------TC--T-AC-T---A-T--G-----A--------C--C-----AG-GC-G--G-GGC-A---ATGAATC-C 1029
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -T-A---G--------A--G--A--C-AG-----------TA-----------G-CT-G-----A------A-AGAT-CA-CA-----------------TC-G--AC--C--A----G-----C--T--T--C-----A--AG--C------GTC-A--CATGAACC-C 1029
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---AG-----------A--GT-A--C-AG--T-----G--TA-A--T------G-CT-G-----A--A--G--AGAC-C--CA------------------C--T-AC--C--A-A--------T--------C-----A-TGG-AC-C--G-GTC-----ATGAACC-- 1240
RCM.NG.x.NG411 -C-AG--G--------A--G--T----AG-----------TA-------C--GG-CT-G--G--A--A--G--AGAC-CA-CA--G--G------------C--T-AC--C--A-T--------T--T-----C--------AG-AC-T--G-GTC-----ATGAACC-- 1240
SAB.SN.x.SAB1 -T-A------G--T--A-----T--C-AG--T--------TA-A-----C--GG----G-----A-----GA-AGAC-CT-CT-----G--C---------C-GT-TC-----A----G-----C-----------------AG-GC-C----GG--A--CATGAATC-A 2081
SUN.GA.98.L14 -T-----G--------A--G--T--C---------AC---TA------TC--GG--T-------A--ATC--GC---G----A------G-G-------A---G-AAA--C-A--G--------A--------------ATTGG-AA----G---C-----GA-A-TC-A 2055
SYK.KE.x.KE51 -C--G--------T--A---A-A----AG--T-----T--TA-A------C-TTG---T-----A--A-----GGAC-C--CT------------C-C---C-GT-A--AC-AA-T--G-----A-----T--G--C-GA-GC---C-G------A---TCAA-...C-A 1520
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---A---G--C-----A---ATT--C-A-------------A-A-----CC-TTGCT-------A-----G--GGAC-CATCA--C---GGG---C-A--TC----AC-----A-T--------C--------A--C-GACAG--CC-C--G---A---TCAA-...C-- 1892
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -C--------GG-C-----G--T----AG-----C------A-A--T---C--G-C--T-----A--A---A-AC-C--A--T-----------------------AC--C-CA----G-----C-----------C---TTGG----G----G-C-T---AT-CATC-A 1951
TAL.CM.00.266 -G-A------C--C-G------A--C-A-------------A-------C-G-TG---T--G-----A---A-AGAT----CA------------------C-G--GC----------G-----T--------G--C---G-C--C--------CA----C----GA--C 1700
TAL.CM.01.8023 -G-A------C--C-GA--G-------AG--G--C------A-------C-G-TGC--T-----A--A---A-AGAT----CA--C---------------C-G--GC----A--G--G-----C--------A--C---G-C---C-G--G--CA----T--CCA---G 1198
VER.DE.x.AGM3 -------G--G--C--A---G-A--C-A------C-----TA-------C---G-AA-------T-----G--C---GGA--A------C-G------------T-A--AC-CA-T--G-----T--T-----C-----AGTC--CC----G-GCC-----ATGCATC-C 1492
VER.KE.x.9063 -C-----G-----T--A-----T--C-AG--T--------TA-------C---G-AA-C-----A--A--G--C---GGA--A------C-A------------T-A--AC-CA-A--------T-----------C--AGTC--CC-G----G---A---ATGCACC-- 1991
VER.KE.x.AGM155 -C--------G--C--A-----A--C-A---T---------A-A---------G-AA-------A--A---------GGA--A--C---C-A------------T-T---C-CA-T--G-----C-----------C--AGTA-----G--G-GCC-A--GATGCACC-C 1980
VER.KE.x.TYO1_patent -T--G--G-----T--A--G-----C-AG--T-----G---A-A--T--C--GG-AA-T-----A--A-----C---GG---A--G---C-A------------T-A--AC-CA-T--------T--T------------GTC--CC-G--G-GCC-A---ATGCACC-C 1988
WRC.CI.97.97CI14 ---A------G--T-----GGAT--C-A--C---------TA-A---------GTAT-------A--A----GAG-C-CA--A------C-A-----------C-AGC-C--AA-A--G-----T--T--G-----C--A--A--C-------G---A...-A-CAAC-A 2013
WRC.CI.98.98CI04 ---AG--G------------GAT----A-ACT-----G--TA-A--------GGTC--G-----A--A----GAG-C-CA--A--G---C-G-----------C-AA--A---A-A--------T--------------AG----C-----G-G---A...-A-CA-C-A 2031
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -C-A------G-----A---GAT----A-TCT--------TA-A--T-T---GGTC--T-----A--A----GAGTT-CA--A-----GC-A-----------C-AG--AC-AA-A--------A--T--------C--ACAG-----G----GCC-A...-A-AGTC-A 975
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

H1B.FR.83.HXB2 ACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACAAATTCAGCTACC...............ATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGA................. 1950
Gag _T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V__T__N__S__A__T__.__.__.__.__.__I__M__M__Q__R__G__N__F__R__N__Q__R__.__.__.__.__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A ---T----------------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T------CA-C-GA--AGC..................---------------------------GG--CG.................... 1399
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------C-----------------------G-----G-----------A---------------------------------------A--------...............--G-------------------------G--C----................. 1949
H1C.ET.86.ETH2220 T--T-------------------------------G--------T-C---C--A--------G--------G----------------AC---A--A-C..................-------------A-A---------A-GG--CT-A-................. 1321
H1D.CD.84.84ZR085 ---T-------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G-------------C-----G-G-CT--G-TGCC............-----------A-A-A---------A-GG-AC----................. 1470
H1F1.BE.93.VI850 -----------------------------------G--------TA----------------------C--G--------T----C-...--------C..................-------------A-A-T-------A-GG-------................. 1287
H1G.SE.93.SE6165_G6165 T----------------------------------G---------A-------A-----------A-----G-----------G-CCT--GG-G----AG-AGCC............---------------A---------A-GG--C----................. 1356
H1H.CF.90.056 T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------------------A--AA---AGCC............-------------A------C----A-GG-------................. 1300
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------------------G--------T--T--------G-----------------------------G--C---A-CAAC..................-----------A-----T--C------G----T-A-................. 1270
H1K.CM.96.96CM_MP535 T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G-----------G---------C---T-..................G------------A------C----A-GG---T---................. 1146
H101_AE.TH.90.CM240 ---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------------------C-C-CA-C--G--A--..................-----------------------C-A-GG---G.................... 1509
H102_AG.NG.x.IBNG ---T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T------CA-C-GG-CAAC..................G--------------------------GG---G.................... 1475
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---T------------------T---C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T------CA----G--AAC..................-------------A-A-T---------GG--C-.................... 1176
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T-------------------------------G---------A-------A-----------A-----G-----------G-C-T-----G----AG-AGCC............-------------A-A----A----A-GG-------................. 1319
H1N.CM.02.DJO0131 --CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA--G---CAG...A----A--TAGT............G-CT-TGCA--AG-GA-A--C----AAGG-AT---G................. 1435
H1N.CM.02.SJGddd --CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---TCA------CAG...G--A-A--TAGT............G-CT-TG----A--G--A--C----AAGG-AT----................. 1428
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CAG...G----A--TAGT............G-CT-TG-A--A-----A--C----AAGG-AC---G................. 1428
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T-CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A-----T-C-GCA--G-C-CAG...G----A---AGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-AC---G................. 1427
H1N.CM.06.U14296 --CT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A-CG--------------AC-A--A-----T---TCA--G---CAG...G--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G................. 1426
H1N.CM.06.U14842 --CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC-A--A-----T---TCA--G---CAG...GG---A--TAGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-ATG---................. 1427
H1N.CM.95.YBF30 --CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA--G--GCAGC-GC--A-A--TAGT............G-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G................. 1517
H1N.CM.97.YBF106 --CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CA-...A----A--TAGT............G-CT-TG-A--A--G--A--C----A-GG-AT----................. 1515
H1O.BE.87.ANT70 --CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAGC-AGATTTG-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG-A-................. 2014
H1O.CM.91.MVP5180 --TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCTTCT-CCCAGC-AGATTTA-AAGGAGGATACACAGCAG--T-C-----A-----GC-GAA-CCA--TAG--A-................. 1988
H1O.FR.92.VAU -GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCTTC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAAACCA-TTAG--A-................. 1522
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------GCTGC--CC...C-AGATCTG-AGGGAGGATACACAGCAG--T-T-----A-----GC-AAACCCA-GTAGG-A-................. 2012
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --CT---------------T---T--------------------AACT--------C-----AC-A--A---------TCTGC--CC...C-AGATCTG-AGGGAGGATACTCAGCAG--T-T-----A-----GC-AAACCCAGGTAGG-A-................. 2012
H1O.US.99.99USTWLA --CT-------G------GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------GC-TC--CCCAGC-AGATCTA-AAGGAGGATAYACAGCAG--T-C-----A-----GC-AAACCTAGGTAGG-A-................. 1433
H1O.US.x.I_2478B --CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GC-GC--CCCATC-AGATCTG-AAGGAGGATACACATCAG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAGG-A-................. 2015
H1P.FR.06.RBF168 --CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAACCAAGATTTAAAAGGAGGGTAT-CA-CTGTTTTCATGC-GAG-G-AC-GAG--AG................. 1423
H1P.CM.2006.U14788 --CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CT-ATC-AG-TAGCCAAGAATTAAAAGGAGGGTAT-CA-CAGTTTTTATGC-GAG-G-AC-GAG--AG................. 1430
CPZ.CD.90.ANT T-CT-----------T-A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---GCTTCT-CT-AT---G--CAGGGAACC.........GCAG-CT-TC--------------GGA-AT-GAGG-G--AAA.............. 1380
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 T-C--------------------C-----A--G-----------A-C---------------C--A--------T----CAATG--CCA--G-CA---A-GAACA.........GAC--TT-CT-T----A---GCCAGGGGCA-C--C----................. 1533
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --CT-------G--------------C--A-----G--------A-C---------T--G--------------T------------CA---C--CA-A-GT...............G-GT-TT-------G------AA-G---GA-C--CT................. 1509
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T-C--G--G-----------------C--A--G--G--------A-CT--------------AC-A--A-----C----CA--G-C-CA--CAG--A---GT...............G-TT-T-----A-----A-------AAGG-AT----................. 1498
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 T-CT----G-----------------C--------C--G--T--A-C------A--C--G--C--A--A-----T-----T----C--ATGCAG--...............ACAGTC--T--------A--G--A-------AAGGA-C--A-................. 1496
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --CT------GGGATGA-C----C-TC--------G---------A-------A--T-----CC----A-----------T----C-CA-C-CAGTAA-GATGCA........................-AGA-GC-A----AAGG--C--A-................. 1484
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --CT-------------------C--C-----------G--C---TCT-----A--C-----A-----A-----------T--G-C--AC-CCA-T-T--TG.....................-----A-----T---G---A--TT--G-A-................. 1489
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A-----C--------G----AC--AA--..................GAA--CT-T-----A-----GGGACAA-AT-GA-CTCCTAAT.............. 1489
CPZ.GA.88.GAB1 --C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A--------C---TCAATG--TCAG---CA--GG-GAGCA.........GATG-TT-CT-C----AG--AC-AGG-GC-GG--C--A-................. 2017
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --C-----G--------------C--C--A-----------C--G-CA--------T------C-A--A-----T---------A--CA-C-GA--AGC...............TCA---T-C-----A----CAGGGGGA--A-CT-CTCCT................. 1328
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T-----------C-C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA--C--------------GC-TC--C----GCAGGG-GA...............GTA-AT---C-----G----A--AAGACCACC-TT--A-................. 1591
CPZ.TZ.09.UG38 --CT----G------C-T-----T--C-----------------TTC-----------A-A-AC----A---------GCATC--C--AC-G-.....................GCAG-TGG-GGAATA-ATATGTTACAAG-AGGAA-G-A-CCC...CTG........ 1577
CPZ.US.85.US_Marilyn --C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T-----A-G-A---CC-CT-A...............AGCG--T-TC-A----A---A--CGC-G----G-C-G-G................. 1998

Gag p24 Capsid end Gag p2 Spacer start Gag p2 Spacer end Gag p8 Nucleocapsid start
MAC.US.x.239 --C------------C----G--T-----A--------G--G--G--A--G-----T---T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTCGCAC---TGC-AATCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGA-GGGACCA............................. 2213
Gag _T__L__E__E__M__L__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__Q__K__A__R__L__M__A__E__A__L__K__E__A__L__A__P__V__P__I__P__.__.__F__A__A__A__Q__Q__R__G__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
SMM.SL.92.SL92B --C--------G---C-A-----C-----A--G--------C--A--A--G-----CC-CC-CA----A--G--C----AAG-C-CCCTC-CGGGGT--TTAGTG...............GCAGCA---TTTA-GGGAGCAGC---AGGCCA-................. 1659
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --TT-----------C-------C---------A-------G--A--A--A--A--T---T-AA----A------T---AAG-G-C-CTG-GAC---ACCAACTCCCA......TTTGC-GCAG-C--ACAGAAAGGACAA............................. 2228
STM.US.89.STM_37_16 --C--------G---T-A-----------A--G--T--G-----A--A--G--A--T---C-GA----A-----CT---AAG-G--CTTCC-AC---ACC-ACTGCCC......TTCGC-GCAGCC--ACAGCAGGGA................................ 1872
H2A.DE.x.BEN --C--------G---C-A--C--C--C-----G-----C-----A-----G--A--C--GC-AA----------CC-A-AAG-G-CT-TGGGAC--AGCC-TATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACA-...................................... 2257
H2A.GW.x.ALI --CT-------G---C-A--C--C--------------G-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A-AGG-G-CC-TG-CAC-----C-TATCCCA......TTTGCGGCAGCC--ACA-...................................... 2250
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --CT-----------C-A--C--C--------G-----T-----A-----G--A--C---T-AA----A-----CT-A-AGG-G-CC-TGGCAC----CC--ATCCCA......TTTGC-GCAGCC--ACAG...................................... 1702
H2B.CI.x.EHO ---T-----------C-A-----C--C-----GA-------C--A--G--G--------GC-AA-------G--TT-A-AAG---CCTTG-CAC-TT-C---AATCCG......TTTGCCGCCGCT--ACC-A-AGCAGGG............................. 2228
H2B.GH.86.D205_ALT --CT----G------C-A--G--C--C--A--GA-------C--A--G--G--------GC-AA----C-----CT-A-AAG-G-CCCT--CAC-T--AC--ATACCG......TTTGCTGCCG-T--ACA-AAAGCAGGG-A-.......................... 2230
H2G.CI.92.Abt96 --TT----G------T-------C-----A--GR----------A--G--A--A--C--GC--A-----------T-A-AAG---CCTT---CC-TA-AG--CTACCA......TTTGC-GCTGCT--ACA-AAA-CAGGAG-A.......................... 1632
H2U.FR.96.12034 --CT-------G---C-A-----C-----A---A----------A--A--A--A--T--GC-GA----A-----CT-A-AAG-G-CCTT-C-AC-TATGC-TATACCC......TTTGC-GCAG-C--ACAGA-AGGCGGCCCA.......................... 1748
COL.CM.x.CGU1 T-TT-G-----C---C-AG-------C--------G--------A-A---C-------AG--GC-A--A--G--T---CAG--GT-CCAGC-AGAGAGA...............ACC-AC-----TG-AGT-AAG-CAGCA-AATG-TTC-ATTGTCAGGGAATAGGGCA 1754
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --T-----G--G---C--CAT-----C--A--G------------CAA--G--A-----GC-CA----G--G------GT-TC--CC-TG-GGGAG-GAGGAGGC.........CTT-CC---G-A--ACAGA-G...GGACCAGGAGGGCC-................. 1892
DEB.CM.99.CM40 --CT-G-----G---C-ACAT-----C--A--G--G-----C--ACAG--A-----C---C--A----G--G--T---GC-TC--CCTT---AGAG--AGGGTCC.........CTAGGC---G-A--ACA-A-G-GAGGACCCCCTGGTTCT................. 1735
DEB.CM.99.CM5 --TT-----------T--CAT-----C--------------T---CAA--G--A--CC-TC-GA----G--G--T---GC-TCG-CCTT---AGA---AGG-TCC.........CTGGGG---G-----CA-A-AGGAGGACAAGGAGG-G-T................. 1726
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---T-G-----G---T--CA---C--C--------------G--A--A--A-----CC-TCCCAC---A--G---T-AGCTTC--C-TTTC-GAAGCAAGGGTTATGCCATGGTTCA-GG-AAGG-GCCCA-CC-CCAG-AGAA-GA....................... 1732
DRL.x.x.FAO -GT--G---------C--TT---T--C-----T-----------A--------------G--CA----A-----T-----AG--CAGCAGGCAG-T.....................------------CAGAATCCCCCC--AGGT-C-CCG................. 1454
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C----------------AT--C-----------G--------TACT--C-----------C-----A---------GCAGC--CCCACTCAGATCTA-AAGGGGGATATACAGCAG-CT-T-----A-A---GGGAAAC-ATC-AGGG-TTAAGAAG........... 1427
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --C----------------AT--T-----------G--G-----TACT--C--A--------C-----A--G------GCAGC--CCCACTCAGATTTA-AAGGAGGATATACAGCAG-CT-T-----A-AG--GGGAAAC-ATC-AGGG-TTAAGAAG........... 1508
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --C----------------AT--T-----------G--------TACT--C--A--------C--R--A--G------GCAGC--CCCACTCAGATYTA-AAGGGGGATATACAGCAG-CT-T-----A-AG--GGGAARC-ATC-AGGG-TTAAGAAG........... 1507
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --CT-G--G------C-A-T---T--C--------------G--ACAA--------T-AGC-AA---TA---ATG-----TA-T-G-CAG...........................-AT---G-C--AGTG--ACC-CAG-AA--GGGCCCC................. 2054
GSN.CM.99.CN166 -ACT-G---------C-T--------C--A--G-----G-----AACT--C--AT-T--GC-C--A--A-----C---GCAAC--CCCTC--AGGCA---GTTCA.........TAC-AC---G------A----CCCCC-G-A-GG---.................... 1630
GSN.CM.99.CN71 -GCT-G---------C-T--------C--A--G-----G-----AACT-----AT-T---C-C-----A--G--C---GCAAC--C-CTC--AGGC...-G-TCA.........TAC-AT---G----A------CCCCCAG-A-GG---.................... 1633
LST.CD.88.SIVlhoest447 --TT-------G-------GG--C-----A--------------A-C------A-G---GA-------A---------GCAAC--CC-TGC-AAGTCAA-TGAGA.........CAG-AT---G-A--AGTGACACCACCA-----TGC-CAG................. 1128
LST.KE.x.lho7 T-T--------G-------A---T--------------------T-CT-----A-G--A-A-A-----A---------GCTTC--CC-T-C-GCA-CAAGTAAGA.........CAA-AC---G-----GTCACTCCGC----A--TGCGCA-................. 2212
MND-1.GA.x.MNDGB1 --TT----G------T--GA------------------T--G--ACAA-----A--C---T-AA----A---ATG-----AAC---GGT-GGACA-......TCA.........CAA-ATT-TG-----CAGA-AGGGCC-CAA-GA....................... 1574
MND-2.CM.98.CM16 T-TT-------G---CC-CT---C--C--A--G--------C--TAAAT----A---CA-A-GA----A--G--T----AGG---CCCAGTCA.....................GCTG------------ATTCGGGAGGGCCACCG-GGG-C................. 1900
MND-2.GA.x.M14 T-TT-----------T-ACT---------A-----G--G-----AAAAT--------CA-A-GA----A--G--C---CAGA-GA-GCAGTCA.....................GAAG-C----------ACTCGGGGGGACCACCG-GGG-T................. 1824
MND-2.x.x.5440 ---T-G---------T--CTG--C--C--A--G-----------TAAAT-C------CA-A-GA----A--G--C---CAG----C-CAGGCAG-T.....................G------------ACTCGGGGGGACC-CCG-GGG-T................. 1457
MNE.US.x.MNE027 --C------------C----G--T--C--A--------------A--A--A-------A-T-AA----A-----CC---AAG-G-CCCTTGCAC---GGC-ACTCCCT......TTTGC-GCAGCC--ACAGAAGGGACCA............................. 1693
MON.CM.99.L1_99CML1 -GCT-G--G--C---C-ACAG--------------G-----T--AATG--C--AT-T--GA--C----A-----T---GCAGGG-C--T-GCCAAC............ATGCCCATG-AT---G-A---GCCA-AGGACCACCCC-A....................... 1611
MUS-1.CM.01.CM1239 --CT-----------T--CAG-----C--A--G--------G--A-CA------T-C--GC-AA----A--G--T---GC-TCG-CCCTT...AG-CAA-A-AGT...CAGCTG...-AC---G----AG--.........GCC-GAGGG-A-................. 1597
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --T--G--G------T--CAG-----C--------G---------ACT-----AT-C--GC--A----A--G--TC--GC-TCG-CCTTC...AA-CAGG-AGGC...ACACTG...-AC---G----AG---C---GGGAGCC-GGGG---G................. 1604
MUS-2.CM.01.CM1246 ---T--A----G---T-ACAG--C--C-----GA-T-AG------ATG--C---T----GC-GA----A-----C----CTA-T-CTTTG...AGGCAA-A-ACCATTAACACCATC-AC---G-A--A---......CAG--TCC-AGG.................... 1684
MUS-2.CM.01.CM2500 ---T-G---------C-CCAG--T-----A-----T-----G--TATA--C--AT-C-A-T-AA----A-----C---GCATC--CTCT-...AG-CAG-A-ACCATTGAGACCATC-AC---G-T---G-G......CAAG-TCC-AG-.................... 1646
OLC.CI.97.97CI12 T-G--G-----G---C-------C-----A--------G-----A---T----A--------C--A--A-----GC----A-C---GCAG-TGGTGCAACAGAGACCAGCACCA........................................................ 1785
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --T------------C-A-----C-----A--------------ACAGT----A--C--G--CC-A--A-----C---CAA----CG-AT-GCG-T.....................--C---GCT--A-TGA-AGG-GGGCAA-GA....................... 1155
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-CT-G---------T--CT------C--A-----T---------CAA--C-----T-----A-----A-----C---CAG--T-CT-AT-GCATG.....................--G---GCT--A-TGA-AGGGCAAG-A-GG....................... 1155
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-TT-----------C-A-----C--------G------------CAG-----A--TC-G--AC-A--A--G--C---CAAATGA-GCA--G-AAT.....................--C---GCT---CA-TCAGCAAAC............................. 1360
RCM.NG.x.NG411 --C--G--G--G---C-A--------C--A--G-C------T--ACAG--C-----T--G--GC-A------------CAGATG--GCA-.....................AGTAAT--C---GCC--ACAG--AGGACC---A--AGG-CCC................. 1372
SAB.SN.x.SAB1 --C--------G---C-T--T-----C--A--CA-T------G-ACAA---------C-TC-AA----G-----T----CAGCG-CCTTTC-GCA-CAA--AGTT......GGGAAC--CT-TG-----CA---GGCAAGACCC-GGGGTCCC................. 2228
SUN.GA.98.L14 T--T----G--G-------G---C--C--A--G--T--G--G--GA-------A-G--AGA-CC----A---------GC-TCT-CTTTT-GGCAGCAAGTAGGA......AGACAAGCT---G-----CA-AA-TTACCACCC-GAA-C--CCAG.............. 2205
SYK.KE.x.KE51 --CT-G---------C-TCA---T--C--A--G-----------ACAAT-C--A----A-C-A--A--A---------GTAATGAC-CA-C-CAGCTTG..................GGC-----A--AG-GCCA-GACAAG-A-G-A-TCCC................. 1655
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --CT-G--G------C--CA---T-----A-----C---------TTA--C-------A-C-CA----A--G--C---GTAATG-CCCAGC-G----TA..................-AT---G-A--AG-GCCATCAAAAG--.......................... 2018
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --T--------G---C-------T--------------------A--A-----A----AGC-CA---TA---------CAA---A-GCA-GGA.....................GTT-AC---G----AG---CACCGCGAG-AGGTAGGG-C................. 2083
TAL.CM.00.266 --CT-----------C-CCAG--C-----A--G------------CAG------AGC--GC--A----A-----T---GCAG---CCTT---A...CAA-A-ACCCAACAAGTCATAGCC---G-A--ACAG--GC-AGGAG-CCCA....................... 1844
TAL.CM.01.8023 --C--G---------T--CAG--------A--G--C--G-----TCAG------AGC---C-CA----A-----C---GCGG-G-CCTTG--A...CAG-A-ACCCAGCAAGTCATAGCC---G-A---...--AC-GGGAG-TCCG....................... 1339
VER.DE.x.AGM3 --T------------T-A--T--C-----A-----G--------AA-TT-C--A----A---GA----A---ATG---CAAA-TA-GCA--GCCAG.....................-AC--------ACAG---GG-CAG--AGGAAG-CC-................. 1624
VER.KE.x.9063 --CT-----------C----T--C-----A--------G--C--AA--T-C--A---------A----A---ATG---CAAA-CA-GCAG-C-CA-.....................-AC---G-----CA---GGCAGCAG-AGGAGT---G................. 2123
VER.KE.x.AGM155 --T--T---------C-------C-----A--G--G-----C--AA-TT-C--A--C-A---CA----A---ATG---CAGA-CC-GCAG-G-CAG.....................-AC---G-A---CAG--AGG-GGA---GGAAG-CC-................. 2112
VER.KE.x.TYO1_patent --C--T---------T-A--G--T--------G--------C--AA--T-C--A----A---AA----A---ATG---CAGACCA-GCA----CA-.....................-AC---G-----CAG--AGG-CCA-AA-GA---.................... 2117
WRC.CI.97.97CI14 --CT-------G---T-A-----------A-----------G--A--AT----AAGC-A-A-AA----AC----TT-ACAAG---CTTTG...CAT...T-ACAG............GCC---G-A--ACAG-CAGGAGCA-AACCT....................... 2142
WRC.CI.98.98CI04 ---T-----------T----T--------A-----------G--A--AT----AAGC-AGA-AA----AC----CT-ACAGG-G-CTTTG...AGC...T-TCAG............GC----G----ACA-CAGCCAG-G-AACCT....................... 2160
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---T-----------T-------------------------T--A---T----AAGT-A-A-AA----AC-----T--CAGG---CCCTG...--CCAAT-ACAG............GC----G-A--ACAGCAGGCAG-C-A-.......................... 1104
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H102_AG.NG.x.IBNG ........................................................................................-GA-CAA-A-----------C--------------A---CT--------------A--------------G-.......... 1547
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SMM.SL.92.SL92B ...............................................................................GGGAATAAGCCT--CA-C-G------T--C-----A--GAC---A---T-T--G---C-G-----A--T--C--A-GG---.......... 1740
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .....................................................................................AGG-G--CAA-C-------GG--------A--G--G--A---T-T--A---C-A--------------A-G-C--.......... 2303
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H2A.DE.x.BEN .....................................................................................AGA---GCAA---G--A--GG--C-----A--G--G--A---T-G--A---C-G---C-A--A-----A-G-C--.......... 2332
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COL.CM.x.CGU1 CTTAGCCAGAATGTGTCCCAAAAGACCAATAGGAGGAGCCGGTCGAGGAAGAGGCCGAGGACGGGGAGGCTTTAGAGGAGCTCCCAGA-G-CCA--G-G------T-CC--CAATC-G-----A----TGCAA---G----T...C--...................... 1899
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GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................................................................................GG-CCA--A--A--C-----------G--G-T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----.......... 1499
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........................................................................................GGACCA--A-----C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G----.......... 1580
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GSN.CM.99.CN71 .....................................................................................GGA--A-CCCCA--A----A---------A--GTTT--A--T-TC--A---G-C--TCCCAAA--C-A-G---GA.......... 1708
LST.CD.88.SIVlhoest447 ....................................................GGAAGGTTTGTAAGAACAGGAGGAGGAGGCCCTAGA---CC-T-A-CT--C--T--------A--GCC---T--T-----A----TG--T--ACAG-----AC-GG--.......... 1236
LST.KE.x.lho7 ....................................................GGCAGGTTTGTGAGAACAGGAGGAGGAGGTCCCAGG--ACCCC-C-CT--C-----------A--GCC---T--------A----TG-----ACAG--C--AC-GG-A.......... 2320
MND-1.GA.x.MNDGB1 ................................................................GGACCAGTTAGACAACCTACTGGA-G--AACC--TC--C-----C---AAT-----------TGT---A--GTTC-T--A---------A-GG--A.......... 1670
MND-2.CM.98.CM16 ......................................................................CCCCCGAGACAACCTCCT-GA-ACA-C-GA--CCCT--C-----A---TTT--T--TGGGCTG--GG-C--T-TAAG----C-A------.......... 1990
MND-2.GA.x.M14 ......................................................................CCTCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCCC-GA---CC---C-----A-GGT-T--A--TGTTCTG---G-C--T--ACT---C--A--G---.......... 1914
MND-2.x.x.5440 ......................................................................CCCCCGAGACAACCCCCT-GA-ACCC--GA--CCC------C--A--GTTT--A--TGT-CTG--GG-------A-----A--A--G-GA.......... 1547
MNE.US.x.MNE027 .....................................................................................AGA---CCAA---------GG--------G-----G--A---T-T--A--GC-A-----A-----A--A-G-C--.......... 1768
MON.CM.99.L1_99CML1 ..................................................................................AGGAAGGGACAACCC--A--C-----------A---TTT-------TG--G-A--------AA-----CCAA-GG-G-.......... 1689
MUS-1.CM.01.CM1239 ...................................................................GGCAGCCAGGGAGGTCCCAGGGGA-ACCC--G-----A---C-----GC-GTTT--A----TG--A----GC---CCCAAG--A-AA-CT-G-.......... 1690
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ................................................................GGCAACGGCAGCCAGGGAAACCGAGGA-A-CCC-GA--C-A---C-----GC--T-T--C---GT------GG-----CCCAAA--C-----C--A.......... 1700
MUS-2.CM.01.CM1246 ................................................................GGAGTAATGGGAAAAAAGAGGGAA--C-GCACACGT--C-A---C-----AC--TTT--A--TTTG--A---G-----CCCAAG----A-TCT-CC.......... 1780
MUS-2.CM.01.CM2500 ................................................................GGAGGGGCCGGAGGAGGGCCTAGA-G--CCCCACG---C-----C-----GC--TTC--A--T-T-----A-G-----CCCAAA--A--AGTT-G-.......... 1742
OLC.CI.97.97CI12 ......................................................................GGAGGAGGGCCTCAGCAAGG--GGC-G-G-----AT--------T-G-TTT-----T--TAAA-AT-----TTCACAAAAGG-TCC-............. 1872
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........................................................TCAGGCCCGCCAAGAGGACAAGGAGGAAAG-CAT-CT-G--A----A---C-----A--GTTG-------TTT-A---T----T-AA-----C--A-G---A.......... 1257
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........................................................TCAGGGCCACCAAGAAGAGGTGGAGAAAGACCAG-ACCA--A----A---------A---AC---A--T-TTT----GTT---T-A---------A-G---A.......... 1257
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..........................................................AGGGGGCCTCCAAGAAGATCAGGAGGAAATCCA-A-T-A-GA----A---------T--GCC---A----TTT-T---T----T-AA--------A-GG---.......... 1462
RCM.NG.x.NG411 ...................................................................CCTAAACTAGGGGGAGGACCT-G-T-CC-C--A--C-AT------------AC---T--T--T--T---T------AAA-AAG---A--G--A.......... 1465
SAB.SN.x.SAB1 .............................................................TTAGGGGGAAGAGGTAGACCTCTGAACCCA-A-A----A----A---------A--GCCT--T---CTG--T---TT---T-A-----------G-C-A.......... 2327
SUN.GA.98.L14 ....................................................GGGAGGTTTGTAAGAATAGGAGGAGGAGGACCTAGG---CCCA-G-CT-----T--------T---CC---A--TCT---A-ATC-G-----A-AG--A-A----GGA.......... 2313
SYK.KE.x.KE51 ..................................................................................AGGAGAGG-CCAACA-GA--C--T--------GC-GTT---A--TCTTCAA-A-G-C---CCTAGG--A-AA--GCTT.......... 1733
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .....................................................................................AGATCA--GA----A--C-A---------GC--ATT-------TGCAA-A-G-C----AAAAG--ACTT---GCT.......... 2093
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...............................................................................AGAGGCAGAGGCCCACCCCGC--C-----A-----AC--ATT-----T-T-CAA-A-G----TCCAAGAG-AG-ACC---C.......... 2164
TAL.CM.00.266 .......................................................AGGGGGAGAGGGGGACCTAGAAGGAACCCCCCAGG-CAGA---G-----AT--C-----A---TTT--C--T-T---A-AG--C---CC------GCC--G-C--AAGGTG.... 1955
TAL.CM.01.8023 .......................................................AAAGGGAGAGGGGGACCAAGAAGAACTCCCCCAGGACAAA-C-GA----AT-----------GTTT-----T-TT--A-A---C--TCC---T---CA---GCCACGGGGG.... 1450
VER.DE.x.AGM3 .....................................................................................AGACCCCCA--A-------A---------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A---CCT-AA--A--A--G-T-.......... 1699
VER.KE.x.9063 ...............................................................................AGACAGAGACCCCCAC-A--A----A------C--A---TTC--A----TGCAA--GC-A----CA-AA--A--A--G-TA.......... 2204
VER.KE.x.AGM155 .....................................................................................AGACCCCCGCCA-------A---C-----A---TTT--C----TGCAG--GC-G--TCCT-AG--A--A----TA.......... 2187
VER.KE.x.TYO1_patent .....................................................................................AGACCCCCAC-A-GA----AT--------A---TTT--C--T-TGCAA---C-A--TCC--AA--A-------CA.......... 2192
WRC.CI.97.97CI14 .....................................................................................AAAGG-CCAA---GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G-A--TCCCAAG--A-A----CCAGTCCCTATGA 2227
WRC.CI.98.98CI04 .....................................................................................AAAGGACCAA---GA--------------AC-GATT-----T-TG--A-A-G-C--TCCCAAG--A-A----CCAGTCCCCTTGA 2245
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .....................................................................................AGAGGACC-C-A-GA-----T--------AC--ATT-----T-TG--A-A-G----T-A-AAA--A-AA-GGTCTCCTCAGCAAA 1189
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Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start Gag p1 end
Gag-Pol -1 ribosomal slip site

H1B.FR.83.HXB2 .................GGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT...........................GAGAGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC......CTACAAGGGAAGGCC.........AGGGAATTTT 2133
Gag .__.__.__.__.__.__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__.__.__Y__K__G__R__P__.__.__.__G__N__F_
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__.__L__Q__G__K__A__.__.__.__R__E__F__
H1A1.UG.85.U455_U455A .................--------------C--G--A--------------------C--C---...........................--------------------------A--T--------......-A-------G-----.........---------- 1582
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .................------------------C-----------------------------...........................---------------------------------T----......-C-A-----------.........---------- 2132
H1C.ET.86.ETH2220 .................-----------------------------------------C-----C...........................-------------------------GAC-T--------......-A-------------.........---------C 1504
H1D.CD.84.84ZR085 .................--------------------------------------------C---...........................--A-----------------------A--T--------......-C-------------.........G-----C--- 1653
H1F1.BE.93.VI850 .................-------------------GA--------------------C--C---...........................--A-----------------------A--T--------......-A-------G-----.........C--A-----C 1470
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .................-----------------------------T-----------C--C--G...........................--------------------------A--T--------......-A-------G-----.........---------- 1539
H1H.CF.90.056 .................-------------------GA--------T--G--------C--C--A...........................--------------------------A--T--------......-AG---A--G-----.........---A------ 1483
H1J.SE.93.SE9280_7887 .................-----------------------------------------C--C---...........................-----------------------------T--------......-AG---A--G-----.........------C--- 1453
H1K.CM.96.96CM_MP535 .................-----------------G-----------T--G--------C--C---...........................--------------------------A-----------......-C-------G-----.........---------- 1329
H101_AE.TH.90.CM240 .................--T-----------C--G-----------T-----------C--C---...........................--------------------------A--T--------......-A-------------.........G--------- 1692
H102_AG.NG.x.IBNG .................-----------------G--A--------------------C------...........................--------------------------A--T--------......-AG------G-----.........---A------ 1658
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .................--------------------------C--T-----------C--C---...........................-------------------------GA--T--------......-AG---A--G-----.........---A------ 1359
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .................-----C-----G-----------G-----T-----------C--C---...........................-------------------------GA--G--------......-AG---A--G-----.........---A------ 1502
H1N.CM.02.DJO0131 .................-----------------GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........---C--C--C 1624
H1N.CM.02.SJGddd .................-----------G-----GC-A--------T--------------C-ACAAT.....................GAA-GA--------------------C-G-GG----T--C-......--T---A--G--A--.........---A-----C 1617
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........------C--C 1617
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .................-----------------GC----------T----------------AAAAT.....................GAA-GA------------------------GG----T--C-......--T---A--G--A--.........------C--- 1616
H1N.CM.06.U14296 .................-----------G-----GC----------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------------A-G-GG----T--C-......--T---A--G--A--.........------C--C 1615
H1N.CM.06.U14842 .................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA--------------------C---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........------C--Y 1616
H1N.CM.95.YBF30 .................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAA-GA-------------------------G----T--C-......--T---A--G--A--.........---A--C--C 1706
H1N.CM.97.YBF106 .................-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT.....................GAG-GA--M-----------------A---GG----T--C-......--T---A--G--A--.........---A--C--C 1704
H1O.BE.87.ANT70 .................--T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A- 2200
H1O.CM.91.MVP5180 .................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A---------------TA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A- 2174
H1O.FR.92.VAU .................--T--C------------C-------T--T--------------C-AAAAT........................AG-------A-A---------AA---ATAT------C-......GAGAGGCACG-----.........---C----A- 1708
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .................--T--C------------C-------T-----------------C-AAAAT........................-GA--------A--------------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A- 2198
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .................--T--C------------C-------T-----------------C-GAAAT........................-GA-A------A--------------ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A- 2198
H1O.US.99.99USTWLA .................--T--C------------C-------T-----------G-----C-GGAAT........................-GA--------A---------------TA-------C-......GGGGGGC-AG-----.........---C------ 1619
H1O.US.x.I_2478B .................--T--C------------C-------T--T--------------C-GAAAT........................-GA-A------A-----------C--ATA-------C-......GGGGGGCACG-----.........---C----A- 2201
H1P.FR.06.RBF168 .................--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A-----------A------------C-......TGGGGGCAAG-----.........---C--C-A- 1606
H1P.CM.2006.U14788 .................--R--------G------C-------T--T-----------C--C-AATCA........................-GA--------A------------------------C-......GGGGGGCAAG-----.........---C--C-A- 1613
CPZ.CD.90.ANT .................-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCAACA..................AATACAG--A-A-TA--------------ACCGACC--CA-...GTGG-GGGG-T-C--A--.........------C--- 1575
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .................-----C-----------GC----G-----------------C---T-A...........................-G------A-TA---------------GG---------......-CG--GC--G-----.........---C--C--- 1716
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .................--G--C------------C-A--G--G--T--G--A-----------AGCT.....................GGA--C-----------------------AGGT---T--C-......G-GG-GC--GG-AT-.........-AA--GACCA 1698
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .................-----C-----------GC-A--G-----T--------G--C--C-GAAGT.....................GGA--A--G-----G---------------G--------CT......--C---A--G-----.........---A-----C 1687
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................-----------------GC----------T-GG---C---------ACATG........................-G--AG...-T---------------AC----------......--C-C----------.........---A--C--- 1679
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................-----------G-----GC-A-----G--T--G----G-A----C--AAAT........................--A-----------------------AC----------......-AG------------.........---------C 1670
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .................-----------------GC-A------------CA----A-C--CC-CGAT........................AT-CA--G---G--------------A---------C-......-CG---A--G-----.........---------C 1675
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .................-----C-----G------C----G-----T--G-------------A-CAAAATAAT..................-GA--G...AT------------A--A-AT------C-......--GGGG---G-----.........------C-A- 1678
CPZ.GA.88.GAB1 .................---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A...........................-GA-------TG--------------AGGT--------......-CG--GC--G-----.........---C--C--- 2200
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .................--A--------G--------A--------T--G-----G--C--CCAAAAT.....................GAA-GA-------TG------------GG-GG---------......-CGG-GC--G-----.........------C--- 1517
CPZ.TZ.00.TAN1 .................--T--C----GG------C-A--G-----T--------G--C--C--CACCAGAAAC...............AACAGC-CTGG--TA--------------ACG-ACC--C-T......G-GGGG-T-C--A--.........------C--- 1789
CPZ.TZ.09.UG38 .................-----C----GG-----TC----------T--G--------C--C--AGGAAGA...............CCCAACA-TTC-GG--TA--------------ACG-ACC--C-T......A-GGGG-T-C--A--.........---------- 1778
CPZ.US.85.US_Marilyn .................--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--AGCAGGA.....................A-C-----------------------ACAT---T-CC-...ATCG-GG-GC--GG-AT-AAAGAGACC------C--C 2199

Gag p8 Nucleocapsid end Gag p1 Spacer start Gag p1 spacer end
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

MAC.US.x.239 .................--A--C--------------AATG-AC--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------GGG---------CCTTGGTCCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C 2393
Pol _F__F__R__P__W__S__M__.__.__.__.__G__K__E__.__.__.__A__P__Q__
Gag .__.__.__.__.__.__G__C__W__K__C__G__K__M__D__H__V__M__A__K__C__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__R__Q__A__G__F__L__G__L__G__P__W__G__.__.__.__.__K__K__P__.__.__.__R__N__F_
SMM.SL.92.SL92B .................--A--C-----------GG-A-------GTATTCA-GCCA-C--CC-A...........................A-CCAGA----GGG---------CCTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C 1845
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .................-----C---GGG--C-----AACG--T--TGTT---GCCA-A--CC--...........................--A--------GGG----------TTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C 2408
STM.US.89.STM_37_16 .................--T---------------C-AC-G--C--T--G---GCCA-A--CC-A...........................--A-------TGGG---------CTTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CCAC--C--C 2052
H2A.DE.x.BEN .................-----C-----G-----C---CC-------ATC---GC-A-C--CC-G...........................--A--------AGG----------TT-GG-CCA-GGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C 2437
H2A.GW.x.ALI .................-----C-----------C---CC------T-TT---GC-A-C--CC-A...........................--A---------GG----------CTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C 2430
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .................-----C-----------C----C-------ATC---GC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TT-GG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C 1882
H2B.CI.x.EHO .................--A--C------------C--C--------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TTCGG-CCCTGGGG............AAAG-A---.........TC-C-----C 2408
H2B.GH.86.D205_ALT .................--A--C--------------AAC-------ATC---TC-A-A--CC-A...........................--A--------GGG----------TTAGGACCCTGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C 2410
H2G.CI.92.Abt96 .................--G--C-----G-----G---CC---C---ATT---GCCA-A---C-A...........................-----------AGG----------TTTGGACCTTGGGG............AAAG-A---.........TC-C--C--C 1815
H2U.FR.96.12034 .................--A--C----------A----CC-------A-C---GCTAGC--CC-A...........................--A-CCA---TGGG----------CTTGG-CCTTGGGA............AAA--A---.........TC-C--C--C 1928
COL.CM.x.CGU1 ............................................................................................A-C-AG-----A------------GCA-C-A--GGGGTGGA..................GCTACAGAC--CC-TC--C 1959
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................A-A--C-TC------CA-C--AC---G---ATGGCA---A-C--CC-A...............AAAGCAGCTCCTC--TC-A--AA---------------AC-TCCCTGGGG............-A-G--AG-CCC......CA----.... 2089
DEB.CM.99.CM40 .................AAA----TT--------GC-------C---ATTGCA---A-----GGA........................CAGACTCCGAG---A--------------T-CTCCCTGGG-............CTCC---AGACC......CA----C--- 1921
DEB.CM.99.CM5 .................AAA--C-TC--------T-----G--C---AT-GCA--GA-C---GGA........................CAA-TACC-AG---A--------------TGCTCCCTGGG-............CTCCC--AGACC......CA-------- 1915
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ........CAACCAGGA-CG--C-TT------------CT---T--T---GCA--GA------GA............AGTAACACTAATGATC--G------TA--------------TGGTCTTGGGAG............-AAG-AT--TCC......CA----C--- 1939
DRL.x.x.FAO .................--A--C-TT-GG------GCTTT--AT--TATGT-A-G-A----C..............................CCA-A-----TG--------------T-CTCCCTGGGG............CA-CG--AAACC...CAGGAATTT-CC- 1658
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................--A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G--------------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A- 1613
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................--A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G--------------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A- 1694
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................--A--C-----------GC-A--G--G--------------C--C-GATCA........................-GC--------G--------------ATA-------C-......AGGGGGC-AG-----.........---C--C-A- 1693
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................AAA--C-TT--G--C--C--AATT--C--TATGGCA-----C--C-AG...........................A-TG-------A------------T-TGG-CATTGGGG............A---GC-AAACC...AAG-AATTT-G-G 2240
GSN.CM.99.CN166 .................AAG--C-TT--------C-GA-C---G---TTT-GC---CCA----GA...............ACAGGGACACCAATC-AGG--CT-T---------ACCTTGG-C--GGGCG............CC-CC-AG-CCC......CA----C--- 1825
GSN.CM.99.CN71 .................AAG----TT--------C----C-------TT-GCT-GGC-A--C-AAACA...............GGAACACCA-CC-AGG--CT-----------ACCTTGG-C--GGGCG...............-C-AG-CCC......CA----C--- 1825
LST.CD.88.SIVlhoest447 .................--A--C-----C-----T-GCA-G-A---TAGGT-TGCTC-A---C-AAAGCCT.....................A--G--A---TA-----------CT-TGGACCCTGGAG............-A-TG-T--TCC......---A--C--- 1350
LST.KE.x.lho7 .................--T--------C-----C-GTA---AG--TAG-T-TGC-C-G--CC-A.....................AAACCAA-AG--A---TG-----------AT-TGGTCCCTGGAG.........--GCAA-CCT--AGG......CAATT--CC- 2437
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................--G--C-----T------GCAATG-AT--T--G-AAGCTC-A--CC--...............AAGCCAGCTCAGC--CAGAG--T-------------T-TGG-CCTTGGGG............TCCCTCCAAACC......G-------A- 1790
MND-2.CM.98.CM16 .................--A--C-TC--G------G-TCT-------AT-----G-A----CC-A..............................-AGAT--TG--------------T-C-CCCTGGGG............CA-TG-CAAACC......CA----C--C 2095
MND-2.GA.x.M14 .................--A--C-TT--G-----GG-CAC------TATG----G-A-C--CC-A..............................-A-AT--TG--------------TGCTCCCTGGGG............CA-TG-CAAGCC......CA----C--- 2019
MND-2.x.x.5440 .................-------TT--G------G-TCC------T-T-----GGA-C--C..............................CCA-AGAT--TG--------------T-C-CCCTGGGG............CA-TG-CAAGCC......CA----C--C 1652
MNE.US.x.MNE027 .................-----C------------C-AATG--C--TGTT---GCCA-A--CC-A...........................--C--------AGG---------CTTTGG-CCATGGGG............AAAG-A---.........CC-C-----C 1873
MON.CM.99.L1_99CML1 .................AAA----AC--T-----CC-ACCG-------TCGCC-----C--CC-GCAGCCCCCC............AAACAAA-C-A-GG--TG--------------TCCT-TCGG-C-............CAAG-A-GGGCC......-A----C--C 1812
MUS-1.CM.01.CM1239 .................AAA--C-TC----------G---G------TTGGCA---C-G--C-GG..................TCTGAAGGT-CC-A-TC----------------G-TCCTCTTGGCCT......-C-G-GAA-G-----.........-A----C--C 1810
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .................AAG----TC--------G-GA---------TTGGCA-G-C-A----GG..................TCTGATAATACC-A-GC--TG------------G-TCC--TCGGCCT......-C-G--AA-G-----.........GA----C--C 1820
MUS-2.CM.01.CM1246 .................A-A----TT--G-----T------------TTGGCC-G-C-G--CCGA...............ACCGACACAGGCA-A--CGCT-TG---------------GATCTCGGC-T......-CGGTCTC-G-A---.........GA----C--C 1903
MUS-2.CM.01.CM2500 .................AAA--C-TT--G-----C-G------C----T-GCA---C-G--C-GA...............ACCAACTCAGACA-AG-CGCT-T---------------AGGT-TCGG.........--T-C-CA-G-A---.........GA----C--C 1862
OLC.CI.97.97CI12 .................ACA--C-AC--G-----G--ACC---C---AT-GCA---A----C-GG.........GTGGGAGGACAACAACAAC----CA---TG--------------ATGGA--GGAGG.........G--A-C-GA---TCCCCTCAACAT-C-ACAG 2007
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .................--A--C-----G------G----G-AT---ATCC-T--G-----CC--..............................-AG----TA--------------TGCTCCCTGGAA............-CAGG--AAACC...GAGGAATTT-CC- 1365
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .................--A--C-----G------G-T--G-AT--T-TT-----G--------C..............................-AG----T------------A-GTGCGCCCTGGAG............TC-GG--AAACC...GAGGAACTT-CCG 1365
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .................--A--C------------TCCCC--AC--T-TCT-------C--C--A..............................-AG--AATA-------------GAC--CCCTGGGG............TCAGG--AAGCC...GAGGAACTT-CC- 1570
RCM.NG.x.NG411 .................--G--C----G-------G-------T--T-T------G-----CC-A..............................-A-G---T---------------TGCTCCCTGGAA............-CAGG--AAACC...GAGGAACCT-CCC 1573
SAB.SN.x.SAB1 .................-----C-----------C-GCCC--AC--T--G------------CAA..............................-A-----T-------------TTTGG-CCCTGGGG............CA--G--AAACC...CAGGAATTTCCC- 2435
SUN.GA.98.L14 ........CCACCCGGCTC---C---------------ATG-----TA--CAAGCTC-A--CC-A........................CAA-GA-A-----TG------------T-TGG-CCCTGGAA............CA-GG----GCC......------C--- 2433
SYK.KE.x.KE51 .................AAG--C-TT--C------GGAACG------AT-GCA-GGC-G----GACAACCAAGAAAAGGACAAGGCAACCCTCCTCC------C--------------AGGG---GGGAA............CA-G-AA--CCC......--CA------ 1868
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................AAA--C-TT--T--------AAC--------T-GCA-GG-CC----GGCAACCCAAGAGAAATCAAGGCCCTCCA-TTGC---------------------AGGA---GGGGT.........-TCCA-G-----CCC......--CC--C--C 2231
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .................AAA--CCTA--------G---CC-------TT-GCA--------CCGC...........................AGTG-------C-------------GA--GCCAA-C-G............-----CAAAGCC...GCGCAATTT---A 2275
TAL.CM.00.266 ........CCGCCAGGCACT--C-AT--G-----C--ACC---C---AT-GCA---C-A--CT-C...........................TCAGC------C---------------TCT-TTTTAGG............-AA--TC--ACC......G-TC-GAGGA 2072
TAL.CM.01.8023 ........CCTCCGGGGA------TC--G--C--GC--ATG-------GTGCCGC-C-G--C-GA...........................C--CC------A---------------GCT-TTTTAGG............-AAG-TC--CCC......G-TC--GGGA 1567
VER.DE.x.AGM3 .................A-A--C-T---------G--ACC---G--TTT-GCA--------C-GA..............................G------TA------------T-TGG-C--TGGAT............----GC-AAACC...CAG-AATTT-CCC 1807
VER.KE.x.9063 .................AAA--CCTT--------G---CT--------TGGCA-----C--C-GG..............................G------TG------------T-TGGAC--TGGA-............---G-CAAAACC...GAG-AACTT-C-C 2312
VER.KE.x.AGM155 .................AAA---CTT------------CC---G---TT-GCA-----C--C-GG..............................G------TG------------T-TGG-C--TGGAT............---G-CAAAACC...AAG-AATTT-CCC 2295
VER.KE.x.TYO1_patent .................AAA---CTA--G--------ATTG-------T-GCA-----C--C-GG..............................G------TG------------T-TGGAC--TGGAT............---GGCAAAACC...GAG-AATTT-CCC 2300
WRC.CI.97.97CI14 GAAGAGGACAGGGACCCACA--C---GG-------G-A-T------TGT-CA--G-A-C---C-A.....................AAAATTAGA-------TA--------------TGG-A-AGGGCA............-ATGCCCT-GAACAATTATCCAGT-CAG 2364
WRC.CI.98.98CI04 GAAGAGGACAGGGACCCACT--C---GG-------G-AATT-----TGTGCAA-G-A-C--CC-A.....................AAAAGTAGA--G---AT---------------TGGGA-AGGGCA............-ATGCCCT-AAACAATTACCCAGT-CAA 2382
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GG......GGACCTCCCAC---C---GG----------ACC--C---ATCCA----A-C--CC-A.....................GAAACAAGA--G----TA--------------TGG-C-AGGGCA............-A-GCCCT-CAACAATTATCCAGT.... 1316
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H1B.FR.83.HXB2 CTTCAGAGCAGACC.........AGAGCCAACAGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGAGACAAC................................................................................................ 2198
Gag _L__Q__S__R__P__.__.__.__E__P__T__A__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__E__T__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
Pol S__S__E__Q__T__.__.__.__R__A__N__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__R__D__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A -C------------.........--------------------C---A-T---TG--ATG----A-A---T................................................................................................... 1644
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -C-----------T.........---A-------------------------------TCA---A---------................................................................................................ 2197
H1C.ET.86.ETH2220 --------------.........---------------------GAGTCT-AGACCAGAGCCAAC--CCC--C-ACCAGA.......................................................................................... 1575
H1D.CD.84.84ZR085 --------------.........--------------------C---AGCT-CGG-T-TG---AGGAGATA-C-................................................................................................ 1718
H1F1.BE.93.VI850 --------------.........--------------------C----------G---TCA-A-AG----T---................................................................................................ 1535
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------A---GA-.........---A--------------T-C---A---C--G---TC--A-AG----T-G-................................................................................................ 1604
H1H.CF.90.056 --C--------G--.........---A----------------C----------G---TC--A-AG----TG--................................................................................................ 1548
H1J.SE.93.SE9280_7887 --C-----------.........--------------------C-------C--G--CTC--A-AG----T................................................................................................... 1515
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------.........--------------------C----------G---TC----AG----T---................................................................................................ 1394
H101_AE.TH.90.CM240 -C------------.........--------------------C---A-A--GGG--ATG----A-----T---................................................................................................ 1757
H102_AG.NG.x.IBNG -C------------.........G--A--------T-------C---------TG--ATG----A-----T................................................................................................... 1720
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -C------------.........-------T------------C---A-A---TG--ATG----A-----T................................................................................................... 1421
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -------A---G--.........---------------G--C-CG--AT----AGA-AGGAAA-AG--------................................................................................................ 1567
H1N.CM.02.DJO0131 -CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C--------G---CT-----AT-ATG-----CA...............GGAGGA....................................................................................... 1692
H1N.CM.02.SJGddd -CC----CA-C-G-AAGGAA...G-----C------------CT...............A-A...............GGAGGA....................................................................................... 1667
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -CC----CAGC-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG-----CA...............GGAGGA....................................................................................... 1682
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -CC----CA-C-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG-----CA...............GGAGGA....................................................................................... 1681
H1N.CM.06.U14296 -CC----CA-C-A-AAAGAA...------C--------G---CT-----AT-ATG---T-CA...............GGAGGA....................................................................................... 1680
H1N.CM.06.U14842 -CC----CA-C-A-AACAAGGAA------C--------G---CT----GAT-ATG---G-CA...............GGAGGA....................................................................................... 1684
H1N.CM.95.YBF30 -CC----CA-C-A-AAGGAA...------C--------G---CT------T-ATG---T-CA--AG--...................................................................................................... 1771
H1N.CM.97.YBF106 -CC----CA-C-A-AAGGAG...------C--------G---CT------T-ATG-----CA...............GGAGGA....................................................................................... 1769
H1O.BE.87.ANT70 G-G-----.........ACCAGC......-CACC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGA-GAA-T............GAAGGG..................ACA..................................................................... 2256
H1O.CM.91.MVP5180 G-G----A.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA...G-C............AGTGAAGGAACA...AGAGAATCAGAG..................................................................... 2242
H1O.FR.92.VAU G-G---GA.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAAGA...GAT............GATGAAGGGGCAAGAGGAGGATCAGAA..................................................................... 1779
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GCG-----.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CC--TGACGGA-GAAAT............GAAGGG..................ACA..................................................................... 2254
H1O.SN.99.99SE_MP1300 GCA-----.........ACAAGT......GT-CC-AT--G-CCC-CC--TGACGGA-GAAAT............GAAGGG..................ACA..................................................................... 2254
H1O.US.99.99USTWLA A-G----AGCA-ATGCCCCCTCC......-G-CC-AT--G-CCC-CCA-TGGAGGA...G-T............AGTGAARGG.........GCARGARAA..................................................................... 1690
H1O.US.x.I_2478B A-G----A.........ACAAGT......GC-CC-AT--G-CCC-CC--TGGAGGAAGTGAT............GAAGGG..................ACA..................................................................... 2257
H1P.FR.06.RBF168 G-A----AACA-GT.........-C-A--------------TAT.............................................................................................................................. 1641
H1P.CM.2006.U14788 G-A----AACA-GT.........-C-A--G-----------TAT.............................................................................................................................. 1648
CPZ.CD.90.ANT G-G----AGGAGGAAGTAGT...G-----------T-----CAT-----T--A......-CA--AG---CA................................................................................................... 1637
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G-A----A---GA-.........--------------------C------T-ATG---ACCAA-AGA-...................................................................................................... 1775
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 GGGA-CTT-CTG-AGGGCAGGAAG--A--C-----T-----CAT------T--TG---A-CA............................................................................................................ 1760
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -CC----CA-C-A-AAGGAA...---------------T---AT------T-ATG---A-CA............................................................................................................ 1746
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C------------.........------C--------G---AT---------TG---T-CA-CC-A-...................................................................................................... 1738
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------AG-----.........---A--------T------AT----------G---TCA---AG--...................................................................................................... 1729
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --C----AG-----AGAACCACC---A----GT---------AT------T--TG---T-CA--A......................................................................................................... 1740
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-G--AG----GAA.........G--A--------T-----TATG--ATC----G-A-T-CA............................................................................................................ 1731
CPZ.GA.88.GAB1 G-G----A----A-.........---A-----G--------GAT------T-ATG---ACCA--AG--AGA................................................................................................... 2262
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -CC--A--G-AGGT.........G--A--------T-----TCC-----C----G---A--CA-AGC-----CA................................................................................................ 1582
CPZ.TZ.00.TAN1 G-G----A--CC--............AGAG-A--GGAA.................................................................................................................................... 1815
CPZ.TZ.09.UG38 G-G----A--CC--.........----AAGGAGAAGAAT-AG---C---CACCAGT-GAGCCATC--CCC--CT................................................................................................ 1843
CPZ.US.85.US_Marilyn --GG-A-A---GAA.........G-----C-----T------AT----GAT---G---A-CAA-A-------GT................................................................................................ 2264

Gag p6 start
MAC.US.x.239 -CCAT-GCTCA.....................--TG-AT-AG-GGCT--TGCCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAGGACCCAGC 2449
Pol F__P__H__G__.__.__.__.__.__.__.__S__S__A__S__G__A__D__A__N__C__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P_
Gag _P__M__A__Q__.__.__.__.__.__.__.__V__H__Q__G__L__M__P__T__A__P__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__D__P__A
SMM.SL.92.SL92B -CCAT-CAG-C...........................-A--TC-TT--CACCGTCAG-ACCCCC.............................................................................................AGATCCAGCAGC 1895
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -CCAT-GC-CA.....................GATG--T-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAGGATCCAGC 2464
STM.US.89.STM_37_16 -CCAT-GC-CA.....................-ATA--T-AG-GGCT--CGCCA-CTG-CCCTCC.............................................................................................AGAAGACCCAGC 2108
H2A.DE.x.BEN -CCGT--C-CA.....................------T-AG-GGCT--TACCA-CAG-ACCTCC..........................................GGCAGATCCAGCAGCGGAACTGTTGGAGAGATATATGCAGCAAGGGAGAAAGCAGAGGGAGCA 2544
H2A.GW.x.ALI -CCGTA-C-C-.....................--TT--G-AG-G-TTA-CACCA-CAG-ACCCCC..........................................AGCAGAGCCAGCAGCGGACCTGCTGGAGCAGTATATGCAGCAGGGGAGAAAGCAAAGAGAGCA 2537
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -C-GT-GC-CA.....................-AT---G-AG-GGCT--CACCA-CAG-ACCCCC..........................................GATAGACCCAGTAGAGGACCTACTAGAGAAGTACATGCAGCAAGGGAAAAGGCAGAGAGAGCA 1989
H2B.CI.x.EHO -CCGTCCAGGC.....................-C---A...G-GGATAGTGCCATCTG-GCCCCC.......................................GATGAACCCAGCATTCGGCATGACACCTCAGGGTGCGATTCCATCTGCACCCCCTGCAGATCCAGC 2515
H2B.GH.86.D205_ALT -CCAT--C-CA.....................--TG--T-AG-G--T--CACCATCTG-ACCCCC.......................................GATGAACCCAGCAGAGGGCATGACACCTCGGGGGGCGACACCATCTGCGCCCCCTGCAGATCCAGC 2520
H2G.CI.92.Abt96 -CCAT--C-CA.....................--T---T-AG-GTCT--CTCCATCAG-ACCACC.............................................................................................GATGGACCCAGC 1871
H2U.FR.96.12034 -CCAT-GC-CA.....................--T---G-AG-G-CT--C-CCA-CAG-CCC...................................................TCCAGCAGAACCAGCAGTGGATCTGCTGACCCCGACAGCCCCTCCAGCGGACCCAGC 2026
COL.CM.x.CGU1 -CC-C..................................................................................................................................................................... 1964
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .............................TTTCATAGAG-A.............................................................................................GCAACACCAGACATGGGGCATAGGGAAGTACATACC 2137
DEB.CM.99.CM40 --AG-AG-A-TTGGGAAGTA...CATC--GGAGAG-A--G----TC--GTA-A-TC-A-............................................................................................................... 1977
DEB.CM.99.CM5 T-GG-AG-G-TTGGGAAATA...CATC---GAGAG-A--G----TC--GTT-ATTCAA-............................................................................................................... 1971
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G-A---TA-TAC--TCAGATGAATC--GATTTGC-ATGGAGCCC--T---GG-.................................................................................CCAGCAGCAACCACAGTACCCACAAAATTTTCAAGA 2028
DRL.x.x.FAO -AGGCCTC.........................................................................................................GCTGACCCCATCAGCTCCTCCATTGCCAGGATACCTCCAGGAGGATCCGGCCGAGAG 1723
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G-G----AGCA-GT............................................................................................................................................................ 1627
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G-G----AGCA-GT.........GC-A---------------AT.............................................................................................................................. 1729
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G-G----AGCA-GT.........GC-A---------------AT.............................................................................................................................. 1728
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -AAT-C--AG--GACACAGT...T-GT-TGGA-C-AA--G-CCCCCC.............................................................................................AATGGAAACAGCTTACGATCCAGCAAAGAA 2314
GSN.CM.99.CN166 -CAGTA-CTTTC-TGCTGCC...-ACAG-CC-G--GGA...G--G--AGAACC-CA-CA............................................................................................................... 1878
GSN.CM.99.CN71 -CAGTA-CTTCC-TGCTGCC...-TCAG-CC-G--GGA...G--G-T-GAACC-CA-CA............................................................................................................... 1878
LST.CD.88.SIVlhoest447 -C-TT--TGG-GGGGAA......T-CAGG-GT...AGT----TC--CTCC-CC.............................................................................................AATGGAGAGGAGCCCAACACAAGC 1418
LST.KE.x.lho7 --A-T-G-AG--G-.........T-CAGGG-G...AATT---TC--CTCC-CC................................................................................................AATGGAGAGTGCTCCAACAAA 2499
MND-1.GA.x.MNDGB1 -C...........................................................................................................................GGCACAAGAGGTGACTCCAACAGCTCCACCATTAGAGGAGAAACC 1837
MND-2.CM.98.CM16 -C.....................G-C-ATGC--TTGA-C---AC...-GC-CC..............................................................................TCCAATGCCAGGGATGGAAGACCCAGCAGAGAGAATGCT 2163
MND-2.GA.x.M14 -C.....................T-CCATGC--CTGA-C---TC--CACC-CC.................................................................................GATGCCAGGGATGGAGGATCCAGCAGAGAAGATGTT 2087
MND-2.x.x.5440 -C.....................T-CCATGC--TTGA-C---TC--CACC-CC.................................................................................GATGCCAGGGTTGGAAGACCCGGCAGAAAAGATGCT 1720
MNE.US.x.MNE027 -CCAT-GC-CA.....................-ATG-AT-AG-GGCT--CACCA-CTG--CCCCC.............................................................................................AGAGGACCCAGC 1929
MON.CM.99.L1_99CML1 -C--TC-C-TCTGTGCAGCC...CAGCG--C-GA-T-TG----C.............................................................................................................................. 1853
MUS-1.CM.01.CM1239 -CC----C-TCG-TTTTACC...-AC-G-CC-GC-AGAG-AG--G-GAGA-C-GGTCAA-CTCTCCCC-C--GT................................................................................................ 1881
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -CC----C-TCT-TCTTGCC...-ACTG-TC-GC-AGA--AG--G-G-GAA--GGTCAA-CTCTCTCCAG--GT................................................................................................ 1891
MUS-2.CM.01.CM1246 -CAGTT-CATCG-TCATGCC...TAC-G--C-CC-AGATA---C----CCGG-G-AC-TCTCCCC...ACT-GTAGGGCCCAAGGA.................................................................................... 1983
MUS-2.CM.01.CM2500 -C-GTT-CATCG-TCATGCC...-TCAG-TC-CC-AGATA---C-----TAG---AC-TCTCCCC----GTGGGTCCACGGAAGGAGAA................................................................................. 1948
OLC.CI.97.97CI12 AGGACAGAG-TGGACATCTT...TCCCT-TG--C-TA-C-TG--.............................................................................................................................. 2048
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-AACCTC-GTGA-ACCCTC...T-CT---GGGATGGAT-AGT-C--CCC......................................................................................................TGCGGAAGCCATGTTAAA 1430
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T-GACTTC-TTGA-TCCCTC...T-CT---GGG-TGGA--AG--CA-TCA................................................................................................TGCCTCCCAGTACGATCCAGCAGA 1436
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 T-GACTTC-TTGA-TCCCTC...T-CT---GGGATGGAGAGCA-TT-CGA-CC...................................................................................................TGCAGAAGAGATGCTAAA 1638
RCM.NG.x.NG411 T-GACTTC-TTGAGACCTAC..................TG-TCC--G........................................................................GAGAGAGGAAGGATGGAATCCCCAGTACGATCCAGCAGAAGAGATGCTCAG 1653
SAB.SN.x.SAB1 --GACCTC--TCAGACCAAC...--CT--CC--ATGGA--GG--TT-C---AG.......................................GCCGGAGGAAAATTGGTATGCAGACAGACCTCCGACCAGAGGACCAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCCCTGTTAAA 2563
SUN.GA.98.L14 -CAGTC-TGCCTT-TGCTCC...GCC................................................................................................TCTAGAGGATCTGACATTGGGGAACAGAATGACACCACCCCAGTCAAA 2504
SYK.KE.x.KE51 -C-GT--TG--GGAGACACC...-ACAG-CC--C-AG-GGAG--.............................................TTGGCCATGGCAGCAACAGACATGGGGAAATTATGCTTCACCCCAACAGAAGCACATAGCAATGGCCACCCCGCTACAGCC 1990
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CAGT---G--CGAGCCATC...T-C.....................TCC-CCTCT-GA.............................................GGACATCGAAGATGGGCCATGGCTCACATGGTCAGCACAGATGAGCCAACAAGCACAAGCGAAGGC 2332
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GA...-CAAG-CGGAGCCGT.........TC-GA-GG-T--CCCGAT-CCTGCGCACGGATTCCC..........................................................................................CACAGGTTCGCCAGC 2343
TAL.CM.00.266 -CGAG--ATTTT--AGTGGT...GC-A---T-G--A--G---AT..................................................................................................................AGAGCCTCTCAC 2125
TAL.CM.01.8023 -CGAG--A-TTC--AGTGGT...GC-A--C--C--A--G--GAT..................................................................................................................AGAGCCTCTCAC 1620
VER.DE.x.AGM3 GCCGCT-CTCTTGGGGTGGA...GCCAA-TG-GC----T---CCGAGTCC......................................................................................................ATACGACCCTGCAAAGAA 1872
VER.KE.x.9063 GC-GCC-CTCATGGAGTGGA...-CC-AGCG-GC----T---CCGACACC......................................................................................................ATACGACCCAGCAAAGAA 2377
VER.KE.x.AGM155 GCAGCC-CTCTTGGGGCGGA...-CCAAGTG-GC----T---CCGA-C-A.............................................................................................CTCTACACCTTACGACCCAGCAAAGAA 2369
VER.KE.x.TYO1_patent GCCGCT-CTCTTGGAGCGGA...-CC-AGTG-GC-T--T---CCGAGCG--AC--CCC-.............................................................................................ATACGACCCAGCAAAGAA 2374
WRC.CI.97.97CI14 AAG-T---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC--A-AA--A--ATGCCTTCTGCTCCTC-AAT-AG----GATC-AAACAT.....................................................................TCAGGAGCTGGAAAAATATTT 2462
WRC.CI.98.98CI04 AAGGT---G--CTTGAACAA...TTTTGGGC-G--...-A--AT-CC-TCTGCTCCTC-AAT-AGG---GATC-AAACAT.....................................................................ACAAGAATTAGAGAAATACCT 2477
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......................................T-A-A--AT--ATGCAG--GTGAATACCTTTGGGC-AGTGGT.........................................................GCCAACAGCACCAGTGGATCCTACCATGCAAGA 1391
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H1B.FR.83.HXB2 ..........................................AACTCCCCCTCAGAAGCAGGA...GCCGATAGACAAGGA......ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGC 2317
Gag __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__P__P__Q__K__Q__E__.__P__I__D__K__E__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__P__S__E__A__G__.__A__D__R__Q__G__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........................................G--CT-----GC---A-----...--T--A-----G---......--A-AC-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G-TA----- 1763
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..........................................-------T-------------...---A-----------......G----------------------AA---------------------------------------A---------G-------- 2316
H1C.ET.86.ETH2220 .....................GAGCTTCAGGTTCGAGGAAGC---A--TT---C---------...--T--A-----G---............AG-C-------------AA-------------------A--T--T--------A--------A--G--------G-- 1709
H1D.CD.84.84ZR085 ........................................CCCT-C-AGAAA---G-A---A-...-GAC-A---------ACT......------C---G---------AA--------------------G-T--------------------A--G-----A----- 1839
H1F1.BE.93.VI850 .............................................C---T---C---------...--A--A----GG---ACTGTA...CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--GA-------G-- 1654
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .............................................C---T-C-C---------...-AT--AG--A-----............G-TA-ATC-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA----- 1714
H1H.CF.90.056 .............................................C---T---C---------GCA--T--AG--------ACC.........---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A----A---A--GT---G------ 1664
H1J.SE.93.SE9280_7887 .............................................C---T-C-C---A-----...-----AG--------ACT......-------C------------AA-------------G--------T----------GA-----------G--G-G------ 1631
H1K.CM.96.96CM_MP535 .............................................C---T---C--G------...-A-C-A---------ACAGAG...CCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG-------A--GT---GA----- 1513
H101_AE.TH.90.CM240 ..............................GGGGGAAGAGAT---CT--TTA-C---------...--A--A---------ACATCC...TCC-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G--A----- 1891
H102_AG.NG.x.IBNG ..........................................-C-----T---CAC-------...A----GG-------GGCTATA...TCC-----------------AA--------------------T-A--T---G---GA----A---A--G----TA----- 1842
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ..........................................---C---T-C-T---A-----...A-A--AG----G---ACAGCA...TCC-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA-----A--A--G-----A----- 1543
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .............................................CT--T---T---------...A----GG--------ACT......A-------------------AA-------------G--------T-----------AC-------A--GA---G---G-- 1683
H1N.CM.02.DJO0131 .....................GAGGAGCACACA............GGGGAAGG---G------GAA...C-C---G--CTCTCTATA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA----- 1823
H1N.CM.02.SJGddd .....................GAGGAGCACACAGGG...GAA-GAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-------AAG--G---GA----- 1807
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .....................GGGGAGCACACAGGG...AAAGGAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA----- 1822
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .....................GAGGAGCACACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG----C-----GAA...--C---G--CACTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA----- 1821
H1N.CM.06.U14296 .....................GAGGAGCACACAGGG...AAAGGAGATG-AAG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C--------------A--------------------G-TA-----G----A-----AAAAG--G---GA----- 1820
H1N.CM.06.U14842 .....................GAGGAACACACAGAGAAAGGAG-T...G-AGG--G-C-----GAA...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA--C-----C--------A--------------------A--A-----G----A-----AAAAG--A---GA----- 1824
H1N.CM.95.YBF30 ........................GAAGAGCACACAGGGGAAGGAGATG-AGG----C-----GAG...--C---G--CTCTCTGTA...CCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A------AAAG--G---GA----- 1911
H1N.CM.97.YBF106 .....................GAAGAGCACACAGGG...AAAGGAGATG-AGG----C-----GAA...--C---G-CCTCTCTGTA...CCCA--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A-----AAA-G--A---GA----- 1909
H1O.BE.87.ANT70 .....................GGAGAATCAGGAACA........................-A-AGG-GGCCCGA-.........CGAG--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T 2372
H1O.CM.91.MVP5180 .....................TCAGAAGGGGGATCA........................---AGA.....................G-----C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G-- 2346
H1O.FR.92.VAU .....................TCAGAAGGGGGAGCA........................-A-.....................CGAG--C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T 1883
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .....................AGAGAATCAGGAACA........................-A-GGA-GACCAGA-.........CGA---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T 2370
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .....................AGAAAATCAGGAACA........................-A-GGG-GACCAGA-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--TC--GC--G-G-T-----C--T---TGT----T 2370
H1O.US.99.99USTWLA .....................TCAGAATCAGGGGGA........................---......CTCGA-.........CGA---C-----G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T---TGT--G-T 1800
H1O.US.x.I_2478B .....................AGAGAATCAGGGACA........................AA-GGG-GACCC.........AACCGA---C--------TG---------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A--C--T---TGT----T 2373
H1P.FR.06.RBF168 ........................GGAGGAGGACGAGATGACCCGGGA-AAG----G-G----AAA-GA-GAC--G-----.........A--C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G-- 1778
H1P.CM.2006.U14788 ........................GGAGGAGGAGGAGATGACTCAGAA-AAG----R-G----AAA-GA-GAC--G--A--GTT......---C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-- 1788
CPZ.CD.90.ANT .............................................CAAGAGGACTC--A---GTCTCAA-GGG--GG----ACT......ACC---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA-TGTC-G-- 1756
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .............................................GGAGAAGA-CC-AG----ACA-GAAGAG-GG--CAGACTATA...CCC----C------------AA-------------G---------A--C--G---GA----AA------T--TGT----- 1897
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........................GGAAACAACAGTGAACAA-CAGGGAGAAA----AG--ATGGA-GT-GAGA-AG--CCCCTGTA...CCC--AA-----C-------AA-------------G---------C--GG-G----A----A------G--G-TA----- 1903
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........................GGAGGAGAAGACCACACAGGGGA-AGAGAG-G-AG-AA-GGA-AA--C---G-GCTCTCTGTA...CCCA--C-------------AA-------------G------A--C-T---G----A-----A--AG--A----A----- 1889
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................................AACCACCCAG-AA-AGGAGG-C-G-G-A--GGACAA--C---G--CA-GCTGTA...CCC---C-------------AA--T-----------------A-T-----------AG-C-----CT-CT-G--A-G--- 1872
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................................GGAACCTGCCCAGAAGGAGG-AGT-A--AGCGA-GA--C---G--CA-GCTGTA...TCC--AGC------------AA--T-----------------G-T------G---GA----A---A--GT----A----- 1863
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........................TCAGAAAATAGATTCTCTG-AA-AGRAGGTC-G-A-C--GGAR-A--C---G--CAGACTGTA...CCC------GGA--------AA--T-----------------G-T---G--GC--GA-----A--AGTTA----A--G-T 1883
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................GGAGGAGAAGAAAGTC---G----GGT-AG-GAG--G-GCA-GCCGCC...--C-----------------AA-----------------------A--C--G----A--T-AA--A---T---TT----- 1859
CPZ.GA.88.GAB1 .............................................GAAGAGC---G--A-...GAAAGA-GG---G-GCAGTCT......A-----ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG---AA---------TGT----- 2378
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....................................GACAGG--AGAGT-AGA--GG-G----GAGTA-A-C---A-----GAG......CCC--TC-ATC---------AA-------------G---------C--C--G---GAG---CA--A------TGT----- 1710
CPZ.TZ.00.TAN1 ........................GGCTCAGGAGCAGGAGAC-G-A-AGA-A-CAGT-GT-CCAACTG-CCC-CCACT---GATGACGA--A-AGGCGGGTTC-------A----A---------G-----AA-GA-G---G----AG-CCA---A---G-CTGTC---- 1961
CPZ.TZ.09.UG38 ........................................................................GATGG-ACCACT......-A-GGAAGGGTT--------AA---A---------G-----AA-GA-G--TG-G--AG--CAA--A---G-CTGTC---- 1935
CPZ.US.85.US_Marilyn ................................................GA-A---G--A-AC-GGGAAA-GA-A-GG-...GCC......C-T--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA----- 2377

Pol Protease start Gag p6 end
Gag end

MAC.US.x.239 TGTGGATCTGCTAAAGAACTACATGCAGTTGGGCAAGCAGCAG-GAGAAAAG----GAG-AAGCAGAGA--AGCCTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AGGA----AG-A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CTGTA----T 2619
Pol _S__C__G__S__A__K__E__L__H__A__V__G__Q__A__A__E__R__K__A__E__R__K__Q__R__E__A__L__Q__G__G__D__R__G__F__A__A__P__Q__F__S__L__W__R__R__P__V__V__T__A__H__I__E__G__Q__P__V__E
Gag __V__D__L__L__K__N__Y__M__Q__L__G__K__Q__Q__R__E__K__Q__R__E__S__R__E__K__P__Y__K__E__V__T__E__D__L__L__H__L__N__S__L__F__G__G__D__Q__*_
SMM.SL.92.SL92B CCGGATAGTCAA...GGAGTATCTAGAGAAAGCACAGAGGGA--AGA-............AAGGAG-AGC-GGCCTT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T-----C--AG-A----AG-A----G-GC-CTA----A---T--G-CCCTA--G-T 2050
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TGTGGATCTACTGAAGAATTACATGAAGATGGGCAGAAAGCAG-GGGA............-A-CAGAGA--G-CCTT-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCCT-C--T-AA-AA--G-CCGTA----T 2622
STM.US.89.STM_37_16 TGCGGATCTGCTGAGAAGTTACATGCAGCTGGGCAAGAAGCAG-GAGA............-AGCAG-AA--C-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A------GCCC-T--T-A---T--G-CTGTA----T 2266
H2A.DE.x.BEN GAGGGAGAGACCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTTGCTGCACCTCGA............-C-GAGAGA--C-CCTC-CAGAGAGGAGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCGT-C--C-A--AT--G-CGGTA----T 2702
H2A.GW.x.ALI GAGAGAGAGGCCATACAAAGAGGTGACGGAGGACTTACTGCACCTCGA............-C-GGGAGA--C-CCAC-CA-AGAGGTGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GCCT-C--T-A---C--G-C-GT-----T 2695
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GAGAGAGAGGCCATACAAAGAAGTGACAGAGGACTTCCTGCAGCTCGA............-A-ACAAGA--C-CCATGCAGAGAGACGACAG-GGAC--GCTGCA-----AT--T--------A--A----AG-A------GC-C-TG-T-A---C--G-C-GTA----T 2147
H2B.CI.x.EHO AGAGGAGATGCTAAAGAACTACATGCAACTAGGGAAGAAGCAG-AGGA............-A-CAGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC--CT--T-A---T---TC-GTA----T 2673
H2B.GH.86.D205_ALT AGTGGAGATGCTGAAAAGTTACATGCAGATGGGGAGACAACAG-GAGA............-AGCCGAGA--G-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A----A-GC-TGT--C-A---T--GTC-GTA----T 2678
H2G.CI.92.Abt96 AGTAGACCTACTGAAGAATTACATGCARCTGGGGAGGAAGCA--AGGA............-C-GAGAAAC-A-CC-T-CA-GGAGGTGACAG-RGAH--GCTGCA------C--T--------AG------AG-A-----TGC-T-C----AAA-T--G-C-GTA----T 2029
H2U.FR.96.12034 AGTGGATCTGCTAAAGAGCTACATGCAACAGGGCAAGAAACA--AGGA............-A-CAGAGA--G-CCAT-CA-GGAGGTGAC-G-GGA---GCTGCA-----AT--T--------A-------AA-A-----TGC-T-C----A--------C-GTAA---T 2184
COL.CM.x.CGU1 .................................GAAGATGAGC-AAGA............CCTGCCA--C-GGAGGG--A-GGGGGAGAG...--TC-ATC-C---T-G-A---T-----C--AG------AA-A--T-T-G--G-AG---AA--A---AAGTGCC---- 2086
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GGAGGGAGGGGACGAGATCTTCTCCTCTTCCAGGGTACCGGA-CAGAAA--......C---C-GCA-GA-GAGACG-G-AGAGGGAA-TACCCAGA----T-GGA-T-G-A---C--------AG-A----AG-AAC-------G------A---AAG-AGGGT-C-G-T 2301
DEB.CM.99.CM40 ..................TACCAGGGTACCAGTACAGGGGCAGGAGAA-AAC-CCC--AG---GGAAA-A-CGAGG-GA-GGAAGTA...CCCGGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC----G--C-C----AA--AAG-AA-GTCC-G-T 2126
DEB.CM.99.CM5 ..................AACCAGGGTACCTGTGCAAGGGGA--GGAATG---CCC--G----CACAA---CCAGG-GA-GGAAGTA...CCCAGA-----TGGGG--G-AA--T--------AG-A----AA-GAC-G--G--T-TG-G-AA--AA--AGGGTCC-G-T 2120
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GGGGGGAAACAGACAATCTTGTCAGGAAGACAAGAGGCAGAAC-AG-AGT-.........CC-TCA-GA-GAC--GG--ACAACGAGGGA-AG--T--ATC----GT-G-A---T--------AG------AA-A-GGCAG--CTG-G-TCA---A---AGGGTA--G-T 2189
DRL.x.x.FAO GATGCTCCAAAAGTACATGGAGCAGGGAGCTCAGCAGAAGAG-CAA-AGAG.........AC-ACAA-A-CAGA-G-G--GCCCCTACGA-G-GG---AC-AC--------T--T-----C---TCA----AACTACA-T-G--G--G---AA------AAGGTA--G-- 1884
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........................GCAACCAACAGCCCCACC--TGGAGGAGG-AG--A----AAC-AG--A-CCAGGAA-GGAGGA---T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-G---------A--T---TGT--G-- 1773
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....................................GGAGGAGGGAGAAAAGG---T-AG-A-ACCAGAA-AG--GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G-- 1854
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....................................GGAGGAGGGAGAGAAAG-A-T-AG-A-ACCAGA--AG--GG-ACT.........T------C------------AA-----------G-CA----AA-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G-- 1853
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GCTCCTCCAGCAGTATGCAGAGAAGGGACAGCGCCTGAGAGAGGAGAG............A--ACA-A-A-GGA-AC--A-GGAGAA-GAAGTGGAGGATGT----T-G--C--C--------AGGA----AA-GAAACG-G-C-TC----AA--AACG-C-GT-C---- 2472
GSN.CM.99.CN166 ...........................GCTCAATCTCTCGAC-C-AGTAGGGG-ACCC---AGCAA-GGACAGA-GG----GAGCAGGAACAC--TC-ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAAGGA-G-CTCC--------A---G-GGT-TCCAT 2021
GSN.CM.99.CN71 ...........................GCTCAACCTGTCTCCGC-GGTGGGGG--CCC---A-CAA-GA-CAGA-GGCA--AAAGAGGAACAC--T--ATC-C-----GTCA--T--------GG-A----AA-GAGAGA-G-CTCC--G-----A---G-GGT-TCCAT 2021
LST.CD.88.SIVlhoest447 AGAGAGAGCCTTAGAAACATACAGGAACCTCGGACAACAGCTG-GGAG...............GCAA-A-CAGAT-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCC-TGCCTGAGTTTC-TCT-----CCAG------AA-A-AA-AC--TCT-G-CAAT-----G-C-GT-TCT-- 1573
LST.KE.x.lho7 AGCAGAGAGAGCACTGGAGACTTACAGGACTTTAGGACAACAGCTGAAAAG.........-C-GCA--A-CA--T-CCAC-GAAATGTG--G-CGAGCCCTGCCTGAATTCACTCT-...-CCAG------AA-A-AA-GT---TT-G-CAAT-------C-GT-TC--- 2657
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCTGCAGAAAACTCTGAGCACTTATCAGAAATTAGGGAGAGGGCT...............CAGGCA-AA---GA-GG----GAAGAG-GA-G-GGA---TCA------G--TA-T------CAAG-A----AA-A-AAGAGG-CTCAG-G-AT--TGTCACT-TAAG--- 1992
MND-2.CM.98.CM16 GTTAGATTACATGAAGAAAGGGCAACAGCAGAAAGCGGAAAGC-A...............AC-GGAAAA--A---G-G--GTCCATACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G------AA------AA-GT---G-- 2318
MND-2.GA.x.M14 ATTAGACTATATGAGAAAGGGGCAACAACAGAGGGCAGCAAAGGAGA-............CA-GCA-GA--AG-------GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A---A---AAGGTA----- 2245
MND-2.x.x.5440 GTTAGACTATATGAAGAAAGGGCAACAACAGAGGGCAGCAGC-GGAG-............CC-GAAAGA-GA-A-G----GTCCCTACGA-GCAG---AC-AC--------T--T--------A-CA----AACTACAGT-G--G-A----A-------AAGGTA--G-- 1878
MNE.US.x.MNE027 TGTGGATCTGCTAAAAAACTACATGCAGTTGGGCAAACAGCAG-GAGA............AAGCAAAAG--AGCCTT-CA-GGAGGTGGCAG-GGA---GCTGCA-----AT--T--------AG-A----AG-A-----TGCTC-T--T-A---A--G-CTGCA----T 2087
MON.CM.99.L1_99CML1 ......AGGGACTGCGGAGCCAGTCAATCTCAACCAAGAGATTGG-T----.........-A-GAC-GG--CCCCA-----GACGAGG-G-G---T--ATC-C---T-AGCA--T--------GG-A----AA-AAGAT-TG-GCT---------A---AAGGT-TCCAT 2008
MUS-1.CM.01.CM1239 ............................................................--GTCCCAA-GAT-GAGC-AGCGACAGGAA-AG--T--ATC-------GTCA--T------CAGG-------A-TAGAGA-G---T-----AA--A---G-GGT-C-CAT 1991
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ............................................................--GTCCCGG-GAG-GG--AC-GGACAGGAA-AG--TC-ATC-------GTCA--C------CAGG------AG--AGAC--G--G------AA-----GG-GGT-TC-AT 2001
MUS-2.CM.01.CM1246 ............................................................A--GCCA--C-AG----G-A-AGACAG-AA-AC--TC-ATC-------GTCA--T--------GG------AA--AAA---G--G-C--TAAT-----G-C-GT-TCCAT 2093
MUS-2.CM.01.CM2500 ............................................................CC-AACC--CCA--C-CCACCGGACAGGAA-A---T--ATC-------GTCA--C--------GG-------A--AGA---G---T-G-CCAT--T--G-CGGT-TCCAT 2058
OLC.CI.97.97CI12 ..................ACAGATTTTGGAGAAGGGAACAAG..................---AAA-AGAGAGATG-----GGAGAAGAAACC--T--ATC-C-----AGCA--T--------AG-A----AA-GA-AGAGC-GT-T----AA--A--G-A-GTCACT-- 2182
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GAGATACTTGGAGCAGGGGAAAAAGCAGAAGCAGCAAAAGAGGCAGGA............---GAAAAGCCAGC-GGG-AGAGCATACGAAG-GG-A--GT-C-------AT--T--------A-------AG-AAC-TGGG-C-CC----A---T---AA-GTA----- 1588
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AGCCATGCTAAGGAAATACCTGGAACAGGGCAGAATGCAGAA-CAG-AA-AGAG----G-A--GAA-G-TCAGA-GGG-A-AGCCTACGA-G-AG-AC-TG-C-------AT--T--------A-G-----AG-AACT-TGG-C--T----AA------AAGGTA----- 1606
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GAATTATCTGAGGAGGGCAGGGGAACAAAAGAGACAACAGAGGCAGGA............A--GAGCAA--AGAGAG---GAGCATAT-A-G-AG-C-----C-------AT--G--------A-G-----AACTACA-T-GCTC-A----AA-----GAA-GT---G-T 1796
RCM.NG.x.NG411 GAAATACCTAGCATTGGGGAGACAGCACAAACAGGAGCAGAGG-AAGA............-A-CAA-GA--A--TGGG-AGAGCCTACGA-G--G-G--GT-C-------AT--T--------A-G-----TG-AACATGGG--G-A----A-------AAGGT---G-- 1811
SAB.SN.x.SAB1 GCAGTATGCTGTTCAGGGGAAACGGCAGAAACAGCAGTGGCA..................AA-CCACT--CC-C-AC--AGCCCCTACGA-G-GG---AC-GC-----------T--------AG-A----AA-GAAA--TG-GT-C----A---A--GAA-GTCACT-- 2715
SUN.GA.98.L14 GGCAGAGAGAGCTCTGGAGACCTACAGACTGTTAGGACAGGGCCTCAG............A-CACA--A--AGAGG-----AAGGGGGGAA-G--AGGAGC-A-G-T-G-ATATG------CCAG-A-----T-A-AG-AGG-CTTC--TAAT-------CTGT-ACT-- 2662
SYK.KE.x.KE51 ACAGTCCTCTCCAAAGACAGTCAAGGACCTCTTGGTCCCTGGG-AA--TT-.........A--GAA-AAAGA---G-T-A-GGAGAAGGGACC--T--ATC-C-----TCAA--T--------AG------AA-GA-GGA------TG---AA---ACCAAGGTAAC-AT 2151
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ACAGAACTCTCCCTCGAAGAAACCCCCCACCAACAGGGAAGTGCTCT-G--.........-A-GGA-AGC-GT-GG-----GGAGACCAA-AG--TC-ATC-C--T-----C--T--------AG-A----AA-GA-AGA-G--G-TG---AA--TG-C--GGT-C--AT 2493
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TGCGGGAGCATACGACCCAGCCAGGAAACTGCTGGAGCAGTATG-CAAAAAGGG......A--TCAATT--G-A-GC--A-GGAGAAGGAACTGGAGGACTA----T-G--T--C--------AGGA----AA-GAGT-AG--CT-C---CA---C--G-C-GTAC---T 2507
TAL.CM.00.266 AGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACGTGGACCCCACCAGCC-AGAA...............GCCC-AAGA-ACA-CCACAACAAGGGA-AG--TC-ATC-C--TT-GGCCAGT--------AG------AA-A----A-G-GCT-----AA--A---GAGGT---G-T 2280
TAL.CM.01.8023 AGCATCATGGCAGGAGGGGACTACCACATGGACCCCTCCGACC-AGGA............T-CCGCAG-ACCCA-GC-AC-GACGAGGGA-AG--T--ATC-C--GT-AGCCAGT--------AG------AA-A--A-AGG-GCTC----AA--AAGGGAGGT---G-T 1778
VER.DE.x.AGM3 GCTCCTGCAGCAATATGCAGACAAGGGGAAGCAGTTGAGGGA-CAAAGGAA.........AA-ACCA--AGC--TG--TCCCGATTGGACAG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAA---G-TT-C----AA---GTC-CC-TCAG--- 2030
VER.KE.x.9063 GCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAGGGAAAACAGTTGAGGGA-CAAGGGAA.........-AGAACA--ACC-ACA--TCCAGACTGGGC-G-AGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAA---G-C-TT--T-AA--AGTC-CTGTAA---T 2535
VER.KE.x.AGM155 GCTCCTGCAGCAGTATGCAGAGAAAGGGAAACAAATGAGAAATCAGAA-AG.........AA-CCCC--AGCGA----TCCAGATTGGAACG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAGG--CTGT-TA-----A--AACTGCCGTTA-G-- 2527
VER.KE.x.TYO1_patent GCTCCTGCAGCAATATGCAGAGAAAGGGAAACAACTGAGGGAGCAAAAGAG.........-A-TCCA---GC-ATG--TCCGGATTGGACCG-GGGA-ATT---T...G-AC--C--------AG-A----AA-AAAG---G-GT-T----AA---GTC-CC-TTA-G-- 2532
WRC.CI.97.97CI14 ATTGAAGGGAGCACAATTGAGGGAACAACAGGAACACAAGAA..................-ACAGA-GGACAGA-G-G---AGTGGGGG--CCGGAA-GGC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGC-TA----AA--A--TAGTGTCTC--- 2614
WRC.CI.98.98CI04 CCTGAAAGGAGCTCAATTGAAGGAGCAGGCACAGGCAAA.....................AA-GGAAGA--AGA-G-GA--AACGGGG---CCAGAG-GGC---------AA--T-----C-AA-CA----AA-GA-ACA-TGT-TA----AA--AA-TAGTGTCTC--- 2626
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ACTAGAGCAATATCTTCTGAGAGGAGCTCAGATGAAGAGGGA..................-A-AGA-AAAGA-ATGC--A-GGAGGGGAAAGTAGAA-ATC-C-------AA--T-----C-AACCA----AA-GA-ACA-TGT-TC--T--TC-AG-GAGTGTCTCT-- 1543
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H1B.FR.83.HXB2 TCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTG............CCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATA....... 2468
Pol __L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__.__.__.__.__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------------------------C--------C--A-A----............-------A---------------A--------------------------------------------------T--------T------A-A--GA-----....... 1914
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------------------------------C----A----............-----G-A-------------------------------------------------------------G---C----------------------------....... 2467
H1C.ET.86.ETH2220 ---C-----C--------------------------------A-A----............-------A---------------------A-----------------T--------------------A---A----------T------A-A--G------....... 1860
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------------------------C--A-A----............-------AG-----------------------------------------------------------C--------------------------G------....... 1990
H1F1.BE.93.VI850 ---------------------------------------C--A-A----............-------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G------....... 1805
H1G.SE.93.SE6165_G6165 C--------C--------------C-----------------A-A---A............-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G------....... 1865
H1H.CF.90.056 ---------------------------------------G--A-A----............--G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G------....... 1815
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------C--AGAC---............---C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G------....... 1782
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------------------------A-A----............-------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G------....... 1664
H101_AE.TH.90.CM240 ---------------------------------------T--A-A----............-------A------------------------------------------G----AG--A--------------T---------------A-A--G------....... 2042
H102_AG.NG.x.IBNG C--------C-----------------------------C--A-A---A............-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G--C---....... 1993
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------C--A-A----............-------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G------....... 1694
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T--------------------------------------A-A----............-------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C---....... 1834
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CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A----............-------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA-CC....... 2010
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SYK.KE.x.KE51 GT-GC-G--C-----G--------C--CA--A--AG----CAAGACA-C......CAGTTA-ATCA-CCT----CC--------AG--------T-A-----AAAC--A-GG--------A---A-C-----CAGAT-TC----AGAAA---CAG-T-GG-G-ATAAAGG 2315
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GT--G----------G-----------TA--A-TAG----GAAGA-A-T......CAATTA-ACCA-CC----TC---------AG----A---T-A-----AAAC--T-C---T--G--A---AGAA-T--TAGAT-CACTG-TGT-AA--CCTC--GA-A-AGAAAGC 2657
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---G--------------T--------CA--A--A-G---GAAGA-A-C......CATTTAGA----C-C---CGG--T---G-AG----A--T--A-----GGGA---TC-----A---A-----CA-T--TT-AG-GA-T--AGA----A-AG--A---G-....... 2664
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H1B.FR.83.HXB2 ........GGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTA.........CCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGG 2621
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H1A1.UG.85.U455_U455A ........-----------G--------------------------------G---A-------------------T--------------A-----T--------A------.........--------------A----A---------------G------------ 2067
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ........-----------------------------------------------------------------C-----------------------T--------A------.........------------------------------------------------ 2620
H1C.ET.86.ETH2220 ........---------C-------------------------------C-----CA-----------C----AC----A-----C-----A-----T--C-----A------.........--------------------------------------C--------- 2013
H1D.CD.84.84ZR085 ........--------------------C---------------------------T-------C--------C-----------C-----A-----T--------A------.........------------------------------------------------ 2143
H1F1.BE.93.VI850 ........--------G--------------G------------------------A-------------------T--------------AG----T--------A------.........-----------G-----------------------G------------ 1958
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........--G--GA--------------------A-------------G------A----------------------------------A-----T--------A------.........----------------------------------GG------------ 2018
H1H.CF.90.056 ........--------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A------.........-----------------------------------G------------ 1968
H1J.SE.93.SE9280_7887 ........--------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------.........------------------------------------A----------- 1935
H1K.CM.96.96CM_MP535 ........------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A------.........-----------------------------------G------------ 1817
H101_AE.TH.90.CM240 ........------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C------.........-------C---------------------A-----G--------G--- 2195
H102_AG.NG.x.IBNG ........------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G.........-----------------------------------G------------ 2146
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ........-----G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A------.........-------C---------------------------G------------ 1847
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ........--C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------.........-----------------------------------G------------ 1987
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H1N.CM.02.SJGddd ........--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A--------------------G--A--------- 2111
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ........--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A------.........--------------A-----------------------A--------- 2126
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T---C----------AT-A--T------A-A------.........--------------A------------------G----A--------- 2125
H1N.CM.06.U14296 ........--------G-----------A--------T--T--T--A--------C--T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A-------------------GG--A--------- 2124
H1N.CM.06.U14842 ........--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------------G--------------G--A--------- 2128
H1N.CM.95.YBF30 ........--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A------.........--------------A--------------------G--A--------- 2215
H1N.CM.97.YBF106 ........--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A------.........--------------A-----G-------------GG--A--------- 2213
H1O.BE.87.ANT70 ........--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........---------C----A--------------A--------A--------- 2676
H1O.CM.91.MVP5180 ........--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G.........--------GC----A--------------A--------A--------- 2650
H1O.FR.92.VAU ........--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A---.........---------C----A--------------A--------A--------- 2187
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A---.........---------C----A--------------A------A-A--------- 2674
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ........--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A---.........---------C----A--------------A------A-A--------- 2674
H1O.US.99.99USTWLA ........A-G-----------G--------T-----T--T--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A---.........--------GC----A--------------A--------A--------- 2104
H1O.US.x.I_2478B ........--A--------G--G--------T-----T--T--C--------G---A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G.........-----G---C----A--------------A------A-A-----G--- 2677
H1P.FR.06.RBF168 ........--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-------G---C-----C---T-C--A--A-TA---.........---------------G-------------G--T--G--A--G------ 2082
H1P.CM.2006.U14788 ........--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA---.........--------------AG-------------G--T-GG--G--G------ 2092
CPZ.CD.90.ANT ........-CA------C-GT-G-----A-AC--A--A-----T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G.........--C--T--------AGA------------A----G---A--------- 2060
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........--G-----G--G--G-----A-----------T--------G------A-T--A--A-----A--G-----AC-GGTA--C--T--C--TT-A-----A-----C.........-----C-----G--A-----------C--G----G-A-A--G------ 2201
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........--C-----G--G--G-----A-----A--G--T--------C------A-A-----A--------C--T-----------C--T--A--T--C----GA-----G.........--------------------------------T-G---A--------- 2207
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........--C-----C--------G--A--------T--T--T------------T-TC----A--A--------T---C----------A--A--T--------A--CA--.........-----G-----G--------T-----------G-G---A-----G--- 2193
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........--------T-----------C-----A--A--T--C--A-----G--CA-T--A-----A-----A--T---C----------T--------------A------.........------C----------------------G--------A--------- 2176
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........--------T-----------C--------A--T--C--A-----G---A-T--------A-----A--------------C-----C--T--------A------.........-------GT--------------------G----GG--C-----G--- 2167
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........-----------------G--C--------G--T--T--A--G------A-C--A-----A-----G--T---C-----------------A----A--A------.........--------------------G-----C--T----G---------G--- 2187
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........A----T--------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---.........AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G--- 2163
CPZ.GA.88.GAB1 ........--G-----------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C.........-----C-----G--A--------------T-----G--A--G------ 2682
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........A-C------C----G-----A--T--A--T--T--T--A---------G----A--C--AT-A--A--T---C----------A--A--T--A---ACTC----G.........----------------------CA-----A----GG--A--G------ 2014
CPZ.TZ.00.TAN1 ........-CC--T--CC----G---GAA--C--CA-T--T-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A--T--C-----------T--------A--A---GTA---.........AA----C-------AGA------------G--------A--G--G--- 2265
CPZ.TZ.09.UG38 ........-CC--T--TC-------GGAC--C--CA-T--T-----A---------A-TC-ACAA--AT-A--A--T---C-------C--------TAAAG----TGT----.........AAG--G--GC----AGAG-----------G-----G--A--------- 2239
CPZ.US.85.US_Marilyn ........---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A------.........-------G------A-----------------T-G---A--G------ 2681

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
MAC.US.x.239 ........--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--GATGT--C-------------AGCTAAAG-A---C-----.........AA---CGCC-------------A------A------T-G--G--G--- 2923
Pol .__.__.__K__G__T__I__M__T__G__D__T__P__I__N__I__F__G__R__N__L__L__T__A__L__G__M__S__L__N__F__P__I__A__K__V__E__P__.__.__.__V__K__V__A__L__K__P__G__K__D__G__P__K__L__K__Q_
SMM.SL.92.SL92B ........-AA---C--A-GAC----GA---C--GA-A--T--TT----C------A-TC-AG-AGCAT-A--GGT-T---------AC--AG-GGCAAAGG-A--ATA-AC-.........AA------G--G---GAG-----------G----G-T-A--------- 2354
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ........--A---A-TA-GACG---GA---C--AA-T--T--TT----C------T--C-A--AGCT--G--CATGT----------C-----AGCTAAGG-G---C--A--.........AA-----C-C----A-----G-AA--A--A--------G-G---G--- 2926
STM.US.89.STM_37_16 ........--A--TA-TA-GACT---GAC--C--CA-T-----TT----C--G--C--A-----AGCTT-G--GATGT-A-----------AG-AGCTAAAG-A--AC-A---.........AAG--G-C------A-------AA-----A------A-A--------- 2570
H2A.DE.x.BEN ........-CC--CA--A-GAC----GA---C--AA-------CT----C------A-TC----AGCCT-A--CATGT-A--------A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........AA-----C---G--------G-AA-----A----GGC-G--------- 3006
H2A.GW.x.ALI ........-CC--CA--A-GAC---TGAC--C--AA----T--TT----C-----CA-T-----AGCCT-A--CATGT-A-----CC-A--AG--GC-AAG--A---C-AA--.........GAG----G--------------AA--C--G------T-A-G------- 2999
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ........-CC--CA--A-GAC---TGA---C--AA-------TT----C-----CA-TC----AGCCT-A--CATGT-A------C-A--AG-CGC-AAG--A--AC-AA--.........AA-A---TGC-G----------A------A------C-G-G------- 2451
H2B.CI.x.EHO ........-CA------A-GAC---GGAC--C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-AGCT-A--CATG---C-------C--AG-AGCAAGG--A--AC-A---.........AA---CC-G--------T-A--AA-----G------A-C-G------- 2977
H2B.GH.86.D205_ALT ........-CA--TA--A-GAC----GA---C--AA-A-----TT----C------A-T--A-A-ACCT-G--CATG-----------C--AG-GGCAAAGG-A--AC-A---.........AA---TG-G-----A--T----AA-----G-----GA-C-G------- 2982
H2G.CI.92.Abt96 ........-C---T--TA-GAC---GGA---C---A-A--T--CT-------G--CA-T--AGT-A--C-A--CATGT--C----------A---GCAAAGG-A---C-A---.........AA-----GGC----A--T--C--------G------A-C-GG------ 2333
H2U.FR.96.12034 ........-----CA--A-GAC----GAC--C--AA----T--TT----T--G-----T-----AG-AC-G--CATGT--C----C-----A--AG-AAAAGAA-CACTA--C.........ATT-GGGG-C----A-----C-A------A------T-A-G---G--- 2488
COL.CM.x.CGU1 ........--AGATA-C---A------AC--C--CA-A--T---G-A--T------A----A-AAG-AGGGAAA-TAGTAG--GC-CAATTATCAGATAGG--CCCAGTCACC.........AAG--G-CG-----AGAG--C--------G--------A--G--G--- 2396
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ........--GGA---CC----G---GAG-----CA-T--T--TT-A--G--G---T-C--AG-A-CCC-A--C-T-T-GA----CA-G-TAGAG--T-AG---C-ATA-ACC.........-----G--------AGA---G-A-TCA--A--------C--------- 2611
DEB.CM.99.CM40 ........TCAGATC-----------GA---C--AA-T--T--TC-A---------TAT--AG-AA-A--G--GGTAT--A----------AG-ATTAGA-TA-ACC...............--------------AGAG--GGCA-----A-----GA----------- 2430
DEB.CM.99.CM5 ........TCAGAT--G--------TGA---C--AA--------T-G-----G---TAT---G-AA----G--GGTAT-CA----------AG-ATTGGACT--ACA...............--------G--G---GAG---GCT----------GGA-------G--- 2424
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ........-AC-----------------------CA-A-----CT-A--------CTATC-T-G-A--T-A--AGTA--AC----CA-GG-AG-ACAG-AA--GCG-C--CA-...GTCACC--------------A------T-T--------T-G-A-A--------- 2508
DRL.x.x.FAO ........-C-T-G--G--G-----C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-CTG-A-AT-A--AGCT---C-T--------TG----T-AAG-A--AC-A---.........AA-----C-C----A--------------A-----GA-A--------- 2188
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........--G-----C-----T-----A--C--G-CA--T--T--A---------G----A--AA-A-----G--T--CC-------------A-----C--A---GTA---.........--C---TCT-----------G--------A--T--------G------ 2077
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........--G-----TC----T-----A--C-----A--T--T--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--CC-------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----------G--------A--C-----C--G------ 2158
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ........--G-----T-----T-----A--C-----A--T--C--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--C--------------A---T-C--A--TGTA---.........--C---TCT-----A-----G--------A--C-----C--G------ 2157
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........--CT--A-TC--A-----AG------AA----T--T--A---------A-T--AG-----GCA--CATG-AA---GT-A-GGGAG--CTAT---G-C---T--AG...GAAACAAA----C--C----AGA---G-AA-----A--T---T-G--------- 2794
GSN.CM.99.CN166 ........-C---T---C-G--T-----C-----A--A--T---T-A---------TGC--A-G-A--T-A--GGTA--------CA-GGTGCAGCAGAAG--A--AC-CA--.........GA---GC-CC-----G------AA--G--A-----GA-C-----G--- 2331
GSN.CM.99.CN71 ........-CC--T---C-T-----G--C-----A--G--T---T-G---------TGT--A-GCA--T-A--AGTA--C-----CA-GGTGCAGCAGAAAC-A---C-C---.........GA---GC-CC----AT------AA--A--A-----GA----------- 2331
LST.CD.88.SIVlhoest447 ........--G---------T-G-----------A--AG----TG-A---------A-T--A---A-TG-G--AGCA-GA---GTAC-AT-ACAATTAAG-GACA-A-TACCC...ATCACAAAG--C-----G--------CTGT-----T--C-G---A-----G--- 1889
LST.KE.x.lho7 ........--G-----C---T----------C--A--AG-T--TG-A--G--G---A-T--A---GCA--G--GGC--AA--G-T---AG-TCAGTTAAG-GA-A-A-T-CCT...ATTACAAAG---TCT-----A--T--GTGT-----A----G---A--G--G--- 2973
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........--G--------GA----------T--AA-AG-T-----A--G-----CA-AA--GAAA-AT-A--AG-A-AA----TA--GG-ACAATTGT--GA-A-A-TACC-...ATAACAAA---G--------A------G-A-----A--C-G-A-A--------- 2308
MND-2.CM.98.CM16 ........-C-T----CC----G--C--C--------A--T--TG-A--T------G--C---AGA-AT-A--A--T--AC----------AG----TAAAG-A--A--A---.........AAG----C-C----A-------CT--C--A--T---A-A--------- 2622
MND-2.GA.x.M14 ........-C-T----GC----G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-TC-T-AGA--T-A--A--T---C-G--------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A--------------A----G-A-------G--- 2549
MND-2.x.x.5440 ........-C-G----TC-G--G--C-----C-----A--T--T--A--T------G-AC-T-AGA--T-A--A--T--------------T-----TAAG--A-----A---.........AA-----C-C----A-------CA-----A--G-G-A-A-----G--- 2182
MNE.US.x.MNE027 ........--G---A-CA-GAC---GGAC--C--GA-T-----TT----T------T--C-A--AGCTC-G--AATGT--C-------C-----AGCTAAGG-A---C-----.........AA---C-CC-------------AA-----A------T-G-GG--G--- 2391
MON.CM.99.L1_99CML1 ........-CA-----------T-----A--T---A-A--T--TT-A--G------G-C--AG--A----G--GGTA--CC-C--CA-GG-TGC-G-GGGAGACCTCCAACCCCCATCTTTAGAG--C-CT-----AG------AA--G--A-----GT-G-----G--- 2327
MUS-1.CM.01.CM1239 ........-CA-----G--G--G-----------CA----------G--G------TGT--A-G-A-AT----AAT---C--G--CA-GATACAGGAAAAA--A--AC-CA--.........AA---GGCC------GA---GGCAA-A--A----TG--C-----G--- 2301
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ........-CA--------------G--A------A-A--T-----G--G-----CTGT--A-GCA-AT----CATT---C----CA-GATACAGG-AAAAT-A--AC-AA--.........AA---G-CCC----AGA----GCAA-A--G----TG--C--G------ 2311
MUS-2.CM.01.CM1246 ........-CC-----C--G--GA-T--------CA----T--CT-A--G------TGC--AT-AA-AT-G-AAATA--AC----CA-GGTA--GGCAGGACAGC-ATTGAA-...CCCACTAA---T-GCC-T--AGA-A---AAA-A--G----TG--A--------- 2409
MUS-2.CM.01.CM2500 ........-C------TC----------------AA----T--TT-A--------CTGC--AT-AA-AT-G---ATT--C--G--CA-GGTAGGAG---AAC-G--AC--ACG.........AA---TGG-C-C--AG----G-AA--A--G----TG--A--------- 2368
OLC.CI.97.97CI12 ........-AGG----------G---GA------A--T--TG-GG-A-----G---G----AG-AGCAG-A--GATACG-C-GGTC-GCG-ACAGCTTT-AGA-A---TCCCT...ATTACTAAG-----------AGAG---CACA-GCCT---C-GA----G------ 2495
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ........-C-CAT-----------T--A-----G--A--T--------G------G----ACACA-AT-A--AGCTT-A-----------A--A--TAAAGCA--A-TAA-T.........AA----G-G------GA---TCA------A----G---A--G--G--- 1892
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ........-CCCAT-----G-----G--A--------A--T--T------------G-T--ACACA-AT-A--AGC-T-------------A------AAGGCA--A--AA-T.........GA---G-----G--A------CAA-----G--T-----A--------- 1910
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ........-C-CAT--GC----G-----A-----A--G--T--T--A--G------G-T--A-AGA-AT-A--AGC---AC----------A--A----AA--A--A---A--.........AAG---G--------T-T---CAA-----A---CG---A--------- 2100
RCM.NG.x.NG411 ........-C-CAT-----G--------A-----A--A--T--------C--G---G------GCA-AT-A--AGC-T--C----------A--A--TAAAGCA--A--AA--.........AAG---G--------------CAA-----G--T-G---A--------- 2115
SAB.SN.x.SAB1 ........-C---CA-T--G------GAA-----A--T--T--T--A---------G-C--AG-A--AT-A--AGTT---C-------GA-ACAA--AGAG--A--AC--A--.........AA---CC-C------------CAA-----G----GGA-A-GG------ 3019
SUN.GA.98.L14 ........--A-----G--G--G--G--A-----A--AG-T--C--A--G------A-TC-TT-AGCCT-A--GG-A-GA---GT---AG---C-CTTAG-GAAA---TCCC-...ATTACAAA---T--G-----AGA---GGCC-C---A--------G--------- 2978
SYK.KE.x.KE51 AAGTAGAG----GTC-TC----------------A--A--T--TT-A--------CA-A----GCA-AT-G--AGCA-AA---GTAA-GATAGCACAAAAAT-A--AC-AA-G.........AA---CC--C----------G-A---GCTA--T---T-A-----G--- 2476
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AAGTAGAG--G--TC-T-----G--T-----G--A--A--T---T-A-----G---A-AC-T--CA-AT-G--AGT--AA---GTAA-GGTTCAA-CAG-AT-A---C-A--C.........AA-----GTC-G--A----AC-AA--ATTG--CCGGC-A--------- 2818
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ........----AT---C--A-T-----A-----AA-A--T--TG-A---------A-TC-AG-A-CTT-A--AGCA-GA----TAA-GGGACAGCTAAA-GAGA-A-TACCC...ATAACCAAG---C----G--A--T--G---TCA--A--G---T-A--------- 2823
TAL.CM.00.266 ........-AC-----T--GA-T-----A--G--AA-T-----TC-A--G------T-T--AG-AA-AT--A--GTT--AC-T--CA-GGT--GCTCAGAC--ACC--TAACC.........AAG--T--------AGAG--T-A---ACC---C---A-C--G------ 2590
TAL.CM.01.8023 ........-AC---------A----G--------AA--------T-A---------T-CC-AG-CA-AT----GGTA--AC-T---A-GGT--GC-CAGAA--ACCAGTAA--.........AA------G--G---GA-----A---ACC------GA-C--G------ 2088
VER.DE.x.AGM3 ........--G--CA----GA-----AGC--T--CA-A------------------A-A--AG-A-CAGCA--AGC--AA---GTAA-GGGTCAACTGT-AGAAC-A-T-CCC...ATTACC--T--G--------AGA---GGCTAGA--A--TTTCT-A--------- 2346
VER.KE.x.9063 ........--C-----TC-TT-----G-A--C---A----T---------------T-AC-AG-A-CAGCA--AGCT-GAC--GTGA-GGGACAATTGT-AGAAC-A-T-CCC...ATCACC-----C---C-G--AGAT---GCAAGG--A---C-TA-A--------- 2851
VER.KE.x.AGM155 ........--A-----CC-CA-----G-A--T--CA----T--C--A--------CT-T--AG-C---GCA--AGC--AA---GTGA-GGGGCAATTGT-GCAGACA-TACC-...ATCACC--G---CGC------GA---GGCCAGA--A---CG-T-G--G------ 2843
VER.KE.x.TYO1_patent ........--A---A----GT-----G-A--T--CA-T--T-----A--T------T--C--G-C-C-GCA---GC-CGG---GTAA-GGGACAATTAT-AGAAA-A-T-CCT...GTCACA--T--C-----G---GA---GGCTCGG--A--CTGT--A-G------- 2848
WRC.CI.97.97CI14 ........-CAGACA-TA-GAC---GAAA------A-A--T--T--A-----G---G-A--A-A-A-A--G--AATGCA----GCC---G-ACAATTAT-AGACA---T-CCT...ATAACAAA---G-GC--G--A------TGCTCA--A--T-G---A-----G--- 2921
WRC.CI.98.98CI04 ........-CAGATA-TA-GAC----AAA--T--AA-T--T--T--A--T------G-A--AGAAA-A--G---ATGCA---GGCC---G-ACAATTAT-AGA-A---TACCC...ATAACAAA-----GT--G---------TGCACA--A----G---G--G--G--- 2936
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ........-CA-ATT--A-GAC----AAA------A-A--T-----A---------G--C-AGAAA-AT-G--AATGCA-C--GCA---G-ACAATTAT-AGA-A-A-T-CC-...ATAACAAA---CTC------A--T---TGTC-A--A----G-A-A--G------ 1850
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H1B.FR.83.HXB2 CCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAA 2791
Pol _P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------G---------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----------G-----------------------C-- 2237
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------G--------------------------------A--------------A--------------------------------T-------------------------------------------------------------------------- 2790
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------G------------AC--C-------GA---A-----GC-------A----------G---------------C-----T-----------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-- 2183
H1D.CD.84.84ZR085 --G---------------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A-------------------------------G-------------------------------- 2313
H1F1.BE.93.VI850 -----------------G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A--------- 2128
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C-- 2188
H1H.CF.90.056 ------------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C-- 2138
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C-- 2105
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-- 1987
H101_AE.TH.90.CM240 ------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-- 2365
H102_AG.NG.x.IBNG ------------------------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------------------------G--T--------------------------------------C-- 2316
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--------G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G--------------- 2017
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-- 2157
H1N.CM.02.DJO0131 --T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-- 2297
H1N.CM.02.SJGddd --T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----------------------------G---T-A-- 2281
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A-- 2296
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --T-------C----------G-G--G---AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C---------------------------------T-A-- 2295
H1N.CM.06.U14296 --T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----G-----------------------G---T-A-- 2294
H1N.CM.06.U14842 --TC------C------G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-- 2298
H1N.CM.95.YBF30 --T------AC----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-- 2385
H1N.CM.97.YBF106 --T-------C----------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-- 2383
H1O.BE.87.ANT70 --CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-- 2846
H1O.CM.91.MVP5180 --CC-AT-TAG---G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-- 2820
H1O.FR.92.VAU --CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A-- 2357
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A-- 2844
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A-- 2844
H1O.US.99.99USTWLA --CC-AT-TAG----------G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A-- 2274
H1O.US.x.I_2478B --CC-AT-TA-----------G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G-----------G-----C--T--G---T-A-- 2847
H1P.FR.06.RBF168 --C---T--A-G---------G----T---AG--CT--Y---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G-----------C-----------A-- 2252
H1P.CM.2006.U14788 --C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-- 2262
CPZ.CD.90.ANT --GC-CT--A----G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A-- 2230
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --T--AT---C---------T-----C--GAC------A---CAG--A-----------------G--A--T-----A--A--------C--------------TA-T-----A--T--A--G-----T---T-A------------------------------T-A-- 2371
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --C--A--------G-----C-----T---AC----------CAG--A--------A-----A--G-----------A-----A--------T--T-----A---A-T-----------A--G-----TG--GAA--------------G--------T------T-A-- 2377
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T--------------------G---C--AC---------------A--------A-----A--------C-G---A-----------------T---------A-T-----T-----A--G-----T--C--------------------------------GT-A-- 2363
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --C--A-----G--------T-----T---AC------C--------A------C-------A----------G---A-----------C-----T--------T--G-----T-----A--G-----T--C--A-----------------------T------T-A-- 2346
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----A----------------G-------AC---------------A--------------A----------G-G-A-----------------------C---A-T-----T-----A--G-----T--C--------------------------------GT-A-- 2337
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --CC-A-----------------------GAC------------------------------A----------G---A-----A-----------T-----A---A-------T--T--------G--T--C--A--------------------C---------T-A-- 2357
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --TC--T--A-----------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T----------------- 2333
CPZ.GA.88.GAB1 --C--AT---C---------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A-- 2852
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------T--A-------G---G-G------AC-----------GG--A--------A-----A----------G---A--T--------------T--------CA-------A----G---G-----------A--G--------------------T------T-G-- 2184
CPZ.TZ.00.TAN1 --CC-CT-CA-G--G-----TG-G------AC------A----AGACAT-------------A--------TGC-G----A--A-----C-----T--C--A---A-T--------T--------G--T-CCT----------------------------------G-- 2435
CPZ.TZ.09.UG38 --CC-CT-TA----------TG----T---AC---G--C--C-ATTCCT-A---G-------A--G-----TGC---------A-----------T-----A---A-C-----A--T--------G--TG--T----------------G--------T-----GT-A-- 2409
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-- 2851
MAC.US.x.239 -----AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G--T-AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A-- 3093
Pol _W__P__L__S__K__E__K__I__V__A__L__R__E__I__C__E__K__M__E__K__D__G__Q__L__E__E__A__P__P__T__N__P__Y__N__T__P__T__F__A__I__K__K__K__D__K__N__K__W__R__M__L__I__D__F__R__E__L
SMM.SL.92.SL92B --C--AT-TA-G-----G---C--------AC---G--C--CGAGA-A-----------G--AC--T-GGA-CG-GCCCCT---AC------T--T-----A--GACC-----T--T--------GA-T-AGGAC--G-------TGC-CA--------------T-A-- 2524
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --GC-AT--A-------G----TT------AG------C---GA-A-A--------A--T--CC-GT-AGAGG--GCCCCT--AACC-----G--T--C--C--CACT-----T--------G-------AA-A-----------TGC--A-------T------T-A-- 3096
STM.US.89.STM_37_16 -----AT--A-------G---G-G---C--AA---G--C---GA-A-A-----G-----T---C-GC-AGA-G--GC-CCT--AAC------T--------C--CACT-----T-----------G----AA-AC--G-----G-TGC-GA----------------A-- 2740
H2A.DE.x.BEN --CC-A---A----G------G-----C--AA---G--C---GA-A-A--------A--G--CC-GC-AGA-G-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--T--------G----AG-AC--------G-TGC-GA-------T--------A-- 3176
H2A.GW.x.ALI --C--A---A-----------G-G---C--AA------C---GA-A-A-C-----GA-----CC--T-AGAGG-GGCACCT--AACT--C--T--T-----C--CAC------A--------G--G----AA-AC----------TGC--A-------T------T-A-- 3169
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --C--A---A-----------G-G---C--AA---G--C---GAGA-A-------GA--G--CC-GC-AGAGG-GGCACCT--AACT-----T--T-----C--CAC------A--C--------G----AA-AC----------TGC--A-------T--------A-- 2621
H2B.CI.x.EHO --CC-AT-CA----G------CT---CC-CAA------C---GA-A-A--------A--G--AC-GT-AGA-G-GGCGCCT---ACT------------T-G--CACC--C--------A--G-------AA-AC--------G-TGC--A----------------A-- 3147
H2B.GH.86.D205_ALT --TC-AT-CAGG-----G---CT---CC-CAA------C---GA-A-A-----------G--AC--T-AGA-G--GCACCC---ACT-----------C--A--CACC--------------G-----T-AG-AC----------TGC--A----C--T-----GT-A-- 3152
H2G.CI.92.Abt96 --CC-AT-TA-G---------C-----C-CAGG---------GACA-A------C--------C--T-GGA-G--GCACCC--CACC-----G--T--C--A--CACC---A-T--C-----G--G----AA-AC----------TG---A----C-------------- 2503
H2U.FR.96.12034 --T--AT-TA-G------T--G--------AA---G--A---GAGA-A-----------G--AC--T-GGA-G--GC-CCC--CACT-----------C-----CACC--------------G--G----AA-AC----------TG---A----C--T-----GT-A-- 2658
COL.CM.x.CGU1 --C--A-GCA-----------G---GT---CA-A-G--A---GA-AGAT-----GCA--G--A-----AGA----GCA-AATTA-GG--------T-----A---A-----TG---T-G---------T-AA-A-G-------G------A----------G--G--A-- 2566
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-C-CT-GCC-G-G----GAT-G--GC-CTCAG-G--A-A--GGGA-AGAT-GTGGA-G-A--CC---GG-TCCTGCCTCA--CACC--------T--CT-A--T--G--------T--A--G-------AG-AC----------TG---A-----C-T------T-G-- 2781
DEB.CM.99.CM40 ---C-TT--AGG---------G-G--C---AA---T--C-TA-AGCCC---AT-G---C---AC-G--AGTCCCGGCA-C---CACC--C-----T--CT-------G----TA--------G--G----AA-G---G---C---TGC--A----C--A----CCT-A-- 2600
DEB.CM.99.CM5 --CC-TT--AG----------G----C---AA---G--CATA-GGCCT----T-G-A-C---AC-G--AGTCCCC-CA-A---CACT--C-----T-GCT----T--G----TT--------G--G----AG-A-----------TGC-TA----CC-G----CC----- 2594
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --T--A--TAC---G---T-------T---CA-C-G--AGTG---C-------------G--A-GGT-GGA---GGCGCCA--CACC--C--T--------A--T--G----TA--TCCA--G-------AA--AC---AT--G-TG---A----------GA--T-A-- 2678
DRL.x.x.FAO --CC-CT-CA-G--G-----TG----C--GAA------A---GAGC-A-----G--------TC----AAGT-G---A--T--A--------------C--A--G--G---TG---T-----G-----TG----C--------------------------GC--T-A-- 2358
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C---T--A-----------G----C---AC--CC------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G-----------C------------C-G--------T-----GT-A-- 2247
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G--------------------------G--------T------T-A-- 2328
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T--C--------A--G-----------K--------------G--------T------T-A-- 2327
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C--AT--AG---------TG----T---AC------A--C-A-C-A------G----G--A---T-A--T-GG--A--AGGA--------T--T-----A-----G-----------------G--T-AA--AC---------TGC-T-----------G-----A-- 2964
GSN.CM.99.CN166 --CC--T-TAGG-----G---G-G--C---ACCC----AACACA-------CTT-GATT---TC--T-GGA------A--A--A--------------CT-A-----C-----------A--G--G----AAT-AC---------TGC--A-------T---A--T-A-- 2501
GSN.CM.99.CN71 --C---T-TA-G-----G---G-G--C---ACCC----AACACA---A---CTC---TT---CC--T-GGA---G--A-----A--------------CT-G-----C-----------A--G-------AAT-AC---------TG---A----------GA--T-G-- 2501
LST.CD.88.SIVlhoest447 --T---T-TA-------G---G---GCC--CA--C-------GATAGAT-A-----A-----------A------GCA-ATG-A-GG--C-----T--C--A---A----------------G-------AA-A-G-G------------A-T-----T---C----A-- 2059
LST.KE.x.lho7 --TC-AT--A----G------G---GCC--CA--CT------GATAG-T-A-----A-----A-----A--TCC-G-G-AT--A-GG--C---------------A-------T--C-----G-------AA-A-G----------G---A-T---------A-G--C-- 3143
MND-1.GA.x.MNDGB1 --T--A-GTA----G------GTT-GTC-TCAGA----A---GATAGAT-A--GG-------A------AGT-GGG-A-AT--A-G----AAT--------A--TA-C--------------G--G--T-AA-A-G--------------A----C--T------T-A-- 2478
MND-2.CM.98.CM16 ------T-TA-G-----G--TTT---C---CA------A----GTC-A-----G--------CC-G--C--T--G--A--T--A--------T-----C--A--G--G---TG---C--A--G-----TG-A--C-GC-----------G--------T---C-GT-A-- 2792
MND-2.GA.x.M14 ---C--T-TA-------G--TTT---C---CAGAC---A---GAT--A--------------C-----C--T-G---A--T--A-----------T-----A---------TGT-----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T--GC--T-A-- 2719
MND-2.x.x.5440 ---C--T-TA-------G--CCT---C---CA------A--C-ATC-A--------A-----C--G--C--T-G-G-A--T--A--------------C--C--------CTGT-----A--G-----TG-A--C-GC--------------------T---C----G-- 2352
MNE.US.x.MNE027 -----AT--A-------G---GTT------AG------C---GA-A-------------T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC-----------C--C--CAC------T-----------G----AG-AC----------TGC-GA-------T--G-----A-- 2561
MON.CM.99.L1_99CML1 -----AT-CAG------G---G-G--TC-TAC-C-----AC-CA-------CTT--ATT---AC--T-GGA-CC--CC-A---CA-T--C-----T--CT-A--CTGT-----------------G----AG-GC----------TGC-CA------------------- 2497
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C----TC-------G--T--G--C----A--GC--AGT-CAGC-A---TT---ATT--ATC-G--AGA-G-G--A-----A--C-----T-----CT-----TGT-----A--C-G---G-----T-AAT------------TG---A-------T---C-G--A-- 2471
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --T-----CC-G-----G--C-GG--C--G-AG--C--AACCCAGC-----CT---A-T---CC----AGAGG----A--A--A--G-----T--T---T-----TGC-----A--T-G------G----AAT----G-------TGC--A----------GC--T-A-- 2481
MUS-2.CM.01.CM1246 ---C-CT-TA-G--G--G---G-G---C--AA-------AC-CAGA-A---AT---ATT---TC--C-GGAGG--GCA------A-T--C-----T---T-A--------C-------GA--G-------AG--A------C---TG---A-----------A-G----- 2579
MUS-2.CM.01.CM2500 ------T-CA-G---------G----TC---A-------AC-CAGAGA---TT----CTG--AC--T-AGA-G---CA------C---------------GC----C------T----G------G----AAT-C----------TGC--A----C------A-G--C-- 2538
OLC.CI.97.97CI12 --T--A-GTA-G-----G---G----T----AGA----A---GACAGAT-----G-A-----T--G--ACAG---GCA-A-G--TC-----A--GG-----C---A-----TG------A--G--G----AA-A-G-G-AT-----G--GA-------T--G-CT--A-- 2665
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --CC-C-GTA-----------G----C---AC------A--C-AT-CA-----------G--A------AGT-G---A--A--A--G--------T---------A-----TGT--T-GA--G-----TTCG--C-----------GC-------------------A-- 2062
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --T--A-GCA-------G---G----G---AC-----------AT-CT--------A-----A-----A--C-----A-----A--------T--------G--TA-T---TG---T-G------G--TTC---A--------------G---------------T-A-- 2080
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------T--A-----------G----T---AC---------C-AT-CA-----G--------A--------------A-----A-----C--C-----C--A---A----CTGT--T--A--G------TCC--A--------------G--------T--------A-- 2270
RCM.NG.x.NG411 --T----GTA----G-----TG----T---AC---G-------AT-CC-----------G--A--------T-G---A--A--A--------T------------A-----TGT--C--A--G-----TTCC--A-----------GC-----------------T-G-- 2285
SAB.SN.x.SAB1 --T---T--A-----------G-G--C---AAG-CC------GA---CT-A-----AC----AC-TT-GGA--G---A-----A-----------T--C--C-----C-----A----G---G-----T-AA---C-G-------T-C-CA-G--C-----GC-GT-A-- 3189
SUN.GA.98.L14 --CC--T--AGG--G------G---GCC--CAGA--------GATAGAT-----GCA-----A--G---AGC-GGGCA-AC--A-GG--C--T--T--C--A---A-T-----T--------G-------AA-A-G----------G---A-------T----T---A-- 3148
SYK.KE.x.KE51 --TC-----AG-------C-TG-G---C-GCG--C---AGT-T----T---CTTG-AA-G---C--T-GGA---GGCCTCC---AC------T--T-----C-----T----TA---C-A--G--G----AATTA--------G-TGCCTA-G-----T--GA----C-- 2646
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----AT-G-T---G---T--G-G--CC-CAAG-C---AGTAGA---C---CTC----C---AC--T-GGAG---GC-A-T---ACC-----T--T-----C----------TA--T-G------G----AA-AG--------G-TGC-CA-T-----T---A--T-A-- 2988
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --CC-AT-------------------CC-GAC------AAC-CAG-CTC-A-----------A--------T--GG----AGGA--G-----T-----------C--G---TGT--CCG-----------AA--AC-G-----G-TG---A-------T----CT--C-- 2993
TAL.CM.00.266 --C--A--CAG----------G---GGC--CA-ATC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-AGAGG-GG----A--G-----------T---T-------G--C--T--C-GA--G--G----AA---C---------TGC-CA----C---C-C-CC--A-- 2760
TAL.CM.01.8023 --C-----CA-G---------G---GGC-GCAG-CC--CATAGAC--C----TG----C---AC-GT-GGAGG-G--------G-----C--------CT-------G-----T--C-GA--G--G----AG--AC---------TG--GA--------C---CC--G-- 2258
VER.DE.x.AGM3 --CC-CT-CA----------------C---CAG-----A---GACC-AT-A--G--A-----A------AGC--G--A--AGGA--G---G-------C--------G---TG-----------------AGT-AC---------TG-----------T--G-----A-- 2516
VER.KE.x.9063 --TC-AT--A-G--G--------G--C---AC---G--A---GA-C--T-A-----A-----------CAGC--G--A--AGGA------G-T--T-----C---A-C---TGT--C-GA--G--G----AA---C-------G-TG--------C---------T-A-- 3021
VER.KE.x.AGM155 ---C-CT-TA------------T---CC-GCA---------C-A-ACAT-A--GG-A-----A---T-AAGC-GGG-A---GGA--C---G----------A--------CTGT----G-----------AAT-AC-G-------TGC-G-----------G-----C-- 3013
VER.KE.x.TYO1_patent --TC-CT-TA----G--G--TG----T---CAG-----A---T-CC-AT-A--GC-------A-----CAGT-G-G-A--AGGA------G----------C---A-----TG---------G--G----AAT-CC-G-----G-TGC-------C--T-----GT-A-- 3018
WRC.CI.97.97CI14 --C---T--A--A--------G-G-GGC--CAGA--------GATAGAC-A---GCA-----A------AGC-G-GCA-AT--A-G---------T--------TA-------T--T--A--G-------AA-A-G-------------GA-----------A--T-A-- 3091
WRC.CI.98.98CI04 --T--AT--A----G------G---GGC--CAGA----C---GATAGAT-A---GCA-----A------AGT---GC-TCC--A-G---------T--------TA-------A-----------G----AA-A-G-------G--GC-CA-------T---A--T-A-- 3106
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --TC-CT--A----G-----TG-G-GGC--CA-A-G--A---GATAGAT-A---GCA-----A-----AAGT-GGGCA-AAG-AA-T-----T--------A---A-C-----A----GA--G-----T-AA-A-G--------------A-------T----G---A-- 2020
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H1B.FR.83.HXB2 TAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCA..................GTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCA 2943
Pol __K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__.__.__.__.__.__.__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---A--------G--------------------------C--G---A-A--G--TC-----------------..................-----------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A-----------G--C---- 2389
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------------------------------------TT-----------------------..................--------------------------------------A--------------------------C------------- 2942
H1C.ET.86.ETH2220 ---A--------------T-----------------G--------C--A------------------------..................--G--------A--------G-----------C--------T----------GT-----A--A-----------C---- 2335
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------------G-----------T-----A-----G--------G---..................A-------------------C---------------A--------TG---------T--------C------------- 2465
H1F1.BE.93.VI850 ---A-----------T--------G-----------------------T--------------------G---..................--------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C---- 2280
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---A--------------------G--C--------------T-----T------------------------..................-----------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T- 2340
H1H.CF.90.056 ---A--------------------------G--------------C--A------------------------..................---T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C---- 2290
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---A--------------------------G-----------------A------------------------..................--C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T- 2257
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---A--------------------------------------------A-----A------------------..................--------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T- 2139
H101_AE.TH.90.CM240 ---A--------G-----T-----------------------G-----A-----T------------------..................-----------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C---- 2517
H102_AG.NG.x.IBNG ---------------T--------G--C--G-----------T--------G--A------------------..................--------G--A--------G---------------------------A-------T--A-----------------T- 2468
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------C--T-----------------------T..................------------------------------------------------C----------A------------------- 2169
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A--------G-----------------G-----------G--C--A-----------G------------..................---------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C---- 2309
H1N.CM.02.DJO0131 ---A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G------------..................--------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C---- 2449
H1N.CM.02.SJGddd ---A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A-----C--A--T------- 2433
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G---..................--------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T------- 2448
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---A--G--C--------T--------G--GC-G-----C--------A-----A-----GC-------G---..................--------CT-------A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A-TT------- 2447
H1N.CM.06.U14296 ---A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-A-----A--A-----T---------TG-------------A-T--T--A-----Y--A--T------- 2446
H1N.CM.06.U14842 C--A--G--C-----T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A--------A---------- 2450
H1N.CM.95.YBF30 ---A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-----------..................--G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T------- 2537
H1N.CM.97.YBF106 ---A--G--C-----A--T--------G---C-------T--------A-----A-----GC-----------..................--------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T------- 2535
H1O.BE.87.ANT70 ---------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T- 2998
H1O.CM.91.MVP5180 ---A-----A-----T--------G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T- 2972
H1O.FR.92.VAU C--A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T..................--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T- 2509
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T..................--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T- 2996
H1O.SN.99.99SE_MP1300 C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T..................--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T- 2996
H1O.US.99.99USTWLA C--R-----A--------T-R---R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T-----GC-A-GGC----T..................--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T- 2426
H1O.US.x.I_2478B C--------A-----T--------GA-A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--G-----T..................--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C---- 2999
H1P.FR.06.RBF168 ---------A-----T--T--------A--G--G-----C--T-----A-G---TC-T--G--A-GG------..................--G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A---R-A--T-----T- 2404
H1P.CM.2006.U14788 ---A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR------..................--G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T- 2414
CPZ.CD.90.ANT ---A-----A-----T--T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A-----GC-A--G------..................--G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A- 2382
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A-----C-----T-----------A-----G--C-----C--C--A------------G----G------..................-----------A--------------------C--TTG---TC-----A-G-----------------A-----C--A- 2523
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --GA-----A--G--------------C--------C--------C--G-----A--------------G---..................-----------A--------A--C--T--------CTGC--AC--------AGT--T--A--A--C--A---------- 2529
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C--A-----------T--T--------A-----------C--------A------C----G------------..................--------G--A-----A--A-----T--C------TG-------------A-T--T--A--------A--T------- 2515
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---A--------------T-----------------------T--C--T--G--A-----G-------GG---..................--C------T-------A--A-----C--C------TGC---C--------A----T--A--A-----------C---- 2498
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---A--------------T--------C--GC----------C-----T------------C-----------..................--------TT-A-----A--G--C--T--C------TG----C-G------A----T--------C-----T------- 2489
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---A-----C-----T--T--------C--GC-------------C--T--G--AC-G---------------..................--------G-----C--A--G-----T---------TGC---C----------G--T--A--A--C-----C--C---- 2509
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------G--------A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G------------..................--------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C---- 2485
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A--------T--------G--G-----C-----T--C--A------------------------..................--G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A- 3004
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---A-----A-----T--T--------A--G-----C--T-----C--T-----T-----G--A--G------..................--------G-C---------A-----T--------CTGC------------A----T--A--------A--C--C---- 2336
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A-----------T--T-----GT-A--GC----------C-----G----------G---A-G---TATG..................--G--------------A--G-----C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T------- 2587
CPZ.TZ.09.UG38 C--------A--G--T---------T-G--GC----------C-----A-----AC----G----GGGGCATG..................-----------------A--G-----T--------TA----TC-G---CC---------AC----------T------- 2561
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G----..................--------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A---------- 3003
MAC.US.x.239 --G-GTC-----G-----TAC------C-----------------C--T-----AC--GC---A-GG---AG-..................A-T------------A-A--------------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----C-----TT 3245
Pol __N__R__V__T__Q__D__F__T__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__A__K__R__K__.__.__.__.__.__.__R__I__T__V__L__D__I__G__D__A__Y__F__S__I__P__L__D__E__E__F__R__Q__Y__T__A__F__
SMM.SL.92.SL92B C--A-TG--A-----A---ACA-----A--GC-G--T--C--------G-----CC----GG-A-TGG--AGG..................A-------G--A---A-A--G-----C-----------A---C----CCCG--A--T--AC-A--C--A-----C--T- 2676
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ----GTC-----------TACA-----A--G--------------C--T-----AC--GC-----G--GGAGG..................A-C------T-------A--------------C--CA----TC----------A------C----C-----C-----TT 3248
STM.US.89.STM_37_16 ---AGTG--A-----T--TACA---A----GC----T--------C--T-----AC--GC-----GG-G-AG-..................A-C------T-------A--G--------------CA-A---C-------G-G---T---C----------T--C---T 2892
H2A.DE.x.BEN ----GTG--------T---ACA---A----GC-------T-----C--G-----AC--GCC--A--G---AGG..................A-CT-TA--T-A-----A--G-----C--------CA-A--AC--C-------T--T---C-----------------C 3328
H2A.GW.x.ALI C---GT---------T---ACA--GA----G-----G--T--------A-----A---GCC-------G-AG-..................A-C--T--G--------A--G-----T--C-----CA-A--AC-GC----GAG---T--AC----------------TC 3321
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C---GT-------------ACA---A-C--G--------T-----C--A-----AC--GCC-----G---CG-..................A-T--T--C--A-----A--G-----T--C-----CA-A--AC--C----G--T--T--AC----------------TC 2773
H2B.CI.x.EHO C---GT---C-----A--TACA--G--C--GC-G--T--T--T--C--A-----AC-GGC-TCA--G---AG-..................A----------A-----A--A-----C--C--CAGT--C--AC-----CC---------AC-A-----A--------TT 3299
H2B.GH.86.D205_ALT C---GT---C--G------ACA-----CA-C-.G--T--T--C--C--G-----TG..GC-G-A----GGAG-..................A--------A-A--------A-----C--C--CAGTA-C--AC-----CC-A-------AC-------A-----C---T 3301
H2G.CI.92.Abt96 C-G-GT---C--G-----TACT-----C--G--G--C-----T--C--T-----T--GGC-G-A----GGAG-..................A--------------A-A--G-----C--C--CAGCA----TC------T---T------C----C--A--T--C--TT 2655
H2U.FR.96.12034 C-GAGT---------T--TA-T-----C--G-----T-----C--C--A-----AC--GCTG-------GAGG..................A-------T--A-----A--G-----C--C--CAGCA-C--GC-GTG-------------C-A--------T-----TT 2810
COL.CM.x.CGU1 C--------A---------AT------C--------G--------C--A-G---TC-T-T-G-A--G-CCCAT..................A--------T-A---A-A--A-----C-----C---A-------G---CCG--T-ATCAA-----C--A--T-----A- 2718
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C---GC---A---CCAG-T-----G--C--GAC---G--C--G--C--A-----TC-GCC-C------GGCAG..................A-------TT----CA-A-CA--------C-A---TA-A--A------CC-TC---TGCTC-------G--------T- 2933
DEB.CM.99.CM40 C---GCC--A--G--GG-G-----G--G--GAC---T--------C--AT-T-CAC--CC-C-A-TGG--CAG..................A-C--T--CT-A---C-T-CA-----C----A----A-AG-AC----CCC-ACA--TGCA--A--C--A-----C--AG 2752
DEB.CM.99.CM5 ----GCT--C--G--TG----------G---AC---G--C--G--C---T-G-----GCC-C-A-TGG--CAG..................A-------C--A--CT---CA-----C----A----A-A-----G---CC-C-G--TGCACGT-----A-----C--A- 2746
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -G--GCC--C--G--------------A--------T-----------T-----A---C--C----GG--CAC..................A-C--T--GT-A--CT--AAA----------A-AGT--G--T--G---CC---T--TGCAC-A--C--A--------AG 2830
DRL.x.x.FAO ----GC---A--G-------TT--G--G--G--G--G--------C--G-G---C------GCATGCG--CAG..................A-C--T-----------A--------C-----C---TGC--TC-G---CCG-----T--A-----C--------C---- 2510
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---AC----A-----T--T-----------G-----G--C--T--C--A-G----C-T---------------..................-----------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A- 2399
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---AC----A--G--T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T---------------..................-----------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A- 2480
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---A--G--A-----T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T----------G----..................-----------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A- 2479
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C--AGCT-----------T-TT--G-----GC-G-----T--T--C--A--G--CC-TC-G--A--G--GCA-..................A-C------A-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A---TGCA-G--A-----A--A-----A---------- 3116
GSN.CM.99.CN166 -G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G-----T--G--C--A-----AA-TCCGC-CCCTGC-GG-CTAGAGCAAAAGGAGCAT-----TA--A-A---A--AAA-----T----A-AGTA-A--A--GT----G--T-----------C--C--T---T-AG 2671
GSN.CM.99.CN71 -G--GCT--G--------GGCT--G--C--G--G--G--T--G--C--A-----AC--..................GAACAAAAAGAGCAC-----TA--A-A---A--AAA--C--T----ACAGT--A--A--GT-------A-----A-----C---------T-AG 2653
LST.CD.88.SIVlhoest447 -GCTTT---A--------TCAT-----A--------C--T-----C--T-----AA----G--ATGC--GCAG..................--------GG-A---A-A--A-----C------AGCA-----C-G---CC-----A---AC----C--A-----C--AG 2211
LST.KE.x.lho7 -G-ATT------------TCAT--GC-A--------T--T-----C--A-----TA-C--G--ATGC---CAG..................A-T------G-A--CA-A--A-----C-----CAGTA-C--T------CC-A-T-A---A--------A--------T- 3295
MND-1.GA.x.MNDGB1 C---TT---A--G--T--TCAT---T-A--G-----T-----T--C--A-----AA--------TGT---AG-..................A-------C--A---A-A--G-----C------AGTA-A--TC-G---CC---T-AT--ACCC--------C-----GG 2630
MND-2.CM.98.CM16 C--AGT------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--T-G---TC-C---C-ATGTG-GCA-..................A-T-----------CA-A--G-----C-----C---TG---T--G-----G-----T--A-----C--------C---- 2944
MND-2.GA.x.M14 --GAGTG-----G--T----TT--G--G--GC-------C--------G-G---C------C-ATGTG--CA-..................A-C---A--T-----A-A--A-----C---------TG---T--G-----GAG---T--A-----C------------- 2871
MND-2.x.x.5440 C--AGTC-----G--T----TT--G--G--G--------CA-------A-G---CC----GC-ATGTG-GCA-..................A-T------T----CA-A--A-----C---------TG------G----TG-----T--A-----------G--C---- 2504
MNE.US.x.MNE027 ----GTC-----G-----TACA-----C-----------------C--T-----AC--GC---A-GG--GAGG..................A-C--------------A-----C--------C--CA-A--TC----------A--T---C----C-----T-----TT 2713
MON.CM.99.L1_99CML1 C---GC------G-------TT--G--G--G--G-----C-----C--A--G--AC-TG-G----TGG-CCAT..................--G---A--G-A--CA--AAG--C--C-TC-ACAGCA-------GTGG---CCG-----A--A--C--G--G--CT-A- 2649
MUS-1.CM.01.CM1239 -G--GCC--C-----G---ACA--G--A--GC----G--C--------A-----A---..................GCGGAACATGAGCAT--C---A--G-A---A-CAAG--C--C-T--ACAGC--C--A------CC--CA-----A--A--C--A--C--CT-GC 2623
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G--GCT--C-----AC--GCA---------C-------C--------A-----A---..................ATAGAGCATGAGCAC--T---A--G-----A-CAAG--C--C-T--ACAGT--C---C-----CC------T--------C--A--C---T-GC 2633
MUS-2.CM.01.CM1246 -G--GTG--A-----A--TGCA-----C--GAC---G--C---------T--------GCCC-A--G.........GCA.........CAT--C--TA--G-A---A--CAG-----C-T--A-AGT--C--A-----CA----A---C-ACCC--C--G--C--CT-GG 2731
MUS-2.CM.01.CM2500 -G--GCC--A----------CA-----C--GAC---G--C--G--C--AT-----C-TTCT--A--G.........GCT.........CAC--C--CA--G-A--CA--CAA-----C-T--ACAGTA-C--AC-CT----G--G--T---CCT--C--A--C--CT-AG 2690
OLC.CI.97.97CI12 -GCAGCC--A-----T--------G--A--------------T-----A------------G-A-GGG--CAG..................A-T------T-A---A-A--A-----T-----C--TA-A--GC-----CC---A-AT--AG-A-----A--------A- 2817
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ------G--A--G--T----TT--G--A--GC-G--G--T--------A-G---A--G--G--ATGC--GCAG..................A-T--T--G-----CA-A--G--C-----------CTGC---C-CT----GCC------A--------A--T-----T- 2214
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ------------G-------TT--G--A--GC-G--------------T-GG--T--G-----ATGT---CAG..................A-------TT----CA-A--G-----T---------TG---TC--T-----CCT--T--A--A-----------C--A- 2232
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---------A--G-----T-TT--G--G--GC-G--------------A-G---A-----GC-ATGTG-GAG-..................A----G---T-A--CA-C--G---------------TG--TTC-GT----GCCT--T-----A--------------A- 2422
RCM.NG.x.NG411 ---A-----A-----T----TT--G--A--GC-G-----C--G-----A-G---A------C-ATGC-GGCA-..................A-T-----CT-A---A-T--G-----G---------TGC---C--T----GCCA--T--A-----C-----T--C--G- 2437
SAB.SN.x.SAB1 ---A--T-----------TCA------C--G-----G-----C--C--A-----C---C-GC-A-GGG-GCAG..................A-T-----GT----CA-A--A-----C------AGCTGC--T------CC------TCA---A-----A-----C---- 3341
SUN.GA.98.L14 -GGT-TG-----------TCAT--GT-A--G-----G--T--T-----A-----A-----G---TGT---CAG..................A-T------G-A--------G--------C--C---A-A--A--G---CC---T-AT--A--------A-----C--A- 3300
SYK.KE.x.KE51 -G-AGC---A--G-----T--------A--G-----------T-----A-G----C-C-GT-CA----G-.....................A-G------T-A--CT--AAA--C--C----ACA----A--TC----------G-----AC-------A--------AG 2795
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -G--GCC--A-----T--T-TC--G--A-----G--------C--C--A-G---AC-----CG-C-----.....................C-----A-TA-A---T-AAAA----------AC-----C---C-G--CA----G--T---CCA--C--G--------AG 3137
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---AGC---A--G-------TT--G--A--------T--T--C-----A-----A--G----GA--G---CAG..................A-C--------A---A-A--A-----C----A-AGTA-A--A--G---CC---A------CCC-----A--T------- 3145
TAL.CM.00.266 -C-AGC---C---------GC------A---CAG--G-----T--C---T----CC-GCCTC---TG--GCA-..................A----G--C--A--CA--AAG-----C----ACAGCA-C--------CCC-------TCAC----C--A--C--C---- 2912
TAL.CM.01.8023 -C--GC------G-----TGCA--G--C---CAG--G--------C---T-T--AC--CC-C-------GCAG..................A-------CT-A---A--AAG-----C----A-AGCA-C--A------CC-------GCCCGT--C-----T--C---- 2410
VER.DE.x.AGM3 C--AGC---A-----T--T-TC-----A--G-----C-----T-----AT-------CG------TG-CGGA-..................A--------T-A--CA-A--G-----C----A----A-A--A-----CCC---G--T--A--------C--T------- 2668
VER.KE.x.9063 ---AGT---A----------TT-----------G--------T--C--G--------GC-G--A-TG---CAG..................A--------T-A---A-A--G-----T----A---CA-A--A------CC---G--T--A--A--C--A--------A- 3173
VER.KE.x.AGM155 C--AGCT--A----------TT-----C--------T-----C-----A-----------G--A-TG--GCA-..................A----CA-TA-A--------G----------A-AGCA-A--AC-G---CCT--G--T--A--A--C--A--T--C---- 3165
VER.KE.x.TYO1_patent ----GC---C-----T----TT-----G--------G-----C--C--A-----A----G-----TG-G-CAG..................A-------TT-A-----A--A--C--C----A---CA-A--A--G---CC-A-T--T-----A--------T-----T- 3170
WRC.CI.97.97CI14 -G-AGTT--A--G-----T-TT-----A--G-----------T--C--T-G---AC-G-G------T--GAAC..................A-TT-----G-A---A-A--G-----------C--TA-A--A------CC---A-AT---C-A--------T-----AG 3243
WRC.CI.98.98CI04 -G-AGT---A--G-------TT-----A--G--G--C--T--T--C--A-G---AC---G------T---AAT..................A-TT-----G-T---A-A--G-----C--------CA-C--AC----CCC-----AT---C-------A--T-----TG 3258
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -GCAGT---A----------TT--G--A--------C--T--T-----A-G-------C-T-------G-AAT..................A--------T-A---A-A--A-------------TTA-C--A------CC---A-AT--AC----C--A--------AG 2172
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H1B.FR.83.HXB2 TACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTAT 3113
Pol I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------------AG-C--G--------------------G---------------------T----------G--------------------------C------TC----C----------------------------------C------ 2559
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------A--------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------- 3112
H1C.ET.86.ETH2220 ---------C---------A--------------------A--T-----C--C------------------------C----------G---------C-CC-------------C-----GGCC-CC--C-----A-----------------T--------C------ 2505
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------------------------A-------------------------------------------------T---------------C--------------------AG-------------------------------- 2635
H1F1.BE.93.VI850 --------G-C--------------T--A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------- 2450
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------T---------------G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A--- 2510
H1H.CF.90.056 -------------------------------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C--------------------- 2460
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C------ 2427
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------T--------A---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--- 2309
H101_AE.TH.90.CM240 ----------------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--G----------------A------C------ 2687
H102_AG.NG.x.IBNG --------G----T-----------------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----------------A--- 2638
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------C------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G--------------------------------- 2339
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------CC-----------------A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------- 2479
H1N.CM.02.DJO0131 ---------C---T-----------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C--- 2619
H1N.CM.02.SJGddd -------------T-----------T--T--------C-----T------T-G--------C--------------------T--T---GC-TCA--------G--TC----A--A--------GA-GC-C-----G---A-C--T-----G-----------CC-C--- 2603
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------G----T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C--- 2618
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------G----------------T--T--------C-----T------T-A------------G-G--------------T--T------TCA-------C---TC----A--A--------GA-GC-------G---A-C--T-----G-----------CC-C--- 2617
H1N.CM.06.U14296 -------------T-----------T--T--------C-----T------T-G--C-----------G--G-----------T--T------TCA--------G--TC----T--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C--- 2616
H1N.CM.06.U14842 --------G----T-----------T--TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C--- 2620
H1N.CM.95.YBF30 -------------------------T--T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C--- 2707
H1N.CM.97.YBF106 -------------T-----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G-----------CC-C--- 2705
H1O.BE.87.ANT70 -T------G-G--T--------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A--- 3168
H1O.CM.91.MVP5180 -T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A--- 3142
H1O.FR.92.VAU -T------G-G--------A--C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A--- 2679
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A--- 3166
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--------------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A--- 3166
H1O.US.99.99USTWLA -Y------G-------------C-----AG-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R--------------A--- 2596
H1O.US.x.I_2478B -C--A---G-------------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T---------------------TCA----T---G--TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G-------G-------CC-A--- 3169
H1P.FR.06.RBF168 --------G----T--------------A--------------T-----T--G--T-----------R-----R-----C--C--Y--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--------AG---AA---------------------C-A--- 2574
H1P.CM.2006.U14788 --------G----T-----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--- 2584
CPZ.CD.90.ANT -T--A--CG-G-----------C-----A--A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--- 2552
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T------G----T-----A--T--------C-----------T-----TT-A-----A-----------G--T-----T--C--T--------T-----------TC-G--A--C--C---GC-A----C--T--T--CAC-G----C--------------C--A--- 2693
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------G-------------------A-----------A--T--------A-----A-----------G-----------T--T-----C--------------------A--A------C----G--------GT-GACA--T--C--G------------C-T--- 2699
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------G----T-----A-----T--T--------C--------------G-----A--C--------------------C--T--G--C-CT-----------A-----A--A-----G--GA-C--------AC----C--A-----G------------C-C--- 2685
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------------A--------A--C--------A--------T--A--G-----------------------T-----T-----------------G--T--------A--C----G---G--C-----T-----A--T-----G--------------A--- 2668
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----C---G-------------------A--------C-----T--------A--G--A--G--------G--------------T--------------------T-----------C--------G--------A---A-------------T-----------A--- 2659
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------G----T--------------A--A--G--C-----------A--C--G-----------------------T--T--T-----C--T-----T--G--TC-G--A----A---------G--------A-----C-----C--G------------C-A--- 2679
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----C-----T-----A--T-----A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C------ 2655
CPZ.GA.88.GAB1 -T--C--------T--------C-----AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A--- 3174
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -C------G----T-----A--T-----T--A--G--C-----T-----T--A-----A-----------G-----------C--------C-----------GG-T-----C-----C---C-GA----C-----AT-G--A--T--C--------------C--A--- 2506
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C---C-C--T---A-C----------AA----T------T--C---T-A--T--A--T-----G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T-----C------G--C-C-----TG-G-AC--T--C-----T---------C-T--C 2757
CPZ.TZ.09.UG38 -T--C---C-T-----CA-T--------A-AA----T------T------T-G--T--A--G-----G--G-----------T--T----AC--T-----------T-----T--C--C------G-CC-C-----GG-G-A-G-------G------------C-T--- 2731
CPZ.US.85.US_Marilyn -C------G-------------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--- 3173
MAC.US.x.239 ----ATCAG----T----CAGAG-----A-AAC----CATT--T--G--T--G--T-----------G--G--------C--C------TAC-CT----G-C-TG-GC----A--C--C--G--GGC---------TG-GACCT-AGTC--G--T--------CA-C-TA 3415
Pol T__L__P__S__V__N__N__A__E__P__G__K__R__Y__I__Y__K__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__Y__T__M__R__H__V__L__E__P__F__R__K__A__N__P__D__V__T__L__V__Q__Y__M__D__D__I_
SMM.SL.92.SL92B ----ATCAG-G-----CC-AGA------A-AG--G---ATT-----G--C--G-----A--------G-----T--T-----T-----GGCA-C-----GGC-GG-A-----A--C--C------GCT--C-----TG-GC--C--GTC--G--T-----------ACTA 2846
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ----ATCAG----T----CAGA------A-AA-----CATC--T--G--AT-A--T--A--G-----G--G--------T--T--T--GTA--CT----G---TG-A-----A-----C------GC---------TG-GACCC-GATC--------------CA-C-TA 3418
STM.US.89.STM_37_16 ----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--T--G--------------G--------------T--T---TA--CA----G---T--A--------A--C--G-G-GCC--C-----TG--AC-C-GATC---------------A-C-TG 3062
H2A.DE.x.BEN ----AGCAG--------AT-GA------A-AA------ATA--T--A--CT-G-----A--------G--------------T--T---TAC-CA----GGC--G-------A-----C------GC---C-----TG-CA--C--ATC--G------------A-C-TA 3498
H2A.GW.x.ALI ----ATCAG---------CAGA------A-AA------ATA--T--A--CT-A--G-----------G--------------T--T---CAC-CA----G-C-G-----------A--C-----GGC---C-AG--TG-CA--C--AT----------------A-C-TA 3491
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----ATCA----------CTGA------A-AA-----CATA--T--A--CTCA--------------G--------------T--T--GTAC-CA----GGC-GG-------A--A--C------GC---C--G--T--CA--C--AT---G------------A-C-TG 2943
H2B.CI.x.EHO -G--AGCAG----T----CAGA------A-AG-------TT-----A--C--A--------------G-----C--------T-----GTAC-C----G----GG-AC----C-----C------GCC--CAAT--TG-CAC---AATC--G-----------CA-TCTC 3469
H2B.GH.86.D205_ALT -G--ATCAG---------CAGAG-----A-AG-----CATT--T--A--T--A-----A--G-----G--G--C-AGT----T-GT---TACTC-----G---GG-A-----T-----------GGCC--CAGC--TG-CA----AAT---G-----------CA-CCT- 3471
H2G.CI.92.Abt96 ----ATCAG---------CAGA------A-AA-----CATC-----G--C--A--G--A--------G--C--------T--C------CA--CA----GG--GG-AC----C--C--C------GCC---GAG--TR--A----YATC-----T--------CA-TCT- 2825
H2U.FR.96.12034 ----ATCC--T--T----CAGAG-----A-AA-----CATC-----G---T-G--T--A--C---------------A----T--T--GTA--CA----GG--CC-AC-G-----A--------GGC----GA---TGCT--C--AAT---G--T--------CA-TCT- 2980
COL.CM.x.CGU1 -C--ATCAG-G------TT-G---------C-------GT------A-----A--G-----T--------G--T---A----C------G-A-CAG-AG---G----C----A--G--C--G--GAG-GGA-A-TTG...CAA--AGC---G--------------A--- 2885
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----ATCAG-T--T--CACAG-C--T--AGAG--G---G---T--GG-----G-----A-------GT-C---------T---------CAC-CTG-TCATCGGG-A--G--AGGA--------GA--T-C-----TG--C-C--AGTC--G-----------CC-A-TG 3103
DEB.CM.99.CM40 ----ATC-G-C--T---ATACA------AGAA------G---T--GA--A--G--T----------GC-CT--------C--T--T---GCCTCAG-AGGG-G-CAG---C--ATC-----GG--A-G--------GC--A-A--AGTC--G--T-----------ACTA 2922
DEB.CM.99.CM5 -----TCGG-G------ACACA------AGAG------G---T--GA--A--A--T--A--C----GT-C---------C--------GGCA-CAG--GGC-GGCAGC-GA-A-T-----AGG--A--T-C------T--A----AGTC-----T--------CC-A-TG 2916
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -G--GTCC--T--------AGG------ACAA--G--CATT-T---A--CT-A-----A------GT------G--TA-C--T--T--GGCC-CAGCAGAT-----GC-TAGC-AA-----G--GGCCC----T--TG-GA--T-AATC--G--T---------C-C-TG 3000
DRL.x.x.FAO -T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--------T-----C--C-----------------C-----T-----C------GC--CAGCTGAC--G------C----A--C---G-GA----------TG-GA----A-----G------------C---T- 2680
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA-----C--------------C------ 2569
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----G----AA--------G-----------C------ 2650
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T------G-G--T---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA--------G-----------C------ 2649
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -C--CTCAG----T---ACAGGG--------A--G-------T----TGT--G--T-----------------T--TA----T-----G-A--CGGCAG----C--T------GAGA-C-A--GG--C-C---T-GGT---AA--TGTC-----------C-------GG 3286
GSN.CM.99.CN166 -----TCAG----T---C--G-C----CTGAA--G-------T---A--CT-A--G-----T-------CG--G---A-C--C--T----AC-TTG-AG-TTCCT-GC--CGA-AGA-----G-T--GG-G-----TG-G--AT-AATA--G--------------ACTG 2841
GSN.CM.99.CN71 ----ATCAG--------C----C----CTGAG--G-------T---A--TT-A--T-----T-----G-CG--T---A-C--T--T--GGCC-CTG-AG-TTCCT-G---T-T-AGA-----G-C--GG-G-----TG-G--A--AATA--G-----------C----TG 2823
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----ATC---T--T--CC--GA--------GA-----------T-----A--A--C--A--------G--GAGT---TGC--T--T---GC--CAG-AG--GG-C--C--TCAGAA---------TT---C--T------A-CT-G--------------------A-TC 2381
LST.KE.x.lho7 -----TC-C-C--T---C-AGAG-----A-AA--------------------G-----A--G-----G--GAGC--TTGT-----T--GG-A-CAG-AG--GG-C-TC-CTCAGAG-----G---TT------------GA-C--T--C-----T-----------A-TC 3465
MND-1.GA.x.MNDGB1 ----ATCAG-T--T---C-AG-------A-AA-----CAT---T-----T-----T--A--G-----G---AGT---TGT--C--T---G-G-CAG-AG--TC-C-GC-G---GTA--------GA-CC-----ACAG--CAGT-A----------------------T- 2800
MND-2.CM.98.CM16 -T--ATCGG-G--T---C--GGC-----A--C--G--C-----T-----C--A--------------G--C--C-----C--T-----GGCA-CAGCAGAT---------C----C--C---G-GAG-C-------TG----G-----------T---------C-C-T- 3114
MND-2.GA.x.M14 -T--ATCGG----T---C-AGGC-----A--C--G--C-----T-----T--------------------C--T--G--------T---GCA-CGGCAGAC-----TC--A-AA-A--C-A-G-GG--T-C-----AG--T-A--T------------------C---T- 3041
MND-2.x.x.5440 -T--ATCGG-G-----CC--GGC-----A--C-----C-----T-----C--A-----------------C--T--------T-----GGCA-CAGCAGAC-----TC--A--G------AGG--A-GC-------AG-CT-A--------G--T--------C----T- 2674
MNE.US.x.MNE027 ----ATCAG----T----CAGA------A-AAC----CATT--T--G--C--G--T-----G-----G--G--------C--C------CAC-CT----G---TG-GC-G--A--C--C--G--GGC---------TG-GACCC-AGTC--G--T--------CA-C-TA 2883
MON.CM.99.L1_99CML1 ----CTC-T---------CTGA---T-CT-AA--G-------T---G--C--C--G-----C--------G--C---A-TG-G--T---CA--CAGC-G--G-GC-ACC-C--GAGA-C--G---A--T-C-----GG--AC-T-AATA--G-----------CC-ACTG 2819
MUS-1.CM.01.CM1239 -G--CCAGG----T--CC--GG-----CA-GA--G-------T---A-----G--------G-----------C--CA-C--C------TAC-CGGCAG-----T-A---C--GAAA-C--GG--GC---------T--CACCC--ATC--G------------C-C-TA 2793
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G---CAGG-------CTT-GG-----CA-GA--------A-T---A-----A--------C--------G--T--TA-C--C-----GTTC-CAGCAG-C---C-------AGAGA---AG---GC---C-----TG-CAC-C--ATC--------------CC-CCTG 2803
MUS-2.CM.01.CM1246 -C---GCAG-G-----CAT-GG-----CT-AA----TC--A-TT--G---T-G--------G-----G--------CA-C--T--T---GCC-CA-CAG-C--GC-TC------AAG----G--GG-C----AG---GCCT-A--AGTC--------------CC--CT- 2901
MUS-2.CM.01.CM2500 -T------G----T--CCTAGGG--C-C--AG--G-----A-T---G--C--G--C--A--G-----G--G--C--CA----T--T---GCA-CA-CTG-----T-A-------AAA-C--G---G------AG--TGC-T-A--AGTA-----T--------CC-ACTC 2860
OLC.CI.97.97CI12 -T--ATCAG----T-----T-G------A-GA--G---ATA--T------T-A--T--A--------G--G------TGT--C-----G----CAG--G-TC-TT-GA-G-------GG--G--GG-------T--G----A-T-A--C--G--T--------C------ 2987
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----AGCA-----T---C-AGGG-----T--C--------A--------------T-----------G--C--C-----C-----T----CC-CTGCT-AC-----T-----A--AG-C--G--------------TT----C--------G--T--------CC---T- 2384
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----AGCA--C--T---C--GG------AG----G-----A-----------C--------------G-----T-----T-----T----CA-CTGCA-AT-G------------A--C------G----------TG----A-----------------------A-T- 2402
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----AGCAG----T---C-AGG------AG-G--G-----A--T--------G--T-----------G-----T--C--C--C--T--GGCATCAGCC-AT--G------C----A-----GG--G-G--------TG-CA-C--T--C--G------------C-C-T- 2592
RCM.NG.x.NG411 ---TAGC---T--T---C-AGG---T--C-----------A--T------T-G--C-----------G-----T-----T-----T----CA-CAGCT-AC-----T-----A--A-----G---G-G--------TG----C--------G--T-------------T- 2607
SAB.SN.x.SAB1 -C--ATCAG-C--T---AG-GAG-----C--A-----------T--G-----C--------G--------C-----CA----T--T--G-CA-CAGCC-AC-----TC-GC--GAA-----GC--A-G--C-----TG---A---A------------------A---TA 3511
SUN.GA.98.L14 ----GTCAG----T---C--G-------A-AA------GT---T-----C--A--------C---------AGT--TTGC--C--T--GG-A-CGG-AG-G-GCC--------AAA-------G---GT-------AG-TCAAT-G--C-----------------ACTC 3470
SYK.KE.x.KE51 -G--C------------TCTT-T-----AGAG-----C----T---G---T-G-----A--------G-----G--CA-T--C--T--GGCA-CAG-A-ATC-G--AC-CC-A---A-A--GG--A-G---T----T---A-A--AGTA--G-----------CC-T-TG 2965
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -G--A--C-----T----CCT-C--G--AGAA--------A-TT-CA---T-A--------------------T--CA-T--C--------C-CA--A-ATC-G--AC--C----A--------GA-GT--T----TC-CAC-C-AATA--G-----------C--A-TG 3307
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -C--ACAAG----T----TAGGG--T--A-----G-----A-T----TGT--A--T--A-----------------CA-C-----T--GCAC-CAGCACAGCG-G--C--A-AGAAA-AG-----A-GGT--A---TT---AA--AAT---G-----------CA---GG 3315
TAL.CM.00.266 -C--GTC-C-G--------T-GG-----A-GA--------A-T---G-----A--C--A--------G--T--G--CA-C--C------CA--C-TC-GATC--T-A--GAG-AAA--C--GG-CA-GT-C--TC-GG---CAC---T---------------CC-A-TG 3082
TAL.CM.01.8023 -C--GTC-C-G--T-----C-G--------GGC-G--C----T---G--A--C--C--A--G--------------CA-C-----T---TAC-CTTCAGATC-GC-G---AG-AAG-----GG--A--T-C---C-GG---CGC---TC--G-----------CC-ACTA 2580
VER.DE.x.AGM3 -T--ATCAG----T---C-AGGG-----T-C-----------T---CTGT--------A--------G-----C---A-T--T--T--G-AC-CAGCAG-TTCC--TC----AGAAA-A-A---GG-GTTAAA-CC-C--ACC--TGTG--------------CC-A-GG 2838
VER.KE.x.9063 -C---TCAG----T---C-AGG------TG----G-----A-T----TGC--------A--C--------G--T---A-T--T--T--G-A--CAGCAG-------T------AAAA-A-A-G-GG--TTAAA-CCAT-GACA--AGTG--G----------------GG 3343
VER.KE.x.AGM155 -C----CGG-----------GG------C--A--------A-TT---TGC--A--G-----C-----G-----C--GA----T-------AC-CAGCAT-------TC----AGAAA-A-AG---G--TTAAA-C-GC-GACG--TGTC--G-----------CC-C-GG 3335
VER.KE.x.TYO1_patent -T--C-CAG-G--T---C--GG---C--------G-----A-T---CTGT--C--G--A--G-----------T--TA----C-------A--CAGCAG--TCC--T--G---GAGA-A-A--G-A-CTTG----CAC--ACC--TGTA-----------------A-GG 3340
WRC.CI.97.97CI14 ----ATCAG----T------T-T-------AG------GTA--T-----A--G--T-----------------T--TTGT--T------TCA-CTG-AG--TCTC-A-----AATA------GG-A-G------A-T---CAAG-TCT------T---------C-A--- 3413
WRC.CI.98.98CI04 ----ATCAG----T-----AT-T--T----AG--G---GTC--T-----A-----T--A--G-----G--T--C--TTGC--T------GCA-CAG-AG---GTT-G-----TGTA--C-AG-----G-----TACT--GCAG--TCTC--G--------------A--- 3428
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----TC------T-------A------T-CC------GTA--T-----A--C--T--A-----------G--T--TTGC-----T---GCA-CAG--G-TTCTT-GC-G---ATC--------GA--C----TA-AG-GCAG--AGTC-----T---------C----- 2342
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H1B.FR.83.HXB2 GTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGT 3283
Pol _V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V
H1A1.UG.85.U455_U455A --G--------T--------------A------G-------------AT-A---GCT-----A-----C------T-C-TT--C-----------G--------------------T-----------G--------T--------C-----------T---------CA 2729
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------------------------------------------------------------------T-------------------------A-----C------------------------------------------------------------AA 3282
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------A------G-CCC------A---T-A---G-------A--A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G--------T--------C---------------------CA 2675
H1D.CD.84.84ZR085 -----------T-----------A---------G-----------A-AT-A---G-------------------G-----------------------------------------T--------------------------------G------------T-----AC 2805
H1F1.BE.93.VI850 -----G------------------------------------------T-A---G-------AC----A------T----T-----------------------------------------------GC----------------------------G---------CA 2620
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------------G--------------T-A---G-------A----AA-----GT-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA 2680
H1H.CF.90.056 --------------------------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T----------------------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AA 2630
H1J.SE.93.SE9280_7887 --G-----------G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CA 2597
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----G--------------------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CA 2479
H101_AE.TH.90.CM240 -----------T-----------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------A 2857
H102_AG.NG.x.IBNG -----------T---------------------G--------------T-----GG------AC---AA------T-------------------G--------------------T-----------------------------------------C------G---A 2808
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------G------------------G----------A------G--------C-----------T-------------------------------------------------------------------------------T-------------- 2509
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----G--------------------A------G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C--------------------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CA 2649
H1N.CM.02.DJO0131 --G----------C----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA 2789
H1N.CM.02.SJGddd --G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---AGG-----T---GA------CT----G--C--T-----G--------A--G--G--A--G--T--C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA 2773
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --G--------------CC---CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA 2788
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --G-------------------CAA-A------GAG-C-G----A--A--T---GGC----------A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A--------------C-G---A---AA 2787
H1N.CM.06.U14296 --G---------------C---CA--A------GAG-C-G----AA-A--T---G-G-----T---CA------CT-C--G--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA 2786
H1N.CM.06.U14842 --G---------------C---CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--------C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA 2790
H1N.CM.95.YBF30 --G---------------C---CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T-----------------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA 2877
H1N.CM.97.YBF106 --G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA 2875
H1O.BE.87.ANT70 --------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCA 3338
H1O.CM.91.MVP5180 --------A--T---CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T-----G--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCA 3312
H1O.FR.92.VAU --------A--T---CC-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCA 2849
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCA 3336
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C--------------A--C--CCA 3336
H1O.US.99.99USTWLA --------A--T---CC-T-R--AG-A-------A--G-G-T--ATT---C---G-----T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCA 2766
H1O.US.x.I_2478B --------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--------A--G--G-----C--T--G--------A-----G--------A--C-----------------C--CCA 3339
H1P.FR.06.RBF168 -----G--A--T--GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--R--G-----T-----C--------A-----G--------A--C--G-----G--G--A--C--CAA 2744
H1P.CM.2006.U14788 -----G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAA 2754
CPZ.CD.90.ANT -----------TA-G-----TACTGCA------GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA 2722
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----G-----TC-T--C--TACC--A--C---CAG--GG----A---T-A--G------T--C-TCAC-----GT----A--C-----T-----G-----A--------A--C---T-A--------G-----G--T--C--A--------------G-----A---AA 2863
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----C-----YC----------AG-A-------A---GG-----TTA--T-----------AC-C-CT-----TT----T--T--T--T--G--G-----A-----G--A--T--TT-G--------C-----G--T-----A--------------G--A--A---CA 2869
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----C-----TC--------ACA--A------GAGGC-G-G--AAGA--T--GAGT-----T----CT------T----A--C--T--------G--------------A-----TT-G--------A--------------A--------------C---A-A---CA 2855
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----G--A--T--GA------A---A--C--G-AC--GG----A---------GCT--CT--C-A-A------GT-------C--T-----------------G-----A-----T--C--------A--------------A--C-----------------C---CA 2838
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----C---------A------A--TA------GA----G-G--A--AT----GGCT--C--A----AA-----TT-C-----T--T--------G-----A--G--G--A-----T--C--------A-----------C--A--C-----------T---------CA 2829
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------T---C-T----A---A------GA---GG-G--A--AT-A---GCT-----A--A-A------CT----T-----T--------G-----A--------A-----------------A-----G--------A--C-----------C-----C---CA 2849
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--C--A--T---CCT----A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A-----------G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AA 2825
CPZ.GA.88.GAB1 --G--G-----TC-T-----T-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C-----------------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCA 3344
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------A--T---TCTT-G-AAG-A--C--G-A--G-G----AC-A--C---G-----T-AC-C--A-----TT-------C--T-----G--G--C--A--G--------T--T--C--------G-----G--T-----A--C-----------G-----A---CA 2676
CPZ.TZ.00.TAN1 A----T--A--TC-TA-TGA--A-G-A-----G-A-CTG---A--A----------G--------A-CA------T-AGAG--C--T--------GT-----G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CAC 2927
CPZ.TZ.09.UG38 -----G--A--T---A-TGA-AATG-C-----GCAGCTC---A-AAG-T-A--G--G---T----AGCC--------AGAG--T-----------GT-----G--A----------T--G--------------G--G-----AA-C-----------G--AAA---TAC 2901
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA 3343
MAC.US.x.239 A---CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--TCA-AGG---TCT--AAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G---TTC--A-----T--C-----T-AA--------G--C---T-GTGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A 3585
Pol _L__I__A__S__D__R__T__D__L__E__H__D__R__V__V__L__Q__S__K__E__L__L__N__S__I__G__F__S__T__P__E__E__K__F__Q__K__D__P__P__F__Q__W__M__G__Y__E__L__W__P__T__K__W__K__L__Q__K__I
SMM.SL.92.SL92B A-T--CAG-A--AG--GCC--ACAG-----GAC-A--TGG--ACAC--T-A---G-CATG--CAAC-ATCT---GT-C-GT--C-----AG-C--GTT---A--GA-T--A-----A-AG--------A---TTGT-AT-C--CA-G--G----A-T-----AAA----A 3016
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 A---CTAG---TAG-AC-GATTTAG-----GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---T----AACG-CATA---T-CT----C-----AG-G--GTTC--------T--C-------AG--------A------T-GTGG--AACC-------A-C-G---AAA----A 3588
STM.US.89.STM_37_16 A---CCAG----AG-AC-GATCTAG-----GAC-GGGT-G-TTTAC--T---AGG---TC--AAAT-AT-TA---T--T----C--T--AG-G---TT------G--T--------T-AA--------A-----GT-ATGG--AACA--G----A-C-G--AAAA----A 3232
H2A.DE.x.BEN A---CTAG----AGGAC-GGTTTAG-----GAC-A-GTGG-CCT-C----A-A-G---T---AAATG-CCTA--GT--T-T--T-----TG-G--GTTC--A-----C--------T-AA--------C-G------ATGG--AAC--------AGC-G---AAAC--CA 3668
H2A.GW.x.ALI A---CTAG----AGGAC-GATTTAG-A---GAC-AGGTGG-CCT-C--T-A-AGG---TC--AAATG-CCTA---T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C-------A-AAA--------C----G---GTGG--AAC--------AGC-G--AAAA---CA 3661
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A---CCAGC---AGGAC-GATTTAG-A---GAC-G-GTGG-TCT-C----A-AGG---T---AAATG-CCT----T--T----C-----TG-G--GTTC--A-----C-------A--AA--------C--------GTGG--AAC--------AGC-G--AAGA---CA 3113
H2B.CI.x.EHO --G-C-AG----AGGAGCGATCT-G-----GAC-GGGT-G-GTCTC-A--A-A-G-G-TAT-AAAT-ACAT----T-CT-T--T-----AG----GTTC--A-----C---------AAA--------G-----G---TGG--AA-G-------A-C-G--AAAA---CA 3639
H2B.GH.86.D205_ALT A---C-AG----AG-AGTGATCT-G----CGAC-GGGT-G-GTCCC-A--A-A-G-GTTAT-AAATGACAT----T-CT-T--C-----AG----GTTC--A-----C-----G---AAA--------------G---TGG--AA-A--G----A-C-G--AAAA---CA 3641
H2G.CI.92.Abt96 --G-CCAG----AG-ACTGATTTAG-A---GATCA-GT-G-TTT-C----A-AGG---TCT-AAAT-AAACR--GT-CT-T--C--T--TG----GTTC--A-----C-------AT-AA--------A------T-RTGG--AA-A--G----A-C----AAAG--TAA 2995
H2U.FR.96.12034 A---CCAG---TAG-A-TGATTTAG-----GATCAGTT-G-TTCAC----C-AGG-G-TA---AAT-A-ACA---T---G---C------G-----TT---------C--A---CA-AAA--------C--------ATGG---A-A--G----A-T-G---AAA--T-A 3150
COL.CM.x.CGU1 C-------A--TC-GCCTT---A-G---------GGGC-G--C-------C---G-TGCA--C---TAC-AT--GT-AGAG--------A--G---T-C---GC---T-------A-AAG--------C------T-A------A-GC------A-T----AAAGG-CAA 3055
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----G--A---AG-AC-GA--AA--A--C---CT-GT-G-CA-AACA--A---G-TT----CC-AGA-A----GT-A-AA-----CCCAG-G---TT----GC---G--C--C-AT-AG--------A----TC--T-----AA-A--G-----TACC--A--A--TCA 3273
DEB.CM.99.CM40 -----G--A--T---AGG-A--AT--A--CCT--AG--GG---CAC-AT-A-----GTTC--CC-AGA-A-----T-G-GG------CCTG-G--GT-----G----C--A--C--T-AC--------G-----GT-A--C---A-A------CGGT-GAT---AG-TAC 3092
DEB.CM.99.CM5 --------AA-T-----T-AG-TCTCA---TT-GA-C-GG--A-AC----T--GA--TT---CC-AGAAAA---GT-A-GG-----CCCGG-G---T-C---G-G--T--C----A--A---------G-----GT-A-----AA-G------CACT-GTT---A----A 3086
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----C---A--TAG-TCCC---AA-----C--G-A--TGG-TA----A--A---G-CTTCT--GCAGTA-----CT--GAG--C--T--TGCC---TT---AG--AC---A--CA-A-AA--------G------T-A--C--CA-AC-C---CA-A-----AAA----A 3170
DRL.x.x.FAO ------AG---TAG-CC--A-CATTTA---GAGCAG-TG--TA-A--AT-A---AC----T-AAA-TTC-----G--CGAG--C--G---------TT----G-CA-T-----T-ATGAA--------G--CC-G--G-----AA-G--G--------G--AGAA--TCG 2850
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T-----G--G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C-----------------G---------AA 2739
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----G--A--T---CCT---ACAG-A-----GCAG--GG----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----T--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G---------AA 2820
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----G--A--T---CCC---ACAG-A-----GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G--A------AA 2819
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T-G-CG--A---CAT--TGAGACTAGA----ATCA-C-GG----CATAG-A---A-GATG---C-AGAAAAA--T--AGAA--C--------G---GTC--A-G------G----GGGAA--------G---A--T-G-----GA----------CA-TA-CAAA----A 3456
GSN.CM.99.CN166 A-------A--TAGGA--C-G--AG-A--C--GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTA--AACATCC-ATAACA-CCAA--C--C--GGCC-----C--ACC---TTA---GG--AAG---C-C--G-----GT-G------A-GGG-----GGC-C-----GG-G-A 3011
GSN.CM.99.CN71 A-------A--TAGGA--T-G-CAG-------GCA-GT-G-GC-CA-AA-A---A-TTTGT--AC-TCC-ATAACA-CCAG--C--C--GGCC-----C--AC----TTA----G--AGA---C-C--G-----GT-G--C---A-GGG-----GGC-C--A--AG-G-A 2993
LST.CD.88.SIVlhoest447 A-------A--TAGG--C-AGAAAGG----GATCAGGC-G--A-A--AT-----G-T-TCT-AG---CA---AATT-A-AA--------G--G---TT---AGC---------C-AT-A---------G----T---T-----A----GG---GA-A--G--AAA-CTAA 2551
LST.KE.x.lho7 A-------A--TAG---G-G-AAAGGA---GATCAGGC-G--A-A--A--C---G---T---TA---CA---AACT-AGAG--------A--G--GTTC--AGC---G--A--C-AT-A--------------T---G----------GG---GA-A--G-AAAG--TAA 3635
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----G--A----ATAC-GC--AAG-----GAG-A-GCT----TA--AT-A--GGCTTTAT-AA---CA---AACT-AGAA-----T--A--G---T----------------C--T-A---------G-----GT-A--C--A-----G----AGA--G-AAAGG-TCA 2970
MND-2.CM.98.CM16 --T--GAG---TAG--TTGCCCCAG-A--C--C-G--TG--TC-A---T-A---G-C--C--C---TTT-----G--CGAG--C--------G--GTT---A--G-----A--C--TGAG--------A--CAT---G--C---A-G-----------G---AAAG--CA 3284
MND-2.GA.x.M14 --G---AG---TC-GAGTGCGTCAG----C-AC-A--TGG--A-TAG-T----GG-----T-AAG-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A-----------T--TGAG--------G----TG--G--C--AC-G-----------C--AAAG---CA 3211
MND-2.x.x.5440 --G--GAG---TC--AGTGCCTCTG-A--C--T-A--TG----TA--AT-A--GG-----T--CA-TTC-----G--CGAG--C-----------GTTC--A--G--------C--TGAA--------A----TG--G--C--AA-G-----------T---AAA---CA 2844
MNE.US.x.MNE027 ----CTAG----AGGAC-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--T-A-AGG---TCT-AAAT--CATA--GT--T-T--C-----AG-G--GTTC--A-----T--C-----T-AA--------G------T-ATGG--AACA-------AGT-G--AAAG----A 3053
MON.CM.99.L1_99CML1 A-------AA-TCACTCTC-GCCAG-A--C--G-A--T-G---G--TCA-A---GCGACC--AC-A---AAA--GA--CAA-----CCCAG-G---TT----G-T--CTAC--GG-G-AA---T-A--G-----G--A--C--ATCCC-T----A-A-TGCCAAA----A 2989
MUS-1.CM.01.CM1239 A-------CA--AG---G---TC-GGA-----G-G-GT-G---CAC--A-T--GA-CATG--C----AACT---GA-ACAA--C--G--AG-T--GT-C--------CTAC---G---AG---C-A--G-----GT-A--C--CAGAGGG----A-A-------AG--AC 2963
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-------CA--AG----T--TCAAGC--C--G-A-GT-G---CAC--A-T---A-CATG--C--A-A-CTT--GA--CAA--C--TC-AG-----TT----G----CTAC---G---AA---T-A--G-----G--A--C--CCGGGGC----A-A-------CG---C 2973
MUS-2.CM.01.CM1246 A----G--A---AG---------AG-A-------GGCT-G-GA-AA--A-C---G-T-TC--C-CA--TAA---GA-ACAG--C-----AG-C-----C---CC---CTAC--GG-AGAA---C-A--G--C--GT-A-----GA-AGG-----G-A-CA-A--AG-G-A 3071
MUS-2.CM.01.CM2500 A----G--A---AG----------G-A-----G-GGCTGG-CA-AAGAG-T---G-C-TC--AACA--CAAA--GA-ACAA--C-----AG----G------C----CTAC---G-AGAG---C-A--G-----GT-A--C--A-GGGGT----G-A-C-G---AG---A 3030
OLC.CI.97.97CI12 --G-----A-----GCC--G--CAG-----TT-GAG---G--A-AC-------GG-G-TCT--AG---T-ATAAC--AGAA--T--TCCA-----GT-----G-G--T--A--T-ATGAG--------G---AC-T-AT-C---A-G-G-----AGA--GCAAGA---AA 3157
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --------A---AG-AC-GA-TTAG-A--C--TCA--TG---A--A-AT----GG-----T--C-CGCC------T--GAG--------A--G---TT---AG-TA----A-----TGAA--------G----T------C--A--C--G--------G---GAA--TAA 2554
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----------TAGGAC-GA-TTAG-A----ATCAG-TG---A-AAGA--C---G-----T------TC-----GT--GAA--C-----T------TT----G-CA-------C--TGAA--------G----T---------A--C--------------AGAA--TAA 2572
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----C--A--TAG-AC--AGTT-G-A---GAC-A--TG--CA-AC-AT-A---G-T-----AC--TTC-----CT--GAG--C------------TT----G-TA---------ATT-G--------G-----G--G--C--AA-A-GT------------GAG--CAA 2762
RCM.NG.x.NG411 -----G--A--TAGGAC-GC-CATG-A-----TCAG-TG--CA-AAG---C---G-G------C---CC-----TT--GAG--T-----T--G---TT----G-CA-G-----C--TGAA--------C----TG--------A--C--------------AGAG--CAA 2777
SAB.SN.x.SAB1 A---CCAG---TAGGCC--AG-CAG-A---CT-GT--TGG--C--C--T-A---G-CT----AGAA-CT-----GT---AA--C--T--A--G--GTT---A--G--T--A----A---C--------G------T-GT----AA-G------CA-C-G---GAG--CAC 3681
SUN.GA.98.L14 A----------T-AT--G-A-AA-A-----GA-GA--T-G-GA-AC-AT----G--G-TA--CA--GAA---AATT-AGAA--------G------T-----GG---G--A--C-ATAAG--------G--CAT-T-A--C--A--C-G----GAGA--G--AAG---AA 3640
SYK.KE.x.KE51 -----G---A--AG-TC-GA-AA-G-A---G-TCA--TTG--AGT--AA-TGT-A--AG---A--AGCAGTA---T-CT-T-TT---CCAG-----TGG---G-CA--TTC--C--G-AA---T-A--G--CACG--A--C--------G----GTC----AAAGG-TCA 3135
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-T--CA----TAG-TC-GAGAA-GCA---CAGGAG-T-G--C-AC-AA-AGTGAC-GCA--A--A-AAGT----T---AGGTC---A-AG-----TGG---G-CC--TA----A-G-AG---T-A-----CACT--T-----A--C--G---CAGT-G---AAA----A 3477
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-------A--T--GCC-GAGAAAG-A---GATGA---GG----A---G-A---A-G-T----C-ATTAA-A--CT-CGAG--G-----T--G--GGTG------AG--------ATGA---------A--CA-GT-GT-C---TC-C-C----GTC-CA-CAAA----A 3485
TAL.CM.00.266 ------AGCA-TGAGAGCT-G-A-G-A-------GG-T-G---GA--A--A---GCT-TCT-AAAC-A-GTA--GA-CCAG--C-----GGCT---T-C--AG-CA----G--CA-TAAA---C-A--G------T-GT----A-----G----A------------T-A 3252
TAL.CM.01.8023 A-----AG---TGA-AGCT---AA--------G-G--T-G-G-GA-----T---GCC-TC--TAAC-A-GTA--GA-CCAG-----G--GGCC---TTC---G-CA-G-----TA-TAAG---C-T--G--C--G--GT-C--A--G-------A------AAA-----A 2750
VER.DE.x.AGM3 -----G---C-GGA---TGA-TACAC----GATCGGTTGG----AC-A--A---ATGA-AT-AAGTGCC------T-AGAA-----------G---GTA------A----A--T-ATGAG--------A--CA--T-GTGG--AC-C--G---CAGA--AGCAGC----A 3008
VER.KE.x.9063 -----G---C-AGA---TGA-TACACC---GAC-AGTT-G----AC----T---GTCA-G--AAAA-CA------T-AGAA--C-----------GGTG--A--GA-G--A----ATGAA--------A--CA--T-ATGG--AC-A------CA-C--A-TAG----AA 3513
VER.KE.x.AGM155 --------AC-AGA---GGGTCCAA-----GATCAGCT-G--C-AACA--T--GA-TAGAT--CAAGAA------T-AGAA--------G-----GGTG--A-G---------C--TGAG--------A---A--T-ATGG---C---------AGT----AAG-----A 3505
VER.KE.x.TYO1_patent -----T---C-AGA-A-TGA-CACACC---GAC-A-TT-G----AC--T-A---AC-A-AT-ACAAGCC-----CT-AGAA--C-----A--G--GGTG--A--------A--T-ATGAG--------A--CA----TTGG---C-C------GA-C--AGCAGA---CA 3510
WRC.CI.97.97CI14 A-T-----A-----G--C-AGACAG-A---CT--AC--GG----A--AT-A---A-G-TA-------CA---AATT-GGAG--T-----G-----G-TA---TT---------C-GTAAC--------A---AT-T-G-----A-----G---CA-A-----GAG---AA 3583
WRC.CI.98.98CI04 A-----AG------T----A-CCAAG----TT-GAG---G----A---T-A-------TG-------CT---AATT-GGAA--T-----A--G---TTG--ATT---G--G--C-G-AAG------------ATT--A----------G----CA-A-----GAA---AA 3598
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --------A--T-AT----AGAAAG-A---TTGCA--TG--TC-----T-----G-T-T---T--A-CT---AAC--GGAG--T-----A--G--G-TA--ATT-----------GTAAA--------G---ATCT-G-----A---------GA-A-----GAG---AA 2512
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H1B.FR.83.HXB2 GCTGCCAGAAAAAGACAGC......TGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAG 3447
Pol __L__P__E__K__D__S__.__.__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------......--------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG---------------A----C-G--------T--C--G---G----------------TA--G--A-C--G--T---------- 2893
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------A--T......--------------------------------A---------------------------G---------------A----C----------------G--G------------------A--------A--------------- 3446
H1C.ET.86.ETH2220 ------------G--T---......--------------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A-------T---------- 2839
H1D.CD.84.84ZR085 A--------G-----A---......--------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A---------------------G--------G-----------G------------------------- 2969
H1F1.BE.93.VI850 AT-----A-C--G------......-----------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G---- 2784
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------C--G--A---......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C-------- 2844
H1H.CF.90.056 A------------------......--------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G---- 2794
H1J.SE.93.SE9280_7887 A--------------AGA-......--------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG-------- 2761
H1K.CM.96.96CM_MP535 A--------C--G--T---......--------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C-------- 2643
H101_AE.TH.90.CM240 A------------------......--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T---------- 3021
H102_AG.NG.x.IBNG A--A---------------......--------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G----------------TA--G--G----G--T--G------- 2972
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -T-----------------......------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C-------- 2673
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 A-C-G-------G--T---......-----------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G---- 2813
H1N.CM.02.DJO0131 -T-A------C-G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A--------- 2953
H1N.CM.02.SJGddd -T----------G--TGTA......--------------T-----A--A-----A--A-----A-----------------C--T-----A--C-----T-AA--GC-G------T-AA-C------G-T-----TT-G---------G-CAACT-T---A--------- 2937
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -T-A--------G--T-CA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T------------- 2952
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -T-A--------G--T-CA......--------------T--------A-----A--------A--------------------T-----A-----------A--GC-T--C---T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T------------- 2951
H1N.CM.06.U14296 -T-A-----G--G--TGTA......--------------T-----R--A-----A--A--G--A-----------------A--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CA-CT-T---A--------- 2950
H1N.CM.06.U14842 -T-A-----G--G--AGTA......--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C--------- 2954
H1N.CM.95.YBF30 -T-A--------G--TGTA......--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T------------- 3041
H1N.CM.97.YBF106 -T-A--------G--GGTA......--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C--------- 3039
H1O.BE.87.ANT70 AT----TA-C--G--TGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G---- 3502
H1O.CM.91.MVP5180 AT----T--C-----AGTG......-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G---- 3476
H1O.FR.92.VAU AT----T--C--G--AGTG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G---- 3013
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AT----TA-C--G--GGAA......-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA--------- 3500
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AT----TA-C--G--GGAA......-----A--A-----T-----A--AC----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT---GTA----G---- 3500
H1O.US.99.99USTWLA AT----YA-C-----AGTG......-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G---- 2930
H1O.US.x.I_2478B AT----TA-C--G--AGTG......-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T----------------TT---GTA----G---- 3503
H1P.FR.06.RBF168 AT-A--------G--AGCT......-----A--A--------C------C----A--A-----A--------------------T-----A--A-GG----AAG-------C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--WAG-------- 2908
H1P.CM.2006.U14788 AT-A--------G--A--T......-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG-------- 2918
CPZ.CD.90.ANT ---A-----GCC---TGAT......-----A--T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG------- 2886
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A--------G--GGTA......-----A--------TC-T-----AC-CA-A--A-----A--C-----------------T-----A--A---A---AA--G--G--C---T-AA-A--------A---AGGT-------T---G-T--T--C---CC-------- 3027
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T-A---C-------G-C-......--------------T--C--A---C-G--A--A-----A--------------A--A--T--------A-------AA--GC----C--G---A-A-A----G-A-----TT----T------G-GG-CA-G---C-G------- 3033
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AT-A-----G-------CA......--------------T-----AC-------A--A-----A--C-----T--C-----C-------------------AA---C-T--C---T-AA--------G-A-----T------------G-CA----T---AG-------- 3019
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -T-A--------G--A--T......-----------------------A--G-----A-----A--------------A--A--------C--C--GA---AA--GA----C-GG--T-----G---GTA--GAATTC----------G-CA-CT-T--TAG-------- 3002
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -T-A-----------A---......--------------T--C-----A---A-A--A-----A---------T-------A--T-----A--C-G-----AA---C-G--C--G---A----------A-----TT----------TG--A-CT-T---AC-------- 2993
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------M---------......-----------------------A-----A--A--G--A--------------A--A--T-----A-----G----AA-----G-----G--TA----------A-----TT-------G---G-TR-C--C---C-G------- 3013
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AT--------C-G--AGTG......--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T- 2989
CPZ.GA.88.GAB1 AT-A-----------GGTA......--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC-------- 3508
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------TC-G-----G-AT......--------A--------T-----AC-G--A--T-----A-----------------C--T-----A-----GA---AA-----G------T-AA-C------G-T--G--TT--------A--G-CGAGA-G--TAG-------- 2840
CPZ.TZ.00.TAN1 AT-A------CC---GCAG......-----A--G---C-T--C--------G--A--C---C-T--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C---T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG------- 3091
CPZ.TZ.09.UG38 A--------GCC---GCAG......-----A--A---C-T--T-----A-----A--T-----A--------T-----A-----------A--A---ACT-A-G--C-G--C--G---A--------GTA----GG--G--T--CCC-G---AGA-G--TAGG------- 3065
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-A---C-------A-TT......-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G---- 3507
MAC.US.x.239 -T-----C---G---G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG---- 3749
Pol __E__L__P__Q__R__E__.__.__T__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__V__L__N__W__A__A__Q__I__Y__P__G__I__K__T__K__H__L__C__R__L__I__R__G__K__M__T__L__T__E__E__V__Q__W__T__E__M__
SMM.SL.92.SL92B A--C--T-----G--GC-A......-----A--A-----------A--AC-------AGTTC-A---------GCA-----A--T------------AC--AAA-CC-G--C---A-GA-C-----G-AA-TGA-T--G-------A-G-T-AGTGG------TT----- 3180
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -T-----C---G---G-C-......-----A--A-----------A--A-----A--AGTGC-A---------GCA--A-----T-----A--A--GACT-AA--TC-T--C-G---AA-C-------AA-TGA-TT---------AGG-T-AGTGG--T--GATG---- 3752
STM.US.89.STM_37_16 AT-A--TC-G-G----GTT......-----A--G-----T--C--A--AC-G--A---GTC--A--C------GCA--A-----T-----A------ACT-AA--TC-G--C---T-AA-C-----T-AG-TG-----G--T--G-AGG---AGTGG------ATG---- 3396
H2A.DE.x.BEN A-----CC-G-------TA......-----A-----------C--A---C-------AGTC--A--------GGCA--A--C--TT----A--A---ACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------A-G-G-AGTGG------CT----- 3832
H2A.GW.x.ALI AT----CC-G-----AGTA......-----A-----------C--A--ACAT-----TGTCC-A---------GCA--A--C--------A--A--GACC-AA--C-------G---AA---------AA-TGA----C-------G-G-G-AGTGG------CT----- 3825
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AT----CC----G--AGTA......-----A-----------C--A--AC-G-----TGTCC-A---------GCA--A--C-----------A--GACC--AA-C-------GGT-AA-C-------AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------TT----- 3277
H2B.CI.x.EHO ---A-----------GGTT......-----A--A--------T--------------AGT---A---------GC---AC---T---G--------GACC-----TA----------AA-A--G----AG-TGA-C----------AGG---A-TGG--T---TTG---- 3803
H2B.GH.86.D205_ALT A--------------AGTT......-----A--G----CA--T--A--AC-G--A--AGT---A--C------GC---AC-C-TT--T--A-----GAC------CA----C-----AA----G----AG-TGA-C----------A-G---AGTGG------CT----- 3805
H2G.CI.92.Abt96 C-----M--------G-CT......-----A--A-----T--T--A--AC----A---GT-C----Y------GC----C-A--T-----A--C---AC--AAA-CC-G--Y---T-AA-------T-AR-TGA-CT-G--G----A-G---AGTGG------TTG---- 3159
H2U.FR.96.12034 ---C-------G---TGTT......-----A--A--------T-----------A--AGT-C-A---------GCA--AG----T-----A--A--GAC--AA--TC-T------T-AA---AG--G-AA-TGA----C-------AGG---AGTGG------ATG---- 3314
COL.CM.x.CGU1 AA-T------C-G--T-AG......-----A--A-----T-----A--A--G--A--AGCC--A------TT---C--AT-A--------A--C-GGAC--A-G-GA--A-----TG-AC--A---T-AG--GCATT-GTTG--G-A-G-G-AG--T-GT-C-------- 3219
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -A-C--T--GG----GGAA......--------T---A-A--------AC----A--A-TC--------------C--A--A--TT-------A---AC--AA--CC-G--C--GAGTA-------GGTTCC--GGT-------CCCTG--AAGT----------G---C 3437
DEB.CM.99.CM40 C--A-----TG----AGAA......-----A--GC--A-A--T-----------A--AC-G--A-----------C--A-----TT-------A---AC--AA--C-------GGGCAA-C-----GGT-CCG-G-T-------CCCGG-TA-C--CT-T--------TC 3256
DEB.CM.99.CM5 ---A------G-G--GGAG......-----A---C-CA-A--C-----AC-G--A--AC-G--A-----------------A---T----A--A--GACC-AA--C--G--C--GGCAA-C-----GGTTCC--GG--------TAA-G--AGC--TT----G------C 3250
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 C------TTGCC---GGATGGGCAG-----G--G----CA--T------C----A--AGT-------------------T-G---T----A--A--GAC--AAG----------GAG-A--------GTA----ACT--GG----ACC--TT----C--G--G-G----- 3340
DRL.x.x.FAO CT----T--T-----A-TT......--------T-----T--T-----A-----A--AGTGC-T--------T-----A-----TT-C--A------AC--A-G-GC-C------T-AA----G---G-----C-C---GAT----A-G--GA-TGG--TAGG------- 3014
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----A--G--A--C-----A--------T-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA-C--G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA--------- 2903
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-A--------G--A--T......-----A--------T--C----GA--G--A--T---C-A--------T-----A--A--T--------A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA--------- 2984
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T-A--------G--A--T......-----A--------T--C-----AC-G--A--------A--------C-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----G---- 2983
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AT-A--CCCCTT---AG-A...GAA-----A--A--CA-A---------G----A--AGTTC-A--------------A-----T-----A------ACC-AA--TACC---GCCA-GT-G-----G-AA--GAAC--CCT-----A----GT-TGG--------G---- 3623
GSN.CM.99.CN166 A--C-----CC-G--T-C-......-----A--G--------C-----A--G--A--------A-------T-TCA--A--AC----T--T--A-GGAC--AA--G--G--C---TGTA----G---G-T----GG--------CCAGG--GAG--C--T--G--G---C 3175
GSN.CM.99.CN71 ---C-----TC------T-......-----A--A--------C--A--A--G--A-----GC-C-------T-TCG--A--AC-T--T--C--A-GGAC--AA--G-----C-G-TGTA--------G------GG---------CAGG-GGAG--C--T--G------C 3157
LST.CD.88.SIVlhoest447 A--------C-T----CTTCAGAAGACA--A--T--CA-----------C----A--AGTC------------GCA--AC----TGAG--A----G-ACT-AAG--C-T------T-AA----G---GTA-----T---GAT-----TG--A-CTGG-----T-C----T 2721
LST.KE.x.lho7 AT-A-----G-TG--TCTAACAAAAACT--A--A---C-A--------AC-G-----AGT-C-T---------GC---AT-G--TGAT--T----GGAC--AAG--C-C--C---T-AA-A--G---GTA---C-CT-GGA----A-C---AACTGG-----G-----CT 3805
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--A------TT--CAGAACAG...CCA--A--A-----A--------A--G--A--T-----A--------TGCA---T-A--T--T-----C---AC--AA---C-G--C--G--AA-A------GGACT-AACA-------GAA-G-CA--A-G------------A 3137
MND-2.CM.98.CM16 ---T-----G-----AGAA......-----A--A--------C--A-----G--A------C-T--------------------TT-C--A------AC--AAG-GC-C----G---AA-------GG-A---C-C---GAT---AA-G--GA-TGG--TAG-------- 3448
MND-2.GA.x.M14 ---------------G-CA......-----A--A-----T--T-----AC-G--A--A---C-C--------------A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C--C---T-GA-C-----GG-A---C-T---GAT------G--GA-TGG--TAGG------- 3375
MND-2.x.x.5440 ---A-----------A---......-----A--A-----T--T-----A-----A------C-T-----------C--A--C--TT-C--A------AC--AAG-GC-C------T-GA-A--G--GG-A-G-C-C---GATA--A--G-GGA-TGG--TAG-------- 3008
MNE.US.x.MNE027 -T-----C-------G-C-......-----A--G-----T--------------A--AGT---A---------GC---A-----T-----T--A---ACC-AA--TC-C----GGT-AA---------AA-TGA-T--------G-A-G-T-AGTGG--T--GATG---- 3217
MON.CM.99.L1_99CML1 ---A-----CC-G--ACAA......--------------G--C--A-----GA-A--A--GC-T---------GCA--A--C--TT----A--A---ACC-AAA-CC-G--C---AGTA-C-----GG-ACGGAGC--G-----TAC-G-GGTC--CT----TTT---TC 3153
MUS-1.CM.01.CM1239 A--C---C-GC----A-A-......-----A--A-----T-----------G--A--C---------------GCG--AGCC--------AG-----ACC-AA--GC----C---TGTA-A--G---GTT---T-C--G-------A-G-T-A---------G-----TC 3127
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AT-----C--C----AGTT......-----A--T-----TG-G--A---C-G--A--------A---------GCA--AGCA--------T--C--GAC--A---------C---TG-A-C--G---GTA---T-T--G--T----AGG-C-AGT-G-----G------C 3137
MUS-2.CM.01.CM1246 ---------CC-G----C-......-----A--G-----A--T------C-G--A-----G--A--C------GCC--AG-C--TT-------C---ACT-AA--T-----C-G-TGTA-C--G----TA--G-GG--------GC--G-GGAG--C-GT--GC----CC 3235
MUS-2.CM.01.CM2500 A--A--G--CC----A-C-......-----A--A-----G--T-----AC----A--A---------------GCA-----A---T----A--C--GACC-AA--TC-G--C---TGTA-C------GTA-----C--T------AC-G--GA---T--C--GC-G--TC 3194
OLC.CI.97.97CI12 -T-------------AGAA......-----A--------T--------A-----A---C----A--------TTCA--A--C--TT----A--A---ACG-AAGCT-----------GA---AG---C-T----GGT-GCT---TAA-G-GGAGTGG--------G---A 3321
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T----------G--AGAA......-----A--G-----------------G--A--C--------C--------------C--TG----A--C---ACT-AAG----G--C---T-AA---------TA---AG-T--GAT--TAAGG--GA-T-T---A--------- 2718
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AT-A--T--G-----GGAA......-----A--A-----T--T-----A--------A-----A--C-----C-----A--C--TA----A--A--GAC--AAG-----------T-AA--------GTA---AGG---GAT---AAGG--GA-T-C--CAG-------- 2736
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -T-A-----G-----AGAA......-----A--T--C--T--T-----A-----A--A--G--A--C-----------A------AGT---C-A-GGACT-A-G----G--C--GT-GA-A--G---G-A------T--GAT---AA-G--GA-A-G---A--------- 2926
RCM.NG.x.NG411 -T-A-T---------AGAA......-----A--A-----T--------A--G--A--------A-----------------A--TT----A--A--GAC--A-G-G-----C-----AA-A--G---GTT--G---T-GGAT--CAAGG--GA-T-T---AG-------- 2941
SAB.SN.x.SAB1 C--A-------GG--AGAA......-----A--G-----T--T--A--A-----A--A--G--A--------------A------A-------A--GACT-AA--T--G----G---AA--------G-T-G-C-TT-G-----GA--G-C-A-TGG--------G---- 3845
SUN.GA.98.L14 AT-A--CCCTCT---AGAAGAG...CCA--A--G--------------AA-T--A--AGTTA-C--------TTCA--AT-A--TGA----C-C-G-AC--AAG-------------AA-------G-AT---C--T--G----GAA-G--AAGA-G-----------TA 3807
SYK.KE.x.KE51 A--A-------TTACAGAATCA...CCA--A--T-----GT-------AA--A-A--AGTCC-A--------------A--A--T--T--T--C---TGT-AAGC---GA----GTG-A-A-----GG-A--------T--C--CA-TG--GA---G--------G---- 3302
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A--C--TA-T-T---TGA-GAA...ATC--A--G---C-GT-------A--GA-A--AGT-C-T-----------C--------TT----A-----GAC--AAG-GC-C-----GTGTA-C--------T---CA-T-----------C-CA----T-------C---T- 3644
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -A-A-----GC----ACA-......-----A--G-----T--T--A--A-----A--AGTG--A--------T-----AT-A--T-----A-----GAC--AAGCCC----C---T-A--AC-----G-TC---ATT------CT---G-G-A-TGG--G--GC-G---- 3649
TAL.CM.00.266 AT-------T---CT--CA......-----A--------GT-----------A-A--A---C-T---------T-C--A--A--TT-T--T------AC--A-GCCC-C--C-GGTA---C--G---GTA----G---TCT-----A-G---AGT--T----G------- 3416
TAL.CM.01.8023 ---A---------C-G-CA......-----A--A-----TT--------C-G--A--A---C-A--------------A--A--TT-------C---AC--AAGCCC----C---TG------G--TGTA----GCT-GTT-----AGG-TA--T-G------------- 2914
VER.DE.x.AGM3 AT-AGA---C-----AGAA......--------A-----T-----A-GAC-----------C-A---------GCA---C----------AC-C-G-ACT-AAA-C--G------T-AA-C-------AA--GAACT--CT----AC-G--A-CTGG-----G------- 3172
VER.KE.x.9063 CT-AGA------G--ACAA......--------T-----T--C--A--AC----A-----------C------GC----C-------C---T-A-G-AC--AA--GA----C-GGT-AA-C--G----AG---AAT---TT---G-A-G-G-A-TGG--T-----G--G- 3677
VER.KE.x.AGM155 AT-AGAGA-G-----ACAA......-----A--G-----TC-T-----A--G--A--------A---------GCA--AT-A--T-----AT-G-G-AC--AAA-TA-C-----G--A----------AG---AATT--TT---C--GG--GA-TGG--CCC---G---- 3669
VER.KE.x.TYO1_patent A---GAG--------TGAA......-----------------C-----------T------C-A---------GCA--AT-G--T-----TC---GGACC-A-A-TA----C--GT-AA---------AG---AAT--GTT---GC--G-GA-TTGG---CCT--G---- 3674
WRC.CI.97.97CI14 -T--------G---TA-AG.........--A--A-----TG-------A--G--A--A-----A--C-----TGC----C-A--TGA---A--AC-GAC--AA--------C-G-T-GA-------G-AT---C--T-G-------A-G--GA-TGG-----------TT 3744
WRC.CI.98.98CI04 A--A-----GG---TA--A.........--A--A-----TG----A--A--G-----A---------------GCA--------TGAG--A---C--AC---A--------C---T-AA---------A----C-C--C-------A-G--A--TGG-----G------T 3759
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AT-A------G--ATA--G.........--A--A-----TG-------AC-GA-A--A-----A---------GCA--A--A--TGAG--T--A---AC--AAG----G------T-AA----G----AT---C-T-------C--A-G--GA-TGG--CATG------- 2673
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H1B.FR.83.HXB2 AGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCA...TTTAAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCA 3614
Pol E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__.__F__K__N__L__K__T__G__K__Y__A_
H1A1.UG.85.U455_U455A -AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A---------------------C--G----------------A--A-------A-------------------------------...------------------------------ 3060
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------G--------------G--A--------------G--------------------------------------------GC----------------------------------G---------------...-----------------------G------ 3613
H1C.ET.86.ETH2220 -AT-----T-------G-----G--A--------G-----------------A-T---------------------------T-----------A------A-T-A-----------T----T----C-----A---...--C-----------------G--G-T---- 3006
H1D.CD.84.84ZR085 -AT-------------------G-----------G------A-G------------------------------------------T-------A--A--------T--------------------------A---...-----------------------G------ 3136
H1F1.BE.93.VI850 --T-----T-----A----T--G----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C---...-----------A-----------G------ 2951
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -AA-G--GT-------G-----G--A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A-------------------------------...-AC--------------------G------ 3011
H1H.CF.90.056 -AT-G---T-------------G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G------...--------------G--------------- 2961
H1J.SE.93.SE9280_7887 -AT-G----------------A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G------...--------C-----------G--------- 2928
H1K.CM.96.96CM_MP535 --T-----T-A-----G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------...CA------------------G--G------ 2810
H101_AE.TH.90.CM240 -AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A-------------------------------...-----------A-----------------C 3188
H102_AG.NG.x.IBNG -AT-----T-------G-----G--A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A-------------------------------...---------T-A------------------ 3139
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------G------------------------------------------------------G----------------------A------------------------------------...------------------------------ 2840
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-----T-A-----G-----G--------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------...CA------------------G--G------ 2980
H1N.CM.02.DJO0131 -AT-----T-A-----------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G------...-A-------T-A------------------ 3120
H1N.CM.02.SJGddd -AT-------A----------AG-----AT--------A-CT-G--------C------------AGT-----A-----------C--T--A--A--A--A--C--T--G-----------G--------G---TT-...-A---------A------------------ 3104
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -AT-------A--------T--G-----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--Y...A-------T-A--G--------G------ 3119
H1N.CM.04.04CM_1131_03 GAT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GA---G--A--------G-----T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G---T--...CA-------T-A--G--------G------ 3118
H1N.CM.06.U14296 --T-------A--------T--G-----AT----------CC----------C--C---------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G-----C--G---G--...CA-------T-A-----------G------ 3117
H1N.CM.06.U14842 -AT-------A-----------G-----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT-...-A-------T-A-----------G------ 3121
H1N.CM.95.YBF30 -AT-------A-----------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-...CA-------T-A-----------G------ 3208
H1N.CM.97.YBF106 -AT-------A-----------G-----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G------...-A-------T-A-----------G------ 3206
H1O.BE.87.ANT70 ----G---T-A-AG-----------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-...CA---G--C--C--------G------A-T 3669
H1O.CM.91.MVP5180 -A------T-A-A------------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-...CA---G--C--T-----------------T 3643
H1O.FR.92.VAU -A------T-A-A---G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G--------T 3180
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G------A-T 3667
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------AA----A--------T-----G--A-----G--TGA-...CA---G--C--C--------G------A-T 3667
H1O.US.99.99USTWLA -A------T-A-A---------G--A-GA--------G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-...CA---G-----C---------------A-T 3097
H1O.US.x.I_2478B --T-G---T-A-AG-------------AG--------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-...CA---G-----C--------G--------T 3670
H1P.FR.06.RBF168 -AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-...CA------CT----------R--------C 3075
H1P.CM.2006.U14788 -AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-...CA------CT----------G--------C 3085
CPZ.CD.90.ANT -AT-----T-A-A------T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-...GGA---CTGT-A---G-------------T 3053
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -AT-----T-A--------------A--AG-T-GTAC------------G--T------A-T---GAT--G--GC-C---------G----A--A-----AG----G--G-----------G--C-T---G--A-A-...CA--G----T-A--G--------------C 3194
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -AA-G---T---A------T-----A---T-------C-----G-----------C---------GAG--G--G------------G----A--A-----AA-CA-T--G-----T----------T---G--A-AG...CA---G--CT----------G--G-----T 3200
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -AT----GT-A--T--G--T--G-----AT----------T--------G-CC------A-----GAC-----A-----------G--C-----------A-----T--------------G-----------CTT-...CA-------T-A--G--------------- 3186
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -AT-----T-A--------T--G--A--AT-----A-C-----------G--C-----------GG-T------C-G---------G----A--A--A--A--GA-T--------C--------C-----G--A-A-...-----------------------------C 3169
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -AT-----T----------T-----A--AT-------------------G-CC-----------C--------A-----------------------A--T-----A--G-----T----------TC--G--A-AG...-A---G--CT----------G--------T 3160
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -AT----GT-A-----------G-----AT---G---C--T--------G-CC--C--------C--------A--G-----------------A--A--T--------------T-----G--------G--A-AG...CA---------------------------- 3180
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-----------------TCA------A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------...CA------C--A--G-------------GC 3156
CPZ.GA.88.GAB1 -AT-----T-A--------T--G-----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---...CA---G---T----G-----G--------C 3675
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -AT----GT-A-A------T--G--A---T-------------G-----CACC--C---------GA------AC-----------G-T--A------AATA-T--G--------T-----G----T---G--AA--...GGA-GG-----A-----------------C 3007
CPZ.TZ.00.TAN1 -AT-G--GT-A-A------T-AGC--------------AAG--T--A----CA--C-----T--TAA-TT-CCTC-GCA-----C---------------------A--G-----------G--A-----G--AGA-...GGG------T-A------------------ 3258
CPZ.TZ.09.UG38 -A------T-A-A--------A---A------------AAG-----A--G-CT--------T--TAAGCT-CC-C-GCAG----C-G-T--A--------------A-----------C--G--------G--AGA-...GGA-----C--------------------- 3232
CPZ.US.85.US_Marilyn -AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GG...CA---G-----A--G--------------C 3674
MAC.US.x.239 -AGC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GA---CACGG--ATA---AGTCA-G-CAAT--G---T-T---A-----C-C-----AGAC......----TA------GT--------T---- 3913
Pol A__E__A__E__Y__E__E__N__K__I__I__L__S__Q__E__Q__E__G__C__Y__Y__Q__E__G__K__P__L__E__A__T__V__I__K__S__Q__D__N__Q__W__S__Y__K__I__H__Q__E__.__.__D__K__I__L__K__V__G__K__F_
SMM.SL.92.SL92B -AGC----T-------G--T---ATT--------TC--GAGCAGG-A---AGA-----CAGAGA-GATG--CCGC--GA----ACGG-T-TA---A-TCAAG-CAAT--G----GT---A-G---C------GTGAC......-GG-T---C--GGT---G--G-T---- 3344
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --GC----TAT-A--------AGATA-----C-GTC--GA-CA-G-A---TGT--C--CC-AGAGGG----CCAA--GAG---AC-G--ATA---AGTCA-G-TAAT--G---T-----A-----C-C-----AGAC......---GTA--A---GTG--C----T---- 3916
STM.US.89.STM_37_16 --GC----TAT--------T-A-ATT-----C-GTC-GGAGCAGG-A--GCAA--C--CCGAGA-GAC--GCCTC--GAG---AC-G--GT---AG-TCA-G-CAAT------T-C---A-G--AC-C-----AGAC......----TAT-----GT---C--G-T---- 3560
H2A.DE.x.BEN -AGC---G--A-A--------A-ATT--CT-G-GCC-GGA-CA-G-A---TAT-----CC-AGA-GA------A---GAG---AC---C--A--AAGCCAAGG-CAT-----------CA----AC-C--G--AGAG......----TC--A---GT------G------ 3996
H2A.GW.x.ALI -AGC------A-AG--G------ATT--CT---GTC-GGA-CA-G-G--GCAC-----CC-AGA-GA---G--G---GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT------------A----AC-C--G-GAGA-......----T---A---GTG-A---G------ 3989
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -AGCG-----A-A--------A-ATC--CT---GCC-GGA-CA-G-A---TGC-----CC-AGAGGA---G--GC--GA----AC-G-C--A--AG-TCAAG-CAAT--G---------A-G--AC-C--G-GAGG-......----T---A---GT------------- 3441
H2B.CI.x.EHO --GC----T-CCAG-------A-ATC--C---G--C--GAGCAGG-A---TCC-----CA-AGA-GGGGT-CCT---GA----AC-G-G-----AA-TCTAGC-AAT--G--------CA-G---C----G-GAGAT......----TC--A---GT------------- 3967
H2B.GH.86.D205_ALT -AGC---G--ACAG--G--T-A-ATC--CT--G--C-GGA-CA-G-A---TCC--C--CA-GGA-AGGGT-CCGC--GA----AC-G-------AA-CCTAGC-AAT--G--------CA-----C----G-GAAAT......---GTC--A---GT------------- 3969
H2G.CI.92.Abt96 -AGC----T--CA--------AGATT--C---R--C-GGARCAGG-A--C-CC-----CA-AGA-GR-G-GCCT--RGA---CACTG-------AA-TTTAG-CAAT--G--------CA--G--C------GAAAC......-G--TC--A---GT---T--------- 3323
H2U.FR.96.12034 -AGC----T-T-----G--T-AGATT---T-G-GTC-GGA-CA-G-G--G-CT-----CAGGGA-GA-G--A-TC--GA----AC-G-G-TT--AA-TCAAG-TAAT--------C--CA-G--CC----G-GTGAC......-GG-CAT-A---GT--------T---C 3478
COL.CM.x.CGU1 -AGAG--G--ACA---T----A-C----AA-C------GA---T--G--------C---ATA---CATG-G---A-TTGG-T---C--TTTC-G-TTA---A----A------GGC---GC-G-C-GC---A-A-AT......GG--CG--A-G--G-------C--AAC 3383
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --GCC--G----A----GC----C----CT---------A---GTCA--GACC-----CA-AGA-CAGG-G---C-C--------C--TACT----TTTCAG----G------GG---CACC---AGA--GTCAAAG......GG--TC-----------C--------- 3601
DEB.CM.99.CM40 -AGC------TAG---G----AG--A--C--G--GC--GA---GTCA-----T--C---A-AGAGCAGG--CCA------------T--TCC--ATTA---A----A------GG----GTG--CAGA---CCTAAG......GG--TAT-A--G----------TCT-T 3420
DEB.CM.99.CM5 -AGC-------AGG--G--T-A---A-C--CC---C-GGA---CTCA--G--A--C--CA-AGA-GATG-GCC-C-----T----G--TTCC--AATA--AAG---A--G---GG----GT----AGA---ACAAAG......GG-TTG--A--------G----TCT-- 3414
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --GC---G--TAA----GCACA---A--AT--------AGTA-TTCA---AGT------AGG---GAG---CCT--G--------G--CTCT--ATTA--AG--AAT--G---GG----AC---CA-A--G--AAA-......C-TCTA--C--------C-----CCAT 3504
DRL.x.x.FAO -A------TAT-A------T-A-CTA--AA-------G-A-A-G-----G--A------C-G---GA----CC-C---A---CA-G-----A--A-T---TA-T--A------T-------G--AG-A-----TGAT...AAC--GCCA--A-----------------T 3181
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -A------T-A-A---G-----G--A--CT----------------------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A-AAG----G--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...CAC--G--CT-A--G--------------T 3070
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C-----------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G-----A--G--------G-----T 3151
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -AT-------A-A---G-----G--A--AT----------C--G--------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA-...-AC--G--CT-A--G--------G-----T 3150
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --GC----TATAAGA-C--TCA--G---AG-GC-G---A--CA-G-A---ACA--C--------TCTC-----A---------AC-G-T--A-----A--AG----G-----------C---T-CACC-----AGGG......GC-GTAT-A--GGTG----G------C 3787
GSN.CM.99.CN166 --A-----T-A--------T--G-----CT-----C--T-TTC-G-G--T-GC---------G--GA---GCCGC-CG-G-TG-----TACCTCC-TA--AG--CAG------GGG--CATGT-CAGC-----AGGC......--G-TGT-A---T---CC----TC--- 3339
GSN.CM.99.CN71 -AA----GT-A------------------------C--T-CTC-G-G--CAGC--C--C---G--GA---GCCAC-TG-G-T------TACCTCC-TA--AG--CAG------GG---CATGT-CAG---G--CAGC......--G-TG--A-G-T----C----T---- 3321
LST.CD.88.SIVlhoest447 TAGA----TAT-A-C-----CA-C----A---------AA-C-G--G----CT--------T--TA-T-----A--GG---T-AG-G-----C--AGTAA-A-G--AATTATT--C-TC--GTGGAGA----GAAAT......TCT-T-----G-G------GG---CA- 2885
LST.KE.x.lho7 T-GA----TAT-GGC-G----A----G-A--T------AAGA-G--G----CC------------GA---G--AC-T--T-TCAGGG-----C-AA-CAAAA-G--GAT-ATT--T-TC--GTGGAGA----GAAAT......--C-TCT-A-G-G-T--G-GG---CA- 3969
MND-1.GA.x.MNDGB1 GA--G---TAT-A-C----T-A------CT-GGCT---GA-CA-G-A--GTCT--------T--TAAT--G--A---TAT-T-AG-T-T-----AACAACAGG---AG-TATAT---T----TGGA-G----GAAAT......--GGT-T-A-G-G----G-------GG 3301
MND-2.CM.98.CM16 -AT-----TAT-A--------A-CTC--AG-GC-G--GGA---G--------A--C---C-A---GAG--GCCT-----G---A-GG-T--A--ATT-ACA-----G-------GT--C-----AG-G--G---GAT...AA---GCCG-----GGT---G--------C 3615
MND-2.GA.x.M14 -AT-----TAT-A------T-AGTTA--AG-GC-G--GGA------------T------C-G---GG----CCTC-G--G--CA-GG-------A-T-ACA--G--A-------GC-----G--AG-A--G--AGAG...AA---GCC---T--GGT---G--G-----T 3542
MND-2.x.x.5440 -A------TAT-A--------AGCTA--AG-GC-G--GGA---------------C--CC-G---GA----CCT-----G---A-GG-G--A---TTAACA-----A--G----GT--C-----AG-A--G--AGAC...AAC---CC---C--GGT------G-----C 3175
MNE.US.x.MNE027 --GC----TAT-AG-----T-A-ATA-----C-GTC-GGA-CA-G-A---TGT-----CC-AGA-GGC--GCCA---GAG--CACGG--ATA---A-TCA-G-CAAT--G---T-T---A-G---C-C-----AGAC......----TA------GT--------T---- 3381
MON.CM.99.L1_99CML1 -AGCT--G--A--G-----T--G--------C--G--GGA-TCCACC--G-GA-----C-----CAACG-GCCA----AG-TG--GT--ACCTCA-TA-CAG--AA-------GGC--CAG-T-C-TC-----AAA-......TC-GTAT----G----------T---C 3317
MUS-1.CM.01.CM1239 -AT-----T-----------CAG--A-----T--GC-GG----C--G--G-CA--C-T---T---GA-C--CC-C-GG-G--T-----TGTCTC-TTA--AG-CTCA------GGG---A-CT-CCTC---A-TAAG......GG--TAT-A---T-T-------T---C 3291
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --GC----T----------TCAG-----C--TC--C-GA----C--G--G-CA--C---------GA-C-GCCA---G-G--------TGTCTCA-TA--AG-CTCA--G---GG----A-CT-CACC--GAGCAAG......GGGGTAT-A-GG----------T---C 3301
MUS-2.CM.01.CM1246 -AT-------A--------T--G--A--C--G--GC--GAG-CCGG---G-CC------------GA----CC-C--G-CTT---G---GT-TCCTTA---G--CAA------GGG--CACCT--ACC-----CAG-......--C-TG--A-G---------G-T---C 3399
MUS-2.CM.01.CM2500 --T----GT-------------G-----CA-G---C--GAG--CA-A----CA--C-----T---GA----CCA-----TCTG------GT-TCC-TC---G--CAA------GGG--CAC-T-CACC------AAG......--C-TGT-A--G----------T---C 3358
OLC.CI.97.97CI12 --GA----T-A-A---G------------T----G---GA-CA-G-A------ATG---A-AGAGGAGG-GCCTC-CCAGTGTACT...TTATGCT-TACAA-G--AACGGTAG-----AG---A-GG--GA---AT......GG--CCT-A--G-------GG-T-CA- 3482
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AT----GTAT-A------T-A-CT-C-AT--------AA-T-G-----G--A------------GA----CCA--G------A--G-------ATTA-AAGG---A--G---T-------GG-AG-A----GAGAT...GGA---CC---A-----------------C 2885
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -A------TAT-AG-------AGCTAT-G--G-------A-A-G--------C--C-----T---GA----CCTC-G-----TA--G----A---TTAACAGG---G--G---T-T-----GG-AG-A----GAGAT...GG----CCAT-A--G-----G--------C 2903
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AA-----TAT-A--------AGAT-------------AAGT-G-----G-----------TGA-AAG---CC----G-G---A-C--T------TTA-AAGGT--A--G---T-C--------AG-A--G---T--...GGA---CCA-----------C--------T 3093
RCM.NG.x.NG411 -AT-----TAT-A--------A--CTG-C--G--G--GAA-A-------G--T------A-----GA----CCA--------TA--G-T-----ATTA-AAGG---G-------GC--C--G--AG-G--G-GAGAC...-CA---CC---A--G-----G--G------ 3108
SAB.SN.x.SAB1 -A------T-A-A------T---C----CT---G-C--AAGCAG--G---CAA-----------TG-TCTTCCT----GG--TA-GG-T-TT--A-T---AG-T---------GG------G--A--C--GCCAGA-...AA-----TA-----GGTT--C--------- 4012
SUN.GA.98.L14 G-GA----TACCAGAGT--TCAG---G-AT--C-G--GT-----TCA--CAGT--C-----A---GAT-----A-----TTGCAG-G-G--A---GTAAA------AAT--TA--C-T----TGG-TG--G-GAAA-......C--GTAT-A-GGGT-----G----CA- 3971
SYK.KE.x.KE51 -AGC----A----T-----T--------A--C----T-GA-CA-ACA--GTCT------C-G---GA----CCA---GA----C-C--TAGC---TTA--A---CAA--G---GGG--CAT----A-A----G----CAAGAA---CC-----TC---------ACA-G- 3472
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --GC----T-A-A---G--T---C-A--CT----G---GA-CAGGCA--GTCT-----------TAA----CCT---GA----C-C--CACT--A-TA---TCCCAG------GG---CATG---A-G-------A-AAAGGCCC-CCC--A-T---------GACA--- 3814
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --G----GT-CAG-C----TCA------CT--------GAGCA---G----CT--C---------AGT---TCT--G-G---CACT--TACC----T--ATG-T--G------GG-------T-CA-A--G---GG-......---GTA--A---------------A-- 3813
TAL.CM.00.266 --GC----T-A-----------G--A--CT--GC----GA-ACT--C--TACA-----CC-GGA-GG-G-GCC-C-GGAG------C-GACC--ATT--CAG----T------GGC---ATG--AA-A----GCAA-......CGGCTCT-A--------C--G-T---C 3580
TAL.CM.01.8023 -AGC----T---------------CA------GC---GGAGACC-----TTCA-----CA-GGA-GG-G--CCA---GA------GC--ACC--ATT--CAG-----------GGC--CATGG-AA-A--G-GAAA-......CGGCTG--A--G-----G--G-T---- 3078
VER.DE.x.AGM3 -AGC----TAT----------A------CT-----ACGGA-CAGG-A--GACC--C--CA-A---GG--G-CC-A-C-G-----C-G-G--A--A-TA-AAGG---T-------GT--C---T-CA-G------GG-......C--GTAT-A---GT---T-----CA-- 3336
VER.KE.x.9063 -AGC---GTAT-----G----A---A---T-G---AC-GA-CA-G-A---ACT-------CA---GG---GCCTC-T-G-----C-G-C-----ATTA-AAG-T--G-------GT-----GT--A-A--G--AGG-......----TCT-----GT------G------ 3841
VER.KE.x.AGM155 -AGC---GTAC-A--------AG-----C------AC-GAGCA-G-A--TACT-------CA---GA----CC-C-T-GG----C-G-------ATTA--AG-T--G------T----C---T-CA-G--G--AGG-......----TCT-A--GGT---G--G-TC--C 3833
VER.KE.x.TYO1_patent -AGCT---TAT--------TGC---------T---AC-GA-CAGG-A---ACC-----CA-A---GG--T-CCTA-T-GG----C-G-------ATT--AAGG---A--G----GT--C---T-CA-A-----AGG-......C--GTCT-----GT---------CA-C 3838
WRC.CI.97.97CI14 TAGA---GT-A-A-ATC--T-AGC----AT--------GA-CA-TCA----CC--C---A-AGG-AA-G-CTTAA--GC--A-TT----A-A-CAGG-CCAGG-CAATGGGCCTATACAAT--GAG-AAT--G-GA-...AAG---CCA------GT---C-------GG 3911
WRC.CI.98.98CI04 TAGA---GT-A-A-AT---T-A-AGC-----------GGAGCA-ATG--G-CT------ACTGGGAA-G--TTAG-GGC--A-TT----A---CAGGATCAGG-CAATGGGCCTATAG-ATT-GAG-AGC--GAGA-...AAG---CCAT-A--GGT---G-------GG 3926
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AGC------A-A-ATC--T----CT--------G---T--CA---A---AGT-------GAGG-GG-G-CTTAA--GCT-AG-T----A-A-CAGGAACAGGGCAATGGGCCTACACAAT--AAG-AGC--GAGAG...ACA---CCAT-A---GT--------T-A-- 2840
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H1B.FR.83.HXB2 AGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCT...AAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGAT 3781
Pol _R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__.__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I
H1A1.UG.85.U455_U455A ----AA---TC---T-----------------------------A-TG---------G-GT------------------------------TC---...-------G---A------------------------G---------TG-----------G--T-------- 3227
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---G-------------------------------------------------G------------------------------------------...-----------A-----------A----------------------------------------------- 3780
H1C.ET.86.ETH2220 -A--GAG--AC---------------------G--G-------C--T---------G---G--CTG------------------------------...-------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C-------------------- 3173
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------G------------------------G---T------------G------------------...-------G---A----------------------------------T---C-------------------- 3303
H1F1.BE.93.VI850 -A-G-----TCG--------------------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G----GAT--CCT--G--------A-------TG--A--G--------T--------------T-------------------- 3121
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -A--G-G--TC------------------------G--------A-T-------------G-------G--------------------------C...-----------A-------G---A-------------T------------C--------G----------- 3178
H1H.CF.90.056 -A------AAC----------------A----------------A-----------G---T-T--------------------------A-T----...-------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A----- 3128
H1J.SE.93.SE9280_7887 -A--G----A-----------------------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A------...-------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G----------- 3095
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------ATC---------------------G-----------A---------------G--------G-------------------A------...-------G---A-----------A-----------G--------------A-------------------- 2977
H101_AE.TH.90.CM240 ----GAG--TC---T----------------G------------A-TG---------G--G-------------------------------C---...-------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T-------- 3355
H102_AG.NG.x.IBNG -A--A----TC---------------------G-------------T----------G--G-T-TG--------------------------C---...-------G---A----------GA--G-------------------TG-----------G--T-------- 3306
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---C----------------------C--------G------------------------G----T------------------------------...-----------A-----------A----------------------------------------------- 3007
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----CC--ATC------------------T-G------------A-----------G---G---TG---T--------------------------...--G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G----------- 3147
H1N.CM.02.DJO0131 -A--G---ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T----------T----...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A-------- 3287
H1N.CM.02.SJGddd -A------ATC------T---------A---G-------GTT--A-TG--A-G----G-GG-A--------T--------T---------------...--G----G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--TC----------A--T----- 3271
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -A-----AATC------T---------A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------------...--G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T----- 3286
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -A------ATC------T---------A----G--G-----T--A-T---A-----G---G-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T----- 3285
H1N.CM.06.U14296 -A------ATC------T---------A-------G---G-T--A-TG--A------G--T-A--------T---R----T---------------...--G------T-A--AG------------TG-----GG----------T---C-Y--------A--T----- 3284
H1N.CM.06.U14842 ----GA-AA-C------T--------AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT----- 3288
H1N.CM.95.YBF30 -A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------------...-------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T----- 3375
H1N.CM.97.YBF106 -A--Y---ATC---T--T---------A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------------...--G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T----- 3373
H1O.BE.87.ANT70 --GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-------------------- 3836
H1O.CM.91.MVP5180 --GCAA-A--CCT-------A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--ATTA---...-----C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G----------- 3810
H1O.FR.92.VAU --GCAA-AA-CCT-------A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------ATTG--C...--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T-------------------- 3347
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---CAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-------------------- 3834
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -AGCAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-T--C--------ATTG---...--------G-----A--CACT-GA-----T---------------G----C-------------------- 3834
H1O.US.99.99USTWLA ---CA--A--CCT-------A------A---G----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------ATTA---...--------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T-------------------- 3264
H1O.US.x.I_2478B --GCAA--A-CCT-------A------A---G-------G----A-T-C-C------G-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG---...--------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C----------------- 3837
H1P.FR.06.RBF168 --RCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------G-----------ATTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G-AT------T----C-------------------- 3242
H1P.CM.2006.U14788 --GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C...--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C-------------------- 3252
CPZ.CD.90.ANT --GCCT-CA--AA-T-----------G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--GTA--A...------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G----------- 3220
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---CA---ATCAA-A--T--A------A-T-G------GG----A-TCA-A--------TG-TGTG-----T-----C--T--------A--A---...-G-----G-T-A--AG-------A----GT-----G---------G-------C-----G----------- 3361
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --GCAA--ATCA--A--T--------CA---G-------G------T---A------G--G-A--T-----T--------C--------A--A--A...-----C-G-T-A--TG-T--------GGTC--------C------T----A--C----------------- 3367
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -A-------TC-A-T--T--------CA---G---------T--A-TG--A-----GG-GG-ACT------T-----T--C--------A------...-----C-G-T-A--AG-G-----A---GT------G--C--------------------G--A--T----- 3353
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---CAAG--TC---T--T--C--------------G---G------T-A-------G---G---T------------C-----------A-TA--A...--G----G-T-------T-----A---G--------G-------------T--------------T----- 3336
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --G-----ATC---A--T-----------------G-----T----T---A------G--G--CT------------C--C--------AGTA---...-G---C-GG--A--T--------------------GG-G-----------C-----------A--A----- 3327
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -A------A-C------TT-A--------------G--G--T--A-T---A--G---G--G--CTG-----T-----C--C--------A--A--C...--G----G------------G--A-----------GG-T-----------T--C--------A--T----- 3347
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-CAA--A-C---A--T---------A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A--A--A...-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T-------- 3323
CPZ.GA.88.GAB1 ---CAA---TCA--A-----A-----CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A--A---...-------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A-------- 3842
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---CAA--A-CA--T-CT--------CA---G----C--G-T--A-TG----C----G-TT--C-T-----T---A-CC-T-------CTGT----...--------GT-A--AG-G----G----GT-------G-C-----------T-------------------- 3174
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-TCACCA---A-------C-----GA---G-------G---GACTGA-A--G------GG--AT--G------A----T-----T-TTGTG---...------TT-T-A--TG--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G- 3425
CPZ.TZ.09.UG38 -A-TCAGCA--CA-T--T--------GA---GG---C--G---GATTGA-A--G------GGT-AT--------CA----T-------TTGTG---...-----CTTG-----AG--TCC--A---------AGTCA---------T--T----------TT-------- 3399
CPZ.US.85.US_Marilyn ---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A...---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G----------- 3841
MAC.US.x.239 -AG--A-A-AA-A-A--T--C----GA--G-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-TG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA-------- 4080
Pol _A__K__I__K__N__T__H__T__N__G__V__R__L__L__A__H__V__I__Q__K__I__G__K__E__A__I__V__I__W__G__Q__V__.__P__K__F__H__L__P__V__E__K__D__V__W__E__Q__W__W__T__D__Y__W__Q__V__T__W
SMM.SL.92.SL92B -A---A-AAAA-A-A--T--A----GAA---GGTT-C-GG-TA-T-T---T-----G---GGA-A------TC----G--------------A--A...TTT---C-C--T--AG--G---G---GGTT-----TCA------------T-----------T--T----- 3511
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -AGG-T-AAAA-A-A--T--A----GA--C-G-TT-C--G--C-T-T------G------GGA-AG--GGCAC-------T------G--GTG--A...-----CC-TT----AG--G---GA----TT------CA------------T----------TA-------- 4083
STM.US.89.STM_37_16 -A---A-AAAACA-A--T--A----GA--T-G-TT---GG--C-T-TGA-T--G--G---GGG-A----GCA-----G--C------C---TC--A...-----CC-CT----AG--G-G-GA--GGTC------CA-------G----T--------G-TA--A----- 3727
H2A.DE.x.BEN -AG--A-AAAA-A----T--C----GG--C-G-TT-C--G--C---T---T--G------GGA-A---GGCAC----C--T------CG--TA--A...------C-C-----AG-GG-G-GA--G--C-----GCAG------GATA-C--C-------TG--A----- 4163
H2A.GW.x.ALI -A-----AAAA-A----T--C--C-GG--C-G-TTG---G--C---T---T---------GGA-A----GCAC-G--C--T------CGA-TA--A...-G----C-C--A--AG--G---GA-----C------CAG------GAT--C--C-------TG--A----- 4156
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -AGG-A-AAAA-A-------C--C-GA--C-G--TCC--G--C-A-T---T---------GGA-A----GCAC----C--T------CGA-TA--A...------C-C--A--AG--G---GA--T--C------CAG------GATA-C--C-------TG--A----- 3608
H2B.CI.x.EHO -AGG-T-AAAACA-T-----C----GA----G--T---GG-TC-T-T---C---------GGA-AG---GCAT-G--C--C------G---TA--A...-TG--CC-T--A--AG--G---GA--G--------TCAG-----------T--C-------TA-------- 4134
H2B.GH.86.D205_ALT -AGG-T-AAAACA-G-----C--C-GG----G--T-C-GG--C-T-T---T--G------GG--A----GC-C----C--C------G---TA--A...GTG--CC-T-----AG--G---GA--G--------CCAG-----------T--C-------TA-------- 4136
H2G.CI.92.Abt96 -AG--A-AAAA-A----T--A----GA----G-TT---GG-TC-T-TG--C-----R---GGA-AG---GCAC----------------ATTA--C...TTC---C-T-----AG--G---G---C--C------CA------------C----------TA--T----- 3490
H2U.FR.96.12034 -AGG-A-A-AA-A-T--T--A----GA--TCGC-TGC--G--C-T-TG--A--G--G---GGA-A----GC------------------A-T---A...-TG--CC-T-----AG--G---GA--GGTC------CA---------T--C--------G-T-------G- 3645
COL.CM.x.CGU1 -C-GGC-AAAA-CAG---TT----AG-A-GC-GG-G---G-TTCA-TTA-A-----G---GGT-GG---GC------C-CC---------GTG--C...---A-G---G-C--AGC-A-G-GA--GGAT------CAG-------GT--C---------AGTG-T----- 3550
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AGGCA-AA--G--A--TTTC------T-TC-T--GA--G--A-ATTGA--ATG--GG--GGA----------------C------G-G-TTA--C...-C-----GGT-A--TG-C--G---C-GGAC-----TGG-------CAT---C-------------T----- 3768
DEB.CM.99.CM40 ---GAT-AA--A--T---TA-------T-CC-T------G-TA----TA--T-T------GGA--------------TT-T-------GA-TA--A...C-G--C-GG--C--AG-GGT---A---GA------C-AT------CATA-TC-C---------G------- 3587
DEB.CM.99.CM5 -AGGAC-A---AA-T--TTA------CT-TC-T---C--G-TA-----A--T-T------GG------G--T-----CTAT--------AGT---C...-------GGT----AG--GT-------GA------T-AC------CATA-CC-C-----G-----T----- 3581
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -AGGAC-AA--AAG---TTA---CCCATATC--------G-CA-A-TGA--GC-------GGA-G----GC-T-------C-----C-GACT----...-CT--C-G---C--AG--AGC----T-GAT-----TG--------T----A----------TT-AT----- 3671
DRL.x.x.FAO -AGG-A-A-AA-AGT-----C------A-G-G-ATG---G---GACT---A-----G---G-A-A---GGCAC-G-----C-------G-TTG--C...-TT--CT-CT-A--AG--G---G----GTT------CA-------CAG-----C-----G-TA--A----- 3348
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GCAA----CCA-T--T--------CA-C-G------GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ACTG---...-----C-GG--A------TGCCGAAGC--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--GT------- 3237
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---CAA-A--CCA-T--T--------CA-T-G---G--GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACA------------T--C--------ACTG---...--G--C-GG--A------TGTCG-AGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT------- 3318
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --GCAA-A--CCA-T--T--------CA-C-G---G--GG----A-T-A-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ATTG---...--G--C-GG--A------TGTCGAAGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-T----- 3317
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -AGCAA--A-AAA-T--T---------C---GGACTC--G--C-CCTT--C--------CTGT-AG---GCAC-TACC--T-------GACT---A...CG-G-AC----C--AG--G-C---A----------T-TG------CAG--C----------TAT------- 3954
GSN.CM.99.CN166 -AG-CC--AAA---A----TA--CTCCTATC-G-----TG----T--TT--ACC---G--GGT-GG--G--TCAG--T-CC---------GTA--AGAC-------GGA-C--AG--GTC------CA------TG---------TGA-T--------G--A--A----- 3509
GSN.CM.99.CN71 -A--CC--AAC---A--T-TA--CTC-TATC-G-----GG----T--TA--ACC---G--GGT-GG-----TCAG--T-CT--------AGTA---GAC-----C-GGA-C--AG--GTC-----GCA------T--G-------TGA-C--------G--A--A----- 3491
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---CAA-AATCA--T-----A---CCCC--C--A----GG----------A---------GGA-A---G--T-----C--T-----TC-TGTG--C...--GA--C-GG-A--GG--AC--GA---GTG-----TCA--------GT--TC-------G-T--------- 3052
LST.KE.x.lho7 ---CA--A--CA--A-----A---CCCC--C-GA-----GT---A--TA-T--G--G---GGA-A------------C--C-----CTTTGTG--A...---A--C--G-C--AG-GACT-GA---GTC-----GCAC-------GC--CC-C-----G-TT--A----- 4136
MND-1.GA.x.MNDGB1 -A-CA--AAACA--A--T-G------CC-C-TGA----GG---GT--TAC---G--GG--GGA-G------T--------C-----TTTTGTA--A...---A-GC-GA-A----CTAC--G---G-T-------GAT------CAT-----------GTGT--A----- 3468
MND-2.CM.98.CM16 ----CA-A-AA---T--T--A-----GC-T-G-GTGC-TG---GACT---A--G--G--TG-A-A----GCTT----G--C--------ACTC---...--G---T-T-----A---G---GA---GTC-----CCAG------C----A--------------A----- 3782
MND-2.GA.x.M14 --G-CA-AACA---------A-----GT---GGGTGC-TG---GATT---A---------G---A---GT-------G--T------G-ATTG--A...-----CT-T--C---C-GG-G-G----GT------TCAG------CAT--T--------G--A--A----- 3709
MND-2.x.x.5440 --G-CA-A-AA---------A-----AT-G-GGGT-C-TG---G-TTG--A-----GG--G-T-AG--GT-TC-------C---------CTA--G...-----CT-T--C--GT--G-G-G---GGT------CCA-------CAT--C----------TA--A----- 3342
MNE.US.x.MNE027 -AG--A-AAAA-A-A--T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--GTC--A...-----CC-CT-A--AG-CG-G-----TGT-------CAG-----------C--------G-TA-------- 3548
MON.CM.99.L1_99CML1 -A---T--AA--A-----T-C---ACCTATC-G--G---G----T--GC-AGCC---T-GGGA-A---GGC------C-C-------CGACT---C...-TT---CGC--A--AG-GGTG--A--GCA------CG--------G----TA--------AT--AT---G- 3484
MUS-1.CM.01.CM1239 -A-G-C--ATCA-T---T--C--CAG-TATC-G--G---T-T--T--CA-AGCC-G----GGA-GG---TCAT----C--T-----G---C-C--CGAA--GG-C-GGA-T--AG-GATC-----GCAG-----TCA------------AC-------G-TAT-A----- 3461
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -A-G-A---TCA-TA---------AGCTATC-G-----GG----C---A--GCC------GGA-G-------C----C--T-----G---C-C---GAC--GG-C-G-A-C--AG-GATC--A---CAG-----CCAG-------T--CAC-C-----G-T-T-G----- 3471
MUS-2.CM.01.CM1246 -AG--C--AACA-----T-G---CCCCTACC----GC-GG----A--CC-ATCT-G-GCT-GT-AG--GGC-C----CTGT-----G-----C--AGAC----GC-GGA-A--GG--GTC------CAG-----C-AT------G----C-CA------A-A--T----- 3569
MUS-2.CM.01.CM2500 -A-G-T--AACA-----T-TC---AC-TACC-G---C--G--------T-AGC---GGCTG-A-G----TC-T----CTGT-----------C---GAC----G--G-A-A--GG-GGTC-----GCAG-----CCAC------G----A-CA-----GA-T--A---G- 3528
OLC.CI.97.97CI12 --G-A--T-AC---T--T--A---A-GT-T-G---GA-G----GA--CA-AG----G---GGA-A------T-----G--T---------TTA--G...-TT---C-GG-A--T-CTAC--GAA--GAT------G-----GCATTT--TG---------TACAT----- 3649
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AGCA--A-ACA--A--T--C-----GA-T-G-ATGC-GG---G-TT---T--G-----TTGT-A----GCA-----T--T--------ATTG---...------G--T----TG--G---GA--GGT-------CA-------G-T--T----------T-T-A----- 3052
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AGCAA-A-AC---A-----C-----GA-C-GGATGC--G---GATTG--A--G------TGT-A----GCAG----C--T--------ATTG--C...------G-G-----A---G-G-GA--GGT-------CA-------G-T--T--------G-TAT-A----- 3070
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AGCA--AAACA--A-----C-----AA-T-G-ATGC-GG---G-TT---A--------TG-A-A----GC------T--T-------G-CTG--A...-C---C-G------A---G-G-GA--GGT------CTA----C--T-CC-A--C-----G-TT-------- 3260
RCM.NG.x.NG411 -A-CAA-A-ACA--A--T--A-----AA-T-G-ATGC-GG---GCTT---A--G------TG--A----GCT--------T---------CT---A...------G-G-----A---G---GA---GT-------CAG------T-G--T--C-----G-TTT------- 3275
SAB.SN.x.SAB1 -A---C-AAACA--A-----C-----AT---G-ATG---G---GCCT---A--G--G---GGA-AG-----------C--C------C---TA---...-TTA-GG-------AG--G---GA--GCTC------CA-------T-T--C--------G-T--------- 4179
SUN.GA.98.L14 -AG-GAG---CA--A--TGAG---CC-TGTC----G---G---CT--CC-A-----G---GGA-G------------T---------TTTGTG--A...--GA-AC-GG-A----------GA--G-T----AGTCAG------G----C--C-----GTGT--A----- 4138
SYK.KE.x.KE51 -A-GCATAT-CGA----TCAC------TACC-GGC---GG-TC--CTGA--A-T------GGA-T-C--GC-C--TGG--T--------A-TC---...G----CC-C--C--AG--A---G----GA--------A------------TC-C--------A--A---T- 3639
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--CCTTT-CA--A--T-G------CTATC--TCTC-TG-TC-ATTGT-AA-T------GGG-TCC--TCAC--TGGTAT---------GTA--A...-C---CC-T--C--AG--A---GA--GGA--------A------------C--------------A---G- 3981
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -AG-GC-AAAA-A-T--T--A-----GT-T-G-GT---GG---GAATG--C----GGG-GTG--AG---GCG--CACCT-T--------ATTA--C...-TCA-GG--G-A--AG--G---GA---GT-------CA--------GT--C----------T---A---C- 3980
TAL.CM.00.266 -A-CA---AACA--A----G---CCCCTATC----G----T--GA--TA----G------GG--AG--GTC------CT-T-----GC--GTA--A...GT---C-GGA-C--AG-GGTC-----GGA-------CAG-----------AC-C------TG-T-A----- 3747
TAL.CM.01.8023 -AGCA---AACA--A----G---CCCCTATC-----C--GTG-GA--CA-----------GGA-A---GGC------CT-T------C--GTG--C...-T-----GGG-A--AG-GGTC-----GGAG-----GCA-------T--------------TG-T-A---C- 3245
VER.DE.x.AGM3 -AGCA--AAAACA-T--T--C-----GT-CCGTGT---GG---GATT---A------C-TTGT-A----TCTT----T---------G--TTG--A...GTCC--G----C--A---G-G-G----GT-------CA-------G-T--T--C-----G-TA-GT----- 3503
VER.KE.x.9063 -A-CAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC---GG-C-GCCT---A--------CTGT-A---GGCAC-G--C--T------G-ACTA--A...-TT---G----C--AG--G---G----GT-------CA-------G----C--C-------TG-G------ 4008
VER.KE.x.AGM155 -A-CA--AA-C-A-T-----C-----GT-GCGTGT-C--G---GA-T---A--G------GGG-A---GGC-C-------T------C-ATTA--C...-CT---G----C--AG-GG-G-G---C---------CA-------G----C----------T--GT----- 4000
VER.KE.x.TYO1_patent -AGCAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC----G-T-GTTT------G--G--TTG--A----GCTC----T--T-----G-TATTA--A...GTTC-AG----C--G---G---GA--GGT-------CA-------G-G--T--C-----G-TA-G------ 4005
WRC.CI.97.97CI14 ---CAA--ACA-A-T--T-G------GT---G-TC-A-GG-TC-T--CA----G--G---GGG--------T--------C-------G-GTA--C...-----C-G-A-A------G-------T-T------TT-T------T----C----------TGT-A----- 4078
WRC.CI.98.98CI04 --GCAA--ACA-A-A-----C-----GC-T-G-AGC--GG-TC-T--CA----G------GGG--------T--------C---------GTA--C...--------GA-A------G-------T-TC-----CT--------T----TC-C-----G-T-T-A----- 4093
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----C---CA-A-T--T--A-----GC---G-AC----G-TC-TTGTA-A--G------GGA-----GGCT--------T-----G--ACT---A...-------G-A-C--AG--G-------T-T------C-TG------T----A--C-----G-----A----- 3007
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
H1B.FR.83.HXB2 TCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCA 3951
Pol __P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------A-----------C------------C----A--------------------------C-------C---------G--A-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT 3397
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------C-----------------------------T-----------------------------------T-------------------------A------------------------------------C-------------G-------T 3950
H1C.ET.86.ETH2220 ------A------------------------C----A---------------C------------------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------G--G---A----TT 3343
H1D.CD.84.84ZR085 ------------A-----C-----------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T-AA---------------------------------G-C-----------G---------C 3473
H1F1.BE.93.VI850 ------A-----------C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T 3291
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------C-----------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T- 3348
H1H.CF.90.056 ------A--------------C-------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T 3298
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------C--------C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T- 3265
H1K.CM.96.96CM_MP535 C-----A-----------C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T 3147
H101_AE.TH.90.CM240 ------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT 3525
H102_AG.NG.x.IBNG ------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA-------------G-----C---G-C--------------G-----TT 3476
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ------------A-----C-----------------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T 3177
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 C-----A-----A-----C-----------TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T 3317
H1N.CM.02.DJO0131 ------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T 3457
H1N.CM.02.SJGddd ------------A--C--C-GC---------C-T--A-----------T--------A-C------A--CAGT--G-T------A-A------------A--------T--A--C--A-----G-----------T-T---G--AG---A---------G-----G---T 3441
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---A--------A--C-----C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T 3456
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------------A--C--C--C---------CCT--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T 3455
H1N.CM.06.U14296 ------A-----A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-CT--G--A--CAGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G--TT 3454
H1N.CM.06.U14842 ------T-----A-----C--C--T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T 3458
H1N.CM.95.YBF30 ------------A-----C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T 3545
H1N.CM.97.YBF106 ------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T 3543
H1O.BE.87.ANT70 ---A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A- 4006
H1O.CM.91.MVP5180 ------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A- 3980
H1O.FR.92.VAU ------A-----A-----C-GC--A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A- 3517
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T- 4004
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ---A--A-----A-----C-GC--AG-C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------------------AG-A-A---G-A---G---A-A--A- 4004
H1O.US.99.99USTWLA ------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A-----A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-AC 3434
H1O.US.x.I_2478B ---A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A- 4007
H1P.FR.06.RBF168 A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------T-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA--- 3412
H1P.CM.2006.U14788 A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA--- 3422
CPZ.CD.90.ANT A--A--A-----------------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAAC 3390
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C--C-----------CA----C-----C--A-----A-----------TAGT-------C---C--T---CC-ACG-----C--A-A------------A-----A--T-----A--A--GAA---------------CA-A--AG-C-AG----A-------A-AA--- 3531
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 C--A--C-----------A------------C-G--A--------------R-----A-C----------CC---G--------A--------------------C-----A--C--A--GAA------------T-----C--GG-------T-----G---A-A---- 3537
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------T-----------C--C--------AC----A-----------T----------C------A--TAGC--G----------AT-----------A--------T-----A-----------G----------T---G--AG----G--T--G-----G--GAC-T 3523
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 C-----A-----A-A-------------T--CAT--C--G--T--------A------C-------T---CC---G--------A--T-----------------------A--A-----G--------------------A--AG----G--G-AG--G---A-AA--C 3506
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C-----A-------A------C--------------A---C-T--------A------C----C------CC------------A--T-----------------------A--A--C--------G--------------A--AG-C-A------------GA-CA--T 3497
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 C-----A-----A-A------C---------C-G--A--GC-G--------------A-C------------G--G-----------T-----------------A--T--A--A--C-----------------------A---G-------G--------GA--A--T 3517
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------A--CA-A--C-----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT- 3493
CPZ.GA.88.GAB1 C-----A-----A---A-C--------A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T- 4012
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-----A-----A--C--C-GA-----A---C-T--A--G--------T--A--G--A--------T---CA--------------AT-----T-----------C--T--------A-G-AG--------------------T-----AT----A---G--G--CA-TT 3344
CPZ.TZ.00.TAN1 A-----------A---A----C-----A--AC--A-C-GGC--------A-TC-GTT-TCT--C-----CCC--A------------T-----------------A-----A--C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGG 3595
CPZ.TZ.09.UG38 A--------------CA----------A--A---A-C-G---------TA-T--GTTAG-TA-C-----CCC--A---------T--T-----G-----A--------T--A--T-GC---AA---G--------------C--AG----G--G--GT-C--G-CAAAAG 3569
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A- 4011

Pol RT end Pol p15 RNAse H start
MAC.US.x.239 A--G--A-----T---A-CTCA--A--A--GC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT---AC------AT--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----AAAAG 4250
Pol __I__P__E__W__D__F__I__S__T__P__P__L__V__R__L__V__F__N__L__V__K__D__P__I__E__G__E__E__T__Y__Y__T__D__G__S__C__N__K__Q__S__K__E__G__K__A__G__Y__I__T__D__R__G__K__D__K__V__
SMM.SL.92.SL92B ---A--------C--CA-CTCC--A--A--G---A-C-GG---GT--TTA-T----TA-----T--A----A-AAG-AG---GTA-AT--CA-T-----CT-CTGC--T--AA-C-G----GA---G--------------C--AG-C--G----A-G----G--CC-GC 3681
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 A--A--T-----C-----GTCA--A-----------C-G----GTC-T-A-CC---TA-----G--T---CAG-----------A--T--C--------AT-CTG---T---C--T-A-G-GA------------C-----G--GG----G--C---G-C----CAAAAC 4253
STM.US.89.STM_37_16 A--A--A-----T-----ATCC--A-----T-----A-G----GTC-TTA-T----TA---------T-G-A----A-------A--T-----G-----CT--TG-------C-AT-----GA---G--------C--CA-A---G---------A-A-C-----AAAAG 3897
H2A.DE.x.BEN C--A--------C-----ATC------A--AC-G--C-GG---ACA-TTA-CC---TAGG---T--T---CC---C-----G--------CAC------AT--TGC--T--AC--T-A---GAG-----------------A--AG---------A-G-C-----AAAAG 4333
H2A.GW.x.ALI C--A--C-----C-----ATC------A--AC-G--C-GGC--GCA-TTA-CC---TA-----T--T---C----C-----G--------CAC---C---C-CTG---T---C-AT-A---GA----------------A-A--AG-------G---G-C--G--GAAGG 4326
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C--A--C-----C--CA-ATC------G--AC-G--C-G----GTA-TTA-CC-G-T------T------C----C--------------CAC------AT-CTGC--T-A-C-AT-A-G-GA---------------CA-A--AG-----------G-C--G--GAGGC 3778
H2B.CI.x.EHO C--A--A-----T-----CTCA-----A--A---A-A-GG---GCC--TA-CC-G-TC-----C---C---A-----T------T-A---CAC------AT-CTG-----AA-CCT-A---GA---G--------------C--AG-C--G----AGG-T------AAAC 4304
H2B.GH.86.D205_ALT C--A--------C-----CTCG-----A--A---A-A-G-C--GCC---A-CC---TC-----C---C---A---GAG--------A---CAC-------T-CTGC--T--AACCT-A--GGA------------------C---G-C--G----A-G-T--G---AAAG 4306
H2G.CI.92.Abt96 C--A--T-----C-----GTC---A--G-ATC----A-GG---GTC---A-CC---TC--------TC---AGCAGA----G----AT---AC---C---T-CTGC--T-AAACCT-C--GGAR-----------C--C--C--AG-C-------A-G-C--G--AAARG 3660
H2U.FR.96.12034 C-TA--C-----T-----ATCC--A--A---C-G----G-C-GGCA--TA-TC---TA--------AT--C--...-A---G--A-AT---AC------CT-TTG--------CTT-A---CAG--G--------C-----G--AG---------A-G-C-G---AAAAC 3812
COL.CM.x.CGU1 C--A---ATA--------CTCAT--T--TATG----A------GTA-GGA-C--G-TTTT---G--TC-GAAG-AG---CC---T-AT-GGAC------A-G-TGCTC----A-ATTAGG-GCG-----G-------GGA-A-A-TCA-A----GA-G--G----A---- 3720
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C--A--A------GCG--AC-C--T------C----C-G---------TTCC--G-TTTC------T---AA--A------T--A-AT-----G-----A-----------A--AT-C--GGA---G--------G--CA--T-AG-G-------A---G-GT--AAAGG 3938
DEB.CM.99.CM40 C--A--C------GCAA-AC-------A-ATC-G--C--GC-C-----TG--C-G-T-TC----------CC--AT-----C----A----------------------------T-C--------G-----T--C-----C--AG-GT-G----A-----GT--AAAAT 3757
DEB.CM.99.CM5 C-----C------GCG--GC-------A-AAC----C-GGC-------TG--C-T-TATC---G--A---CC--AT--T--C----AT-----------A--------T-----AT-A---A-G-----------C--CA-AT-AG-AT-G----A---GGG---AAAA- 3751
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-----C-----AA-G--ATCA--T--A---C-TC-A-G-AAT-TT--TA-T--G-TATC---G-------ACAA---GCCC----AT---AC------A-----A--T--AC--------CA-----G------------GG-C-CC-AT--C-AG-----G--A--A- 3841
DRL.x.x.FAO C-----T-----A---A-ATCA--A--C-ATC-CA-C--G--------TA-C--GCT--GT--C--A---CC---G-A----GTT-AT-----G-----A-----------A-TT-G----GA---------T--C--------CTCC--G----A-G-------AA-AG 3518
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------------A---A---G---A--C--TC-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------AC---------------T-----------A--------T--A--A-GC---CA------------------A--AG----G--T-----G--GA-AAGA- 3407
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-----------A---A---G---A------C-CA-C--GC-C-----T--A--G--A--G---------CC---------------T-----------A--------T--A--A-G----CA------------------A--AG---AG--T-----G---A-AAGA- 3488
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------------A-------G---A--C---C-CA-T--GC-C-----T--A--G--A------------CC---------------T-----C-----A--------T--A--A-GC---CA---------------C--A--AG----G--T-----G---A-AAGG- 3487
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A--A--A-------------GC--A--A-T-C----A---C-G-----TTCC----TA--------A--CAA-----A---TGTT-AT-----G-----------ATC--AA-T---C--------T--G---------C-GT-AG-G-------A-AGT-G-A--AGGG 4124
GSN.CM.99.CN166 A--CACCATA--AGCAA-AC-C--A--A-A-C--C---G-CA-------ACCC---TCTCG------C---A--AT----TT--T-AT-----------A-----A--T---ACCT-C---C----------T--T-----G--C----C-----A---T-GG-CCA-AG 3679
GSN.CM.99.CN71 ---CACCATA--AGCA--AC-C--A--A-AT--GT---G-CAG------ACCC---TCTCG------C---A-AAT----TC----AT--------C--------A--T---ACCT----------------T--C-----G--C----C-----A-T-T-G--CCA-AG 3661
LST.CD.88.SIVlhoest447 A-----A-T---A---A-CTCA-----A-AG----AAC-GGA------TAGC-----AGC------T----A---G-T---T----AT-----------A--T--AG-A-AA-TAGGG---AC------G-----T-----C--AC-ATC-----AGG-G------AAAG 3222
LST.KE.x.lho7 ---A--C-TA--A--CA--TC------G-AA----AAC--GAG------ATT-GG---GC----------A----G-T---C----A------------A-----AG-A-A--TAGGA---AC----------------A-A--AC-ATC---G-A-G-G-----AAAGG 4306
MND-1.GA.x.MNDGB1 A--A--AGTA--A---A-C-GC--A---ATG----AA-GGGA------TAGC--GTCCCC------TC---AG--G-T------A-AT-----T-----A--------------C-G----A-G---------------A----AG-------TTTT----GG--A-AAG 3638
MND-2.CM.98.CM16 ---C--A-----A-----ATCC--T--A-A-C-TA-CGGG--G-----TA-CC-GTT--G------TG-GCC-----A---TGTG-AT-----G-----A-----------AA-CT-C---GA---G--------------A--AGC----AAT-A-TCC-G---AA-AG 3952
MND-2.GA.x.M14 C--A--A-----A--CA-CTCA--A--A--AC--A-A-GG--G-----TA-CC-GTTA--------A---CC---G-AG--TGT--AT-----G-----------A--T--AA-CT----GGA---G-----------CTA---AGC---G----A-AGT-----AA-AG 3879
MND-2.x.x.5440 C--A--------C--CA--TCA--A--A--A---A-A-GG---------A-CC-GCTA-----C--A---CC---G-A---TGTA-AT-----------------A-----AA-CT-C--GGA---C--G-----C---TA---CTC------T-A-AGC--G--A--AG 3512
MNE.US.x.MNE027 A--A--A-----T---A-CTCA--G--G--AC----A-G----GTC-T-A-TC---T---G--C--T----AG----A--------AT------------T--TG---T-AAC--T-A---GA---G------------A-C--AG----G--C-A-G-C-----GAGAG 3718
MON.CM.99.L1_99CML1 A--A--CATA---GCG--GT--T----A-A-C-GC-C-G-CAG-----TACTC-G-TAC----C-------A---G--TCC---A-A---C--G--------C--C--T---ACAT-A--GGA---G--------T-----A--C--CTTT--GGC-AG---G-CC---- 3654
MUS-1.CM.01.CM1239 A-----CATA---GCA--AC-----A-C-A-C-GC--CG-CAG----T-ACA--G-T-CC---G--AT-GTC--A---TCCC--A-AT-----------A-----AC-T-AA-TAT----G-----G--G-----------------C-C-----A-G----G--G--T- 3631
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A---ACCATA--AGCA--GC-----A-C-A-C-GT-A---CAG----T-ACA--G-TACC------AT--AA--A---TCCC--A-AT-----G-----A-----A--T----TAT-C-----G--------------C--C--A--C-C---G-A-G----G--AA-T- 3641
MUS-2.CM.01.CM1246 ---C--CATA--AGCA--AC-C-----ATA-C-TC---G-CAG----TTACC--G-TCCC---G-------A-AC----CCC----A------G-----A-----A--T---A-CT-----C------G---T--------A--CG----G---CAGG-G-G--C-A-A- 3739
MUS-2.CM.01.CM2500 ---A---ATA---GCG--GC-C--A----A-C-GT---G-CA-----T-ACTC-G-T-CC---G--TC---AG-CG---CCC----AT-----T--------C-----T--AA-CT-C--------T-GG-----G-----C--AG--------CAGG----G-CCA-AG 3698
OLC.CI.97.97CI12 A--A--CATA--------ATC--ATT--GAAAATCAA-GGAC--TC-GGG------T-CC--C------G...-AG-T---------------G-----A---TA---T---A-A-GC--GGA------G-----------C-G-TCAG-G----AG--T---A-A--AC 3816
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---A--A-----A-----G-GC--G--G--T---A-T-GGC-G-----TA-CC---TA--G--T------CC-----AG--GGTG-AT-----G-----------A-----AA-T-G---------------------CA-A--AG---------A-G-------AAAAG 3222
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ------------A--C--G-GC--G--C--A---A-T-GG--------TA-TC-G-TA-----T------CC---G-A----GT--AT--------C--------------AA-T-GC---CAG--------------CA----AG-C---------G----G--AAAAG 3240
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A--A--T-----A-------GC--A--A--TC-TA-T-G-C-CG-----A-CC---TT--G--T------CC-----AG---GT--A------G-----------------AA-T-G----A-------G--G-----------A----------A-G----G--AAAAG 3430
RCM.NG.x.NG411 ------A-----A-------G---T--A--AC--A-A-GGC--------A-TC---TA--G--T--T---CC-----A----GT--AT-----------------A--T---A-T-G---G--G-----G-----------A--AG----G----A-G----G--AAAAG 3445
SAB.SN.x.SAB1 C--G--A-----AA-G--C-G---T----AA--GA-T-G---G------A-A----TA-----T-----CCC-----A--C-GT--AT--------------------T--AA-TT-C---GA---------------CT-A--AG-------GGAT-----G--G--AG 4349
SUN.GA.98.L14 C-------TA--A-----C-GC--T---AAG--G-A-C--GAG-----TACTC---CC-C------AG-GCC----...--C----A------G-----A------G-A-A-CTAGAA--GAG---G------------A-A--CC-GG--------TCC-G----AAG- 4305
SYK.KE.x.KE51 G--A--AGTAA-A-G---GC-C-----CATA-----T-G--GG-AT---A-T--G-TTTC---G--AG--...-A---------A--T-----C--------C-----T---A-T-GC---GA----C-------T--CA-A--AG----G--T-A---G-C-T-AAAG- 3806
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A--A--AGTCA-A--CA-A-G------G--A--G--T-GG-GG-AC--TA-C--G-TACC----------CC--A-----T---------C--------A--------T--A--C-GC--GAC------T-----------AG-A-G-GAT--G-C---G-G---ACAGT 4151
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A--A---ATA--A--CA-CTCC--A--G------A-C-----------TA-C--G-TA-----T------CC-AA----A-GGTG-AT---TGC---------TGC--T--AA-TT-C-----------G-----C-TCC-A-----C-C----GA-TC-C-G--CA-AG 4150
TAL.CM.00.266 A--CACCATC-T-CCCA--C-C--A--A--A-----T-GGC-------TA-CC---T-C-G--G-------A---------C--G-AT--C-----C--T-----CC--C-A---T-A---GA---C--G--------C--G---GCA-C-----A-G--C-T--CA--- 3917
TAL.CM.01.8023 G--CACCATT-TCCCCA-AC----------------C-GGC-------TA-CC---TATC---G-------A------------A-A------G-----T--T--CC----A--AT-A--GGA---C--------C-----G--C-CGTC-----A-G--C-T--A--AG 3415
VER.DE.x.AGM3 ---A--C-----A-----C-G------A---C----A-----------TACCC-GACA------------CC-AAG-A---TGT--A------G-----A--TTG---T--AA-TT-A-GGGA----------------A-C--AC-ATAT--G-A-----GG--G-AA- 3673
VER.KE.x.9063 ------A-----A-----G-G-GTA--A--TC----------G------ACTC-GACC--G-----T---CC-----AG--TGTA-AT--------------CTG---T--AA-CT-A---GA---------------CA----AC-ATAT----A---G-G---A-AG- 4178
VER.KE.x.AGM155 A--C--A-----C-----C-G-GTT--G--------A-CT--G-----TACAC-GACT--G--------CCCG----AG--TGT--A------------A--CTG---T--AC--T-G---GAG-----------C--CA-A--CC-ACA---C-A-----G---ACAAC 4170
VER.KE.x.TYO1_patent ---C--A-----T-----C-GC-----A--T--GC-C---C--------ACA---ACA------------CCCAAG-AG--CGTT-A------------A---TGC-----AA-TT-A---GA---------------CA-CT-AC-ATAC----A---G-G---A-AA- 4175
WRC.CI.97.97CI14 C--A--CACA--ACA---GTC---G---TT-C-T-CT-GGGA------TA------T-CT------TC--CC--A--T------T-AT---A-------AT-T--A-----A--C-G----GA---G------------...TGG-CC-A-TC--A-G----------A- 4245
WRC.CI.98.98CI04 ---A--TACA--ACA---ATCA------TA---G-CA-GGGA-------A-AA---TACTG--G--T-------AG-TG-----A-AT--CA-------AT-T--A--T--A--C-G---GGA---G--------C-TC...TGG-CA-ACTCT-A-G-------AA-T- 4260
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C--A---GTA--ACA---GTC---T---TTTC--AAA-GGGA-------ACA----TATC------T----A---G-T----GAAA-G---A--------T-T-----T-AA----GC---GA---G------------...TGG-C--AGACT--GA-C--GA-ACAG- 3174
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H1B.FR.83.HXB2 CCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAG 4121
Pol T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----------------G-----------G--------G-----------CAGG-----------AA--------------------A-- 3567
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------------------------------T---C----------------------------------------G--------C--------------------------------------G-------------------G------------A--- 4120
H1C.ET.86.ETH2220 -T--------A--------------------A--------G--CC-G-----G--A--------A----C---------------------------G-----------G-----C-TG------------A-G------------A-------------------A--- 3513
H1D.CD.84.84ZR085 --T-T---------------------------------------A----------------------------------------------T------------C--------------------------A-G-----------A-------G------------A--- 3643
H1F1.BE.93.VI850 -------G--G--C------------G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A 3461
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------A--------C--A---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A--- 3518
H1H.CF.90.056 -------G--A--------------------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A 3468
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G-- 3435
H1K.CM.96.96CM_MP535 --A-------A--------------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A 3317
H101_AE.TH.90.CM240 ----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-- 3695
H102_AG.NG.x.IBNG ----------G-----------A--------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A-- 3646
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------- 3347
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T----A--------------------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------ 3487
H1N.CM.02.DJO0131 -TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG-- 3627
H1N.CM.02.SJGddd -TA-TG-A-----C--C-----A---G----A--------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------T--T-----T--G-----TA-G-----A--A--CT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-A 3611
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -T--TGAAA----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-A 3626
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -TA-T-AA--T--C--C-----A--A-----------T--T--CCTCA-G--C--A--A--G--A---CAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG-A 3625
H1N.CM.06.U14296 -TA-TGYA-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--Y--A--A--G--A-A-AAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----C------------A-------------AG-G--G-GC-----------AG-A 3624
H1N.CM.06.U14842 -TA-TG-A-----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-A 3628
H1N.CM.95.YBF30 -TA-TG-A-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG-- 3715
H1N.CM.97.YBF106 -TA-TGAGA----C--C-----A---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-A 3713
H1O.BE.87.ANT70 AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-A 4176
H1O.CM.91.MVP5180 AGT--GAA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-A 4150
H1O.FR.92.VAU AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-A 3687
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-A 4174
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G-----G--CCCTC----TC-G--G---------G-A 4174
H1O.US.99.99USTWLA AAT--GAG--A--T--C-----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-A 3604
H1O.US.x.I_2478B AAT--GAA--G--C--C--C--A---G----A---ATG---G-ACTA-----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-C-----TACA--G--------CCCTA----GC-A--G---------G-A 4177
H1P.FR.06.RBF168 AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A--RG-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TG-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-A 3582
H1P.CM.2006.U14788 AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-A 3592
CPZ.CD.90.ANT A----CAAA-G--C--C-----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A 3560
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GT---GAGA----C--T-----AC--G-A------GGG--CT-G-----------A--A--C--T-A-CA-C----G-----------T-----T-------TG-----G--T-----GT-------------C-----------A-----A--------------AG-A 3701
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 AT---GAA--T--C--T--------AG-A---C-GAC---TG----------CC-A--A---G-A-A-CATAT---T--------C--T--T--C-------TG--------A-----CT-T--G--------------G-----A--G--T---TT---------AG-- 3707
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -TA-CT-A--A--T--C--C--AC-AG----A-----G--TG-CCTCA-G--C--A--A---G-A---CA---------T-----C--T-----T--G----TCC-------A-----CT-----------A-------------A-----A-----G--------AG-A 3693
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --T----A--A-----C---------G-------------C---C-AT----C--A--A--C--A---CCT--G-----T-----T--T--T---------------------C-------C-----G-----G-----T-----A--G--G--------C-----AA-T 3676
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -TT----A--A--C--T--------AG-A--A--------T--AC-AT-G-----A--A-----A-A-G----------T-----C--T--T------------C-G-----A-------GT-----T---AC------------AA----A-----G---------G-A 3667
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------A--A-----T-----A-GAG-A--AC-G-----T--A--C-----CC-A--------A-A-G----G-----------T--T--------------------G---------T----G--T--CATT-----------CA----A-----G------------ 3687
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GT--TGAA--T--C--T-----A--AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG-- 3663
CPZ.GA.88.GAB1 G-T--GAAA-T--C--T------C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-- 4182
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --T-GGAA--G--C--T--C--A---G-A--A---G-G---C-CAGAA----CC-A-----C--A--GCA---------TG-G-----------C-------TG--G--------AA-TT-C--------C--------G-----AA----G--------------AG-- 3514
CPZ.TZ.00.TAN1 A-T--GAGA----C--T-----AC-AG-A--A---TGG---G-AG-------C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT-A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA-- 3765
CPZ.TZ.09.UG38 AGT--GAAA----C---------C-AG-A--A---TGG---G-GG--T-G--A--AA-A-----A---GC-C-------------G--------C-------TTA-------TC-A----G--TG--T-----------C--CCCCA----AG-A-----C---C-AA-A 3739
CPZ.US.85.US_Marilyn -TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A 4181
MAC.US.x.239 TGT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--------------AG-A 4420
Pol K__V__L__E__Q__T__T__N__Q__Q__A__E__L__E__A__F__L__M__A__L__T__D__S__G__P__K__A__N__I__I__V__D__S__Q__Y__V__M__G__I__I__T__G__C__P__T__E__S__E__S__R__L__V__N__Q__I__I__E_
SMM.SL.92.SL92B -AT--GAAC-GG-T--C------C-AG-A---C-G--G--CC-G-TAT-G--C---A-A-----TCC-AGTA-G--C--TG-------G--------G----TC--GAAC--A--AAC--G---G---TCAG--TCG--T-----TA----GGCA-----T--T--A--A 3851
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TTT--GAAC-G--T--C--C--AC-AG-A-----GG----CT-C--------C--AGCA---------CC-A---C---T--TA--GT---T--C-------TTA-G--C--AG-AGC--GT--G--CAC-G--TCA---AGTAG------A--C--G--------AG-- 4423
STM.US.89.STM_37_16 -TT--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A---G-----T--GCCA-G--C---GC---C--A--TCC-A---C---T--T--GGT--------------TGA-G--------AAC--G---G--CACAG--TCG--GAGCA-------A-----G--------AG-A 4067
H2A.DE.x.BEN TAT--GAAC-A--T--C------C--G-A--A---G---TCT--CGGA-G--AC--GCA--C--A--CCC-A-G--T--T--CA--GT---T-----G----T-A-G--G--AG-AGC--GC--G---ACAG-GTCA---AATAGAA----G--C--G--C-----AG-A 4503
H2A.GW.x.ALI TA---GAAC-A--T--C------C-AG-A--A---G----CT-CGCG--G--AG-AACA--C--A--TCC-A---CC--T--TA--GT---T-----G----T-A-G-----AG-AGC--GC--G---ACAG--TCA---AATAGAA----A--------C-----AG-A 4496
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST TAT--GAGC-A--C--C------C-AG-A--A---G----CT--GCGA-G--AG-AACA--C--A--TCC-A-G-CC-----TA--GT--------------T-A-G-----AG-AGC--GC------ACAG-GTCA--GAGTA-AA----A--------C-----AG-A 3948
H2B.CI.x.EHO -AT--GAAC-A------------C-AG-A---C-TG-----T--GCA-----AC-A-----C--A---CC-C-G--C--T--CA--GT---T----------TCA-G-----AG-AGCT---------ACAG---CA------CC-A----A-GAG-------T--AG-A 4474
H2B.GH.86.D205_ALT TGT--GAAC-G--------C--AC-AG-A--AC-TG-----T--GCAT----A--AACA--C--A-A-CC-C----T-----CA--GT---T----------TCA-G-----A--AGCT-----G---ACAG---CA------CCAA----AGCAA-------T--AG-A 4476
H2G.CI.92.Abt96 T-T--GAGC-G--------C---C--G-R--AC-TG-G---T--GCAA-G--C--------C--A--TCC-A----C--T--CA--GTR--T--C--G----TCA-G--R-----AGC--GR------ACGG---CA-----CCC------A---A-------T--AG-A 3830
H2U.FR.96.12034 -TT--GAAC-G--C--C--C--AC-AG-A--A---G----CT--GC-A-G--C--AG-A-----A---CC-A----------T--G-----T---------AT-A-G-----A--AGC--G---G---ACAG---CA--G--CCCAC----A-G-A----C-----AG-A 3982
COL.CM.x.CGU1 AT--TCA---AGGGT--------C-AG-A---C-GAC--G-G---TG------C-AA-AC--GG-CC-AA-AG-A-G--TT-G---------AGT-TT-----------G--A---ACT-GG--G---T--G-TCAGCTTC--TCTAGTAGAGGGG-G--T--TC--GCA 3890
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --T--GAAA----T--C-----A---G-A--A---AC----G--CTCA-G--C--AG-A---AGT--GGA-A-G--G-----------G-----C--G----T-C--AAC--AC-AAC--A---C--CACAACC-C----CAT--A-----AG-GA-------TC-A--A 4108
DEB.CM.99.CM40 G-T--GAGA-T--C--T--------AG-A--A---G----C--A-TGT-G--C---G-A--AGGCCC--C-A--A-G--T--------------C--G------C-G--G--A---TT--A---C---TC-G-G-CA---CATA--A----AG-AA-GG-----C--GCC 3927
DEB.CM.99.CM5 GT--GGAAA-T--T--C-----A---G-A--A---G----C--CCTA--G--C---G----GGGACCC-CCA-GA-G-----------------C--G-----T--------AT-GTT--A---C--CACGG---CA---CAT---A----AG-AA-G--C---C-AGCC 3921
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --T-GGAA--A-----C-----A---G-A--A---AT--G-G-C-TAA-G--C--A--A---AGTCCCAACA-G--C--------C--T--T-----------CC----C-----AGC--GTAC---CAC-AC-TC----CATC--A----GG-A--G--C---C-AGCT 4011
DRL.x.x.FAO --A--GAA--A--C--C---------G----A-----G--C---CTGT----C---A----C--T--TCC-A----C--T-----G--G--T-----G--C--CA-G--T--A--ATCCT-CTCC-----AATC-----CAATCCTA----G--------T-----A--A 3688
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AA---GAG-G------T-----A--AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G--------C--G----TGC-G--G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----AC-GA-----------G-A 3577
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C--AG-A--A--A---AA-A-T--T--------G--------C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-A 3658
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G-----T--C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-A 3657
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AAT--GAAA----C--T--C--AC-AG-A--A---AC----G--A-GA-G--A---G----CAGT---GA-A-T-----T-----C-----T--T-------T-A-GAAC---T-GAC----TGT---C-GG-----A-C---CCC-----GG-A--G------C-AGCC 4294
GSN.CM.99.CN166 AAT--GAA--A--T---------C-AG-A--AC-C--T---G--CT-T-G--A--AA-A--AGG-CC-CC-A--A-G--TC-G--C-----T--C--G----T-A-G--G---T-G---AGT--G-----GGT-TCCACC--T-C-C----GG-A-----C---C-AG-A 3849
GSN.CM.99.CN71 AA---GAA-GA--T--------AC-AG-A--AC-C--G---G--CT-T-G--A--AA-A--AGGACC-CC-AG-A-G---T-G--C-----T--C-----C-T-A-G--G---T-A---AGC--------AGT-TCCACC--TCCC-----GG-A-----C---C-AG-A 3831
LST.CD.88.SIVlhoest447 AAT----A-----C--C-----AC-AG-A--A---G----TG-C-TAT-G--A--AAGA--CAGTAAGAGCAGG--C-------------------------TGA--AA-G-TT-ATCTCA--GG--TACAG---CA---CATCCTG----A--A--G--T------G-A 3392
LST.KE.x.lho7 AGT----------C---------C-AG-A--AC--G-G---G--CTAA-G--A--A--A---AGCAATAGTA-------T-----------T----------T-A-GAA---AT-GTC-CA-AG----ACAG---CA---CACCCCA----A--AG-C--C-----A--A 4476
MND-1.GA.x.MNDGB1 AATATCTAA-T--C--C------C----A--A-----T---G-AA-A------C-AG-A---AGT---AGTT-T--T--------------T----------T-G----T--AC-AGC-AGCAG---TAC-G---CA--TCACCCCA----A--GG----------ATTA 3808
MND-2.CM.98.CM16 -----GAGA-T--C-----C--A--AG-A--A--GG-G-----AA-AA-G--A--A--A--C--A---CC-A-------T-----G-----T-----G-----TA-G--T---C-ATCG---GC---C--C---TCA--CAACCCCA----A-GAG----T-----A-TC 4122
MND-2.GA.x.M14 --T--GAAA-------T--------AG-A--A---G-G-----ACTGT----C---A-A-----A--TCCTAGG-C---T-----C-----------------------C--AC--TC---CACT-------G-TCA--CAACCCTA----T-GAG-------CA-C--A 4049
MND-2.x.x.5440 --T-GGAA--A--G--C-----A---G-A--A--GAC---T--AA-GA-G--------A-----A---CCCAGG--G--T-----C--T--T--C--G------C----C--AC--TC----GCC--------GTCA--CAACCCCA----T-GGG----------A-TC 3682
MNE.US.x.MNE027 T-T--GAAC-G--T--T-----AC-AG-A--A--GG-----T--CTCA-G--A---ACA--C--A--GCC-A-G-C---T--TA--GT---T----------TTA-G-----A--AAC--G-TGC--TACAG--TCA--GAGCAG-C----T--C-----------AG-A 3888
MON.CM.99.L1_99CML1 -AT--GAAC-G--C--C--C--A---G-A---C--G-G--CG-G-TA-----CC-CAGA---GGACC-CCTC-GA-G------A-T-----T--T--G----T-C-G--C--TC-AGCCT-CTGC--G--GATCTCA---AGTCCCA----GG-GGCC--C---C--G-A 3824
MUS-1.CM.01.CM1239 G-T--GAAA-T--T--C-----A---G-A--AC--G----TG-C-TGT-G--C---A-A--AGGCCCTCCCAGCA-G--T-----C-----T--C-------TGC-G--G--AG-GGCTT-T-----CC-AG--TCCACC--GCCC--G--AG-AG-------TC-A--A 3801
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G----GAAAGT--T--C--C-----AG-A--A--GG-G---G-C-TAT-G--C--AA-A--AGG-CCTCCTAGGA-G--TT----C-----T--T--G----TC-----G--AG-AGCTT-T--G---C-AG--TCCACT---CCA-----AG-G---------C--G-- 3811
MUS-2.CM.01.CM1246 ATT-GGAAA-------C--C---C-AG-A---C-C-----C---CTCT-G---C-AAT----GG-CC-CC----A-G---C----------T--T-----------G-----A--CAC----GC------GGT-TCA--G--CCCTC-G--GG-G--G------C----A 3909
MUS-2.CM.01.CM2500 A----GAAA-T-----C--C--A---G-A--A--G--G--T--A-TAA-G--CC--ACA---GGACC-CC-A--A-G--------G-----T--C--G-----CC-G--T-----CAC----GC------GAC-TCA--G--TCCCC-G--AG-GA-G--C---C-A--- 3868
OLC.CI.97.97CI12 A-A--CAG--G-GT-GT--------AG-A--AA--AG---T---ATAGA---CC-TAG---C--AAA-AGT--G--C--T--T--------T---TTG-----CA-G-----AG-GTT--AGA-------AGTGTC----GA-CCCC-CA-AC-AG--T-----A--G-- 3986
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AAT--GAA--T--C--C---------G-A--A---G-G--TG-ACT-T-------AA-A-----A---AA-AG------T--------------T-------TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CACT-----GAGTCCC-----AC-G--G-----------A 3392
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AAT--GAA--T--C--T-----A---G-A--A--GG-G---G-C-TAT----A--AA-A-----A--GAA-A-G-----T-----------T-----G----TG--T--C--AT-GGC--G-AGT-----CACT-----TAGTCCTC-T--AC-G--G--C-----A--A 3410
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AAT--GAA--A--T--T-----A--AG-A--A---G-----G-A-TA--G--A--AA-A-----A--GCCTA-------------C-----T-----G----TT-AT-----TC-AG--------------ACT-----C----G------G-CAG----T---A-T--- 3600
RCM.NG.x.NG411 AAT--GAAA-T--T--C-----A--AG-A------GG----G-A-TA--G--C--AA-A--C--A---AA-AGG-----------------T--T-G-C---TG--T--C--AT-AGC--G-AGT-----CAC------GAGCCCCC----AC-A--G--T-----A--A 3615
SAB.SN.x.SAB1 -AT--GAGA-T--T--C--C-----AG-A------G-G--C---CTGT----C--AAGA--C--T---AGCA-------T---A-------------------TA-G--T--T--AGC--GGG----TACAG--TCA--TAATA-CA----AC-A-----T------G-A 4519
SUN.GA.98.L14 AAT-GGAAA----C--C------C-AG-A--AC--G-G--T--AA-AA-G--C---G-----AGTA-GAGCTC---T--T-----------------G-----C---A--C-GC-CAGTAAGAG---CACAG---CA--T------C----A--GG-G--CG------TC 4475
SYK.KE.x.KE51 GGT-GGAAA-------C-----A---G--------G-----G-A-TAA-G--A--A--A--C--A---CC------T--------------T--T--G--------------AT-AATGAACTGT--TACATCCTCG---CACCCAG-----G-A--G--T--GC-AA-- 3976
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AT--GGAGC-A--------C--AC--G-A--A---G-G-GCT-GCTCA-G--A--------C--AAA-GACA-------T------GT---T--------CT-T-AT--C--TC--ATGA--TGC--CAC-A-C-CA---CACCCAA----GG-G--G------C-AG-- 4321
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAT--GAG--T--C--G--C--AC-AG-A--A---------G-CCT------A--AA-AC--AGTAAGAGCA----T--T--------G--T-----G----TCA-G------C-GAC---------TACA--------C--C-T-C----A-----------T--AG-A 4320
TAL.CM.00.266 AGT--GAAA-A--T--C--C--A---G-A--A--GG-----G-ACTAT-G--AC-CA-A-----A--GCCCA-G-----T-----C--------T--G----TC-AT--C--AT-GGC--G-AGC--CACAG---CA--TAACA--A--A-AG-AG-C--T--CC---TA 4087
TAL.CM.01.8023 GA--T-GCA-T--T--T---------G-A--A---G-----G-GCTAT-G--A--AA-AC-C--T--TCC-A-G-----------C--------T-------TC-AT--C---T-AGT--G-A-T--CACAG-G-CA--CAACA--A----GG-AG-C--C---C----- 3585
VER.DE.x.AGM3 AAT--GAAA-T--------C---C-AG-A--A---ATG--C--AA-AA-G--AC-AG-A---AGT--GCCTA-T-----------------T------------A-G-----AT-AACT--C-----CACA--G-----C---CCC---A-AG-A-----T----CA-TA 3843
VER.KE.x.9063 AAT--GAGC-G--T-----C---C-AG-A--A--GGT---C--AA-AA-G--C---G-----AGT---GA-A-------------------T-----------CA-G-----AT-GAC------G--CACA--------C--CCCA-----AG-A--G--C----CATTA 4348
VER.KE.x.AGM155 AG---GAAA-------------AC-AG----AC-GAC---C--AA-AA-G--C---G-----AGC--CCCTA----C--T-----------T-----------GA-G--C--AT-GAC------G--CACA--G-----C--CCCAC----AG-A----------CA--- 4340
VER.KE.x.TYO1_patent -AT--GAAA----T--C------C-AG-A--A---AC---T--AA-AA-G------G-A--CAGT--GCCTA-T--G-----------------T---------A-G-----TT-GAC---------CACA--------T---CCA-----AG-G-----T----CCTTA 4345
WRC.CI.97.97CI14 GTG-GCAAA-T-----T------C-A--A--A--GAT----T-AA-A-----AC-AG-A---GG---TCA-A--A-G--T---A-C------AGT-------TCA-G--G--AG-AA---AT--T--CACAATG-----G--TCCT-----AC-GG----T--T--ATT- 4415
WRC.CI.98.98CI04 ATT--TA-A----C--T------C-AG-A--A---GCG--TT-GA-GT----CC-AG-A---GG---T-C-A-GA-C--T--TA-T-----TAGT-------TTA-G-----AG-AA---AC--C--TAC-ATT-----G----CTC----AC-AG----T-----T-TT 4430
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AAA-C--AA-T--T---------C--------C-GATT---T-AAGAA-G--A--AG-A--CAGTTC-GATA-G-----T---A-C------AGT-------TT-----------AA---AT--C---AC------------TCCC---A-GC-AG----------C-TT 3344
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
H1B.FR.83.HXB2 TTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGG......AAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGATGAACATGAGAAATATCACAGTAATTG 4285
Pol _L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__.__.__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D__E__H__E__K__Y__H__S__N__W
H1A1.UG.85.U455_U455A C-----G----------A-----C---T-------------G--------G--------------G---------------------T-----------......--G--G--------------G-----------T-----G--C-----A---------T-C--C-- 3731
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------------------C--A------------------------------------------------------------T-A---------......--------------------G-----------------A-------------------------- 4284
H1C.ET.86.ETH2220 -------GC-------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AG----------......-----G--G---C-------------------T-----A--G-----A-----------C----- 3677
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------C-----------------T---------------------------------------------AG----------......--------------G-----------------T-----G--------------------C----- 3807
H1F1.BE.93.VI850 ------C---------G------C---T----------------------G------------------------------------------G-----......---A----G-----------G-----------A-----A--------A----------AC----- 3625
H1G.SE.93.SE6165_G6165 C----------------------C---T----------------------G-----------------------C------------AG----------......------------C-------C--------A--------A--G-------G--------AC--C-- 3682
H1H.CF.90.056 --------G--------------C---T-------------------------------------------------------T---T-----G----A......-----G------C-------G--------A--T-----A--------A-GG-----T-AC----- 3632
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------G--------------C---T-G--------------------------------------G------------------T-----------......-----G--G---C-------G--------A--T-----A--T-----A--------T--C----- 3599
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------G-A----C--AT-----------------------------------------------------------------------......-----G------C-------------------T-----A--------A--------T-AC--C-- 3481
H101_AE.TH.90.CM240 C-------------G--A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A---------......--G--G--------------G-----------T-----A--------A-G---------C----- 3859
H102_AG.NG.x.IBNG C-------------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AA----------......--G-----------------C--------A--------A--G-----A-G---------C----- 3810
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --G--------------------C-----------------------------------------------T---------------------------......G-------------------------------A-----A------------------G------- 3511
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ------CGG-----C--------C---T----------------------G-----------------------------------CAA---------A......--G--G--------------------------T-----A-------------------A---C-- 3651
H1N.CM.02.DJO0131 C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----A--A--------A--T-----R-G------------C-- 3791
H1N.CM.02.SJGddd C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--GA----C-----------CT-A-----T--A......------T----CY-------C-----A--A-----------T-----A-GG-------------- 3775
H1N.CM.04.04CM_1015_04 C-C-------------GA--------CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T-----C-------T-----A--A--------A--G-----A-G------------C-- 3790
H1N.CM.04.04CM_1131_03 C-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----A--A--------A--G-----A-G------------C-- 3789
H1N.CM.06.U14296 C-C-------------G---------YT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-----C--A--------A--T-----A-G---------C--C-- 3788
H1N.CM.06.U14842 C-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......------T----CC-------T-------RA--------A--T-----A----------------- 3792
H1N.CM.95.YBF30 C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A......---A--T----CC-------T-----A--A--------A--T-----C-G---------C----- 3879
H1N.CM.97.YBF106 C-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A......-R----T----CC-------T-----A--A--------A--------A-G--------------- 3877
H1O.BE.87.ANT70 C---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A--T-----A--------T-------- 4340
H1O.CM.91.MVP5180 C---C----------CGA--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A......-G---C--G--CC-G--A---------C----A-----A--T-----A--------T-------- 4314
H1O.FR.92.VAU C-G-C-----G----C-A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A......-G---C-----CC----A---------C----A-----A--T-----A--------T-------- 3851
H1O.SN.99.99SE_MP1299 C---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A-----A--T-----A--G-----T--C----- 4338
H1O.SN.99.99SE_MP1300 C---C-C--------C----G-T---TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A-----A--T-----A--G-----T--C----- 4338
H1O.US.99.99USTWLA C-G-C------R--GC-AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A--G---------A--A-------------A--YAAA-AT--T--A......-G---C-----CC----A---------C----G--G--A--T-----A--G-----T--C----R 3768
H1O.US.x.I_2478B C---C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A......-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A--T-----A--------T--C----- 4341
H1P.FR.06.RBF168 A-G-C------------A--A--C--AT-------G--------------C--A--G--T------A-TA--------C--------AAA-AC--T--A......-G---GT----C-----A--C-----CC-A--A--G--G--T-----A--------------C-- 3746
H1P.CM.2006.U14788 A-G-C---------------A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A......-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G--T-----A----------------- 3756
CPZ.CD.90.ANT ----------GA---C--A-T--C--CT-C--------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G-----A......C----C--C---C-G--A--C--------A--T-----G--C-----T--------T--C----- 3724
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----T--------C-----T--C--TT-C--------T-----T--G--C--A-----------------------G---------T-----------......-----------CC-G--------------A--A--G--A--------A-G------T--C----- 3865
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----------------AAG---C--CT-------G--------------------------------G-----------------CT-------T---......-G---T--C--C--------T-----------A-----A--------A--------T-A------ 3871
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 C-T-------------GAA-A-----TT-C--------T-----T-----T-----------------GA----C-----------CA-A---------......-----CT----CC-------T-----------T-----A--------A-G------T-------- 3857
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 C----------------A--T--CT-AA----------T-----T--G-----A--------------------C------------T-A-----T---......-----C--T---C-G------------CGA-----G--A--G-----A-----C--T-A------ 3840
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C-G--C-----A--G--A--G-----CT----------T------------------------------A----------------CT-A-----T---......-----C--C--CC-G-----G--------------G--A--G-----A-----C--T-A------ 3831
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 C--G-G------------A-T-----TT----------------------G------------------A----C--------T-----A---------......-----C--T--CC-G-----------------------A--------------C----AC----- 3851
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------------AA-T-----AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A......-----T--T--C--------------A--A--T-----A--------A-G---C---TC------ 3827
CPZ.GA.88.GAB1 -----T-----A-----AA----C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A---------......-----G-----CC-------------C-G---------A--------A-GG-----T-------- 4346
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C-------G--A--G---------T--A-------------------------A--------------G--------G---------AG---C-----A......--G--G--------------T-----------A-----A--C-------G------T--C--C-- 3678
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C-C-----AC-GCAA-T-----A--------------C--T-----T--A--G--T------G-------C-----G--T---AAAAAT--T--A......---A--T----CC-G--------TA--G-A--A--G--A--C-----T----------------- 3929
CPZ.TZ.09.UG38 ----CC--T--A-C-GCA------T-A--C-----T-----C--T-G------A--G--C------G-------C--G-----T--CAAAAAT-----A......-G------C---C----A-----TA--G----A--G--A--T-----T--------T-------- 3903
CPZ.US.85.US_Marilyn --------G--A-----AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A......-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A--C-----C--------T-------- 4345

Pol RNAse H end Pol p31 Integrase start
MAC.US.x.239 A-G--T------TC-G-AA-T---G-A-----------------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G--T--A......C----T--C--C--G--AAAG-----GCCA--A-----A--------T-----C--T------GT 4584
Pol _E__M__I__K__K__S__E__I__Y__V__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__Q__E__I__D__H__L__V__S__Q__G__I__.__.__R__Q__V__L__F__L__E__K__I__E__P__A__Q__E__E__H__D__K__Y__H__S__N
SMM.SL.92.SL92B C--G-TC-G--A---GCA--A--CA-A-G------T-----T--T-----C--A-----G--CA-TG-G-----CCGT-----T---CAA-----A--A......C-G--C--G--CC----AA-T-----GCCA--A-----A--C-----C--------T--C---GT 4015
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 A-G--T---------GCAA-T---G-A-----------T-----T--------A---------C--G--------C-CC-G--T--CCAG-----T--A......C----C-----C-----AAA------ACCA--A-----A--G-----A--G--C--T--C---GT 4587
STM.US.89.STM_37_16 A-G--T---------GCAA-T---G-A-----------------T--------A---------C-GG-G------C-T--G--A---CAG-----T--A......C-G--C-----CC----AAA------ACCA--T-----A--G-----A--------T--C---GT 4231
H2A.DE.x.BEN A-G-----G------GCA------G-T--------C-----C--T-----C--A--------CC-GG-------CC-T-----A---CAA--C-----A......C-----T----CC-G--AAAG-----GCCC--T-----G--------A--------T--C-T-AT 4667
H2A.GW.x.ALI A-G------------GCCA-----G-T--G-----C-----C--------C--A--G------C-GG-------CC-T-----A---CAG--C-----A......C-----T-G---C----AAA------GCCA--T--G--A--------A--G-----T--C---GT 4660
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A-G------------GCAA-----G-T--------C-----C--T-----C--A---------C-GG-G------C-C-----A---CAG--C-----A......C-----T----CC----GAA------ACCC--T--G--G--------A--------T--C---GT 4112
H2B.CI.x.EHO A-G--C-----------AA-A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----G--CCAA-----T--A......C--A-C------C----AAA------ACCA--T-----A--------A--------T-A----GT 4638
H2B.GH.86.D205_ALT A-G--C-----A--GGCA--A---G-A-G------------T-----G---C-G--T--T---C-GG-------CC-CC----A---CAA--------A......C-G--CT-G--CC----AAA------ACCA-----G--A--G-----A--------TG-C---GT 4640
H2G.CI.92.Abt96 A-R--T-----A---RCTC-A---G-A-G------------T--T--------A-----T---C--G-G-----CCRTC----A--CCAG-----T--A......C----------C--GR-AAA------ACCT--T-----A--------A--R-T---T------GT 3994
H2U.FR.96.12034 C-T----GG--A---GCA--G---G-T-GC--------T--T--T--G--T-----T--C---C--G--------C-T--G--G---CAG-----T---......C-------G---C----AAA------ACCA--T--G--A--------------C--T--C---GT 4146
COL.CM.x.CGU1 GGT--GGCT--A---GCCA-TC--G-A--C---TGT--------T-----G--A-------------TGA-----C--AAG--A......---G-A--A......C-G---A-G-GGA-----AA------AGCA--AG----A--C---C-A--G-T---T------GT 4048
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C--CAG--G--AC-GG-A--A-----TCAG-----G-----T--T-----TC-G-----T---------A-------------T---AAG-----T--A......--GA-C--T---C----AA--G----AG----T--G--A--T--C--T-----C----------- 4272
DEB.CM.99.CM40 --GCA-GGG--A---C-AA-T-----A--------------C-----G-----A-----------C--G------------------AAA-----A---......-GGA-C--C--C--G--AA-GG----GG-A--------G--C-----A-----C--TG-G----- 4091
DEB.CM.99.CM5 ---CA-G--------C----A-----TAAT-----------C--------T--A-----G-----T--G-----C-----G--A---AGA-----A---......-G-A-C-----C--G--AA--G----AG----T-----G--T--------------TG------- 4085
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-GCA-GGC------G-AA-A--CA-CA-C-----T-----C-----------A-----C---AC-G--A----C--GC----T---AAA--G-----A......C--A-C-----C-----ACA---TCCAC-A--T-----A--------T-----C--T--C----- 4175
DRL.x.x.FAO A-G--C-GT--A---GCA--T--CT-AAAT--------------T--------A-----T-----GG-G-AG--C---C----T---AGA-----A--A......C----GT----CC-----AAC--G--A--A--A--G--A--------TTT---C--T-A------ 3852
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A-G-C--C---A-----A------T-A--C-----------T--------T--A--G--------GG--A----C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A--T-----A----------------- 3741
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A-G-C--CG--------A------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--G--G--A--T-----A----------------- 3822
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con A-G-C--C---A------------T-A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A......-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A--T-----A----------------- 3821
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 C----G------AGGC-------CT-ACA------------T--T--G--G--A-----C---AC-G--A-------------A--CAAA-----A--A......C-GA-C--C--C------A-------AG-A--A--------C----CA--G--C--T-AC----- 4458
GSN.CM.99.CN166 C-GC-----------GCCA----CT-AAGT-----T--G--------G-----A--------CAC-G-G--G--C-----------CAAG------C-C......C----G--T--CC-G--AAAC-----GCCT--AGT---A--C-----A--G-----T-------- 4013
GSN.CM.99.CN71 C-GT--GGG--A--GGCC-----CT--AGT-----T--------------G--A--------CAC-G-G-----C-----------CAGA--G---C-C......C-------C--CA-G--GAAC-----GCCC--AGT---G--C-----A--------T-------- 3995
LST.CD.88.SIVlhoest447 -GT-A---G--A--CC-A--G-----A-G------------T--------T--A--G------C--G-------CC-CC--------AAA-----T--ACAAAAAC-------G---C---GAAAG-----GCCC--A--G--A--GT--AGC----T---T-A----GC 3562
LST.KE.x.lho7 -GC-AGC-G--A--TC-A--T-----A-G------G--T--T--T--------A-----T---C--G-G-----CC-CC----A---AAA--T--A--ACAGAAAC-G--CA-G---C----AAAG-----ACCT--AGT---A------AGC----TC--T-AC---GC 4646
MND-1.GA.x.MNDGB1 A-G-A-GG---A-----AA-T---T-AAGT---C----------------G--A-----G-----G---A-------GC----A---T-A--------A......-----CT----CC--C-AAAT-----ACCA--A--G--A-----------------T--C---GA 3972
MND-2.CM.98.CM16 A-G--CC-C------GCA--A--C--A--T--------------------C--A-----G-----G------------C----G--CAGA---G-A---......C-------G--------A--C--------A--A-----A--G-----T----------A------ 4286
MND-2.GA.x.M14 A-G---GCC--A---GCT--A--CT-A--------------T--T-----C--A-----C---------A----C--------A--CAAA--------A......C----------CC-G--A-----------A--T--G--G--------C-----C--T-A------ 4213
MND-2.x.x.5440 A-G---GGC------G--A-T-----CT-------C-----C-----G--T--A-----T--------GA-------------A---AAG-----A--A......C-G--------------G-----------A-----G--A--------C----------A------ 3846
MNE.US.x.MNE027 A-G--T------AC-G-AA-T---G-A--------G--------------T--A--------CC--G--A----CC-CC----T---CAA--G--T--A......C----C--C--C--G--AAAG-----GCCA--A-----A--------T-----C--T------GT 4052
MON.CM.99.L1_99CML1 C-CT----------CC----A-TCT--T-------------T-----------A------------G--------CGCC----GG-CCAG-----T---......C----C--G---A-G--AAATT-G--ACCC--AAGG--A--T-----A--G-----T-------- 3988
MUS-1.CM.01.CM1239 ---C-G-CC-----GGC---A--C--AT-G-----G-----C--T-----T--A-----------GG-T--G--C---C-G--A--CCA------T---......C-G--G-----CA-G--GCA------GCCT--AA----G--C-----A--G--C--T--C----- 3965
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C--C-GTC---A---GCCA-A--CT-AT-------G-----C--T--G--T--A-----------GG----G--C--------A-A-AG----------......C----C-----CA-G--ACAG-----ACCT--AA-G--A--T-----A----------------- 3975
MUS-2.CM.01.CM1246 A-GC-G-GC--AA-TGCCA---T-A-AT-CC-A--------C-----G--C--A-----G-----GG-------CC-CC----T--CAGG------C-C......C-G---------A-G--AAAT-----CCC---AGTT--A--C--------G--C--TTC------ 4073
MUS-2.CM.01.CM2500 --GC-C-CC--A---GCAA-A--C---T-C-----------C--T--------A--G-----CC-GG-------CC-CC----T---AAA--G---C-C......C-G--T--G---A-G--AAAC--T--GCCA---AT---A--C-----T---------TCC----- 4032
OLC.CI.97.97CI12 --GGAG--G--A----GAA-A---A-T-G------T--------T--G--CT-A--G--C---C--G--------C-----------AAA-----A---ACTAAGC----GA-G-----G-CA-AC-----GCCA--A-----GAGC--CA-T--G-----TCAA---GC 4156
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C-----GGG--A---G-A--G--C--CT-C--------G-----T--G--C--A------------G-G--------------G--CAGA-----T--A......C-----T----CC-T-----C-----A--A--A-----A--------T--------T--C----- 3556
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ------GGG--A--GG-A--G--C--CT-C--------T-----T--G--C--A-----------GG-------C--------A---AAA-----T--A......C----C--C-----------------A-----T-----A--G-----A--------T-A------ 3574
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 A-G---GGG--A---GCA--G--C--TT-C-----G--C-----T--G--C--C-----------GG----------------T---AAA--------A......C-G-----G--CC-------G-----A--A--A-----A--------A--G-----T-A------ 3764
RCM.NG.x.NG411 A-G---GGG------G-A--G--C--CT-C--------G-----T-----C-----G--------G--G--------------G---CAG-----T--A......C-G--------CC----C--G----GA--A--A--G--A--------A--------T--C----- 3779
SAB.SN.x.SAB1 C-------G-----GGCA--G---A-A-----------T--C--T------G-A--T--C-----GG--A-T------C----T---CAA-----A--A......C----------CC-G--CA----T--AG-A--A-----A--G-----T-----C--TGCC----- 4683
SUN.GA.98.L14 A---GGC-------CC----A--C--A-GT--------G--------------A---------C--G--A-----C--C----T--CCAG--------AAAGAGAC-G---A-G---A----AAAG-----ACCA--TGT---A-------G---G-TC--T-AC---GC 4645
SYK.KE.x.KE51 GCT--GG-G--A------A----CA-AA-C-----T-----C--T--------A---------C--G--------C-------A---AAG-----T---......---A----G---C-G---AAC--CCCA--A--A--G--A-------------------C----GT 4140
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GCC------------GCCA-A---G--A-------C-----C--T--------A------------GCT--T------C--------AAA-----A--A......---A-C-----CC----AA----TCCCC-A--A--G--A--T-----A-GG--C---TCA---AT 4485
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-G--T--T--A--TGCTA-----T-AA-C--------------T-----G--A--G------C--G--A-------GC----A--CCAG--G--T---......C----G-----C-----CA----G--AG-A-----G--ATC------T--------T-C------ 4484
TAL.CM.00.266 C--C---GC-----GGCA-----CT----T---C-G--G--C--------C--A--------------G--G-----G-----A--CCAA---------......--GA-C--T---G----ACAG--CCCAG-A--A-----A----------G---C--T-A------ 4251
TAL.CM.01.8023 C--T--GGC------GCT--G--C--TA-----C-------C--T--------A--------------------C--GC-G--G---CAA---------......-G-A-T--C---G----ACA---CCCAG-A--A--G--A--G-----A-GG--C--T-AC----- 3749
VER.DE.x.AGM3 A-GG--C----AC-TC--A-A--CT--CA-------------G-------G--A-----C------G-GA--------C----A---CAA--G--G---......---A-TT----------AAA------AG-A-----G--G--------A-GG--C--T-A------ 4007
VER.KE.x.9063 A-GG----G--AAGGGCAA-A--C--ACA------G--T-----------T--A--G---------G--A----C--------A---CAA-----A--A......-G---T------A---GAA-------AG-A--T-----A--------C-G------T-------- 4512
VER.KE.x.AGM155 A-GG--C-G--A---GCCA--------CA---------T--T--T-----T--A--G--C------G--A----C--------A--CAAG---G-T--A......-G-A--T-G--CA-T-GCA-G-----AG-A--A-----A--------T-GG-----------C-- 4504
VER.KE.x.TYO1_patent A-G---C-----C--C-AA-A---T--CAG--------------T--------A-----------GG-GA-------------G---AAA--C--T--A......-G---TT----C-----AAA------AG-A--T-----A--G-----A-G------T-A------ 4509
WRC.CI.97.97CI14 ----A-GGG--A---G-AA-A--CA-A-AT-----------T--T-----G--A--G--C---AC-G--A------G------G-----A--G--T--ATCA...---A-TA-G---C----AAAT---ACACCA--AAT---AAGT---ACT-----C--TCAAGG--- 4582
WRC.CI.98.98CI04 C---A-C-G--A---G-AA-T---A-T-AG-----G--------T-----G--A-----T---AC-G--A-T-----------A-----A-----T--ATCA...------A-G--C-----AAAT---AC-CCA--GAT---AAGC---ACT--------TCAGGGC-- 4597
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C---A-GGG--A---G-AA-A---A-CA-------G--------T-----G--A---------AC-G--A-----GC------A-----A--C--T--ATCT...-G----A-G---C----AAAT---ACCCCA--AAT---GAGT---ACA--------TCAAGGG-- 3511
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H1B.FR.83.HXB2 GAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAA...GGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGG 4452
Pol __R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__.__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------------------T-----------G-----G--G------------------A----------A------...--G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A-----A- 3898
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------------------------------------------------------------------------...--------------------------------------------------------------------G------A--------- 4451
H1C.ET.86.ETH2220 --------------A---A-----TA-C-----C------C-C--------------TT-----------------------...--G--------A------------A-T-----------G---------T-------------C--------G---A-C------- 3844
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------------------------G--------------------T------------------------...--------A---------------------------------------T----C------------------------------- 3974
H1F1.BE.93.VI850 ------G-----------------T---------A----------------------T-----------G------------...--G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G---------- 3792
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------C-----------TT--------A-------------------G---------------------------...--G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A- 3849
H1H.CF.90.056 -------G----------------T--A------A----------------------T------------------------...--G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T---- 3799
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------T-----------------------G--------T-----------------------G...--G-----------------------------------G---------T--------------C--------------------- 3766
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------T---------A-------C--------------T--------C---------------...--G--------A------------------------------------T--------------------------A--------- 3648
H101_AE.TH.90.CM240 ----A-------------------TT--------A----------G---------A---A---------------A------...--G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C------- 4026
H102_AG.NG.x.IBNG --AG--------------------T---------A-------------------G---------------------A-G---...--G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A- 3977
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------G--------------------------------------AT-----...--------------C------------------------------------------------------------A-------A- 3678
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------T------T-A--G-----------G--------T------A-----------------...--G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A--- 3818
H1N.CM.02.DJO0131 ------------C------------T-A--CT-------G--------------------------C-----C---------...--G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T- 3958
H1N.CM.02.SJGddd ------------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C--A------...--G-----------------G--CA-T------------G-------GT----C--------C--------G---A-C-----T- 3942
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --A---------C------------T----C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T- 3957
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------------C------------T-R--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T- 3956
H1N.CM.06.U14296 ------------C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-------G--G-----------C------------A-C--T--T- 3955
H1N.CM.06.U14842 --A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C---------------...--G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T- 3959
H1N.CM.95.YBF30 --A---------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C---------...--G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T- 4046
H1N.CM.97.YBF106 --A---------C------------T-A--C--CA-------------------------------C-----C---------...--G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T- 4044
H1O.BE.87.ANT70 --A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A- 4507
H1O.CM.91.MVP5180 -------T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C--TA-----...--G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A- 4481
H1O.FR.92.VAU -------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G-----TA---G-...A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A- 4018
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-------TA-----...--G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A- 4505
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -------T-A------------GGAT-------A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC---------TA-----...--G-----A--T-----T--G-------AC-------A-G--------A-------C------C-------C---A-C--AA-A- 4505
H1O.US.99.99USTWLA -------T-A--C---------GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC---------TA---G-...-AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A- 3935
H1O.US.x.I_2478B -------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC---------TA-----...--------AG-A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A- 4508
H1P.FR.06.RBF168 ------CC-A------------GG---T-----AA-------------G--TA-CAA---T--CCCC---------G-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CAC----------A-------T- 3913
H1P.CM.2006.U14788 ------CC-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC---------TG-----...--G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C- 3923
CPZ.CD.90.ANT ----T--T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----ACAG--------------CG----G...----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A- 3891
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --A---TT----GG----A------T-A-----CA-------------G-----G--T-A----------------G-----...-----G--TC-------G--G--T--T-----C-------C------GA-G-----C--------------C---A-C---A-A- 4032
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------T-----A-----C--C-----C-----------G--C-----------------T-----C--G--C--AT-----...-----------------G-----------C--C--------G------T----C--C------C-------G-----C-----A- 4038
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --AG--------C-----------T--A--C--CA-------T-----------------T--------G-----AT-G---...-----------A-----G---A-CA-------------GG--------T-------C--------G--G------A-------T- 4024
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------T-----C--------C--T--------CA-T-----------G--------T--T--------------------G...-----G--A-----------G-----------C--------------GT-------------CC-------------C---T-A- 4007
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---G--C-----C-----------T--------CA-------------G--------A-AT--------G-----AT-----...-----G-----A--------G---------------------------T----C--C-----C--G--------GA-C-----A- 3998
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A---T-----AGA---A-----TT-------CA-------C-----------------------------C--AT-----...--------------------G--------------------------------C--C-----------------GA-C---T-A- 4018
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --AG---------CAG--C------T-A-----AA----G--T---------------CAA---------------------...--------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A- 3994
CPZ.GA.88.GAB1 --A---T-----------------TT-A-----CA-------------------G---CAT--------G--C---G-----...-----------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A- 4513
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------C------GA---A--CC-A--C-----G--------C----------------CA-----------------T---...--------A--A-----------G--T--C--------G--C-----G--G--C--C--C--C--------G---A-A------- 3845
CPZ.TZ.00.TAN1 --A---TT-A---GA---A-A---T-----C--A--T--G--T--------TA-T--TCAG---CCA-----C--TA-----...-----G--T--A--------G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A- 4096
CPZ.TZ.09.UG38 --A----T-----GA---A-AC--T--T--T--------------------CA-----CAA--CCCC--G-----CA-----...-----------A-------------------------A-G-------G-----------C--C--G-----G---A-C---A-A- 4070
CPZ.US.85.US_Marilyn --C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G----------------------C----...-----G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A- 4512
MAC.US.x.239 A-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAA----G--C-G-C-G-------A--C---------------T-AG---...-----G--T--A-----G--G-C-A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A- 4751
Pol __V__K__E__L__V__F__K__F__G__L__P__R__I__V__A__R__Q__I__V__D__T__C__D__K__C__H__Q__.__K__G__E__A__I__H__G__Q__A__N__S__D__L__G__T__W__Q__M__D__C__T__H__L__E__G__K__I__I__
SMM.SL.92.SL92B A-AG-AGT-A---CAGA-A-A----A-C----AAT-------T---C-G------AATGCT---A-C-----C--A-AG--G...--------G--A-----T--GAC-A-TGCAGAGGT---C-C------GA-G--C--C--C--C-----------G------A-A- 4182
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 A-A--A-T---TATTCA-A---GGTA-A--TAGGC-----------C-G-------A--CA-------G---C--C-AG---...-----------A-----G------A-TGCAGAA-T---G-CT------A-G--C-----G--CC-------C---A-A--TA-A- 4754
STM.US.89.STM_37_16 --A--AGC-A-TCTTCA-G---GG-A-A---AGGC----------GC-------G-AT-CA-----C--G--C--C-AG---...--------T--A-----G------A-TGCAGAGTT---G-CT-----GA-G--C---------C-------C--GA-A--TA-A- 4398
H2A.DE.x.BEN A-A--A-C-AA-CCA-A-A---GGAA-A--C-T-C---------G-C-G------AA-TCA----CCC----C--A-AG---...-----------A-----G------A-TGCAGAAAT---CG-T------A-G--C-AC-----C------------A-C--TA-A- 4834
H2A.GW.x.ALI --A--A-C-AT-CCA-A-A---GGAT-A--CAA-C-G--G----G-C-G------AA--CA----CCC---------AG--G...-----G--T--A-----G-----GA-TGCAGAA-T---C-CT------A-G--C--C-----C--------------C---A-AA 4827
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A-A--A-C-AT-CCA-A-A---GGA-----CAAAT----G----G-C--------AA--CA--CACCC---------AG---...--G--G--T--A-----G------A-TGCAGAATT---C-CT------A-G--C--C-----C------------A-C--TA-A- 4279
H2B.CI.x.EHO A-A--A-C-A-TCCA-A-A---GGGA-T----AAT----G----G-C--------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T--------G---A-T-CAGAA-T---G-C-------A-G--C--------------G-----G-----AA-A- 4805
H2B.GH.86.D205_ALT A-A--A-C---TCCA-A-A--CGGAA-T----AAT----G------C-G------AATTC------------C--A-A----...--G-----T--T--------G---A-TGCAGAC-T---G-C------GA-G--C---------------------A----AA-A- 4807
H2G.CI.92.Abt96 A-A--AGT-AA--CA-A-G---GG-A-T--T-AAT-----------C-G------AATTCA-ACC-C-GT--C--A-AG---...-----------T--------G---A-TGCAGAATTG--T-CT------A-G--C--C--C-----------------A---A-A- 4161
H2U.FR.96.12034 T-A--AGC-ACAGCA-A-A---GGTA-A----AAT-------C---C--------AAT-CT---C--GTT--C----AG---...--------------------G---A-TACAGAAGT---G-C-------A-G--C-----C--C-----G---------G--A-C- 4313
COL.CM.x.CGU1 -CAGTATC-AAAAGAAC-A---GGGT-A--CA-------------------TTGG-AA--A---TCAG-G------AAC---...---C----TG-T-----C--GC----T-A---CTAT--CT--------T----------T---GAG--------G------T-A- 4215
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A-CAGC-AAGGGAG--G-----T--C--CA-CT----T-----GC-----A-TAATCAA---CCC--------AA--C-T...--G---C---AA-----------CA-TGCAGACTTG--T--T------A-G--C--C--------------------C--AA-A- 4439
DEB.CM.99.CM40 --A-CA-T-AAGGGA---A-ACC-A--A--TA-AC-CA----T--GC----TA--A-ACAA--CCCC---------AC--G-...--G--GC---CA-----T--G--G--TGCCTCAATG--C--C-----GA-G--C--C--C---C-G---AAC---A-A--AA-A- 4258
DEB.CM.99.CM5 --A-CA-T--AGAGA---A---C-GT-A--TA-CT--A----C--GC-G--TA-T--GCAG---CCA--G--C---A----G...-----GC-T--------T--------TGCCTCCATG--GG--------A-------C--C--CC-----AAC-----C---A-A- 4252
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --A--AG--CAGAGA-A-G-A-GG---A---A--A-G-----T--G-----CA-TAATGT----CCA---------AC-C-T...--G---C-A--CAGA-----G--G--TGCCTC--T-----C------GA-G-----C--C--C-----GAAT-----A--AA-A- 4342
DRL.x.x.FAO ----T-CT-A--ACAA--A---GGTT-A---GGGA----G--------------G--ACAG---CC---------AA--C-T...-----GC-A--A-----C--------TGCA--C-------CT------A-G--C--C-----------------GA-A---A-A- 4019
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------C-A--C-----C---GGK--------A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G-----TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--T--A- 3908
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----A--C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--TT-A- 3989
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-----...--G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G--C--C--C--C--------G---A-C--TT-A- 3988
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----AGT----TACAG--A---GGAT-A--TAA-A-------------G--------GGCA---CCC-----C--AA---G-...------C-T-A---------G------GCCTCCATT-A--CT-----GA-G--C--C--C--------------------AA-A- 4625
GSN.CM.99.CN166 --AGTACC-AAGAGA-C-A-AC--AA-C--CG-AC--T-G--T-----------GAA--AA---TCC--G------G--C-T...--G---C-A-AA-----G--G---A-TGCAGAATT---C--G-----GA-G--C--C--G-----G--------G--C---T-A- 4180
GSN.CM.99.CN71 --AGTATT-AAGGGA-C-A-AC--AA-C--GG-AC--T-G--T------------AA--AG--CTCC---------A--C-T...--G---C-A-AA-----G------A-TGCAGAATT---C---------A-G--C--C------C-G-----C---------T-A- 4162
LST.CD.88.SIVlhoest447 T-A--ATT-A-AAGAAA-A---C--A-A--C---A-G-----T--GC-------GAAT--T---A-----------AC---G...-----------AACA-----------TAC-TCA-----T--T------A----C--C--T--CA-G--G---C-G--A---A-TA 3729
LST.KE.x.lho7 A-AG-ATC-A-AAGAAA-A--------A--C--CA-G-----C---C----T--CAATGA-----CA--C-----AAAG---...-----------AACA--------G--TGTCTCAGTG--T--T-----G-----C-----T--C---------C-G--C--TA-AA 4813
MND-1.GA.x.MNDGB1 AGC-CA-T-AAGAGAGA-A--CC--T-A---G--C-------C---C-G--T--GCAA--T--CAG---G--CTGT-ATC-T...-----GC----AA-G-----GAC---TGC-TCA-TT---G-C-----GA-------C------C-G---AATC--A----TA-A- 4139
MND-2.CM.98.CM16 ---G---T-A--ACAA--C--CTGTA-A---AACA----G------------------CAG---CCA--G-----AAC----...-----GC-A--A-----C--G-----TACATCC-------CC------A-G--C--C------A-G-----------A---A-A- 4453
MND-2.GA.x.M14 ----T--T-AAG-CAG--A----G-A-A--C---A----G--------------T--ACAG--CCCA--G------G-----...------C-T--C--------G--G--TGCGGCC-------C-------A-G-----C--C---C----------G------A-A- 4380
MND-2.x.x.5440 ------GT--T--CAG--C--------A--C--CA----G--------G-----T--ACAA---CCA---------AC---G...------C-TG-T-----G--G---A-TGCAGA------G-C------GA-G--C--C--C---------------A-C---A-A- 4013
MNE.US.x.MNE027 A-A--A-T---TATTCA-A---GGAT-A--CAGAC----G--C---C-G-------A--CA--------------T-AG---...--------T--A-----G--G---A-T-CAGA--T---G-CT------A-G--------C---C----G------A-A---A-A- 4219
MON.CM.99.L1_99CML1 --A-TACT-AAGAGA-ACC-ACC--A-T--TA--C-GT-G--C-----------CAA-CAT---C-C--------AAACC-T...------C---AATCA-----G---A--GCAGAAGT----G-------GA-G--C--C--C---C----G----GCA-A--TT--- 4155
MUS-1.CM.01.CM1239 --AGTATC-CAGGGA-A-G-AC---A-C---G--T--C-G--T--G---------AA-CTT---CCC---------AC-C-T...--G--GC-A-AAACA-----G--CA-TGCAGAATTG---G-G------A-G--------T--C------------A-C---T-A- 4132
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --AGTACC-CAGGGA-A-A-ACC-AA-C---G--T-GT----C------------AA-CAT---CCA-----C---AC-C-T...------C-A-AAACA--G-----CA-TGCAGAGAT---GG--------A-G-----C--C--CC-G--G------A-C--T--A- 4142
MUS-2.CM.01.CM1246 --AGTATC-CAGGGA-A-A-AC---A-A--CA-CA-CT----C--G---------AA--AA--CTCAGC------AAC-C-T...--G---C-A-AA-----G-----CA-TGCAGACTTG--GG--------A-G-----C------C-G-----C--G--C---T--- 4240
MUS-2.CM.01.CM2500 --A-TATT--AGGGACA-A-A---TA-A--CA-AC-TC-T--C--G---------AA---A--CTCAGC---C--AAC-C-T...------C-A-AA-----T-----CA-TGCAGACAT---GG--------A-G--C--C--C---------------A-C--T--A- 4199
OLC.CI.97.97CI12 ACA-AGTT--CAGCAA--G--CC-AA-A----TAA----G------AGG-------ATGAA-----AG-----A-AGGG---...--G-TTC-T-G-------AT---G-CAGTGG-GGTTTAT-GG-----GA----C--C--T-----------G--G--G---TGTT 4323
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ------T-----AGAA-----C-GAA-A--T-AA--------T--G--------G---CAA---CC---G--C---G-G---...--G--G--AG-C-----G---AC---TGC---------G-C-------A-G--------T-----G--------G--A---A-A- 3723
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ------------AGAA------C-GA-A----AA-----------G--G---------CAA--CCC----------G-G---...--------A-----------G-----TGCC------AA--C------GA-G--C--C--T--------------G--C---A-A- 3741
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------T----AGAA------C-AA-T----AAA----G-----------------ACAG---CCA--------AG-----...--G-----A--C-----G-----G--TGCA--------G-CT------A-G--C--C--------G---------A-A---A-A- 3931
RCM.NG.x.NG411 ------------AGAA--A---C-AA-A--T-AAA-----------------------CAA--CCCC--G------G-----...--------AG-A--------G-----TGC---------T-CT------A-G-----C------C-----------A-C---A-A- 3946
SAB.SN.x.SAB1 ---GAGT---CAACAA--A---GG-T-A--TG--A----------------------GGCA---CC------C---A-----...--G--GT-TG-A-----G--------TGC----------G-G------A-G-----------CC-----------A-C---A-A- 4850
SUN.GA.98.L14 AGCCT-TT--CAGGAGATG---G--A-A--C-TA--G--------GC-G-----CAATGAA----CAC-------A-AG---...--G--------AACA-----------TGCCTCAGTG--C--C-----GA-------C--C--CA-G----A------C--AA-A- 4812
SYK.KE.x.KE51 AGA-TAC--AAGGCAA--A---C-T--A--CAGACAG-----C----CT-------AA-TG---CCC-----C--AA-C-G-...------C-A-AA-----G---------ACAGA--T---T-C-------A-G--------C--C--------------A--TTGT- 4307
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -GAGTATC-TAGGCAG--G---C-T--A--C-GACAG----------C---TA--CAACAA---CCA--------AAAT-G-...------C-A-AA-----G--------TGTAGA-AT-TAT-AT-----GA-G--C-----T---GAG-----C-----A---TGT- 4652
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -CA-TTT--AAGAGA--CA--CGGTA-A---G-AC-G--------------------TGCT--CCCA--------AA-TCG-...------C-G--A-----G--------TGCC---GT---GG-C------A-G--C-----------G---------A-C--TA-A- 4651
TAL.CM.00.266 ---G-ATC-TAAGGCAAGA-----GT-A--CA-CA-------C--G-CT--TA---AAGCA--CCCC--------AG--C--...------C-T-A-ACA-----GAACA-TGCAGC-GT---G-C-------A-G-----C--C-----G--G---C--A-C---TGT- 4418
TAL.CM.01.8023 --AG-ACC-AAAGGCCAGG-----A--A--CA-CA-------C----CC--CA---AGGCA--CCCC---------G-CC--...------C-A-A-ACA-----GACCA--GCAGCAGT---G-C------GA-G-----C--C--CC-G------C-G--A--ATGT- 3916
VER.DE.x.AGM3 ---GAACT-A--AGACAC--A-GGG--A----AAA-T--G-------------------TG---CCA---------A-----...--G---C-AG-C-----G--------TGCCTCG-----GG--------A-G--C-----------------C--G--A---A-A- 4174
VER.KE.x.9063 --A-AATT-A--GGACACA---GGAT-A----AGA----T--C-----G--------A-TG---CCA--TGCCA-AA-----...--G---C-A--A-----G---------GCCTCC-----GG--------A-G--C--C--G---G-----------A-AG--A-A- 4679
VER.KE.x.AGM155 ----AATC-A--AGACACA---GGAT------AAA-------T--------T-----A-TG--CCCA--------AG-----...--G---C-A--A--------------TGC-TCA------G-G-----GA-G--C--C------A-----------A-AG-GA-A- 4671
VER.KE.x.TYO1_patent --A-AACC-A--AGA-ACA-A-GGG--T----AAA-------------G-----G----TG---CCA---------A----G...------C-AG-------------G--TGCCTCA--T----C------GA-G--------T---C-------------AG--A-A- 4676
WRC.CI.97.97CI14 --AG--CT-ACAAGAA--A---C-T--T--T-AAT-GA--------AG----A---AGGAA---AG--CC--C--AGGG---GGA--G-C-C-A--------TATG-----T-A-GAGGTT--G-C-------A-G--C-----T-----------G---A----TT-AA 4752
WRC.CI.98.98CI04 --A----T-ACAAGAA--A---C-TA-T----AAT--A-T------AG--------AAGAA---AG--CC-----AGG----GGA----CTC-AC-A-----TATG-------A-GAAGTG----C-------A-G--------T---------------A-C--T--AA 4767
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G-G---T-A-AGGAA--A---C-T-----CA-CA-TC-T------AG--------AAGAA----C--CC------GG----GGG---C-CC-T--T-----CATG-------A-GAGAT---G-C------GA-G--C--C--C--C--G---------A-C--AT-AA 3681
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H1B.FR.83.HXB2 TAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGG 4622
Pol V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------C--------------C--C-----------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A---------------------A-C---G-A----AA--A-T------- 4068
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------------------------------------------G--------A-----------C---A-C------C----------------------------------A---------------------A--A---------A------------- 4621
H1C.ET.86.ETH2220 -------C--------------C--C-----G-----G--------------------A--A-----------C-----AC-------------G-----------C-GGGT---------A--T--------T--C------A--AA-G-A----AA--A--------- 4014
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------C------------------------------------------G-------C-----C------------------------------GT-G-G-----A---------------------A-------A----A---------C--- 4144
H1F1.BE.93.VI850 -------C--------T----AG--C--------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------- 3962
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------------C-----------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A------ 4019
H1H.CF.90.056 -------C--------------C-----------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------- 3969
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------- 3936
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------C--------T--C--C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------- 3818
H101_AE.TH.90.CM240 -------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------- 4196
H102_AG.NG.x.IBNG -------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A------ 4147
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------- 3848
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------G--T--------C-----------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------- 3988
H1N.CM.02.DJO0131 ----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4128
H1N.CM.02.SJGddd ----G--C-----G--------C--CT-------------------T--------T--A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4112
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4127
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4126
H1N.CM.06.U14296 -------C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A------G-----------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ARC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4125
H1N.CM.06.U14842 ----R--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4129
H1N.CM.95.YBF30 -G--G--C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------- 4216
H1N.CM.97.YBF106 -------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A--------- 4214
H1O.BE.87.ANT70 -T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A------ 4677
H1O.CM.91.MVP5180 -T--T--C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A------ 4651
H1O.FR.92.VAU -T--T--C-----G--A-------TC--------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A------ 4188
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A------ 4675
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -T--T--------G--A-------TC--------------A--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T----T---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A------ 4675
H1O.US.99.99USTWLA -T--T--C--------A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--C-----C--G-------------C---------T--T----TC--------A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A------ 4105
H1O.US.x.I_2478B -T--T--C--------A-------TC--------------A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A------ 4678
H1P.FR.06.RBF168 -------C--------------C-TCC-G-----------A-----------------A--A-----T---------G-GC-C-----G----C---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-----G-A--A-A---A--T------ 4083
H1P.CM.2006.U14788 -G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A--------- 4093
CPZ.CD.90.ANT -------G------T-T-----C-TC--------T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------CA-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A------ 4061
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----------A-------------C-----------------C--------------A--A-----T-----C--CA-A------------A-C-----------G---GTCT----C--A--T-----G-CA-----T--AA--AA-G-A----AA--A--A------ 4202
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -G-----A-----------------CC----G-----G--C--C--T--------T--A-----------T------A--C-----------------------------GT---T--C-----T-----ATCT-----T---A--AA---A----A---A--------- 4208
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------C-----G--------C--CT-------------C-----T-----------A--------T---------A-CC----G-----T------------------GTC-----------T-----G-----C------A----C--T--A-AA--A--------- 4194
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------G--------T-----C-----G-----------C--A--T-----------A-----------T------A-C------------TCG----------------TT-----------T-----T--------T--TA-CA--G-A--C-A---T--A------ 4177
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -G-----A--------------G-----G-----------A--A--T--T--------A--A-----------C---A-C--------G-----C---------------GTC-----------T-----A--T--C--T---A--AG---T--C-A---A--T------ 4168
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----T--A-----------------C-----G--------C--A--T--T-----------A--G-----T------G-GC-G--------------------------GGTT-----C-----T-----------C--T--TA-----G-T--C-A---T--A------ 4188
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-----C-----G-----------C--------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A------ 4164
CPZ.GA.88.GAB1 -G--------C-----------C--------------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------- 4683
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -G-----C-----G--A--------CT-------------A--------T--G--T--A--------T---------A-C--------------G--------------G-AG-----C--A--T-----A-CA---------A----AG-A--A-AA--A--------- 4015
CPZ.TZ.00.TAN1 -------G--------T-----T-TC--------------C--A----A---------AAGA-----C--T--C--CA-CC-------G--------------T-----G-A---------A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C--- 4266
CPZ.TZ.09.UG38 -------A-----G----------TC-----G--G--G--C--A--T-AG--------AA-A--------T--C--CA-A--------------C--------T-----G-AG--T-----A--T-----GCCA--------TA--A-AG-A--A-A---T--A------ 4240
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--- 4682
MAC.US.x.239 -T-----A--------T-------TC-----------G--A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G-----C--------TA-T-C-CATC----C--A--T-----TGCT--C--TG-TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA--- 4921
Pol I__V__A__V__H__V__A__S__G__F__I__E__A__E__V__I__P__Q__E__T__G__R__Q__T__A__L__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__I__T__H__L__H__T__D__N__G__A__N__F__A__S__Q__E__V__K__M__V__A_
SMM.SL.92.SL92B -------A-----G--T-----C-T------------G--A--A--TAGG--------AAGAC-G-------TG--C--C------A-----TC---------TA----GCATC-G-----A-----C--TGC----------TCCCAGGA---G-A-ATG-TAGCA--- 4352
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -T-----A-----G--T-------T------G--------A--C--GCAG--------AAGAC--------CTG-----G-----GC----T--C--------CA-C-C-CATC-G--------T-----TGC---------ATCACAAGAA--G-AAATG-TTGCC--- 4924
STM.US.89.STM_37_16 -------A--------T-----G-T------G--------A--C---CA----------AGAC-G-------TG-----G--G--G------A-C--------T--C-C-CACC-G--C--G--T------GCT--C------TCGCAGGA---A-A-ATG-TAGCC--- 4568
H2A.DE.x.BEN -------A-----T--A-------TC--------------C--C---CAG---T----AAG-C-G------CTC--C--A------C-G--CA-T--G------A---CGCACT-G--C--A---------CC---C-----TTCACAGGAA--G-A-ATG-TGGCA--- 5004
H2A.GW.x.ALI -------G-----T----------TC-----------G--C--C--GCAG---T----AAGAC--------CTC--C--A------C-G--TA-T---------A---C-CACT-G--C--A--T-G---TGT---C------TCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA--- 4997
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -------A-----T--A-------T---------------C--C---CAG---T----AAG-C----G---CTC--C--AC-----C-G--CA-T--G------A---C-CATT-G--C--A--------TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TGGCA--- 4449
H2B.CI.x.EHO -G----------------------TC--------------A--A--CCA---------AAGAC-G-----TCTC--C--G-----GC-G--CA-C--------TA-C-C-CACC-G--C--A-----C--TGC---C-----TTCACAAGAT--G-AAATG--AGCC--- 4975
H2B.GH.86.D205_ALT -G-----C--------------G-T------------G--A--A--CCA---G-----AAGAC-G-----TCTC--C--AC----G--G--CA-C--------TA-C-C-CACC----C--A-----C--TGC---C------TCAC-A-GT--A-A-ATG-TAGCC--- 4977
H2G.CI.92.Abt96 -------------G--------C-T-G-------------A--C---CA---------AAG-C---------TA--C--G--------------G--------TA-C-C-CACC-------A--------TGC---C------TCGCAAGA---G-A-ATG-TAGCC--- 4331
H2U.FR.96.12034 -G-----A-----G--------C-T---------------G--C--GCAG-----T--TAG-C-------CCTG--C--AC----GC----------G-----TA-C-CTCATT-G--C--A--T-----TGC---C-----TTCACAGGAA--A-A-ATG-TAGCA--- 4483
COL.CM.x.CGU1 -------A--C--CTGT-C-CTG-TCTGCTGG---ACCA-AT-AAAGAG----------G-A-------GTAGGGCC--CA-------G--TA-TCAG---GAG--T-G-CA-G-T--C--A--T-----GCCA-----TGTAA--CAGCACT---A---A--AGTG--- 4385
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -------------G--T-------T--C----A-CC-G--GT-AAAG-AG--------AA-AC-G-----T-TA--C--G---C------GG-CT--G-----CA--C--CA-G-T--C--A--------ACC---C--T-TTA--CAGG-AT--GCT------------ 4609
DEB.CM.99.CM40 -G-----C-----G--T--------------GA-CA-GA-CC-A--------------AA-A--G-----TCTG--C--G---C-G----G--C--------------CTCAG-----C--A--------ACC---C--T-T-A--CAAC-A--C-A---A--T--C--- 4428
DEB.CM.99.CM5 -------G--------T-------T---G--GA-TA-G--CT-AT----------T--AA----------C-TA--CT-A---C-G--G-GG-C---------CA-T---CAG-----C--A--------ACCA-------TAA--CAGC-A--C-A---A--A------ 4422
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -------AA---C---------G--CC----GA--A--A--T-G-----G--G-----CA-A---------CTA---T-AC-GC-GA----T-CT---------A-C-CC-A-T----C--A--------ACCA-----T-T-A--CAAG-CA-GCA---A--A------ 4512
DRL.x.x.FAO -G-----C--C-----A------C-C--------------A--A--------------AG--A-------T--------GC----------T--C------------TC-CACT-G--C--A--T-----ACCA---------A---AA-A---AGCAA-A-TA--C--- 4189
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------C--------T-----C-TC--------T-----------------------------------T--C--C--GC-C--G-------CC--G------------GT------C--A--T-----GCCT--C--T--TA----C--A----A---T--------- 4078
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------C-----G-----C--C-TC--------T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT--G-------------T------C--A--------GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T--------- 4159
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -G-----C-----G--T--C--C-TC--------T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT----------------T---------A-----C--GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T--------- 4158
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -------A----------------TC-----------G--G--C---AG------T---A----G------C-C-----GC-G---C-GTT--C------------G---CATC----C-----T------CCA--C--T---TC-CAG-AT--GGCA--G-TG--C--- 4795
GSN.CM.99.CN166 -G--G--C--C-----A-----G---G-CTGG--TAGGA-A--A--CCAG--------CAGAC----T----TGAAG--C---G---------C--C------T----CCCACC-------A--T------CC-------GT-TCCAAGGAAT-GGAA--A-----C--- 4350
GSN.CM.99.CN71 -G-----C--C-----------G---G-TTGG--TAGGA-A--A--CCA---------CAGAC----T----TAAAG--A---G---------C--C-----------CTCACC-------A--T------CC--------T-TC-AAGGAAC-GGA---A--T------ 4332
LST.CD.88.SIVlhoest447 AT-----------G---TC-----T---G-T---------A-------AT---------A-AAC-------C-C--C--G------C-GTGCA-C------------C-GCA-G-C-----A--------ACCA--C--TGT-A-CAAGGA---ACAA----TAAT---- 3899
LST.KE.x.lho7 AT-----C-----G---TCA--C-TC--G-TT-----------A----AT--G-----AA-AAC---GT--C----C--G---------TGCA-T--------T------CA---------A--------TCCA-----TGTAA--AAGGA---ACA---A-TAACC--- 4983
MND-1.GA.x.MNDGB1 -------G--------TTCA--C-TC--GA-G-----------AA----------T--AA-AA-G------G-G-----G-----G-------C-CA------TA-T-GT-A-C----C--A--T-----GCCT--C--T--TA--CAGGAA--AGAAA--ATG------ 4309
MND-2.CM.98.CM16 C------C--------A---A-G---C-------------A--A--CA----------AA-A---------C-C--C--G--------------T---------------CATC----C--A--T------CCT---------A---AA-AA--AGCCA-A-T------- 4623
MND-2.GA.x.M14 -------C-----G------------C-------------G--A--------------AA-A---------C----C--GC-----C-------------------G---CATT----------------TCCA--C--TGT-A---AG-A---AGCCA-A-TG------ 4550
MND-2.x.x.5440 -------C------------------T----------G--A--A--------G-----AA-A--------GC-C--C--G-----GC-------T--G------------CATC----C-----------TCCT--C--TGT-A---AA-A---GGCCA-A-T---C--- 4183
MNE.US.x.MNE027 -T-----A--------T-------TC--------------A------CA---G-----AAGAC-G------CTA-----G--------G---A-C--------TA-T-CGCATC----C--A--T-----TGC---C--T--TTCGCAAGAA--A-A-ATG-TTGCA--- 4389
MON.CM.99.L1_99CML1 -------A--------------T---G--TGG--CA-GA-CC-A---AGG--------AA-ATGT----GGATAGCC--G--GG-GC-G--C-CT-TG-----G--C-CTCAG--------A--T-----GCCA---------A-CCAAGAAT-CGAA--A--TGCA--- 4325
MUS-1.CM.01.CM1239 ----C--C--C--G-----------C-CGTGG---A--A-AT-A--CAGG--------AAG-C-------CCTAGGC--G---G---------CTCTT-----T----C-CA------C--A--T-----AGC---C----TTA---AAGAAT-CG-A--T--A------ 4302
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -------C-----G--T-----G--C--GTGG---A-GA-AT-G---AG----------AG-C-G-----T-TAGGC--AC-GG-G------TC-CT------T-CG-C-CA---C-----A--T-----GGCT--C----T-A----AGAAT-CGAA--A--A--C--- 4312
MUS-2.CM.01.CM1246 -G-----A------------A-T-TC---TGG--CAGGA-A---T-CCA------T--AAG-CT------CCTAGAG--G-C---C--G----CC-C-------A-T-GTCAG-----CC-A--------T-C---C--T--TA-CAAGGAAT-CCAA--T-TTGCA--- 4410
MUS-2.CM.01.CM2500 -------A--------------T-T----TGG--TAG-A-----T-CCA-----AT--CAG-CT--------TAGAG--G-----C-------C--C------CA---C-CAG--C--C--A--------T-C---C------A--AAGGAAT-CCAA--A-TTGCA--- 4369
OLC.CI.97.97CI12 -G----CA---AC--GGTCA--G-TCC--T-T-G----A-CC--AG-------GAT--AG-AA-T----TGA-A---G-GC-T-G-C----TA-TCA------T-------T---T--C-----------G-CA-----TGTGAA-CAG-A-A-GCA---A-TA--C--- 4493
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G-----C--------------------------------C--A--------------AA-A--G--------C--C--G-------------C------------G---CACT-------A--T-----AGCT--------AA----AG-A--ACA---A-T------- 3893
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------C--------------G------------------T-A--------------AA-A--------TC-C--C--GC----GC------CC---------------CATT-G--C--A--------AGCA-----T--GA-CT-AG-A--ACAA--A-TT------ 3911
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------C-----G--A--------------G--------A--A--------------AA-A--G------C----C--G--G---C------C--------------GG-AGC----C--A--T-----AGCA--------AA----AG-A--ACA---G-T---C--- 4101
RCM.NG.x.NG411 -------C-----------------C--------------A--A--------G-----AA-A--G-----TC----C--G-------------CC-----------G---CATT----C--A--------A-CA--C--T--AA----AG-A--GCAA--A-A------- 4116
SAB.SN.x.SAB1 -G--T--------T--T-------T---------------A--C---CAG--------AA-A-CT------C-C--C--GC-G--G-----CA-C--------CA-C-C-CAGC-G-----A--T-----T-C---C--T--TA-CCAGCAA--AGCA--TATT--C--- 5020
SUN.GA.98.L14 ----G--G-----G--TTCA--G-----G-T---------AC-A--CAAT--GCA----A--AC------CAC--GG--G-----GC-CTGT-CC-TG------------CAG--------A--T-----GCCA-------T-A--AAAGAT--GGA---A-TA------ 4982
SYK.KE.x.KE51 -------AA-CAC---------G----C----A-TA--A-AT-GAA-AG------------A-------G-CTA--C-----GC--A------C----------A-T---CAT--------A--------TCCA--C----T-A---A-G-CT--GC---A--------- 4477
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -------AA-CAC---T---------------A-CA-GA-CT-AAA-AGG-----G---G-T----------TG-----CA-GC--A----CA-T---------A-----CAG-----C-----T-----ACCA--C--TGT-A---AC-A-T-C-AA--A--A------ 4822
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -------C-----G--------C-TCT-------------C--AG-TAGG--------AA-A---------A-A--C--G------A-CATTA-T--G-----TA-T-C--A-T----------------GCCA-----TGTTA--CAGGA---ACAAA-TATT------ 4821
TAL.CM.00.266 -------A--C--G--------G--C-----GA-TA-GA--C-G---AGG--G--G----G---G--C--CCTC-----C---C--G-G--CA-C--------TA---GCCACC-G-----A--------GCCA--C--TGT-TCA--AGAAA-GCA----ATGGTA--- 4588
TAL.CM.01.8023 -------A-----G--A-----T--C--T--GA--A-GA-CT-G--CAG------C--A-G------C--CCTG-----C--GC-GG-G--CA-C---------A--G--CATC----C--A--------GCCG--C--TGT-TCG--AGA-A-GCA----A-AGCG--- 4086
VER.DE.x.AGM3 -------C----------------TC-----------------A--TAG----------A-A---------A-A---T-A-----GA--CT-A-T--------CA---CCCA-C-G-----A--------ACC------T--GTC-CAAGAA--AGCA--AATG------ 4344
VER.KE.x.9063 -------------G-----C----TC--------------C--A--TAGG--------AAGA--G-----CA-A--C---C-----A--TTGA-T---------A--GTCCAGT----C--A--T-----ACCA-----T--TTCCCAAGA---AGC---AAT------- 4849
VER.KE.x.AGM155 ----G--C--------------G-T------------G-----C--TAGG--------AA-A--G------A-G--CT-G------A--AT------------CA-C-CTCACC-C-----A--T-----ACCA--------TTC-CAGGAA--AGCT--TATG--C--- 4841
VER.KE.x.TYO1_patent -T--G--C----------------TC--------------C--A--TAGG--------AA-A-----G---A-G-----A------A--CTGA-T--------TA---C-CAGT----C--A--------GCCT--C--T---TCCCAAGAA--GGCA--AATA------ 4846
WRC.CI.97.97CI14 AT-----C---------TCA-----CC--------A--A-C--AT--------GAT-CCT-TC-G------CTA---ACC--GC-GC-G---A-T--------CA-C--G-A------------------G-CA-------AGTC-CAG-AAA-GCA---TAT---C--- 4922
WRC.CI.98.98CI04 AT-----C--------ATCA--G---C--------A--A-C------------GAT-CTT-TC-------TCTA--C--CC--C--A-C-----T--------TA-G----AG--T-----G--T-----A-CA-----T-AGTCACAG-AAA-GCA-A-TAT---C--- 4937
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AT-----C-----G--ATCA--C--CT-------GA--A-A------A-----GAT-CCT-TC--------CT---CACCA--C---------------------------AG--T--------T-----A-CA-------AATCACAG-AAA-GGA----ATA--C--- 3851
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H1B.FR.83.HXB2 TGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAA 4792
Pol _W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K
H1A1.UG.85.U455_U455A -----AAAT---C-A-----------G--C-----------------------------G-----C-----C--G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T----------------- 4238
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------G-----------------C-----------------------------GA----------------------------------------------------A----------------------------------------------------------- 4791
H1C.ET.86.ETH2220 -----A--T--TC-A--------------------------------------------------------------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T----------------G 4184
H1D.CD.84.84ZR085 -----A--T-----------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T-----------G----- 4314
H1F1.BE.93.VI850 -----A--T---C-A--------------C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A----------------------------------------------------------- 4132
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----AAAT----CA--------------------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T----------------- 4189
H1H.CF.90.056 -----A-AT---C-A-----------G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T----------------- 4139
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----A-AT--------------------------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A----------------- 4106
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----A--TG----------------G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A-------------------------------------------- 3988
H101_AE.TH.90.CM240 -----CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A--------------------------T----------------- 4366
H102_AG.NG.x.IBNG -----AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------------------C--------A--------C-----------------G--------------T----------------- 4317
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--G-----------------C------------------------------------------------C--------C---C---------------------A----------------------------------------------------------- 4018
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A-AT-----C--------------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T----------------- 4158
H1N.CM.02.DJO0131 -----AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T----------------- 4298
H1N.CM.02.SJGddd -----AAAC---C-A-----G-----G--A-----------T--------G----CG-----G--C--------------------------------A--C--------A--A--------A-GA--------G-----------T-----T----------------- 4282
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----AA-T-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T----------------- 4297
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----AA-T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------C-----T----------------- 4296
H1N.CM.06.U14296 -----AAAT-----A--------C--G--A--A--------T--------G----Y------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------T-----T----------------- 4295
H1N.CM.06.U14842 -----A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T----------------- 4299
H1N.CM.95.YBF30 -----AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T----------------- 4386
H1N.CM.97.YBF106 -----A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T----------------- 4384
H1O.BE.87.ANT70 -----CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T----------------- 4847
H1O.CM.91.MVP5180 ---A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T----------------- 4821
H1O.FR.92.VAU -----AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T----------------- 4358
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A--------- 4845
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ---A-A--C--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-T-------A--------- 4845
H1O.US.99.99USTWLA ---A-A--C--AC-A--T--G---R----A--A--------A----------R----------G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T----------------- 4275
H1O.US.x.I_2478B ---A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---C---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T----------------- 4848
H1P.FR.06.RBF168 ---CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T----------------- 4253
H1P.CM.2006.U14788 ---CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG------------------- 4263
CPZ.CD.90.ANT -----TAAT---C-A--------------A--A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T----------------- 4231
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----CAAC-----A--AA-G-----------------C--A--------------G--------C-----C-----------------C--T-A---A--T-----------A--------A--A--------------------G----GT-----------G----- 4372
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----A--C---C-A-----------------T--T--C--A-----C-----------------A-----C--------------G--C--------AA-T-----A--A--A--G---T-A-----------T-----------G-----T----------------- 4378
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----AAAT---C-A-----G--------A-----------T--------G--T-C---------C--------------------------------AA-T--------A--A------T-A--A--------------------C-----T-----------G----- 4364
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------CAG---C-------------------------------G-----------G--------A-----C------C-T--------A-----G-----------------A--G--C--A--A--------------------------T----------------- 4347
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------T---C-A--A-----------------------T-----------G-----------------------------------A-----T---A----------A--A-----------A--------C-----------------T----------------- 4338
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----AAAT---C-A--------------------------T--G--------------------A-----C-----G-----------C-----G--------------A--A------T-A-----------G-----------C-----T----------------- 4358
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--T--T-GA-----------------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T----------------- 4334
CPZ.GA.88.GAB1 -----A-AC--------------------A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T----------------- 4853
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----A--C--A--A--A-----------A--T--T-----A-----------G-----------C-----C-----------A--G--------G--A--T-----C--A--A-----CT-A--------------------T--------T----------------- 4185
CPZ.TZ.00.TAN1 -----ACA---TC-A--T--------G-----A--T-----T---------------------------------C--------C---------AG--A--C--G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT-------------------- 4436
CPZ.TZ.09.UG38 ------CA----C-A--T--------G-----A--------------------G--T--G-----C--------GC----G---C-------TCAG-----T--G--A--A--G-----A--G--A--------TGT---------C-A---T--T-------------- 4410
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T----------------- 4852
MAC.US.x.239 -----A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------G 5091
Pol _W__W__A__G__I__E__H__T__F__G__V__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__A__M__N__H__H__L__K__N__Q__I__D__R__I__R__E__Q__A__N__S__V__E__T__I__V__L__M__A__V__H__C__M__N__F__K__R
SMM.SL.92.SL92B ---TTA---G-GG-A---TCC------G-A--G-----C--A--------G------------G-C---G-CTT-C-TC-T-------AC----ATA-AA----G--A--A--A--GTCAG-AG----CCT-----T--------C-CATTG-ATG-------------G 4522
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -----A--G--TG-A---ACC------G-G--T--T-----A--G--C-----------G---G-A-----CC-TC-T-----A-CCCAG----ATAGAA-T-----A--A--AA-CTCAG-AG----TAT-----T---------TCATTG-ATG-------------G 5094
STM.US.89.STM_37_16 -----------AG-A--AACC------G-A--T--------A--G--C-----------G---G-C------C-TC-T-------CCCAG----ACAGAA-T--------A--AA-CACAG-AG-A--T-T-----TC--------TCA-TG-ATG--------G-A--G 4738
H2A.DE.x.BEN ----TA--T--AG-A--ATCC------G-A--T-----C--A-----C--G------------G-A------C-CC-CC-------TCAG---A-TAGAA-T-----A-----AA-TACAA-AG-A---AT-----TG--------TCATTG-ATG-------------G 5174
H2A.GW.x.ALI ----TT--T--AG----ATCC------G-A--T--------A-----C---------------G-A------C-CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T-----G-----AA-TACAG-GG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-------------G 5167
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---ATA--T--AG-A--ATCC--C---G-A--T--------A-----C-----------G---G-A------C-CC-CC----A--TCAG---A-CAGAA-T-----G-----AA-CACAG-AG-A---AT-----T---------TCATTG-ATG-----------G-G 4619
H2B.CI.x.EHO ---ATA--G--AG-A--AAC---C---G-G-----T-----AG-------G------------G-A-----CC-TC-TC-G--A--TCAG----ACAGAA-T-----------A-T-TCAA-AG------TT--GTT-------ACTCA-TG-ATG-------------G 5145
H2B.GH.86.D205_ALT ----TA-----AG-A--AACT------G-A-----T--C--A-----------------G---G-A-----CC-TC-CC-G--A--TCAA----ACAGAC-C-----C--A--A-T-TCAA-AG------TT----T-------ACTCA-TG-ATG-------------G 5147
H2G.CI.92.Abt96 ----TA--C---G----A-C-------G-A--A-----C-----G--------G-----------A------C-TC-TC--------CAA----ATA-AA-T--------A--AA-TTCAA-AG-A--CAT---GTT----------CATTG-ATG-------------G 4501
H2U.FR.96.12034 ----TA--T--AG----TACC------G-A-----T--C--G-----C--------G------G-C------C-CC-TC-------CCAA----AGAGAA-C-----A-----AA-TACAA-GG----CAT---C-T--------CTCA-TG-ATG-------------G 4653
COL.CM.x.CGU1 ---CTA-----AGCA--CACCACA---CAC-----T-----T---TCA--------T-----GCAG-GA--C--G--TG-T--A-G--AG--TAAGA-AA-G-A------A--A---ACAT-AG-A-GCAA----GC---------C-ATGCG-T--------------- 4555
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---TTA--G--AG----CACCACA--GG----A-----C--A--G------------------AAC-AA----G-C--------G-T-CA--CAC---A--T--G--AG-T--AC---GAT-GG-A---------GCT-----TACTCA---T-TT-------------G 4779
DEB.CM.99.CM40 ---CTA--T--TG----CACCACA--GG-A--A--T--C--A-----C--G-----G------AG--A---C-GGATTC----AG-T-CC--CAA---AA-C------G-T--A--GAGAT-GG-A---------GC------TACC-A---AATT-------------G 4598
DEB.CM.99.CM5 ---TT------AG-T--TACTACA--GG-A--A--T--C--A-----------G---------AGC-AA----GG-TCC----AG---C---CAA---AA-T-----AG-T--A---AGA--AG-A---------GC------CACC-----TATT-------------G 4592
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----AAAT-----A--CACCACA---G----A--T-----A--------G--TA-T------AA--A---C--GC--------G--G------C--TA-----G--AG-T--A---AGAT-AG-A------C--GC-------ACCC----T-TT-------------G 4682
DRL.x.x.FAO -----TAAG--AG----TACCACA---G-------T--C-----G-----------G--------A-----C--TC-GC-------------------AA-T-----------A---A-A--AG----------T------------C-G--T----------------- 4359
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG------------------- 4248
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG------------------- 4329
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG------------------- 4328
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----GTAAT--AG----CACCAC------A--T--T--C--A--GTCA--G--TAGT------AGC-----C-G-C-GC-C---G----C--CTCT--AA--------G-TTG---GAGAT-GG----------G--------TACGCAT-------------------- 4965
GSN.CM.99.CN166 -----A-AC--AC-A--CACCACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CACGA-AA-C-----AG---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CA----TGC-A---T--T-------------- 4520
GSN.CM.99.CN71 -----AAAC--AC-A--CAGTACA--GG-G--A-----C--G-----------G---------AAC-----C---C--C-C---G---CA--CCA-A--A-T------G---TCAC-T-CT-AG-A---------GC-CAA---TGC-A---T--T-------------- 4502
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---CTA--T--TG-A--TAC-ACA--------T--T--C--T--G-----G--------T---G-C-AA-------C-C----AC---------A-AG---C-----AG-T---C----AT-A--------T--C-T-------AC-CA---T--T---------CA--G 4069
LST.KE.x.lho7 ---ATA--G--AG-A--TAC-AC---G--A--T--T--C--T--G--------G--T------G-A-AA--C----TT-----A-GT-------A-AGA--------AG-T--AC-G--A--A--A----------T---------CCA---T--T---------CA--G 5153
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---TTA--G--AG-A--CAC---------A-----T--C--A--------G--G-----G---AA--AA-----GT-TC----AG--T-G--T-AGA-AA-------AG-TTGCA--G-AT-A--A---------GCC-----CAC------T--T---------CA--G 4479
MND-2.CM.98.CM16 -----TCA---AG----CACTACA-----------------T--G------------A----GG-A-AA--CC-TC-TC-C--AC----C-----G--A--T-----C--A--A--GA-A--AG-A--------T--------------A--T----------------- 4793
MND-2.GA.x.M14 -----TCAG--AG----CACCACA-----A-----T--C-----------------T--G---G-A-AA---C-TC-TC-T---GT--------AG--A--T--G-----A--A--GAGA--GG-----------------------C----T----------------- 4720
MND-2.x.x.5440 -----TCA---AG----CACCACA---G-A--T-----C--A--G------------------G-A-AA---C-TC-TC-T-----G--C----A---A--T--G-----A------AGG--AG-A--------G-----------GC-A--T----------------- 4353
MNE.US.x.MNE027 -----A--G--AG----CACC-----GG-A--A--------A--G-----G--------G---G-A------C-CC-TC----A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAA-GG-A--CAT----TT---------TCATTG-ATG-------------G 4559
MON.CM.99.L1_99CML1 -----AAAT--TC-T--CACCACA--GG-A--------C--A-----C-----G--T-----GAA--------G-C--C----AG-G-CC--TAAGA-AA-C--G---G---T----T-C--CCCA------T--GC-CAA---C-G------TTA-------------- 4495
MUS-1.CM.01.CM1239 -----TA-C--AG-T--CACCACA--GG-A--A-----C--T--------G------------AAC-AA--C---C-G-----AG---C----CAGA-AA-C-----AG-A-TCACCT--T-AG-A---------GC-CA------C------ATG----------AG-- 4472
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -----CA-C--AG-A--TACCACA--GG-A--A--T--C--T--G-----------G------AAC-AA--C---C-G-----AG--GCC---CACA-AA-C--G--AG---TCACTT--T-GG-A---------GC-CAA-----C-----TTTA----------AG-- 4482
MUS-2.CM.01.CM1246 -----TAAC--AC----CACCACA--TG-C-----------A--G------------------AA-GCA--C---C-G------G---CC--TCACA-A-----G--AG-A-TAAC-T--T-AG-A---------GC-CAA-----C-----T-TA---AA--------- 4580
MUS-2.CM.01.CM2500 -----A--C--AG-A--CAGTACA--TG----T--T--C--A--G--C-----G---------AA-GCT-----GC--------G-G-CC--TAACA-A--C-----AG-A-TCC-GT-C--AG-----------GC-CAA-----C-----TTTA---AA--------- 4539
OLC.CI.97.97CI12 ---TTA--G--TG----T---ACG--C-----G-GG-----T------------A-CA-----G-A-AA----G--TG------G-G--AT----GAGAA-C-----A-----AAC----T-GG-A------T-GGCT-----TA-C-----T--T----------AC-- 4663
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----TCAG--AG----CACC------G-A-----------T--------G-----G--T---AG-------C-TC----G----C---A-----G--AA-T-----C--A--A--GA-AT-AG-A--------T-----------GC----T----------------- 4063
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----TCAG--AG----CACC--C--GG-A--------C--A--------------------G--C------C-CC-GC----A-CT--A---AC---AA----------A--A---A-GA-AG----------------------GC----T----------------- 4081
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----TCAG--AG----C-CC------G-A--T--------T-----------------G---AGC---------C-------A-T---C----A---A--------A--A--A---A-AT-AG-A--------C-----------T--GG-T----------------- 4271
RCM.NG.x.NG411 -----TCA---AG----CACC------G-A-----------T-----C--------G--------A------C-TC----G----T---A-----G--AA-T-----------A---A-GT-AG----------T-----------GC----T----------------- 4286
SAB.SN.x.SAB1 ----GAAA---AG----CAC------GG-A--------C-----------G-----------------------GC-G-----AG----C--------AA-T------G-T--A---AGAT-GG-A--------CAT---------GCA---T----------------- 5190
SUN.GA.98.L14 ---TTA--C--AC----TAC-ACA--G--A--T-----C--T--G--------------G---G-A-A---C--G-T------AC-------CA-CAGAA-T-----AG-T--AC-GG-AT-G--A--T-------TC-----TC-GCA---T--T---------CA--G 5152
SYK.KE.x.KE51 -----A---G--G-A--CACCACA-----A--A--------A-----C--G---A--------AAC-AA----G-C-------AG---CC--CAAT--AA-T--G--AG-A-TA---AGAT-AG-------G--GGC------CACG-----TTTA-------------- 4647
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---TGT--C--AG-A--CACTACA--T-----A-----C--A-----C--G---A-------G--C-AA----GGT-T-----AG--GC---CTC---AA-T-----CG-C-TCAC----T-GC-A--------GGC-------ACC------TTA-------------- 4992
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----GACA-G-AG----CAC-ACA--G--C-----T--C--A---TCA------AGT------AG--------G-C-------AG---C-----A-A-AA-T-----AG-CTG--C-TT-T-GG-A--G-----C-TC-----CTGCCA---T----------------- 4991
TAL.CM.00.266 ---CTCAA---AG----CTCCGCA---G----A--T-----T---TCC--G----C-------AAC-AA------C-GC-C-----G-CA--CAC---AA-T--G---G-A-TAC--T-C--GTCC--------GGC-CA---GACT-----TTTG----A--------G 4758
TAL.CM.01.8023 ---CT-AA---AG----CACCACA--GG-A--A--T-----A---TCC-----GTC------GAA--A---C---C-G--G-----G-CA--TCA---AA-T--G---G-A-TGC-GT-C--GTCC-----G--GGC-CA---TACC-----T-TT-------------G 4256
VER.DE.x.AGM3 ----GAAA---AG-A--CACCACA--TG-A-----T--C--T---TCA-----CTCTA----GAG----------C-G-----AG----A--T--GA-AA--------G-CTG-C--T-CACAG-A----------TT------TGCCA--------------------- 4514
VER.KE.x.9063 ----GAAAG--AG----CACCACA---G-G--A--------A--GTCA--G---TC-------AGC-----C---C--C-C--AG----A--T---A-AA--------G-TTG-C-GT--ACAG-A----------TT------TGCCA--------------------- 5019
VER.KE.x.AGM155 ----GAAAGG-AG-A--CAC-ACG--GG-A--A--T-----A--GTCC--G---TCTA-----AG------C---C----G--AG-G--A--T---A-AA--------G-CTG-C--T--ACAG-A----------TT-----CTGCCA---T----------------- 5011
VER.KE.x.TYO1_patent ----GAAA---TG-A--TAC-ACA--T--A--A--T--C------TC-------TC-A-----AGC-----C---C-------AG-G--A--T--GA-AA--------G-TTGCC--T--ACAG------------TG-----TTGCCAT--T----------------- 5016
WRC.CI.97.97CI14 ---TTA-----AG-A--A--------G--C-----T-----T---------------A-----AG--A---C-GGAGG-----AG-C------CACAGTA-T-----AG-T--A---A-AT-AG-A------T--GCG------T-------T------------GA--- 5092
WRC.CI.98.98CI04 ---TTA-----AG-A--A--------G--C--T--T-----T---------------A-----AGC-AA----G-AGGC----AG----A---CACAGAA-TC----AG-C--A---A-GT-AG-A------T--GC-------C-------T------------GA--- 5107
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---TTA--C--AG-A-----------G--------------T--G------------A-T--GAG--AA----G--T------AC----A---CA-AGAA-------AG-T--A---A-AT-GG-A------T--GCT------A-C-A---T------------GA--- 4021
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H1B.FR.83.HXB2 AGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGA...ATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATT...ACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCT 4956
Pol __G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__.__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__.__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------A------------------...---A--------------------------------------------------...T-----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A---- 4402
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------------------------...---A-------------------------G---C--C-----------------...-----------------------C------------------G----------------------------T---- 4955
H1C.ET.86.ETH2220 ----------------------------------...---A----T---------T----------G---------C-C-----C------...TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A---- 4348
H1D.CD.84.84ZR085 ----------------------------------...---A--------------T----T----------G------------------C...------------------------------------------G-----A----------------------T---- 4478
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------------------...---A-----------T------------------G-------------------...--G--------------C--------------------------C---G----------------------A---- 4296
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------A------...---A--------------T----T---------------C--------------...------------------------------------------G-C---G----------------C--A--A---- 4353
H1H.CF.90.056 ----------------------------------...---A--------------------------------------------------...T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A------- 4303
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------------A------------------...---A------------------------------G-------------------...------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C-- 4270
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------------...--------T---------------------------------------------...TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A---- 4152
H101_AE.TH.90.CM240 ----------------------------------...---A--------------------------------------------------...------------------------------------------G-C---A-------------------A--A---- 4530
H102_AG.NG.x.IBNG ----------------------------------...---A----T---------T----T---------------C----------G---...-T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A---- 4481
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------...---A--------------------------------------------------...-T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A---- 4182
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------------------------...---A--------------T----T---------------C--------------...------------------------------------------G-A---A-------G-----------A--A---- 4322
H1N.CM.02.DJO0131 --------------A-----C-------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G- 4462
H1N.CM.02.SJGddd --------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT-C--G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G- 4446
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G- 4461
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------------C---------G---...---A-------------------------G--A-C-A---------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G- 4460
H1N.CM.06.U14296 --------------------C-------------...---A----T--------------------G--A---A-C-------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G- 4459
H1N.CM.06.U14842 --------------------C------------G...---A----T--------------------G--A-------------C-------...TT----G---------------------T---A---------G-C--TA----------------C--A--T--G- 4463
H1N.CM.95.YBF30 --------------------C-------------...---A-------------------------G--A-C-A-T-------C-------...TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G- 4550
H1N.CM.97.YBF106 ------------------M-CG------------...---A----------------------------A-C-A---------C-------...TT----G------------R------------A---------G----TA----------------C--A--T--G- 4548
H1O.BE.87.ANT70 --------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G- 5011
H1O.CM.91.MVP5180 --------------------C---------G---...C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G- 4985
H1O.FR.92.VAU --------------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G- 4522
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G- 5009
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --------------------C------A-----G...---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------...TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G- 5009
H1O.US.99.99USTWLA --------------------C------A--G---...T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G- 4439
H1O.US.x.I_2478B --------------------C------A--G--G...---A--------C-----T--C----------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G- 5012
H1P.FR.06.RBF168 --------------------C---T--A--C--G...--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G- 4417
H1P.CM.2006.U14788 --------------------C---T--A--C--G...--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------...TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G- 4427
CPZ.CD.90.ANT --------------------CAC-T--AC-G---...---T--------C----------------G--A-CTC----------T------...TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G- 4395
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------------------C-------------...---A----------------------------A------C--------------...TT------------A-----------------A---------G-C--GA-------------G--C-CC--G--G- 4536
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------------C------A-----G...--TA-------T--------------------A-CTA-T---------------...TT----G-----------------------------------G-----A-------------T--C-GA--T--G- 4542
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---------------A----C-------------...---A-------------------T--------A-C-A-GC------C-------...TT----G-------------------------A---------G-G--CAC---------------C--A--A--G- 4528
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------------A-----------A------...---A-------------------T----------C-------------------...T-----G-------A---------------------C-----G----TA----------------C--A--A--G- 4511
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------------------------A------...---A--------C----------T----------C-A--------C--------...T----T--------A---------------------------G-C--TA----------------T--A--A---- 4502
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----------------------------------...--CA----T--------------T----------G----C--------------...T-----G-------A---------------------------G-A--TA-C--------------C-----T---- 4522
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------------------------A--G---...---A-------C--------------------A------C--------------...TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A----------------G--A-----G- 4498
CPZ.GA.88.GAB1 --------------------C-------------...---A----------------------------A-GC------------------...TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G----CCT-A--G- 5017
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------------C------A------...-----------GC-----------T-------AC-----C--------------...CT------------A-----------------A---------G-C--CA----------------CTCT-----G- 4349
CPZ.TZ.00.TAN1 --------------A-----C-------------...C--T--------C--A-T---A-T-----G--A---C-----------------...TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G--------GCGA--A--G- 4600
CPZ.TZ.09.UG38 --------------A---T-C------A------...C--T-----C--C-GA-T---A-------G--A--GC-----------------...TT---------------------------T------G-----G----GG-------G--------GCGA--G--G- 4574
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------------T-C------A------...--CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------...TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G- 5016
MAC.US.x.239 G--A--A--A----ATATG-C-C---CA------...T--A-TA----G--CA-T-----ACA-G-G-TAC--TTTCA----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G- 5255
Pol __R__G__G__I__G__D__M__T__P__A__E__.__R__L__I__N__M__I__T__T__E__Q__E__I__Q__F__Q__Q__S__K__.__N__S__K__F__K__N__F__R__V__Y__Y__R__E__G__R__D__Q__L__W__K__G__P__G__E__L__
SMM.SL.92.SL92B G--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...------A-T--G--CA-C-----AC--G----CC--T-C---A-TTC-----A-...T-----T-------------------------A--AG-A---G-C-A---G-----G---------G--------- 4686
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 G--A--A--A----ATATG-C-C---CA------...T----CA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--G----G------C-GTG----AT-G- 5258
STM.US.89.STM_37_16 G--A--AC-A----ATATG-CCC---CA------...T----TA-T--G--CA-C-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---A-...T-----T-CA-------------C-----------AG-----G---A---A-----G-----C-GTG----AT-G- 4902
H2A.DE.x.BEN G--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA----G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----G-A---A-...T----TT--A-------C-A---C--------A--AG-----G---AG--G-----------T-GTG-A--A--G- 5338
H2A.GW.x.ALI G--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C-CA-CA-T--G--CT-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TTG---T--A-------C-C---C-----------AG-----G---AG--G-----------T-GGG----A--G- 5331
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G--A--A--A----ATATG-CCC---CA------...C--A-CA-T--GG-CA-TG----ACAGG---TAC--TTCC-C---GC-A---A-...T-----T-A--------------C----T---A--AG-----G---AG--G-----------T-GGG-A--A--G- 4783
H2B.CI.x.EHO G--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...-----CA----G---A-T-----ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A---A-...TT----T-C--------C-----C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-T--AT-G- 5309
H2B.GH.86.D205_ALT G--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...C----TA----G---A-C-----GCA-G---TAC-GTTC--C---GC-A---A-...TT----T----------C-A---C--------A--AG-----G---A---C-----G-----T-GTG-A--AT-G- 5311
H2G.CI.92.Abt96 G--A--A--A----ATATG-CCC-T-CA------...---A-TA----G--TA-T-----ACA-G---TAC--TTTCA-----C-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-AG--C-----------T-GTG----TT-G- 4665
H2U.FR.96.12034 G--A--A--A----ATATG-C-C-T-CA------...--CA-TA----G---T-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C---TC-A---A-...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G-C-A-T-G--------C------G-CT-A--G- 4817
COL.CM.x.CGU1 G--A--AT-A------A-G---C--T--------...CA------A-G-GC-AT--T---AT--G-T--AC--A-CC--AC----TT-CAAAATCA----T--A--------AA--CC--C-GG-AA--GCA-...-CAGG-GAG---C---------G-G-A--GG-G- 4719
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G--A--A--A----ATATG-CCC-TTCA-----G...-----CA-T--G--TAAT-----AC--G---TA---T-CC-----C--A-----...T-----T--TC-GGA--CAAA--C--C-----A--AG-AGCTG----CAG---------C-------CA-----G- 4943
DEB.CM.99.CM40 G--A--A--A----ATATGTC-C-GATA------...C-----A----G---A-------A---G----A---ACT------C--A-----...T-----C--TT-GGC--CAA---C--------A--AG-TGCTG-----AC---------G-------CC--G--G- 4762
DEB.CM.99.CM5 G--A--A--A----ATATGGCA---ATA--G---...C-----A----G---A-T------T-GG----AC--ACC------C--A-----...T-----C--TT-GG--ACAA---A--------A--AG-AGCTG-C---AC------G-----C--T-CCT-A--G- 4756
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G--A--AC-A----ATATG-CA----CA------TAC--TAACATGC---ATA--CATTTAGA-AT-CAAC-T......ACC------......C-----T--TCG------AA---C--------A--GG-AGCT-----G-AA---C----------TG----G--T- 4840
DRL.x.x.FAO ---------A----A-----------CA------...-----------T-----CT-T---C-CTT---A-GCA--C-----C--A-T---...CTC-----------------------------A--GG-A---G---AGT-G---------------G-A--TG--- 4523
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G- 4412
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G- 4493
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------------A----C------A--C--G...---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------...TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G- 4492
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G--A--A--A-----TAT-TC-AGT-CA------...T-G--TA-T--GC--A-----C-AC--G--CTA--TACTC-------C-----C...CA-------TTG------AA---C--C-----A--AG-T---G-----G-G--------------GCGA---A--- 5129
GSN.CM.99.CN166 G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA------...------A-T--G--TCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----A-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT--C--T------C-----------GTA------- 4684
GSN.CM.99.CN71 G--A--A--A----ATATGT-CC-TACA--G--G...T----GA----G--CCAC-----AT--G----AC--C-C---A-C-C-----G-...T-C---T-------A------------------C-AG-AGCT-----T-A----C-----------GTA--T---- 4666
LST.CD.88.SIVlhoest447 G--A--AC-A------CT-TCAC---CA-----G...T-TA-TA-T--G--TAATG-----T--G----AC--T-T----------T--A-...T--------TT---A---AA------C-----AC-AG-AC--G----C-AG-----G-----T---C----T--G- 4233
LST.KE.x.lho7 G--A--AC-A------CTT-CAC---CA--G--G...T-TA-TA-T--G--TAATG----AC--G----AC--T-TC--------TT--A-...T--------TT---A---AA------------AC-AG-A---G----T-AG--------------GC-A--T--G- 5317
MND-1.GA.x.MNDGB1 G--A--AC-A------ATG-CA-----A--G---...------A-T--G--CAAT-----AT--G--TA-C--T-TCA------T------...T------A-TT-------AA------C-T---A--AG-A---G---AG--G-----------T-GT-TC--TT-G- 4643
MND-2.CM.98.CM16 ---------A----AA------C----A------...-----------T------------C-C-T---A-CTA--------C-CA-T---...CA------------------------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-A---A-T- 4957
MND-2.GA.x.M14 ---------A----A-------C----A------...-----G--T------A-------T--T-T-----CCA--------C--A-T---...T-------------------------------A--AG-A--GG-G-AG--C---------------G-A---A-T- 4884
MND-2.x.x.5440 ---------A----A-------C-T--A------...---------------A-C--------C-T---A-CCA------G-C--A-T---...T------------------A------------A--AG-A--GG-C-A--AG---------------G-----A-T- 4517
MNE.US.x.MNE027 G--A--A--A----ATATG-C-C---CA-----G...T--C-TA----G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A---AC...T-----T--A-------------C--------A--AG-----G---A---G-----G-----C-GTG----AT-G- 4723
MON.CM.99.L1_99CML1 G--A--A--A----ATATGGCCC-T-TA--C---...T-TA--A----G---CAC-----AT--G--CTAC--ACC-C-A-C--C------...------T--TC---A-------------T----ACAG-TGCCG-C--T-AG--------------GCGC--A---- 4659
MUS-1.CM.01.CM1239 G--A--A--A----ACCTAGCA--T-CT--G---...---A-TA-T--GT--CAT-----AC--G--CTAC--C-C------TC-----AA...T-C---T----------------------T---ACAG--TCTG-C---TC------G-----T--TGCCT-GT-G- 4636
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G--A--AG-G----ACCTATCAAAT-CT--G--G...---A-CA----GC--CAC-----AC--G--CTAC--C-C------C------AA...TAC---T----------------------T---ACAG-TTCTG----GTC------G-----C--CGTCT-A--G- 4646
MUS-2.CM.01.CM1246 G--A-----A----ATATG-CCC-TACA-----G...T----TA-T--GC--TAC-----AC--G---TAC--C--C-------T--C-A-...------T--TC---A-----------------AAGAG-AGC---C--TTA----CTGA-------TCGA--T--T- 4744
MUS-2.CM.01.CM2500 G--A--A--A----ATATG-C-C-CACA-----G...T----CA----GC--TAT-----A---G----AC--C--A-------CAC--AA.........T--TC---A-----------------AAGAG-AGCG------AG----C-------T--TC-A------- 4697
OLC.CI.97.97CI12 G--A--ACAA-----AGGT-CA-TG-CA--GGA-...T-----A--CA----TAC-----T-C-...CAA-T-----ACAC-C--A-T-AA...TTT----AATTTTCAGGATATCGAGTG--TTATA-A-A--A-G-AGGC-AG---TGT--C------G-A-----G- 4824
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---------------------------A------...---A--------------T----GT-------A--TA----------T------...T---------------------------TT--A--AG----GG---AG-AG-----G-----G--C-CT---A--- 4227
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---------------------------A------...---A----T---------T-----T-------A-CTA----------T------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---A--AG-----------T--C-CT--AA--- 4245
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---------------------------A------...---A----T---------------T--GC---C--TA----------T------...T-------------------------------A--AG-A--GG---A---G----G---T-----T-----GA--- 4435
RCM.NG.x.NG411 ---------------------------A-----G...---A--------------T-----T-------A-CCA----------C------...T---------------------------T---A--AG-A--GG---AG-AG-----G--------T--A---A--- 4450
SAB.SN.x.SAB1 -------------------TC-----CA------...C--A-CA-T------CAT-----AC--G----C---AC-C-T---C--A-----...T----------------------C-----------AG-----G-C--TG-G--------T--G--T------A--- 5354
SUN.GA.98.L14 G--A--AC-A-----AATG-CA----CA--G--G...T-TA-CA----G--TAATG----TC--G----AC--T-C-----G---AT--A-...T--------TT---A---AA---C--C-----A--AG-A---G----T-AG-----------T--T--A--T--G- 5316
SYK.KE.x.KE51 G--A--A--A------ACT-CAC---CA--T--G...TATA-TA----GC--TAC-----AC-----CTAC--A-TAC---C-C-.........CA----T--TCG------AAA--A-----T--AC-TG-T-CT...T-TGA----C-G--------TTCT--A--G- 4802
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G--A--A--A------ATATCAC----A-----G...TACA-TA-T--GC--TAT-----AC-----TTAC--C--AATAC--C-TC-......C-----T--TCG------A-------C---C-CC-GG-G-AG...AACGAG-----G--------TCGT--A--T- 5150
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G--A--A--A-----TATG-CCC---CA--G--G...C--A--A----G---A-C---C-AC--G---TAC--C-CA------C----CAA...CA-------TC-------AA---C--C-----A--AG-A---G-G---G-G--------------C-CT------- 5155
TAL.CM.00.266 ------AT-A----ATATGT-CC---CA---GC-...---A-TA----G--CTAC-----AC---------C-C--C-------C------...CA---TT--TCGG-----AA---C--------AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---A-T- 4922
TAL.CM.01.8023 ------AT-A----ATATGT--C---CA---GC-...C-CA--A----G--CTAC-----AC-------A-C-ACCC-------C------...CAC--TT--TC-G-----AA---G--C--T--AA-GG-TGCT-----T------C-G--------TC-C---G-G- 4420
VER.DE.x.AGM3 G--A--A--A-------TA-CAC-G-CA--G---...T--A-CA-T--G--TA-T---C-AT--G--TTAC--C-CC------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G----TG-C-------------G-C--T-AA-T- 4678
VER.KE.x.9063 G--A--A--A-------TA-CAC---CA------...C--A-TA-T--G---A-----C-AT--G--CTAC--AC--------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-----G-G-----G---------C-AT-AA--- 5183
VER.KE.x.AGM155 G--A--A--A------CTA-CA--T-CA--G---...C--A--A-T--G---A-----C-AT--G---TC--CACTC------CCA----C...CA-------TTG------A-A--C--C-----A--AG-----G-----G-G-----G-----T--TCGC--GA--- 5175
VER.KE.x.TYO1_patent G--A--A--A-----AC-G-C-T---CA--G---...C--A-TA-T------A-----C-AT--G---TAC--C-T-------CCA-----...CA-------TT-------A-A--C--C-----A--AG-G---G-C--TG-G---------------C-AT-AA--- 5180
WRC.CI.97.97CI14 G--A--AT-A------...TCCC-T-CA------...T-----A-T--G---A-CT----TC--G----AC--C--ACT---C------AA...TT----T--A---------A---G--------AACAG-AGCC----AG-AG---C---------GT-------CT- 5253
WRC.CI.98.98CI04 G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------...T-----A-T--G--CA--G----AC--G----C--TC--AC----C------AA...TT----T--A---------A------------AACAG-AGCC----AG-AG---C----T----GT--------T- 5268
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G--A--AT-G-----A...TCCC---CA------...------A-T--G---CA-T----T---G-------TC--AC----C------AA...TTC---T--A---------A------C------ACAG-AGCCTCG-AG-AG---C---------GT--AT-GG--- 4182
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Vif start Pol p31 integrase end
H1B.FR.83.HXB2 GGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGT...GACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAG........................... 5096
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R##__.__.__.__.__.__.__.__._
Pol W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__.__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------------------C------...--T-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G-------------A------........................... 4542
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------------------------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------........................... 5095
H1C.ET.86.ETH2220 --------------------------------------...--------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------A------........................... 4488
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------C------...--------G-----A--------------------------------------------------------------------------------------A........................... 4618
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------C--------C------...--A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G-------------------A........................... 4436
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------------------C----AC...--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--------------------........................... 4493
H1H.CF.90.056 -------------------------------C------...--A-----------A---------G-G-----A--------------------------------------------------------------------A........................... 4443
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------G--C------...--A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------A........................... 4410
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------------C--C---...--A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------A........................... 4292
H101_AE.TH.90.CM240 -------------------------------C------...--T-----------A------------------------------------------------------------------G--------------------........................... 4670
H102_AG.NG.x.IBNG ----------------------------G--C------...--T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G--------------------........................... 4621
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------G--------G--C----AC...--T-----------A---------------------------------------------------------------------------------------........................... 4322
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------------------G--C--C---...--T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A------........................... 4462
H1N.CM.02.DJO0131 -------A-----------G-----C--------CG-A...--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C-AGACATGGCATAG............... 4614
H1N.CM.02.SJGddd -------A-----------G-----C--------AG-G...--T-----------C---C-T-----------A--A--------------C-------------------G-------------G----------AA--C-AGAAATGGAATAG............... 4598
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C--GATATGGAATAG............... 4613
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--GATATGGAATAG............... 4612
H1N.CM.06.U14296 -------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--GACATGGACTAG............... 4611
H1N.CM.06.U14842 -------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--GACATGGAATAG............... 4615
H1N.CM.95.YBF30 -------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C--GAAATGGAATAG............... 4702
H1N.CM.97.YBF106 -------A-----------G-----C--------CG-G...--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C--GACATGGAATAG............... 4700
H1O.BE.87.ANT70 ----------G--A--------C-----------GG-A...-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-AAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA 5178
H1O.CM.91.MVP5180 ----------G-----------C-----------AG-A...-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G-AAGCATGGAACAGCCTGGTGAAATACCA 5152
H1O.FR.92.VAU ----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G-AAGCGTGGAACAGCCTAGTGAAATACCA 4689
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-AAACGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA 5176
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-AAACGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA 5176
H1O.US.99.99USTWLA ----------G--A--------C-----------AG-A...--A--T--G-----A-----------G-----A--A------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-G-AAACATGGAACAGYCTAGTGAAATATCA 4606
H1O.US.x.I_2478B ----------G--A--------C-----------AG-A...-----T--------A-----------G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-AAGTGTGGAACAGCCTGGTGAAATACCA 5179
H1P.FR.06.RBF168 ----------------------C--------C--AG-A...--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-AAGCCTGGAA.................. 4566
H1P.CM.2006.U14788 ----------------------C--------C--AG-A...--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G-AAGCCTGGAACAGTCTGGT......... 4585
CPZ.CD.90.ANT ----------------------C--CA----CC-AGAG...--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A----------ATATCTGGAAATC............... 4547
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------------------------T--G---C-AG-A...--A-----------A--T-----G--------A--A-----A--------------A--------------------------------------------AAGCATGGAATAG............... 4688
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------------------------CA-------AGAG...--AG-T-----------C--G--G--------A--A--C--A----------------------------G-A--A--------G-----------AG-C-AAACCTGGAATAGCCTAGTAAA...... 4703
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------A-----------G-----T--------CG-G...--T-----------C---C-T-----G--C--A--A-----A----------------------------G-------------G-----------AG-C--GACATGGAATAG............... 4680
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----G--------A--------GC-G------C-GGAA...--A-----G-----C---C-T--------T--A--T-------------------------A-----C-A-----C-----GA-------------A----AAGCATGGAACAG............... 4663
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----------G--A--------GC-C-----CC-AGAA...--A-----G-----C--TC----G--------A---------------------------------------------------------------A--C-AAACATGGAATAG............... 4654
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----------G--A--G-----GC-T--------GGAA...--T-----------C---C-C-----G--T--A--A--C-----C------------G---A----A--------C-----GA-------------AG---AAGCATGGAA.................. 4671
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------------G-----T------C-GGAC...--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG---AAACCTGGAATAG............... 4650
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------------G--C--G---C-AG-G...--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A----------AGACTTGGAATAG............... 5169
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----------G--T--------T--T--G--C--CG-A...--T-----------A--C-----------T--A--T----AAC----------G---G-----------------C----TG--G-----------A--C--AAC........................ 4492
CPZ.TZ.00.TAN1 --------------------------A----AGGAGAA...-----T--------A--C--G-----------A-----A-AA--G----------------------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC----AACATGGACAAG............... 4752
CPZ.TZ.09.UG38 -------------A------------A-G--GGGGGAA...--T--T-----------C----------TT-----A--A-AA--C------------------A---CA-G-A--A---ATGA-------A------C-C--AACATGGAATAG............... 4726
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------------------CA-G--A--CGAG...--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGGCTTGGAATAG............... 5168

Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 Integrase end
MAC.US.x.239 -------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T--A--T--C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCATAG............ 5410
Pol L__W__K__G__E__G__A__V__I__L__K__V__G__.__T__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__K__D__Y__G__G__G__K__E__V__D__S__S__S__H__M__E__D__T__G__E__A__R__E__V__A__*_
Vif _M__E__E__E__K__R__W__I__A__V__P__T__W__R__I__P__E__R__L__E__R__W__H__S##__.__.__._
SMM.SL.92.SL92B -------A--------T--T-----TA-G-TAGGG-CA...--A--------G--A-----------------A-----C-AA---------GG-AG-CAA-AGATG-G-AGCA---CCAGT-TGGAGG-TC-GT--A-GA-TAGTGGAGCGCTGGCATAG......... 4844
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -------G-----A-----CA-CC--A-G-TAGGG-CA...--G--T--G-----A-----G--G-----T--A--T--C-AA--C------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-G--TCCCACTTGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCATAG............ 5413
STM.US.89.STM_37_16 -------G-----A-----CA-CG--A-G-TAGGG-CA...-----T--------A-----G-----G--T--A-----C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AG-G--TCCCACCTGGAGG-TACCAG---GGCTGGAGAGGTGGCATAG............ 5057
H2A.DE.x.BEN ----G--A-----A-----CA--G-CA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C-----T--C-----C------GG-AGACA--A-CTG---AG-A--CCCCACCTGGAGGGT-CCAG---GG-TGGAGAAATGGCATGC............ 5493
H2A.GW.x.ALI -------G--C--A-----CA--G-TA-G-TAGGG-CA...--------------A--------G--G--C--------C--A--C------GG-AG-CAA-AGCTG---AG-G--CCCCACTTGGAGGGT-CCAG---GG-TGGAGAAGTGGCATAG............ 5486
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----G--G--C--A-----CA--G-CA-G-TAGGGGC-...---------A--A-A--------G-----T--------C-AA--C------GG-AG-CAA-AGATG---AGCG--TCCAACTTGGAGGGT-CCAG---GG-TGGAGAGGTGGCATAG............ 4938
H2B.CI.x.EHO -------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C------A-A--C--------------------A---A-C------GG-GGA-AA-A-TTG---TGCA---CC-ACGTGGAGG-TACCAT-C-GGCTAGAGAGGTGGCACAG............ 5464
H2B.GH.86.D205_ALT -------G-----A-----CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C--------A--C--G-----------A--T--A---C-C------GG-GGA-AA-G-TTG---TG-A---CC-AC-TGGAGG-TACCAG-C-GGCTAGAGAGATGGCACAG............ 5466
H2G.CI.92.Abt96 -------G-----A--T--CA-C---A-G-TAGGG-CA...--A--C-----T--A--C--------------A-----A-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--ACCAAC-TGGAGG-TACCAG-C-GACTGGAGAAGTGGCATAG............ 4820
H2U.FR.96.12034 ----G--A-----A--G--CC-T--TA-G-TAGGG-CA...-----T--G---A-A--C--G-----------------C--A---------GG-GGA-AA-A-TTG---AG-A--TCCAACTTGGAGGGT-CC---A-GGTTAGAGAGATGGCACTC............ 4972
COL.CM.x.CGU1 -------------A--G-----C--CAG-A--TC-CAAGGTAC-T-GTTT--GAAA--T----------T--------CC--ACTCC-ATATGG-G-AGAT-TG--CAG---GAA-T--TT-TCC-ATGG-C-AA----AGCCGAAACCGTTAAGGGAATGGATTAA... 4886
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -------A-----A-----G-----CA--TTGG-C-CAGGG--TT----------T--C--------------AG-A--A-A---C---------G-TG---GTA--A-GAT-GACCCACA-GA--CC--T--AT-A................................. 5080
DEB.CM.99.CM40 -------A-----T-----G--GTGCA-GACAG-GGTAGGA--T--C-----G--C--T-----G--------AG-A--C-AA--A---------G-C----ATA--A-G-T-AACACACA--A-TCCA-T--AT-A................................. 4899
DEB.CM.99.CM5 -------A-----A--G--G--GTGTA--ACAG-GGTAGGA--------G-----A--------------C---G-G--A-AA------------GGAG---ATA--A-GAC-GACACACA--A-CCCAGT--AT-A................................. 4893
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -------------A-----T--C--CA-GACAC-GGCAGGA-----CTTCCCG--A--T--------G-----A-----C-A-CCA---AATGC-G-A...T-TA-GA-G-GAGAACA-AAC-AAG--AT----AGT--GACTGACATATAA.................. 4989
DRL.x.x.FAO -------G-----A--G--G--C--CA-G--AGG--C-...---T-G------A-A--T----------------------AA------------A-TG---ATA--C--ACCAACA---AG---T--.......................................... 4648
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-AAGCCTGGAACAGTCTAGTTAA...... 4573
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------C--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-AAGCCTGGAACAGTCTAGTTAA...... 4654
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----------------T-----C--T--G--C--AG-G...-----T--------T--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-AAGCCTGGAACAGTCTAGTTAA...... 4653
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -------A-----C--G--G-----TA----GGGGGAA...-----C--G-----C--C--G-----G--T-----T--C-AA---------G-GAGA-AAA--ATG---AG-GAG-GTAGT-TGGAGGGT-TCAGA--GGCAAATAAGCAGATGGAGGGGGATAGTGAC 5296
GSN.CM.99.CN166 -------------A---------G-C---AC-C-AGCAGGT--G--T-TTAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-A---AA----TGG---GT----CCCATACAA--A-T--C-GAGAGGAAGGTAGACTGGTTGCTTAG... 4851
GSN.CM.99.CN71 ----G--------A--------GG-C---ACCC-AGCAGGT--G--C-TCAC---C--T-----G--------------C-A-CCA------G-GGCA-A-----AA----TGG--AGT---GCCCATACAAG-A-T--CAGAGAGGAAGGTAGAATGGCTGATTAG... 4833
LST.CD.88.SIVlhoest447 -------A-----T--T-----GG--A----AGGAGAC...AC---CTTCTC---C--C-----------T---C-AG-A-AA---------G-GGGACCAAAG-A-AG---GG---GCCT-CA--ACA-CT-G.................................... 4364
LST.KE.x.lho7 -------A-----T--T-----GG--A----AGGGGAG...A----CTTCTC---C--C--------------AC-AG-A-AA---------G-G...GGAC--AAG---AG-GAGAGTAGCCTGGATA-CA-CT--................................. 5448
MND-1.GA.x.MNDGB1 -------A--------------TT--A--T--C-AGAA...--G-----GA----A--T--------GTGT--A--A--A-AA---------G-G...-GT-G-AAGA--AG-CAG--TAACTTGGA-AGT-TCT--................................. 4774
MND-2.CM.98.CM16 -------A-----A--G--G-----CA----GGGG-CA...---T-G--G-----A-----G-----------A-----C--A------------ACAG---ATA-----CCCAAC----A-GC-T--T--....................................... 5085
MND-2.GA.x.M14 -------A-----A-----G-----CA----AGGA-CA...---T-------T-----C-----------T--A--A--C---------------ACAG---ATA--A--CCCCACA---AGGA---------GACA-C--GA........................... 5024
MND-2.x.x.5440 -------A-----C--T--G-----CA----AGGAGT-...--TT----G--G--T--T--------------A--A----A---C---------ACAG---ATA-CA--CCCCACA---G---ATAG.......................................... 4642
MNE.US.x.MNE027 -------G-----A-----CA-CT--A-G-TAGGG-CA...-----T--G-----A--C--------G--T-----T--C-AA---------GG-GGA-AA-AG-TG---AGCA--TCCCAC-TGGAGG-TACC-GA--GGCTAGAGAGGTGGCATAG............ 4878
MON.CM.99.L1_99CML1 -------------T--C-----C---A--AC-G-GGAGGGC--T--CCTGAC---C--T--G-----G--------A--C-AACCC-----C-CCAC-GAAAAT-TG-G--G-GACACCAACCAATATA-TCTCAGAA-GC-AGATGGATTGGCTAATTAG......... 4820
MUS-1.CM.01.CM1239 ----G--------A--------CG-CA--ACAG-ACAAGGAC-GG---TCACT--A--T--------G-----A--A--C-A-CCA-----CGCCA--GAAAAT-TG-G-AG-AAGTCCAAT-CAG--G-CC-CAGAA-GG-AGATGGATTGGATAATTAG......... 4797
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---G---------A--------C--CA--ACAG-CTCAGGA--GG---TCAC---T--T--------G-----A--A--C-AACCC-----CGCCA--GAA-AT-TG-G-AG-AAGTCC-AT-CAG--G-CCTCAGAA-GG-AGATAGATTGGATAATTAG......... 4807
MUS-2.CM.01.CM1246 -------A-----A--TC----G--CA--ACA--GGAAGGT--G--CGT-AC---C-----------------A--A--C-A---------C-CCAG-CAAAAT-TG---AG-GAGCCC-ATTCAGT---T-TCAGAA-GG-AGATGGATTGGCTGATTAG......... 4905
MUS-2.CM.01.CM2500 ----G--------A---A-------CA--ACAG-CCAAGGT--G--T-T-AC---A-----G--G--G--------T--C-AA--C-----C-C-A--GAAAAT-TG---AG-GACCCCAATCCAGTTT-T--CAGAA-GG--GATGGACTGGCTGATTAG......... 4858
OLC.CI.97.97CI12 -------A-----A-----CC-GC-TA----AGGAGA-...A-GTATTTCTCT-----TCTG--G--------A--AG-G-A-CC-------GTGG-T-GCAGT-CCA---TA...............T--....................................... 4937
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -------A-----A-----G--G--C--G---GGACAG...--TC-G--G-----C--T--------GTGT--A--TG-A-AA--------C-G-A-A-AT-TG-A-AG---GACCAATATGGAGG-TGGAC-G-----AA-TTGA........................ 4370
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------A-----A--G--------C--G--CGGACAA...--TT----G-----C-----------GTGT--A-----A-AA--------C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GACCAGTATGGAGG-TAGAC-G---A-AG-TTGA........................ 4388
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------A-----A--------C--C--G--GG-G-C-GGA---T-G--G-----C--C--G-----------A-----A-AA--A-----C-G-A-AGAT-TG-A-AG---GGCCAATTTGGCGG-TAGAC-G-----AA-TTGA........................ 4581
RCM.NG.x.NG411 --G----A--------T--C--G--C--G---C-AGAG...--TC----G-----C--T--------GTGT--------A-AA--------C-G-A-AGA--TG-A-AGA--GACCAATATGGAAG-TAGAC-G-----AAGTTGA........GCAGTGGCATTCCTTA 4609
SAB.SN.x.SAB1 -------A-----A--------T--------AC-GG--...--AT-G---AC-A-C--------------C--A--T--A-AA------------......---TTG---AG-CAG-CCC-TCTGGA-GGTA-C-G-CGGACAGCAGGAGAGGTGGACTAG......... 5506
SUN.GA.98.L14 -------G-----A--------C--CA--C-GGG-GAG...A----CCTG-----A--T--G-----------AC-AG-A-A---C------GG-G-ATCCT-CTCA-TG--GATG----G-T-A.......................AAGAGAATGGGAAGATAGAAGA 5460
SYK.KE.x.KE51 ----G--A-----A--------G--C--GACACCAGA-CAAC-GG---T--C---A--T-----G--------A-----C--CAG-G-----G--AGAG---ATA---G-AC-CACC---A--T--C-TCCA-ATCAA---GATAA........................ 4948
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -------------T--------GG-G---ACAG-GGAGGGA-----TTTT-C---A-----------G-----A--A----CA--CC-----G--AGA----ATA---G-TCCCAC----AG-A-GAC-CCA-GACA----GATAG........................ 5296
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----G--A-----A--G-----C---A----AGG-GAG...--GT-G--------A-----G-----G-----A--T--C-AA--A------G-GAGA-AAA-T-TG-G---CAAGACTAAC-TGGAGGGTT-G.................................... 5286
TAL.CM.00.266 -------A-----A--G--T--CT-G-G-ACAG-CGAAGGA--GG---TCAC---C--T-----G--G-----A--A----A-CCC------C--GCTT---GTAACA-GAT-GACC---A----TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAATTAG...... 5086
TAL.CM.01.8023 -------A-----A-----C--CC--AGGACAG-CGAAGGA--GG---TTAC---T--C-----G--G--T--A--A--C-AACCC------C--GCT----GTAACA-GAC-GACT---A-G--TCCA----AC-----GCAGAGATGGGTAGGGACAATTAG...... 4584
VER.DE.x.AGM3 -------G-----T-----G--C--CA---GAGG-GTG...--AT------A-TAC--------G--------A--T--A-A--------A-CC-AGA-AAAG-ATG-G----GAGAGTAACTTGGA-GGT-CC-GA-GAGCTGATAACTAAATGGCAAGG...GATAGT 4842
VER.KE.x.9063 -------G-----T-----G--C--CA----AGGAGAA...--GC-G---A-T--C-----------------A-----C-AA-------A-CC-AGA-AAAG-ATG-G----GAG-GTAAC-TGGA-GGTCTCAG--GACCTGATAACCAAATGGCAAGG...AATAGT 5347
VER.KE.x.AGM155 -------A-----C--G-----TC-CA-G--AGG-GAA...--AC-G--G-----T--G-----G--------A-----A-AA--C----AGCC-AGA-AAA--TTG-G----GAGACTCACCTGGA-GGT-CA-GA-GAAGTGATCACCAAATGGCAGGG...GATAGT 5339
VER.KE.x.TYO1_patent -------G-----A-----G--CC-CA-G...G-CG-AAGT---C----G--T--A--------G-----T--A--T----A--------A-CCCA-ACAAAG--TG-G-A--GAG-GT-ACGTGGA-GGTACCAG--GA-CTGATAACTAAATGGCAGGG...AATAGT 5344
WRC.CI.97.97CI14 -------A-----A---T--------G--ACACCGGAA...-GT----T-AC---T--G---------------C-T--A-AA-T--GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCT-AT-AG-ATT--....................................... 5381
WRC.CI.98.98CI04 -------A-----A--CT-----G-GG--ACCCCAGAA...-GT----T-AC---T--T-A---G--------A--A--A-A--TC-GGAATGG-G-AGGAATG-A-AGGAG--CCTCTAAT-AAGATT--....................................... 5396
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----------G--A--TT----TG-G--GAC-CC-GAAGGA--TT--CTTAC---T--C--------------A-----A-A-AC--GG-ATGG-A-AGGAATG-A-AGCAG-ACCACTAAT......T-A....................................... 4307
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H1B.FR.83.HXB2 ............................................AACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCA...AGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGG 5219
Vif _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__.__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G

H1A1.UG.85.U455_U455A ............................................---------C--------------T--C--------C--CAA-------CAA--T--------------------------TAGA---T--...---G---------------------------- 4665
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ............................................----------------------------------A-----AA--------A--------C---------------C------A--------...--------------------T----------- 5218
H1C.ET.86.ETH2220 ............................................---------T-----------G---------C--A-----A---G-----AT------G-------------T-----C---AGA------...-AGG-----------------------T---- 4611
H1D.CD.84.84ZR085 ............................................C---------------------T--------C--A-----AA--------AA-----------------C--------C--------C---...-A-------------------------T---- 4741
H1F1.BE.93.VI850 ............................................C---------------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG------...---G---------------------------A 4559
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ............................................-------C-C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG------...---G---------------------------- 4616
H1H.CF.90.056 ............................................C-----------C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--------...--G------------------------T---- 4566
H1J.SE.93.SE9280_7887 ............................................C--------------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-------...-A------------------------------ 4533
H1K.CM.96.96CM_MP535 ............................................T--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG------...-A------------------------------ 4415
H101_AE.TH.90.CM240 ............................................---------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG------...-AGG----C-----------T----------- 4793
H102_AG.NG.x.IBNG ............................................---------T--------------T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG------...-A-G--T------------------------- 4744
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ............................................---------C--------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA-----...---------------------------T---- 4445
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ............................................---------C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C---...-A-G----------------T----------- 4585
H1N.CM.02.DJO0131 ........................................................C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-------...-A------------------T------G---- 4725
H1N.CM.02.SJGddd ........................................................C---------T-T-----------G---AAA--G--ACAA--G----A------------T-------CAAGG------...-A------------------T------G---- 4709
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ........................................................------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG------...-A--C---------------T------G---- 4724
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........................................................------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CAAGG------...-A------------------T------G---- 4723
H1N.CM.06.U14296 ........................................................C-----------T-----------G---AAA-GG--A-AA--G----A------G-----T-------TAAA-------...----A---------------T------G-R-- 4722
H1N.CM.06.U14842 ........................................................C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA---Y---...-AG-A---------------T------G-G-- 4726
H1N.CM.95.YBF30 ........................................................C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C---...-A------------------T------G---- 4813
H1N.CM.97.YBF106 ........................................................C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG------...-AG-C------------R--T------G---- 4811
H1O.BE.87.ANT70 TAA.......................................................................---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA-----...---G-T------AGT---T-T--T---G---- 5274
H1O.CM.91.MVP5180 TAA.......................................................................A--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA-----...-A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---C 5248
H1O.FR.92.VAU TAA.......................................................................A--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA-----...--GG-C------AGG---T-T--T---G---- 4785
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TAA.......................................................................A--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA-----...---G-C-------GT---T-T--T---G---- 5272
H1O.SN.99.99SE_MP1300 TAA.......................................................................A--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAAAA-----...---G-C--C----GT---T-T--T---G---- 5272
H1O.US.99.99USTWLA TAA.......................................................................A--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA-----...-----C-------GT--CT-T--T---G---- 4702
H1O.US.x.I_2478B TAA.......................................................................---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--G--C--T------T-TAGAA-----...-----C------AGT---T-T--T---A---- 5275
H1P.FR.06.RBF168 TAG.....................................................-C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CRGTC-----T...--G--T-------G---TT----T---G---- 4680
H1P.CM.2006.U14788 TAA..............................................................-T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T...--G--T-------C---TT-T--T---G---- 4690
CPZ.CD.90.ANT ........................................................C-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C---...-AG-A-G-AGA---------T--A------CC 4658
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........................................................CC----T---T-T---------AAAA--AA------A-AA-AT-----C--C-----C---------CAT---A-----...---G-TTC------G--------T--TT-TAA 4799
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .................................................................-T----------CAGAA--AA------A--AAA------------G--C--T--------TT--A-C--C...---G-----------A----T-----TT---A 4805
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........................................................---G-----G--T--C--------G---AA---G--AC-A--T-----C-----------T-------CAGA-A-----...-A-------------A-----------T---- 4791
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........................................................---G------T-T-----C-----A--CA-------A--A--C-----------------T-----G--TGAAA-----...-A-G-----------A----T----------- 4774
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........................................................CC----------T--C--------G--TA-------C--AAAT-----C--------C------------AA-A-----...-A---------------------------G-- 4765
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .....................................................C-----G--------T--C--------G--TAAA--G--AC-A--T--------C--------T--------TGAGA-----...-A-G-T---------A-T-----T---G---- 4785
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........................................................------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T...--G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AA 4761
CPZ.GA.88.GAB1 ........................................................------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A-----...-A-G-TGC---T---A-------A--TT-CA- 5280
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...............................................------T-----------GTTT--------CAAG---AAA--G--C--A--------------G--C--T-----T--T--CA----T...-A-G-------------C-----A--CA--A- 4612
CPZ.TZ.00.TAN1 ........................................................CC----T-----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT---AAG-----------T-------CTGA-ACA---...-A--G-GCAGGG---A-------A--T---AC 4863
CPZ.TZ.09.UG38 ........................................................------T-----------A-TCACAAGTAAATGTTGC--CA-C---AAA--------C--T-------CTGA-ATA---...-A--G-GCAGG----A----T--T--CA-TAA 4837
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................................................-C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C...---G---A------------T-----TA---A 5279

MAC.US.x.239 .....................................................CCTCA--AA-T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC---TTTA-G-TCG-ATGGGCATGG...T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CA 5524
Vif _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__I__K__Y__L__K__Y__K__T__K__D__L__Q__K__V__C__Y__V__P__H__F__K__V__G__W__A__W__.__W__T__C__S__R__V__I__F__P__L__Q

SMM.SL.92.SL92B .....................................................CT-CA-TAA-TTC--TA-GTATA-AACAAG--A-CT--AG-AA-CC--C-A-GTGCC-------A-A-T-G-ATGGGCATGG...TAC-C-GCC--TAGG--GATTT----CT-G-A 4958
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .....................................................CCTCA-CAA-C-C-TGA-ATATA-CAC-AAG-ACCT-CAG-T--CT--C-A-GTGCCC-----TA-A-TTG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAG----ATTT-----T--A- 5527
STM.US.89.STM_37_16 .....................................................CCTCA--AA-C-TTTAA-GTATA-CAC-AA--A-CT-AGC-A--C---C-A-GTGCCC--C--TA-G-TTG-GTGGGCATGG...T-G-CTT-CAGTAG---GATTT-T--CT-GCA 5171
H2A.DE.x.BEN .....................................................CCT-G-CAAGT-C-TGA-ATACAGAACAAA--ACCT--AGGA--TGC-C-A-GT-CCC--C---A-G-TGG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT--------CA 5607
H2A.GW.x.ALI .....................................................CCT-G-CAAGT-C-TAA-GTACAGAACAAA--ATCT--AA-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCATGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--CA 5600
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .....................................................CCT-A-CAAGT-T-TAA-ATACAGAACAGG--ATCT--AG-A--TG--C-A-GT-CCC--C--TA-G-TGG-ATGGGCGTGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--AA 5052
H2B.CI.x.EHO .....................................................TCTAA-TAA-T-C-TGA-ATATAGGACAAA--ACTTGCAACA--TC-CT-A-GT-CCT--C--TA-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGTAG----ATAT-T--C--GAA 5578
H2B.GH.86.D205_ALT .....................................................TCTGA-TAAGT-T-TTA-GTATAGAACAGG--A-TTGCAACA--TC-CT-A-GTCCCT--C---A-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGTAG-A--ATAT-T--C---AA 5580
H2G.CI.92.Abt96 .....................................................TCTGA--AA-TTCTTAA-GT-TA-AACAAA--ACCT-CAG-A--CGGTT-A-GT-CCT------A-A-TTG-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-----T--AC 4934
H2U.FR.96.12034 .....................................................CCTGA-CAA-C-C-TGA.GTATA-CACAAA--A-CT-CAG-AA-TG--T-A-GTGCCC------A-G-T-G-ATGGGC-TGG...T-G-CTT-CAGCAGG---ATAT-T--T---AA 5085
COL.CM.x.CGU1 ..........................................................................-A-GCAG-TTCCAG--TGCCAATAT-AT-A--TAG--A-AACAG-GTC-CC-GAATGGTGG...-C-GA-G--AA-AT--AGTTTTA-TT-GGGTC 4979
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...................................GTTAGATAG-TGG--T-GTGC-A--AA---GGGAA-ATATA-AACCAA--AATTG...GCTCCTATAACA-GGCA--------T----CT-AGAA--AGTTATTTT-CTCAGA--AG-A--ATAT-T--TA-CAC 5212
DEB.CM.99.CM40 ...................................ATTAGATAGGTGG--C-GTGC-A--AA--G-G-AA-ATACA-GACCAA--AATT-...GATACTGTACAA-GG-T---C--T-T----TTAAGGA-CT--TATTAT-C-CAAA--A--A--GTAT----CA-CAC 5031
DEB.CM.99.CM5 ...................................ATTAGATAAGTGG--T-GTGCCA--AA--G-GGAA-GTATA-GACCAA--AATT-...CAA-C-ATAAAG-GG-T---C--T------TTAAGAAGGG--TTCTAC-CTCAGA--A--A--GT-T----CG-CAC 5025
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ....................GATTGGGGAAACCAAATTAGAACATTGGAT--GC-C---GAA-TCTATAATATACA-AACAAAT-A-TT-AAAG--AC-GT-A--ATACC----TTTAGAATC-CATGGG-ATGG...TAT-CC-TGA--A--A-------------GA- 5136
DRL.x.x.FAO .......................GAGGTACATGGTAGAAAGGTGG-AC-CCCTGT-CAA-TATC-TA-G----A-GGA-AAAAGTATTT--AA--AT-GCAT-A-GCACCT--CTT-C-ATGCTCA...GG-TGG...T-G-CTCA-AGTC-GTGGAC------CT-CAA 4789
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAATCA----T...--GG---------GG---T----A---G---- 4675
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T...--GG---------GG---T----A---G---- 4756
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................................................................-T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA----T...--GG---------GG--GT----A---G---- 4755
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TTACAAGATCAGGAATAA....................................................................AC--TTGCCTT-GGAA-ACAGACAT---TGGC-G-TGCAATGG--GTTT...T-G-CCTACAGCC-GT-CATT-----CT--TC 5395
GSN.CM.99.CN166 ........................................................AGCTACT--------C--A-GGTCAGGCAAA-C-......CC--TTG-A---GTC--------CC--TTG-AA--C-A-...---T-T-CACA-A-CAAGATTCGATT-GC-AT 4956
GSN.CM.99.CN71 ...........................................................--C--CTA-A---CATATATGG-----A---A--CCATTTGT--A-ATCCAC--CT-TC-ACT-CAA-A---AAGG...TTT-C-CAAAACA--A-T-GAT-AG--T---A 4941
LST.CD.88.SIVlhoest447 ......................................GAGCCT-GT-GA---GTTCC---AT-TCAGGAGAGCAC--AAAGAGACTC--AA-GATT-GGTAAGC-TACATGGAACAGGG-T-G--TGGG-ATTT...TAT-CTTA-AATA-TA--GTG--A--TT---A 4493
LST.KE.x.lho7 ......................................ATCCTT--T-GAA--GTT-----AC-T-GT-AGGT-AA-CACAGAG-CA----AA-ATT-GGTAGGC-TACATGGAACAGG--T-G-TTGGG-ATTC...TAT-CCTA-CATA--T--GTG--A--T----A 5577
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...........TCAGAGAATAGAAAAGTGGCACTGGTTAGTAAG--G-CA--TGGCA-GG-CC-CTGCAA---ATG-G-AAGG-T-TTGGTGGCT-TATCCTCA--T--TGGC-T-TA-----T-GTA-AC-TGC...--T-A-GTAGTGATTA--ATA-ATAGGGAC.. 4928
MND-2.CM.98.CM16 ..........................ACATGCAGTAGAAAGATGG-AT-CACTGGTAAA-TACC-CA-AT---AAGGA-AAAA-CATTTG-AC-AAT-GGAT--AA-GGC----TTTC-ATGCTCA...GGATGG...T-G-C-CAC---C--AA-T-T--T--C----A 5223
MND-2.GA.x.M14 ......................................AAAATGG-AT-CATT-GTCAA-TACC-CA-AT---A-G-A-AAAA-CACTT--A--A-T-GGAAC-A-TCCAC--CTTTC-ATGCTCA...GGATGG...T-G-CGCAC--TC--AAGATT-----CT-CAA 5150
MND-2.x.x.5440 ....................ACAGGACGTCAAGTTGAGAGATTGG-AT-CA-T-GTAAA-TATC-TA-GT---AAGGA-AGAA-CATTT--AA-ATT-GCAA--A--CCCC---TTTC-ATGCTCA...GGATGG...T-G-C-CAC--TC--AAGA-G-----CT-TAA 4786
MNE.US.x.MNE027 .....................................................CCTCA--AA-T-T-TGA-ATATA-AAC-AA--ATCT-CAA-A--TT--C-A-GTGCCC-----TA-G-TCG-ATGGGCATGG...T-G-CCT-CAGCAG----AT-T--------CA 4992
MON.CM.99.L1_99CML1 ...........................................................-TGC-CTA-ATGGCACATAC-CA----A-GT--ACCCTTTGTC-A-GTACAT--CT--C-GCTGCA-AA---GAG-...TTCTC-CAGAACA--A-TA-AC----CT---A 4928
MUS-1.CM.01.CM1239 ...........................................................G-CT-C-A-A---CATATCT-------A---A-ACCATTTGT--A-GTACAC--CT--C-G-T-CAA-AC--AAG-...TTTTCCCAAAACA-GA-CA-GC-AG--T-GAC 4905
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ...........................................................G-C--C-A-AT-CTACATCC---------G---AGCCTTTACA-A-GTGCAT--CT-TC-ATTGTA--A---GAGG...TTCTCCCAGAGCA--A-CAGA--A---T-GAC 4915
MUS-2.CM.01.CM1246 ...........................................................-TGC-CTA-A---TATATCT-C------------CCATTTACA-A-GTCCAC--CT-TC-ATTGCAG-A---GAG-...TTC-CCCAGAACA--A--A-A--A--TT-GA- 5013
MUS-2.CM.01.CM2500 ...........................................................-TGT-CCA-A--CCACATCT-A-----------ACCATTC-CA-ACATCCAT---T--C-A-TGCAG-A---GAG-...TTC-CTCAAAATC-GA-TA-G--A--CT-GAC 4966
OLC.CI.97.97CI12 ..........................GCTAAATAATGGGCAGGT-GA-CATGTG-AA--CA-GGCTA-GTTAGCC--CAAA-TTT--GG-TACCATT-GATA-GGC-A-ATTG-T--A-GT-CCCAAGGG-ATGG...T-G-C-CA-GG-A--A-TT-T--T---G--CC 5078
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....................................ACA..ATGGCAC-CTCT-GTAAA-TACC-T--GT-C-AAGGAAAAAAG-AAGC-AAGGAAT-GGAA-A-GTGCCC---TTTA-A-T-CCTTGGGGATGG...T-GTCTCA-------A-C---G-T--CT-G-- 4499
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....................................ACA..GTGGCAC-CCCT-GTAAA-TATC-TATGT---AAGGAAAGAA--AAGC-AGAGAAT-GGAA-A-GTACCC---TT-A-A-T-CCTTGGGGGTGG...T-GTCTCA------G--C-----T--CT-G-- 4517
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....................................ACA..ATGGCAC-CTTTGGTAAA-TATC-T--GT-C-AAGGAAAGAA--CAGC-AAAGA-T-GGA--A-GTGCCT--CTTTA-A-T-CCATGGGGATGG...T-GTCGCA---------T-----A--TT---A 4710
RCM.NG.x.NG411 GTAAAGTATCATCAGTAT......................................................-A-GGAAAGAAG-AAGCTAAAGATT-GGA--A-GTACCC---TTTA-A-T-CCTTGGGGGTGG...T-GTCTC----------C--------CT-G-- 4722
SAB.SN.x.SAB1 .....................................................CCTAG-GAA-T-C---ATGCATGTGTCCAA-CA-TGT-T-CATT-GC---A-ACCCCT---ACTA-AAT---ATGGA--TGG...TACTCCTA-CA----TGGGT---A--C--GAA 5620
SUN.GA.98.L14 CAGTATAAGATAGTTAGAATAGTATGGCTTATAGATAGAATTGCTGT-GA----TT-----ATTT-AGAAGA---C--AGGGA-ACA----A-GATT-GGTA-C-ATGTATGGAACAGG-ACTG-ATGGG-GTGG...TAC-C-TACAATA--A-TATT--T---G--AC 5627
SYK.KE.x.KE51 ............................................--TGCA-C-T-TA---AAGGT----A-GTATA-AAGCAA-CAATT--AG-AA-CCACA-A-A-ACAT---T-TC-GATT-CATGGG-GTGG...T-G-CTC-AG--C--TGGG-A--A---G---- 5071
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ............................................-TTGCA-C-T-TAA--AA--C---TA-GTATA-AAGCAA--AATTG-AG-AA-CCACA-A-A-ACAT--CT--C-AAT-GAATGG--ATGG...TAC-CTTA--GCC--TGGACA--A---G---- 5419
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ................................TGGAGAGCATAT-GACAAATGG-AGGGCA--GTGA-AT-CCACATGAGGAACC--TT-CAGGATT-GACA-A-CT--TG--CT--C-ATGTG-ATGGGC-TGG...TAC-C-T--AGTAG-T-C-T------CT---- 5421
TAL.CM.00.266 ...........................................................GT-TC-CATA----AAACCAAG...TACTT-CAA-A-TTGATT-GGGT-CAT--CTTTC-ATTG--A-ACGCCT-C...TAT-C-CAAG--A-GTGGATAC----GT---A 5191
TAL.CM.01.8023 ...........................................................GTATC-CATGT-C-AAACCAAG...TACTT-CAA-A-TT-ATA-GGGTCCAT---TT-C-ATT---AATGGCCT-T...TTC-CGCAGG-CA--TGGAT-C----C----A 4689
VER.DE.x.AGM3 GAGGTACTGGATGAGGAC.................................................................TA-A---TTAGACT-GAAA-A-CGA-TG--CT--C-AATT-CATGGGCATGG...TAC-C--TGAGTAG-TATG-G--A--C----- 4944
VER.KE.x.9063 CAAATATTGGATGACTAA.................................................................-A----CCT--AAT-GCAA-ACATG-TG--CT--C-AATT-ATTGGGC-TGG...TAT-CT-TG-GCAG-TACAT-------A---- 5449
VER.KE.x.AGM155 TAGATATTGGATGAATAA.................................................................-A----TCTG-AAT-GGAA-ACA-A-TG---T-TC-AATC-CTTGGGCATGG...TAC-CT-TGAGCAG-TATGTA--A--C--CCC 5441
VER.KE.x.TYO1_patent CAGATATTGGATGAGACA.................................................................-A-A--TTTG-AAT-GAAC-A-----TG---T--C-AATT-CATGGGC-TGG...TAC-CC-TGAGTAG-TATGTA--A---A---- 5446
WRC.CI.97.97CI14 ...................................TAAAGGTAA-TTCA---G-T-GACCTATT-TATAGCA-ATCTAA--AA--CAGGGCAGGCAAAT-TTC-A-GGG--TC-TGGC---C-GCAG-AG-ATGC...TTT-CT--GCATAT----A-A--A---A--CA 5513
WRC.CI.98.98CI04 ...................................TAAAGGAAGGTTTAAA-G-T-GGC-TATTGGATAGC-CATCTAA-GCA-AAT---AAGGCAA-T-TT--A-GGG--AC-TGGC--ACTCAGG-AG-ATGC...TTT-CT--A-ACCT-T-GAGA--A--CT--CA 5528
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .............................AATCTCAAAAGGAAG-TTTA-A-G-T-GAGCTATTGGATAGCAGA-CTAA-ACA--AA---CAAGCAA---TCC-G-T-G-CTCATGGC---T-CATG-AG-ATGT...TTC-CT--ACATAT----AGA--T--T--TCA 4445
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H1B.FR.83.HXB2 G......GATGCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCAT....................................................................................................... 5280
Vif __.__.__D__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A -......--A--------A---G---G-----------------------------A---------C....................................................................................................... 4726
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -......--A-G--A---A------------------------------------------------....................................................................................................... 5279
H1C.ET.86.ETH2220 -......--G--------AA------A-------------T----A--------------T------....................................................................................................... 4672
H1D.CD.84.84ZR085 A......---------C-----G-------------------------------------A------....................................................................................................... 4802
H1F1.BE.93.VI850 -......--A-T--A---A--------------------G-----CC-------------A------....................................................................................................... 4620
H1G.SE.93.SE6165_G6165 A......-------C-C-A---G----------------G----------------A---------A....................................................................................................... 4677
H1H.CF.90.056 A......--A-----G--A--C-----C-----C---------A----------------A------....................................................................................................... 4627
H1J.SE.93.SE9280_7887 A......--G----T---A--------------------------G--------------T-----C....................................................................................................... 4594
H1K.CM.96.96CM_MP535 -......-----AGAG--A---G---------------------T------------G---------....................................................................................................... 4476
H101_AE.TH.90.CM240 A......--G--------A-------G------------------A----------AG--------C....................................................................................................... 4854
H102_AG.NG.x.IBNG -......--------G--A---G---G----------------------------C----------C....................................................................................................... 4805
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -......-------A-----------A----------------------------------------....................................................................................................... 4506
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -......--G--------A---G---G------------------GC----G---CA---------C....................................................................................................... 4646
H1N.CM.02.DJO0131 T......CTG--A--G--A--G-----C--T--------A--AACA-----------GTCT------....................................................................................................... 4786
H1N.CM.02.SJGddd T......C-G--A-----A--G---GTT--T--------A---ACA---------CAGTCT------....................................................................................................... 4770
H1N.CM.04.04CM_1015_04 T......C-G--A-C---A--G---GTC--T--------AT-AACA---------CAGCCT------....................................................................................................... 4785
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T......C-G--A-----A--G---GTC--T--------A--AACA---------CAGCCT------....................................................................................................... 4784
H1N.CM.06.U14296 T......C-G--A-A---A--GG---TC--T--------A--AACA---------CA-CCT------....................................................................................................... 4783
H1N.CM.06.U14842 T......C-G--A-A---A--G----TC--T-----------AACA---------CAGCCT------....................................................................................................... 4787
H1N.CM.95.YBF30 T......C-G--A-----A--G-C-GTC--T--------G--AACA---------CAGTCT------....................................................................................................... 4874
H1N.CM.97.YBF106 T......CMG--A-R---A--G---GTC--T--------A--AACA---------CAGCCT------....................................................................................................... 4872
H1O.BE.87.ANT70 -......-TG--CCATG-A---G----C-----------AT--ATGC----G--------TGAA---....................................................................................................... 5335
H1O.CM.91.MVP5180 A......--A---GATA-A--GG-C--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--C....................................................................................................... 5309
H1O.FR.92.VAU T......CCA---T-TA-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC-------------GGA---G....................................................................................................... 4846
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -......-GGC--T-GA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA---....................................................................................................... 5333
H1O.SN.99.99SE_MP1300 A......-GGC--T-GA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA---....................................................................................................... 5333
H1O.US.99.99USTWLA A......-GA--C-TGA-A--GG----T-----------AT-AATGC----G--------TGA----....................................................................................................... 4763
H1O.US.x.I_2478B -......CCG---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----------G--TGAA---....................................................................................................... 5336
H1P.FR.06.RBF168 A......-CA--A-TCA-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G----A---AGAA--A....................................................................................................... 4741
H1P.CM.2006.U14788 A......ACA--A-CCA-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T--G--------AGAA--A....................................................................................................... 4751
CPZ.CD.90.ANT AACATTG---AAA-A-------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT------C-CCCA-----C....................................................................................................... 4725
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A...GATA--T-A-A---AA----C-----C-------C-T-AACC-------------CG------....................................................................................................... 4863
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A......A-A--A-A---A--GG-C--C--C--------AT-AATGC-------GCAT--A-----C....................................................................................................... 4866
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 A......--A--A-A---A------GTT--C--------AT-AATGC----------GCCA------....................................................................................................... 4852
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -......--G--C-A---A------GT---T--------A--TACAC--------C-G--------C....................................................................................................... 4835
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 A......--A----A---A--------------------A--CACA-------------C-------....................................................................................................... 4826
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 A......-----C-A---A------GT---C--------A--CATGC--------------------....................................................................................................... 4846
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T......C-G----AGC-AA-TG-C--------------A--AATGC-------------T------....................................................................................................... 4822
CPZ.GA.88.GAB1 A...GATT--T---A---AA--G-G-----C-------CCT-AAGCC----------G-C-------....................................................................................................... 5344
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 A......-----A-A-A-A--GG-CTGT-----C---AA-T-AATGC--------CA-CCA------....................................................................................................... 4673
CPZ.TZ.00.TAN1 A...GAAAGAT-A-A---A--GG-TTT-CAT-----------AGCCTGT---------CCA------CTAGGTCATGGC........................................................................................... 4939
CPZ.TZ.09.UG38 T...GAGA-A--A-A-A-A---G-GTT-CAC-----------AGCCTGT--G--G---CCA------....................................................................................................... 4901
CPZ.US.85.US_Marilyn T......A-A--A-A-A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---------CA--C------C....................................................................................................... 5340
MAC.US.x.239 -............GA-GGAAGCCATTT-GA-GTACAA--GTATTGGCATTTGAC-CC---AAAAGGGTGGCTCAGTACTTATGCA..................................................................................... 5597
Vif __.__.__.__.__E__G__S__H__L__E__V__Q__G__Y__W__H__L__T__P__E__K__G__W__L__S__T__Y__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
SMM.SL.92.SL92B -............GAGGGAAGTCACTTGGAGGTACAA-TGTACTGG-ATCTGACCCC---AAAAGGATGGTTATCAAGCTATGCA..................................................................................... 5031
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -............GATAA-ACTCATTTGGA-GTACAA--ATATTGG-ATTTGAC-CC---AAAAGGATGGCTCAGTACTCATGCA..................................................................................... 5600
STM.US.89.STM_37_16 A............G--GAA-C-CACCT-GA-GT-CAA--GTATTGG-ATTT-AC-CC---AAAAGGATGGCTCAGTGAATATGCT..................................................................................... 5244
H2A.DE.x.BEN A............G--AAAAGTCATCT-GA-ATACA--CATATTGG-ACCT-AC-CC---AAAAGGATGGCTCTCCTCTCATGCA..................................................................................... 5680
H2A.GW.x.ALI A............G--AGAAGTCATCT-GAGATACA--CATATTGG-ACCT-AC-CC---AAAAGGATGGCTCTCCTCTTATGCA..................................................................................... 5673
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST A............G--GAAAGTCATCTGGAGATACA--CATACTGG-ACCT-AC-CC---AAAAGGATGGCTCTCCTCCTATTCA..................................................................................... 5125
H2B.CI.x.EHO A............GA-GGA-C-CATCT-GA-GTCCAA--ATACTGG-ACCTGACCCC---AA--GGATTCTTGAGTTCCTATGCT..................................................................................... 5651
H2B.GH.86.D205_ALT C............-A-GGA-C-TGGCT-GA-GTCCAA--ATATTGG-ACCT-ACCCC---AA--GGATTCTTGAGCTCCTATGCT..................................................................................... 5653
H2G.CI.92.Abt96 A............-A-GAA-C-CATTTGGA-ATACAA--GTATTGG-ACTTGACCCCT--AAA-GGATGGTTAAGCCAGTATGCA..................................................................................... 5007
H2U.FR.96.12034 A............-A-GGATC-CATTTGGAGGTGCAA-CCTATTGG-ATTTGAC-CC---GAA-GGATGGCTATCCTCTTATGCA..................................................................................... 5158
COL.CM.x.CGU1 A...............GCTA-T-AGTT--GCATAATATACT--GGC--TTT-ACCCC---TA-AT--CAT.................................................................................................... 5034
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A............-A-GAA-G--A-GT-GT-GTAGAACTCT-CTGGTGCCT--CGCC---AAAAGGATGGTTGCCAGGAATGGCA..................................................................................... 5285
DEB.CM.99.CM40 A............-A-GAA-GGGG-GT-GT-GTAGAATTA--ATGGTGCTTGACCCC---GAAAGGATGGCTACCCACTATGGCA..................................................................................... 5104
DEB.CM.99.CM5 A............GA-GAA-G--A-GT-GT-GTGGAAATAT-CTGG-GCCTG-CTCC---AAAAGGGTGGATGCCCTCTATGGCG..................................................................................... 5098
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A...............GC--CTTAC-TGGA-GTAAA-CTCTATTGGCATTTGACCCC---AAAAGGATATCTGTCACAAGTAGCA..................................................................................... 5206
DRL.x.x.FAO A............GACAAAAGT-A--T-GT-GTAACA-TC---TGG-ACCTCACCCC----AAAGGGTGGTTAAGTAAATATGCCATA.................................................................................. 4865
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C......CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A....................................................................................................... 4736
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C......CCC---GA-A-TA--G----C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A....................................................................................................... 4817
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C......CCC---GA-A-TA--G-G--C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A....................................................................................................... 4816
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A............-A-GAT-ATTAC-T-GA-GTGAATAT-TAT--C-ACCTCACCCC---AA-AGGATGGCTCTCAAGTCATGGA..................................................................................... 5468
GSN.CM.99.CN166 -GATACTAGGAAG...G-A-GGGA-GA-GT-G-AGCAACATATATAGAGAT-ACT-TCCTA---G-CACAACCAGTCATGGACCAGCTAGCTTATCCCGGTCCACCTATTACCAACAAGCAGTCATAATAGAATGGGTATACAAC......................... 5098
GSN.CM.99.CN71 TACTAGGC-G......G-A-G-GAGGA-GT-G-AGCCACATATAT-GAGAT-ACC-TCCTA---G-CACAACTAGTCATGGACCAGCCAGTCTATCCCGATCCACCTACTACCAACAGGCAGTCACAATAGAGTGGGTTTACAAC......................... 5080
LST.CD.88.SIVlhoest447 -...............ACA-G--CCTT-GT-GTGA-AT-CTATGCACACTTG-C-GC--GAA-AGGATGGATCTCTCAGTGGGCA..................................................................................... 4563
LST.KE.x.lho7 -...............-CA-G--CTTT-GT-GTCA-AATATATGCACATTTG-C-GC--GAA--GGATGGATCTCACAATGGGCA..................................................................................... 5647
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...................A---G-TT--T-GT-A-AA-CTATTGGCATTTGC---T---GGTAGGATGCTTAAGTACTTATGCAGTA.................................................................................. 4997
MND-2.CM.98.CM16 A............GA-GAT-A-CAG-TC-T-ATCACCATC---TGG-ACTT-ACCCC---AAAAGGATGGTTATCAACTTATGCC..................................................................................... 5296
MND-2.GA.x.M14 A............GATGGCTC--AG-TT-TTAT-ACT-CC--ATGG-ACTTGACCCC---AAAAGGATGGTTATCTCAATATGCA..................................................................................... 5223
MND-2.x.x.5440 -............GATGGTTC--AG-TT-TCATCACC-TCT--TGG-ACTTGACCCC---AAAAGGGTGGCTGTCTCAATACGCC..................................................................................... 4859
MNE.US.x.MNE027 A............GA-GAAAGCCAGTT-GA-GTACAA--GTATTGG-ATTT-AC-CC---AA-AGGGTGGCTCAGTACTTATGCA..................................................................................... 5065
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MUS-1.CM.01.CM1239 ....................AG-AAAGGTCC-AGAGAT-G----C--GACT-TGTTT-G---CA----T-CC-CACA-----GA----CATGA-GA-C--A--CACCC-CC----CTCT-----C-ATAG-CAG-A---CCCG-G--T-A-CAG------ACC-...... 5191
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ....................AG-A-A--TCC-CAGGA--GG---CA-GATT-C-TCT-G---TCT---T-CT-GAG---CAC---G--CATGAG-A-C--A---ACCC-G--T---TCT--C--C-ATAG-CAG-AC--CCC--G--T-A-CAG------GCAC...... 5201
MUS-2.CM.01.CM1246 ....................AG--CAGCCCC-CAAAAT-G---GATAGAC-TGGT-CAT--CGAG--CTTCC-------A---G-GA-CATG--GA-T--A--CACAC-C-----CTCT-----CCA-C-GAGA-AC--CCA--G---AA-CAG----G-ACAG...... 5299
MUS-2.CM.01.CM2500 ....................AG--C-GCCCC-CAAGAT-GG--GGT-GAC-TGGTAT-G--C--T--CT-CC-T-----A---T-G--CATG---A-T------ACT---C----CTC-------CAG--ACAG-AC--C-T--GA---C-CAG---GG-A-GG...... 5252
OLC.CI.97.97CI12 ....................AATTT-A-ATATA-AGTA............GGG-TTTC--GG-TG...T-TT-GACT--A--GTAT-T---TTTCA-GG-A--C--AGTG-------C-----GGA-TC-A-----------G--A--TA-T--G---ATGCC-...... 5280
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ....................G-A--GATA-CCTATATAGATA-CACTT-TG-CCCTT-C--CTTT---G-TA----T---ATT--G--T---A-GA-G--A---AATGTC--T---CC-------A----TCAG--A--T--G--A--TC-T------G-G-A-...... 4716
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ....................GCA-C--TT-CTTATATAGACC-GAAAT-TG-CCCTCCC--CTT----G-TA-------AAT-G-G------AGCT----A---AA-ATA--T--CCC-------A----TAAG--A--T---C-A--TA----G---G-A-AG...... 4734
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ....................G-A--AATCTT-............----TA---GGAGAT---GTA---G-T---TTT---TGGACT-----TAGTT----A---AAAAT---T---CCA------A----TAGA--A--C---C-AAGTC--C----GG-A-A-...... 4915
RCM.NG.x.NG411 ....................G-A--AATA-C-TA-ATAGATA-CA-AT-TG-TCCCT-T--CTT----G-TA-T-----AAC-G-------TA--T--G-A---AATC-G--T---CCT------A----TAAA--A--T---C-A---A-C------G-GCA-...... 4939
SAB.SN.x.SAB1 ....................ACA--AATA---TA-............--T---GG-GA--GGTTT---G-GC-T--T---TGGAC---G-----TA-T------TG--CC--T--CCC-------A----TAGA---G-CCA-C-A---A-CAGG---G-A-AG...... 5825
SUN.GA.98.L14 ....................-GTA--AT--A-TGG............-TTT-T--C--T---CAA---G--A----T---CTTG-G-----T--GA-G--C--CT-TA-G--T-----T----GGA-CTCTAGGTG---C----GA--TA-G-----GG-A-A-...... 5829
SYK.KE.x.KE51 ....................G-A--ATTAATTTGGG--...C-TCC-TCTGG-TG-......--T---G-----ACA--AC--AC------TGC-T--G-A---AGTC-A-----CCCT-----------TAGG--AG-CCA-C-A--AC-TAG---GG-G-AG...... 5276
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ....................A-TA-GATTCA-TA-CAA...TGGAACCA-TGG--C.........--TG-CT--ACA--A-C-G---------GC--T--A---AAT-T---T--CCCT--C---A---CAAGA--GG-C-ACC----AG-CAG---GG-AC--...... 5621
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....................G-A-CAATAA-TT-T......--GAATT--C----C-CG--C-AA---G-----ACT-----TG-G--G-----TA-G------TGCC-C-----CCCT--C---A----TAGA--C--CCA-C-----A-CAG---GG-A-GC...... 5632
TAL.CM.00.266 ........ACAATATCCATTGA-T-GTCA-TCTCGGAT----TCC-AGACG-----GTG--CGC---TG-----AC---AA-TG-G-----T--CT-G------ACCA-A--T--CCCA------A---CG--A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG-G...... 5432
TAL.CM.01.8023 ........ACAATATCCATTGA-T-GTCA-TCTCGGATG-GACC-T-GATGC----GTC---TC----G-GT--ACA--A--GG----------C--G-----CACCA-G--T--CCCA------A---C---A--AG-C---C-A---A-CAG---GG-GG--...... 4930
VER.DE.x.AGM3 ....................GA---GATACAGTATCTA...AGCAAT---G-TCCTT-G-----G---G--T-G--T----C-AC------TAGC--G--A---ACCC----T---ACT------A----AAGG--C--C--G--A---C----G-----G-GG...... 5158
VER.KE.x.9063 ....................A-A--AATACA-TA--TG...-G-GCAGTAGG-...-AT-TC--A---G--T-------A-C-AC------TGG-A-G--A--C--AC-C--T---TCA------A----AAGG--C--TCA---A--TA--AGG---G-G-G-...... 5660
VER.KE.x.AGM155 ....................G-A--AATACA-TATGTT...AGCCTAGTA--TG-T-A------A---G--T----T--CA-TAC-------TCCA-G--A---TGTC----T---AC-------A----TAGA--C--CCA-C----AC--AGG---A---GG...... 5655
VER.KE.x.TYO1_patent ....................G-A---ATACA-TATGTA...AGCAATTTAG--TCT-A------A---G--T---------CTAC------TAGTA----A---GGTC-C--T---A-T------AA---AAGA--C--CCA-C-A--TC-GAGG--C----G-...... 5660
WRC.CI.97.97CI14 ....................AACAT-AGAATG--G-AT............G----T----GGGAA---TTTA--ATG--ATC-GAG---A-TA--A-C--A--CAGTC-AC-T-----A----GGA--C-GAA--TGG-G-----TA-AA-TAGGAC-GGT-A-ATAAAC 5727
WRC.CI.98.98CI04 ....................AACATAAGAATG--G-AT............G----T----GGGAA---TTTA-TATG--CTCTGA------TGT-A-G-----CAGTC-AC-TG---------GGA--C-AAA--TAG-T---G-TA--A-TAG-TC-GGA-GGTTAGAT 5742
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................AACATAAGAATG--A-GG............G----T-A--GGGAA--TTTTA--ACTGTAA--T-G-----TGTCT-G--A---TCTC-AC-------G----GGA-CC-AAG---AG---A---CA-AA--AG-CAGGGTTATTTACAT 4659
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H1B.FR.83.HXB2 GTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAACAAG..................GTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACACCAAAAAAGATA...AAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAG 5558
Vif _V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__K__.__.__.__.__.__.__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__P__K__K__I__.__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R
H1A1.UG.85.U455_U455A -----A---------------------------------..................-----------------T-----T--GAA-------G--...............--C----C--G-GC-...----------------------A----T-A----------- 5004
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----TT-----------------------G---------..................---------------------------A-----------...............---------------...----------------------A------------------ 5557
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------C-----------------T---..................--------------------------GA-------G---...............-AG---------GC-...---------C------------GT---T-AGT--------A 4950
H1D.CD.84.84ZR085 -----T---------------------------------..................--------CT----G--T--A------A-----------...............G------------G-...--------------C-------A---G--A-----A----- 5080
H1F1.BE.93.VI850 A--------------A-C-----------------T---..................--------C--------T---------A-----------...............G-T---G-G----C-...--------GC----------CCA------AGT------C-- 4898
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------------------------------TC--..................-----------------T------T-GAA--T----G--...............---T------G--GT...-G------------C---------G--T-AG----A----- 4955
H1H.CF.90.056 -----A---------A-C----C------------AC--..................------A-----------------T--A--------G-G...............G--------------...----------------------GA--G--AGT--------- 4905
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------C--C------------------..................-----------------TC--------A-----------...............-G--------G--G-...---------------------CA------AGT--------- 4872
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----T-------------G-------------------..................--------CT-------T--------CA--------G--...............G-T----G--G-CC-...---------G------------A------AGT--------- 4754
H101_AE.TH.90.CM240 -----A-G--------------C-T--------------..................--------C--------T--------GAA--------C-...............----------G----...-G-------C----------A...G--A-A-----A----- 5129
H102_AG.NG.x.IBNG -----A-----------------------------T---..................--------G--------T--------GAAT--T---G--...............G------C-----C-...----------------------G---GT-AG----A--C-- 5083
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------T----------G----------------..................--------------G----------------------G-...............---------------...----------------------------------------- 4784
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T-----------------------------T---..................--------CT--------C--------------------...............T-C----------C-...----------------------A------AGTG-------- 4924
H1N.CM.02.DJO0131 --ATT-----------------CG-----G--C--TC--..................-----CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A----- 5064
H1N.CM.02.SJGddd --AGTA----A-----------C------G--CC-AC--..................-----CA-CT-------TC-A------AG---C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A----- 5048
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --ATTT----------------CT-----G--C---C--..................----ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--------C--A--------GG-C--GT-A-----A----- 5063
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --ATTT----------------CT-----G--C--TC--..................-----CA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-G...............GG-AT---G----G-...--A-----C--A--------GG-T--GT-A-----A----- 5062
H1N.CM.06.U14296 --ATTA----A-----------C------G--C--AC--..................-----CA-CT-------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-GT-C-G----G-...--------C--A--------AG-T--GT-A-----A----- 5061
H1N.CM.06.U14842 --ATTA----------------C------G---C-AC--..................-----CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG-G...............GG-GT---G----G-...--------C--A--------G--T--GT-A-----A----- 5065
H1N.CM.95.YBF30 --ATTA----------------C------G--C--AC--..................-----CA-C--------TC-A------A----C-GGG-G...............GG-G----G----G-...--------C--A--------G--T--G--A-----A----- 5152
H1N.CM.97.YBF106 --GTTA-----------M----CG-----G--C--MC--..................-----CA----------TC-A---M--A----C-RGG-G...............GG-GT---G----G-...-G------C--A--------G--T--GT-A-----A----- 5150
H1O.BE.87.ANT70 --ACTGA-C-A---------C-CTA---------GTC--..................-----GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G--...............-A-G---G--GC-GG...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----- 5613
H1O.CM.91.MVP5180 --GCTGA-C-A---------C-TG----------GTC--..................-----GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G...............-A-GT-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A----- 5587
H1O.FR.92.VAU --GCTA--CCA---------C-CT-A--------GTC--..................-----GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G--...............-A-G----G-GA-AT...-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A----------- 5124
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --ACTGA-C-----------C-CT----------GTC--..................-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...............-A-GA-----GA-AT...-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----- 5611
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --ACTGA-C-----------CTCT----------GTC--..................-----GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...............-A-GA-----GACAT...-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----- 5611
H1O.US.99.99USTWLA --GCTGA-C----------TC--TAA--------GTC--..................-----GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--...............GG-GA-----CA-GT...-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A----GA----- 5041
H1O.US.x.I_2478B --ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC--..................-----GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G...............-G-GA-----GACAT...-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----AA--C- 5614
H1P.FR.06.RBF168 --ATTGAAC-A---------CTC-----------GTC--..................-----C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAA-GT---A-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-----A-A----T 5019
H1P.CM.2006.U14788 --ATTGAAY-MA--------CTC-----------GTC--..................-----C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...............GGGAAGGT---R-GG...--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T 5029
CPZ.CD.90.ANT A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG-------GTC--..................-----GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--GAATTCAGA......GG-TACCCC---GGTCCA-GAAG--AG--C------C-GT-T-TCT-A-----A----- 5015
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AGAA--CC------CT--CAG--A------C-GGC--..................-----CA-C-------T-C-A--TT--AA---T---G--...............-A-GA-----G-C-T...-GA-----C--A--C-----AG-T---T-A----------- 5141
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --AGTT----A------G--C-C------G--CC-AC--..................-----G--C--------T--A--CT--AAG--C-GGG--...............GG-GT-G------A-...-GA-----C-----------CG-C--GT-AG----A----- 5144
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --A-TA----A---------C-CT-----G-----AC--..................-----C--C--------TC-----T--AT---C-GGG-G...............GG-GT-C-G----G-...-GA-----C--A--------G--C--GT-A----------- 5130
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----------A-------T--C---------C--G---..................------A-C--------T------A-CT-T--C---T--...............CA-AG-C-GCCA-C-...-G---G--------------C-GC---T-AG----A----- 5113
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----------------------C-A--------------..................-----CAG-T-------T------T-GT--A--------...............-A-AGC---CCA-G-...-GA-----C-----C-------GA---T-AG---------- 5104
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----------A-------TC-C---------C-CA---..................-----CA----------T------A-CT-----C-GC--...............-A-AGG--GCCA-AG...--A------C-A----------GT---T-AG----A--C-- 5124
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --CCT-----A--------TC-C--A---G--C-G----..................-----G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T...............-A-A-C--G--A-AT...-GA------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A----- 5100
CPZ.GA.88.GAB1 --AGCG---C-T--------CA---A------C-GGC--..................--------CT----G-T------C---AA---T------...............T--GAG-G--G-CAT...-GA--------A--------CG-C---T-A----------- 5622
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G-CAAAGGT--------TC-CTAGG--G---CCTC-A..................--TCAG--A--------TC----CA---T-CA-G--G--...............-AGA----G--A-AG...--------CC-A--------C--T-TCT-AG----A----- 4951
CPZ.TZ.00.TAN1 A-ATTGA-ATTC--CC-C-T----T-------C-GAC--..................-----GA----G----T---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCCAA...GAT-A--AGCC----GG-CCA-G-AGG--C-----ATC------A-----A--------C-- 5220
CPZ.TZ.09.UG38 A--CTGA-ATTC--CC---T--G-T-------C-GAC--..................------A--T-------T--A--CT-TTTGAAGG--G-GGAGATTCAA...TAC-AGA--GCTCCA-G-CAC-G-AGG--G-----ATC---ACTA--GT-A--------C-- 5194
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C--T---..................-----C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...............GG--AG-GC--A-G-...-GA-----C--A--------G--T---T-------A----- 5618

Vpx start
MAC.US.x.239 C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----GT-CCAG...............---CC-AGC-----G-----A-----GAA--T-G---GCG.................................................................AT-TCAGA 5819
Vpx _M__S__D
Vif _L__L__S__C__C__R__F__P__R__A__H__K__Y__Q__.__.__.__.__.__V__P__S__L__Q__Y__L__A__L__K__V__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##D__V__R_
SMM.SL.92.SL92B --GTTAT-CTAC----GC--CGCG-T--CC---C--TCTAGT...............--CCA-AGC-----GCTG-----C---AAG-T-G--T--CAAA..............................................................AT-ACAGA 5256
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 T-GCTGT--T-C--CA-G-TC-CGAA--CT-----A--TCAG...............---CC-AGC-----G--TC-A------A---T-G---GTC.................................................................AT-TCAGA 5822
STM.US.89.STM_37_16 T-ACTGT--T-C--CAGG-TCACGAA--CT-----G--CCAG...............---CC-AGCT----G-----A--TT--AA--T-G-GGA-C.................................................................AT-TCAGA 5466
H2A.DE.x.BEN T-ATTGT-CT-C--CA-C----CCCA--CT-----AGCACAG...............---CC---A--T------C-A--C----T--T-G--CA-CAAA..............................................................AT-ACAGA 5905
H2A.GW.x.ALI T-ATTGT-CT-C--CA-T----CCCAG-CC-----GTCACAG...............---CCG--A--C----TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA..............................................................AT--CA-A 5898
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-ATTAT-CT-C--CA-C--C-CCCA--CC-----GT-CCAG...............---CCG--A--C--G-TTC----CT---TG-T-G-GCA-CAAA..............................................................AT--CAG- 5350
H2B.CI.x.EHO A-ATTGT-CCAC--CA-C--C-C-T---CT----CAGGCCAG...............---CC-AG-T----G-TTC-A--C---AG--TTG--CA-GAAGGAAAAG........................................................AT-...GA 5879
H2B.GH.86.D205_ALT A-ATTGT-CTAC--CA-C----C-T---CT--CG-AGG-CAG...............---CC-AGCT----G-TTC-A--C---AGG-TCG--CAGGAAGGAAAAA........................................................AT-...GA 5881
H2G.CI.92.Abt96 A-ATTGT-CT-C--CA-C----C-A---CT-----A-G-CAG...............--GCCTAGCT-G----TTC-A--CT--CA--T-G-GCA-AAAGGAC...........................................................AT-...GA 5232
H2U.FR.96.12034 T-ATTGT-CT-C--CA-C-T--C-T-G-CT----GAC--CAG...............---CC----T------TTC-A-----CAG------GCA-G.................................................................AT--GAGA 5380
COL.CM.x.CGU1 CCCT-GAA-CCT-----T-TC--G-T------CCTAGGA..................--GTTGAAGT-G---G-AC-ATGT--TCTG--CC---G-GAGAAA...GAGAGG--C-ACC-G---............................................... 5280
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-GCT-A-GT-C--CC-GC-AT-TCATA-GGGAGCAGGAGGT.........AACGGACC-CCT--AT----G---A-TTGCT--AGG-T-GCC---AAAT...................................................................... 5508
DEB.CM.99.CM40 C-ACTG-AACA----C-GC-GT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGACC-CCT--A-----G---A-A-----TAG--T-GC-G--AAAC...................................................................... 5327
DEB.CM.99.CM5 C-ACTA-AACA----C-GC-AT-CCATA-GGGACCAG-AGGT.........AAAGGACC-CCC--AT----G-----A------AGGA--GC-G--AAAT...................................................................... 5321
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --CCTGAGC-CT--C-CCAGGA-GAAG-C----T--C-TCCA......AGGACAGGTCC---TAGGGA--CGCCA-CATT--AGTATAT-G--T--......CAAGCAGCC-TTAG-T-TGGA-AGGTT-CCA-CATCACA--C-CCAGC-TT-GTT-C-AGA....... 5495
DRL.x.x.FAO A--CAAG--...--CT-T-TC-CTAG---G--C--G...............GGTCAG-----GAG---T--G--TC-T--CT-GCA---CCAC---AAGTACCTTAAGC.....................................................AT--CAGA 5093
GOR.CM.04.SIVgorCP684con C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAG-GTC-G-G--...-GA-----C--T--A------CA----T-AG---CA----C 5014
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-CCTGTAC-A----A-C--C-CG----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A---T--AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C 5095
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C-CCTGTGC-A----A-C--C-C-----------GTC--..................-----GA-AT-G--------A------AG---T---G--...............GGGAA-GTC-G-G--...-GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C 5094
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TA--CGTGG...--CAC--TCA-G-A---------AGGTCAG...............---CA---A--G---CTT----------TT----AT-C-A......................................................................... 5682
GSN.CM.99.CN166 A-CCTAGGA-AT------C-C-CG-A--CT--CCTGC--..................------A-A-CT--GACGC-T-AG-AGTT---C--CT-TGCATATGTCAAACATT.......................................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 C-CTTAGGATAT-----CC-C-CG-A--CT--CCCAC--..................------A-A-CT--CACGC-T-A-AGGCT---C--CT-TGCGTACGTTAGATACT.......................................................... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest447 A-A-TGG-ATTC----CTATG-CCA-T--------A...............GGTTGT--TCTC--AT-G--G-T-C-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C......................................................................... 4777
LST.KE.x.lho7 A-A-CTATGT-T--CC-G...-CTTT---------A...............GGTTGT--TCTC---T-G--G-TTA-CTGCT-GAG-CA-C--CA-C......................................................................... 5858
MND-1.GA.x.MNDGB1 --GTTAAAAGTT---AG--T--C---T--C-----AGCA............CAAGGT--TCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TCA-CT............................................................................ 5226
MND-2.CM.98.CM16 C-A-CAGTG...--CT-C-TC--CTGG--------A...............GGGAAG-----GAGC--G--G--------TT-GCT-AGT-AT-C-GCCTACTGTAACA.....................................................AT--CAGA 5527
MND-2.GA.x.M14 A-AGTAG-G...---T-CAGC-CCTGG--------A...............GGTCAG-----GA--------CT------TT--AG---C-AC--CAAGTTTTGCAGAA.....................................................AT--CAGA 5454
MND-2.x.x.5440 C-GGTAG--...---T-C-TC-CCTGG-------GA...............GGTCAG-----GA-------G-TT-----CT--CA---C-ATC-CAGAGGTAGAAAGC.....................................................AT--CAGA 5090
MNE.US.x.MNE027 C-GCTGT--T-C--CAGG-TC-CGAG--CT-----G--CCAG...............---CC-AG------G-----A-----GAG--T-G---GTT.................................................................AT-TCAGA 5287
MON.CM.99.L1_99CML1 C-CTTGGGACA----C--C---T----AC---CT--...............CCGAAG-----GA-C-CGTTGAC---A-AGAA-TT---C--CC-TGCCCTAGTGCGATATGG-G---CCCCC-C-AAGTCAT-CG--CCATTGGACC-CC--G................ 5389
MUS-1.CM.01.CM1239 CCCTTAGGGGAT------C-C-C--G--C-----CA...AAG...............------C-C-CT-CCACTC-ACAGG--TT----C--T--ACATTAAAGAAACATGG-AAG-GT-CC-CCCAGCCA-AGA-C-CC............................. 5314
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 AC-CTAGGGGAT------C---C--AC-C---C-CA---..................------C---CT-CT-CT--ACA-G-CCT---T---T--GCATTAAAGAAGC............................................................. 5292
MUS-2.CM.01.CM1246 C-CCTAAGA-A------GC-CATCAAGAC---CT--CC-AAG...............------A---CT-T--CTC-A-A-AAGCT------CT-TGCATACATCAAACAT---AATGG-GCA-GCGCCTCCAAGT-ACCCT--CTC....................... 5431
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GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 5094
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................................... 5682
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 5336
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 5318
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 4777
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 5858
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5226
MND-2.CM.98.CM16 GGCATGACAGACATCAGAGAAGCTTAAGCTATGCAAAGTATAGATACCTGCTGTTGATGAATAAAGCAATGTTTACTCACATGCAACAAGAATGTCCTTGTAGAAGTGGG...CATCCG...............AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATG 5813
MND-2.GA.x.M14 GGCATGATAGACTTAGAAGAACCTTAAATTATGCCAAATATAGGTATCTTCTGCTGATGCAGAAAGCCATGTTTGTTCATATGCAACAAGGATGCCCATGTAGAAGTGGA...CATTCA...............AGA...GGA.........CCTCCTCCTCCAGGATTG 5740
MND-2.x.x.5440 GGCATGATAGACATCAGAGATCTCTTGATTATGCCAAGTATAGATACCTGCTGTTGATGCATAAGGCCATGTATACTCACATGCAACAGGGATGCCCATGTAGAAATGGG...CGCCCAAGG..................GGA.........CCTCCTCCTCCAGGGATG 5376
MNE.US.x.MNE027 GGCATGATGAACAAGGGATGTCACCAAGCTATGTAAAGTACAGATACTTGTGTTTAATACAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAAAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACATGGGGCAGGGGGATGG...AGACCAGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTA 5612
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 5389
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 5314
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 5292
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 5431
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 5384
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5359
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GGCATGATGAACAAGGAAGAACTCTAGAATATGCTGGCTATAGATATCTGCTTCTAATGCAAAAGGCCTTGTTTACACATATGAGGTCAGGATGTAAATTAAGG.........CATGGAGACCCTCCTAGA...CAAAGAGGGGAAAGGGTACCTATCCTTCCGGGGATG 5125
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GGCATGATGAGTTAGGAAGATCATTAGAATATGCTGGCTATAGATATTTGCTTCTTATGCAAAAAGCCTTATTTACTCATATGAGATCAGGATGTAGGTTAAGG.........CATGGAGATCCTCCTAGA...CAGAGAGGAGAAAGAGTGCCTATCCTTCCGGGGATG 5143
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GGCATGACGTACATCAGAGAAGTTTAGAATATGCTGCTTATAGGTACTTACTGCTGATGCAAAAGGCTTTGTTTATCCACTGTCAGACAGGGTGTAGTCAGAGA.........CATGGACCCAATCCTAGG...GCAGTAGGAGAAAGGATAACCATCCTACCGGGGATG 5324
RCM.NG.x.NG411 GGCATGATAGGCTTGGAAGAAGCCTTGAGTATGCAGGCTATAGATATCTGCTTCTGATGCAAAAAGCTCTGTTTATTCATTGCCAATCAGGGTGTTCTCAGAGA.........CATGGACAGGGACAAGCAAGGGAAGCAGGAGAAAGAATCCAGATTCTTCCGGGAATG 5357
SAB.SN.x.SAB1 .......................................................................................................................................................................... 5910
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 5908
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5357
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 5700
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 5738
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 5517
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5015
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5243
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 5745
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 5740
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 5745
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 5826
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 5841
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 4758
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Vpr start Vif end
H1B.FR.83.HXB2 ........ATGGAACAAGCC...........................................................................CCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAA 5645
Vif _.__.__.__W__N__K__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E_
H1A1.UG.85.U455_U455A ........------------...........................................................................-----------G-----------------GT--GC-----A-G--T-----T-G-----A---------C----- 5091
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ........------------...........................................................................------------------------------T-------------------------------A-------G---- 5644
H1C.ET.86.ETH2220 ........------------...........................................................................-----------G-----G--------A---T-----------G----------------------C---C-G--- 5037
H1D.CD.84.84ZR085 ........------------...........................................................................--G-C------------G------------T--------------T------------------------G---- 5167
H1F1.BE.93.VI850 ........------------...........................................................................----G------G------------------T-----------G-------AA----------------------- 4985
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........------------...........................................................................-----------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A------ 5042
H1H.CF.90.056 ........------------...........................................................................-----------G---------------------------------------------------A----------G 4992
H1J.SE.93.SE9280_7887 ........------------...........................................................................-----------C-----------A------T--C----------------------G-----------A------ 4959
H1K.CM.96.96CM_MP535 ........------------...........................................................................-----------G------------------A--------------T-----A----G-------------GA--- 4841
H101_AE.TH.90.CM240 ........------------...........................................................................-------...-G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A------ 5213
H102_AG.NG.x.IBNG ........------AG----...........................................................................-----------G-----------------GTC------------------A--G-----A--------AC----- 5170
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ........------------...........................................................................-----G--------A---------------T-------G-------------------------------G---- 4871
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ........------------...........................................................................-----------G-----G-----A--A---A-T-----------------------G-----------A------ 5011
H1N.CM.02.DJO0131 ........-----------A...........................................................................---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A------ 5151
H1N.CM.02.SJGddd ........--------G--A...........................................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A--------AT-A--A------ 5135
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ........--------G--A...........................................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A--A------ 5150
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........-----------A...........................................................................---------GC---------------A--CT-----------G------GAT-A-----A--CT-A--A------ 5149
H1N.CM.06.U14296 ........-----G-G---G...........................................................................---------GC------G--------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A------ 5148
H1N.CM.06.U14842 ........-------G---A...........................................................................---------GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--AT-A--A------ 5152
H1N.CM.95.YBF30 ........-------G---A...........................................................................--------TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A------ 5239
H1N.CM.97.YBF106 ........-------G---G...........................................................................---------GC---------------A--CT-T---------G-C-----AT-A-----A--AT-A--A------ 5237
H1O.BE.87.ANT70 ................................................................................................................................................----C-----A-----A--AGCA--- 5700
H1O.CM.91.MVP5180 ................................................................................................................................................----CC-G--A-----G--AG-A--- 5674
H1O.FR.92.VAU ................................................................................................................................................----CC----A-----A---GCA--- 5211
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ................................................................................................................................................----CC----A--A--A--AGCA--- 5698
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ................................................................................................................................................----CC----A--A--A--AGCA--- 5698
H1O.US.99.99USTWLA ................................................................................................................................................----C-----A-----A--A-CA--- 5128
H1O.US.x.I_2478B ................................................................................................................................................----CC----A-----A--AGCA--- 5701
H1P.FR.06.RBF168 ........-----G------...........................................................................-----G-----------G-CA--A------TTT-----G----TG---C-AACC--------A--C---GCG--- 5106
H1P.CM.2006.U14788 ........-----G---C--...........................................................................-----G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G--- 5116
CPZ.CD.90.ANT ........------------...........................................................................--GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA-A--A-----G 5102
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........--------C---...........................................................................-----G-------------CC--A--A---T-------G---G--T----AA-A-----A--CT-A--------- 5228
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ........-----------A...........................................................................--------T--G--A---GCA--A------T-----------G--T----A--A--G-----A--G--A-----G 5231
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........--------G--A...........................................................................--------T-----A---------------T----C------G-TT----AT-G--G--A--C--A--------G 5217
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........----------T-...........................................................................------------------------------T-T-----G---G--T-----G-A-----A--A--C--AC-G--- 5200
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ........---------CT-...........................................................................-----------G--A-----A-----A---T-T------------------A-A-----A--A-----A-GG--- 5191
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ........------------...........................................................................--G-----------------A--A------T-------------------AT-A-----T--A--C--AC-G--- 5211
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........------------...........................................................................-----G-----G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA----AC-A--- 5187
CPZ.GA.88.GAB1 ........-----------A...........................................................................-----G--------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT-A--A------ 5709
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ........------------...........................................................................-----------G--A---GCAG-A--A--TT-------G---G-------AA-A--G-----CT-A--A--C--G 5038
CPZ.TZ.00.TAN1 ........-----------A...........................................................................--GA-C---A-C-----G-----A--A---T---C---G---CTGT----CA-CC----A--AA-A--AC-A--- 5307
CPZ.TZ.09.UG38 ........--------G--A...........................................................................------------A-------A-----A---T---C---G---CTG-----CA--C----A--AA-A--AC-A--- 5281
CPZ.US.85.US_Marilyn ........----------TG...........................................................................------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G 5705

Vpx end Vpr start
MAC.US.x.239 GCATAA..------G--........................................................................AGACCT------A-TG----A-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G--A--A--G--AG-A--- 6240
Vpx _A__*_
Vpr _M__E__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__P__P__E__N__E__G__P__Q__R__E__P__W__D__E__W__V__V__E__V__L__E__E__L__K__E__E_
SMM.SL.92.SL92B GCCTA...--------T...........................................................................GCT-----G--TG-GACCAAC-CA--A--A---TGGG----G----T-AG---TG-AC-G--A--AT-G--AG-A--G 5673
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 GCATAAA.----C-G--........................................................................AGACCT--------TG---CC-----------A---TGGG--------GT-G-G--AG--C-G-----AA-A--AG-A--- 6244
STM.US.89.STM_37_16 GCATAG.A---........................................................................ACACACAGACCT-----G--TG----C--------A--A---TGGG----G---GT-G-G--AG--C-G-----AA-A--AC-A--- 5888
H2A.DE.x.BEN GTCTA...---............................................................ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--------TGGGACC----G------CTT-GGG-G---C---GT-A----AAC-C-GAG---AA-A---G-A--- 6340
H2A.GW.x.ALI GTCTA...---............................................................ACTGAAGCACCAACAGAGTTTCCC--G-CC-GAATG--A--C--CCA--GAG-CAGGG----G---GT-A----AG-CC-GAGA--AA-A--AG-A--- 6330
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GTCTA...---ACTG--............................................................GCACCAACAGAGTCTCCC--G--G--TAGGACC----C----------GGGG----G---GT-A----AACCC-GAGA---A-A--AT-A--- 5782
H2B.CI.x.EHO GCCTA...----C-G--............................................................GCAGTCCCAGAGATTCCT-----G--TA--AAC-----A--A--A--GTGGG-AC-G---GT-G-G--CG-CC-G-----AA-A--AC-A--- 6311
H2B.GH.86.D205_ALT GCCTA...----C-G--............................................................GCAGCCCCAGAGATCCCT-----GA--G-GAAC-----A--A--A--GTGGG-A--G----T-GGG---A-CC-G-----AA-A---C-A--- 6313
H2G.CI.92.Abt96 GCATAG..----C-G--.....................................................................GAAATCCCC--------TG-G-CC--C-----A------TGGG--------GT-G----AG--C-G--A--AA-C--AG-A--- 5656
H2U.FR.96.12034 ATCTA...----C-G--........................................................................ATACCT-----G---GGG-CC-----A--A-----TGGGG-C--G---GTGAG---AA-AC-G-----A--A--AG-A--- 5800
COL.CM.x.CGU1 ........---AG-GTCCTG...................................................................................................A-AGGGACTTCAC-.---TTG-AG--C-AGG-----A-CA-A-CCCGG--G 5342
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ........------AGGC-ACCGCCCTCACACCCA............................................................-T-ACGCC-TTGTCAAGG-TAGTTCCAATTTC--GGCTTCA-CT--A-T-CA-GA-GC----TG-A--CG-A--- 5610
DEB.CM.99.CM40 ........------AGGTA-CCACCCTCACACCCA............................................................---C-TTT-ACCTCAAG-ACA-TACCCATGACA-GGCT-G--TTG-AGC--GCCA-GC-A--T--A--CG-G--- 5429
DEB.CM.99.CM5 ........------AGGTATCCACCCTCACACCCA............................................................---C-TTT-AC-TCAAG-ACAGTACCAATGACA-GGCT-GCACT--A-C-AGCCA-GC----T--A--CG-G--- 5423
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ........----C-.........................................................................................................--AA-CACTC-AAGGCA-CT--AG--AGCAG--TG---TA-C-CAG-G--G 5552
DRL.x.x.FAO ...TGA....................................................TTGGTCTAATAATTGTGTCTTACAGATGGAAAGGCCA--G--G--TG----A--G-CA-----A--CT-TG----G---CT-G----TAC-----TA--AA-AC-AG-G--- 5539
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........-----G--GAT-...........................................................................---AC---TG-G-----------A------TT-------------T----AT-G-----A--A--A--AC-A--- 5101
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ........--------GAT-...........................................................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT-------------T----AA-G-----A--A------C-A--- 5182
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ........-----G--GAT-...........................................................................---AC---TG-G--------A--A--A---TT---C---------T----AG-G-----A--R------C-A--- 5181
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ........----C-TC--GAAGAGATCCAAGAGAA.............................................CCTTTACCAGGATGG-TG---AT-TGG-AT-T-G-C---------TGGG-C------CT--A---CA-GC-CAG---T--A--CG-A--- 5799
GSN.CM.99.CN166 ........------AG-AT-CCACCCAGTCATCCT............................................................ATGCCTTGG-TCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-CTATCG-T-A-A-CGC-C-GTG---AA-A--CG-G--G 5438
GSN.CM.99.CN71 ........------AG-A--CCACCAAGTCACCCT............................................................-T-CCTTGGATCA-C-G-AG-GT-CCCA--AC--TG-C-GTTG-T-A-AGCGCCA-GTG---AA-A--CG-A--G 5420
LST.CD.88.SIVlhoest447 ........---TCCAG-A-AAGG................................................CAGCAAAGGAGTCCAGAAAAACCT-----G---TTT-------CA---------TGGGG-C-----CT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G 4891
LST.KE.x.lho7 ........---TCCAGGCAGAGG................................................CAGCAAAGAAGTCCAGAGAGACCA-----G---TTT--A----CA---------TGGGG-C-G---TT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G 5972
MND-1.GA.x.MNDGB1 ........---............................................................GGCCAGAAGAGAGATGAGCAAGTAT-------T-----A--T-CC--A------T-----C-G---CT-GC---TAC-A-G-----AA-A---G-A--- 5328
MND-2.CM.98.CM16 GTCTAA...............................................................CCTCTGTGTTACAGATGGAGCAACCA--C--G---G-G-CC--T--A--A--A---T-----------CT-A-T--CACC----CA--AG--C-AG-A--- 5920
MND-2.GA.x.M14 GCCTAA...............................................................CTTCTGTCTTGCAGATGGAACAGCCG-----G--TG-G-CT-----A--A--A---T-T-----G---CTGA----TACA----CA--AA--C-AG-A--- 5847
MND-2.x.x.5440 GCTTAA.............................................................TTTCTCTGTTTTACAGATGGAACAGCCA--T--G--TG-G-CT--C-----A-GA---T-T---A-----CTGG---GTAC---G-CA--AA-AC-AG-G--- 5485
MNE.US.x.MNE027 GCATAA..---........................................................................GAAGAAAGACCT--------TG----C-----A-----A---TGGG--------GT-G-G---G--C-G-----A--G--AG-A--- 5708
MON.CM.99.L1_99CML1 ........----TT.........................................................................................................CCCAT-G-A-GAC-GGCCCT--AG-CCGCCA-TTG------A--CG-A--- 5446
MUS-1.CM.01.CM1239 ....................................................................................................-TGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-TAC--TGC-GCA-G-C-A-C--GCCA-GTG---C--A--CG-A--G 5384
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ........------AGCTTGCCCCCCAGCCACCCA............................................................G-GCCCTGG--CTCCAG-GT-GTCCCAA-CAC--TGCGCCA-G---A---AGCCA-GTG---AG-A--CG-A--G 5394
MUS-2.CM.01.CM1246 ....................................................................................................-TGG-T-A-T-GT--A-C-CCAA--ACT-TG-TTCA-G-G-A--CCGCCC-GTG---A--A--CG-A--G 5501
MUS-2.CM.01.CM2500 ....................................................................................................-TGG-T-A-C-GC---GTACCAA--AC--TG-CGCA-G---A-A-CGCCA-GTG---T--A--CG-A--G 5454
OLC.CI.97.97CI12 ........----C-G--........................................................................AGAGTT-----G--T--G-------CC----------TGG-G--T---GTGAG---CACAA-G--A--AA---TTGTA--G 5449
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 CAGTAG........................................................TGCTCTCTGTTCTTCACAGGGATGGAAATTCCC-AG--G--TG----C--T--A-----A---T-TG--A-----CTTT----CACGC-TAT------AC-AG-A--G 5239
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 CAGTAG........................................................TTCTCTCTCTATGTTACAGAGATGGAGATGCCC--G-----TG----C--T-----A------ATG---------CT------CACGC-TAT------AC--G-A--- 5257
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...TAA.......................................................TGATGGCCCTCTCTTTACAGAGATGGAGCTGCCC--T--G--TG----T--G--AC-A--A--TT-TG--------TT-A-G--TACCC--ATA---T-GC-AG-A--- 5436
RCM.NG.x.NG411 ...TAA.....................................................TCAAGCACTCCTCTCATTGCAGAGATGGAGATGCTC--G-----TG---AA--------A--A--CT-TG--------CT-A-G--TACCC-TATA---A-AC-AG-A--- 5471
SAB.SN.x.SAB1 ........----CCTC--GAGGGTGGCTCCCACCAGTAGGAGGGGATCCTCCCAAGGATCCCCCCAAGAATCCCAGAGAAGAGATACCAGGATGG-T----ACATGG-ATTTG-CC--A-----GTT-G-C------CTC-G---CA-G---C----C--C--TTCA--G 6072
SUN.GA.98.L14 ........----CCAGC......................................................AGGAGAGAGCCAGTAGAACAGCCA---------G-G-------C---A------TTTGCAC-----CTGGC---TACCA-G--A--AA-C-G-G-C--- 6016
SYK.KE.x.KE51 .......G----C---G--TTTC..............................TTCAGAGTTTACCAGCGGCAGCCAGGGGAACCACTATTTTACATTCC-AGAA-T-TCAATTG-GAC---G--GGAGTAAT-A-TG-CACT-CCAAAGC---AC--G-AGCCC-A--- 5490
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ........----CGG-G--TTTC.................................TTCAATCCCTCCCAGCATGTGCAAGGAACACCATGGTTCTTCATTCCAAG-AATGT-G--TT-ACC---A--GTGATCAATGTCACT-TAAAGGC---ACT-G-AGT--CA--- 5829
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ........----C-G---GAAGA.............................................GATTCCAGGGAAAGAAGACCCGGATGGTT----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C-----ATT-AG---CA-GG---CA--A--C--TC-G--- 5855
TAL.CM.00.266 ........------AGGTTG............................................................CCACCCAGTCATCCT-T-CCGCTGACCTCCAG--TC-TTCCAA---CA-GGCCTCA-CT-GA-AG---CA-GAGA--AG--CGAG-C--- 5619
TAL.CM.01.8023 ........------AGGTTG............................................................CCACCCAGTCATCCT-TGCC-ATAAC-TCAAGG-TC-TACCAA---CA-GA-CTCAATT-GA-AGA--CA-GAGA--AG-A-G-G-C--G 5117
VER.DE.x.AGM3 ........----CCTC--G-AGA.............................................GATCCCAGAGAAGCAAGACCGGGGGAA-T----ATATGG-ATTTGAGC--------GTGGG-C------CT-AG---CA-GC----A--TA-C--TC-G--- 5360
VER.KE.x.9063 ........----C-TC--GGAGA.............................................GGTCCCAGAGAAAACAGGCCAGGAGAAGT---GAT-TGG-AT-T-A-C--A--A---TGGG-C------CT-AGG--CA-G-----A--T--C--TC-G--- 5862
VER.KE.x.AGM155 ........----CCTC--GAAGA.............................................GATCCCAGAGAGGAGAGACCAGGAGGA-T----ATTTGG-AT-TCAGC--------GTGGG-C------CTCAG---TA-GG----A--AA-C--C--C--- 5857
VER.KE.x.TYO1_patent ........----CCTC--GGAGA.............................................GATCCAAGAGAGGCAAGACCAGGAGAAGT----ATTTGG-AT-T-AGC--------GTGGG-C------CT-AG---TA-G---C-A--T--C--CC-G--G 5862
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................GGCGCCTT--GGAG-ACCT----CA-T-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A-----CTTTGCAATG 5893
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................AGC-CCTA--GGAG-ACCT----CA-C-CC-GA-GAC--TCTAGG-A-GC-A--A--CTTTGCAATG 5908
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................................................................................................-AGG-CCCCAA--GGAG-ACCC-AGGCA-TACC-GA-GAT--TCTAGG-A-GC-A-----GTTTGCCATG 4828
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H1B.FR.83.HXB2 GCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGAT........................ACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTCAGAATTGGGTGTCGAC 5791
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__
Vpr _A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H__F__Q__N__W__V__S__T
H1A1.UG.85.U455_U455A -A-------------------CAG-----------A-----A------------A-C--C---------........................-------AG-----T-----T------------T--------T-A--------T---.--------------C-A-- 5236
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------------------G-A---------A-------A---------------------------........................------A-------------------------C--------------------T---.------------------- 5789
H1C.ET.86.ETH2220 -----C-----C--------ACCA---------AA------A---T-------------C---------........................------T-G-----A-----TT---------C------------AA-----------.-----------A--C-AG- 5182
H1D.CD.84.84ZR085 -----C-----------------A-----T---A-------A---T-----------------------........................--C-----------T-----T-----------------------A--------T---.----------------A-- 5312
H1F1.BE.93.VI850 --------G------------CCA-----T--C--------C------------A-C--C--------C........................-------AG-----T-----T--------G--AT----------A------------.--------------C--T- 5130
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------C-------T-----------A--G---------A-C------------........................-------A------T-----------------A--A--------A------------.--------------C-A-- 5187
H1H.CF.90.056 --------G-----------AG-A---------CAA-----A--G---------A-C--C-----A---........................-------T------T-----TT---------CG-----------A--------T---.--------------C-A-- 5137
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------C---------CCA-----T---A-T-----A--GT--------AGC--------A---........................--A----A------C-----------------A-----------AT-------T---.--------C-----C-AT- 5104
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------CCA---------AATC-G--A--G---------AC-------------........................-------A----C-T-----T-----------AT----------A--------T---.--------------C-AC- 4986
H101_AE.TH.90.CM240 ---------------------CCC--------A--------A--GT-C------A-C-A----------........................-------A---G--T-----T-----------GT----------A------G-T---.----------------A-- 5358
H102_AG.NG.x.IBNG -----------C---------CCG-----------A-----A-----------------A---------........................-------A---G--TA----T------------T----------AT-----G-T---.----------------A-- 5315
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------C---------G-G-----T---A-------A---T-C-----------------A---........................-----------------------------------------------------T---.-----G----------A-- 5016
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------G-----------ACCC------------C----A--G---------A-C--------A---........................--C----A---G--T-----T------------T----------A--------T---.--------------C-A-- 5156
H1N.CM.02.DJO0131 -----GC-C--------A----C------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG- 5296
H1N.CM.02.SJGddd -----GC-C--------A-----------A-----GC----A-----C--------C--A-----A---........................--C----AG--G--A--G--A--T--CC-G--G--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG- 5280
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----GC-C--------A-----------A-----G-----------C--------C--------A--C........................--C----AG-----A--G--A--T--C--G--GY-A------T-A------------.-AT--G-----T--C-AG- 5295
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----GC-C--------A-----------A-----A-----------C--------C--A-----A--C........................--A----A------A--G--A--T--C--G--G--A------T-A------------.-AT--G-----T--C-AG- 5294
H1N.CM.06.U14296 -----GC-C--------A-----G-----A-----G-----------C--T---A-C--A-----A--C........................--C----AG-----A--G--A--T--C-----G--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG- 5293
H1N.CM.06.U14842 -----GC-C--------A----Y------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C-----A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG- 5297
H1N.CM.95.YBF30 -----GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG- 5384
H1N.CM.97.YBF106 -----GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C........................--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG- 5382
H1O.BE.87.ANT70 --A--A--------C------CC------A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C........................-------T------TATG--A--T--------CT-A------T---------C----.-AT--------A--C-A-- 5845
H1O.CM.91.MVP5180 --A--A--------C------CC----T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C........................-------A------TATG--A--T--------CT-A--------A-------C----.-AT--------A--C-A-- 5819
H1O.FR.92.VAU --A--A--------------A-AC-----G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C........................-------A------AAT---A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----.-AT--------A--C-A-- 5356
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --A--A--------C-----ACC------A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C........................-------T------TATG-----T--------CT-A-----------A---GC----.--T--------A--C-A-- 5843
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --A--A--------C-----ACC------A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C........................-------T------TATG-----T--------CT-A-----C-----A---GC----.--T--------A--C-A-- 5843
H1O.US.99.99USTWLA --A--A--G--------C---CC----T-A-----A--G--A---T-C--T--------------A--C........................--C----A-------ATG--A--T--------CT-A------A-A--A----C---C.-AT--------A--C-AG- 5273
H1O.US.x.I_2478B --A--A--------C------CC------A--G-----G--A---T-C--T-----T-----------C........................-------A------TATG--A--T------C-CT-A----T----A-A---GC----.--T--------A--C-A-- 5846
H1P.FR.06.RBF168 --A--A-----C--C----TACAA---T-A--CTCA-----A-----C------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-C---------.-AT--------A----AT- 5251
H1P.CM.2006.U14788 --A--A-----C--C------CC----T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C........................--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------.-AT--------A--C-A-- 5261
CPZ.CD.90.ANT --A--A--------C--ACA-CC-ACAT-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---........................T-A---AG-------C-G-TTT-G----TTC-C--T---A--GCT-------CA---.-AT---CAC--A---GCT- 5247
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----A-A---C-A---C--A-G------T--CCAA-----C--G-----T---ACC--C--------C........................--G----A---G-----G--A--T--------C--A--------A------G-T---.--T---G-------C-AC- 5373
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----AC----C------C-AGCA---T-A-----A-----A-----C--A-----C--A-----A---........................--A--------T--A-----T--C--T-----A--------G--CT-------T---.-AT--G-----C----A-- 5376
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---C-GC-C--C------C--CC------A-----AC--------T-CT-----A-T--A-----A---........................--C----AG-----A--G-----C--T--G-CA--A---------T-------A---.-AT--G-----C----A-- 5362
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --A--A-----C--------ACCA--------CCAA--G--A---T----A-----C--C-----A--C........................--C----AG-----TC----T--C--------C-----------C--------T---.-A---------C----A-- 5345
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --A--A-----C--C---C-AGA----------CAGC----A--G---------ACC--------A---........................-----------G-----G--T-----------C------------T-------T---.-A--------------AT- 5336
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A--A--------------ACAG-----T----AT-----A--G--C--T---A-C--A-----A--C........................--------G--G--T--G--T--C-----G--C---------T----------T---.-A---------C--C-A-- 5356
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A--------C-----C--ACCC---T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--C........................T-C-----G-----AC----T------------T--------T-A------G-----.-----------C--C-AT- 5332
CPZ.GA.88.GAB1 --A--A--------C-----ACCA---T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A---........................--A----T------A--G-----C--------CT-A-----CT--------------.--T---C-------C-AG- 5854
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----C--------------ACCA-----A---CAG-----A---TTA-----CA-T-A------A---........................--A----A------A--G--------C-----A--T-----CT--------G-G---.--T--G-----C----A-- 5183
CPZ.TZ.00.TAN1 --A--G-A---C-----A--ACCAATAT-A--G--GG----AA-TTGGG---TCACC-T------A--C........................T-C----AG-----AC-G-AAT----C-AG--CT----GAG-GCTT------C---C.-ATC-CCA---T---ATC- 5452
CPZ.TZ.09.UG38 --------G--------A---CAAATAT-A--A--AG-----A-TTGGG---T-AC-GTGC----A--C........................T-C----A------AC---AAT----C-----------GA--GCTT-----GCT--C.-ATC--CA---T---GTT- 5426
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-GC-C-----------ACCC-----A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C........................-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------.-AT--G-----C---AAT- 5850

Tat exon 1 start
MAC.US.x.239 ---T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CAC-T--TA-T---------A-T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-----C--C----G-GC---C--C--G---.------GGC--A--CATC- 6385
Vpr _A__L__K__H__F__D__P__R__L__L__T__A__L__G__N__H__I__Y__N__R__H__G__D__.__.__.__.__.__.__.__.__T__L__E__G__A__G__E__L__I__R__I__L__Q__R__A__L__F__M__H_#_F__R__G__G__C__I__
Tat exon 1 _M__E__T__.__.__.__.__.__.__.__.__P__L__R__E__Q__E__N__S__L__E__S__S__N__E__R__S__S__C__I#__S__E__A__D__A__S_
SMM.SL.92.SL92B --AC-G-A-------GACCCTCGC-T---TAC--CT-----AA-TT-CG-A-----T-----C------........................--AATA-A---G-CA-GG-AA-----T-AG--AT-A---A-GGCAT----CT-A--C.--T--GCA---A--CACC- 5818
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --CC-G-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT----T-----T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AAC-C--T-----C--A--GAG-GCA--C--C------.-------G---A---GCC- 6389
STM.US.89.STM_37_16 --CC-GC-G------GA-CCTCGC-T---AAGC-CGC-T--TA-CT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-AG--C--C--G-G-GCC--C--C--G--C.------GGC--T--C--C- 6033
H2A.DE.x.BEN --CT-A---------GA-CCCCGC-T---AAT--CTC-T--CT-CT-----C--A-T-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--AGC-C--T-A--CC--A----G-GCC--C--CG-G--C.------GCG--A---AAC- 6485
H2A.GW.x.ALI ---T-A--G------GACCCTCGCAT---AAT--CTC-T--CGGCT--------ACT-GAC----A--C........................--CCTT-A-A---CCAGG-AGC-C--T-ATGCC--A----G-GCC--C--C--G--C.------GCA--A---G-C- 6475
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---T-A-AG--C---GACCCTCGC-T---AAT-ACTC-T--CA-CT---------CT-GAC----A--C........................--CCTT-A---C-CCAG--GGC-C--T--G--C--A----G-GCC--CC-CT-G--C.------GCA--A--CG-C- 5927
H2B.CI.x.EHO --CT-A-AG------GACCCCCGC-TAT-AAC--CAC-T--CA-TTT------CA-T-GGC----AA--........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A-C-C--C--G-GGGCA--C--CC----C.------GGG--T--C-A-- 6456
H2B.GH.86.D205_ALT --CT-A-AG------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CTT------CAGT-GGC----A---........................--CCTT-------CA-G--AGC-C--T-A---C--C----G-GCC--C--CC----C.------GCC--T----A-- 6458
H2G.CI.92.Abt96 --CT-A-A-------GACCCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT----------T-GGC----A--C........................--CCTC-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C-----GAG-GCT--C--CC-G--C.--TC--GGA-AC---A--T 5801
H2U.FR.96.12034 -----A--G------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CT--------A-T-GGC----A---........................--CCTT-A-----CA-G--AGC-C--T-A---C------AG-GCAA-C--CC----C.------GGG--A-----G- 5945
COL.CM.x.CGU1 --CAGA--G--C--C---TT--C-CACA--TCA-TGA--AT-TGGGG-TGTAC-AG--GGC-CT---GGAGA.....................C-G---A-G-CT-GTCTG--TTATG-G-----CA--G-GTGTGCC--C-ACT-G--C.G-TCATGCG---CAAT-T- 5490
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --CA-G-A---C----AA---GACGAAT-AAT----G-CT--A-TT--TGTGTA--GTTACCA-CA--GCCAGGGTGGACAGGAGAACAGGCTTGGGCA--CTC---AAT--A-TAC----AG-AGG-C--GA--A--A-T-GGC-A---.C-GGC-GAA------TAT- 5779
DEB.CM.99.CM40 --CC-A-A------CA-C--AGAAGAA--ATT---AG-TT--A-T---TGTGTA--CTTACCC-CCC-ACCAGATTGGACGGGAGAACAAGCATGGGCT---TCG--CATT-A-TAC----A---AG-T---A--A--T-A-GGT-G--C.C-G---GAA-CT--CTTT- 5598
DEB.CM.99.CM5 ---T-A-A---C--CA-A--AGAAGA-T-ATGG--AG-CT--A-T--CTGTGTA--CCT-CC--CCC-ACCAGATTGGACAGGAGAACAAGCATGGGC---GTC---AATT-A-TAT----A---AG-A---AG-A----T-GGC-T---.C-G---GAA-CA--CTTC- 5592
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --AAGA-A---C--CAGC-AAGAAGA-A--AC---AA--T--G-T--CTG--GGTC-TTACCA-C-CTCCCACATTGGACAGAAGGACAAGTC-TGGCA--C-CC--CAT--ATT-C--------CA----GA--GAAA-A-GG-AG---.-AT---G-A--A---TTC- 5721
DRL.x.x.FAO ---T-G-AG------GA----CGC-TAT-G---AATG-----TC-TGGG---------GA-----A---........................T-A-TA-A-------C-CCAGC-T----T-C-CT-----AG-GCA--T--CT-G---.--T---TA---A--C-AGG 5684
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G--CG-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-------------AT- 5246
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-------------AT- 5327
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --A--A-----C---------CCC---T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C........................-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-----------C-AT- 5326
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --CAGA--G--C---GGA-T--ACAT---AATCC-AG--T--A-TT-CTGTGTA--GGAGGGAA--AGA............CATAATACCCCATGGAAT-AGAT--GCT-CAAGTACTAT------G-T---A-GTCTA-----G-A---.------TG---T---A--A 5956
GSN.CM.99.CN166 --A-AG-A---C--CT-A---GACGA-----G---AA-TT----TG--G-GACG--GCTCCC--CC---CCAGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTAC--C...-GGG-----AC---T--C----GA--C.--T-A-GA---A--CTTT- 5604
GSN.CM.99.CN71 --A-AA-A---C--CT-A---GAAGA-----G---AA-TT----TG--G-AACG--GCTCCC--CC---CCGGATTGGACAGTGGATCAGGCAG-AATA---T-T-CAAT--ATTATG-C--G-GAG----GAC-T-A--C----GA--C.--T---GA-------TTC- 5589
LST.CD.88.SIVlhoest447 --CAGAC-C-----C--AGAA-CAATTT-GGCCCAAG-CTCAG--T-CTGTGTC........................AGCAGTACCGGGTCAGAGGA-AA--CCTGCATGAAAT-C--T-CC--AG-AA-TAG-GCA--C-----T---....TTGCC-ACC----CCA 5033
LST.KE.x.lho7 --AAGAC-C-----C--AGAAG-AAT-T-GGCCCAAG-CTC----T--TGTGTA--C-G-ACA---........................TCAGAAGA--AG-CCTGCATGAAAT-C--C-CCC-AG-CA-TAG-GCTT-----C-T--C.C--CC-...ACT----CCA 6114
MND-1.GA.x.MNDGB1 --AAGA-AG--C--C---CTC---ATC--AA---CAG--TCAG--T--TGTGTGC---ACACA---AG-GAG.....................GAAGA---CT-T-A-A--TTT--T-CC...T-AA--A-TAG-GCCA-T-GGG----C.C-AGCTCAA------GATG 5473
MND-2.CM.98.CM16 ---T-A-AG------GA---ACGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG-----CA----C---------........................--A-TA-A---G---CG-CAGC-T--CTC------T---A--GCT----C---G--C.-AT---TA---A--CA-GG 6065
MND-2.GA.x.M14 ---T-G-AG------GA----CGC-TAT-G----CAG----AAGCTGG--T--------A--------C........................--C-T--AG--G---C-GAAGC-T--C-CCC-CT-A--GAG-GCT--A---C-G---.--T---CA---A--CA-GG 5992
MND-2.x.x.5440 ---T-A-AG-----CGA----CGC-T---A----CAG----CTC-TGGG-G-----GCAAC-A--A--C........................----TA-A---T--CC--CAGC-------C---T-----AG-GCA-----CT-A--C.--T---TA---A---A-GG 5630
MNE.US.x.MNE027 ---T-A-A-------GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-TT----------T-GAC----A--C........................--CCTT-AG----CA-G--AAC-C--T-A---C--C----GGGC---C--C--G--C.------GGC--C--CAAC- 5853
MON.CM.99.L1_99CML1 --CC-A-A---C--CT-A---GAAGA-----G----A-TT--G----GG-AACG--GCTGCC--CT--CCCGGCCTGGAATGCAGACCAGGCATGGGCA---T-T-CCATT-ATTAT-CT---TGGG-C---ACCA-C--T-A--GG--C.-A---GGAA--C---TAC- 5615
MUS-1.CM.01.CM1239 --A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-CT--A-TG--G-AACG--GCTACCA-CC---CCTAATTGGACAGTGGATCAGGCTG-AATA---T-T-CCAT--ATTAC--T--G-GAACA---AC---C--T--C-GG---.-ATC--GAG--A---TAT- 5553
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --A-AA-A---C---T-C--AGAAGA-----G---AA-TT--A-TG-GG-AACG--GCTGCCA-CC---CCTGATTGGACAGTGGATCAGGCGG-AATA---T-T-CCAT--A-TATG-T--G-GAG-----AC---TG-C----GG---.------GAC--A--CTAT- 5563
MUS-2.CM.01.CM1246 --A-AA-A---C--CT-C--AGACAA-----G---AA-TT--G-TAGAG--ACA--GCTCCCA-CA---CCACAATGGTCTGTAGATCAGGCAG-CATAA--T-T-CCATT-ATTAC--T-A-TCAG-C---ACC--CT----C-GA--C.-AT--GGAC--A---TAC- 5670
MUS-2.CM.01.CM2500 --A-AA-AG--C--CT-C---GACGA-----G---GA-TT--G-C-GAG--ACG--GCTCCCA-CA--CCCTAATTGGACTGTTGATCAGGCAG--ATA---T-T-CCAT--ATTAC--T---TGGG-A--GGGT--C--C--C-GG---.---C--GAG--A--CTAC- 5623
OLC.CI.97.97CI12 --AAAA--G--C-----C---GAG-TAT-GGTCC-AG-TTTT-T-TTCTGTGC-C--.....................AGACATATCAATGATGAGAT-AGTACCTCTTTGCTGT-C--T--GC-A--A---AG-GCCT-----CAA---.-AT----A---A--C.... 5593
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --A-C--AG------A-C-T-GAGCTTT-G--G-CAG----AA-TT-C-GT-----GCAGC----A--A........................-G-ATA-A---G--TA-GAAA--G----CTT-GT--A-TAG-GCTT-----T-G--C.-AT---CA---A--GTC-G 5384
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A-C--AG------A-A-T-GAGCTTT-A----CAG-----A-TT-C--A-----GCAA---------........................-GC-TA-AG-----TAG--TAC----T-CTT-G--T---AGGGCT-----CT-G--C.-AT---CA---A---ACGG 5402
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---AAG-A-------A-ATATGC--T---AACGCAAA----AG-TT--G-A-----GCAAC--------........................-GCATA-AG------C-G--A--G--TC-GC-G--T---AG-GCCT-----C-T---.--T----A---A---GC-G 5581
RCM.NG.x.NG411 ---AAG-A-------A-ACCTGAA-T---TACACAAGA---AA-TT----A-----GCAGC----A---........................-G--TA-AG-----AA----T--G----CCT-G--TA-TA--GCA--T--CT-G--C.-----GCA---A---GA-G 5616
SAB.SN.x.SAB1 --CCAGT-C--C--C--A----A-CTC--TTTCC-TC-TT--TGGA----TGTG---GAACCA-CCAT-.........GATCATGGGCAAACC-GGCT--A---CTG-T-TAAATATTGT------------A-GGCTT-A---G-G---.A-G-A-GG-A-A---T-TA 6232
SUN.GA.98.L14 --G-AA--G-----C--AGCAGCAATAG-TGCCCAAG-CTT----T-CTGTGCG........................GACTCTACAGGGTCAGAAAA--A---GTGTATGAGAGC---C-CTT-G--CA-TAG-GCCT----C--T---.C-GCC-...AT-----CT. 6157
SYK.KE.x.KE51 --ATGC-AG------A-AGC-GAAGAAA-ATT---AG-TT--A-T--ATG--TA--GGTGG-A-CA-G-CCAGAAGAAACACCCACCATGGCTTGGATTAG-T-CA--CT--AT--GCAT---GCA--CA-CTTTA----T---GAA---.--TGCTGCA--A----C-- 5659
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --ATCC-AG------A--CCTCAAGAAA-AT----AG-TT--A-T--ATC--TAA-CGAAG-G-CA-GGACTGAT...TCCCCGACAATGGCTTGGGAAAG-ACCA--TTG-A---GG-----GCA--CA-T-TTA----C---GAA---.--TGCTGCA--A----CT- 5995
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --ACAAC-C------GGG--AGAACTC---TTCCAAG--T--A-CTTCTGTC-G---GAAGGG-AAAGG............AATGGGGCACCA-TGATA-A-A-G-CTT-TAGATATTAT--GT-GG-A--GA-GGCTT-A---G-G---.--TC--TG---C--CA-GA 6012
TAL.CM.00.266 ATGC---T---C--CA-A--AGACGA-G--AT---AG-CT--A-T---TGTGTA---TTGCCA-CA--CCCTGATTGGACAGGAGAACAGGCATGGGCT--CTC---CAT--ATT-TGCT--G-AGGGTA-T---A--T-AC-CC-A---.---CAGCAA-----CTAT- 5788
TAL.CM.01.8023 ATGC-C-T---C--CA-A--AGAAGA-G--AT---AG-TT--A-T--CTGTGTA--GTTACCA-CA--GCCTGATTGGACAGGCGAACAAGCATGGGCT--TTC---CAT--ATT-TGCTC-G-AGGGTA-CG-GA--T-A--CC-A---.---CAGCAA-----CTTT- 5286
VER.DE.x.AGM3 --CAAG-TG------GGGC-CGAGCTC--GTTCCAAG--T--A-CT--TGTC-G--GGAGGGA-AAAGG............AATCGCACTCCC-TGCTA-A-A-G-CTT-TAAATATTAT-A-T-GG-----A--GCT--C---G-G---.---C-GTG---A--C--CA 5517
VER.KE.x.9063 --CAAATT-------GGC--AGAGCTC---TTCCAAG-TT--A-TT--TGTC-G--GGAAGGA-A-AGA............CGGGGAGCCCCA-TGAC--AGA-G-CCT-TAGATACTAT--GT-GG-T--GA--GCA--C---G-T---.---C-TTG---T-----TA 6019
VER.KE.x.AGM155 --CAAACTG------GGCC-AGAACTC--AT-CCAAG--T--A-TT--TGTC-G--GGAAGGG-A-AGA............CAGGGAAGACCC-TAGC--A-A-G-CAT-TAAGTATTATC-CT-AG-T--GA--GCT--C---G-G---.---C-GTG---A-----CA 6014
VER.KE.x.TYO1_patent --GAGGCTG------GGG--AGAACTC--GTTCCAAG--T--A-CT-CTGTC-G--GGAAGGA-AAAGA............CATGGTACTCCC-TGAT--A-A-G-CCT-CAAATATTAT--GC-AG-A---A-GGCT--C---G-G---.--TC--TG------CA-GA 6019
WRC.CI.97.97CI14 --AAAACAG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TTT--TG--C-C--.....................CAGAGAGAGTATGAGGAAGTCC-TACTA--C-TTATT-CCAC--GG-A------AG-GG---C--C--G---.C---CCCAA-------CTA 6041
WRC.CI.98.98CI04 --AAAACTG-----C--A---GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT-CTG--CGC--.....................CAGAGAAATTATGAAGAAG-TC-CACTA--C-TTATT-TCAC--GG-A--A---AG-GG---C--C--G--C.C-T-CCCAA-------C-A 6056
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --AAAAC-G-----C--CC--GAAGTC--TGTAA-AG--TTT-TCT--TG--CGC--.....................CAGAGAAATTATGAAGAACA---CACTA--C-CTATT-TCAC--GG-C--T---AG-GGAT-A-A-C-A--C.C---T-CAA--A----CCA 4976
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
H1B.FR.83.HXB2 ATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA...............CAGAGGAGAGCAAGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAG......................................................................................ACTAGAGCCC 5860
Vpr (frameshifted) H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.__.__Q__R__R__A__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__P_
Vpr __*_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------A---T--C-...............GG---A----GC--G--------------------A.........................................................................................CCTAGAG 5302
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------A------C-...............-----A--------------------------A---.........................................................................................-CTAGAG 5855
H1C.ET.86.ETH2220 --------------A--TTA---...............-----A-----------------------------A......................................................................................C-----A--- 5251
H1D.CD.84.84ZR085 --------------A------C-...............-----A---------------T-------------A......................................................................................CA----T--- 5381
H1F1.BE.93.VI850 --------------A--GT--C-...............-----A----T-------------------------......................................................................................CT----T--- 5199
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------A----A-C-...............-G---A--G-T---GG-----C--G----------A......................................................................................C--------- 5256
H1H.CF.90.056 -------------AA--------...............-----A----T----------C-------------A......................................................................................---------- 5206
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------A---TA-C-...............--A--A----GG--G--------------------A......................................................................................CAG------- 5173
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------A---TA-C-...............-----A----GG---------T-------------A......................................................................................CA-------- 5055
H101_AE.TH.90.CM240 --------------A---TG-C-...............GG---A----GC--G------A-TG----------A......................................................................................C--------- 5427
H102_AG.NG.x.IBNG --------------A---T--A-...............GG---A----GC--G--------TG-----------......................................................................................C--------- 5384
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --------------A---T--A-...............-G----------------------------------......................................................................................---------- 5085
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----T---------A------CT...............--A------AG-G-C-GG---TGG...--CCAG---...............................................................................ATCCTGAC--------- 5229
H1N.CM.02.DJO0131 -------------GA------CT...............-G-...G-GAG---G---------------------......................................................................................-T-------- 5362
H1N.CM.02.SJGddd -C-----------GA-C-T--CT...............--A...--GAG---G---------------------......................................................................................-T-------- 5346
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -C-----------GA------CT...............--A...--GAG-------------------------......................................................................................-T-------- 5361
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -C-----------GA------CT...............--A...--GAG-------------------------......................................................................................-T-------- 5360
H1N.CM.06.U14296 -C-----------GA------CT...............--A...--GAG---G---------------------......................................................................................-T-------- 5359
H1N.CM.06.U14842 -C-----------GA------CT...............--A...--GAG---G---------------------......................................................................................-T-------- 5363
H1N.CM.95.YBF30 -C-----------GA-C----CT...............--A...--GAG---G------A--------------......................................................................................-T-------- 5450
H1N.CM.97.YBF106 -C-----------GA------CC...............--A...--GAG---G---------------------......................................................................................-T-------- 5448
H1O.BE.87.ANT70 ----T--------AA---AC-C-............AGAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GG-GCCC--T 5917
H1O.CM.91.MVP5180 ----T--------AA--CTC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T 5900
H1O.FR.92.VAU ----T--------AA---T--C-TCT...AACGCAAGAAGA--AG--AG----G-----T--CA--------GA......................................................................................-A-GCCC--T 5437
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----T--G-----AA----C-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T 5924
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T------------GA......................................................................................GA-GCCC--T 5924
H1O.US.99.99USTWLA ----T--------AA---TC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----G-----T--------C-A-GA......................................................................................GA-GCCC--- 5354
H1O.US.x.I_2478B ----T--------AA---AC-C-TCT...AACACAAGAGGA--AG--AG----------T--------C---GA......................................................................................GA-GCCC--T 5927
H1P.FR.06.RBF168 ----T--------TA-ATTG-C-CCC.........TCT-GA--AG--AGG---C-----C------------GA......................................................................................C--GCCT--A 5326
H1P.CM.2006.U14788 ----T--------TA-CTTGAC-CCC.........TCT-GA--AG--AGG---C-----C------------GA......................................................................................T--GCCT--A 5336
CPZ.CD.90.ANT -------G-----ACA-GGA-CC.......................................C-----CG--GA......................................................................................-AC-CCT--A 5292
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------------TA-A-TA-C-...............--A------AG-GC-----------A----C---GA......................................................................................GT-G-----A 5442
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------------GA---AC-CT..................G----GAGG----------------------GA......................................................................................T--------- 5442
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------G-----AA-C----CT...............--A...--GAG---G-------------------GA......................................................................................-T-------- 5428
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------A----A-C-...............--A--A---AGG---G---------A----------......................................................................................C-----T--- 5414
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------------A-C-A-ATT.........AATCAG-----A---AG--------------A---------A......................................................................................TT-------- 5411
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------------A--CTG-C-...............--AG-A---AGG---------T---A---------A......................................................................................CT----A--- 5425
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------A-A-AC-CT...............-----A---AGG---G-----A---A----G---GA......................................................................................CT----A--A 5401
CPZ.GA.88.GAB1 --------------A-CCTC-C-...............--A--A---AG-TCC------T---A--------GA......................................................................................C--G------ 5923
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------G-----GA--GAA---...............---------AG---G-GA-...................................................................................ATGGATCCTATAGATCCTAGT--T------ 5255
CPZ.TZ.00.TAN1 -C-----------ATCA............................................................................................................................TGAATCCCATAGATCCTCAGG---CA--A 5498
CPZ.TZ.09.UG38 -C-----------A-CA......................................................-GA......................................................................ATCCTATAGATCCTCA-G---CC--A 5472
CPZ.US.85.US_Marilyn -------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACTCCT--A...G-GAG---G------T-------------A......................................................................................CA-------- 5931

Vpr end
MAC.US.x.239 -CTC------C---CAAC--G-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA.......................................................................................... 6456
Vpr H__S__R__I__G__Q__P__G__G__G__.__.__.__N__P__L__S__A__I__P__P__S__R__S__M__L__*_
Tat exon 1 _T__P__E__S__A__N__L__G__E__E__.__.__.__I__L__S__Q__L__Y__R__P__L__E__A__C__Y__N##__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._
SMM.SL.92.SL92B --TCA--G--T--ACAGC-AA-GGGACCA.........A-TCCCCTG-G-TCT-TACCGT--GC----GA-GT-TTATAA.......................................................................................... 5889
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -CTC------C---CAAT--A--GGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--TC----G--AT-CTATAA.......................................................................................... 6460
STM.US.89.STM_37_16 -CTC---G--T---CAAC-AG--GGAGGA.........A-TCCTTTG----CT-TACCGC---C----GGAGT-TTGTAA.......................................................................................... 6104
H2A.DE.x.BEN GCTCA-----T---TAA--AA-GAGAAGA.........ACTCCTT-CC--GCTGCACCGA--CC----G--AT-CACTAA.......................................................................................... 6556
H2A.GW.x.ALI G-TCA---G-T---CAA--AA-GGGAAGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGA--CC----AA-AT-CAATAA.......................................................................................... 6546
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GCTCA--G--T--TCAGC-CA-GGGACGA.........A-TCCTTT-T--GCT-TACC-A--CC----GG-AT-CGATAA.......................................................................................... 5998
H2B.CI.x.EHO -CTCA--G--T--ACAAC-GG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT--GCT-TACCGC--TC-TA-GG-AT-CAGTAA.......................................................................................... 6527
H2B.GH.86.D205_ALT -CTCA--G--T--ACAAT-AG-GGGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--CC-TA-GG-AT-CGATAA.......................................................................................... 6529
H2G.CI.92.Abt96 GCTC---G--T--A-GG-ACGC-GGCGGA.........A-TCCTCT-T---CT-TACCGC--TC----GG-GT-TTCTAA.......................................................................................... 5872
H2U.FR.96.12034 -CTCA--G--C---AGC-GCA-GGGAGGA.........A-TCCTCTCA---CTGTACCGC--TC-T--GG-GT-CTCTAA.......................................................................................... 6016
COL.CM.x.CGU1 GCTTTCCCTCTACGCAA-AC-CTTAG................................................................................................................................................ 5516
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----A--GGC--CA-C-T-AA--CAT...TACCCTAACATC--ACC-CTGTC-GGAA--AATCAGGAGGTTAG-GATCAGGAATAA...................................................TCATTTTCCTCTTACAGAAG.ATGGAG---GAA 5894
DEB.CM.99.CM40 -C--GGAG-G--AG-C---CA--GGG...TATCCTAACATT---CC-TTG-C-GGAA--AAT--AGA-GTTAG-GACGGAGAATAA...................................................CCTTTCACCTTTGCTTCAG..ATGGAGAGCATA 5712
DEB.CM.99.CM5 ----AGAG-GG-AA-C----A-GAGA...TACCCCAATATT--ACCCCT--C-GGAA--AA---GGAGGT-AG-GATGGAGAATAA...................................................CCTCTCTTTTACATCATAG..ATGGA---AATA 5706
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----GGA-GC--AAAGAGT-A--CACTAT.........-CA-AC-T-AG-CCCTTAC-CC-TC-C---GAAG--CCATGA...............................................................................ACGCG--CAG- 5803
DRL.x.x.FAO -A--T---C-T--A...C-AGC-GGACGCTGG......A-CCCATTTCG--CCTT-CC-AGGGCG-ACCAAC-ATTGTAA.......................................................................................... 5755
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A 5321
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A 5402
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------------GA--TTG-C-.........CCCTCTAGA--AG--AG----------C---AC-------GA......................................................................................G--GCCA--A 5401
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GG--AG--CCTTTTTCCC--TACGAAGAGAGGAGAAATGGACAAG---G-G--...-CCC-ACCCCCT..................CCTCCAGGACTTGCATAG.................................................................. 6039
GSN.CM.99.CN166 -C--GGTC-ATTTATCA...G-GAGATACCCAGCAATTAG-CCCTC-AGGG-C-CC-CCC-ACCAGACAGTA-CTCTGTTTCTCATGCCGATCCTGAGCAGCCTAGGAGACCCTCAAGATATCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGAAGAGTGTCTCT-GCCCAA- 5766
GSN.CM.99.CN71 -C--ATAC-ATA-AA--GTCA--AGGTACCCAGTAATCAG-CCCTT-AGGG-T-CC-CCC-ACCAGATAGTA-CTCTGTTCCTCATGCTGATCCTGAGCAGCCCAGAAGACCTTCAAGATACCGCATGGATGAATAG.....AGACCCGGCAGAGTGTCTTT-GCCTAAG 5754
LST.CD.88.SIVlhoest447 GCTATGC-GC--CAAGA.........GCAGGAACAGCT--CCC--C--A-GC-GCACC-AGACCC-CTAAAAGAGACATACAAAGAGGCCGTTACTAA........................................................................ 5122
LST.KE.x.lho7 GCTATGC-...-CA-CC-GA......GCAGGAACAGCC--TCCA-C--A-GC-GCACC-AGACC--ATGAAGGAGACATACAACGAGGCAGTGACTAA........................................................................ 6203
MND-1.GA.x.MNDGB1 GA-C-TTC............A-GGAAAGAAGACCACAA-T-CCCCCCT--G--TTCA-GC-A--AG--GATAGATTATAA......................................................................................--AA 5545
MND-2.CM.98.CM16 -A---C-T--C--ACAAGAAG--GGGGGATGT......T-CCCCTT-CG-TCCTT-CCGAGATCGGACAA-CCCCTGTGA.......................................................................................... 6139
MND-2.GA.x.M14 -A---C----T--ACAAGAAG--GGCAAA......TATA-CCCCCTTAG-TCCTT-CC-AGGCCG-ACAA-CCCTTGTAA.......................................................................................... 6066
MND-2.x.x.5440 GA--TC-C--C--ACAAGAAG--GGAAGATAT......A-CCCACTTCG-TCCTT-CCGAG-CCG-ACAA-CCCTTGTAA.......................................................................................... 5704
MNE.US.x.MNE027 -CTCT-----C---CAAT--G--GGAGGA.........A-TCCTCTCT---CT-TACCGC--TC----AG-AT-CTATAA.......................................................................................... 5924
MON.CM.99.L1_99CML1 ----ATATGC--AGCAA-TAA--AGATACCCTGTTCTTAG-CCA-TGAG-G-G-C--CTC--G-CCC-A--AGTTCTGTTCCACAGGCCGATCCAGACAATCCCAGAAGACCTTCCAGATATAGAATGGATGAATGA....TGGAACCTGTTGACCCAGACT--CCCAAA 5781
MUS-1.CM.01.CM1239 ----GTACTCTAA-ACA-TCA-GAGATACCCCAACATAAGACCCTTGAG-G-G-CACA---TCC-CCT--TA-TTCAATGCCTAATGCTGATCCTACTCCTCCTTTGAGACCCTCTAGATATAGGATGGATGAGTAA....TGGATCCTTCAGTAGAAAAC--TCCC--G 5719
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----GTAT-ACA-A--A-TGA--AGATATCCAACCATAAG-CCTTTGAG-G-C-CACA-C--CC-CCT--TA-TTCAACCCCAAATGCTGACCCTGTACCTCCTTTGAGTCCTTCTAGGTACAGGATGGATGAATAA....TGGATCCATCAGTAGAGGAGT-GCCAAAG 5729
MUS-2.CM.01.CM1246 -----TATGCTCAAACA-TCA-GAGATACCCACCGTTG-GCCCATTGAG-G-G-CGCAGC--CCAGAC--TA-TTCCATGCCAAATGCTGACCCCACACCATCTTTGAGACCCTCCAGATATAGAATGGATGAATAA....TGGACCCTTCAGTTGAAGGC--GCCT--G 5836
MUS-2.CM.01.CM2500 ----GTAT-GTCAG----T-A--AGATACCCACAGGTG-GCCCCTT-AG-G-G-CGCA-C-TCCAGAC--AA-TTCAACACCAAATGTTGACCCCTTTCCTCCACGAAGACCCTCCAGGTACCGCATGGATGAGTAA....TGGATCCAGAAGTAGAGAATT-GCCC--T 5789
OLC.CI.97.97CI12 ..............CCAGGAGTGGAGCTTAGAAGA...............-ACCC-CACAGA--ATCTGAAGGAATGC............................................................................................ 5642
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GA-----GG-T--AACGG-AA--GGAAGA.........A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-AT-------AA-ACCTTGTAA.......................................................................................... 5455
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GC--T--G--C--AACG-A-A--GGAGGA.........A-CCCTCT-CA-TCC-T-CC-TTATCA---AA-ATCCTGTAA.......................................................................................... 5473
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GG--T--G--T--AACAT-CA--GGAAGT.........A-TCCTCT-CG-TCC-T-CCGCAA-CG---AA-ATCATGTAA.......................................................................................... 5652
RCM.NG.x.NG411 GG-----G--T--A-GAG-GA--GGAGGA.........A-TCCTCTTAG-TCC-T-CTTCA-TCG---AA-ATCTTGTAA.......................................................................................... 5687
SAB.SN.x.SAB1 -GCCA-AG-CTCA-CC-G-GTATGGACCAGGAGCAGGAGGCCC-CCCC--G-TCTG----GAGC-TC-GGAGGAGCTGCATCGGCCGCTCCAGGCCTG...TGA.................................................................. 6333
SUN.GA.98.L14 ...................................TCTT-C-TC---ATC----G----T-AG-A-ATGT-A-CCCAAGGCCACCAACAAGACCAAGACCAGGGCAAGGGGACATTAGAAGAGGCCTACAAGACTAA................................. 6259
SYK.KE.x.KE51 -G--G-C--AGTA--CG-GA-ACAGGGGATACCCACAT-CTTCTTAG.........................................................................................................................AA 5708
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AC-G-CC-G-TAT-CC-GA-ACAGAGGGTACCCCCAT-CTTCTTAG.........................................................................................................................AA 6044
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GA--A-CTCCTTTT-AGC-CTACGAAGAAAGGAGAAATGGAGTCG---GGG--CGG-AT-G---AGAG...............CCTCCTCCAGGACTTGCATAG.................................................................. 6101
TAL.CM.00.266 --GAGCAGCA-A-AAGA----CGCACTACCCCAATATC-GACCCCTTT--G---GA--G-AG--G-CCATGC-ATAA............................................................................................. 5865
TAL.CM.01.8023 --GAGCAGCA-A-AAGA---GCCCACTACCCCAACATA-GACCCCTTT-CG-C-GGA-G...-AC-CCATGC-ATAA............................................................................................. 5360
VER.DE.x.AGM3 GA--ACA-CCCTTT-AAC-ATACGAAGAAAGGAGGGATGGACAAG-G-G-G--CGA-C--GGC-CGT-..................CCACCAGGACTTGATTGA.................................................................. 5603
VER.KE.x.9063 GA--ACAGCCCTT--AAC--TACGAGGAAAGAAGAGATGGACAAG-G-G-G---GA-CGAA-C--GCT..................CCACCAGGACTTGATTAG.................................................................. 6105
VER.KE.x.AGM155 GG--ACA-CCCTTT-AGC-ATACGAGGAGAGGAGAAATGGACAAG-G-G-G---GACC--GAC--GTC..................CCACCAGGACTTGATTAA.................................................................. 6100
VER.KE.x.TYO1_patent GA--GCAGCCCTTT-AAC-ATACGAGGAGAGGAGAGATGGACAAG-G-G-G-C-GA-C-AATC--GTC..................CCACCAGGACTTGAGTGA.................................................................. 6105
WRC.CI.97.97CI14 -ACAACA-GAGAAAAGGGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTGTAT-----CTTG-AG--A-C-G-AGGAGATCAGGGAGAAGTTGAGCAAAGA........................................................................ 6139
WRC.CI.98.98CI04 -ACAACA-GA-AAGAGAGAA-A-CAATTTCAAAGAGCAG-ACAATTCTTT-----CTTG-AA--AGC-G-AGGAGATCAGGGAGAGGTTGAGCAAAGA........................................................................ 6154
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -AGAA-A-GAGAA-AGAGAAA--GATTTTCAAAGAGCAG-ACAATTTTAT------TTG-AA--GGCT--AGGAGATCAGGGAGGAGTTGAGCAGAGA........................................................................ 5074
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Rev exon 1 start
H1B.FR.83.HXB2 TGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT......ACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAGCGACGAAGAGCTCATCAGAAC........... 6013
Tat exon 1 _W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__.__.__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__R__R__R__A__H__Q__N__.__.__.__.
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__D__E__E__L__I__R__T__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A CCCTG-A-A-ACCCGG-AAGT-AGCCT--AA--GC-TGT...-G---C--T---------GT--------GG---------C----C--TC-G-A-----G---------T----------A-----------A--CC------G--C---C---A.............. 5455
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH CCCTG-A-G-ATCC-G-AAGT-AGCCT-AGA--GC-TGT...-------------------GA-----------------------------G-------G----------------------------------------------T---C---A.............. 6008
H1C.ET.86.ETH2220 -----C--------------------G---------......-ATC-A--T-----------A---A---A------T-T------C--TC-G--.----G---------T---------------------C------------------C---A.............. 5400
H1D.CD.84.84ZR085 -----C-------------------GG---------......-A------T-------------------A---------------C--------G----G----------------------------------------------C---C---C.............. 5531
H1F1.BE.93.VI850 -----T-----------C-------C----C-----......-----A--T---------CGA------------------TGG--C--T-C---G--G-G-----------------------------------------AC---A---C---A.............. 5349
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----T-----G--G---------------C-C---......-A---A--T-T-------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C------G--A---C----.............. 5406
H1H.CF.90.056 -----C------------------C-----------......-A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-----------------------C-------AC---A---C-GCA.............. 5356
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T------------------------------......--T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------------TC-----C--CT.............. 5323
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----C--A---------------------------......-A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC-------C-A---C-T-C.............. 5205
H101_AE.TH.90.CM240 -----T-----G-------------C----------......-G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C------G--A---C----.............. 5577
H102_AG.NG.x.IBNG -----C--C--G-------------C----------......-G---G--T--C-------T---C----G.---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC------G--A---C----.............. 5533
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------C------------------......--------------------------TC----------------------G-A-----G--------------------------------------------------C---A.............. 5235
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----C-----G-------------C-----A----......-A---G--T-TC----------------GG--------------C--TC-G-A-----G--------------------------------A---T------G--T---T---A.............. 5379
H1N.CM.02.DJO0131 -----T-----------C--A--C--G--A-----C......-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A---------A---C-A--.............. 5512
H1N.CM.02.SJGddd -----T-----------C--A--C--G--A-----C......-AT----------------GA-------A---C--TATGTG---C----C--AG----G----------CTA--------------------T--A---------A---C-A--.............. 5496
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----T--------------A--C-----A-----C......-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A-------A-A---C-A-C.............. 5511
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T-----------C--A--C-----A-----C......-AT-----------------A--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C-A-C.............. 5510
H1N.CM.06.U14296 -----------------C-GA--C--G--A-----C......-AT-------T--------GA-------A---C--TATGTA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---T-AG-.............. 5509
H1N.CM.06.U14842 --------C--------C--A--C--G--A-----C......-AT--G-------------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A--------------------T-GA--------GA---C----.............. 5513
H1N.CM.95.YBF30 -----T-----------C--A--------A-----C......-AT----------------GA-------A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------A---C----.............. 5600
H1N.CM.97.YBF106 -----T-----------C--A--C--G--A-----C......-AT--G--------------A--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G------------A--------------------T--A---------C---C-A-A.............. 5598
H1O.BE.87.ANT70 ---C-C--C--T-----------CC-G-TCC-----......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A-----------------------AG--...----C-...---GC-GCA.............. 6061
H1O.CM.91.MVP5180 ---C-T--C--T--G--CA----CC----CC-----......-AT-----------C----GA--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---...A---C-GC----GC-GCA.............. 6047
H1O.FR.92.VAU ---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC-----......-A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---...A---C-GC----GC-GCA.............. 5584
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---C-T--C--T-----------CC-G--CC-----......-AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-G...A---C-GCC---GC-GC-.............. 6071
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ---C-T--C--T-----------CC-G--CC-----......-AT--G--------C---GC---C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--AC----------------------AC-G...A---C-GCC---GC-GC-.............. 6071
H1O.US.99.99USTWLA ---C-T--C--T------AGC--CC-G--CC-----......-AT-CC--------C----GT--C----A-------ATT----------C--AG--G-GT--G--A------------------------C--...A---C--C-A--GC-G-A.............. 5501
H1O.US.x.I_2478B ---C-T--C--T-----------CCC---CC-----......--T--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC--...--T-C-GCC---GC-GCA.............. 6074
H1P.FR.06.RBF168 ---C----G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--...A---CTGCGAGAGC-G-T---........... 5476
H1P.CM.2006.U14788 ---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A---......-A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--...A---CTGCGAGAGC-G-T---........... 5486
CPZ.CD.90.ANT ---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C......-AT--C--T--C------TGC-----T-AC-------CTC-C--C----C--A-----G---G--G--T----------------GAA-AGCT-GAA-GAAC---CGAACAACTGCTGAA........ 5448
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------------C--C-----A-----A------......-AT---------------GCT-----T--C-----TATGTA---C----C--AG----G------A--T--------------------AGC--GA-----C-CG---TT-GCA-G-........... 5595
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---C-A-----------C--A----G---------C......-AT---------------TGT--C------------ATG--C-----TGAG-A-----G------A-----------------------A--GGGA--CA--CACC-G-C-GCT-CA........... 5595
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T--C-----------A-----G--A-----C......-AT------C--------GTT-------A---C--TGTGTA---C----C--A-----G------------A--------------------T--A---------A---C-----G-........... 5581
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T------------------------C-C---......-A--------T-----------------A---C--T-C-T----C----C--AG----G------A--T------------------T-----TC----------A--TC-A---G-........... 5567
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----T------------------------------......-AT---------------C-A--C----AC--C--T---C----C----CG-AG----G------T--T-------------G--------A-------------A--TC-G---G-........... 5564
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----T-----------C-----------CC-C---......-A-----------------T--------A---C--T---T----C----C--G-----G------A--T-A--------------------AG-GA---G--GCTA--G-GAGC-GT........... 5578
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----C--------G--CA-A----G---A-AA--C......-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------------------AG-GAGA---AA-CCT---TCGAGC--T........... 5554
CPZ.GA.88.GAB1 -----A--C-----C--------A-G---A-T----......-AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A-----------------------A-CCACAA-----C-CA-GGC--CTGCAGGC........ 6079
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----T-----------------A-----A-----C......-ATTCA-----C--C----G---C----A------TATGC----C----CC-GC----G------T--T---------------------G---GAA------CG----T-A--GG-........... 5408
CPZ.TZ.00.TAN1 ---G-A---------GC-GCA---G----AC-----......--A--C--T--C--------A--C-------------C------C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA-TCTGCT-TA...--C-GT........... 5648
CPZ.TZ.09.UG38 -----T---------GC-GCA-----G--AC-A---......T-A-----T--------------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG---GCAA--CTGTT-TCT-CA-T--A........... 5625
CPZ.US.85.US_Marilyn --------G--------C--------G--------C......-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GA--CA--C--A-AAC-GCT--GAGC........ 6087

Rev exon 1 start
MAC.US.x.239 ............................................--CA----------------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCAATCACGAAA----AGAA--ACTCCGAAAA-G................. 6565
Tat exon 1 _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__C__Y__C__K__K__C__C__Y__H__C__Q__F__C__F__L__K__K__G__L__G__I__C__Y__E__Q__S__R__K__R__R__R__T__P__K__K__.__.__.__.__.__.
Rev exon 1 _M__S__N__H__E__R__E__E__E__L__R__K__R__.__.__.__.__.__

SMM.SL.92.SL92B ............................................--GC--T-T------------------C--------GC-------TC-T-GG--G-G-C-T-----TA-T----CA-AACCC-GAA-A---GTTAAGAAG-AG---A-G................. 5998
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ............................................---G-----C-----G-G--------A------T--GCA------TC-T-A---G-GT-----A--A-G-----AGCA-C-CCGAA-A---ACT-CGAA--AGA--A-G................. 6569
STM.US.89.STM_37_16 ............................................---G----T---C-----A-------A---C-----GC-G-----TG-T-------GTC-T--A--AA------AGC-ATCA-GAA-A---GTTAAGAA--AG---A-G................. 6213
H2A.DE.x.BEN ............................................---A-----------GCGA--CA-T--C--------GC-G------TCG-A---G-GGC-C--A--A--A----AGC-A---GGCA-AC--AGAA-GACTCC-AGGA-A................. 6665
H2A.GW.x.ALI ............................................--CA-----------GG-A--C----AC--------GC-G-----TT---AT--G-GAC-C--G--A-GG----A-C-A---GGCA--C--AGAA--TCTCC-AAGA-A................. 6655
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ............................................---A--T--C-----------C----AC--------GA-G-----TT---AC--G-GGC-C--G--A-GG----AAC-A---GGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-A................. 6107
H2B.CI.x.EHO ............................................T-CA-----C--------A----C--AC--------GC----C--TC-T-A---G-G-C-G--G--A-GT----AAC-CTC--GAAA----TCTTC-AA---G---A-G................. 6636
H2B.GH.86.D205_ALT ............................................T-CA-----C-----G--A--C----AC--------GC-------TC-T-A---G-GTC-T--G--A-GT----A-C-CTC--GAA-----TCTGC-AA-------A-G................. 6638
H2G.CI.92.Abt96 ............................................T--A--T-----C-----A--C----A------T--GT-A--C--TC-T-AC--G-GAC-C--AG-A-GT----AGCAACCT-GAA-A---AGAACT-CG-A-AAGAC-A--.............. 5984
H2U.FR.96.12034 ............................................T--A--------------A-------A---------GC-A-----TC-T-A---G-G-C-T--G--A-GT----AGCAACCC-GAA-A--GAGT-C-AAG-AG-T-A-G................. 6125
COL.CM.x.CGU1 ............................AG--G---...AATGA---A----GG-----GGCC-----------C--T--GC-A--C--TC-TT------GGC-G--A---CG----AAG-A---T---A-TGCTACA-A-............................. 5626
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AT-G-C-TATTCCA-G-GAGAGGG-G-GGA-AAGCAAATCACC-T-G---------C----TC---ACT---------T-CT-G--C----CGCA-----G------G---A-G-------CACGC-G-A---AGAG-A--GCTCC--AATC-GCT......ACGAGCGA 6058
DEB.CM.99.CM40 GATCCATT-GA--A---AGCTAA--C-C-CCAC.........C--GC---TATG--C---GCC--CATTC-A--------GC-G-----T---CA---G-GTC----G--T---------CCACGC-G-A---AGAG-AAGT-C---AGAG-AT-C-CGCCAGCTGCTGA 5873
DEB.CM.99.CM5 GATCCATTCAAG-A--CAGCTAA--C-C-CCA-.........C-T-----TATG--C---GCC---ACTA-G--------GC-G--C--T--GCA-----GTC----G----A-------TCACGC-G-A---AGAG-A----CG--T-AAGCTTTGCT.........GC 5858
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ATAG-C-CCTTC-CTG-CA-TAAA-CCC--TGC.........-A--CA-----C------C-C---GCT-AC---------T-G--C--TC--CA-----GAC----T--TGTT---------GCTCCAA-A-AGAGA-C-A--GCTCG-..................CA 5946
DRL.x.x.FAO ............................................T-CA----GG--C---T-C--CGCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA-----G------G--ACGT---AATGTC-GC-G--CC---A--A--ACCGCCA-CGTGGTT............TC 5869
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---C-A--G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A........... 5474
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---C----A-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A........... 5555
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---C----G-----G--C-----CCC---CC-A--C......-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CTGC----A--GC-G-C--A........... 5554
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ....................---ATT-CAAC-A---...ACT-AT--A--------C-----A--C--T-A---C--TG-GC----C---C-GCAG--G-G------AG-GCGT---CATGTCTCT-G-AAA---AGAAA-AC---CA----A................. 6169
GSN.CM.99.CN166 ---C----G------GCGGC---CGCC--CC-G--C......T-TGC------C--C--G------GC-C----C--T--GT-G--C--TC---GG--G-GAC----TC-T---CTCCATG-C-GATCA--C-AGAG-AA----CC-AAAGC-ACAG-ACCT...GATCC 5927
GSN.CM.99.CN71 ---C-A--G------GCCGC---A--C--CC-G--C......T-TGC---------C----G----GCT--------T--GT-G-----TC---GG--G-GAC----TC-T---CT-CATG-C-GATCC--C-A--G-AAGA--TC--AAGC-TCAG-ACCT...GCTCC 5915
LST.CD.88.SIVlhoest447 ....................---ACTG-G---C---...AAC-A---G----GC-----------------------TATTC----C--TCAGCAG--G-GA-----G--ACGA---TATGTCC-C-G-A-----A-AA--GTCGCCCAGGTATTT.............. 5255
LST.KE.x.lho7 ....................AG-CCTGCAA--G---...CAG-AT-CC--T-GC--------A--------------TATTC----C--TCAGCAG----GG-----GC-GCA----TATGTCC-C-G-AAAC-GAGA---GTT-CCT-GATA-TT.............. 6336
MND-1.GA.x.MNDGB1 CT-CTAG-AGAGTATTA-------TTGCAA------...GAG-AT--A----GG--C--G--A--C-----------TATGC----C--TCA--AG--G-GT-----A--AAGG--CCATGTCT-C-G-AAAC-TGTA-C-G---CTAA-A-GA--.............. 5698
MND-2.CM.98.CM16 ............................................--CA--T--C-------GA-------A---C-----GC-A--C---T-GCAG--G--------AG-ACAT---CATGCCT-C-GAAAC--GAGATCTA--CAGAGA-T--T-............GA 6253
MND-2.GA.x.M14 ............................................---A--T-----C--G--A-------A---C-----GTG---C---T-GCAG-----T-----G--ACAT---CATGTCT-C-GAACC--GAGAACT--G-AGAGA-T--T-............GG 6180
MND-2.x.x.5440 ............................................T--G----TC------GTT-------A------T--GC-G--C---T-GCAG-----T-----GG-ACAT---CATGTCT-C-GA-A---G-GA-CT---C---GG-T--T-............GA 5818
MNE.US.x.MNE027 ............................................--CG--------C-------------AC--------GT-------TC-T-A-----G---G--G--A-GT----AGCA-TCACGCA-A---AGAA--ACTCCGAAGA-G................. 6033
MON.CM.99.L1_99CML1 GAAC-A--C--CCC-GCAACC--ACGC--AC-----...ACT...--C----T-----G-GTT-----------C--T--GA----C---C-C-------G-C-C--G--T--A...TATG-C-G---A----AGAGA---A--GCGA-GTC--CTGT-CCT........ 5934
MUS-1.CM.01.CM1239 GAAC---GC--C--CGCAGC---G-CC--GC----C......-G-TCC------------CG----GCT---------ATGT-G--C---CA--AG-----T-----T---------------CGCTTCA-A-A--GT-C-A--TCT-A---GA-C.............. 5869
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 GAAC-A-GA--G--TGCCGCA--GGCC--GC-----......--ATC-----TC------------GCT---------GT-C-C-----TCA--AG-----A-----T--T------------CGTTTCA-A-A--GATCGA--GCT-A-TCGAGC.............. 5879
MUS-2.CM.01.CM1246 GACC---G---C---GCGGCA--CCCC--AC----C......-----C--T--C--C---TGT--CGCG-----C--TAT-T-G--C---CAG-A------A-----T-----A---------CGC-TCA---A--GA-C-A---CT-A-TCG-TT.............. 5986
MUS-2.CM.01.CM2500 ---C--AGA---TCCTCAGCT--A-C---CC-A--C......---CC------C------GCT---GC--A------TATGCAG------C-T-----G--A-----G--T--T-----------C-G-AA------T---A---CTC--G-AGGC.............. 5939
OLC.CI.97.97CI12 .......................................AAG-AT--A--T-----------A--C--T-A------T--GC----C--TT-GCAG--G-GGC-T--T-----T---TCT-CAG--TCA-CT--GA--A-GA---AGAAGGTGGTA.............. 5759
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ............................................TGC------------G------GCT-AC--C--T--GC----C--TC-TCA---G--AA-------ACAA----CTTCT-G-CGAA-A---AGA-AGA--GATAAGA-GG--GCT........... 5570
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ............................................---A--T-----C--G--A---GCA-A---C-----GC----C--TC-TCA---G--A--------TAA-----CTTCT-G--GAA-AG--TCAA--GAT-AGAAGA-GACTC-G........... 5588
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ............................................--C---T-----------A-----T-A---C------C-C--C---C-GCAG----GAC-------AAAT----CTTCC-G-GCAA-AC--AGAA--TCT-AG-AAG-AA-T--G........... 5767
RCM.NG.x.NG411 ............................................T-GC--T-----C----GA---GTG-A---C--T--GC----C--TC-TCAG--G--T--------AAA-----CTTCT-G--GAA-A---AGAG-CA--CC--GAA--A----G........... 5802
SAB.SN.x.SAB1 .........................................T-AT-C-----TC--C---GTT--C-----------TATTC-C--C---CAT-A---G---C-------TCG----TATGTCCCT-G--CA---AGAGCTTCT-AGAAG.................... 6442
SUN.GA.98.L14 .......................CTTGGAG--C---...GAT-A---A----GG----GG-GA--C--------C--T---C----C--TC-GCAG----GG-----G---CA----TATGTCT-C-G-G-AC------AT-A-TC-ATATC-................. 6386
SYK.KE.x.KE51 G-A-CATT--TCTC--A-GG----C-G---C-----......-G--GA--------C-------------A------TT-TAGA--C--TC-TCA-----G------G--AA-A----T-C--G---GAAA----AGA-ACGC----A-AAC-GCT.............. 5858
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-A-CATTC-T--AG-AAGGA--ACC---AC-A---......-AT--A----T---C-----C-------A---------GC--------C-TCA---G-GA--G--A---A-T----C---ACCA-G-AA-C--GCAGCT--C--TAT-.................... 6188
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ....................----TT---AC-A---...ACT-A---A----T---C----GA--C----A---C--T--------C--TC-GCAG--G-G----------A-----CATGTCTCT-G-ATC---AGA-CTAAG-AGAA----................. 6231
TAL.CM.00.266 ...............................................A--------C--G--A-----T-AC--C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA----GTTC--GAAG--GAGAAGATCC-CTCCT......AG 5979
TAL.CM.01.8023 ...............................................G--T--C--C-----A-----T-A---C-----GC----C---T-GCAG--G-GT-----T---CGG...TATGTCCCTG-CA-----ATC--GAA---GAGAAGATCC-CTTCT......AG 5474
VER.DE.x.AGM3 ........A-A-CTC-AAGCA--CCTG-AGCGG---...ACA-A---G------------TGT--C--T-A---C--T--GC----C--TT--CA---G-GA-----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ATC---AGAAAGAAG-TT----CG................. 5745
VER.KE.x.9063 ........A-A-TAT-AGA----GCT---AA-----...AGA-AT--G----T---C-------------A---C--T--GC-------TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ACC---AGAAAGAA---T-T---G................. 6247
VER.KE.x.AGM155 ........A-A-TAC--GA-A--CCTTGAGA-A---...ACA-AT--A----T---C-----A--C--T-A----------T-C--C---T--CGG----GAC----T--TA-----CATGCCTTT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG................. 6242
VER.KE.x.TYO1_patent ........AGACTATCAGA-----CTGCAGA-----...AAA-AT--A--T-T---C-----A-----T-AC--C--T--GC----C--TC-GCA-----G-C----TG-TA-----CATGCCCCT-G-ACC---AGAAAGAAG-TT---TCG................. 6247
WRC.CI.97.97CI14 ....................-A-CTT-T--C-C---...GATCATCGA--T-C----GTTGCT---GTG-A-AGC--TACGC----C--TC-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCTT-C-GCAA--A-ACTAAG-C-GATA-AACAACA.............. 6272
WRC.CI.98.98CI04 ....................-A-CTT-T--C-C---...AATCAT--A--TGGA---T-T--A---GTT---AGC--T--GC----C---C-GCA---G-GG-----G--T--T---C-TTCCT-C-GCAA--AGATTG-TGCG--TA-AGCAA-A.............. 6287
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................-A-CTT-T--C-C---...AATCATC-A---AGA--------A---AT---CTCA--T---T-A-----TC-GCA---G-GG-----G-----T---CATTCAT-C-GCAA--AGACTAATAAGGATAAGTCAG-C.............. 5207
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
H1B.FR.83.HXB2 ....AGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAG...CAGTAA.......................................................................GTA.....................GTACATGTA.......ACGCAACCT....... 6070
Tat exon 1 __.__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__.__Q
Vpu _T__Q__P__.__.__
Rev exon 1 .__.__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A .GGC---A--GA-------A--CT-A--C-----...------.......................................................................---A.................TTA-CTT-----.......-T-AC----....... 5519
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .AAC----------------A-------------...------.......................................................................---.....................---------.......-T----T--....... 6068
H1C.ET.86.ETH2220 .AGC---A--GA-------AA-CT-A--------...------.......................................................................---CCAAATAATAG..............-----.ATGGTTGATTT--TAGCAAAAG 5480
H1D.CD.84.84ZR085 .AGC----------------A-C--A--C-----...------.......................................................................---.....................---------.......-T----T--....... 5591
H1F1.BE.93.VI850 .AGC-----AGTG------AA-------C-----...------.......................................................................---GTGTTA...........AATA---T-----.......-T-TC-TA-....... 5419
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .AGC---A-AGGC-------A-C--G--C-----...----G-.......................................................................---GAAAAA...........ATTA---T-----.......-T---GT-A....... 5476
H1H.CF.90.056 .AGTTTG--AGA-------AA----A--------...------.......................................................................---.....................T--TCATA-.......-T-T-TATA....... 5416
H1J.SE.93.SE9280_7887 .GGC---A------------A-CT-A--C-----...------.......................................................................---AATCAA............GTA-C-T-----.......-T-AT----....... 5392
H1K.CM.96.96CM_MP535 .AAC---G---AC-------A-C-----CG----...----G-.......................................................................---GTGCTA...........AGTA---------.......-T-GTGT-C....... 5275
H101_AE.TH.90.CM240 .AGC---A--GA-------AA-C--A--C-----...------.......................................................................---.................ATAA---T-----.......-T-AC----....... 5641
H102_AG.NG.x.IBNG .AGCC-----GA-------AA-C--G--C-----...----G-.......................................................................---GTAATA...........ATTA-C-T----G.......-T-------....... 5603
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .GAC-A-------G------T-------C-----...------.......................................................................---..........................GTAC.......-T-T--TGCAA....T 5293
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .GGC--CA--GGC------AA-CT-A--C-----...------.......................................................................---.................TTAA---T-----.......-T-TT-TTC....... 5443
H1N.CM.02.DJO0131 .AGC---A---A--------A-C--A--C--G--...------.......................................................................---AAAGCTGTATAT.........................-T-...-TG....... 5572
H1N.CM.02.SJGddd .AGC---A---A------G-A-CT-A--C--G--...------.......................................................................---AAAGCTGTATAT.........................-T-...-TG....... 5556
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .AGC---A--GA-T------A-C--A--C--G--...------.......................................................................---AAAACTGTATAT.........................-T-...-TG....... 5571
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .AGC---A---A-T------A-C--A--C--G--...------.......................................................................---AAAACTGTATAT.........................-T-...-T-....... 5570
H1N.CM.06.U14296 .AGC---A---GC-------A-CT-A--C--G--...------.......................................................................---AAAGCTGTATAT.........................-T--TG-AG....... 5572
H1N.CM.06.U14842 .AGC---A---A------G-A-C--A--C--G--...------.......................................................................---AAGGCTGTATAT.........................-T-...-TA....... 5573
H1N.CM.95.YBF30 .AGC---A---G--------A-CT-A--C--G--...------.......................................................................---AAACCTGTATAT.........................-T--TG.......... 5660
H1N.CM.97.YBF106 .AGC---A-AGA--------A-C--A--C--G--...------.......................................................................---AAACT.GTATAT.........................-T-...-TG....... 5657
H1O.BE.87.ANT70 .AGCCA--CAGA----A---A-C--G--C-----...------.......................................................................---ACGCTA...............................-T---T-A-AGGGACC 6125
H1O.CM.91.MVP5180 .AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------.......................................................................---ACGCTG...............................-T---T-AAGAGAACC 6111
H1O.FR.92.VAU .AGCTA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------.......................................................................---ACGCTG...............................-T---T-A-CAGGGCC 5648
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .CGCCA--CAGA-A------A-AT-G--C--G--...------.......................................................................---ACGCTA...............................-T---T-A-AGGGACC 6135
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .CGC-A--CAGA-A------A-AT-G--C--G--...------.......................................................................---AAGCTA...............................-T---T-A-AGGGACC 6135
H1O.US.99.99USTWLA .CGCCA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G--...------.......................................................................---TCGCCA...............................-T---GTACAAGGACT 5565
H1O.US.x.I_2478B .AGCC---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G--...------.......................................................................---GCGCTA...............................-T---T-A-AGGGACC 6138
H1P.FR.06.RBF168 .AAC-A-----A--------A-C--G--------...T-----.......................................................................---GAAATA...........ATAA--TGCAT--.......-T---T---AGAGATG 5553
H1P.CM.2006.U14788 .AAC-A-----A--------A-C--G--------...T-----.......................................................................---GAAATA...........ATAA-YTGTGT--.......-T---T---AGGGATG 5563
CPZ.CD.90.ANT .AGC---G-A-A-A------A-C--G--------...T-----.......................................................................---CTCTTA...............................-T-ACTAA-ATATTTG 5512
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....---A-A-A-A------A-C--G--CG----...------.......................................................................---TATTATCTGACCCT.......................-T-AT-TTA....... 5657
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .AGT---AC-CA-A------A-C--T--CG-C--...------.......................................................................---CTTTAC.........................ATGC.A-T--T-A--....... 5657
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ....-A-A---G--------A-C-----C-----...-----C.......................................................................---AAGCTATATAT..........................-T-TTGTTG....... 5640
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....----C-CA-T------A-C--A--------...------.......................................................................---CTCCTATAAGTTGTAGTCAATA-..............-T-G-C-TA....... 5638
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ....-------A--------A-C--G--C-----...----G-.......................................................................---ATTCATGCAGATATATGCTTA-GCTT-A.........-T-G-TATA......G 5641
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ....-AGG-TCA---AG-TA--ATA-C-AAGC-......----.......................................................................---ATAAGTGTAATATAATAT.............ATGGAA-TATTCATA....... 5647
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....CAGG-T...A--A-G-A-C-----CG----...------.......................................................................---AAAGGCTCAC...........................-T---G-TA....... 5609
CPZ.GA.88.GAB1 ....---A-A-A-A------A----A--C-----...------.......................................................................---T....................................-T-ACT-TG....... 6128
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....---A-A-GCA------A-C-----CG-C--...----G-.......................................................................---TCCCCTCTTT...........................-T--TTT-C......A 5467
CPZ.TZ.00.TAN1 .......AC--A-A------A-C--G--CG-C--...------.......................................................................---CCC..................................-T-AT-AAA......A 5697
CPZ.TZ.09.UG38 ..........GA-A------A-C--G--CG-C--...------.......................................................................---TCA..................................-T-...AGACTT...G 5671
CPZ.US.85.US_Marilyn ....---GC-GA-A------A-C-----CGC---...------.......................................................................--GCCCTTTTGTGCT.........................-T--TTAA-......T 6148

Tat Rev exon 1 end Tat Rev intron start
MAC.US.x.239 ....GC-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----.......................................................................--...................................................... 6603
Tat exon 1 __.__A__K__A__N__T__S__S__A__S__N__.__K
Rev exon 1 .__.__L__R__L__I__H__L__L__H__Q__T__.__
SMM.SL.92.SL92B ..........G--A---C-TT-GA-AC------C...------.......................................................................--...................................................... 6030
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ..........---A---C-CT-C--GC------C...A-----.......................................................................--...................................................... 6601
STM.US.89.STM_37_16 ..........---T---C-AT----GC------C...A-----.......................................................................--...................................................... 6245
H2A.DE.x.BEN ....-C-A------C-TCGC-----GC-C--G-C...A---G-.......................................................................--...................................................... 6703
H2A.GW.x.ALI ....-T-A--G-----TCGT-----GC----G-C...A---G-.......................................................................--...................................................... 6693
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ....-C-A--G-----TCGT-----GC----G-C...A---G-.......................................................................--...................................................... 6145
H2B.CI.x.EHO ..........---AC-AC-T-----GC-C----C...G---G-.......................................................................--...................................................... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT ..........---AC-GC-C-----GC-C--G-C...A---G-.......................................................................--...................................................... 6670
H2G.CI.92.Abt96 ..........G--A--TC-TT----GC------C...G-----.......................................................................--...................................................... 6016
H2U.FR.96.12034 ..........G--T--TC-T--G---C------C...A-----.......................................................................--...................................................... 6157
COL.CM.x.CGU1 ...............................-CA...------.......................................................................--...................................................... 5637
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TAGC--CA-TCAAG--ATT-TA--AAAGCA.........--G-.......................................................................---CAT.TGGTTGTAAAT...................................... 6109
DEB.CM.99.CM40 AAGT-A----C--G------A--T-G--C--G--...------.......................................................................-C-AATCTGCATGTAAATGCTAAA-GGA-CA-T....................... 5946
DEB.CM.99.CM5 GAATGA-A--GA--------AG-T-A--C--G--...------.......................................................................---AAGCTGCATATGTATATAGTATC---........................... 5927
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AAGCG--AC-C--G------AAG--G--------...------GTTTGATGGATCTCCTCTCATCACTGATTTTAAGCTTTTCAATAATCATTATTTGCTTAGTTTGTTATATT--TATTATTACAGTGATAGTTCTT-AC-CATAGG......-T--TTAAG....... 6100
DRL.x.x.FAO AAGAGTATCTGAGAC-GGT-ACA-G-CTGTGGCA...AG----.......................................................................--GAAAAAG............................................... 5918
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ....GA----GA-A----G-A-C--G--------...------.......................................................................---GAAGCTTTTACTGTAA.....................-T---T--A....... 5538
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....GA-----A-A----G---C--G--------...------.......................................................................---GAAGCTTTTACTGTAA.....................-T---T--A....... 5619
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....GA-----A-A----G---C--G--------...------.......................................................................---GAAGCTTTTACTGTAA.....................-T---T--A....... 5618
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..........GA-A------ACC--A--CGGC--...------.......................................................................--...................................................... 6201
GSN.CM.99.CN166 TAGCGTGTC-T--A------AC---GC--AGGTC...------.......................................................................---AGGC.................................-T---T---....... 5983
GSN.CM.99.CN71 TAGCGTG-C----A------ACC--A--CA--TC...------.......................................................................---AGGC.................................-T-AGTG--....... 5971
LST.CD.88.SIVlhoest447 ..........GAAG--A-GCAAGA--CTGTGG-C...GG----.......................................................................-A...................................................... 5287
LST.KE.x.lho7 ..........GAGAC---GCAGGA--CTGTGG-C...AG----.......................................................................-G...................................................... 6368
MND-1.GA.x.MNDGB1 ....-TA-CTGG-AG-GGT-AAGAAGCTAT-CGA...AG----.......................................................................--...................................................... 5736
MND-2.CM.98.CM16 AAAA-TATCAGAAG--AGT--AG-G-CTGTGGGA...AG----............................................................................................................................... 6293
MND-2.GA.x.M14 AAAA-TATCACAGG--AGT-AAG-AGCTGTGGGA...AG----............................................................................................................................... 6220
MND-2.x.x.5440 GAAAGTA-CA-GCA--AGTCAAG-AGCT-TGGGA...AG----............................................................................................................................... 5858
MNE.US.x.MNE027 ....GT-A--G--A--AC-T-----GC------C...A-----.......................................................................--...................................................... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 .GGCCT-AGC-GCAG-A-GAA-C--GC-AG----...----G-.......................................................................---.....................................-T-A-TTA-...TGGT 5989
MUS-1.CM.01.CM1239 ....GTG----A-----CGAA-C--G--C---TC...A-----.......................................................................--GAT...................................-T-A-TTA-...TGGT 5923
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ....CTG-C--GC---TC--A-C--G--CA--TC...A-----.......................................................................---GC...................................-T-A-CTA-...TGGT 5933
MUS-2.CM.01.CM1246 ....CTG-C-T-AG----GAA-C--G--CG-TTC...------.......................................................................---AT...................................-T---TTAC...TGGT 6040
MUS-2.CM.01.CM2500 ....CTG-CA-ACA------A-C--A--CA-CTC...A-----.......................................................................--GAT...................................-T-A-TTGG...TGGT 5993
OLC.CI.97.97CI12 ..........T-G------CAAGA-TCTAGGG-C...AC----.......................................................................--...................................................... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........-AGAT-G-TA-ACT-GCTA--CCTGACA---G-.......................................................................--...................................................... 5605
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .............GT-G-TCAACT---TG-T-CAGAG------.......................................................................--...................................................... 5620
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..........G--G--A--TT-C--G--C-T--T...------.......................................................................--...................................................... 5799
RCM.NG.x.NG411 .AAG-A-----T-A---C-TT-GA-AC---TG--...------.......................................................................--...................................................... 5843
SAB.SN.x.SAB1 .......ATTT-G---A-TCAAGT-TCTCT-C-C...A-C--G.......................................................................TA...................................................... 6477
SUN.GA.98.L14 ..........-AGG--A-GCAAGAGGCTGT-CGA...AG----............................................................................................................................... 6416
SYK.KE.x.KE51 ....GAGG-CTT-GC-GCGCA-AGCTC-A---CT...-G----............................................................................................................................... 5894
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..........T--G-GG-T-A-AGCGC-C-T-CA...GG----............................................................................................................................... 6218
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......TCA-A------GAA-CT-G-----C--...------.......................................................................--...................................................... 6266
TAL.CM.00.266 CAGC-A----GAGG--A-G-A-C--G--------...------............................................................................................................................... 6019
TAL.CM.01.8023 CAGC-A-----AGG--A-G-A-C--G--------...------............................................................................................................................... 5514
VER.DE.x.AGM3 ..........CT-G---GCTT-C--GA-CA---A...----G-.......................................................................--...................................................... 5777
VER.KE.x.9063 ..........C--A---GCCTA----A-CAGG-C...------.......................................................................--...................................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 ..........G--G---GCAT-C--G--C-GC--...------.......................................................................--...................................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent ..........CT-G--TTG---C--T--CAGC-C...------............................................................................................................................... 6277
WRC.CI.97.97CI14 .........................GCTG-TTCA...AG----.......................................................................--...................................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 .........................GCTA---CA...AG----.......................................................................-A...................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .........................GCT----CA...AG----.......................................................................-C...................................................... 5224
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H1B.FR.83.HXB2 ..ATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATAT..............................AGGAAAATATTAAGACAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGA 6208
Vpu .__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__K__I__L__R__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..T-GGA---CTGG------AC--GGC-GA--------C----CT----------A------A-T------GGT--------AAA............................-AA---T-GC---AG----A----------------T-AA-C---A---G------- 5659
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..T-G-A----T-------------C------------GG-------------------------------C-----------..............................---------------------------------------------A---G---C--- 6206
H1C.ET.86.ETH2220 TAGATTAT-G-A---T------------CA--------C----C------------------A------C-TAT---------..............................------T-G-------------G------T---------A-A---ACT-GG------ 5620
H1D.CD.84.84ZR085 ..T---A----T--------------------T----GC-----------------------A--------T-----------..............................C-T-G----AA---G---------------T--------------A---G------- 5729
H1F1.BE.93.VI850 ..T-GTT-GC-A---GG----C-------A--------C----------C------------A-T------TAT---------..............................-A----C-GG----G------------A-T-AA---TA-A-A---A---G------- 5557
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..T--GT----T------------G----A--------T-C---GC---C------------A--------T-T---------..............................---G-----AG--A---G-A--G-----GA-A----C--------A---G------- 5614
H1H.CF.90.056 ..T--GG-T---G-AT-GG--CGCT-G-----AC-TTT--C---GCC...G--A--------A--------TAT---------..............................-AA---T-GG----G----AG------------C-------A---A--GG------- 5551
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..T-G-A-----C---------------TA----------TT-CC-T-------G-A-----A-T-----GTAT---------..............................-A----C-G-----------G--------T-A-------------A---G------- 5530
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..T--G----TTC-AT-G---C-TT-G------C-CT----T--GC-...---A----A---A--------TAT---------..............................------T-GG---A-----A--G----A--T-------A------A---G------- 5410
H101_AE.TH.90.CM240 ..T-GGA---TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A-----AA-T------GCT------GT-..............................-A-------C----G---------------------G--A-G---A---G------- 5779
H102_AG.NG.x.IBNG ..T--A-----ACT----------G-C-----------T-C---GC---C------------AG-------TAT---------..............................---------AGG-A---G-AG---------------C--------A---G------- 5741
H103_AB.RU.97.KAL153_2 CCT--G------C-----------------------T-GG-------------------G-----------T-----------..............................---------------------------------------------A---G------- 5433
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ..TGGGA---CTGG----------G-C-G--------GC----T----T------A------A-TT-----T-T---------..............................-A----T-GAG---G-----G-G---------C--GTACA-----A---G------- 5581
H1N.CM.02.DJO0131 ........GAGTGG-G-T-C-C---G--G-G---G-----T---------G--A-AA-C---GTTT--C--TAT-A-------..............................-A----C--AA-TTG--GGA---------ACAAA---GAC-A---A---G---T--- 5704
H1N.CM.02.SJGddd ........T-TT-G-G-T-CT---------GGT-----C-T--C------G--A-AA-T---GTAT--C--TAT-G-------..............................-A-G-----AA-TTG---GA--G----A-ACACA---GAC-G---A---G---C--G 5688
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ........TC-T-G-G-T-CTC---GC-C-GG--G-----T---------G-CA-AA-C---GTAT--C--TAT-A-------..............................-A-G-----AA-CTG--GGA---------ACAAA---AAC-G---G---G---C--- 5703
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ........GA-T-G-G-T-CA----G--T-GG--G-----T---------G--A-AA-C---GTGT--C--TAT-A-------..............................-A-G-----AA-CTG---GA---------A-A-A---GAC-G---A---G---T--- 5702
H1N.CM.06.U14296 ........TC-T-G-G-T-CA---------G-T-G-----T---------G----AA-C---GTAT--A-CTAT-G-------..............................-A-------AA-TTG--GG-G-G----A-A-CAA--..................... 5683
H1N.CM.06.U14842 ........T-TT-G-G-T-CA----GC---GG--------T---------G----GA-C---GTAT--C--TAT-A-------..............................-A-------AA-TTG--GGA-G-----A-ACAA----GAC-G---A---G-AGT--- 5705
H1N.CM.95.YBF30 ........TC-T-G-G-T-CA----G----G--C----G-T-GC------G--A-A--C---G-AT--C--TAT-G-------..............................-A-------AA-TTG--GGA-------A-ACACA---GAC-G---A---G------- 5792
H1N.CM.97.YBF106 ........TGGT-G-G-T-CA----G----G---G-----T---------GC-A-AA-C---GTAT-GC--TAT-A-------..............................-A-------AA-TTG--GGA---------ACAAA---GAC-G-A-A---G---T--- 5789
H1O.BE.87.ANT70 TGC--G-----A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGT-T----AT-T---TT-ATG-G---TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---AGGA-CA-G-C---............AAGGAGAGAGA-A--......CTT 6241
H1O.CM.91.MVP5180 TGC--G-CT--A----TT--...AGTGCTT-G...TGTC-T----AT-T-C-TA-ATG--T--TT-ACC-T-GA--TT-T-TA..............................GT-C---G-AA-CA-..................GAT-GAAGGGAG-AGGA-AT-CTT 6227
H1O.FR.92.VAU TGC--GT-T--A---TC--T...ATTGCTT-G...CTTC-T----AT-T-C-TC-ATG-AT--TT-ATC-T-GAGC-T-T-TA..............................GAAC---AGAA-CA-G-T---............AC-GCAAGAGA-A--......CTT 5764
H1O.SN.99.99SE_MP1299 TGC--G--T--A--A-T-CT...AGTGCTT-G...CTGC-T-C--AT-T-G-TC-ATG-ACA-TT--TC-T-GACA-T-T-TA..............................-AAC---AGAA-CA-..................GAT-AAAGGGA-AG-GA-AT-CTT 6251
H1O.SN.99.99SE_MP1300 TGC--A--T--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T-C--AT-T---TC-ATG-GCA-TT--TC-T-GACA-T-T-TA..............................--AC---AGAA-CA-..................GAT-GAAGGGA-AG-GA-AT-CTT 6251
H1O.US.99.99USTWLA TGC--TTCT--C----TTAT...AGTGCTT-G...TTTC-T-C--CC--GC-TA-ATG-AT--TTG-GC-T-AAC-TTGC-TA..............................GAAC---AGAG-CA-..................GG--AAAGGGA-AG-GA-AT-CTT 5681
H1O.US.x.I_2478B TGC--TT-T--A--ATT--T...AGTGCTT-G...CTGC-T----ATAT---TC-ATG-AT--TT--TC-T-GA-A-T-T-TA..............................GAAC---AGAG-CA-G-C..................-GAAGGGA-AG-GAGAT-CTT 6254
H1P.FR.06.RBF168 AGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG--T--...CT---TTGC--TAT-G-----TG-G--AAGG-CC-GC-AT-T-TGCTA..............................-AAG---G-GA---GG-T..................-AGTT-GT--A--GGCT-GT- 5669
H1P.CM.2006.U14788 AGGC-GT-T--A--AT-GCT...-GGG-GT--...TT-C-TTGCTGTAT-G---Y-TG-G--AAGG-CC-YC-AT---TGCTA..............................-AAG---G-GA---RG-T..................-AGTT-GTR-A--GGCT-GC- 5679
CPZ.CD.90.ANT AGTATG-TT-TC-T--CT-TAGTAT-G--C--TGGATT--CTGT---C-T......A-ACTC-AT-AGC-T......T-TA-AATATAT.........AAGCAGCAGCAAATAGAT--T-AGAG--AT-------TC-----AGT-----G-AGA-----T-GTAT-GAT 5661
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ........----CTTT-GGTTGCTT-GCCA-T-CCTT---TT--C-TAAC--TT--A-A---AGG-ATT--......TGG............AGATTATGTAAA............C---ATAAGCTTG--GT-G----T--G-ACC-TGC-TTA-------C------- 5789
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..TGGGA-CA-A---GCT-GA-T--T----G-A---A-GGC--T--T--T-CT--A--C---GGG----CTT-T---ACG-GG..................AGAAGAAGAAAA-TAG--GA-GAC---GC-CA------CATTGAT---C-A--A---A---G--C---- 5807
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..C-TAT--AGT---G-T-CA---G-----C-A---AG-CTC------T------A--T---G-A------......T-TAGAATATAC............AGA............G--G--AA-GT-G--GA-------TCTCA-C---GAC-G---A---G---C--- 5778
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .....AT-GA-T---G-T--A---GC-----TA---A-C----C----T------A--A----TA-A--C-......T-TC-GCTTTAT........................-AAG-G-ACA---------AGGC----A-T-AA--------G--GA---G------- 5773
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 TGCAG-A-G---GCTT-T------TTC--A-TA---A-T--G-T----TC-----AA-A---GTA-A---T......T-T............AAACTCTGTAAA............G-GGATAGG--G----AG--------T--A-------CA---A---G------- 5781
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..--CTT-GG-C--AT-GG-A---TTA---A-T---T----GC-----T-G--TGGT-AAAAG-TTAT-A-TGT...T-T........................AAGGCACTT-AA-G-......CA-G----G-G-...--TCAA--G-----C---A---G------- 5779
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .....GA---T--GCT----A--TT---CA---CTTT---GC-TG----T---T---CT---ATAGC--CT......T-T........................AAAGAGTAT-AA--GT--CA-CA-GT---GCG------A--AC-TCAG--C---A-T-G-AGT--- 5744
CPZ.GA.88.GAB1 .TTAGT-.GGCT---TTC-CA--TT-G---GCT--...--TGC-TGGAAC--TTG-A-A---GGATACA-T......ATTA-ATGGGGATAT......AGAAGGTATAAAAGACAT-GGC-TGAG-C-G--......--T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G-G------- 6275
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TGTGGGT-GCTA---G-C--A-T-G-A---GTACTCTTT--G-T---AAT-----G------GGT--T---......-G-ATCTCTGTCTAT...AAAAGGTGGAAAAGACAC-AAG--GAGCA----ATC......--T--TTT-A-T...ATA-A-A-C-C------- 5619
CPZ.TZ.00.TAN1 TAG--GTGGG-AGT-TGTC-ACTAATG-CA---GCATTC-TTGT---TT-C-GA--T-AATAGGGGG-.........-GC-TGCTAATAGGT......ATAGGTATAAGAAGAGA-TT-GA-AGGGA-AGGCA-C-TCA-AGAGTA---GAAAGGCT-GCT-G-AG-TT- 5852
CPZ.TZ.09.UG38 TAGGGGG--GCA--AT-CA-AAT-TGG---GTA-CTTGT-C--C----TTG-TA-A--AG-AGGAGG--C-T-A......ATAGGTTGGGGGATA...AGAAGAGAGATACAT---G---G----CAC------GTGT----A--AC---CAAGA-------GTAT-... 5829
CPZ.US.85.US_Marilyn GGT-TGA-----GTTT-----C-TT-GG-A--...-A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC----T......-CTAGATTGTGG.........AGACAAATAAAAATA-AAG---ATACTCA----...G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C-G-AT---- 6297
MAC.US.x.239 .......................................................................................................................................................................... 6603
SMM.SL.92.SL92B .......................................................................................................................................................................... 6030
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .......................................................................................................................................................................... 6601
STM.US.89.STM_37_16 .......................................................................................................................................................................... 6245
H2A.DE.x.BEN .......................................................................................................................................................................... 6703
H2A.GW.x.ALI .......................................................................................................................................................................... 6693
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......................................................................................................................................................................... 6145
H2B.CI.x.EHO .......................................................................................................................................................................... 6668
H2B.GH.86.D205_ALT .......................................................................................................................................................................... 6670
H2G.CI.92.Abt96 .......................................................................................................................................................................... 6016
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 6157
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 5637
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 6109
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 5946
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 5927
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..............ATC-AGT---G-CC-A---A-TACG-TTGCT-G-T-T-T-CA--TGTTATT-CCTGG--AGC--CCATAGGT............GTAGGGTATCTTGCTTAT-G-GCC-AT-A-AGTTAT-G-GA---GCTTAGGTA-ATA-------GGTTGT-G 6244
DRL.x.x.FAO .......................................................................................................................................................................... 5918
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..-G-GAT...A--CT-G-TA--ATCA---G-A--AT-T-GC--GCT-T--CT--GA-AA-T-GGC--AA-GC-C-T-C--TATACTTAAGAGATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTTG-TCGC---GA-AG-CT--T--GCA-T-AAGA-GA---AG--TATGAGAGC-AT 5703
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..-G-GAT...A--AT-G-TA--ATTA---G-A--A--T-GC--GCT-T--CT--GA-AATT-GGC--AA----T-T-C--TATACTTAAGAGATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTTG-TCGC---GA-AGGCT-CT--GCA-T-AAGA-GA---GG--TATGAGAGC-AT 5784
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..-G-GAT...A--AT-G-TA--ATTA---G-A--A--T-GC--GCT----CT--AA-AGTT-GGC--AA-GC-C-T-C--TATACTTAAGAGATAGAAGGGAGAGACGCTTTTTT--TCGC---GAGAGGCT-CT--GCACT-AAGA-GA---GG--TATGAGAGC-AT 5783
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......................................................................................................................................................................... 6201
GSN.CM.99.CN166 .....G--GC---TTGGTGGTGG-GTGCT-CTA-TAT--CCT-C---TATC-TTG-...GTAG-GC-TC-T......-CTCTCTAC.....................TTAGCTT--G-T-AG-GGGT-A--G-----CC-A-ACCAAC-CAA-TAGC-G----TAG-CT- 6118
GSN.CM.99.CN71 .....G--GCTC-CTGGTGGTGG-GGGCT-CT---AT--CCT-T---TATT-CTGC...-TAG-A--CT-T......-CTCTCTAC.....................TTGGCGT--G-C-AG-GG-T-A-GG----GCC-A-G...A--CCA-TAGC-G-T--TAGGCT- 6103
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 5287
LST.KE.x.lho7 .......................................................................................................................................................................... 6368
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......................................................................................................................................................................... 5736
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 6293
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 6220
MND-2.x.x.5440 .......................................................................................................................................................................... 5858
MNE.US.x.MNE027 .......................................................................................................................................................................... 6071
MON.CM.99.L1_99CML1 GGTC--TGG---C-AT--CTTACAGCC-GA-CC-CAT-GCCC-CCCC-T-GC--C-TG-GCT-GG...TGG.....................CGATATTATAAAATCACTAAG---TTT-A-AG--T-G-CCA-G-----C-G---C-G---C-G-T--ATGAGAG---G 6135
MUS-1.CM.01.CM1239 ATC--G--GC--CTTT-G--AC--GCA-CTACT-TCTG---GCCT--TTTGC-T-C---CTAG-ATATCAG.....................AGGTGGTGCAGACCAAAG........................GT-GA--TG--CG-C--CAGGCTC--CGA----G-- 6048
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ATT--G--GCT--CATTG--AC--GCA-CTACT-T-TG--TGCT---TTTGCCT------TAG-TTACCA-.....................AGGTGGTGTAAGCCCAAGAAG.....................GT-GAG-T---TG-C--CCGCCTCT-GGA---GG-- 6061
MUS-2.CM.01.CM1246 ATC--GG-GCT-CCAT-G--AC---TA-TTATC-T-TT--TGCTT---T-GCCT--A-CCTAG--TATCA-.....................AGGTGGTGTCAACCTAAG..................-C-CC--T-GA--TG-ACG-CC-CCGGCTC--GGA----G-- 6171
MUS-2.CM.01.CM2500 GGT-TG--GC--C--T-G--ACT--CA--TATT-T-TG---GCTT---TTGC-T-----CTTG-ATATCAG.....................CGCTGGTGCCAGCCTCAG...............-A-GGGCAGGT-GAG-T--ACG-T--CCGCCTC---GAG---G-- 6127
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 5791
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .....................AT-G-A-G...TCCTGGTCTTC-G-T--TTATAGACGC-T-ATATGTAAG............GTAATAATAGAT..................-TATTT-G-GA--TTTTGT-TTGC-A-A-AGATA---GAA-GTATAGTGA-A..... 5716
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .....................AT-G-C-G...CCCTGG-CTG-TCCT--TT-TAGAAGT-T-G-AGGTAA-............GTTATAATAGAT..................-TAGTT-GGAGTGTCTTTT-CTGTGGCA-GCTA-AGG-AAGA-T-TAGGATAT-G-T 5736
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .....................AT-G-G-G...CCCTGG-CT-GT-CT--TT-TAGA-CC-CAG-T-A-AAG............GTTTTTATAGAT..................CTTTT-G-TAC--T-ATT-A-GG--A-T-G-ATAAG--AAG................ 5899
RCM.NG.x.NG411 .....................AT-G-A-G...TCCTGGTCTG--CCT--TT-TAGATGC-TAG-TTATAAG............GTGATAGGAGATATAATTAGAGAAGTTTTT-TTTGT-G-G-TTATAG--A-T-G-AG-TA-ATC-TTAGAT................ 5961
SAB.SN.x.SAB1 .......................................................................................................................................................................... 6477
SUN.GA.98.L14 .......................................................................................................................................................................... 6416
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 5894
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................................................................................................................................................................... 6218
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......................................................................................................................................................................... 6266
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 6019
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 5514
VER.DE.x.AGM3 .......................................................................................................................................................................... 5777
VER.KE.x.9063 .......................................................................................................................................................................... 6279
VER.KE.x.AGM155 .......................................................................................................................................................................... 6274
VER.KE.x.TYO1_patent .......................................................................................................................................................................... 6277
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 6289
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 6304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......................................................................................................................................................................... 5224
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Env start Env signal peptide end Env gp120 start
Vpu end

H1B.FR.83.HXB2 GCAGAAGACAGTGGCA......................................ATGAGAGTGAAG.........GAGAAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG...ATGTTGATGATCTGTAGT......GCTACAGAAAA 6322
Vpu _A__E__D__S__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__##N__E__S__E__.__.__.__G__E__I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__D__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__.__.__.__E__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__M__L__M__I__C__S__.__.__A__T__E__K
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------......................................----------T-............GGGATA---AGGAAT-ATCCT--CTT------------A--T---A--T-G---...T--A-A--A--T---.........AA-G--C--C- 5767
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------......................................------------............GGGATCAG-A-GAAT-ATCAGCACTT-----A--------T-------------...--A---------------......---G------- 6317
H1C.ET.86.ETH2220 ----------------......................................----A-----T-............GGGATA---AGGAAT--TCA-CAAT------T------A-T-T-AGG-T--T--...-----A-----T----A-......-GA-TG-GG-- 5731
H1D.CD.84.84ZR085 -A--------------......................................------------............GGGATAA--AGGAAC-ATCA-CCCTT-----A--------T-------------ATGT--A------C--A----......---G----T-- 5843
H1F1.BE.93.VI850 ----------------......................................----------G-............GGGATG---AGGAAT---CAGCACTT-G---A-------CTTT-AT----G---...--A--A--A-------A-......---G----C-- 5668
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------A-......................................----------C-............GGGATA---AGGAAT---TA-CACTT-----A------G--TT--A--------...T--G----A--T------......--CT--A-T-- 5725
H1H.CF.90.056 ----------------ACGAGAGTG.............................---GAG...-CA..................---AGGAAT-ATCC-A-CTTA---------------T-AA--T-G--T...------C-----------......---G--C---- 5662
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------------T-ACGAGAGTG.............................---GAG...-CA..................---A-GAAT---CAGACCTT-------G-----CT----A--T----A...-----A-----T----AG......--A-A----G- 5641
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----------------......................................----------G-............GGGATG---AGGAAT---CAGACATT-G---AC-------T-T-AT--T-G--A...--A-----A--------C......AA-G----C-- 5521
H101_AE.TH.90.CM240 --------------A-......................................------------............G-GACA---ATGAAT---CC-AACTT-----A------G--TT--A--------...T--G----A--T------......--CT----C-- 5890
H102_AG.NG.x.IBNG --------T-------......................................----------T-............GGGATA---A-GAAT-ATCC-CTCTTA-----------T--G-ATA-AT--T--...--AA----A--T---.........AA-G-T---C- 5849
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------......................................------------.....................G-GA-CA---AGCACTTA---------------T--T--------...---C--------------......----------- 5535
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------......................................----------T-............GGGATG---AGGAAT-ATCC-CACTT----GA------A--TT--A--------...T--G----A---------......--CT--A-C-- 5692
H1N.CM.02.DJO0131 A-------T-------......................................G-----A---T-...GGGATGC---TTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CAT-...--AAGTT---CAAT-G-G.........T-TA---- 5794
H1N.CM.02.SJGddd --------T-------......................................----------T-...GGGATAC---GC---TG-TCAC-CGTC...--T..................C-CT-AG-AA-C...T--A-C-A-G-GAT-G-G.........T-T---C- 5784
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------T-------......................................----------T-...GGGATGC---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCTC---AAT-G-G.........T-T---C- 5793
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --GA----G-------......................................-A--------T-...GGGATGC---GTGG-TG-...G--ACA--GA-A-T--T-G-GAT-ATG-GTGGTTGG-CATTCTTCTGTC-CC----AA-CTCGATAATT-GGT-T---C- 5828
H1N.CM.06.U14296 .........-------......................................---G--A-A-T-...GGAATGA---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCT----AAT-G-GTATGAACAA-TTAGGTC 5773
H1N.CM.06.U14842 --------T----A--......................................----------T-AGGAGGCAGAGTGGG-GG-TA-T--GC.......................................TGT...--CC-AC-AA-CTTGACAATT-GGTTT---CC 5795
H1N.CM.95.YBF30 -A------T-------......................................----A-----T-...GGGATGC---GTGG-TG-ATGGG-AT--AGA-T--T---TT-CTCTT-TATC-T--AG-AA-C...T--A-C-A-G-AAT-G-G.........T-T---C- 5909
H1N.CM.97.YBF106 A----G-----G----......................................-G--------T-...GGGATGC---GTGG-TG--CA--C-TC...--T........................--CCT-...--AAGCT---CAAT-G-G.........T-T--CCC 5879
H1O.BE.87.ANT70 -AGAGGTTA--AA-A-TAAGAGAAATTAGGGATGAT...AGT...GACT.....----A--CA-T-GAG...AAGAG---C...A--A-G--A......---...ACCTTG...TA-.........T-A-CCATGGCT-----A-C-CCAT--TTG......-GCCTT-G 6367
H1O.CM.91.MVP5180 -A-AG-TTA--GA-A-TAAAGGAAATCAGGGATGAC...AGT...GACT.....----A---A-T-AAG...AAGA-C--C...AG-A-G-CA......---...A-CTT-...TA-......A-AGCCAT-GCTT--C-A--CCCA---TTGAGT......TATAGT-- 6356
H1O.FR.92.VAU -A-AG-ATA--AA-A-TAAGAGAAGTTGAGGATGAC...AGC...GATT.....----A--CA-T-GGG...AAGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCT-G...T--.........T-GATTTTGGCT-----A---CCAT--TTG......-GCTGT-- 5890
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A-AGGTTA--AA-A-TAAGACAAATTGAGGATGAC...AGT...GACT.....----A-----T-GAA...CAGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCTTG...T--.........A-A-TTATGGCT-----A-C-CCAT--TTG......-GCT-T-- 6377
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -A-AGGCTA--AA-A-TAAGACAAATTGAGGATGAC...AGT...GACT.....----A-----T-GAA...AAGAG---C...AG-A-G--A......G--...ATCTTG...T--.........A-G-TTATGGCT-----A-C-CCAT--TTG......-GCC-T-- 6377
H1O.US.99.99USTWLA -ATAG-TTA--AA-A-TAAGRGARATCAGGGATGAC...AGT...GATT.....----A--CA-T-GAGR...GGA----C...AG-A-G-CA......---...ATCTTG...T--.........A-RATCATGGCT-----A---CCAT--TTG......-ACTCTG- 5807
H1O.US.x.I_2478B -A-AGGTTA--AA-A-TAAGAGAAATTAGAGATGAT...AGT...GACT.....----A---A-T-AAG...AAGA----C...A--A-G--A......G---TCATCTTG...T--.........A-A-TTTTGGGT-----A---CCAT--TTG.........AGCTC 6380
H1P.FR.06.RBF168 AGGTGGAGAGAAA-GCAAGAAGATGGGGGGTATGAGAGCA..............----AG......AAG...AAGA----C......AG---A......G--AAC-T-GA-ATTT--TTGGCTT-GG-AATATACT-TAATGCT--TA-CT--GCTAGT...GG-AT-C- 5801
H1P.CM.2006.U14788 AGGTGGAGAGAA--GCAAGAAGATGAGGGGTATGAAAGTA..............----AG......AAG...AAGA----C......AG---A......G--AAC-T-GA-ATCT--TTGGCTT-GA-CAT-TACT-TAATGCT--TA-CTA-ACTAGT...GG-AC-CG 5811
CPZ.CD.90.ANT AGT-C-ATAGAA-AAG......................................-----G...........................A-GCC-ATA......CATATT-TT-----T...C--GCTT-G......C-AA-CCA-T-TATAGAGAAG...-GG--GA-TG- 5748
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------T-----A-......................................----A-----T-.........---G-GAGGA--AGAAGC-TC-ACG-CTTC-AC-TGACCATG--A--ATG-A-G-CT...T--C-A--CCCT---TTGACA.........TCTG- 5900
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 CAG--C--T-----A-ATGAGAGTG.............................---GAGAG-..........................................ATC---G-CA--TTATG---TA-G--T...T--A-A--CCCA---TTGACTGGT...-GT--TC- 5900
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------T-------......................................----A----........................ACGGA-AT-CAGAA-AAT---CT-ATCT--TG-C-C--GA-A--A...T--A-C-A---AAT-G-G............TCTG- 5871
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -GG-------------......................................------------...........................G---C----AC-A-CT-CAT-CCATA-TACG-AG-G---...--CC---GCT-G--CTCATTG...ATA-TTAGT-G 5872
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----------------ATGAAAGCG.............................---GAGACAC--AGGAATTGCAG--CC-TATCA-TGAA-GA--T-ATCTTA--C-C--T--TATTAGG-A-AA-A--A...--AA-T-A-...---GAA............--T-- 5904
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------T-----A-ATGAAAGTG.............................---G-GACA........................--GAG-A-TT-GAA-CAA-TCTT--CCCTG-GG--CG--A-GT-C...T---G-C-AT-AG-GGT-ATTAGAT--GA-A-T-- 5893
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----G----------ATGAAAGTG.............................---G-GA--.........AAAT-TT-T-GGTG-AGGAAC-CAT-CA--TCCATC--CATCAAGTTA--C--GA----A...TG-A-CGCATC----TT-GGT......GA------ 5867
CPZ.GA.88.GAB1 --------T-----A-......................................----A---A-T-.........-----GA-GA--AGAGAC----ACA-CTTA-CC-T-ATTACA-T---AACAA-CATT...T--C-A-CCCCA---TTGACC......T-T--G.. 6387
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------T-----A-......................................----A-----T-............GGGA-GACAAGGAGAC-CT-G.........CA-CCCTATTG---AA-AA-G-CT...T--A-A--CCCA---TTGAAGACA-AAT-T--TC- 5727
CPZ.TZ.00.TAN1 AGCAT---------AGTAGAAGAAG.............................----AGAATTTA................................................ATTGGA--AACTT-GATCCTC--AA-T-CA---CTAG-GATT...-GATTTAGC-C 5942
CPZ.TZ.09.UG38 ......--T-----A-TAGAAGAAG.............................-----GAGATTA....................................ATTG-A-C-ATTTTG---C-CAG-.........--TACA--CC-AG-G-T-GGA...TA--GT-TCC- 5916
CPZ.US.85.US_Marilyn -A------T-----A-......................................----A-----T-............G-GA-GA--A-GAGACTCT-G............CTAA-TTATTGT--T--CTC-AGCT--A-A--C.........CCA...-GATTGTCT-G 6393

Env signal peptide end Env gp120 start
Env signal peptide start

MAC.US.x.239 ......................................................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT--C-TT-A-GTGTCTA-GGG...ATCTATTGT-C 6671
Env _M__G__C__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__N__Q__L__.__.__.__.__.__L__I__A__I__L__L__L__S__V__Y__G__.__I__Y__C__T
SMM.SL.92.SL92B ......................................................---GCGTGTCCT..............................G--CTTCACCT-...............--TA-A-ACATCT----TT-A-GTGTGTTAGGG...A-CTGGTGTGC 6098
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ......................................................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-C-CTCT--C-AG-A-GTGT-TTAGAG...AT-TGTTGTGT 6669
STM.US.89.STM_37_16 ......................................................---GCCTGCCCT..............................G--AATCAACT-...............--TA-C-CTATCT--C-AT-A-GTGC-T-CTTG...A-CTATTGC-C 6313
H2A.DE.x.BEN ......................................................---GAGCCTGGT..............................--GAATCA-CT-...............T-TG---TCATTT-AC-A-CA-GTGC-T-CTTA...-TATATTGT-G 6771
H2A.GW.x.ALI ......................................................----TGTCT-GT..............................---AATCA-CT-...............--TG--ACTATCT-AC-AGCT-GTGC-T-CTTA...-TATATTGT-- 6761
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ......................................................-A--TGTGTGGT..............................--GAATCAACTA...............T-TG---CCAGCT--C-AGCT-GTGC-T-CTTA...ATATATTGCGT 6213
H2B.CI.x.EHO ......................................................---GC-CATGTT..............................-ATAATTACCTA...............--TG--ACACTCC--C-T--A-GTATCTA-GGG...TA--TG-GC-- 6736
H2B.GH.86.D205_ALT ......................................................---GC-TATTTT..............................--CA-CC-CCT-...............-CTA---C-CTCC--C-T--AGGTATC---GGG...TT-GT-TGT-- 6738
H2G.CI.92.Abt96 ......................................................---GC-TATCTT..............................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CAACCT-RC-CT-A-GTAC-TA-GGG...TTCTATTGT-C 6084
H2U.FR.96.12034 ......................................................---GC-TGTCTT..............................G-CAATCA-CT-...............--TA-C-CTCTAT---GTT-A-ATGCAT-CGTG...ATATACTGT-C 6225
COL.CM.x.CGU1 ......................................................---CTTAGAT-T..............................CTC-TTATAAAC...........................T--C-AG-AT-AG---TAGTG...TTA...AGT-- 5690
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ......................................................---CTT-CTTTC.........................................................A-AT-A-CTATT--AG-A--T----TAG-ACAA...AAG------C- 6165
DEB.CM.99.CM40 ......................................................-----GC-T-TA..............................CAGCTTTT-CTA.........CTT--TT-AGGGTTAATAG--A-AGGT-CACAGG-GAAA...CAG-A-A-GC- 6020
DEB.CM.99.CM5 ......................................................---CTTAGCTTA...................................................TTA--AA-AA-A-CAAGTC--ACCC--G-AG-GGCAGCA...C-A---A-GC- 5989
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AGTAT---T-----AT......................................-----TCAAGTC..................AG-AGGACCCTT............-AGGTCCT-CT-C-TA----GT--......ACA--TGGAATA-TATGT...A-A-------- 6337
DRL.x.x.FAO ......................................................----TTAGAC-T..............................-T-..................-TT--AGG-T-AT-CATTT-AGGAT-TT-AG-A-TAAGT...ATAGG-...-- 5980
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -AG-----AGCA-CTGAACTTATGGAAAGGGGTA....................-----CT--.....................................................................GGTT--C-TT-A-CT--C-T-GAG...----AGACTG- 5781
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -AG-----AGCA-CTGAACTTATGGAAATGGGTA....................-----CT--..................................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T-GAG.........-CT-C 5856
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -AG-----AGCA-CTGAACTTATGGAAAGGGGTA....................-----CT--..................................................................--T...T--A-TT-A-CT--C-T-GAG.........-CT-C 5855
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ......................................................---G-GAGATT-..............................CTTATAAAAATA............C-AA-AA-A-CAATAGG-A-A...-GTATA...GGA......-T--GT-- 6263
GSN.CM.99.CN166 AT-----...............................................-----GAA--CA...........................GT-GA--CTAT-AT--TGCTA-CAGTG-GCT-A--G-CTTTA---GCTT--C-AATCCCGGGT...TTG-AGTGTG- 6211
GSN.CM.99.CN71 -TT----...............................................----TGAG---A...........................GT-G---TTTT-AA--TGCTA-TAGTG-GC--AACGCTTATGGCT---C-A---CCGG--TCG...AGGT-TA--GG 6196
LST.CD.88.SIVlhoest447 ......................................................----ACTGCCCT..............................G--CTAATACTT..................--CTT-ATC--T--A-GAG-ACAAG-GGAG...AAA---A-G-- 5352
LST.KE.x.lho7 ................................................AGG...---GC-TGTCCA..............................G---TA--A........................ATTCTGC-T---C-TC-TG-C-TAATA......TGG-G--- 6427
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......................................................----AGTGTCCA..............................G-TCTTTTTCTT...............A-A--AT-TTTAGCC.-AC-AG-A......GGT...AT--T--G--- 5797
MND-2.CM.98.CM16 .......................................GTATTAACAGTAAGT---CTTAG-T-C...............................................................ATAATAT-AGGA--A--TGTAG-ACTA...-GGTT--G--- 6358
MND-2.GA.x.M14 .......................................GT.ATAATAGTAAGT---CTTAGAC-T............................................................T-AATCACAGCAA-AG-A--AATAG--ATA...-G--T--G--- 6287
MND-2.x.x.5440 .......................................GT.TAAACAGTAAGT---TT-AGAT-T......................................................C-TAGGTA-ATAGTCT-AGGA--A--AGTA---GTA...ATAGT--G-G- 5931
MNE.US.x.MNE027 ......................................................---G--TGTCTT..............................G-GAATCA-CT-...............--TA-C-CCATCT----TC-A-GTGCCTA-GGG...ATCTATTGC-T 6139
MON.CM.99.L1_99CML1 AG-C-T---TCA--GGTTGACACAGAATCTGAATCAGAGCAAC...........-----GAAACTC.....................ATGGCT-T-TC-ACCCT---TTT-AT-ATG--TT--G-GAA----....................................TC 6237
MUS-1.CM.01.CM1239 -ACAGT-----C--A-TCTTTGAGG.............................---CCGAG--T-..............................--C...CTAAT-G-GAT--------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...ATATGG-GC-- 6153
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AC-GT-----C----TCTTCGAAG.............................---CCGAG--T-..............................-C----CT-A-AGCG...A------C---TT-GCTAACCC--C-TT---G-A-----ATA...AT-TGG-G--G 6166
MUS-2.CM.01.CM1246 -ACTC------C----TCTTTGAGG.............................---CCT-C--T-........................GA-A---CGA--ATTCTC-CCGC-CTTT-GC-AAC---A-CTTTG-GCC-T-GTC-AATATTGAGA...AAACAT-CC-- 6285
MUS-2.CM.01.CM2500 -ATACC--T--C--T-TCTTTGAGGACGCGGAAG....................---GC-----T-..........................................-CC...A--G-----G-TT-CTTAACCC--C-TT---G-------CTG...ATATGG-G--- 6229
OLC.CI.97.97CI12 ......................................................------AA----......................................................C-AG-AT-AT-CTTGC-A-G-T-A-GTATCTTAGGAATCAG--T--GG.. 5851
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......................................................----A-AGTGCA.............................................ATA--A-TAG--A-AA-A-CT......AGTC-A--AA--GC-ATA......GT-AGT-- 5775
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TATA-GATA--AATATAGATAAGAGGACAAC.......................----AGTGCCTA.......................................A-CTT-ATA-TGTTA-GTAGT--GATT......C-TT-AGCT-TAGCAAAA......CAGA-GCC 5832
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ......................................................---GATAA---A....................................TTAGTA-T-GTATTA-TAG-AG-AA-A---......A-A--AC-AGTACAAGGA...T-ACA-A--CC 5970
RCM.NG.x.NG411 ......................................................---GCTAA-TTA..........................................-T-A-TATAGGA--TA-AA-A--A......---T-AGGTATA-T-ATA...-TAGG---G-- 6026
SAB.SN.x.SAB1 ...................................................AGT----AGC-TCTT..............................-C-GTACT-CTT.........TGGC-AAGTGGGT-TTGG-GC--AG--TGG-TAGTCCAG.............. 6543
SUN.GA.98.L14 ...............................................GT..AAG---C-GTGCCCT.........................................................GAAA-ATT-ATAGGT--CTCTT-GCTGTTAGGT...AG--T--C--T 6477
SYK.KE.x.KE51 .................................................GCACA----A-C-TTTT..............................-ATATCATAA-T............G-AG-GT-A--TATAG-A--A-GTT-AG-C-TAGTA...----GGTT-G- 5970
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...............................................GTA.AAA---GC--CTTTT..............................---ACTTACATA...............G-TTG-CTTTTT-GC--A--A-GT-TAG-ATTT...ATGGA-A--C- 6292
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ......................................................---G--CCATTA..............................--GG-AAAAG--.........GTAT-AT-AG-AATTTTGGGA--A-GCT-AATAG-ACTG...TTATAT-GG-C 6340
TAL.CM.00.266 .....................................GTATATGTTTAGCAGCA----A-TACTTA..............................GC-GTTATT........................TTTTGCT-AGCTTACT-AG-A--GTTT...ATA-T--GG-- 6095
TAL.CM.01.8023 ....................................GTTACATGTTTAGCCACA----A-TGCTTA..............................CA-GT-CTA--CTT-GCTATTTGTG-AA-ATGG-TAGCA-ATA-AGGA-AAA--CT-ACC...T-CG-----C- 5615
VER.DE.x.AGM3 ......................................................----AGC---CA..............................TT-CT-ATAG--...............A-A--ATTAATAGG-A-A...GGAGTAGTGCTT...AA----AGGC- 5842
VER.KE.x.9063 ......................................................----A-CCTCTT..............................TT-G-TATAGTT............C-TA-AGC-ATCATAGGAA-A...-GT-CCTTA......TTA-GT----G 6344
VER.KE.x.AGM155 ......................................................----C-AA-TTC..............................TT-G-AATT-TT............--AG-AT-A--AATAGG-A-A...GGAATAG-GATA...AG----A--C- 6342
VER.KE.x.TYO1_patent ....................................................GT-----GTAT-CA..............................-T-ATAACC-TA............GGAA-AA-A-T-ATAGGAA-A...GGGATA.........-TGTT-AGT-- 6341
WRC.CI.97.97CI14 ......................................................----TTT-T--A............................................................T-A-TACTAGGA--A--AGGAATAGC-ATC...AG-TT--CTGT 6342
WRC.CI.98.98CI04 ......................................................---CTTCGCTTT............................................................A--CTTATA-GTA-AG-T---ATAG-ATTA...-GG-T--GG-- 6357
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ......................................................----ATACTTTT.........................................................A--T--ATTGCAG-AG-A--AGG-ATAG-ATTA...-GATT--G--- 5280

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
283



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

H1B.FR.83.HXB2 ATTG...............TGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACC.........ACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCC...ACAGACCCCAACC 6465
Env __L__.__.__.__.__.__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__.__.__.__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__.__T__D__P__N__
H1A1.UG.85.U455_U455A ----...............--------G-----C--------------------A--T---GTT.........-----C---------------------------------G----A--G--------C-----T------------------...------------- 5910
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH C---...............-----------------------------------A---------.........--------------------------------------------A------------------------------------...------------- 6460
H1C.ET.86.ETH2220 C---...............-----------------------------A-----A--T--T-G-.........C-T-----------------------------------------A-----------C----GT---TT---------C---...----------G-- 5874
H1D.CD.84.84ZR085 C---...............-----------T-----------------A-----A---------.........-----G------------------------T-----A-A-------C-------A-C-----T------------------...------------- 5986
H1F1.BE.93.VI850 C---...............-----------------------------------A---------.........--T--------C--------------------------A-G-----C------C---------------------------...------------- 5811
H1G.SE.93.SE6165_G6165 T---...............-----T---------------------------G-A--T---GAT.........--------------------C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T------------------...------------- 5868
H1H.CF.90.056 C---...............-----T-----A-----------------------A--G----AA.........-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A---------...------------- 5805
H1J.SE.93.SE9280_7887 C---...............-----------------------------------A--T----AG.........------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T---------...-----T--A-G-- 5784
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----...............-----------------------------------A--------A.........C----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C---------------...--G---------- 5664
H101_AE.TH.90.CM240 C---...............-----T-----T-----------G----------GA--T---GAT.........-----C--------------------C--G---C----G-----A--G--C-----C------------------------...------------- 6033
H102_AG.NG.x.IBNG ----...............--------G-----C---------------------ACG---GAG.........-----C--------------------------------------A-----------C-----T------------------...--------T---- 5992
H103_AB.RU.97.KAL153_2 T--A...............-----------T-----------------------A---------.........------------------------------------AG--AG------------------------T--------------...--G-------G-- 5678
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 C---...............-----------T----------------------GA--C---GAG.........-----C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T------------------...------------- 5835
H1N.CM.02.DJO0131 --AT...............----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA.........--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T- 5937
H1N.CM.02.SJGddd -CAT...............----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--A-T---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T...--T--T------- 5927
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -CAT...............-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG.........--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T-----T- 5936
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA---A--GAT.........--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T------- 5971
H1N.CM.06.U14296 TGAACCACAT.........-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--A-TC--T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T---...--T--T-----T- 5922
H1N.CM.06.U14842 -AAA...............-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T- 5938
H1N.CM.95.YBF30 -CAT...............-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG.........--A-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T...--T--T-----T- 6052
H1N.CM.97.YBF106 -CAT...............-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG.........--AGT---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C---...--T--T-----T- 6022
H1O.BE.87.ANT70 -CA-............CTA-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----A.........C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T...----------CT- 6513
H1O.CM.91.MVP5180 -CAA............TTG-AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-A.........C-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T...-----T-----T- 6502
H1O.FR.92.VAU CCAA............CTA-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AA.........C-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T---...----------GT- 6036
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CCA-............CAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------.........C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T---...---------TCT- 6523
H1O.SN.99.99SE_MP1300 CCAA............CAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------.........C-AGTA-----C-----T-------T---CTT-ACGAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T--A...---------TCT- 6523
H1O.US.99.99USTWLA -CA-............CTA-AT-C-----------C------G---------G-A--T----G-.........C-T--A-----C-----T-------T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T---...-----T----GT- 5953
H1O.US.x.I_2478B TAAT............CTG-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--G---GAA.........C-AGTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C---...----------CT- 6526
H1P.FR.06.RBF168 C..................-AT--T--G--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAA.........GTT--CT-G--C------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G---...--------T-CA- 5941
H1P.CM.2006.U14788 T..................-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA.........-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G---...--------T-GA- 5951
CPZ.CD.90.ANT -GAC...............-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--A.........C-T--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A...-T---T--AG-T- 5891
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 TGAA...............-----A-----G--------A-------------GA----TC-A-.........--AGTA--C--C-----T---------------C--AGC-------CT-----CA-A-----------C--A--------T...--------T--T- 6043
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 G---...............----CA-----G--C-----A--------------A--T--GGAG.........--A--A--C---------G--------TC----CT-A-C-A---A-CC--C---A--------T-G--A--------T---...--------T---- 6043
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----...............-----A-----G--C--------------C----GA--T---GAG.........--AGT------C-----T-----------G--CC--AG--------CT--C---A----------G--A--A--C--C---...--T---------- 6014
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 CACTAAAAATGAAAATTTA-----G-----G--C-----A--G-----C-----A------GAA.........G-A-----C--------G--------A------C-AA-GG------C---C---A-A------T-T--A--T---------...-----T--TG-T- 6030
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 CA--...............-----G-----T--C-----A--------C----GA--G---GA-.........--A-----G-----------------A------C-GA-CC----A--G--C-----A-----TT-T--A--T------T--...---A----T---- 6047
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T--A...............-----A-----G--C-----A--------A-----A--G----AA.........--A-----T--------------C---------C-GATAG-T----C---C--CA-A-----TT-T--A--T-----G--T...-----T--T---- 6036
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-G-...............--------T--T-----------C--A--A----G---G----AA.........-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T...--T--T----CT- 6010
CPZ.GA.88.GAB1 .--A...............-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-.........C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T...-----T----GT- 6529
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G-...............-----A-----A--C--------T--A--C--------G--T--T.........--AC-AT-G--C------G--A----A-C---T-TAA-AGAG--ACCT------A-------------A--------G--T...---------TCT- 5870
CPZ.TZ.00.TAN1 T-AT...............-ACAC------G-T------A--------T-----A--G--CCAA.........C-A--CT-G--------C--T------G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--T...TT---T-----T- 6085
CPZ.TZ.09.UG38 T..................-AT-CT-----A-T---------G-----T-----A--T----AA.........C-TCAAT-G--------C--T-----AG-CATTAC-AG--G---CCC-------A-A-----T--T---AA----------...CT---T--AC-T- 6056
CPZ.US.85.US_Marilyn C--A...............----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG.........--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T...--T--------T- 6536
MAC.US.x.239 TC-A...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C---------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGGTG-TT 6793
Env __L__.__.__.__.__.__Y__V__T__V__F__Y__G__V__P__A__W__R__N__A__T__.__.__.__I__P__L__F__C__A__.__.__.__.__.__.__.__T__K__N__R__D__T__W__G__T__T__Q__C__L__P__.__D__N__G__D__
SMM.SL.92.SL92B -CA-...............-AT--A---A---T------TA-T----CA----G-A-C--T--G.........-T-C-C--C--C-----G.....................--CC--AATAGAG-CACA----GG--CGT-CAG--CT-G--A...GATA-TGGAG--T 6220
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TCAA...............-AT--A-----A-TC-----T-----A-CA------A-T--G--A.........-TTC-C--C--C------.....................--CA--AATAGGG-CAC-----GA---ACACAA--CT-G--T...GATA-TGATG-TT 6791
STM.US.89.STM_37_16 TCA-...............-AT-----G--A-T------T-----A-CA----G-A-T--G--G.........-TTC-C--C--C------.....................--CA--AATAGGG--AC-----GA---AC-CAA---C----A...GACA-TGGTG-TT 6435
H2A.DE.x.BEN CCA-...............-AT--G--T--T-TC-----CA----C-C------AA-T---T-T.........-TTC-CT-----------.....................--TA-AAATAGAG-CAC-----GG--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG-TT 6893
H2A.GW.x.ALI -CAA...............-AT--G--T--T-T------C--G--A-CA-----AA-T---T--.........-TTC-C--C---------.....................--CA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT----A...GACA-TGATG-TT 6883
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CCAA...............-AT--G--T--T-TC-----C--G--C-------GAA-T---T--.........-TTC-C--C---------.....................--TA-AAATAGAG--AC-----GA--CATACAG--CT-G--A...GACA-TGATG--T 6335
H2B.CI.x.EHO GAAC...............-TT-----T----TC-----TA----C-CA-----AA-T---T-A.........-TTC-C--C--------T.....................--CAGAAACAGAG--ACC----GA--TGTACAA--CC-C--A...GATA-TGATG--T 6858
H2B.GH.86.D205_ALT -CAA...............-AT--T--T----TC-----CA----C-CA----G-A-C-----A.........GTTC-C--CA--------.....................--CACAAACAGAG-CACC----GA--TGTACAG---C-C--A...GACA-TGGTG--T 6860
H2G.CI.92.Abt96 CAAA...............-AT-----T--T-T------CA----C-CA----G-A-C--G-G-.........GTAC----C--C------.....................--CA-AAATAGGG-CACA----G---TACACAG--CC-T--T...GATA-TGATG-TT 6206
H2U.FR.96.12034 TCA-...............-AT-----T----T------CA------CA----G-A-C--G--A.........-TTC-C--C---------.....................--CA-CAATAGAG--ACA----GA--CACACAG--CC-T--T...GATA-TGGTG-TT 6347
COL.CM.x.CGU1 TAAA...............-----A-----A---C-A--A-------CA---G-A------GATGTAAATGATCAGCAGT-C--C--CTTT--TTCCT-CCC--AG.....................A--CAACAGGTGTTG-GG---T----ACCTC-GCCTGGA--G- 5824
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GG-TAGCCAGCAACAACAG-AT--G-----A-T---------T--A--T-----AA-T--CT-A.........GTGGGAT-G-----CA--G--A---G-TC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA-----CC----ACACT-C-TGATA-GAG 6308
DEB.CM.99.CM40 -CAA...............-ACT-G-----A--------A-----A--C---GTA--T--C-AA.........GTTGA-T-G--C---A--G-CA-CT-ATC--AG..................TCA-GA-----AGTGACA--A--CC-G--ACATG-CTTAGTG-GAG 6148
DEB.CM.99.CM5 -CAA...............-----G-----A--------A--G--C--A---C-CA-T--C--T.........GTTGGCT----C---A--G-TA--AG-TC--A-..................TCA-GA-----TGTGACA--A--CT-G--ACATG--ATGGTT-GAG 6117
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GCA-...............-AC--------A-TC-----CA------CA----G-A-CAGTG-A.........G-TC-G--G--C--CA--.....................G-GAT--ACAGAGGA--A-----AG--GCAT-A-----T--T...GA-------T-T- 6459
DRL.x.x.FAO -CAT...............-----A--G--G-TC-----AACC--CAAA----GACC----T--.........--ACA---GA-C-----T.....................--G--TAAT---TCAT-C----TG--TACAAGT--CA----A...-GTTTATTGC-TT 6102
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GCAT...............-AT-CT--T--A--------A--G--A--C---CGA--G----AA.........GTA---T----C------G-------C-GTTTTGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G-- 5924
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---CGA--G----AT.........GTA---T----C------G----------TTATGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T...--C-----A-GG- 5999
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GCAT...............-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---C-A--G----AT.........GTA---T----C------G----------TTATGTGAGCCAG--ACA---C---A-A-----A--G--G--A-----G--T...--C-----A-G-- 5998
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CC--...............-AT--G-----G-T------AA-C--A--A-----AA-TT----A.........GTTCAGGC------CATG.....................--GCCCAATACC---A-G-----A--CACCAA---CA----A...GAT--T-ATG-TA 6385
GSN.CM.99.CN166 -AAT...............---ACG-----G--C-----------G--A----G---C-----T.........C-AC-AT-G-----C--C------C-AG-TAT-GC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----ATTT-TACA--A---T-G---...T-G------TCA- 6354
GSN.CM.99.CN71 GAAC...............---ACG-----G-TC-----------G--A----GA--T----AA.........C-AC-AT-G--C-----C--------AG-CAT-AC-AG--AT--ACC-GGA--CA-----AT-T-TACG--A--CT-G---...T--------TCA- 6339
LST.CD.88.SIVlhoest447 GCA-...............-AT--A-----G-TC--------G---AAA---G-A------GTA.........GTGC-AT--A-------T.....................T---CTAATA---G-T-A----T----ACAT-A--CA----A...GACTTG-AGTCTT 5474
LST.KE.x.lho7 -CAA...............-AT--A-----A-T---------G--AAAT---G-T--TAATGTTTCA......GTGC-CT-GA-------T.....................T---CCAATAC--GCC-C----T---GACAT-T--CT-G--A...GATTTG-AATCTT 6552
MND-1.GA.x.MNDGB1 -CAA...............-AT--G-------TC-----A-----A--A-----------T-AA.........--ACA-T-GA-------T.....................-----TAATTCA-G-C-C----TA--CAC-AAT--CA----T......TCATTGCCAG 5916
MND-2.CM.98.CM16 CCAA...............-----G-----A--------CAC----AAA---C-TA-G---GAG.........--ACAC--G--C------.....................-----AAATG--TCCT-A----TA---AC-AGT-----T---...-GCTTGTTGC--T 6480
MND-2.GA.x.M14 -CAA...............-----A-----A--------CAC----AAA---C-CCC-----GA.........--GCA---T---------.....................--T--CAACA-CTCCC------TA--CACAAGT--------A...-GCTTATTGC-TT 6409
MND-2.x.x.5440 -CAA...............-----G-----G--C-----CAC---CAAA---C-TA-G----GG.........--ACAC--G---------.....................-----CAATA--TCAT-C----TG--CACAAG------C---...-GTCTGTTGC--T 6053
MNE.US.x.MNE027 TCAA...............-AT----------T------T-----A-CT----G-A-T--G--A.........-TTC-C--C--C----T-.....................--CAG-AATAGGG--AC-----GA---AC-CAG--CC----A...GATA-TGATG-TT 6261
MON.CM.99.L1_99CML1 TAAC...............---AC---C-----C--C--T--T--A--A-----ACCG-----T.........C-TC----C--------C--T---C-A--TTACGGGTC--A-----C-GGG--CAA----CTGG-GTC-T----CC-C--G...--------T-C-- 6380
MUS-1.CM.01.CM1239 TCA-...............-----------G-TC-----------G--A-----A--T-----T.........C-AC-A--C--C-----------------CAT-GCAA-C-GG--ACC-GGG-----G---AT---CACA--A---C-T---...-----T---GCA- 6296
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -CAA...............-------------T------------G--------A--T--T---.........C-AC-A--C--C--------------C--CAT-GCAA---G---ACC-GGG-----A---ATA--CACA--A--CC-C---...--G--T--TGCA- 6309
MUS-2.CM.01.CM1246 GCAA...............--------G--G-T----A-------G--A-CA---A-T--C--A.........C-AC----C--C---------A-------TAT-GCAA-C-G----CC-GGG--C--G-T-ATA--GACA--A--CC-----...--G------GCG- 6428
MUS-2.CM.01.CM2500 -CA-...............-----------G-T------A--C--G--C--------T-----A.........C-AC-AT----C-----C-----------CAT-GCGA-C-GG---CC-GGG-----G---ATA---ACA--A--CT-----...--------AGC-- 6372
OLC.CI.97.97CI12 .CAA...............-AT--G-----G-TC-----AAC---AAA-----GA--TAGT-AT.........GAT--GT--A-G----TG.....................----CTAACA-A-G-C-G----T----ACA--T--CC-----...T-TTTTGATG-AG 5972
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -CAA...............-----A-----A-TC--------T--G--A-----AA-TAGT--A.........G-AC-AA-G-------TT.....................-----TAATGCA---TCA----G---T-TAAAT---A----A...GA--GGGGACTGT 5897
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -CAA...............-AT--G-----A-T------A-----A--A---GTCA-CAGT--A.........GTAC--A-G-------TT.....................--T--CAACACA--CTCA----GT--TTTAAAT--CA-C--A...GA--GAGGA-TAT 5954
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GCAA...............-ATA-A-------TC-----T--C--A--A----GAA-CAGC--A.........GTGC--A-G-------TG.....................--T--TAATAC-C-ATCA----GA--T-TAAAT---A----A...GAG-GAGGA-TAT 6092
RCM.NG.x.NG411 -CAA...............-AT--G-----A-T------T--C--A--A------A-CAGT--A.........GTTC--A-G--------T.....................--T--TAACGCAC-ATCA----GA--GTTAAAT---A----A...GA--GAGG--TAT 6148
SAB.SN.x.SAB1 ...................-AT--T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-TAGTT-A.........GT-CAAGCC------AAG.....................--CCCCAATACG--CC-A------T-TAC-AAT--CA-C---...GAT--TGAACCAG 6661
SUN.GA.98.L14 -CA-...............-AT--A-----A-TC------ACT---AA----G-ACC----GTA.........GTGC-AT--A-A-----T.....................T---CTAATA---GCT-G----TG--TAC-T-A--CT-G--A...GATTTA-AA-CTT 6599
SYK.KE.x.KE51 -CAA...............-AT--------A-T------A--T--CAAT---G-A--T--TCAA.........GTAC--A-G---------.....................--CCCCCATACGGGA-G------A---A-GAA---------A...T-TTCTGAAC-GA 6092
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -CAA...............-AT--A-----A-T-------A----ACAT---G-A--T---TAT.........G-AC----C------A-C.....................--CTCCCATA-AGGA-GA-----T--TA-GAAT-----G--G...T---CAGATC-AA 6414
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -CA-...............-ATA-T-----G-T------TA-C--A--A-----AA-CAGCT-A.........GTGCAAGCT--C---ATG.....................---CCTAATACC--CC-------A---AC-AAT---A----A...GAT--T-ATG-TT 6462
TAL.CM.00.266 CCA-...............-AT-----CA----------A-----A--------AA-T-----A.........C--C-AT-G--------C.....................--CAT--C-AGGG-CCAA---T-A---TCCCAA--C--C--A...T----T--TC-GA 6217
TAL.CM.01.8023 GCA-...............-TCC-------G--C--C--A--G--A--A-----AA-T-----G.........C-TC-AT-G--C--C--C.....................--TAT--C-AGGG-CCAG---T-T---TCCCAA--------A...T-------TC-GA 5737
VER.DE.x.AGM3 -CAA...............-----------A-T------A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GTACAGGCT--C--CATG.....................---CCCACCACC-GAC-A-----A--TAC-AA--CGA----A...GAT--T-ATG--T 5964
VER.KE.x.9063 -CAA...............-----------G-TC------A-------A------A-CAGCT-A.........GTACAAGCC--C---ATG.....................--TCCTACTACC-GGC-A-----T---AC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG-TT 6466
VER.KE.x.AGM155 GCA-...............---A-A-----G-TC-----A-----A--A-----AA-CAGCT-A.........GT-CAAGCT-----CATG.....................---CCTACTAC--GGT-G-----A--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--T 6464
VER.KE.x.TYO1_patent GCAA...............---A-A-------T------AA----A--A-----AA-CAGCT-G.........GTGCAGGCT--C--CATG.....................--TCCCACCACA-GCT-A-----T--TAC-AAT--CA----A...GAT--T-ATG--T 6463
WRC.CI.97.97CI14 -CAA...............-AT--A-----G--C-----A-----ACA----G----CAGT--A.........GA-TTC---C-G------.....................-----AAATAGATCAT-A----TA-GCACACG----A-T--A...CATTTGGAGC-TT 6464
WRC.CI.98.98CI04 -CAA...............-ACA-A-----G--C------------CAA---G----GAGT-AA.........GATTTCT-GC-C------.....................-----AAACAGATC-C-G----T--GCAC-CA---CA----A...CATATAGAGC-TT 6479
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GCAA...............-ACA-A-----G-----------G--ACA----G---------AG.........GA-TT-A-G--G------.....................------AATAGATC-C------TA---ACACAT---C----T...CATATAGAAG-AA 5402
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V1 loop start
H1B.FR.83.HXB2 CACAAGAA.........GTAGTATTGGTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGG......AAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACT 6620
Env P__Q__E__.__.__.__V__V__L__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__.__.__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T_
H1A1.UG.85.U455_U455A --------.........A---AT-----C------------G-A------------......------A----------T-----------A------------C-------C-----------------------G--------T-----C----CG---G-T---CA- 6065
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------.........----------A----------------------------......------A----------------------A--------T-----------------------A-------------------------------C------T------ 6615
H1C.ET.86.ETH2220 --------.........T-G-GT----A----------------------------......--------------G--G---------C--------------------------G-------------------G--G----------------C------C--T-A- 6029
H1D.CD.84.84ZR085 --------.........A---A-C--AA------C---------------------......-----CA-------G--C--------------------T-----------------T-----A----------------------G------C-C------T------ 6141
H1F1.BE.93.VI850 --------.........---T-TC--AA------A------------G-T------......------A-------------A------ACA--------------------------------------------G-----------------G-C------C--T--- 5966
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------.........A--A-TA---A------A------T--------------......------A-------G-----A------------------------------G----------------------GC-------T----------CC-----C--T--- 6023
H1H.CF.90.056 -------G.........A-G--CA---AG-----A-----G-GC-----T------......G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A-------------------------------C-C----C--T--- 5960
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------G.........A-GAATC--CC------A--------C------------......-----------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-------T--A-----C-C------T--T-G- 5939
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------.........----AGA---A------A--------C------------......------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G--------T--------C-C------T--T--- 5819
H101_AE.TH.90.CM240 --------.........A--CACC---A------A---------------------......------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T--T-----C----C------T--T--C 6188
H102_AG.NG.x.IBNG --------.........A--CAT----A------A--------G------------......------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G--------T-----C----C----G-T--TCA- 6147
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --------.........A--CC----AA-------------------------G--......------A-------------------------------------------------------------------G-------------------C------T------ 5833
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------.........----CTC--A-------A-----G--C------------......------------------------------------------------A--G--G-------A-------C---GC-----T-T----------C---T-CA--T-T- 5990
H1N.CM.02.DJO0131 --------.........---CC-C-A-AC--------T---CC------T------......G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GC 6092
H1N.CM.02.SJGddd --------.........--GC----ACCC-----A--T-----------T------......------A------C------A-----A-----C--C--------------A--G---T-------C-----TC-----------T-A-----A-C-A-GTTT--T-AC 6082
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------.........--GCC---AA-C--------T---C-----G-T------......------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM-----------T-A-----A-C-A-GC-T--TWAC 6091
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------.........---CAT--AA-C--------T-----A---G-T------......------A------C------A-----A-----C--T--T-----------A--G---T----A--C-----T------------T-A-----A-C-A-GC-T--T-AC 6126
H1N.CM.06.U14296 --------.........--G-A---ACCC-----A--T---T-------T------......G-----A-A----C---C--A-----A--------TG-------------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T--A 6077
H1N.CM.06.U14842 --------.........--GCC---AA-------A--T---C-------T------......------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C-----T------------T-A-----A-CCA-GCTT--T--C 6093
H1N.CM.95.YBF30 --------.........--GC----ACCC-----A--T-----A-----T------......G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC 6207
H1N.CM.97.YBF106 --------.........--GC----AACC--------T---T-------T------......G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC 6177
H1O.BE.87.ANT70 --T-T---.........TATCC----CAC-----------TG-C-----T--A---......------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--A 6668
H1O.CM.91.MVP5180 ----T---.........T-TCC-C-A-GC-----------T--C---G-T--A---......------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA 6657
H1O.FR.92.VAU --A-T---.........TAT-AGC-AAA------------T--A--C--T--A---......G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A 6191
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --T-T---.........TATCCT--AACC--G--------T-----C--T--A---......------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--A 6678
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --T-T---.........TATCCT--AAA------A-----T--C--C--T--A---......G-----T-------------A-----G--A-----T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTT--G-----ACAAA-G--T--T--A 6678
H1O.US.99.99USTWLA --A-T--G.........TAT-AC--AAA------------TT-------T--A---......------T----------C--A--------A--C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--TTTCT-A-----GCAAA-G--C--T--A 6108
H1O.US.x.I_2478B ----T--G.........TATCC---ACGC-----------T--A-----T--A---......------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A 6681
H1P.FR.06.RBF168 --AT---G............--CAA-A-------A-----GTC------T--T---......------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T--Y--------G--AATY--A-----C-C-A-G--T--T-G- 6093
H1P.CM.2006.U14788 --AT---G.........--CAGGA-A-AT-----A-----GTC------T--T---......G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC 6106
CPZ.CD.90.ANT -TATT............-----TAG-C-C---...--CTC-GTC-GGTTT-ATGCTTAT...------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A 6043
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T------.........-----TC-TCAT-----A-----GG-C-----T------......--T---C-G-----------------A--A--C--C-GT---C-C-----C--G--T--T--A-----------GC----T--TT-A-----A-CAA-G--A--T-G- 6198
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------.........--GCATG-ACC----A-A--T----CC---G--------......G-----A-------------A-----GACT-----T--T---C-------------T-----A--------T--G--G--A-----A-----C-C-A-GC-T--T-T- 6198
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------.........---C--A-ACC-------------CG----G-T------......-----CA-T--------T--A-----A--A--C--T--T--C--G-----A--G--TT----A--C-----T--G---------T-A-----A-CCC--TCA--T-GC 6169
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -TA---C-.........A---A-C-AAGC-----A--------------T------......-C-----CA------A-T--------AC-----G----T--C--------------------A------A----GC-------T--T-------C----C-T----G- 6185
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --G-G--G.........A---A-C-AAC------A--T---T-C--C--TGCA---......G----CA-T--------G--A---------------G---A-C-T-----C--G--TG----A----------------TT--TT-G-------C------C--TT-A 6202
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -TG-----.........A--ACG--A-A------A------G-G---G-TGCA---......--C---A----------C--A-----A--A---C-C--T--CC--------------------------------C-G-----C--------G-CC-----C--TT-C 6191
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----G.........---C-C--ACCT-----C--T---G-G------------......G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A- 6165
CPZ.GA.88.GAB1 -T--G---.........---T-TC-TCC------A-T----TCA------------......------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T--------G--G-----TT-A-----A-CC--GC------G- 6684
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --G----G.........--CA-CC-AA-T------------G-A-----TG-A---......G-C----CT--------G--A-----G--------T-CT--CC-------C--G-----T-GA--T-----------G-A---TT-A-----GCAA----C---T--- 6025
CPZ.TZ.00.TAN1 -TT-T---.........---ACCC-A-CC------T--AT--GG-----T---GAA......G-----T-------GC--G-----A-A--A------T-ATCAC-T-TTC-A--G--TT-T-----T--------------A---T-T--CA-A-AGA-G-CA--T... 6237
CPZ.TZ.09.UG38 -CT-T---.........--TCC---ATC------CT---T-G-C---G-----GAA......--C--CT-T-----G---G-A---A-AA-----T----TGCAC-C-TCC-A------T-T--A--C-----T--G-----A--TT-------A-CAA-G--C--TGTA 6211
CPZ.US.85.US_Marilyn --------.........---CAT---CC---------T-----G---G--------......G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT- 6691

V1 loop start
MAC.US.x.239 ATTC----............--GGCCC-T-----T-------GC---G-TGCC---......--T---ACAG-CAC-------GCAATA------G--TGGCAAC-C-TT--GACCTCAA-------T------------T-----T-A--CA---C-A-G-GA----A- 6945
Env Y__S__E__.__.__.__.__V__A__L__N__V__T__E__S__F__D__A__W__.__.__N__N__T__V__T__E__Q__A__I__E__D__V__W__Q__L__F__E__T__S__I__K__P__C__V__K__L__S__P__L__C__I__T__M__R__C__N_
SMM.SL.92.SL92B ATTC----............T-GGCCC-T-----T-----GGCC--CG-TGCT---GAT......---ACAG-AACT-----AGCAATA--A---G-TTGG-A-C-C-TT--AAC-TCTA-T--A--T--------G-----T---T-A---A--GC-A-G--A--T-A- 6372
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ACTC----............T-GGCA--C---A-C-----GGC----G-TGCT---AAT......---ACAG-CAC------AGCAATA------G-GTGG-ACC-C-TT--AAC-TC-A-T-----C---------C-T--------A---A-AGCAA-G-GA--T-A- 6943
STM.US.89.STM_37_16 ACTC----............T-GGCAA-------C-----GGC----G-TGCC---GAC......---ACAG-CAC------AGCAATA------G-CTGG-ACC-T-TT--AAC-TC-A-T--A--T-----------G--T-----A---A--GCAA-G-G---T-A- 6587
H2A.DE.x.BEN AT--G---............A--A-TT-------------GGC----G-TGCA---AAT......---ACAG--AC------AGCAGTA--A---G-CTGGCA-C---TT--GAC-TCAA----A--------C--GC----A--T--A-----GGCAA-G--T--T-GC 7045
H2A.GW.x.ALI AT--G---............A--GCTT-G-----------GGC---CG-TGCA---GAT......---ACAG-AAC------AGCAGTA--A---G-CTGG--AC---TT--GAC-TCAA----A--------C--G-----A--TT-A---A-AGCAA-G-----T-GC 7035
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AT--G---............A--GCTT-------------GGCC--CG--GCA---AAT......---ACAG-AAC------AGCAGTA--A---G-CTGG---C---TT--GAC-TCAA----A-----C--C---C----A--CT-A-----AGCAA-GCGT--T-AC 6487
H2B.CI.x.EHO ATACC---............A-CCAAT-----A-A-----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC---T---GCAACAA-----G-GTGG---C-C-TT--GACCTCAA----A--------T--------------G-----G-CAA-G-----T-A- 7010
H2B.GH.86.D205_ALT ACACT--G............A-CAG-C----CA-A-----GGC----G-TGCA---GAT......---ACAG--AC-C-----GCAGTA--T---G-GTGG--AC-C-TT--AACCTC-A----A--------C---C----------G-----GGCAA-G--C--T-G- 7012
H2G.CI.92.Abt96 ACAGT---............C--GCAT-G-----A------GC----G-TGCC---GAT......--CACAG-AAC-------GCAGTA--A---G-TTGG-A-C-G-TT--GAC-TCTAC---A--T-----T--------A--T--G--CA--GCCA-G-GA----A- 6358
H2U.FR.96.12034 ATTC---G............T--GCAT-------C-----GGCC---G-TGCC---AAT......--CACAG-AAC---G--AGCAGTG--A---G-CTGG---C-T-TT--GAC-TCTA----A-----------G--G--A--C--T---A-AGCAA-G-GA--T-G- 6499
COL.CM.x.CGU1 --GT----.........CA-AACA--CC------A------GC----G-TC-T-TT......--G---AG-T-CAGT-GGG--G-ATGGATAATA-C-CAG-C-ACC-TA--A-----G----GA-------CT--G--G--AG--TA-----C-CCAA-G-TT-----C 5979
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A---G-T-CACATGCCAAAT----CACAG...TACTTT--TGCA--C--G-ATCCC...............--A-A---C--AT-ATGG--A-----G-CAG-G----ATA-A----CATAC-GA--C--------G-----A--TTAT-----A-AGA-GCG---T-AG 6460
DEB.CM.99.CM40 A-G---TCCCAATGCCAAAT--GACCCA---C...TTTA-TGC----G-T-ACCCC...............--A-AG--G---C-ATGGC-------G-CT-----G-ACA-A--GTCAT-C--A-----------GC----A---TAT--------CA-GC------TA 6300
DEB.CM.99.CM5 A-----TCCCTATGCCTAAT--G-CCCAG...TATTTT--CTC----TCA-ATGTT...............----A-C----AT-ATGG--C--C--G-CT--C----ACAGA---TCTT-T--A--C--------G---------TAT-----GC-GA-G--C--T-G- 6269
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 A-AGG--GGTCTGGATG-A-AATGCCAC-G--TACTTT--C-TC-A-C---ATCCA.........-TA-TAGACCAG-T-GT-CA-A--AT-A-AGAT......C-G-ATA-A--G-C-T-C--A--T-----C--------A--TG-A-----C--AA-G--T--T--A 6614
DRL.x.x.FAO ATG-----.........AC--A-A-TAAC---A-AGAG----------CTG-CCCTATGACAG-------GG--A--A-----GCATGG-GT-CGC-GTCATCCA-GATA---GC-GTG--T--A--------T---A-C-AT--TTAT-----G-AAA-GG-A--T-G- 6263
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --AC---G.........T-TC------A------A-----G-CC---G-T--C---AAA......---T-------------------G-----------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTCA-G-----C-C-A-G-CT--TT-A 6079
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --AC---G.........T-TCC-----A------A-------CC-----T--C---AAA......---T----------T--A-----G--T------G-T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G-----C-C-C-G--T--T--A 6154
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --AT---G.........T-TCC-----A--R---A-----G-CC---G-T--C---AAC......---A----------T--A-----G--T--------T--C-----------G---T-------T---------C----AGTTA-G-----C-C---G--T--T--A 6153
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ATAC---G.........--GCCTC-A...--CA-T------GC---CG-GGCT---GAT......---CCGC-----A----AGCAG-GAGTA-----CATCTAC-C-TT--A----CGA-G-G---T-----T--GC-CT----CA-A---A---AAA-GTCC--TGTA 6537
GSN.CM.99.CN166 -GGC---G............--GCC-T----CA-A-----G--A--C-----C-AT......------T----------TG--G---GA--T--C--GG-ATCAC---TTA----GGC---G--A--------C-----G--T---A-G-----GG-GA-GT-T--T-AC 6506
GSN.CM.99.CN71 -GTCT--G............--GCCAC----CA-A-----GG-A-----T--C-AT......------T-T--------TG--G--AGA--T--C--GG-ATC-C---TTA----GGC-----GA--------C---C-G--T--GA-G-----AC-AA-G--A--T-AG 6491
LST.CD.88.SIVlhoest447 ATGC-C-G.........A-TCCTA-TCAC--CA-A-GTTT------C-CT-AAGA-ATAAAAG-T---C-A--TA--C-G--AGCATGGAGT-C---G-C----A-GGT----ACT-T-A-G-----T---------G---AT---TA------G--GA-G--A--TGAA 5635
LST.KE.x.lho7 ATGC---G.........---CCTA-CTAT---A-TT-------C----CA--ACCAGTAAAAG-C---C-GG-TA--C-G--AGCCTGGTCT-C---G-ATGC-A-GGTA--CAGT-TTA-G--A------------A-C-AT---TAT-----G--AA-GC----TGGG 6713
MND-1.GA.x.MNDGB1 ATT-T--TGAG......----A-A-TCCTG--A-A-AG----------CAGGACTTATAAGGG-----C-G--A--TT-T--AGCATGGC-T-C---GGGA---A-G-TA---ACC-TA--T--------------GA-T-A----TAT-------AGA-GC-A--TCAG 6080
MND-2.CM.98.CM16 ATG----G.........CA-CC-A-TCCG--CA-A---TGG-----C-CAGGTCCCATGGAAG-------GG-A---ATG--AGCATGG-GA-C---CTC-TCCA-GATA--CGC-GTAT----A--T-----G---C-G------TA------C-AGA-GC----T--A 6641
MND-2.GA.x.M14 ATG-G--G.........CA-C-CA-CCCC---A-A-------------CAG-CCCTATACAAG-G-----AG-----AGG--AGCATGG-GA-C---TTC-TC-A-GATA---GC-GTT-----A--G-----------G--A---TA------C-AGA-GC-A--T--A 6570
MND-2.x.x.5440 ATG-----.........CAGCATA-CCCC---A-A-----G-------CAGGCCCTATAGAAG-G-----A--A--GAC---AGCTTGG-GA-CA--TTCTTCCA-GATA---GC-GTAT----A----------GG-----A--TTAT-----G-AGA-G--A--T--A 6214
MNE.US.x.MNE027 ATTC----............T-GGCCC-T---A-T-------GC---G-TGCT---GAG......---ACAG-CAC-------GCAATA------G--TGGCA-C-C-TT--GACCTCAA-------T------------------T-A--CA---C-A-G--A----AC 6413
MON.CM.99.L1_99CML1 -G---TCT............C---ATT-G--CA-C--T--GG-G--C--TGCT-ATCAA......--CT-------G---G-A---GTA--------G-AGTC-C-G-TCTCG--GGCTT-------T-----G--------A--CA-G--------GA-GCTC--TGT- 6532
MUS-1.CM.01.CM1239 -C--G---............---CAAT-----A-CT-T-GGG-A-A-TTT-ATGTCTATAAA...---T-------GACC------GT---T---G---GGTCCA---TCA-C--GGC------A--C-----C-----G-----TA-G-----C-AAA-G--A----G- 6451
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -C--G---............--GCA-T-G---A-CT-T-GGG-AAAGTTTGACATCTATAAG...---T-T--------C------AC---T---G-G-GGTC-A-C-TTA----GGC-T----A--------C-----------TA-G-----A-AAA-G--A--TG-G 6464
MUS-2.CM.01.CM1246 ----G--G............---CAAC----CA-CT--A-TG-GCACTTT-ATATATATAAG...--CT-T--------T------AC---T---G-G-AGTCCA-C-TTAC---GGC---T-----G-----G---C----A--TA-G-----A-AAA-G-----TGAC 6583
MUS-2.CM.01.CM2500 -T-----G............---CAAT----CA-C----GGG-A-A-TTTGATATCTATAAA...--CT-T-----G--T--A---AC---T---G-GCGATCCA---TCA----GGCT--T--A--C---------C----T--CA-G-----G--AA-G--A--T--C 6527
OLC.CI.97.97CI12 ATG-GAT-.........-A-CA-CCCA-CCC--GAGT----G-GG-ATTTTATAATGTGTCAG-C-----AG-A---AG---AGCATGGTTT-GC--TGCTTCC--G-TA---GC-GTT--G--A--------G--G-----T--TT-T-------AAA-GC-A--TGAA 6133
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---C---G............---CCT--------CT----GC-G---G-TGCA---GAA......--CAGTT--TAT------GCCA-G--CA--G-GTGGCA-C---AT---TCC-C---G-----T-----T-G-C--T-A--CT-A---A-A-CCA-G--C-----A 6049
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---C----............---CCA--T------T-------A---G-TGCT---GAA......----C-C--TAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCT-C------A--T-----T-GG---T----TT-A-----A-CAA-G--T--T--- 6106
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -T-C---G............--T-CAA--------T-----CGA---G-TGCT---AAT......---AG-T-ATAT-----AGCAA-A--TA--G-GTGG-A-C-T-AT---TCC-CT-----A--------C-G-----G----T-A---A---CCA-G--T--TT-A 6244
RCM.NG.x.NG411 ---C----............---CCA---------T----G--A---G-TGCT---GAA......---AG-T--TAT-----AGCAA-GTCTA--G-GTGGCA-C-T-AT---TCC-CTT-G--A----------GG-----A---A-G---A-A-CAA-GT-T--T--- 6300
SAB.SN.x.SAB1 A-GG-AC-ATAGCAGAA---CCCA-ACCT---A-C--------A---G-TGCT---AAAAATCGG--CCCTC-A----GC--AGCAG-GAGTA-C---CA-CT---G-TT--AAGT-CTT-------------T--GC-CT-A---A-G--CA-A-AAA-G--C---TA- 6831
SUN.GA.98.L14 ATGC----.........--GCCCA-AAC-GGGT-AGA---G-------CAGA-G-AATAAGC--T---C-A--A--GC-G--AGCATGGC-A-C---G-C-TC-A-GGTA---GCC-TTA-G-----T--------GA-C-AT--CTAT-----C-AAA-G-----TC-A 6760
SYK.KE.x.KE51 T-G---TC............AG-G-TAAT-T-AGTGGG---T----C-CTGC----AATTCTTCCC---G---AAG-C-----C-TTTGC----C--GTCTGA-C-T-TCCTG--GGCTGAT-G---T------------T-T--TA-G---A-C--AACGTTA--TGTA 6250
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T-G---T-............AGGG-CAAC-T-ACAGG----T-C---CCAGCA---AATAGC-GTC-CATG--AAGGC-G--A--ATTA-----C--GTCAGC-----TCTTG---GC-AAT-GA--C-----G--GC--G-A--CA-G---A----GA-GTT---T--A 6572
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ATACT---.........---CAG--A...-----CT-T--G--A---G-AGCA---AAGGAC-GG---CCAT-A--G-C----GC-G-GAGTA-C---CATTTGC-C-TT--AAGC-CT--G--------C------C-G--A--TA-G--CA-A-AGA-G--T--T--- 6620
TAL.CM.00.266 AT-TC--G............---CCA--G---C-C--T--GT-C--CG-TG---AT......------T-------G--C--C--AGCA--A--C--GGAT--CC-C-TTTTGAC-GC-AC--GA------ACT--G-----A---A-A-----A--GA-G-----TGAG 6369
TAL.CM.01.8023 AT-T---G............--GCCA--C---T----T--GT-C---G-TG---AT......-----CT-------G--C--C--AGCA--T-----GGA-GCA--G-TCTTAAC-GCAACC-----T--CACC---C----T--TA-G-----G--GA-GGC---T--A 5889
VER.DE.x.AGM3 ACAC---G............---CCAT----CA-C--T---CCA---G-AGCA---GCTGAC-G---CCC-T-A----C---AGCAGGAAGTA-----CA-CTGC---TT--G--G-CT--G------------------T-A--TT-G--CA---AAA-GTCC--TGTA 6122
VER.KE.x.9063 ATAC---G.........--GCC---A...--CA-T--T--GCCC---G-AGCC---GCAGAT-GG---CCAT-A--G-C----GCAGGAAGTA----TCATTTG--G-TT--A----CAT-G--A-----C---------T-T--T--A---A-A-AAA-G-GC--TGTA 6624
VER.KE.x.AGM155 ATAC----.........---CC-C--...---A-A-----GCCA---G-AGCA---GCAGAC-G----CC-T-A----C---AGCAGGAAGTA-C--TCA-CTGC-G-TT--A--G-CAT-------C--------GC--T-A--T--A---A-C-AAA-G--T--TGTA 6622
VER.KE.x.TYO1_patent ATAC----.........---CCTC-A...---A-C--T---CCA---G-GGCA---GGTGAT-G---CCCAT-AA---C---AGCAGCCAGTA-C--CCATTTAC-C-TT--G----CTA-G--A--T-----G--G---T-A-----A--CA-C-AGA-G--T--TGTA 6621
WRC.CI.97.97CI14 TGG----G.........CAGTACA--CCTG-GA-A-A---------C-CA-GAAAAGTAGCAG-----C-A--A--GC-G---GCATGGACA-GAG---CTTCAA-GATT--CACCTTAT-----------------A-C--A--CTAT-----A-AAA-GC-A--T--- 6625
WRC.CI.98.98CI04 GGG-----.........CA-TATC-TCCT-----A-A-----------CT-G-AA-GTAGCAG-C---C-G--AA-CC----AGCATGGACA-GGG-T-CATC-A-GATT---ACT-TAT----A--T-----T--GA----A---TA------G-AAA-G-CA--T--A 6640
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-AC----.........CA-TATA---A-GG-A-A-A-----------CA-AAAA-GTGGAAG-------GG-A---C-G--AGCATGGACA-GAG-G-CT---A-GATA---ACTCTGT-G--A--C---------A---AT---TAT-----G-AAA-GTCT--T--A 5563
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H1B.FR.83.HXB2 GATTTGAAGAATGATACTAATACCAATAGTAGTAGCGGGAGA..................................................................................................................ATG...ATAATGGA 6673
Env _D__L__K__N__D__T__N__T__N__S__S__S__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__M__.__I__M__E
H1A1.UG.85.U455_U455A A-CA-C-CC-T-A-C-AC-CC-AT--C-AC-CC-AT.....................................................................................................................ATC-CA...GATGGA-T 6115
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH A--G----TGTGAC--A-TTG-AG---GAG-C--ATACC-ATAGTAGTAGTGGAGGG...................................................................................................GAA...-AG----- 6683
H1C.ET.86.ETH2220 -C-A-C--A--CA-------GGTT-CA-A--A---T........................................................................................................................--C...-AT-GT-C 6076
H1D.CD.84.84ZR085 ---GCATC--GAA-C-GC-C-GAT----AC--C-CA.....................................................................................................................CTGCCA...-CGG--A- 6191
H1F1.BE.93.VI850 A--GCC-CC---A-C-G-C-GGAA--GCCAG-GGCA...................................................................................................................................... 6002
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---G-A-CC--CA-AGGC--C-AA-GA-A--A----ACTGATAATAGCACTGAAACCAACAAT..........................................................................................AGC-CT...G-GGATA- 6100
H1H.CF.90.056 A--G-C-GA--CA----CTC--A--GC-C---C--T..............................................................................................................................--GGA--C 6004
H1J.SE.93.SE9280_7887 A-CA-C-CT-G-A-C-G------A-C-----AC--TA-T...........................................................................................................................G---GTAG 5986
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----AC--AGGAACC-A--GC-------A-GCA-CTA-C-CT........................................................................................................................G-GG-AAG 5869
H101_AE.TH.90.CM240 A--GCT--TTTGACC-A-GGC-GT-GC-AA-CC-AT-TCTCTAAC............................................................................................................ATA--A...GG--ATAT 6247
H102_AG.NG.x.IBNG A----C--C--CAGCTAC-GC-A--G---C-ACCTAACT--T...........................................................................................................................GACAT 6194
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------G--GGT--C--GT-CC...........................................................................................................................AATACT-GT...-GC--AA- 5877
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 A--GCA-CT-C-AC--A--G-------G-C-C-....................................................................................................................................G--AT 6028
H1N.CM.02.DJO0131 A--AGC--TGGAA--CGG-CA--AG--GAG-AAGAA............................................................................................................AAACCAGGAAATGG-ACAGACC-A-- 6154
H1N.CM.02.SJGddd A--AGC--TGGA--GGAGCCAGTTG--GACCTC...............................................................................................................ACCCAGAAAAATG-AACAGAC--A-G 6141
H1N.CM.04.04CM_1015_04 A--AGC--TGGGKT--A-GRG--AGT-GAC........................................................................................................................AATGGGGAATTAGAT--A-G 6141
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---AGC--TGGGTT--A-G-G--AGT-G-G........................................................................................................................AATGGG-CATTAGAC--A-G 6176
H1N.CM.06.U14296 ---AGC--TGGGA--GTG-CA-AA---GAG-AA-AGACAGCTAACACG....................................................................................ACAACTTCTACAGGGAACATAAGTGCAGAAGACC-A-- 6163
H1N.CM.06.U14842 A--AGC--TGGAA--GTG-CAGAGGG----G-A-CTAAC--TAGCAGTGAAAAT.....................................................................GTGGCAAGGAATAGTGAGACAGGGACAACAAAT-GCCTAGACC-A-- 6194
H1N.CM.95.YBF30 ---AGCT-TGGG--GGAA-GG-A-----CA-A-............................................................................................................ATGACAACAAGAGAACCA...GAC--A-G 6266
H1N.CM.97.YBF106 A--AGC--TGGGA---G-GCAGGG-------C-..................................................................................................................ACCAATAGG-CAGAGGATC-A-- 6233
H1O.BE.87.ANT70 A-CA-AGCTGGAACA......................................................................................................................................................-CAA- 6688
H1O.CM.91.MVP5180 ---C--C-A-CAA---AA-CAGG-....................................................................................................................................C-ATTA-ATGA-AC 6695
H1O.FR.92.VAU ---A-C--A---AG--T--C-----CA-AC........................................................................................................................AGTCCCT-AAACTC--ACA- 6241
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-C-ATGTAC-A-GG-A-T----A--C-A---C...............................................................................................................TCCATAAATAATGATACC-GC-GTCC 6737
H1O.SN.99.99SE_MP1300 A--G-A--TG----G--C--C-G-TCCGTA........................................................................................................................AAGAATGATACC-GC-GCTC 6728
H1O.US.99.99USTWLA ---G-A--AG-CA----A-CA-A--CA-CA-CC...............................................................................................................GCAAAGACAACA-ACCCAGAGGAA-- 6167
H1O.US.x.I_2478B --CA-ACCA-GCA--G---CA-A---C..............................................................................................................................AGCTCAGGGGAC-GCTT 6725
H1P.FR.06.RBF168 --A......TGCC-C-AGC-GG-T--AT--.........................................................................................................AATAACCCCTCTGAGAATAGA-CC...GCCGCCA- 6149
H1P.CM.2006.U14788 --C......TGCAGC--GGT-...G-CT---C--ATAACTCCTCC.................................................................................AGGGTTAATAACAGCACCGACAGCACCAAC-CCAGC-A--CCA- 6186
CPZ.CD.90.ANT -GA-AC--TGGAACAC---CA--ACCA----CA-CAACA--TACA..........................................................................................GTAACACCAAAGACAACAACACCA...---G-A-- 6120
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A-CG-T-CT-GAC-A-A--GC--T-GC-ACTC--A-....................................................................................AATAACCCTACCCTCAAGAACAATACTTCAGGTAAG-AT...GA--CT-G 6281
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 CCA-AC--C-TAAGC-GC-C-GGG---GAC-C---GAAT--CTCT...........................................................................................................................AC 6245
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TCA-G--G--G--TG-AC----GT.................................................................................................................................GTT-AC...CA--CAA- 6207
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ATCCCT--ATT-----ACTC--G-....................................................................................................................................--T...-AT-GCTC 6220
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 CTG--T--ATGCAT--AAG-A-ATGGC-AC-CC-C-AACT-C........................................................................ACTGTTCAAATTAGCACTGGTAATGATAGCACTGCTAACAAC--T...-CGG-T-G 6297
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ACAAAT-CA-C-ACAGAGGCAT-T.................................................................................................................................................. 6215
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--CCC-CT---AC-T-CTGC--T..............................................................................................................................AACTCT-CT...GACGATCG 6206
CPZ.GA.88.GAB1 A-GGCT--CTT-AGCCAGGCA-AA--CCTA-CA.....................................................................................................................AACCAG-CA...TCTTCTCC 6734
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TC-A-A--TGC-AC-GGA--CGAA-C--A-GC--CT--A.........................................................................................................AACGGAATTGAA-A-...GATGG-TT 6087
CPZ.TZ.00.TAN1 ACAA---CT---ACC--A----AA-CC.......................................................................................CTGAATTCGGCAACAACAACCTTAACACCAACAGTAAATTTG-GT...TCT--ACC 6317
CPZ.TZ.09.UG38 A-A......................................................................................................CTTAAGGAGACAACAACTACAATAGCTACCATCACAAACCCCCTTGTAAACT--ACAGG---A-- 6279
CPZ.US.85.US_Marilyn A-CCCCG-T-G-A--.......................................................................................................................................AGTAGTGCT...G---ATAC 6723
MAC.US.x.239 A-AAGTG---CA----GATGGGGATTG-CA-AATCAATA-C-ACAACAGCATCAACAACATCAACGACAGCA...........................TCAGCAAAAGTAGACATGGTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGCCCAGGATAATTGC-CA...GGCT---- 7085
Env _K__S__E__T__D__R__W__G__L__T__K__S__I__T__T__T__A__S__T__T__S__T__T__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__A__K__V__D__M__V__N__E__T__S__S__C__I__A__Q__D__N__C__T__.__G__L__E
SMM.SL.92.SL92B A-AAATG---CA--C-GATGGGGGTTG-CA--AGCA-CT-CTACTACTAGCTCACCAACTACTACTAGCCCCTTAACTGCTGCTAGCCCATCAGGAGAG............GAAATCGTTAACGACACTATGTCTTGTACAAAGAACAACAATTGCTCT...GGC--A-- 6527
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 A-AACTG---CA----GGTGGGGTTTG-CAG-A--A-CAGAGACAACAACAACAGCGAAATCAACAACATCAACAACAACAACAACA...............GTAACACCAAAGGTTATAAATGAAGGTGATCCTTGCATAAAAAATAATAGTTGTGCA...GGCT---- 7095
STM.US.89.STM_37_16 A-GAATG-A-CA--C-AATGGGGATTG-CAG-G-AAACAGT-ACAACAGTGACACCAACAGCAGCAGCAGCAGCAACA...........................AAGCCAGAGTTAGTAAATGAAACAAGCTCCTGTGTAAGTAACAACAACTGC-CA...GGCT---- 6727
H2A.DE.x.BEN AGGG-TC-AGGGA----C-CG---CCG-A-CCC--GACCTCGAGTTCCACAACCTCGAGACCACCCACATCC.................................GCAGCCTCCATAATAAATGAAACTTCTAACTGCATAGAAAACAACACATGCGCA...GG-T-A-G 7179
H2A.GW.x.ALI A-CA-A-GC-CA--G-GC-CA----CATCCCCG---CCAG-GAGCACACTC.........................................................AAACCCCTGATAAATGAGAGCGATCCATGCATAAAGGCAGACAACTGCCCCAGGGG-C-A-G 7148
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AGCACA-CTGCAA-A-AC-CA---TCC-CACCA-CAACC-CCACAACAGCA.........................................................AACACAACAATAGGAGAGAATTCTTCATGCATACGCACAGACAACTGC-CA...GGGT---G 6597
H2B.CI.x.EHO A-GAC-TG--GCTCAG---GC-AAG-G-CC-C--CGTCCTCCGCGTCCCTCAGATCTTCTACTCAG.............................................ACCCTACTCAACGAAGATAGCAAATGTATTCAAAATGACAGCTGTGCA...GGG--A-G 7132
H2B.GH.86.D205_ALT A-AACCG-A-CAA-CC-AGGG-ATGCC-------CTACC-CCACTAAGCCTACTACCACCTCT.......................................CGTGGGCTGAAAACGATTAACGAAACAGACCCATGCATAAAAAATGACAGCTGC-CA...GG-C-A-G 7140
H2G.CI.92.Abt96 A-AACTG---CAA-C-AATGGGGTCTA-CAG-G-C-ACC-CTGTAACCCCTGCAACAGTTCCCACAACTAAAATGGTGACAGCT...........................GAACTAGTGAATAGCACTAGCCAGTGCTTAATGTACGATAATTGT-CA...GGT--AC- 6498
H2U.FR.96.12034 A-AACTG-A-CAA---GATGGGGATTA-CAG-A-CA-CAGC-ACAACAACTAGCCCAGCAATGCAAGAATCAAGT....................................AAAGTAATAAATGAAACAGAGCCTTGTATACGAAATAATAGCTGCTCA...GG-T-A-- 6630
COL.CM.x.CGU1 A-AG-A--T-GGAC-GAA---GG--C-----CAGTA-CCCC-ACAACA..............................................................................ACAAATAATAGTGCTTCAGATTGGGATGAGTCA...-ATTG-A- 6068
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 AC-GAA-CA-CCCTA--ATCA-A-CTA-CA-C-CCA................................................................................................AAGACAACAACTGATTGGAGTGGAGAA...-AC-ACAC 6531
DEB.CM.99.CM40 A-AACATCA-CAA--C-A-CAC-A-CA-AC-CATCAACA-C-ACAACAACAATAGCAACAACAACA..................................................................AAAACAACTACAGATTGGTCAGGGGAA...-AC--AAC 6401
DEB.CM.99.CM5 AG-ACA-CA-CAACA--A-CAG-AGCA-CA-CA-CAATA.............................................................................................AAAACAACAACTGACTGGTCAGGAGA-...-AT-A-AC 6343
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AGAAAAG--G--A-C-GC-CA-A-GCCGTC-CCGTGTCCTCTACCACAACCACAACCACAACCATAAAGACCCCAACCACA..................................................................GAGTGGTATGGAGGA-AT-A-AC 6718
DRL.x.x.FAO ---C-C--A-TA-TA-A-GCAG---GC-CA-CACCAACACC-ACTACA...........................GTAGCTACTACTGTTAATACTAGTGTTGCCTCAACAACAACAGCAAATGACACTTTGGAAATAGCTGTAAATAATACAGAACCA.........-T 6397
GOR.CM.04.SIVgorCP684con A-CGAC-CA--G-GG-GC----AATCA-C-GCA-CTACA-CTAGCGCAAACACA............................................................CCTACAAGCACAGAGACAACTATACCA...............-CA...-AC--CCC 6171
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-AC-A--T-CAACA-A--CA--AC-G-C-GAG-TGACA-ATACA.....................................................................ACTATACCACCACATACAACTATACCA...............CCA...CAC--CCC 6237
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con A-GACA-CAG-GACG--A-CRCAG-CA-A-RYA-CAAAT..........................................................................................ACAACTATACCA...............CCA...TAC--CCC 6215
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --GC----TGG-ACAG-C-CG--A--GGCC-CC-CTACTGC-ACTACAACAATGACT.................................ACCCCCTGTCAGAAT..............................TGCAGTACAGAGCAGATAGAAGGA...GA-----C 6641
GSN.CM.99.CN166 CTCACA--C-CATCC--A-GCGAACCA-CA-CA-CTCCA--GCCACCAAATGTCTCCACAACCACG.....................................................................CAGTGGGGAAGTTGGGGGGGGGAA...-ATGGAAC 6604
GSN.CM.99.CN71 CTCCCA--T-CGAGC--A-CA--A-CACCGTCC-CAACA-C-GCCACAACATCACCCTCATCCCCAACGCCAACACCA...............................................................TGGGGAAATTGGGGAGGT...-ATGGAAC 6595
LST.CD.88.SIVlhoest447 -GGGAAGGA-TA-GA--A-CA-AAGCA-CA-AA-CAAAA-CG...TCAACAACACCC...ATGCCTTGCTTTATAACAGAAAAAACCACAACCACCACCAAAAGATCTACAACTGGGGGACCAGAATTAATAGAGGACATAAATTGTATTAAATGGG-A...-ATGA-AC 5796
LST.KE.x.lho7 --AG-T...............--A--A-CACCA-CAACA-C-CCAAAAACTACTACACAGATGCCTTGTTTTATCAACGAACAGGTA.........ACAGTTAAGAACCCGGGGAATGAAACAAGATTAGAGGAAGATCTTAATTGCACAAGAGGGC-T...-ATGA-AC 6856
MND-1.GA.x.MNDGB1 --AACAG-A----TAT-AGCA--A-CAGC--AGCCTATA-CTACACCTACTACTACATCTACAGTTGCAAGTAGTACA................................................GAGATTTACTTAGATGTAGATAAAAATAAT-CA...GA-GAAA- 6199
MND-2.CM.98.CM16 A-AGGA--AG-CCT-G---CCC-T-TACCC-C--CATCC-CCACAACTACCACAACTACCACC.............................................AAGACGGTGGCAAATACTACTGAGTTGGACATAGAC...ACCAATAAC-CT...GA--CTAC 6760
MND-2.GA.x.M14 A-GGGAG-A--CAG--G--CC-G--C--CC-C-CC-AT-CCCACTACCACCACTCCCACCACTCCA.........................................................GCAGTGACGGGGCTGGAGGTGACGGTACAGAAT-AT...GAG-GTAC 6680
MND-2.x.x.5440 --AGGTC-A-----A--AG-GCAAGCA-CAGC--AGACC-C-ACACCTGTACCCACAACAACAACCCCCTCCACTACCACT.....................AGCTCCAGCACAAATAAGACAACAACTCCTGTGTTGGTTGTTGAGAAACAAAAT-AT...GAG-CAAC 6360
MNE.US.x.MNE027 A-AAGTG-A-CA----AATGGGGATTG-CA-AATCATCA-C-ACAACAGCAGCACCAACAACAAAAACAACAACAACA........................AAGGAAATAGAAGTGGTCAATGAAAATAGTACTTGTGTAAATCGTGATAATTGC-CA...GGCT---- 6556
MON.CM.99.L1_99CML1 --AG-T--C-CC-T-T-G---G---G--CC-C-CCT-CCCCTAGTACCCCCACACCC....................................................................................TGGGGAAATTGGGGAGG-...-ATGGAAC 6615
MUS-1.CM.01.CM1239 AGAA-A--TGTAACA-GGCCAT-A.....................................................................ACAACAACAACAGCATCAACACCAACAAAAACAACACCAGTGACCCCTTGGGGGAAATGGGACGCC...-ATGGTAC 6549
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-AG-A-C----T-C--C-GAT-T..................................................................ACGGGAGGGAATAGCACCGGAACCACAGCACCCCCAACAACACCATGGGGATCATGGGGCAATGGC-AT...GAT-GT-C 6565
MUS-2.CM.01.CM1246 CT-C-C--T-T-AG--TGTC--GT..................................................................ACCACCGCAGCAAGCGCCACAACAAGCGGGCATACAACCGTCACCCCTTGGGGCAGATGGGCAGAC-AT...-ATGA-AC 6684
MUS-2.CM.01.CM2500 A-GC-A--TTCAACA-GGCCG---....................................................................................ACAAAGCCGACCACGCCCAGTACCACTCCATGGGGAAGGTGGTCTGATGGC...-ATGATAC 6610
OLC.CI.97.97CI12 ---CCATCAGCAA--TT--CAGAACC--T--CACCTATC--TACAGCTGCTCCA....................................ACAACTGTCACTAGCAGTACAGGAGGTCAGACCACTACAATAGGGTTAGGAGTTGATAATAGTACAG-A...-AGCCA-- 6264
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -CA--A--TGGAAGCTGGG--GGATCAGTA-CA-CAACA-C-CAACCAAGAACAACACCATCCGCAACAGCATCA...ACAAAT......ATAGACTGTGGAATAAAC..................AATGAAACATGTAGT.....................GC-G-A-- 6171
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -TAA-A--TGGGAG-TGGG--GGT-TA-CA-CACCA-CTCC-TCACCAGCACCTACAACACCAACAGCAGCAAAA...ACTACAACAAAAGTAGATTGCCCTATGAAT..................AATGAAACATGTGCA.....................GC-G-TCC 6234
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -CAA-A--TGG-AGCTGGG--GGA-TCCC--CCTCA-CACC-CCAACAACAACAAAAACAACAACACAAAGAACT...ATAGGTGTAGAAAAGGAATGTACTGCTGGC..................AACGAAACATGTGAG.....................GA-G-TC- 6372
RCM.NG.x.NG411 -CA-----TGG-AG-TGGG--GGT-C-GCC-CCCAATCACCTACAACAACAACAAGAGCAACAACAAGAACAACA...AAAGAAATAGGGAAAGATTGTTATGCGAAT..................CAAACAGAGTGCAGT.....................-GTG-CCC 6428
SAB.SN.x.SAB1 CGC--AG-AGGA-GAG-AGCA--A-CA-CATCACCATCA-C-TCAACAGCACGCCCCGAGGTAGTGAGT............................................................GTGGGCTTTAATGACTCAGTGATAGAACAA...GAG----- 6938
SUN.GA.98.L14 CCGAAACC--CAAC-C-CTCCT----CTCA-CAGT-AAA--TAGCTGTGATTATTGGACGACCACCACGGCTAAGACTACAACTCAGACTACAAGTAGTACCAGCTCCACTGCTAGTACAACTACTCCAATGCCTCTAGATTGGAATTGTACTGAC-CA...GAG-ACAT 6927
SYK.KE.x.KE51 --GGAC---G-CAG--G--G-GGT---CT--CC-CAACA-TC..................................................................AGTCCAACAACAACAACAAACAAAGCAGCAACACCACCTGCATGGTGGGG-...GAC-ACTC 6351
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TTGGAC--C-GCCC-G---CA-GT....................................................................................ACCCCTACTACAAGTCCCCCTACTACACCTCCAAATGAAACGTGGTGGGGA...GAC-ACAG 6655
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-A--A-CA-G-ACCG-CCC---ATCA----CCCCTACATC-AGCAGCACTACG....................................GATCCCTGTCCAAATACC...............GACGAAAGTAGCTGTAACGCCACCTTAGTTACA-AT...-GC----- 6736
TAL.CM.00.266 --CA-A-CA--GA-CCT--CA-T--G-GCC-A--C-ACA-C-CCAGCCCCGACG........................................................................GCCATGAGCAATAGCAATATGCCGTGGTGGGGA...GAC-ATAC 6464
TAL.CM.01.8023 --CA-C-CA--AA--CTC-C-GG--CAGTAGCACC-CCA-C-ACAAATTCAACAACAAACTCAGTAACATCC......................................................AAGAGAACCAATGACACCAATGTGTGGTGGGGA...-AC-AT-C 6002
VER.DE.x.AGM3 --A-----CTCCTC-GAGCC-----CC-C-CC--AAA-T-CCACGGCCTCAACAACCAATATCACAGCCTCAACAACC.........ACTTTGCCGTGTGTCCAGAACAAG...ACAAGTACTGTGTTAGAATCATGTAATGAAACAATCATAGAA-A-...GA-T-AA- 6277
VER.KE.x.9063 --G-----CTCAAG--GA-GA-A-CCA-C-CCA-CTTCAGCTTCAACAACAAAAGCTCCAAAAACAGGT.....................GATCCCTGCATTAAATCTACCAATAATAATGTTAATTTACAGCCCTGTAATGCCTCCCTTATAGAAGA-...GA-C---- 6770
VER.KE.x.AGM155 --G--A--AGGCTCCG-A-CCT-T-CCCCAGCA-C-TCT-CTACGGCAGGAACCAAA.................................CTACCCTGTGTTAGAAATAAAACAGAC...TCCAACCTACAGTCATGCAACGACACCATCATAGAA-A-...GAG---A- 6753
VER.KE.x.TYO1_patent --G--A--TTCCACA-GAG-A-GGGCG-CA-CACCTACA-CGACGCCGAAATCTACCGGC..............................CTACCCTGTGTAGGCCCGACGTCAGGT...GAAAATCTACAGTCCTGTAATGCAAGCATTATAGAA-G-...GAG----- 6755
WRC.CI.97.97CI14 CCAGGAG-AGGGAG-GAG-CATTT............-ATCC-TGTGAATCTAATACTACAAGAGCT..................ACTACAAGTGCTACTACAACAGTTGGTACAGTTAGTACTACTCCAGTTATGCAGGTAGAAAACAATTGCTCACA-...G-T-ATAC 6762
WRC.CI.98.98CI04 CCAGGTGCACCA---T----C-AT-CG-AGGACTTTAACCCCTGTGAAATTAGCACAGGTGCACCTACTATTAGTACCATAAGTGCTGCACCTACTACTAGTACCATAAGTGCTGGTACCAGGACACCAGCTATGCCAGTAGATAATAATTGTACA-CA...G-G-ATAC 6807
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CTAGG-G-TG-GA-A-GC---TAT-CAGAAGAC-TA-AACTGACAACAGTAAAA....................................ACAACAACACCAGTAACTCCGCCACAGAATACTACCCCTAGTATGGATGTAGAGAATAACTCTACTTCC...T-G-ATCT 5694
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H1B.FR.83.HXB2 GAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGC...ACAAGC...ATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT................................................. 6788
Env __K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__.__T__S__.__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
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H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -G-G-----A--G------------------G---C-...---CT-...------AA----AGAA---CT---------C-----------------G----G---------C------A-................................................. 6798
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H1N.CM.02.DJO0131 AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C-...--TGAA...---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--................................................GGGAATA 6270
H1N.CM.02.SJGddd AG-TAAGAGA--G-----T-----A--T---GCA-C-...--TGAT...C------A---AAA-A-A-C--TT--CT-TC-G------G--GAG---G--G---A---CAG----....................................................... 6250
H1N.CM.04.04CM_1015_04 AT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C-...--TGAG...-G--A--A---AAA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-..........................................GACAGTACGA 6263
H1N.CM.04.04CM_1131_03 AT-CAA-C-A--G-----T-----A------G-A-C-...--TGAG...-G-GA--A--GAAA-A------CT--CT-TC-G-------C-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-CAG-..........................................GACAGTGACA 6298
H1N.CM.06.U14296 AG--AA-C-C--G-----T-----A------GCA-C-...--TGAG...G-G-C--A---ACA-A------TT--CT-TC-G------GC-GAA---G--------C-CAG----.............................................GCAACTGATA 6282
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CPZ.TZ.00.TAN1 T--CTAT---G-GT-T--T--T--A--T---CAG-CA...--TGAG...T-T----A----AAAA-AC--AT----T-C--G-------G-GAA-----TG--AA-GAG---GG-A-C...................................................A 6430
CPZ.TZ.09.UG38 AG-TTATA-AG-GT-T--T--TAG---T---CAG-C-...--TGAG...T-T----AC---AAAA--C-GATT---T-T--A-----C-G-GAA-----T--GAA--C---C......................................................AATA 6389
CPZ.US.85.US_Marilyn T-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT...--TGAA...T------AC--AAA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----A--.................................................... 6835
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SMM.SL.92.SL92B -C-G-A-CCA--G-T-GGT--TCAA--T--C--G-CA...GG-CTA...-A-----ACC--AAAAG-C-GT-CA---A-ACC-GG--CTCCAGA---C--G-CTGTGAGC-A.............................................GGAGGAAATGAAA 6646
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H2A.GW.x.ALI -G-T-A------GGTC--T--TCGG-----C--G-CA...GG-TTA...CAG----A----CCAA-AC-GT-TA---A-ACA-GG--CTC-AAA---G-GG-TTGTGA-CCA.......................................TTTAACACCACCACAAACC 7273
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H2B.GH.86.D205_ALT AG---AG--A----TGC-A--TAA---T-G---G-CG...GG-CTA...-G-----A-G--C-AA-AC--T-TA-A-ACACC-GG--CTC-GAA---T--GAGTGT-ATA--.............................................ACCAGGAAGTATA 7259
H2G.CI.92.Abt96 -TC--A-TCC--GGTTGG----AAA--T--C--G-CA...GGGCTA...-A---G-A-C--AGAA--G--T-CA---AGAC--GG---TC--AA---T-GCA-TGYGA-C-G.......................................TCCAATAAGAGTGAGAATG 6623
H2U.FR.96.12034 AC---A-CCAT-GGTG-GT--TAGA--T-----G-CA...GGCTTA...-A---G-A----AAA--AG-GT-TA-A-A-ACA-GG---TCT-A---C---G-TTGTGA-C-G..........................................AATACTAGTGAAAGTG 6752
COL.CM.x.CGU1 AG--TATCC-TGGT-T--T---AGAA-G---TCA-CAGCTTTCTTA...C-T-A--A--GAAA-G--TT-----TA-G-----CAGTAG--GA-TTA-CTG-G-TTGG-A----AA--GACAGTAATAGT........................................ 6195
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-TGTC-C-ATATTGG--T------------G--TCA...GGTCCA...TAT----A----AAAG-AG-G-G-C----CA-G-GGCTA-C-GA----C-GGA-TGGGC-A--GGAA--GAGACAGGGGATACT..................................... 6658
DEB.CM.99.CM40 C-TGAC-C-ATATTGG--T--T--A--T---G--TCA...GGTCCT...TAT----A----AAAG-A--GAGC-CA---G-A-GGCTAG-GGA------CCAGTGGGCG------A-AGA-GGTAGTGGGAAC..................................... 6528
DEB.CM.99.CM5 AGTGAC-C--TATTGG--T--TA-C------G-T-CA...GGGCCA...TAT--G-AC---AA-G-A-TGC--AG----G-G-GG-TAG-GGA---C---CAGTGGGAGACAG-AA-CCAAACAAATACTAAC..............................AAAAGTA 6477
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T-CC...ATCT-CCTT--G--TAA---------G-C-ACAGG--AAGGCT-T--G-A----AGAGTA-TGT-TG-A--TCA--G-AGA-T-GAA---G----GGA-................................................GATAGGGAAACTAACC 6837
DRL.x.x.FAO A-TG-A-ACA-AC-G-GTA--TAAA-A----G-G-CA...GG-TTA...TGC--G-ACTGTAA-G-AG-GATCACA-A-AAC---AGGT-TGA----G--G-TTGT-A-TG-GGCA--GAAACTGAATCACCAGAAAGC............AATAACTGTACTAATAAAA 6549
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AG-GTT---T--TTTC--T--TA----T---G---C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A--C--A--C--C--G-AA-------C-GA--C------AA--GAG................................................. 6286
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTT...C---A--A----ACAACA--GC-GC-A--T--A-------G--AA---------GA--C--G-G-AACA.......................................GGTACAAATGGGA 6362
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C-...--GGTT...C---A--A----AAAACA--GC-GC-A--C--A--------G-AA---------AA--C----G-GACG....................................AATGAGACCAAAGAGT 6343
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AG-G-A-CCAGC-TCC------A----TGCA--TGCA...GG-TAT...CA-----A-GTAAAAA----TT-TAGCATGACC-GG---G-T-AG--GT--G-CTGC-ATA----AACAGGAAGTGAAAAGGGA..................AGTAAG............. 6774
GSN.CM.99.CN166 AGG-CA-CCCT--T-T-----T--C--T---CAG-C-...---GAA...T-T----ACC-AAA-A-AC-GATG---AGCC-C--C-GG-G-GAA--C--T--GGA-GAGACCC---G-................................................AACC 6720
GSN.CM.99.CN71 AGG-CAGCCA---T-T-----T--C--T--CCAG-CT...---GAA...T-T--G-AC--AAA-AGAC-GATG---AGCC-C----GG---GA------T--GAGGGC-C-GG---G-................................................AATG 6711
LST.CD.88.SIVlhoest447 T-CT-AGATT-AT-G-G-G--TAGA-AT---G-T-CA...GG-CTA...TGT--G-ACTGTAG-ACAG--AT-A-GCAGAG----AGGT-TGA---G-C--C-TGTGATA-G----GA.................................................... 5908
LST.KE.x.lho7 C-C--AGAG--ATGC-G-A---CAG-AT---G-A-CA...GGGTTA...TGC----ACTGCAG-AC-G--AT-A-ACA-AGC---AGAT-TGA----G---CGTGCTC--GAG-GAGG................................................GAGA 6972
MND-1.GA.x.MNDGB1 -GT--AGAG--ATC-TGTA--TAGG-AT--C--A-CA...GG-CTA...TGC--G-A-TC-AA-G-AG--AT-GTAA--AA----AGAGGGGA----G-G-A-TGTGA-A--.......................................................... 6305
MND-2.CM.98.CM16 A-C-CA-C---AC-GGGT---TAAA-------CT-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGCAAATT-G-GAT-G-A-A-AA----AGAT-TGAA---G---CTTGT.............................................ACAAATGGCACAAATAACA 6879
MND-2.GA.x.M14 C-C-CA---A-AT-GGGTA--TAAA--T--C-CA-CA...GG-TTA...TGT--G-A-TGTAAAATAG-GATTA-A-AGAGC---AGAT-TGAG---G-G-CCTGT.....................ACTAAA..................AAGGAAAATGACACTGAAA 6805
MND-2.x.x.5440 A-C-CAGC-A-AT-G-GTA--TAAA-----C-CG-CA...GG-TTA...TGT--G-ACTGCAAATT-G--AT-G-G-A-AAC---AGAT-TGAA---G---CTTGC-C-A-GCT-A---AAACTGGTAGTGCT..................ACTAATAGTACTGAACCTG 6506
MNE.US.x.MNE027 AC---AGCCA--G-T--G---TAAA-----C--G-CA...GGGTTA...-A-----AC---AAAAGAG-GT-CA---A-AC--GG--CTCTGCA---T-GG-TTGTGA-C-A.......................................GGTAATAGCACTGAAGATG 6681
MON.CM.99.L1_99CML1 AGG-CAGCCAG--T-T--T-----A--T--CCAG-CT...---GAA...T-C--G-A---AAA-A--C--ATG---AGC--A----GG--GGAA--C-----GAAGGAG--AGGAAGC-A-GGC.............................................. 6733
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MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TGG-CA-CCT--GTTC--T-----C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-A---AAA-AGAC-GATG---T----G--C-T-GTTGA----C-G--GAG-GACAGCTCA--G-G-GAGAATGAT........................................ 6689
MUS-2.CM.01.CM1246 AC--TTGACC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...--CGAG...T-C----A-GTAAAAA-AC-GATG--CT-TC-C--C-T-GT-AAA--CC-C--GAA-GGG--G-----G.................................................... 6796
MUS-2.CM.01.CM2500 A-TGCA--TC--GT-C--T--T--C------CAG-C-...---GAG...T-C--G-AC--AAA-A--C--ATG---T-TC-G----T-GTGGAC---T----GAGGGAT-GG-GC---.................................................... 6722
OLC.CI.97.97CI12 A-C--A-A--C-T---C-A--TAGG-AT-----T-CA...GGGTTA...TGT----ACTGTAAAATAG--ATGA--CA-ACA---G--TTGGAA---G--GC-TGT-C-A----C....................................................... 6373
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -G-T-A-A-TG-T-TGC-G--TA-A--TGCAG-AGCA...GGGTTG...-A-----A-G-AAA---T---T-CA---ATAC--GG---TC-AGA--CC-CTGGTGTCAGA-AGC-A-C................................................AATG 6287
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG-T-AG--TG-T-TG--T--TGAG--TGCAG-GGCA...GG-TTA...-A---G-A-G-AAAAT-T----CTA---ACACG-GG--CTC-AGA---C-TTGGTGTGAGA-AG--A-A-A-.................................AATAATAAGACTACTA 6365
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -G-T-C---TG-G-TGTCT--TGAA--TGC-G-AGCA...GG-CTA...-AG----A-G--AAA--C--GT-TA---ATACC-GG---TCTAGA--CC-TTGGTGTGA-A-GG-AACA.................................AATTCTACAAATTCTACAA 6503
RCM.NG.x.NG411 TG-C-C---TG-C-TG--T--TGAA--T-CGG-GGCA...GGGTTA...-A-----A-G-AAAAAT-----T-A---ACACA-GG--CTC-AGA---C-CTGGTGT-AG-CAGG-A--.............................................AATAATA 6547
SAB.SN.x.SAB1 A----A-C--GCC-TG-----T--C--TGC---GGCA...GG-TAT...-G---G-A-GTAAA-A-A--TT-C-CAA--G-A-GGG--G-T-AA--GG-GG-TTGTGA---GGGAAGGGAAAAATCAAACGCA..................ACA............CATA 7072
SUN.GA.98.L14 AGCG-AGAGC-AT---GTA--TAAA-AT---G-G-CA...GGGCTT...TGT----A-TGTAAAAC-G-G-TGG-ACA-AAC---AGGG-TACA--AG-T-CTTGC-AT-G------C.................................................... 7039
SYK.KE.x.KE51 T-C--A-ACT-GGT-C--T--T--A--T--C--G-CA...GGGG-T...T-T-AG-A----AAA--TC-GT-TA-------C-----C--GTCA--------GAG-GAG--A...................................................GGAAATG 6464
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T-C--AGCCA-G-TTC--T--------T--CT-G-CA...GGGG-G...T-C-AG-A---AAAA---C--T-TAGA--T--C--C-----GGA---CT-G--GAA-GAG--A...................................................GGCAATA 6768
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TT-T-AGA-T-GTTCT-TA-----C--TGC---GGCA...GG-TAT...-GG----A-GTAAAAA-----T-TA--AGTAC--GG---G-T-AG--GT-GG--TGTGAGA-GG-AA-C-AC...ACCACAGGC..................ACGAGA............. 6866
TAL.CM.00.266 A-C--A-CCAG--T-T--T--TA-A-GG--C--G-CA...GG-GCA...T-T--G-A----AG-T-T-CCT-C-T-T-TCAC-GG--CCT-GCA--CC----GAAGGA-CCAGGCA--GGATCC.............................................. 6582
TAL.CM.01.8023 C-C--A-CCAG-GT-C-----TA-A-GG-----G-CA...GG-G-A...T-T--G-A----AA-T-C-CCT-T-T-T-TCA--GG---CT-GCA--CT----GAAGGA-CCAGGCA--GGCAAT.............................................G 6121
VER.DE.x.AGM3 TG---AGCCTGCTTCT--T--TA-A--TGCA--GGCA...GGGTAT...G------A-C--AAAA----GT-T-CA-TGG-G-GGA--G-TGCA--A--C--GTGT.............................................AAGAAGGGTAACAATTCTA 6396
VER.KE.x.9063 -G---A--CAGCTTC---T--TA-A--TGC---GGCA...GGGTA-...--T----A-C--AA-A-A--TT-T-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--G--CTATTGT-AGA-C-GCTC--GCTCTAACTCTAGC..................ACAAAA............. 6903
VER.KE.x.AGM155 TG-C-AG-CAGCGTC-------A-C--TGC---GGCT...GGGTA-...--T--G-ACC-AAA-A----TT-C-CA-T-G-A-GGA--G-TGCA--A--CT-TTGT-AGCG--G-ACAT-GCATAATGGGACA..................AAA................ 6883
VER.KE.x.TYO1_patent -G-T-AGCCCGCCTCT--T--TA-A---GCA--GGCT...GGCTAT...G------A-C--AA-A-A--TT-T-C--TGG-G-GGA--G-TGCA--A--CTATTGC-A-A----GAC--A-AGCACTAGCAAA..................................... 6882
WRC.CI.97.97CI14 TTC--AGATT-ATC-TGTG--TAGA--T--C-C--CA...GG--TG...TGT-AG-ACTGTAGAATAG--AT-A-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGT-ATA-----AG-.................................................... 6874
WRC.CI.98.98CI04 CTCT-AGATA-ACC-TGTA--TAGA--T----C--CA...GG--TG...TGC-A--A-TGCAG-ATAG--ATTA-A-A--C----AGAGG-GA----G-GG-TTGC-ACA-A----GG---................................................. 6922
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 C-C--ACACA-ATC-TGT---TAGA--T---G-A-C-...GGGTTA...TGC----A-TGTAAA--AG--AT-GTA-AG-CC---AGAGG-GA----G---G-TGC-C-C-AC--.............................................GGTAATGGTA 5813
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V2 loop end
H1B.FR.83.HXB2 ..ACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCA...TGTACAAATGTCAGC 6953
Env .__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__.__C__T__N__V__S_
H1A1.UG.85.U455_U455A ..-AT--T----GAC-A-T--A------T------AC------------T-----C-----G-----------------------------------A--------------------G-----GG--CCTGA-----------A---G---...--C-GG--------- 6398
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..--A-------C-----T--A------AT-----AC---------------------------------A-----------------------------------------------G------G------A-----------AG-----C...----A---------- 6963
H1C.ET.86.ETH2220 ..--TGAT----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T--G--C--------T--------------T--A-------A------------G----GAG-------A----C-------------...--CCAT--------- 6356
H1D.CD.84.84ZR085 ATGGT-CT----G---A-T--A------T-------C---------A--T--------A--------------------------------------A-----------A--------G-----CG----A-G---------------C---...--C-A---------- 6495
H1F1.BE.93.VI850 ..-GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G---...--C-AG--------- 6275
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..--T-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-------------------...----A---------T 6377
H1H.CF.90.056 ..--TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT-...--------------T 6284
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..-AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T--...--C-A---------T 6266
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..--TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G---------...----A---------- 6161
H101_AE.TH.90.CM240 ..-GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G---...----A---------- 6533
H102_AG.NG.x.IBNG ..-GTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G---...--C-A---------- 6477
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .....-------G-----T---------T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G---...--------------T 6151
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 CAGAAGAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G---...--C------------ 6341
H1N.CM.02.DJO0131 AT-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-...----A------G--T 6437
H1N.CM.02.SJGddd ..-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A----TG-G-A---A--T-----T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC...---G-------G--T 6415
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ATCAA-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-...----A------G--T 6430
H1N.CM.04.04CM_1131_03 GT-AT-CA----CTC-A-T--A------G---A----TG-A-G---A--T-----T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-G-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-...----A------G--T 6465
H1N.CM.06.U14296 AC-AAGAT----G-C-A-T--------RT---A----TG-G-----A--T-----T---A-CA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-------GAG-AGGA-AC--T-RG----A----GAC...----A------G--T 6449
H1N.CM.06.U14842 AT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A-----A-...----A------G--T 6456
H1N.CM.95.YBF30 AT-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC...-----------G--T 6546
H1N.CM.97.YBF106 AT-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---AGC...-----------G--T 6519
H1O.BE.87.ANT70 GC-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA--...--C-G---CA-A-CG 6989
H1O.CM.91.MVP5180 GA--A-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T-...--CCAC---A-TTCA 6987
H1O.FR.92.VAU AA--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC...----A---C--T-CA 6527
H1O.SN.99.99SE_MP1299 AGGA--TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C---...--C-AC--CA-T-CA 7026
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AC--A-TG----CA--A-TT-A------TT--A--AC-----AG--AA----------------G------G-------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C--C-CAGG---T-----------C---...--C--------T-CA 7011
H1O.US.99.99USTWLA CA-A--TA----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T-----------C---...----A---CA-TTCA 6447
H1O.US.x.I_2478B AC--A-AA----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----GG--A-----------------T--------------A-----C-----C--T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T-----------CA--...--CCAC--CA-T-CA 7056
H1P.FR.06.RBF168 .....CTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C--KC-G-MAGGA--T-----T--------T...----ATC-GACAGT- 6435
H1P.CM.2006.U14788 .....-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T...----AT--GACAGTT 6466
CPZ.CD.90.ANT .....T-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT---GATG...----A-------TCA 6406
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GTGAT-CA----CAA---TT-A----------A---C---A--------A--------A--G-----------T-----A-----C--------A--A--A--A-----A-----C---------G--GTA-AC--TTCA--G-A----AA-...----G------A--- 6564
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 MT-AKTC-----G-C-A-T--AC-----T---A---CT--------A--A--C--T--AACC-----------------A--------------A--CC-A--------A--CA-G-----C---G-GCCAGAT--T------------AA-...----G----A-A--T 6522
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 AC-GTCAA----G---A-T--A----------A---CTG-G--------------T--AA-T-----------------A---T----------A--AC-A--A-----C---A-----------G--C-AGAT--T--------T--GGA-...----AC-----A--T 6502
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 CCGAG---------C-T-T--A------T--TA---C---A--C-----T--C------A-T--T-----------A--T--------------T--A-----------TC------GG-----C-----A--A-AT-----T-GT--T---...----AC-----T--T 6500
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ACG--TTA----GA--ATAT-A----------A---C---G--T--A--T--CT----A--C--TC----A--------T--------------T--A-----A-----CC-CT-G--G------G----A-AT--T-C---G-T-----AG...----A------T--T 6598
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ATGGA-CT----G---A-TT-AC-----T---A---C---A--C-----T--------AAC---A-----A--------T--TT-C--------A--A-----A-----CC--T-----------G-CC---AT-----G----A---GA--...----G------T--- 6503
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AT-GT-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T...----A------A--T 6483
CPZ.GA.88.GAB1 .....-CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA-...-----T-----A--T 7014
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .....-CG-T--G---A-TT-A---C--T--TA---CA--C-----A--T--------AACC--------A--------A--------C-----A--A-----C-----CC-GT-G---------G----AGAT-ATCCA----A----AAG...----A------A--T 6358
CPZ.TZ.00.TAN1 AT-AT--T---T-T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G-A-----A-...--CT-C------TCA 6597
CPZ.TZ.09.UG38 ACGAT--T---T-T---CAT-A---C----------C------C--A-AA--CGA----TC-AG------A--------T--TAGA--------T--A--A--A-A---T--GT-G--------C-G-GCA-AC--T-CA---GT----A-T...----AC-----A--T 6556
CPZ.US.85.US_Marilyn .....-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG...----A------T--T 6997

V2 loop end
MAC.US.x.239 AA-GT--A-G-T-CA---ACCAC--------T--T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-AT-ATTCA--CTTTATG--TAAA---T-T--G--GGTG 7380
Env E__S__R__C__Y__M__N__H__C__N__T__S__V__I__Q__E__S__C__D__K__H__Y__W__D__A__I__R__F__R__Y__C__A__P__P__G__Y__A__L__L__R__C__N__D__T__N__Y__S__G__F__M__P__K__C__S__K__V__V_
SMM.SL.92.SL92B GC-GT--A-G-T-CA---ATCA---C--T--AAGT--T--ACA-G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TG-C--CAGATATAGG--C-----A--AC-A--C-A---TT-G--T-G-------G---CA-AT-ATTCA--CTTT-C---TAAT----GT--G--AGTA 6816
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 AG-GT-AA-G-T-CA--CAGCA----------AGT--T---CAGG-AT-----GAC---CAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGA--C-----A---C-A----A---TT-G--T-GG------G--TCA-AT-ATTCA--CTTT-CT--TAAA---T-T--G--AGTG 7387
STM.US.89.STM_37_16 AG-G---A-GCT-CA---G-CA---C--T---AGT--A---CA-G-AT-----GAC--ACAT-AT-GG--TG-CT-AAGGT-TAGG--------A--AC------A---TT-G--C-G---C---G---CA-AT-AT-CA--CTTT-C---TAAT--CT-T--G--AGTA 7019
H2A.DE.x.BEN CTGG--CA-G-T-CA---G-CA---C-----A---A----C-A-G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--GAGGT-TAGA--C-----A--AC-G--C-----CC-AT---G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTT-A---TAAG--C--T--A--AGTA 7462
H2A.GW.x.ALI AG-----G-G-T-CA---ACCA---C-----A--------C---G--T-A---GAT---CAC-AT-GG--TG-T--AAGGT-TAGA--C-----A--AC------AC--CC-A----G---CG--G---TC-AT-ATTCA--CTTT-C---CAAT--CT-T--A--AGTA 7443
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AG-AA-CA-G-T-CA---ACCAC--C-----A--------C---G--T-A---GAC---CAC-AT-GG--TA-T--GAGGT-TAGA--------A--AC-G--------CC-G----G---C---G---CC-AT-ATTCA--CTTT-AG--CAAT---T-T--G--AGTA 6889
H2B.CI.x.EHO AA-G--AA-G-T-TA-A-A--CC-----T--A---A-T--CCA-G-AT-A---GAC--ACAT-AT-GG--TAGTT-AAGAT-TAGG--------T--CC-A--A-----TT-G----G---C---G---CT-AA-ATTCA--CTTCATG--CAAC----GT--G--AGTA 7424
H2B.GH.86.D205_ALT CC-G---A-GCT-TA-A-G--CC--C-----AA--A-T--CCA-G--T-A---GAC--ACAT-AT-GG--CAGCT-AAGGT-TAGG--------T--CC-G--G---TTTC-A----G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTCATG--CAAC--C-GT--G--AGTA 7429
H2G.CI.92.Abt96 AG-GT--A-GCT-TA---GGCAC-----T--A---------CAGG-AT-A---GAT--ACAT-AT-GG--TG-T--AAGAT-TAGA--------T---C-A--G-----TT-G----G-------G---CT-AC-ATTCA---TTT-C---TAAT--CT-T--A--AGTG 6793
H2U.FR.96.12034 AA-GT-AA-G-T-CA---ACCAC--C--------T--T--CCA-G--T-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-C--AAGAT-TAGG--------A---C-A--C-A---TC-GT---G-------G---CT-AT-A-TCA---TTTATG--TAAT--CT-T--A--AGTA 6922
COL.CM.x.CGU1 ..-T---GGCA-CAA---A-GA----GCA-AT-ATACAG----C--A-TA---GAT-T-ACTATAG-G--T---G--AGG-C-GGG-TC-----AG-TC-A--A-ACAT-C--T---G----G--G----A-A--GGG----G------G--...--C-AC-----G-CA 6360
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..-GGG-AGC-T-TA---GGTA---C----GG--T--A--A--T--A------GAC--AAGTCA----A-A--TT-CAAA---AGG--C-----A--A-----A-A--GTC-AA-G-G----G--G-C--A-AT--------T-------TT...-----C-----GTCT 6823
DEB.CM.99.CM40 ..-GA-CAGGGT-CA---A-CAC-----TGA---T-----C--C---T-T---GA--CTAGCCG----A-A--TT--AAG--CAGG--C-----A--A-----A-A--GTC-A----G----G--G----A-AT--T-----T-----GTT-...--C-AC--C--G-CT 6693
DEB.CM.99.CM5 TA-GACATGGGT-TA---ACCAC--C----AT-----T--A------T-----GA--CCAGTCG----A----TT--AAG---AGA--C-----A--A-----A-A--GTC-GT---G----G--G-C-GA-AC--T-----T--C--CTTG...-----C-----G-CT 6644
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AA--ATAT---T-TA---GGTA---C--TCAA--CAC------C--A--T---GA------TGT------A---T-CAAA---AGGATG-----A--A-----C-----TC-C--T--G------G--C-TC-T-GG-G---GTAT--C-TT...----A----A-GTCA 7004
DRL.x.x.FAO AA-GA-CA-G-T-TG----C-----C---T-AA----G-----C----AT---AAT----CC---ACA--TATG--GAAAT-CAGA-TG-----T--AC-A--A-A-ATAT-G----GG------G-A--ACTAAAT-TAA-T-GTAAG......----A----A-A-CA 6713
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ........----G---A-T--A------------TACT--AT----A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A-C-CC-G--G---------G--G-ACAA--T-----T------GA-...--C-AC-----GTCA 6445
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TC-AAG-G----GA--A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A---CC-GA-G---------G---TACAA--T-----T------GA-...--C-G---C--GTCA 6529
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AT-GTGAG----G---A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--R--C-A---CC-GA-G---------G----ACAA--T-----T------GA-...--C-A------GTCA 6510
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .....GAT-G-T-CA---T-CA------TGAT-----G--A-A-G-A--T---GAT--AAC--AT-GG--TA-TT-AAGAG--AGA--C-----A--A--A--G-A---TT-G------------G-----GAT-AT-GA--CTTT-CT---AAG--C-AG-----TTCA 6939
GSN.CM.99.CN166 AG-GTG-A---T-TA-T-G--A------T------TAT--C--T--AAAA---GTC---TCC-----CC-A--GG----------C--C-----T--AC-C--C-A---T--G--------C---G--GTT-AT----CA---GT---CA--...--CTAC-----GTCA 6887
GSN.CM.99.CN71 AC--TGA----T-TA-T-T--A---C-----A---TATG-C--G--AAAG---GTC---ACC-----CC-A--GG----------C--C-----T---C-C--C-----T--G--------C---G--GCC-AT----CA---GTG--CAAG...---T-C-----ATCA 6878
LST.CD.88.SIVlhoest447 .....-CT-G-T-TA----CCAC-----TGATAGTA-T---CAG--A-AT--CAAT----G-GTAA-ATCTAATGC-TATT-TAGGCT------A--A--A--C-A-AT-C--T----G--C--CG-A--ATT-AATTTCTC-G-TAAT......-----C---A-A-CA 6067
LST.KE.x.lho7 AC-GA-C--G-T-CA----TCA------TGAT---A-A--A-----A-AT---AAT----GGGTAA-GC-AAATGC-TATT-TAGGCT------T--A--A--C-A-AT-C-AT-G-G---C---G-AC-ATTAAA-TT-A-T-A-AA-......---GA----A-A-CA 7136
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..-AT-CT-GCT-TA---ATCA------TGAG-----T-A----G-A-A-----AG----G-CTT--GATAAG-...TGT--TTTAGG-----TG--TC-A--A-A--TC--GT---G--A----G-G---TTAAAT---AAT-A-TTG......----GC---A-ATCA 6464
MND-2.CM.98.CM16 CATATTCT-G-T-TA-----CAA--C--T--A-----A--A--C----A----AAT--A-C----ACA--TGA---AAAAT-TAGACTG-----A--TC-A--A-A--TTC-CT-G-GG--CCTAG-A-GATT-AATGTCTCT-A-AA-......-----C---A---CA 7043
MND-2.GA.x.M14 CTGAAGAA-G-T-TA-----CAC-----T--A-----A--A-------AT---AAT----CC--AACA--CAA---GA-AT-TAGA-TA--------TC-A--G-ACATTC-G----G----CG-G-G--ATT-AAT--AACT-A-TT-......---G-C------TCA 6969
MND-2.x.x.5440 AATATGAG-G-T-CA----TTCA------G-AA----A--A-------A-C--AAC--A-CT---ACA--TAG---GA-AT-TAGG-TG-----A--CC-A--G----TCT-A------------G-A--ATT-AA---GAC--A-TT-......---GGG-----GTCT 6670
MNE.US.x.MNE027 AA-GT--A-G-T-CA---ATCAC--------T--T--T---CA-G-AT-T---GAC--ACAT-AT-GG--TG-T---AGAT-TAGG--------A--TC-A----A---TT-G--T-G-------G-C-CA-A--ATTCA--CTTTATG--TAAC---T-T--G--GGTG 6851
MON.CM.99.L1_99CML1 ..-GTCA----T-CA-CCTG-A---C-----A---TA---A--C--A--T---GAG---TCCAAT-A-------G----TT-G-----------A--CC-A--C-A---TT-AT-G-G----G--G-CCCCG-C--T-CG---CA---GAGT...---T-T-----TTCT 6898
MUS-1.CM.01.CM1239 .....-CT---T-CA-ATT--AC------------TA---A--T---CAA---GA----AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--T--A--G-A-T-TC-AT-G---------G--GCT-AT--T-CA---CA----AA-...----AC-----G-CA 6823
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .....--T---T-TA-C----AC--C-----A---TA---C--C-----A---GAG---AGCAG---CC-A--GG----G-----A--C-----A--C--G--G-ACAGCT-G--------C---G--GCC-AT--T-C---GCA----GA-...----AT-----G-CT 6851
MUS-2.CM.01.CM1246 .....-CA---T-CA-T----AC--C-----T--TTAT--C------CAG---GAG---AGCAG---CC-A--GG-C--A-----A--C--------T--A--A-A-AGTC-CT-------C---G--GCT-AT----CA---CA---CATT...----AT-----A-C- 6958
MUS-2.CM.01.CM2500 ..GA-G----CT-TA-C----A---C-----A---TAT-----C--ACAG---GAG--AAGCAG---CC-A--GG-------------C--------A--A--A-A-AGCT-GT-----------G--GCT-AT----CA---CA---CAA-...----GG-----A-C- 6887
OLC.CI.97.97CI12 .....-CA-G-T-CA--T--CA------------T--G--A--T----AT----A-T-T-C-GT--CA--T-AGCAAATGG-GA-G-TG-----A--AC-A---AGG-T-C--A----G----------G---AGAA---CC-............--C-G---CA-TTCA 6526
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TG---CAA-G-TTTA---G-CAC--------AA-TAG---ACAC---TTT---GA-CCAAG--A--GG--A--CT--AGGT--AGA--C-----T--AC-A--C-----CT-G--------C---G--T-T-AT-A--CG--TTTT-ATA-T...---CAT-----A-CA 6454
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG-GGCAA-G-TTTA--CG-CA------T--TA-TAGT---CAG--ATT----GAGCCTAA--A--GG--A--TT--AGG--TAGA-----C--T--AC-A--A-----CC-AT-GGT---C--AG----A-AT-AT-CA---TTT-ATA-C...---CAT-----G-CA 6532
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AA-AG-AA-G-TTTG-A-GGCAC--C--T--AA-TTC---ACA---ATTT---GA-CCAAAG-A--GG--A---T--AGGT--AGA--------T--AC-A--G-----CT-A--GGTC--C--AG----A-AT-AT-CA--CTTT-ATA-C...---GTT-----T-CT 6670
RCM.NG.x.NG411 CT-GGCAA-G-TTTA-A-GGCA---------AA--AGT--ACA----TT----GA-CCAAA--A--GG--A---T--AGGT--AGG--------A---C-A----A---C--A--G------CT-G--GCA-AT-AT-CA--CTTT-ATA-C...---CA------T-CA 6714
SAB.SN.x.SAB1 CTGTGG-A-G-T-CA---TCCA------T--------A--C-A-G----T---GAT--AACT-AT-GG--TA-CT--AGGC-TAGG--------T--A--A----A---TT-G----G----GCAG---CAGAT-ATTCA---CATAAGG--...----GG-----A-CA 7239
SUN.GA.98.L14 .....-CA-G-T-TA-----CA---C--TGAT---A-T--------A-A---C-AT----GTATTA-GC-AAATGC-TA-T-CAGGCT------A--T--G--G-A-AT-T-AT---G----G--G-A--ATTAAATGC-ACT-AGAA-......----A----A-A-CT 7198
SYK.KE.x.KE51 AA-GTTAT--CT-T--ACAGCA------T--TAGT--A--GCGCA-T--T---GA---ACAGA-T---CGC---T-------T--A--C-----T--AC-G--A-ACT-AC-GT-G---------G---CAGAA--TG-A---GAT-CTGAG...---CA------A-CA 6631
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GT-G-TAT---T-CC--TT-CA------T--AAGT--T--AT-CGCA--A---GAG--ACAGA-----C-A--CT----G--T--A--C-----T--AC-G----ACT-AT-GT-G-----C---G---CA-AT--TG-A---GAC-ATGTC...-----------A-CT 6935
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .....G-T-G-T-CA---TTCAC--C---GA---T--A--A-A-G-A--T---GAG--AACT-AT-GG--TA-CT-AAGAT--AGA--C-----A--A--A--C-----T--CT----------GG---CT-AT-AT-CA---TTT--TGTT...----G------TTCA 7028
TAL.CM.00.266 .....TT----T-TGCC---G-A--C--TGTG-----T--AG----A--T---GA---AACTCA--ACC--G--T----T-----G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G---GCC-A-GG-CA--T-G----AAG...---CAC--CA--TCA 6744
TAL.CM.01.8023 ACT-ATA----T-TGCA---G-A--C--TTTG-----A--AG-T-----T---GA----AC-CAT-A-C-AG-GT----A--T--G--C-----T--A--A--C-----CC-GA----G------G-C--CC-A-GG-CA--T-G---CAAG...---CAT--CA--TCA 6288
VER.DE.x.AGM3 AC-GAGAA-G-T-TA---TTCA------TGAT-----T--A-A-G-A------GAT--AAC--AT-GG--TGAGT-AAGAT--AGG--C-----------A--G-----TT-AT-------C--CG--T-TGAT-ATGCA--GTTTAAGA--AAC---T-T-----TTCA 6566
VER.KE.x.9063 .....GAA-GCT-TA---TTCAC-----TGAT-----T--A-A-G-A------GA---AAC--AT-GG--TGAGC-AAGGC--AGA--C--------A--A--A-----TC-GT-------CC--G--C-TGAT-AT-----TTATAAG-A-AAT----GT-----TTCA 7068
VER.KE.x.AGM155 .....GAG-GCT-TA---TCCAC-----TGAT-----T--A-AGG-A--T---GAT---AC--AT-GG--TGA-T-AAGAC--AGA--------T--A--A--A-AC--TT-G--T---------G--TG-GAT-ATGCA---TTTAAG---GAA---T-T-----TTCA 7048
VER.KE.x.TYO1_patent .....GAG-G-T-CA---TTCA------TGA------T--A-A-G-A--A---GAC--AAC--AT-GG--T-AGT-GAGGT--AGG--------T--A--A----A---TT-G------------G--G-AGAT-AT-----GTATAA--A-AAT--CT-------ATCA 7047
WRC.CI.97.97CI14 .....GAA-GCT-TA-A-ATCAC-----TGAG--------A-AG--A-A-----A---A-G--GGCAG--TGA-CAATAT---AGAATG-----T--AC-A--A-CA-TTT-GT-G---------G-G--ATT-AA-TCCTCT-AGCT-......---GAG------TCA 7033
WRC.CI.98.98CI04 .....GAA-GCT-TG-A-ATCA------TGAA--T--G--A-A---A-AT----AG--A-GT-GGCAA--TGA-CAATATG--AGAATG-----T--AC-A--A-C--TTT-G--T---------G-GCCCTTAAA-TCCTCT-A-TT-......---GAG-----ATCA 7081
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CACAA-CT-G-T-CA-A-ATCA------TGAG--T--A--CCAT----AT----A-----C--GGCA---TGAGCAATA----AGAATG-----A--AC-A----A--TAT-AT---G-------G-A--ATTAAAT-G-A-T-AGCT-......---GAG-----TTCT 5977
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H1B.FR.83.HXB2 ACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAGGTAGTAATTAGA........................TCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGT 7099
Env _T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__E__V__V__I__R__.__.__.__.__.__.__.__.__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------------C-A------G---------------------------------------AG---AA--AGG------........................----AA--------AA-------A--------------------TGT--ATC---- 6544
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------------C--------A--------G-----C---T-------------------------------CA-----------........................----AA----------------------A------------------TGT---CA- 7109
H1C.ET.86.ETH2220 -----------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A---------GT---AC-A--------........................-T--AA---C-G--AA-------C----TA--------------T--TGA------ 6502
H1D.CD.84.84ZR085 T-------------------------------G--G------------------------------------------A-C-----A---........................----AA---C----AA------------T------------T--T--TCA------ 6641
H1F1.BE.93.VI850 -------------------------AA-----G------------T--T-------------C-------------GTA-------C---........................---CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA------ 6421
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------------A------G--------------A--AC-G---------T---------G-A-AA--AA-G-----........................----AA--------A------A-C---GT---------------T--T-A-A---- 6523
H1H.CF.90.056 --------------------------A-----G-----------------A--------A--C------------C--A-CA--------........................A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---C-A-- 6430
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------------C-------A------G--------------A---C-----------A---------G---CA--A--------........................----AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-A---- 6412
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------AA-----G-----------------------------C---------------A--A-------G........................----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-A---- 6307
H101_AE.TH.90.CM240 T----------C-------------A------G------------T--------------------------------A--A----C---........................----AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------ 6679
H102_AG.NG.x.IBNG -----------C-----------C-A-----------------------------------------------G---A-----G--C---........................----AA---A----AA-------C------------------T--GCT-ATC---- 6623
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------A---------------------------------T------------------------------........................---------------------A-------------------------AGA-C---- 6297
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 T-G----G---C--T----------A------G------------T-------------A--CT-----ACG------------------........................---AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AGG---- 6487
H1N.CM.02.DJO0131 --T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--...--TA-T--T------..................AAT......AAT-G-............-G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA-- 6568
H1N.CM.02.SJGddd --T--------------------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T--TA-TA-T------..................AAT......-AT-G-............AG-GGT-ATC--T-G--G--ATG---T-AGA-A-- 6549
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC---T--TA-T--TM-----YRTSATAAW.......................................G-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAGA-A-- 6561
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CA-G-----G--C----AT--GAC---TA-T--T------..................AAT......-AT-G-GGT--T...-TATTGGGT-AT---T-G--G--ATG---T-AGA-A-- 6608
H1N.CM.06.U14296 --T--------C--------C--A-A------GA----C-----TT-AGCCC-------A--CT-------T...--TA-T--TG-----...............AATAAT......AG-..................GGC-AT--GT-G--G---TG--RTGAGA-A-- 6577
H1N.CM.06.U14842 --T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C----ATAC---T--TA-T--T-----G..................AAT......AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AGA-A-- 6602
H1N.CM.95.YBF30 --T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T-GAA-T--T------....................................-AT--T-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A-- 6680
H1N.CM.97.YBF106 --T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC---T--TA-T--T------...........................CATC--............-GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A-- 6650
H1O.BE.87.ANT70 GT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-A-A......--A---..................ATGATGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-CC- 7135
H1O.CM.91.MVP5180 GTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----A--......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----TC--A- 7133
H1O.FR.92.VAU GT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G-GGA-T......--A-C-..................ATCATGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-A- 6673
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T----G-A-C......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--A- 7172
H1O.SN.99.99SE_MP1300 GT---TACT-----------C--C--A---AC----AGT--------AA-A--------G-CAA-CT-T----G-A--......--A---..................ATTATGGGAAAA---A-TT-A----C--GG----AT--C-----GACCA-A--TT-TA--A- 7157
H1O.US.99.99USTWLA GT---TACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA---G-A-A......--A---..................ATTATGG-AAAA--CA-TT--AG---CT-AG-T-AT--CT----GACC--A--TT-TA--A- 6593
H1O.US.x.I_2478B GT---TACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CAA-CT-G----G-A--......--A---..................ATAATAG-AAAA---A-TT-A-CT-C--GC--C-AT--C-----GACCT-A--T--TA--A- 7202
H1P.FR.06.RBF168 -T-AC---C----------------A----ACR--R-----A---T-RA-AC-------A-C---------G-R----CCCT--G-A-TT........................A--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-ARAA--- 6581
H1P.CM.2006.U14788 -T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G----CCCT--G-A-TT........................A--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG--- 6612
CPZ.CD.90.ANT GT------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC-A-CACTTC----G-A-TG........................AA--GTCGCAAA-AT--ATC--TGCTTGTA-G-T-T-G-A-AGAATT-GA-AACT- 6552
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----C--T--------------C-AA---------A----C---T--A-CA-T-----G--------TAC----A-CA--AC-G-A---........................GTAAA----GC-T-TA-A---A-CC-TGATTGG--------A--A-G----G-A-- 6710
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------T-----C--C-A------G---A-T--A--RT-AA-TC-T-----A--------T--GA-CAGCACGAYTGY---G........................A---AAS-CA-G-MAR-A-TG-A-R-G-----C---------T-TC-T-A-AGG-- 6668
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T-----------C--------A-A------GA----C--A--GT--A-CC----------CT-----AC-TC-A-TA-C-----A---...........................AAT----CA-AA---.........--AC-CT-G--G--AT-A--TGA-AG-A- 6636
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------C-----T----------AA-----TA-T--T------T--A-CC-G-----T---------------A-AA-CA-G-----G..............................T-CAAGG-T--T.........-AGG-TC----------C--T---AG-A- 6631
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --T--G--T-----------C--C--A--T-----C--------GT-T--T--------A-CCT---A----A-G-T-AC---CC-AGAT...........................AGG---G--T-AA-TG--ATGG-C--T--------GA-AT-A---GA-A---- 6741
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----G--T-----------T----A---T-----C--T--C---T-C--C--G-----A--C--G-------G-A-CAAGACTG-AGTT........................AGG--A-GAAGT-AATCT---A-AG-G--T--C--T--G-----AGCT---G-AA- 6649
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------CA-TC--ACT--GGCC---.................................A-AGACCCTTCA-AG--TTTAGC----A-------C--AGATC-A-- 6620
CPZ.GA.88.GAB1 -----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T----G-A-CA--ACTG-A---........................GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-G-A-- 7160
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----G--T--C-------------A----ACT---A-T-----GT--A-AC-C--------CT-------------A-AG--GG-GTTC...............AGAACTAAGAA-A-G-CAGCTC-A-GTCTCAG-G-C--AG-T---------T-A--A-GGG-AA- 6513
CPZ.TZ.00.TAN1 GT---T--C-----------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC--------GTCC--G-A---------AAC-AA-GC-TAC...........................T-TGT-AAT--CTCAGT-AA--C-C--T--T-----A-AT-T--TGT---AA- 6740
CPZ.TZ.09.UG38 GT------T--C-----------ATAT--CA-GA--G-C--AGCCT-A-ATC-------A-CA--T-A-A-GC-CA-CAC-AC-GC-TAT...........................T-TGCAACAC-CACAC-CAA---GC-AC-GT-GA--A-AT-C--T-AG--A-- 6699
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--A-T--TACTG-A---..............................-G-AAA...A--TT---AG-C-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA-- 7134
MAC.US.x.239 GTCTCTTC---C---AGGATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--GGT-G---T---AGG-CT-TA--T-GTT--A-TAA-T-TTATAA-C- 7523
Env _V__S__S__C__T__R__M__M__E__T__Q__T__S__T__W__F__G__F__N__G__T__R__A__E__N__R__T__Y__I__Y__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__H__G__R__D__N__R__T__I__I__S__L__N__K__Y__Y__N__L
SMM.SL.92.SL92B GT-TC-TC-------AGGATG--GGAAA--CAGACT--T--ATGGT-TGGC--T-----T-C-AG------GA-TAGAAC-TAT--ATAT...........................TGGC--GG-GGAAGT---AGA-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T- 6959
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 GTTTCTTC---C---AGAATG--GGA-A-GCA-ACC--T---TGGT-TGGC--C-----T-C-AGG------A-TAGAAC-TAC---TAT...........................TGGC--GG--ATAGT---AGA-CC-TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-C- 7530
STM.US.89.STM_37_16 GTCTCCTCG-----TAGAATG--GGA-A--CA-ACT------TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--G---T---AGG-CT-TT--T-GCT-GA-CAA-T-TTACAA-T- 7162
H2A.DE.x.BEN G-T-CTTC---C---AGGATG--GGAAA-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AG-------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GG--GA--T---AGG-CT-T---T-GCT--A-CAA-T-TTATAA-C- 7605
H2A.GW.x.ALI G-T-CTAC---C---AGGATG--GGA-A-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-GA--T---AGA-CT-T---C-GCT--A-CAAAC-TTATAA-C- 7586
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G-T-CTAC-------AGGATG--GGAAA-GCA-ACC--C---TGGT-TGGC--T-------C-AGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-G---T---AGA-CT-T---T-GCT--A-CAA-TTTTATAA-C- 7032
H2B.CI.x.EHO GT-TCT-TG...TACAGAATG--GGAAA--CAGACC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG------A-CAG-AC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGT-AA------AGG-CT-T-----GCT--A-TTCAT-TTATAA-C- 7564
H2B.GH.86.D205_ALT G-GTCCTCC--C---AGAATG--GGAAA--CAGTCC--T--ATGGT-TGGC--C-----T-CAAGG-----GA-CAG-AC-TAT--ATAT...........................TGGC--GAA-AA------AGG-CC-T-----GCT--A-TACAT--TATAA-T- 7572
H2G.CI.92.Abt96 GTCTCTAC-------AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T--ATGGT-CGG---T-----A-CAAGG------A-TAGAAC-TAT--CTAT...........................TGGC--GGG-GA------AGG-CT-TA----GTT--A-TAA-T-TTATAA-T- 6936
H2U.FR.96.12034 GTCTCTAC---C---AGAATG-GGG-AA--CA-ACC--T---TGGT-TGGA--T-------C-AG-T-----A-TAGAACTTAT--ATAC...........................TGGC--GGT-GA------AGA-C--TA--T-GCT--A-TAA-T-TTATAA-T- 7065
COL.CM.x.CGU1 G----GTCC-----C----AGT---ATAT-AC---CATGT----TG-AT-AG-C----C-TCAAA--AGTTGTCT--TTGG-CG-AAGAT..................AGAGAGGGA---TGGAAG-AT---TCA-GG-C--TTGAGTATTATTG-T-TCCA-A-GA-A- 6512
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G----GGC-------A-CTT---ACACA--A-G-C---C--CTGGT-A-A---C-----GTCAGAT-AG---AG--CA-A--A----CATGTC............ATAAGAAAG......GG-C-TGAAA-T--GA-A-T---A--T-GGA-T-CT-CCG-GTACAACC- 6975
DEB.CM.99.CM40 G----GGC-------A--CTC--ACACA-CA-G-C---C--ATGGG-A-AA--T-----GTC-GAT-AG--GAGG-CA-A--AGC--CATATA......ATAAGAAAAGAGGTAAAA-GTG-GG-GCA-A-TGGAAGC-TT--T----G---G-CCGCT--ATACAACT- 6857
DEB.CM.99.CM5 G----GGC-------A--CTC--ACATA-CA-G-C------ATGGA---AA--C-----TTCAGAT-A----AGG-CA-A--AC--ACATATC............ATAAGGAAG......GGCC-GGAAA-T--GA-C-TT--TG-C-G-A-C-CA-CA--GTATAA-C- 6796
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G--AG-GTG------G---AG--ACACA-CA-G-CCAGC--CTGGT--A-CA-G--CA-T-CAG---A-CTTCT---TAATCAT-CACA-ATT............ATAAGAAAC...ACA-GCAAAGATA-TC-GA-A-T-G----TT--T-CAGAAA--GTT-TGTAA- 7159
DRL.x.x.FAO G----G--G-----TAGACAT--GCCTG-CAC-A-C--T-GC--TT-TGGC--C-------CAAAGCAT-GTC-G--T-AGT----AGA-ACA...............AGGGGAAAACCAG-C--TCT-A-TC--AAAT-TGTGT-T-GG--TA-TAA---ATGGAACC- 6868
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A---GGA-TAAT-CC-CA-T-.....................ATCAGCAG----AGT-GT--T-G---A-C-GAT--T-----CA-A--AGC--ACC-A-- 6594
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T---------GGA-T-CCAC---A-TC........................AGCAAA---AGT-GT--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G-C-A-- 6675
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T-----A----GC-T-CCAC---A-TT........................AGCAAA---AGT--T--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G---A-- 6656
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GT---G--T-----TAGATT---C-ATA-TACTA--A-T--AGGGA-AGGA--------T---AG-T-----A-TAGAAC--AG--AT-G.....................CAGAAA-GAGGAAATGATA-TG--A-AGTT-TA----AGT-GA-TAA-TTTTACAACT- 7088
GSN.CM.99.CN166 G-----ACC--C--------C---CAA--CT-----G----ATGG--C-AT--------G-CCTATCAGCC--G-A-TAATACC-GA-T-ATG.....................ATGAATGG-A-G-A-A-TG-AT---T-GTT---GGCT-TGGAGAAG-TTATCA-C- 7036
GSN.CM.99.CN71 G-----AC---C--G-----C---CAA--TT-----G----ATGG--T-ATC-------G-C-TATCAGCC--GGA-CAATACC-GAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAA-A-A-TG-AT---T-GT----GGCT-TGG-GAAG-TTATCAGC- 7027
LST.CD.88.SIVlhoest447 G--ACC-CT--C---G-CTAT--G-TTAGTTC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-CCAATCATAC---C--T-A-T-----CC-CTA.........ACTCCAAAAAAGATG-GA---C--CTA--AGCAAAGTTTGTATAT-A----GCAGGA--ATGGGGAC- 6228
LST.KE.x.lho7 G-TAC--C------TGGATAT--GCTTAGTAGT---AGT-G-TTCT-TGGC--T-----A-C-AATCATACCAGG--T-AGC-T---CC-CTA.........ACTCCAAATAAGATG-AAG--C-A-AT-GTGCAAAGTTTGTGTAT-A----GCAGGA--ATGGGG-T- 7297
MND-1.GA.x.MNDGB1 G----G--G-----T--GCACT-AGTAG-CAC----AGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-A-GCATA-G...--A-G--A-T-G-T-CCCATAGATGATAAATATAGGGGCC-A-AGG-A--TCATC-A-GGAAGTTTGT-TAT-AG--G-CAGGA--ATATGGCT- 6631
MND-2.CM.98.CM16 G-------G--------GCC-T-GCCAG-CACCACC------ATGTGTGGA-CT-G---G-CAAA-CAT--TT-TA-T-A-T----ACAGACA......AATACAAAGAAAGGCAAA-AGG-G--TCAT---C--AAGT-TGTGTAT-G----G-TGA---GTACAACT- 7207
MND-2.GA.x.M14 G-------G-----TG-CCC---GCCTG-TACTA--------ATGT-TGGC--T-----A-CAAA-CATA-TT-T--T-AGT-----TTGGTG......AACCCTCAA.........AAGG-G--TCAT---C--AAAT-TGTTTAT-GG--GA-CAAA--ATGGGGGT- 7124
MND-2.x.x.5440 G----G--G--C---GCACCGC-GCCAG-CAC-A-C--T--AATGT-TGGC--C-----A-C-AAGCAT--TT-T--T-AGC-T---CAGACA......AACCCACGAAAAGGAAAA-ATG-G--TCAT---C--AAAT-TGTATAT-G---GG-TAAA--ATGGGGAT- 6834
MNE.US.x.MNE027 GTCTCTTC---C---AGAATG--GGA-A--CAGACT--T---TGGT-TGGC--T-----A-C-AG-------A-TAGAACTTAT---TAC...........................TGGC--AG--AA--T---AGG-CT-TA--T-GTT-GA-TAA-T-T-ATAA-C- 6994
MON.CM.99.L1_99CML1 G-----AC------T----CT--CCAA--TA-----G-T---TGGT-C-A---G--CA-T-CGGGTAAT-CTCCCA-TAC-AC-G-A-TGATG........................AAT--GCAG-AAA-TG-GT---T-GTAG-T-G-T-GGCTAA-C--CT-CA--- 7044
MUS-1.CM.01.CM1239 G-TACG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T--CTGGT-A-A-C-T-------CATATTT-----G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGA--AAA-TG-AT---T-GGA----AGT-TGG-GAA---TTTAGA-- 6972
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G-TAGG--T--C--G-----C--ATTA--CT-G--TG-T---TGG--A-A-C-T-----A-C-TATTT---G-G-A-TAATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGGGAT-AAA-TG-AT-A-T-GGA----A-T-TGG-GAA--TTTTAGA-- 7000
MUS-2.CM.01.CM1246 G-TAGG--C--C--T----AC--ATTA--GC--A-TG-T---TGG--A-AA--G-----T-CCTACCT-CC--GCA-T-ACAC-GC-GT-ATG.....................ATGAATGG-GAT-AAA-TG-AT---TTG------A-T-TGGAGAA---TTTAGG-- 7107
MUS-2.CM.01.CM2500 G-TACG--T--C--G-----C--ATT----C----TG-T---TGG--A-A-C-------T-CCTACTT-CCT-GCA-T-ATAC-GCAGT-ATG.....................ATGAATGGCAAG-AAA-TG-GT---T-G-T---CA-T-TGGAGAA--TTTTAGG-- 7036
OLC.CI.97.97CI12 G----TACT--C--C-CGCC-C-GTCAG--AC---GAGT-G-TTCT-TGGC--T-----T-C-AG-CATA-G-C-AGCAG-C-G---CCTATA...ACAGGGGATTTGAATCATAAACCA-GAGAGGGAACAGGA-TAT-TGTT--GGC-A--GCTGAT--GTATAAGT- 6693
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G-TACTTC-------G-CATG--A-ACA--AC---G--T---AGTT-TGGA--------ATCAA--AGT---A-TAGAACTTGG--CTAT...........................CAA-GAAAACA-AGT--CAGA-C--T----GGGT-GA-TAGTTT-TATAACT- 6597
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G-CACTTC---C---G--ATG--A-ATA--AC---------CTC-T-TGGAC-------ATCAA-TAGT---A-CAGAACTTGG---TAT...........................CAG-GAAAGCAATCG---CGG-C-GTA---GGGT--A-TAGAG-GTATAA-C- 6675
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 G-CACTTC---C------ATG----ATA-TACT--GG-CT-AGGGT-TGGA--------ATCAA-TAAT-T-A-T---ACTTGG--ATAT...........................CAG-GAAGGCAAAGT---AGG-C-GTT---GGTC-CA-TAGTTTTTATAA-T- 6813
RCM.NG.x.NG411 G--ACGTC---C-----CATG--A-ATA--AC------C--ATC-T-TGGA--------ATC-A-TAGT--GA-TAGAAC-TGG--CTAT...........................CAA-GAAAACAAAGT---AGG-C-GTT---GGGT--A-TAGAC-TTTTAA-T- 6857
SAB.SN.x.SAB1 GT-TC-GCT--C--TAGGTT---C-ATA-TACT---AGC--AGG-A-AGGAA-T-----T---TAT-T--C-A-TAGAAC--A---CT-G.....................CAGAAAAATGGCAATT-CA-TG--T--GTT-TT--T-GGC-CA-TAGAT-TTTTAA-T- 7388
SUN.GA.98.L14 G-TACC-CT-----TA--TAT--G-CAAGTAC---TAGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-AG-CATA-G-----T-AGT----ACC-ATC............AATAACAAGGTA-GAC-AGGGG-T--GGGA-AAT-TGTATGG-A----GCAGCT--GTGGGGGT- 7356
SYK.KE.x.KE51 G----TTC---C------CCTT-C-ACA-TT-G-CTAGT--ATGGT-T-A-----------CCTATAA--C-A----CAA---T-GGTTTATT.....................AGACAA--GGAT-AAA-TG-AT-AGTG-TT---C----G-CAGAA--ATT-GGAT- 6780
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM G-----TC---C-----G-A-T-C-ATA--T-G-CTAGC--ATGGT-C-AAC-G-----G-CCTACAA--C-A----TAA---T-GATTTATC.....................AAACAA--GGAT-AAA-TG-GT-AGT--TT--TT----T-CAGAAGCACTTAGAT- 7084
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GT---TAGT-----TGGATTG--G-ATA-TAC---GAGCT-AGC-T-TGGCA------------AG------A-CAGAAC--A---AT-G.....................CAAAAGCATGGAG-G-GCA-T---T--GTG-TA----A-C--A-TAAAC-TTATAAGT- 7177
TAL.CM.00.266 G-------C------G-CCCT--C-CCA--A---C-G-T--GTGGT-AA-TC-C-----G-CAAAG......---A-TCACAC-CAGGTCATA.....................CA-CAGGC-CCA-A-A-TG-AAG-GCT-TA--CC-CC--GGAAA-G-ACACAACC- 6887
TAL.CM.01.8023 G-------C--C---G--CCC--C-CCA-CA---C-G----ATGGT--G-TC-------T-CAAAG......---A-TCAGAC-CAA-T-ATA.....................CA-CAGGCACC--AAA-TG-AT-AGCC-TA--CC-CT--GG-AA-G-ACACAACA- 6431
VER.DE.x.AGM3 GTG--G--T-----TA-CTTG--A-ATA--AC---GA-T---GG----T----G-----G--CTACT----GA-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GAG-A-GCA-TG-CT-AGTGTTAG-GT--T-TA-TAAAC-TTACAA-C- 6715
VER.KE.x.9063 GT------C-----TGGACTT--G-ATA--AC---T--T--AGG---A-----G-----A--CTATT-T--GA-TCGAAC-CA---AT-G.....................CAGAAGCAT-GAG-G-ATA-TG--T--GT--TAG-TC-TT-TA-CAA-T-TTACAA-T- 7217
VER.KE.x.AGM155 GT---G--T--C---AC-TT---G-ATA--AC----A-C---GGT---T-A--G-----A--CTATT-----A-TCGAACCCAG--CT-G.....................CAAAAACATGGAG-G-GCA-TG-CT-AGTGTTA--CT-GC-CA-TAA-C-TTATAACC- 7197
VER.KE.x.TYO1_patent GT---G--T------GGCTT---G-ATA--AC---GA----AGGGT--T--C-G-----A--CTATCAT--GA-TCGAACCCAG--AT-G.....................CAGAAACAT-GGG-A-ATA-T--CA-AGT-TTG--CT-GT-CA-CAA-C--TATAA-C- 7196
WRC.CI.97.97CI14 G-----ATG------G-CATG--G-CAG--ACCA-TAGT-GCTTCT-TGGA--T-----A-C-AG-CATA-G--G-GA-A-T-----GA-GTA...ATAGGAAATATAAATCATAAACCA--GGAAGGATCAGGA--ATTTGTGTAT-AG--G-CAGAC--GTATAA--- 7200
WRC.CI.98.98CI04 G-----TT---C---G-CATG--G-CAG-TACTA-TAGT-G-TTCT-TGGA--T-----T-CCAG-TATA-GA---G--A-T--G-AGAGATA...ATAGGAAATATAAATCATAGGCCTC--GAAGGTACAGGA--ATTTGTATAT-A---T-CTAGT-GGTATAAG-- 7248
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G----TACT-----TG--TT---G-CAG--ACTA-TAGT-GCTTTT-TGG---T-----A-C-AAGTAT--TA---G--A-T-G--AGA-GTA...ATAGGAAATATAAACCATAAACCA--AGATGGAACAGGA--ATTTGTTTAT-A-----CAGCT--ATATAA--- 6144
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V3 loop start V3 loop end
H1B.FR.83.HXB2 AGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTT............ACAATAGGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAA 7251
Env __E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__.__.__.__.__T__I__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__
H1A1.UG.85.U455_U455A -A----C------T-C-----TT----T-CAAGA-A--AT-T-C-T-GGTA--GT...-T----T----ACA------CTA-............GT--C---T---ATA-----GG----A-----------------TG-C------AGGG-C-------GA---A--C 6699
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------------------...----------A---AAC-T-A......-------------T-C--TA-............----C----G--ATA------G----A----G-------------C--------A---GT---------------- 7258
H1C.ET.86.ETH2220 --------C------G-------G---T---...------G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-............G---C----G-CATA------G----A------------------------GA--A------------A---C--C 6651
H1D.CD.84.84ZR085 ------------------G---T----A--G...GA----C----G-CA-C---A......----A----CA---GC-CTA-............----C-A-GT-TACA-C-A-G-TA--AG--------T-------T------G---T---------------C---C 6790
H1F1.BE.93.VI850 -C-G---------------------------...-----G---G-T--A-A-T-A......--------ACA-A----CTA-............G---C----GC-ATA------G-C--A---A-G------------------G--A--C--------------C-GG 6570
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------C---------------ACA-TG-A--GG-T--GAATGGGA...-TT--------ACA-A-G--CTA-............G---C---TGCCATA------G-C--A-----------------TG---C--A-AG---------AG-GG-C---C 6678
H1H.CF.90.056 -A-C----CA-----C--G--T-----T---...--G----C---T--A-A-T-A......--G-----AC-------CTA-............G---C---TG-CATC------G----A-----------------T---------A--G-C--------G------C 6579
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------GTG---TAC-----T--T------...-----G---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTAC............G---C----G--ATA-----------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----------C 6561
H1K.CM.96.96CM_MP535 -C----------------G--A---------...-----------T--A-A---G......--------A-A------CTA-............----C---TG-TATA------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG------- 6456
H101_AE.TH.90.CM240 ------C--------C------TC-------...-------C---T--AAC---A......--------AC---T---CTA-............-G--C----G-TATA-----------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT----- 6828
H102_AG.NG.x.IBNG -A-------------C-----T---------...---------G-TG-A-A---A......---------CA------CTA-............G---C---TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A------C 6772
H103_AB.RU.97.KAL153_2 G------------------------------...---------G-T--T-A---A......------------------TA-............G---C----G-CATA-C----G----A-------------------------T-A----------------A---- 6446
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -A-------------C-----TGG-------...-----------TG-A-A---A......--G-----ACT-A---GGTA-............G---C---TG--ATA------G----A------------------------G--AATG-T------G----C---- 6636
H1N.CM.02.DJO0131 GAC---G-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC...G------GATCA-TG-GG- 6714
H1N.CM.02.SJGddd GTC---A-----------G--AGGA--T---...------GG-CA-G-G-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG-G-ATAG-----G-C-CT--G-----G--C----TTG-CTC--A-AA-G-T----CA--A-TG-GG- 6698
H1N.CM.04.04CM_1015_04 GTC---A-----------G--AGGG--T---...-Y-G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA-...G-------ATCA-TG-GGG 6707
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -TT---A-----------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----AG---ATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A-G-------ATCA-TG-GG- 6757
H1N.CM.06.U14296 GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G-GGG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATA------G-C--T----------------TTG-CTC----AA-G-T---G-ATCA-TG-GG- 6726
H1N.CM.06.U14842 GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T--T-TGA-----TA-............-AC----AG-G-ATA------G-C--T-----------C----GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG- 6751
H1N.CM.95.YBF30 GCC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AC----A----ATAG-----G-C--T---------T-C-----TG-CTC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG- 6829
H1N.CM.97.YBF106 GTC---A-----------G--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA-............-AT----A----ATAG-----G-CG-T---------T-C-----TG-CTC-GA-...G-----GGATCA-TG-GG- 6796
H1O.BE.87.ANT70 -A-C--G-CC---GA------AC-A-TAG-CATA......C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGCATG......GGA-T-GGG----C-GCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA---- 7287
H1O.CM.91.MVP5180 -A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TTGCA...GAGGT-C--GAT--ATA--CA......--T---AT----TGGCGCAG-ATGACACTTAAA-G--GTAAC--TACATC-CC--GATCA--GGT---TT------CATA--A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C 7294
H1O.FR.92.VAU GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GTC-G...----T-CG--AG--AATGGCA......--T---AT-GCTTGG-ACAGCATG.........G-CC-TA-T--TACA-AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C---- 6825
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -A-C--G-CC---GTG----AAGGA--TC-G...T--GT-C--GAG--A-AA--A......--T---AT-GCCTGG-ACAGCATG...AGCCTGG-CCA--AGGG-AAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C---- 7330
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -A-C--G-CC---GAG-----AGGA--TC-G...---GT-C---AG--A-TA-CA......--T----T-GCCTGG-ACAGCATG.........GGCC-GAA---TAACC--ACT--CTCA--GGC---CTC---C--GTA--AC--CT-TGTT---G-AG-AG-C---- 7309
H1O.US.99.99USTWLA -A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T---...T--GT-C--GAG--GA-A--A......--T---AT-GCTTGG-ACAG-ATGGGA......CTTGGGAACGGGTAT-C-AAT-GATCA---AT---TTT-----C-TA--A-GCCA-GG-------AG-A--C--GC 6748
H1O.US.x.I_2478B -A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-A...GATGT-C--GAG--AATG-CA......--T---CT-GCCTGG-A-AGCATGGAACTAAAG-A-GACAC...-AAC-C-TCC--GTCA---AT---TT-----G-GTA--A-CCCAAGG-T---G-A--GG-C---- 7360
H1P.FR.06.RBF168 GTC-C-C-CC---GT------AGGT--T--C...------RG-CA-G-G-AA--A......-----CAT--CCTGG-A-...............-AT--GAA-TTCTAC-C---YG----C--RA----TT--------R--TCC-TGCA-R-K----CA--A--C---G 6727
H1P.CM.2006.U14788 GTC-C-C-CC----T------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AAC-A......---GTCAT--C-TGG-A-...............-AT--GAA-C-CTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G 6758
CPZ.CD.90.ANT -AC-----CA----T------AGGA--T-GGACAGT----...-ATC-A-AA--A......--------A-TGA-T--CTA-............-ACG---A--T-GCA-C----G-C-CT--GA----GTTC----CAG-C-A--AGA-GCT----G-AC-AG-ACGT- 6701
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 GA-TC-G-CG----AG--GGTAGGG--T--C...------GGC-A-G-A-AG--A......--------A-TGA-C--CTA-............-AT--G-ACC-TATAT-T--TG---CA--GA----CTT---CG-AC-C-A-G-GA---C-------G-A--AC-GC 6859
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 CC-G--G-CA----T------AGGA--T--C...-GC---GG-CAG--A-AA--A......-------CA-TGT-----TA-............-ACC---A---TATT------G---CC---------T-------TR-C--CGCC---G-----G-AC-A-GG--M- 6817
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 CCC---A-----C--------AGGA--T--G...------GG-CA-G-A-AA--A......-----T--T-TGA----CTA-............-AC----A---TATA------G-C-CT--G------T-----G-GG-A-AC--GA--...---G-AC-A-TA-GG- 6782
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C-C--C--------T--GGTAGGA--T--GACA-T--A-GG-...----CCC-A......--------ACAGCTG--CTA-............GG--C--A--CTGTAG-----G-C-CA---G-G--T------G-A----ACCAGA--C-T---T----A-TAC--- 6780
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -CGTC-C-----C--T---A-AGGA--T--CACA-T--A-GGT...--A-C---A......------A-TCAGAT----TA-............GG-----A--CTGTA------G-C-CA--G--G--CTT---CC-GT-G-AC-A-A--GT-----C---T--A--T- 6890
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -T-T--C--------C----TAGGT--T--AACC-T-GAGGGC...--A-C---A......--G-----ACA-ATT---TA-............-GG-CTAA--CGGTGG----CG-C-CC---GG----G-G--C-GA----A-G-GA--GCC------G-G---C-G- 6798
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-G----CA----GG-----AGGA--T--C...------GGTCA---A-AA--A......-------CA-TGA-T---TA-............-AC----A---TGTAG----GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C- 6769
CPZ.GA.88.GAB1 TAGTC-A------CAT-----AGGA------...-----GGG-GAGG-G-AG--A......--G-----A-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG-----G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG 7309
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 TCCC--------C-GT-----AGGA------...---G---G-GC---AAACC-T......A-C-------C-A----CT-C............-AC-CG-A-GCCCTA--------CCCT--GA----GTCC--CC--C---A-G-TA--CT-----------T-C--- 6662
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-TT-A-CG---GA----A-AGGA------...------GGTCA-G-A-AG--A......--T-----T-TGA-C---TA-............-AT----A---TGTAG----GG-C-CC--GA----TT-----TCAG-C-A-GC-A---C----T-C-GG-AC---G 6889
CPZ.TZ.09.UG38 ---C--G------------A-AGG---T---...T----GGG-CA-G-A-AA---......--T-----C-TGA-C---TA-............-AT----A---CATAG-T-------CC--GA----TT------CGG-A-ACTACCAGG------G-C-TG-CA--G 6848
CPZ.US.85.US_Marilyn CA-T--G-C-----TT-----AGGA------...---GTGGG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA-............-AC---CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG-- 7283

V3 loop start V3 loop end
MAC.US.x.239 -AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-AT-GGCCA-AG--G---TGG---TGGT--...G---G---------GG-TG-AA--- 7666
Env __T__M__K__C__R__R__P__G__N__K__.__T__V__L__P__V__T__I__.__.__M__S__G__L__V__F__.__.__.__.__.__H__S__Q__P__I__N__D__R__P__K__Q__A__W__C__W__F__.__G__G__K__W__K__D__A__I__
SMM.SL.92.SL92B GAC---A--G--C-G------AGGA--T--G...---GTCCT-CC-G--ACC--T......ATGT----TTTG-TC---...............CATTCGCA-CC-ATA-AT-AG-GGCCA---------TGG--CTGGT--...G---G--------GAG-AG--A-GC 7102
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-----TTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATA-AT-AG-GACCA-A---G--CTGG--CTGGT--...G---G---C----GCG-GG-CA-CC 7673
STM.US.89.STM_37_16 -AC---G-GC----G------AGGG-----A...---GTCTT-CC-G--ACC--T......ATGT----CTTG-TC--C...............CATTCGCA-CCCATT-AT-AG-GACCA-A------TTGG--CTGGT--...G---G-G------GAGGAG-AA--- 7305
H2A.DE.x.BEN CAC---GCG-----AG-----AGGA--T--G...---GTTTT-CC---AACAC-T......ATGT----ATT--TG---...............CACTCTCAGCC-ATC-ACAC--GGCCT--G--G---TGG--CCGGT--...G---GC-G-----GGG-AG-CA-GC 7748
H2A.GW.x.ALI TACT--GC------AG--G--AGGA--T--G...---GTTGT-CC---AACAC-T......ATGT-----TT-AT----...............CACTCCCAGCC-ATC-ATAA--GACCC---------TGG--CTGGT-C...-A--GCG------GG--AG-CA-GC 7729
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST CACCG-AC------AG--G--AGGA-----G...---GTTGT-CC---AACAC--......ATGT-----TT--TG---...............CACTCCCAGCC-ATC-ATA---GACCC--G------TGG--CTGGT-C...-A--GCG-G-----GG-AG-CA-G- 7175
H2B.CI.x.EHO GAC---GC-C----A---G--AGGA-----A...-TGGTTGTGCC---AA-A-C-......-TGT----T-TTCTC--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAA--GACCT-A------TTGG--CTGGT--...-A--G---C----CAG-AG-CA--C 7707
H2B.GH.86.D205_ALT GTC---AC-C----AG--G--AGGA-----G...--GGTTGT-CC---AA-A-C-......-TGT----ACT-CTT--C...............CATTC-CAGCCTATC-ATAAG-GACCC--------TTGG--CTGGT--...-AG-G---C----CAG-AG-CA--- 7715
H2G.CI.92.Abt96 -AC---A-RA----GG-----AGGG--T--A...---GT-TT-CC---TAC---T......ATGT-----CT--TC--C...............CACTCTCA-CC-ATC-AT-A--GACCC-----G--TTGG---TGGT--...G---GC--------GG-AG-CA-GC 7079
H2U.FR.96.12034 -AC---GT-C----G---G--AGGG--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--T......ATGT----ACT--TG--C...............CATTCTCA-GCTATC-ATAAC---CCA-A------TTGG---TGGT--...G-T-G---T-----AGGGG-AA-CC 7208
COL.CM.x.CGU1 --CTT-AGGG----T----AGAGGA--T-G-...T-TCAC-G--ATC-AAAC-CT......-CCAAT--AGC-AA---CTAC............TATGAGCTT-TTCCTTATTC---AGGC-TTT-T-G-AGG---C-GT--GTACC-ATG-CTG--C-G--T-AGAA-- 6661
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CCGTT-AG-C---GTCC-T--AGGT--T--G...---TAT-G-GC--CT-AC--G......-CCA----ATT-T-----TAC............----CCTTTGT-GAA-GGCT--GG--C-A-AG---------C-GA--G...C---GT--T----G-GG-G-AG-TT 7121
DEB.CM.99.CM40 GAC-T-A-CA---GT---G--AGGA--T--G...--CTACCG-GCC--A-AC--G......-CTA----TCTGT-C---TA-............--T-CCTTT-T-CAA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GAC-A...-AC-G--GC---GCA---G-AAC-- 7003
DEB.CM.99.CM5 -TCTT-GG-----GTT--G--AGGG-----G...--GTAT-G-GCTG-T-A---G......-CCA-----CT-T-C---TA-............----CCTTC-T-CCA-GGCTG-GG--A-AGAG-----------GG--G...----GT--T----CAGGAG-AG-T- 6942
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 CA--T-G--G-----C--G--AGGG--TGTA...--CCT---GG--T-AAAC--G......-C-G----A-T--TCA-GAGA............G-C-CTATT-T-CCA-G-A-GGC---T--GAG----GCA--C--G--AGTAG---GC--C----C--GA--AAGGC 7308
DRL.x.x.FAO CA------TC----G----AAAGGA--T-GG...-GC-T--T-TCT-CA-CCTCA......-CCT-----TTGTTG---TA-............CATGGGTT-G--CCAGG-AA----T-A-A-AG--G-ATG-----AT--...GA--G-C-----GGA--GG-----G 7014
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------C-CC---GA---GA-AGGT--T---...------GG-CAG----AAG-A......--G--CCT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATA--------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A-RAGA--GC----C-G--GG-G---C 6740
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------CC---GA---GA-AGGT--T---...------GG-CAG----AA--A......--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTT---C--GTA--A-GAGA----C---C-GGGTG-G--G- 6821
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------CC---GA---GA-A-GT------...------GG-CAG----AAG-A......--G--CAT--C-ATT-A-...............-ACTC--A---CATAG-------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A--AGA----C---C-G--TG-A--G- 6802
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GAC-G-G-GA--CCG------TGGT--T--A...---GTGTTGCC-G-AACA---......ATGG-----TT--T----...............CACTCTCAG---TAT-ATACC-GGT-A-A------GTGG--CC--T-C...CA--G-G-T-----AGGGG-A-GG- 7231
GSN.CM.99.CN166 TA-TC---CA----TC-----TGGA--T--A...--C-T--G--ATT-G-AA--A......---G-G--A-TGA-----TA-............T-CCA--TG-T-GTAGG--------CT--GA----CT----CCGAC--GA-CCT-AT-GG-------GGG-AA--- 7185
GSN.CM.99.CN71 TACTC---CA----TC-----TGGA--T--A...--CCT-----ATT-A-AG--A......---G----A-TGA----CTAC............T-CCA-ATT-T-GTAGGG---G---CT--GA-G--CT----C--AC-C-ACCATA----G---G---TAG-AA--- 7176
LST.CD.88.SIVlhoest447 CATT----GA----TT--GAAAGGA--T-GG...T--GA-GT-TCT-C-AT--GT......TC-A----ACTTCTG---TAC............TATGGCTTGG--CATGGTA-C-GGC-----TTG--T--G-----AT--...GA--G-C-G---GGA-GA-TG--TC 6374
LST.KE.x.lho7 -ATT----GA--C-T----AAAGGA--T-GA...T--GA-GT-TCC-CAAT--G-......TCTA----ATATTT----TA-............TATGGCCT-G--CATGGCA-C-GAT-A---TT------G-----AT--...GA--GCC-----GGA-GA-TG--T- 7443
MND-1.GA.x.MNDGB1 -A-G--AG-A---CAC---AAAGGA--T-GG...T--GT-GTG--T-CT-CATCA......-CTA----ATT-TT----TA-............CATGGGTT-G--CCTGG-AAG---T-A-AGA---GCATG--C-C-T-C...-A--G-CGT---GGGTTAG-AC-TT 6777
MND-2.CM.98.CM16 -C--G-AGTA----G----AAAGGA----GA...T-TGTG-TCTC--CA-C--GT......-C-A-G--ATTGATC---TA-............-GTGGGTT-G--CCAGGGAA----C-T-AGA---GTATG---C-GT-G...-AG-G-C-----GGA-TAG-CA-GC 7353
MND-2.GA.x.M14 GA-GG-GGTA---GAT--GAAGGGA----GG...T-T-T-GTTTC-G---CA-GT......-C-T----ATT-ATT--CTA-............CATGGGTT-G--CCAGGCA-G---C---A-A---G-ATG--C-GGT-A...-T--G-C-----GGA-GAG----G- 7270
MND-2.x.x.5440 -C-GG-A-GG----G---GAAGGGA--T-GA...T-T-TC-TTTCC-CA-CA-GT......TCTA----ATTGCTG--CTA-............CATGGGTTGG-GCCAGG-AAG---C-T---A-G-GCA-G---C-GT-A...GA--GG------GGAC-GG-----C 6980
MNE.US.x.MNE027 -AC---G--A----G------AGGA--T--G...---GTTTT-CC-G--ACC--T......ATGT-T--ATTG-TT--C...............CACTC-CA-CC-ATC-AT-A--GGCCA-A---G---TGG----GGT--...GA--G---T-----GG-GG-AA--- 7137
MON.CM.99.L1_99CML1 CA-C----C---C-TT--G--AGGA-----A...--T-TT-GG-ATT-A-AG--A......---G----C-TGA----CTA-............T-GCA-CTT-T-GTGGG---T----CTC-TA----CT-C--C--AG---A--AGA-CC-----G-G-CTG-CC--C 7193
MUS-1.CM.01.CM1239 TA-CT-A-CC--CTT---G--AGG---T--G...--T-T--GG-ACC---AG--A......--GG----C-TGA-T--CTA-............T--CAGCTT-T-GTAGG---GG-C-CAC--AG----T-C--C--G--A-AC-A-A--C-G---G--GTAG-A---- 7121
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -A-TC---C-----T------AGG------G...----T--GG-ACC-T-AA--A......---G----C-TGA-T--CTA-............T-GCAGCTT-T-GTAGAT--CG---CAC-CAG---CT----C--A--A-A--AGA--C-G---G--CCAG-A--G- 7149
MUS-2.CM.01.CM1246 -A-TC-A-CC----TT--G--AGGA--T--G...----TT-G--ATC-A-AG--A......---G----C-TGA-C--CTA-............T-TCAGCTG-T-GTGGAT---G-C-CCC-CAGG---T----C--G--C-A--A-A-TC-----G--CCTG----G- 7256
MUS-2.CM.01.CM2500 CA-TT-A-CA--CCTG--G--AGGA--T--G...--T-TT-G--ACC-T-AA--A......---G----C-TGT-T--CTA-............T-TCAGCT--T-GTAGAT---G---CCC-CAG---CT----C--A--C-AC-AGA-CC-G---G-CCC-G-A---- 7185
OLC.CI.97.97CI12 ------AG-G----TT--GAAGGG---T-GA...-GT-T-GTTTC-G-TAA-TCA......-CTT----TCTG-T--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTTAT--G-----AGATA---GCTTG----GGT--...-AG-G-C-----GGATGG-TGC--T 6839
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GAC-G-A-G-----G------ATCA--T-GGACA-T--AGGG--TTTC-...T-A......-CCA----A...-T----...............-T-TCTCT----GTAGA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG--C-GAT--...TAT-G---T-----AGGAG---GG- 6737
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AC-G-GG-A----G---G--ATCA--T-GGACAGTG-AGGG--TCTCA...T-G......-CTA----A...-TC---...............-TCTCCTT--G-GTAGAGAA-CGACCA-A-GG---TTGG----GAT--...TAT-GC--T----CAGGTG---GGG 6815
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GTC-G-A-CA--C-GG-----TTCA--T-GA...---GTG---G-G--ATCGC-A......-C-A----A...-TC---...............-TCTC-CT--G-GTAGAGAAG-GACCA-A-GG---TTGG----GAT--...GA--GG--T----CGG-TG-A-GG- 6953
RCM.NG.x.NG411 -AC-G-A-C-----GG-----A-GT----GAACAGTG-A-GG--TCTCA...T-A......-C-A----A...-T---C...............-TCTCTCT--GGGTGCA-AA--GGCCA-A-GG---TTGG----GAT--...GAT-G-G-T-----AGGTG-G-GG- 6997
SAB.SN.x.SAB1 -ACT--C-GA----G------AGGA--T--G...---GT-TTGCCTG-AACC---......ATGG-T--CTTG-TC--C...............CAT-GCCAG---TAT-ACACC-GGT---A------TTGG--CTGGT--...G---GT--T----GAGGAG-C-GG- 7531
SUN.GA.98.L14 --T----C-G--C-T---GAAAGGG--T-GG...T--CA-GT---T-CTATA-GT......A-TA----ACTGCTG---TA-............TATGGGCT-G-GCCAGGTTCT--GT-A----TG-----G-----AT--...GT--G-C-----GGA-GAG-C--TG 7502
SYK.KE.x.KE51 -C--C-GGTG---GA------AGGA--TG-G...T-T-T-----AC----AAT-G......-C-G----ATTTTTC--GCCAGTGATT...CAAGGG-G-TTG---ACAGGGAA-GC-GC--A-AG----TT---C--AG-C...-A--G-G-----GGA--GTT---TG 6935
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GC-G----TA---GA------AGGA--TG-G...T-T-TC----AT--T-AAT-G......-CTG----CTATTTCC-CCCAGTAATA...CAAGGG-A-TTG---ACCGGGA-GG-CGCA-A--GT--CTTC---CGAG-A...-C--G---T----CAG-ATT---T- 7239
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GA-G--AGTG----G------AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC---......ATGG----TCTC-TG--C...............CACTC-CA-C--TAT-ATAC---AT-A---------TGG--CC-TT-C...CAG-GTG-T-----AGGAG-C-GG- 7320
TAL.CM.00.266 CAC---C-CA--C-T------AGGA--T-GG...----T---GGACT-A-AG--A......-C-G----ACT-ATG---CAC............-GCCAGAT--T-GCAGGGAAG--CC-C-ACAGG--CT-------GC-A...GAG-GC--T----C---AG-CA-GG 7033
TAL.CM.01.8023 CACC--AC-G--C-TT-----AGGA--T-GA...----TC---GATC-T-AG--A......-C-G----TCT-ATG---CAC............-GTCAGATC-T-GCAGGTAA-G--T-A-AGAG---CT-------G--A...GA--G---T----CG-GGG-GA-GG 6577
VER.DE.x.AGM3 -AC-G---C---C-A------AGGA-----A...---GTCTT-CC-G-AACA---......ATGG-----CT--TG---...............CATTCTCAG-GGTAC-ATAC--GGC----------TTGG---C--T-C...CAG-GC--C----GAGGAG-C-GG- 6858
VER.KE.x.9063 GAC-G-C-C---C-A---G--AGGA--T--G...---GTCTT-CC-G-AACC--A......ATGG----TTT--TT---...............CATTCGCAG---TAC-ATACG--GC-T-----G--CTGG---C-TT-C...CA--GC-GG----GAG-AG-C-GG- 7360
VER.KE.x.AGM155 GAC-G---CA--C-A---G--AGGG--T--G...---GTCTTGCC-G-AACG--A......ATGG----ATT--TC--C...............CACTC-CAG--GTAT-ATAC--GAC-A--G--G--CTGG--CC--T-C...CAG-GC--T-----AGGAG---GG- 7340
VER.KE.x.TYO1_patent -TC-G-C-CC----GG-----AGGA-----G...---GTCCT-CCGG-AACG--A......ATGG-G--ACTG-TT--C...............CACTCTCA----TAC-ACATG--GC-T-----G--TTGG---C--T-C...GA--GC--T----GAGGTG-C-GGC 7339
WRC.CI.97.97CI14 TA-G--AG-A---CAT--GAAAGGT--T-GA...T-TTT-GT-TC-G-AAA-TCA......-CTT----TTTGAT--A-TA-............G--GG-TT-G--CCTCATA-G-----T---A---GCTTA--C--AT--...-CT-GGCTT---GGA--A-TGC-TT 7346
WRC.CI.98.98CI04 ---G--AG-A--C-AT--GAAGGGG--T-GA...T-TGT-GTGTC-G-AAACTCA......-CCT----ACTTAT--A-TA-............G--GGCTT-G--CCACATA----C--A--GA---GCTTA--C--GT--...-A--GGTTG---GGAC---TG---T 7394
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G-CT--AG-A---CAT---AAAGGA--T-GA...-GTCT-GTCTC-G-AA--TCA......-CCT-----TTGATT-A-TA-............G--GG-TTGG--CCTTATAAG-----T--GA-----TTA--C--AT--...-C--G-C-G---GGAC-T-TG---T 6290
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H1B.FR.83.HXB2 AACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAAACAATAATC................................................................................................TTTAAGCAATCCTCAGGAGGG 7325
Env K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__T__I__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__F__K__Q__S__S__G__G_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----G-----GAAC------AGA--A-G---AAT--C--A-C-...................................................................................................ATAATC---GCTAGC------------ 6770
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------T-GAA------------AT-AAACA-TT---G--T-A--C---A.............................................................................................GTT-----A--------------- 7335
H1C.ET.86.ETH2220 --A--G--AAGGAA------CA-A-G--C--CCCT---...------................................................................................................ATAGAA-------C------------- 6722
H1D.CD.84.84ZR085 G----G-------A------G--A-C-TT--GAACC-A-CA---...................................................................................................ATAATT-----A-C------------- 6861
H1F1.BE.93.VI850 -GT-TG--AAGGCAG------AGTCG--T--CCCT------...---GC-.............................................................................................ATAAAA-----C--------------- 6644
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -GA-TG-C---GCAG--C--G-GA--ATC---AAT--G-GC-GCGAG-AC.............................................................................................ATAACC-----CTC---TG-------- 6755
H1H.CF.90.056 -C---G---T--CAC-----G--AT---C--GAAC----GA-C-...................................................................................................ATAAGC-------C-AA---------- 6650
H1J.SE.93.SE9280_7887 GTAGAG------CA---C----------C---AAT--A-CA......................................................................................................ATAAAC----CATC-C----------- 6629
H1K.CM.96.96CM_MP535 GCAGAG--AAGGAA--GC---A------T---AAG---GGA-C--T-................................................................................................ACATTTAAACCA-C-AA-C-------A 6530
H101_AE.TH.90.CM240 -----G--A--GAA-------A---G--C---AAT--G-CA......................................................................................................ATAATC---C-A-C-C----------A 6896
H102_AG.NG.x.IBNG -T---G---T--CAC------AGACGT-C---AAG--C-CC-C-...................................................................................................ATAATC---GCTA-CC---T------- 6843
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------T--T----------A----------G-----A-C-...................................................................................................ATAGTC-----T--------------- 6517
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --GT----AG-GAAG----G-A-AG--TC--CCCT-----A-C--T--A-...................................................................................................---GCT-C-C--GT------- 6707
H1N.CM.02.DJO0131 -TA-A-C-AAAGAG...AA--T-A-G......A-CCTCCTG........................................................................GGAAACAACATAACATTC...............AAGGC-C--G--AAGAAT-----A 6788
H1N.CM.02.SJGddd -TAGA-C-AAAGAG...AA--T--GGAG.CAACA-G-CCT-CC-..................................................................GGCACGTAACAAGACT......................................-A---A 6760
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -TAGA-C-AAAGAG...AA--T-A-G......--CCTCCTG........................................................................GGAAACAACACAACCTTT...............AAG-C-CG-GTGAA-ATT-----A 6781
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -TAGA-C-AAAGAA...AA--T-A-G......-AC-T-CTG........................................................................GGAAACAAAACAACCTTTGAGGCT...CGGGGGAACGA-............---A-T 6831
H1N.CM.06.U14296 -TA-A-C-AAAGCA...AA--T-A--......-AG-CCCTG........................................................................GGAGAAAACATAACATTCAGGGCT...CGGAAGAAAAA-............-A---A 6800
H1N.CM.06.U14842 -TAGC-C-AAAGAG...AA--T-AGG......AACCTCCTGGGG.....................................................................AGCAAAAACATAACCTTCAGGGCTCGGGGGAAGAATGA-...............--A 6828
H1N.CM.95.YBF30 -TAGA-C-AGAGAGG--A---AGA--ATCC-G--G--A--C--C.............................................................................................ATAACCTTCAGGGC-CGAG-GAGGAAT-A---A 6906
H1N.CM.97.YBF106 -TA-A-C-AAA-AG...AAG-T-A--......A--CTCCTGGG--AC.............................................AACACAACTTTCAAAG..CTCAGGATAAAAATG........................................----A 6870
H1O.BE.87.ANT70 ----A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CTAGTA--C-AT-C-...............GGTAGTATTAACATGACATTC...............AATCACAGC...................................................AGC--T--A 7367
H1O.CM.91.MVP5180 ----A-C-----TA...AGGTATTT-......AATCT-GTA--CCA--C-...............GAGAATGTTACCATAATATTC...............AGCAGAACT...................................................AGT--T--A 7374
H1O.FR.92.VAU --A-C---A--GAA...AG-TATTT-......-A-CT-GTAG--TAT-AT.........CAA...ACTGATGTTACCATAAAATTC...............GGTAATCAC...................................................AGT--T--A 6908
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ------C----GAA...AGGTATTT-......-ACCT--GG--C-AT-C-...............AATACAGTTAACATAACATTC...............GAGCGCAGC...................................................ATT--T--A 7410
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----A-C----GAA...AGGTATTT-......-A-CT--TG--C-AT-C-...............AATACAGTTAACATAACATTC...............AATCACAGC...................................................A-T--T--A 7389
H1O.US.99.99USTWLA --GGA------GAA...AGGTATTT-......-A-CT-GTA--TTAT-C-...............GAAAAAATTAACATAACATTC...............AAGAACAGC...................................................A-T-AT--A 6828
H1O.US.x.I_2478B G-----C----GAA...AGGTATTT-......-A-TTAGTA--C-AT-C-...............GGTAATATAAACATGATATTC...............AATTACAGT................................................AGTA-T-----A 7443
H1P.FR.06.RBF168 --TCTG-CAG--AGGCCA-CT-GA--GCT-A-CCTC-ACCCCCC-AC......................................................CAAAACCAT..............................ACATTTGTC---CG-A-CAGTA----G--A 6813
H1P.CM.2006.U14788 --TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-GA-GGCT-A-CCTC-AC--TCC-ACCAT-CATCCAAA..........................................CACAACCAT..............................ACATTTGTT-----AA-CAGTA----G--A 6856
CPZ.CD.90.ANT -CA-A-C--AGCA-GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAG-C-AC-A--C-AAT....................................................................................GCGAAAACAA-ATG-AC--T-CA--AT--A 6787
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --A-AG-TAGAGAA-GC----T-A-GG--A-AAA-GCA---GC--ATGG--C-TAC....................................................................................AATATAACG---G---C-AG-AGT-----T 6945
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -WG-C-CTRTG--GGCTA---A-AGT-TTAAGCC-GGC-G---C-TC-CCT--...................................................................................................-CAG-TCAACA------A 6888
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -TACA-C-AAACAA-T-A---T-A-CA-C.....................-GAAAG....................................................................................AATATTACA----TA-CCAATC----C--A 6847
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C---G-GAAA--AG-GC---CCACGGTC--CAATG-ATC---C-A-.............................................................................................ACTGTACAC---GCAA-CAGT-----T--A 6857
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --A-AG--AGGCA-GCC----AT---AC--A-AAGGGC...T-TCTCGG--ATGAA....................................................................................ACTATCACA---GGA-C-AG-A-G-----T 6973
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 G----G--AAGGAGGC-----ACA-CAC--A-C-----CTC--TCTC-GTC--....................................................................................ACAGAAATAAAC---G-AGGTG-A--C--C--A 6884
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TG-A-C-AAAGAAGTTC----GA-CAT-C-GA-G--G......................................................................................................AACATAAGC----T-GTCC-T--T--G--A 6837
CPZ.GA.88.GAB1 --G-AG--AAA-AGGCT---GC-ACCTC--CAAATCGA-CAGC-G-C-AC--A.............................................................................................ACAC-C--CAG-G----T-----A 7386
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -CAGA---AAACAA--GA-T-A-A-CAGCACAACGTGGC-C-GGGGGGAC---.............................................................................................ACA--C-CAA-GCATC-------A 6739
CPZ.TZ.00.TAN1 -TTG-GCTATGGCTGCCA---ACAC-ACCA-GA-GGCC-GA--TGA--CGG-A.......................................................................................CAACAAACG--CC-ATGGCAGAGG-AT--A 6972
CPZ.TZ.09.UG38 G-G-AGCTAAA-AAGTGGCCGA----GCCC-AAAG--G----TT--CT-TCGG......................................................................................................TGGAA-CA------A 6916
CPZ.US.85.US_Marilyn --T-C-CTTTAGAG-T-A---A-A-GG--GCAAACCTG-CA--GGT-...................................................................................................GAG--A-TT-C-AATG-------A 7354
MAC.US.x.239 --G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT---C-GG---T-AC-ATACT..............................................................................GATAAAATCAATTTGACGGCT-CT...GG------A 7755
Env K__E__V__K__Q__T__I__V__K__H__P__R__Y__T__G__T__N__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__K__I__N__L__T__A__P__.__G__G__G_
SMM.SL.92.SL92B -GG--G-TAAG-AA-CCA--GTCA----CCCCA-GT---C-GG---C-ATGATACT..............................................................................AGGAAAATTAATCTAACGGCC-CGGGAGG-...--- 7191
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -GG-AG-GAAGGAA-CC--GGTCA----TCCCA-GT---CGGG---T-ATGATACT..............................................................................AGGAAAATTAATCTAACAGCT-C-G-AGG-...--A 7762
STM.US.89.STM_37_16 --G--G-TAAGGAA-CC--GGTCA----TCCCA-GT---CAGG---C-ATGA-ACG..............................................................................GCAAAAATAAGGATAG-GGCT-CTGGGGG-...--A 7394
H2A.DE.x.BEN -GG--G-GAAGCAA-CCC-TGT-C----TCCCA--T-C--AGG--TC-ATGATACA..............................................................................GGGAAAATTAACTTTACG--A-CGGGAG----CTCA 7840
H2A.GW.x.ALI -GG--G-GAAGGAA-CCC-TGT-A----TCCCA-GT----AGG---C-ATGA-ACA..............................................................................AACCAAATTAACTTTACA--A-C-GGAAG---CTCA 7821
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -GG--G-GAAGCTA-CCC-TGC-A----TCCCA-GT----AGG---C-ACGA-ACA..............................................................................GAAAAAATTCGTTTTA-AGC--C-GGAGA-C-CTCA 7267
H2B.CI.x.EHO -GG--G-GAAAGAG-CCA-T-A-A-T--TCCCA--T--TCAGG-----C--ATATC..............................................................................TCACAGATAAGGTTAGCAG----CG-GAG-A-CTCA 7799
H2B.GH.86.D205_ALT -GG--G-GAAA--G-CCA-C-T-A----TCCCA-GT----AGG-GGTGC--AAAATATCACA........................................................................AGCGTAAAGTTAGTA-CAG-A--TGGAAA---TTCA 7813
H2G.CI.92.Abt96 -GG--G--AAGGAA-CCG-GGTCA-G--CCCCA-CT----AGG-----ATGA-ACA..............................................................................AAGAAMATAACCTTTACA-CA-C-GGAGA---TTCA 7171
H2U.FR.96.12034 -GG--G-GAAGGAG-CCA-TGCCA-C--TCCCA-GT--C--GGT--C-AG-ATATT..............................................................................AGTCAGATAAATCTGGCAG-A-C-G-AGG-...--T 7297
COL.CM.x.CGU1 -CA-A-C-CAATT-GC-A--GA-ATCA--AAGAATTTA-CAGCTTGGC--GAGCGCATTTCACGCAAAAATATA...............................................................ACTATCACTCCAAGG--TGG-AATAG-AC-A-T 6768
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 CTG-C---AAACAAGT-----AG-GCAT--A-.........--TGTT-CT-A-.............................................................................................ATAACA-T---T-A-C-------A 7189
DEB.CM.99.CM40 -GG-A--GCGACAA--GA--TTG---AT---------GGCA--T-GG-C--ATAAT..........................................................................................CTGACA-TA--C-A-C--AA---A 7083
DEB.CM.99.CM5 -GG-----AGG----G-----AG--GAT--A-.........--TGTG-C--AA.............................................................................................ATAACAGTA--C-ATC-------T 7010
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -GG-A----AA-AAGC-G-T-A---GG-G---AAC-TC---GGC---G-G-AATGG.............................................................................................GA-GTA-C-CGGGTG-----A 7385
DRL.x.x.FAO G-AGTC----C-AAG------A-TC-GT-AG----TCC-T-TGG-G--AT-CTACTAATAGCACATGCATAAGTCTCAAAGGCAAAAAGATC............CAGGACAGAAACGTGACAGGGTGCATGTTAAAGCAGCTTAAGGTGGA---TT-CA--A-CAAG--- 7172
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GCT-C--TGC-GGCTC-C-A-ACGA-CC-GACCC-CT-CTTC-AC............................................................................................................A-G--T--------A 6802
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G-C-C--TGCAGGCTC-C-AC--GAGCC-GATCC-CTTCCGG...............................................................................................................A-T--T--------A 6880
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --G-T-C--TAC-GGCTC-C-A--CGA-TCAGATCCGCTTCC-G...............................................................................................................A-T--T--------A 6861
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --G-AG-CAGAGAAG--G---AGA--GTGAAAAATCT--CAG--GT--GC--AGAA.................................................................................AATATACATCTGAGA-G-AT--GG......--A 7314
GSN.CM.99.CN166 G-G-AGCTATG-AAGC-A-G-AT-----T-GG-A------A-CTGGG.................................................................................AGAAATGATACTCAAATAAGA-GG-CCTC-GAGC-TAA---A 7274
GSN.CM.99.CN71 GG--AGCCATG-AGGCCA-G-AGA-C--T-GG-A---G-TC--C-ATGAT-C-ACC........................................................................CCTAATAAGACTCAAATAAGG-GG-CCTCCGAAC-TAA---A 7274
LST.CD.88.SIVlhoest447 -TA-TT---GA-A--TGC-T-A-AGG-TTAA--C--CAGCG-TG-ATTAT-C-CATGGAAACTGTATAGATAACACA.................................AAGCCTTGTGGTAGACAACTAAAGGGATTACCTATAGCAAA--T-AC-AGAAG---G--A 6511
LST.KE.x.lho7 -TA-TC---GC-AA-TGC---AG--GTTGAA--C-G-AGCC-TG-ATTAT-CAGAAGGGACAGGGACATGTGATTCTAAGAAA...........................ACAACTTGTGGACGGAAATTAAAAGGCTTACCAATAGCTAA--T-ACTAGGCAT----CA 7586
MND-1.GA.x.MNDGB1 GGAGTC------AAG--C---ATA--TT-AA--ACTCC-TC---GTG-ACCAGACCTGTAAAAATTTTACTAGCACTGGAGAGGAGAACAAACAAAACACGGACAAGCAAAAGGAGTTTGCCAAATGCATAAAGACTCTTAAGATAGATAA-T-TACTA-A---...--A 6944
MND-2.CM.98.CM16 -TG-TC----A-TAG--------A--AT-GACA-CTCC-TATGG-G--ATG-AACA...AAGGGCTATTGCAAGGGGTTAAAAAGAAAG.....................GAAAATAGAACGGGTTGTGCCCTTAAAACAATAAAGGTC-C-G-CT-CA--A-GAA---C 7499
MND-2.GA.x.M14 -CGCAT--T-AC-TG------AGA--GT-AA--C--G--T-T-T-G-GGTT-TAATGCAAGTGGCCCTTGCAGGGGGATAAACAATAGA...............GGAGTGGTAAACAAAACAGGGTGTGCCTTGAAAACAATAGAAGTAAG---CT-CA--A-CATT--C 7425
MND-2.x.x.5440 -TAGTC--T-ATTAG-GC-----A-GAT-AA--AT-GC-T-T-C-A-GAC-A-CAC...AATATGACATGTAAAAGCAGTAACAACAAA.....................AAGAACACAACAGGGTGTCATCTTAAAACTATAAGTATAAG-G--TCCA--GTTAA---C 7126
MNE.US.x.MNE027 --G--G-GAAGCAG-CCA-TGTCA----TCCCA-GT---C-GG---T-AC-ATACT..............................................................................GATAAAATCAATTTGACGGCT-CTCGAGG-...--A 7226
MON.CM.99.L1_99CML1 -GGCAG-TCACGAGGC-G---A-ACTG-G-GG-A---G--A--C-ATGG--C-AAT..............................................................................GTGACCACAATATCT-GG-GATTTCAAC-CCA---- 7285
MUS-1.CM.01.CM1239 GG--AGCTATGTTAGC-A-G---A-G--T-GGCATGGCCGCTTGGAG-A-CAAGGAGAA...AATATTACAGAAGAA.........................................................AAGATAAAAATCAGG-GG-CCTCCCAGC-CAA---- 7231
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 G---AGCTATGCTAGCCA-G---A----T-GGCATGG--GATTGCA--A-CAGAACCACAGCTCGATAAACGAGACT.........................................................AAAATAAAGATAAGA-GG-GATC-GAGC--AAG--A 7262
MUS-2.CM.01.CM1246 G----GCTATG-TAGCTA-G-----C--T-GGCAC----GACTCCA--A-GCTAATAAG...ACAATAAACAAAACG.........................................................GAAATAAAAATAAGG-GG-CCTC-GAGC--AAG--A 7366
MUS-2.CM.01.CM2500 G---AGCTATG-AAGC-A-G----C---T-GG-CC...--A-TGGAC...............AACCGAAGTGAAAGT.........................................................GATATAAAGATCAGG-GG-CCTCTGAGC--AA---A 7280
OLC.CI.97.97CI12 -TGCAC---GA-AAGG-C--GAGA--G--AA-AAC-C-TGGGC--ACTAT-CAGGGGTTAACATAACAGGCATAGGGAGG...............AACTCTACAACCTTTGCCAAAGCAATCAAAAGA.........TTCAAGTTTGATGAG--A-TTAAGAG------A 6985
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --G--G--AAAGAG--GG-C-T-C--AC-AAG---T----GGG-----ATGA-ACA.................................................................................ACTAAAATAAACA-A-G-TC-GTT-AT-----A 6826
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --G-AG-TAAA-AAG-GG---T-A--ACGAAG---T----AGGG----ATGATACT.................................................................................AAGAAAATATACA-A-GATC-CAT-AT------ 6904
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --G-AG--AAAGAG-G-G-G-A-AC-AC-AAA--GT--CGAGGT--T-GT-A-ACA.................................................................................GACAAAATAAAGA-A-GAAC-GTA-AT--T--A 7042
RCM.NG.x.NG411 --G--G--AAAGAGGC-A-T-ACA-GAC-AAA---T----AGGT---CG-CAGCCT.................................................................................GAGAATATAACTA-A-GATC-GT--AT-----A 7086
SAB.SN.x.SAB1 -GG-AG-CAAAGAA-C-A--GTGAG--T-CCACC---A--GT-T-GTGGC-CAAAT..............................................................................GACACAAACAAGATT---CTA---AGACA-T-G--A 7623
SUN.GA.98.L14 CCACCT---GG-AACT---G--GC-GGTGGAACCTTTAGC---C-TG-GT-ATGGC......TGTACATTTGATAATATAACAAAGACA............TGCAGATTTACCAATGGTACAGATTTTAAAAAGATGATTAAGTTTAAACCA-T-G-GAAGCAT----CA 7654
SYK.KE.x.KE51 -G---G-CCA--ATG-GAGT-T-A-GGTG-GGAA----................................................................................................GTGACCTCAACATCA-GG-G-TCGCAAC--CA---A 7009
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -G---G--CA-GAAC-GGCC-CGA--ACC-GGAA----................................................................................................GTAACCAACACCACA-GG-G-TCCCAGC----G--A 7313
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GGG-AG-GAGA-AA-C-A--GTG--G-TTCCAAA-G-G--AT-TCG-GGG-CAAAT..............................................................................AACACAAGGCAGATT-GGCTAAGTAGACA-T-G--A 7412
TAL.CM.00.266 --TC-GCCAA-GAAG--A--GC-A--AGG-ACAAGG-GC---TC-AC-AC-CAGAT..............................................................................AAAGTGAACATCACA-GG-C-GC-GT-AGGA----A 7125
TAL.CM.01.8023 --G-TG-GAA-GAG--GA-TGC-A--GCC-ACAAGG--C-C-T--AC-GC-GTAGT...........................................................................GGAACAGCACAAATAAGG-GGC-AGG-GT-AG-AAG--A 6672
VER.DE.x.AGM3 --G-AG--AAA-ATG--A--GT-A--TT-CCAAA-G---GAT-CCA-GG--C-AAT..............................................................................GATACTGAAGAGATT-A-CT---GAGACT-TTT--A 6950
VER.KE.x.9063 -GG--G-TAAAGAAG--A---TCA--TT-CCAAA-G---GGT-TCGGGG--C-AAT..............................................................................GATACAGAGAAAATA-A-CT---GAGACAGTTT--A 7452
VER.KE.x.AGM155 -GG-AG--CAAGAGG--A--GT-A--TT-CCAAA-G-ACGGT-CCA-GGC-C-AAT..............................................................................GATACAAACAAAATC---TT----AGACA-TTT--A 7432
VER.KE.x.TYO1_patent GGG-AG--AAACAA---A--GT---GTT-CCAAA-G-C-GGT-T-A-GG--C-AAT..............................................................................AATACAGAACACATA-ACCT----AGACA-T-G--A 7431
WRC.CI.97.97CI14 -TG-TT---GG-AG--T---GAGA--T-TAA-A-TTC-TGGGT--ACTAT-CAGAGGGGGACTGCAATAGCAAGAAT..................AATTCAGCAGACTTTGCTAAATGTATTAAACGG.........TTCCAGATAAGAAACTTTAC-AGACA-----CC 7489
WRC.CI.98.98CI04 -TG-TT---GA-AG--TC-GCAG---T-TAA-AAT-CATGGGT--ATTAC-CTGAA...GATTGCAATCAGAAAAAC..................GATTCTAGAGAGTTTGCTAAATGTATTAAACAG.........TTCCAAATAAGAAACTTCAC-AGAAA-----CT 7534
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -TGG-C---G--AAG-----CA--CTT-TAA-A-CTC-TGGGT--ACTAT-CAGAG...GAGTGTAATAAGAAAGGG..................AATAGCAGTGCATTTGCAACTTGTATTAAACAG.........TTTCAAATAAGAAACTTCAC-AAACA-----CT 6430
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V4 loop start
H1B.FR.83.HXB2 GACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAATAGTACTTGGAGTACTGAAGGGTCAAATAACACT.................................GAAGGAAGTGACAC 7462
Env _D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__S__T__W__S__T__E__G__S__N__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S__D__T
H1A1.UG.85.U455_U455A --TAT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C--CA--T--GGC-----------C-T----AA-GGC--C-TG-CA-A-GACATG---C-----GG----............................................... 6893
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------T------------------------------------------------G------------------CA-GC--A-GG-ACTT-G-AGA-TACTGA-GGGGCAGA-..........................................A---A 7463
H1C.ET.86.ETH2220 ----T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A-C-----------C--AAAAC-AG-ACTGTT-AAT--C-G-AC-AAT-T---C..................................................... 6839
H1D.CD.84.84ZR085 --T---------AC---A-----------------------------------C---A--T--GG-------------G-A---AA--TATCAGGACAT-----A-GGTTAAATG---CA-TC............................................... 6984
H1F1.BE.93.VI850 ----T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG----------GAC--AG-C-CC----A-GGCACT....................................................................... 6743
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--GGC---------TCA-GCCT---G-GATCA-A-A-T---GAGA-T---A-T........................................................ 6869
H1H.CF.90.056 ---ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGG-------------G----GAA-TGCA----AATTAC--ATC-AATGAC-CA--GGGA.......................................-AC--A-A 6781
H1J.SE.93.SE9280_7887 --TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A-------C-------G----GA---G-A--GCATTGAAG--AC-AATGAC-CA-GTNAC..........................................-CA-- 6757
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A-----------GAG--AG--GAG---G-----.......................................................................... 6626
H101_AE.TH.90.CM240 --T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A------------A------CC-AGGA-A-GAAACC-TGG-G-GGT-TAATG-C-CT.................................................. 7016
H102_AG.NG.x.IBNG --TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--A-------------C------GA------C-A-A-C-C-G-CA-CCACA--GGGTCA-A-..........................................----- 6971
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------T----------------------------------------A-----A-------------C------AA-GG--C-GAAGA-TTA-A-A-CACTGA-GGAG-T................................................-T 6639
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T--C---A------C---------------ACACA-GC-A-A-GG-ACA-AC-T-AC-A-TA--G--TCT--A.......................................-A-TCA-- 6838
H1N.CM.02.DJO0131 ---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA-...............................................................ACAAAT-GGACT-A--GG-- 6895
H1N.CM.02.SJGddd ---------G-AACCCACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A---G---AA-A--TAC--..................................................................AACA-GAC--AC--G-- 6864
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--........................................................................ACT-T--A--GG-- 6879
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCAA-AAC..................................................................GAGACTAC--A--GG-- 6935
H1N.CM.06.U14296 ---------G-AAY--ATTTA-TG--C------CAT--A--G--------T------A-TT-CA--T-A---G--GAGGRCCA-.....................................................................AATA-GAC--A--RT-- 6901
H1N.CM.06.U14842 ---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T-----CA-TT-CA--T-A-----CGAG-ACGA-.....................................................................ACTC-TTC--A-C-G-- 6929
H1N.CM.95.YBF30 ----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TAC----CGAG--AG-TGAGC--................................................................. 7011
H1N.CM.97.YBF106 ----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T--C--CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCGA-.....................................................................AACA-GACT-A-A-G-- 6971
H1O.BE.87.ANT70 --T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CATG--ACGGAACC-CC.....................TGTAGTGTTAGTAATGTTAGTCAAGGTAACAAT-GCACT........ 7508
H1O.CM.91.MVP5180 --TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-------CTA-----TTA-C--CT----AAA-TCCGGA............TG-CAGGAGATCAAAGGGAGCAATGAGACCAATAAAAAT-GTACT........ 7524
H1O.FR.92.VAU --TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT--G---------CA---C-TT-CCTGC-AG-AGAAT-TG--CT-T.........----AGATCAATTGTACTAATATTAGCAATAATAGCAAT-GCACTCAG..... 7064
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA---C-TT-CATG--TAGGAACC-AC...........................TGTACTAGTAACCAAAATAGCAGCAACAGTAATGACACT.. 7551
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --------GG-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C-----T-----CA--T-T--GA--------TA---C-TT-CATG--CA-GAACC-AC...........................TGTATTAGACAAAGTAACAGTAGCATTA-T--C-CA..... 7527
H1O.US.99.99USTWLA --TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A--------TA---A-TCGAATG--A--AC-CC-ACTG-............-GG-T-CAGAATGACAATAATACTTATGAAAACAGTACAAG-AC-........ 6978
H1O.US.x.I_2478B --T--------AACCCA--TGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T--GA--------CA--AC-TTAGCTG--CCGGAACC-CCTG-AGTTAT...-CCGGA-TCCTCTATAATCATACCTTTAGCCAAAATACCACTAGCACT........ 7602
H1P.FR.06.RBF168 --------GG--TCTTTT-TGCAC--C-G----CAT--A-----C--T--T--C--CA-C-GCAGC---------TA--GC-ATAC-TG--A-GAGAA-...GG--T-T-C...-G--T--A-AAT...............CATACAGGTAATTACAC---GGAGA---T 6962
H1P.CM.2006.U14788 --------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGG-A-GACACC-CCTGGCGG-CTG--GGC--T.....................CATAATACA.........A-TGAAA-T-T 6996
CPZ.CD.90.ANT --T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-ACACG......GGAAACCTC-TCAC-AACGG-GCCCT-.................................................. 6901
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----------A-C--AT----TG--C--C--------A-----C--T-----CG--A-T-G-A--A--------........................GAA-G----CCT-TTC-CG-G................................................-A 7043
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----G-----A----ACATG-TG--C--------G--A--G-----T--T-----CA-C--C-C-T----C----AC-G----ACA----CA---A-CTCAGA-AT-AATAGCTCA...................................................-A 7007
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----T----G-AAC--ACTTA-TGA-C-----------A-----C--T---------A-C-GT---T------CA-A-CAAAAT........................--CAAC-CA-CTGGC.............................................-A 6948
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --T------G-G-C--AC-TTCA---------------A--------T--T-----CA-CT-GGCCT----C---GAC--C-T---ACGC-A--AAACCTTGCTCA-T-AAA-CTTGC---A-.............................................-A 6982
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---TT---GG-AAC--AC-TTCACC-C-TC--------A--G--C--T--T--C---A-CT-CAT---C-------CCT-CATC...............-TCTT-A-T-A-A-T--GG-TGA-.............................................-A 7083
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --T-T----G-AACT--A--TTA---C-----------A-----C--T---------A--T--A-CT-A--C---CAAT-CACTA--...........................................................................-ACA-T-T 6979
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------------A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-.....................AT-AACAA--C-G-G-A-.............................................-T 6941
CPZ.GA.88.GAB1 --T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T------A-T-GC---A-A----C-GAC-ACATTACA---G-C-T-ATA....................................................................... 7485
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---------G-G----ATTT--TG-----C-----------G--C--T--T------A--T--AG-T-AA---CCT---ACA-TAG-G-C-CA-G-GA-....................................................................... 6838
CPZ.TZ.00.TAN1 -----T--GG-CACT-GCTT-T-G--C------CA---A-----C--T---------CTC---A-TTG-AC-----CCTGGACAGC-...-A--GAACC-A--A-ACTCATGGT-C-CTT.................................................. 7089
CPZ.TZ.09.UG38 --T-T----G--ACC-ACTT-T-G---------CA---A-----------T--C--CCTC--TA-CTG-ACA----TA--G---C-AG-G-CGTGGCTA-AG---A-CAATAGT................................................TCCCGTC- 7038
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC............-A---C--CAACA-C-C--T-.................................................. 7462

V4 loop start
MAC.US.x.239 --T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G--CC----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA--GG-A---AGCT-AC..........................................CAGAAGCCAAAG---CAGCA-A-A-G 7883
Env _D__P__E__V__T__F__M__W__T__N__C__R__G__E__F__L__Y__C__K__M__N__W__F__L__N__W__V__E__D__R__N__T__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__K__P__K__E__Q__H__K__R
SMM.SL.92.SL92B --T--G---G-CAC-TTCATGT-GACA-----CA----A-----CC-T--------AATG-ATTGGT-CC-C---T-GGTAGA-GA--GG-A---GA-C--CC-A...........................AGGTGGACAACTCAAACCAAAAAG---CAGCACA-A-G 7334
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --T------G-CACTTTTATGT-GACA------C----A-----C--A-----C--AATG-ATTGGT-TC-C---T-GGTAGA-GAC-GAGACCAAAAT----AC...........................AGATGGAAACAACAAAAGAAGCGA--GCA-CAGA-G-G 7905
STM.US.89.STM_37_16 --T-----GG-CACCTTCATGT-GACA-----CC-T--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-C--A---T-G-TAGAAAAC-GA-----A-CAGAA...........................ATGAGAGATTGGAACAAAAACAAAAAG---CA-CAAA-G-G 7537
H2A.DE.x.BEN -----G---G-G-C-TTTATGT-GAC---C--CA----A------C----------CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAGAC--G-ACCAAACAC-GCGC................................................................. 7945
H2A.GW.x.ALI --TG-----G-G---TATATGT-GAC---C--CA----A------C--C-T--C--CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTGGAAAAC--A-CGGG-CA-GAACAG...............................................................CA 7928
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---------G-G-C-TACATGT-GAC---C--CA----A------C-------C---ATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GA-CG-A-CA--CACAG...............................................................CA 7374
H2B.CI.x.EHO --T------G-AAG-TATATGT-GAC---C---A-G--A--G---C-----------ATG--TTTTT-C--A--CT-GGTAGAAAA--GA-C-GGGCTC-AG-GA................................................................. 7904
H2B.GH.86.D205_ALT --T-------CAAC-TATATGT-GACC------A----A-----C--A---------ATG--CTGGT-C--A--CT-GGTAGA-AAC--A-CA-A-ACA-C-CGG...............................................................-G 7920
H2G.CI.92.Abt96 --T------G-AAAGTTCATGT-GAC------CA----A-----C--G--T-----AATG--TTGGT-TC-A---T-G-TAGA-GAC-GA-A--TGACTCTCCTA..........................................AAGCCCCAG---C--CAAAGACG 7299
H2U.FR.96.12034 --TT----GG-AAA-TTTATGT-GAC---C--CA----A-----CC----------GATG---TGGT-CC-C---T-GGTAGAAAAC-GG--C-TGGA-G-ACAA..........................................ACGTCAAGG--GA--CA-A-A-G 7425
COL.CM.x.CGU1 --T-----GGC-ACTTTCAC-TT-G-G-T----CATA--TT---C--T---------G--T-TAGTT-A-GG--ACA-GA--CC...................................................................................... 6852
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --TAG---GG-ACA--G-GTAT-G--CC-A--CCAT--A----A---T--T--C---GTC-GTA-GGCC-A-C-ACT-TTCACCAA-G-C............................................................ACCATAAC-T-G---A---A 7299
DEB.CM.99.CM40 --TAGG---G-ACA--GTGT-T-G---C-G---CAT--A-----C-----T-----CATTT-CA--GCCC-AG--CTCCTACTCC-AC-A-A--ACACT................................................AGAAATAGCACTT-GTC-----A 7205
DEB.CM.99.CM5 --TAGG--GG-ACA--ACACGT-G---C-A--CCAT--A--G--C--T--T------GTTT-CA--GCA---......-A-CT-C-C-TG-A--AAACT................................................AATAACATAACCT-G---A-T-A 7126
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----------C-AGC-GTGCAC-G---C-G---A-G--A-----------T-----CCTC---AG-A----C--CTCCT--CAA-A-CCAGT--ACAAC...................................................AGTAACAT-ATT-ACA--CA 7504
DRL.x.x.FAO --T-TG-C-TCA-AG-AC-T--TGA-GTTG--------A----AC----T-------GTTT-TA--A-A-GG-GA-CATGGAACAA--GA-CA-G-AATGTGTGG...............................................................TA 7279
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T-----GG--ACCT-T-TGCAC---------CAT---------------------A-C--TA--A-------CTAC-AG--TACAGGGGAACAC--C-A-TG-AC--ACAAGG-GCTTTGCAATAAG..............................ACTGCA--A-T 6942
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT--A------------------A-C--TA--A------GCTAC-A---CACA-CAGAGGG---C-A---CACT-AAA---GC....................................AATACCACTGAAACA-- 7014
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT--A---------------G--A-C--TA--A-------CTAC-A---TACA--GGAG-GC--TGA-TGCAT-ACAGGG---TG-................................................-- 6983
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --T------TCA-CG-ATTTTT-G--C------CA---T-----------T-----GATGGACTGGT-TA-C---TA-CTAAACAA-CGA-CAGAAGATGCAGAA.........GG--CT-A-AGGACCTGTGACAAAGGGAAGCCAGGACCAGGACC-T-TGT-C-G-G 7475
GSN.CM.99.CN166 --T-T---GG--CA---T--TT-G--CC-A---CA---A-----------T--C----TGT--AT---C---C-ACT--A-AATAAC...-CC-T-AAC--C-GC...AATATTGGG---..............................ATCACAAGCAA-TACA-AGG 7408
GSN.CM.99.CN71 --T-T---GG-CCA---T--TT-G--CC-A---CAG--A-----------T-------TGT--GT---C---C-ATTC-ACAACAA--T--CGG-AGT-GA-GACAC-AACATT--C--T..............................GTCACAAGCAA-TACA-AGG 7414
LST.CD.88.SIVlhoest447 A-T-TT-C--CA-AG-T-TTG-TGCA--CA-------AA---A-G----T---C---GT----AG-A-A--CC-GGAATGGAATAA---A-ACT-AGAT-AATGG...............................................................TA 6618
LST.KE.x.lho7 ---TT--C--CA-AG-T-TTA-TGCA--C--------A----A-G----TT------GT---TAGGA-A--CC-AGAATGGAACAA---A-A-T-AGAT-AATGG...............................................................TA 7693
MND-1.GA.x.MNDGB1 --TAG--C-GCA-A--T-ATG-TGA-G-CA---CA---T---A-G----T-------GT----AG-A-CA-G-GGGCATGGAATGA-CC--A-GAGAA--AGTGG...............................................................TA 7051
MND-2.CM.98.CM16 --A----G-GCA-A---TATT-TGC-CCTC--------A----AC----TT-------GG---A--A-T-GG-GA-CATGGAATGA-C-A-A-T-A-CAGTATGG...............................................................TA 7606
MND-2.GA.x.M14 --A----G-GCA-A---AATT-TGA-CCTC--------A----A-----TT-------GG---AG-A-T-GG--A-CCTGGAATAACC-A-ACT-AAATGT-TGG...............................................................TA 7532
MND-2.x.x.5440 --A----G-GC--A---TATT-TGC-CCTC--------A----A-----TT-------GG--TA--A-A-GG--GGCATGGAATAGC--ACAA-G--CAGT-TGG...............................................................TA 7233
MNE.US.x.MNE027 --T--G---G--ACCTTCATGT-GACA-----CA----A--G---C----------AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGAAGA---G-A-CTGACTG-A....................................ACTACCCAGAAGCCACAG---CAGCA-A-A-G 7360
MON.CM.99.L1_99CML1 ---AAG--GG-CCAG--T---T-G-----C--CCAG--A-----C--T--T------GTCT--GCTT-A--C-T--A--GAA-AACC--C-AA--GGACG-G.....................ATATCTCCATTCGACGTGAATAACAAGCCCAACACCACGTA-C-TGG 7434
MUS-1.CM.01.CM1239 --TAAT--GG-CCA---A--TT-G----------C---------C--T-----C---CT-T--GTG------C-ATT--ACAACAA--TC-CACAAATT-ACGAG...........................AGCAATATACATAATGTGACAACCA--TACCACC-AGA 7374
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --T-A---GG-CCAG--A--TT-G-----------G--A-----C-----T------CTCT-TGTG-----CC-ATT-GT-AACCAC-CAGAG-TAAATGAA..............................AGCAACATCCATACTGTAACAACTA-GTACCACA-GGA 7402
MUS-2.CM.01.CM1246 --TAGG--GG--CAG--A---T-G--------CCA---------C--------C--C-TGT--GT-T-A--CC-ATT-GAGAATAAC-CC--AGAAATT-A-GAC...........................TCAAATATACATACAGTAAAAACCA--TATC-CC-TGA 7509
MUS-2.CM.01.CM2500 ---AGG--GG-CCA---T--TT-G--------------A-----C--T--T--C--CCTT-GTGTC--A--CC-ATT-GAGAATGAC-CC--ACAAATTCAC-A-...........................TCCAATATTGATACTGTAACAACCA--TACCACA-GGA 7423
OLC.CI.97.97CI12 --TGAT-CTGCA-A--ATATG-TGA-G-TG-----T--CT-CA-G-GG-TT------ATC--TA--A-TC----A-CATGGAATAA-GCGTC-GA-CCT-AGTGG...............................................................TA 7092
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --TGAT--G-C-AA-TATTTTT-GC-A-----C-AT--A-----CC----T-----ACTC-ATTGGT-T--G---TA-TTGAACAA---G-CAGAGG-T................................................AATGAGAAG---A----GC-AG- 6948
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --TGAT---GC-AA-TACTTTT-G--A-------AT--------C--A--T--C--A-TG-ATTGGT-TC-C--CCTATTAAATAA--GA-C-GA-G-A................................................AACATAAAT--GC----AC-AG- 7026
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --TGAT--GGCAAG-TATTT-T-GC-A------AAT--A--------A--T--C--G-T--ATTGGT-T--A---TTGTTAAATAA-G-G-CAGTAG--................................................ACAACAAAT--GAAG--AA-AG- 7164
RCM.NG.x.NG411 --TGAT--GGCAAA-TGTTTTT-G--A-------AT--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-TC-A--CTA-CTAAATAA---A-CAGAAG-C-A--AA................................................AAT----CT--GC-AG- 7208
SAB.SN.x.SAB1 --T------TC--A-TTCTT-TT----------CA---T-----C-----T-----AATGGATTGGT-CC-C--CTA-TTGAATAA---GTCAGTAGACCCAGAC......CAT--C---TG-GCAAAAAATAAT...............ACAAAGCC-T-TT-GC-G-G 7772
SUN.GA.98.L14 --TG---C--CA-AG-T-TTG-TGA-G-C--------AA--GA-G----TT-------T----AG-A-T--C--AGTATGGAATGAC-CA-CCT-CAAT-AATGG...............................................................TA 7761
SYK.KE.x.KE51 ----TG---G-GAG---A--TT-G---C-A-----C--A--------T-----C---GTTT--A-GA-T---GCA-A-GTG-CAAA-GGCTA-G--AATCCA...................................................AGCA-TTATGCAA-A-A 7128
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --T-T---GG-ACG---A--TT-G--CC-A-----G--A--G--C------------GT-T-TA-G--C---GC--AC-T-AC-AA-GGA-ACG-AA-T-AG-A-...................................................A-TTATGCCAGT-A 7432
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --T------GCA-CT-ACATTT-GC-C-----CCA---A--G--------T----C-C-TGATTGGT-TG-----T-GCTGAATAA-G-GTC--A-A-TG-A-GA......AATGTAG-TGTAGAAGGTAATAATTGCACCACTGGAAAGGATAAACGCT-CTACA-A-G 7576
TAL.CM.00.266 ----T---GG-ACA-CTTTT-T-GCA-GCA---CAG--A-----C-----T--C--CAT--GTTCTA----CCTG-A-----CC-A-G-GTA--AC-AC-CAT-AA-CCAAGGC--ATTACACCAAGGGGTCATAGGAAAG...AAGCCGAGGTCGAGT-AT--GAC--A 7292
TAL.CM.01.8023 ----T----G-ATC-CTCTTTT-GCA-GCG--CCA---A--G--C-----T------ATTT-TAGCA----C-TG-AA--CAAC-A--CATAC-A--AC-CAG-A---AAAGG-GTACTGCACCAGGAGAAGATAGGCCGACAAGAGCACAGGTATAGT-AC--AAC--A 6842
VER.DE.x.AGM3 --T------GCA-C--ATTTAT-G---------CAG--------C-----T-----AATGGATTGGT-TC-A---TACCTGAATAA-CG--CAGTAGATCCGGAC......CAT---CCGTG-AATGGTACGAAGGGAAAAGGTAAGGCACCAGGACCCT-TGCAC-A-G 7114
VER.KE.x.9063 --T------GCA-C--ATTTGT-G--------CCAG--A--G--C--------C--GATGGACTGGT-TC-A---TA-TTGAATAA-C-ATCAGTAGATGCA-A-......CAT---C-ATG-AGTAATGAAACAAAAAAAGGGAATGCCCCAGGACC-T-TGTAC-A-G 7616
VER.KE.x.AGM155 ---------GCA-C--AT-TAT-G--C--C---CA---------C-----------AATGGACTGGT-T--A---TA-CTGAATAA-TTA-CAGTGGATGC-GA-......CAT---C-TTG-AAAAACAACGCAGGGAAAGGTCGAAGTCCAGGTCCCT-TGTAC-G-G 7596
VER.KE.x.TYO1_patent ---------GCATCC-ACTTGT-G---------CA---A-----C--T--T-----GATGGATTGGT-T--A---TACTTAAATAA---A-CATGGGATGCAGAC......CAT---TTTTG-AGCAGCAAAAAG...AAAGGACACGCACCAGGACC-T-TGTAC-A-G 7592
WRC.CI.97.97CI14 --TAG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-TC--------A---A-G----T---C---ATC---AG-A-AGCAG--GCATGGAACAA-CGC---GAGACC-AATGG...............................................................TA 7596
WRC.CI.98.98CI04 ---AG--CT-CA-A--ATATA-TGA-G-T---------A---A-G----TT--C---ATT--TA-GA-TGC-G--GCATGGAACAAC--G-A-GAGA-C-AATGG...............................................................TA 7641
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---AG--CC-CA-A--AT-TT-TGA-G-TA--------A---A-G----TT-----CATT---A--A-AGCAG--T-GTGGAATAA---A-CAGAAAA---ATGG...............................................................TA 6537
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V4 loop end V5 loop start
H1B.FR.83.HXB2 AATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGA.........CAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT................... 7604
Env __I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__.__.__.__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__.__.__.__.__.__
H1A1.UG.85.U455_U455A .--A--T----A---T--------G-----------T----------G-------C-----------------------CAA---.........GT---A--G---GA------C--------A--A-----------------G----C-................... 7034
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH T-----A-------------------------------G-------G-------------------------A------GAA---.........-------------T----------------T-A----------------------G-AGT................ 7608
H1C.ET.86.ETH2220 .-----A----A----------------------------------GG-------CG---------------------TGAA---.........AT---A-TG---AG---------C-----A--A---C-G---C-T-----A-CC--A................... 6980
H1D.CD.84.84ZR085 .--A---A--------------------------------------G-------------------------------TGAA--G.........-------AT-----------------------A-----G---------------GC-................... 7125
H1F1.BE.93.VI850 .-----T--------TC-G------------G--------------GG-------CG----------A--T-------TGCA---.........A-C----CC---AAC--------------TT-A-----G------------------................... 6884
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .-----A--------T-AG------------G-G-GA----------GG--G---C-----------------------GCA---.........A-C---GA----AAC----GC--------A--AA-------------------G---AAT................ 7013
H1H.CF.90.056 C--T--A--G---------------------G---------------G-------CG----------------------CAA---.........A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG-----C................... 6923
H1J.SE.93.SE9280_7887 T-----AA-A-----T-A-------------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C--------------TGCA---.........A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A--CAGG................ 6902
H1K.CM.96.96CM_MP535 .-----A--------T--------G--G-----------------------G-----------A--------------TGCA---.........AGT----AC---AGC--------------AA--A----G------------------................... 6767
H101_AE.TH.90.CM240 .-----A--T-------AG-----G---------------------GG--C----C-------------T---------------.........AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GT-................... 7157
H102_AG.NG.x.IBNG T--A--T----A------------G------G----T------------------C-----------------------CAA---.........AT---A------GAT-----C--------A--A-----------------A--G---................... 7113
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -G----A---------------------------------------G---------------G----------------GCA---.........-----------------------------A--------------------------C................... 6781
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 C-----A----A-------C--------T--G---GG---------G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--G.........AGC----AC--CAGC---G----------AA-AA----G----------------C-................... 6980
H1N.CM.02.DJO0131 T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---.........A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C...................... 7034
H1N.CM.02.SJGddd T--TGTT--G--C--T-----------G---G-----T-----ACA-GG----------GG--T-----A--A--AG-T--G---.........A-TC---CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GAGTATAG----......................... 7000
H1N.CM.04.04CM_1015_04 T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-GTTAG-............................ 7012
H1N.CM.04.04CM_1131_03 T--T-TT--G--C--T---------------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GA-TATAG-............................ 7068
H1N.CM.06.U14296 T--T--T--G--C--T---------------G----TT-----ACA-G------G----G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-TC---CC---CAC--C--C-----T--A---A-TC--GA-TATAG--AA......................... 7037
H1N.CM.06.U14842 T--T--T--G--C--T---G---G-------G----TT-----ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---.........A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA---CAG-------...................... 7068
H1N.CM.95.YBF30 .--T--T--G--T--T-------G---G---G----TT-----ACA-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---.........GTTC---AC---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------GCC-................... 7152
H1N.CM.97.YBF106 T--T-TT--G--C--T---------------G--R-TT-----ACA-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---.........A-TC----C---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-CATAG----......................... 7107
H1O.BE.87.ANT70 .......--A--T----A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--T.........A-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---............................ 7634
H1O.CM.91.MVP5180 .......A-A--T----AGT---G---GC-AG---GATCA---AT---G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--C.........A-CT-A-C----CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCA...................... 7656
H1O.FR.92.VAU ....G-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---.........A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCA...................... 7199
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ....CGGA-ATAT-----G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--T.........A-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCA...................... 7686
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .......A-AT-T-----G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTCG-G-C-T-----A-------GGCCA--T.........T-CC-A-C---CAAC---TCC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---AAGACA...................... 7659
H1O.US.99.99USTWLA .......A-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG---GGTCA---AT--GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--T.........AGTC-A-CC--CAGT-----C--A--T--AT-AA-CC------------CACTA...................... 7110
H1O.US.x.I_2478B ....-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG---GGTCA---AT--G--G----TCG-G-C-C-----A---------C-A--T.........A-CT-A-C----GG------A--A--T--AA--A-TC--GA--TG----AGCCATGGAAAGGGAACCAGAACAGCA 7759
H1P.FR.06.RBF168 ---A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG---.........---T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T--AAT................ 7107
H1P.CM.2006.U14788 -...--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--G.........G--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-CAAT................ 7138
CPZ.CD.90.ANT ....-TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T--TCAT---GGC-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--G.........A-TG--TCC---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G--G...GA--G-CAAATAT--................... 7036
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 C--G--AA-A-----------T-G------AG-G--TTCA---AT--G--------GG-G---C-----A-----A--ACCA---.........--T--A-CT---AAC--TCTA-----T-----CA----G---C----CCA--T-...................... 7182
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 T--A-TAA-AAAC--T-------GG------G-----TCC---AT--G---G--C--G-G---T--C-----A--A--T--A---.........ACT--A--T--CA-------------T-----C--GC-CGAGTT---CA-A--ACTCCCG................ 7152
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 T------T-A-A-----------G-------G----TT-A---ACA-G-----------G---T-----T--G--A--T-AA---.........-CT----AC---CTC--T--C--C--T---A-AA--C-TGAC.................................. 7075
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 CT-G--A--A--T--T--G--T-G-------G-----C-A----TA-G---------G-G---A-T---T--A--T--T--A--T.........A-C--CC-C---AAT--C-C------T---T--A-CC--GA-.................................. 7109
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 T-----TA-T--T----------GG------G---GGC-A-----A-G--------G--G---A-T-CTT--C-----T--A---.........AC---A-AC---ATC--G-----C------A-AT-G--TG-G...............CAG................ 7213
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T-CACA-A-T--G----------G-------G----TCA------AGG-----------G---C-T---A-----T--T--A---.........AC----CA----AAT--C-CA--C-----C--A--C---------------AAA---GAG................ 7124
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-CA-TAA----T--T-------G------AG-G--TTCC---AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--T.........A-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGAGAA................ 7086
CPZ.GA.88.GAB1 ....-TA--G-----------T-G---G--AG-T-GTTCA---AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---.........A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GTGACT................ 7626
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .TA--TT----------A---T-GG---G-AG----TTCT---AT--G---G--G----GT--C-T------G--T-GA--A---.........ACT--A-CC---AAT--C-CC--------A--C--C---GA-GT-C-GAA-......................... 6973
CPZ.TZ.00.TAN1 ....GTTGCA---------C-G-GG--G--AG----TCAT---GGT-T---GTC-----GGG-T--CCTT--C--A-GG--G---.........AC-G-A-A----CAC-----C--C-----A--TA-CA-G---GC---AAAA-AC--CAAT................ 7230
CPZ.TZ.09.UG38 CC-TGTAGCA-----T-A-C-T-GG--G--AG-----CAT---GGT-T----TCT----GT--C--CCTA-----T-GA--G---.........A-TT-A-C---CAG---T--C---------T-CA-TACG---T-G---............................ 7171
CPZ.US.85.US_Marilyn ....--A--TAAG--T-------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--T.........GTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC................ 7603

V4 loop end V5 loop start
MAC.US.x.239 G-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-G--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G--GGA................ 8028
Env __N__Y__V__P__C__H__I__R__Q__I__I__N__T__W__H__K__V__G__K__N__V__Y__L__P__P__R__E__G__.__.__.__D__L__T__C__N__S__T__V__T__S__L__I__A__N__I__D__W__I__D__G__.__.__.__.__.__
SMM.SL.92.SL92B --ATTATG-A--T---CAC--C-GG-----A--T--T-C------C-GG---------AATG-C---TTG-----A-GGGAA---.........G-CT-A-CT---AAC--C-CAG-G--CA-C--AA--GC--AT-TT---T-GAT-G-CAAC................ 7479
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --ATTATG-G-----TCAT--T-G------A--C----C------C--------C---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........G-CC-G-C----AAT--C-C-G-A--TA-T--CA--GC-GAG-T----T-GATC---AAC................ 8050
STM.US.89.STM_37_16 G-ATTATG-A------CAC--C-G----G-A--T--T-CA-----T--------G---AATG-T---TTG-----A-GACAA---.........G-CC---CT---AAT--C-C-G-G--CA-TA-AA--GC--AC-TT--CT-GAC---CAAT................ 7682
H2A.DE.x.BEN .-A-TAT......---CAT-----G--G--A--T--T-CC-----T--------G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA--G.........G-GT-GGCC---GA-----CAG-A--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--CATA-A---AAAT................ 8083
H2A.GW.x.ALI C-ATTATGCA--G---CAT-----G-----A--T--T--C-----C----C---G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........G-GT-G-CC--CAAC----CAG-A--CA-CT--A-TGCT-AC-TT--CACG-A-GGC................... 8070
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C-ATTATG-G------CAT-----G-----A--T--T-CC-----C--G-----G---AATG-A---TTG-----T-GGGAA---.........--GT-A-CC--CAAC--T-CAG-G--CA-CA-AA-TGCT-AC-TT--C--A--AG-G................... 7516
H2B.CI.x.EHO .-ATTATGCGT-----CAC--C-G---G--AG-C----C------C--GA-T----G-AATG-----TTG-----A-GAGAG--T.........G--C-CTCC---AAT--C-C-G----CA-C--CA--GCC-AC-TT--CT-GATAG--AAG................ 8048
H2B.GH.86.D205_ALT --ATTATGCG-----TCAT--C-G---G--A--C----C------C--G--T--G---AAT--A---TTG-----A-GAGAA--T.........G-GC-CTC----AAT--C-C-G-G--TA-C--CA--GCC-AC-TCA-CTCA-AC...................... 8059
H2G.CI.92.Abt96 C-ATTATG-A--C---CAT--T-GG--G--A--T----CA-----C------------AATG----CTTG--C----GAGAA--T.........G-TC-G-CG---AAT----CAG-C--CA-C--AA--GCG-AT-T---A-AGAA--GGTCT................ 7444
H2U.FR.96.12034 G-A-TATG-G--T---CAT--T-GG--GG-A--T----CA-----T--------G-G-AATG-----TTG-----A-GAGAA---.........G-TC-C-CC--CAAT--T-CAG-A--TA-CA--A-TGC--AT-TT---C-GAT---CAAA................ 7570
COL.CM.x.CGU1 .CCAGT-A-GAAC--T-CC--T-G-A-GC-GG-G--T-GT---GTC-CTCAT-CC-GGATCC------GG--G--TCCAG-A--T.........--TC-ACA----AAC-GGG-G-AACAGCCAG-TA-TGCGTTC-TG-GCACCATAG-AGGA................ 6996
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 C-CTTTGA-G--C----A---T--T---T-GG------CC---T-C--GA----GC-GCAT--A--CTTG--A--A-GAGAA--G.........G-GT-G--G---GAC---C--G--T-T-CAA-AA-T--TGATGTG-C-CACTA-GGACAC................ 7444
DEB.CM.99.CM40 GTGGTTGA-G--T--T--G-----T--GT-AG------CT---T-T-CG-----GC--CAT--C---CTA-----G-AAGAA---.........G-GT-G-AG--CAGC---C-C---T-T-CAT-TG-T--TGATGT----CACTA----GGG................ 7350
DEB.CM.99.CM5 C-CTTTGA-G--T--T-AG--T--T---T-GG------CA---TTC--G------C--CATG-A---TTG-----A-AGGAA---.........G--T-G-AG---CAT--TTC-G--T-T-CA--TG-T--TGAGGT--C-CA-TA-GGGCAA................ 7271
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 G-CATATA-GGTG--T-AC---------T-AG-G----CA-----C-C------C-TG-AT--T--CTTA--A--AGCAGAA---.........G------C---CA-C--C---G-GT----CA-TA-TG--GAC-CG----TCCA-CCGAAC................ 7649
DRL.x.x.FAO TCCATATGCAT-C---CAC-----------A---G-TGAT---GCA-G------C-GGAAG--T---ATG-----TG-ATCA---TTTAATAATG----A------A--CA-G--G-C----AAA--T-C--TGAG-TCC-AAAATTGG-GACA................ 7433
GOR.CM.04.SIVgorCP684con GGAGTATA-T------C-CC-------GG-AG-C---TCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--W--TM-T--G---.........ACTT-W------AT--YTW----------AA-AM-----CA-------ACACCCCYS................... 7084
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T-AATATA-T--C---CATC-------GG-AG-C-GGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTC-A------AT---T--C--------AA-AA-----CA---G----CACCC...................... 7153
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --ATTATA----C---CATC-G-----GG-AG-C-TGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---.........ACTT-A------AA---T-----------AA-AA-----CA---G----TACCC...CTG................ 7125
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --CTTATG-TG-C---CAT---CG----G-AG----TGAT---T-C-CT--CTCT---AAGG-A-----T--A--A-GGGAA--T.........--TT-GGAG---AAC---TCAG-C--G-CA--ATACG-GG---T----TA-AAC--CAAG................ 7620
GSN.CM.99.CN166 -CAATGG--GG-T----A---T-GG---T--G-C-C-CAA---GGAT-T--GTCT---T----C--CTTA-----ACGGCAG--T.........--T--A-AT--CA----C--C--------T---T-GA--GATG-C-C-ATGTA-G-AAGC................ 7553
GSN.CM.99.CN71 -CAATGGA-GG-T--------T-GG---T--G-C-CACAA---GGAT-T--GTCT-GGT-G--C--CTTA-----ACGGCAA--T.........--T--A-AT---A----T--C--C--T--C--C---A--GACG---CGATGTA-GGACAT................ 7559
LST.CD.88.SIVlhoest447 TCC-TGGGC-AAT---CAC------TC-G-----G-TGAT---GCATCT-----G--GAA---T---CT------A-CATCA--CTTTAACAACAG---A------A-TCAT-GAG-A----AAA--TGG--TCA--TG--AAAGTT-G-ACCA................ 6772
LST.KE.x.lho7 TCCTTGGGC-AAC---CAC------AGC--C--TG-TGAT---GCT-C-A-------GAAG--T---CTA--A--T-CTTCA--TTTCAACAATAG---C------A-TCAT-GAG-A----AAA--T-C--TGAG-TG--AAAAT-GG-ACCA................ 7847
MND-1.GA.x.MNDGB1 TCCTTATGC-T----TCA---T-GG-----AG--G-TGAC---AT-C---------G-AAG--A---TTA--A--T-CATCA---TTTAATAAT--C--A--G---A--CAT-GGG-A----AAA--TAC--TGA--TGC-AAAGATAG--AGT................ 7205
MND-2.CM.98.CM16 TCCATGGA-GT----T-AT--T-G------A---G-TGAT-----T-----------GAAG--T---ATG-----TG-ATC----TTTAATAATG-G--A--------TAATG--G-A----AAA--T-C--TGAGGTTC-AAAGACAG-AGAG................ 7760
MND-2.GA.x.M14 TCCATATA-GT----T-A---C-G---G--AG-GG-TGAT-----T-----G----GGAAG--T---ATG-----TG-GTC----TTTAATAAT--T--A-----CA-TAATG--G-C----A-A--T-T--TGAGGTCC-ACTA-T-G-AGGA................ 7686
MND-2.x.x.5440 CCCTTA-A-GT-TC---AT--T-G------AG--GGTGAT-----T--------C--GAA---T---ATG-----TG-GTC---GTTTAATAATG----A------A-TAATG--G-G----AAA--T-C--TGAGGTCC-AAAAAC-G--GAT................ 7387
MNE.US.x.MNE027 G-ATTA-G-G-----TCAT--T-G------A--C----CT-----T--------C---AATG-T---TTG-----A-GAGAG---.........G-CC-C-CG---AAC--C-CAG-A--CA-T--CA--GC--AC-T----T-GAT-G--GGA................ 7505
MON.CM.99.L1_99CML1 TGGGTGG--AG----T-CC----G------GG-G-CACAA---GGAT-T--GTC---GAGT--C--CCTA-----ACGG-AA--C.........--TG-GCAG---A----T-----C--T-CC--C--GA-T---G-G--GTTGTA-C-AAAC................ 7579
MUS-1.CM.01.CM1239 TCAATGGA-GGTC--T--G--T-G---GT--G-C-CGCAA---GGCT-T--GTC----T-C--C--CTTG-----ACGAC-G---.........--TG-GCAG---A-T--T---G-G--T-----C--TA-TGATG---C-ATGTA---AGAC................ 7519
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TCAATGGA-GGTC--T-----T-G----T--G-C---CA----GGAT-T--GTC---GT-T--C--CTTG-----ACG--AG--C.........-TTG--C-----GAG--T-----A--------T--CA-TGACG---CCATGTA--GAGAT................ 7547
MUS-2.CM.01.CM1246 CCAATGGA-GGTC----------GG--GT--G---C-CA----GGTT-C---TC---GT-C--A--CCTG--C--TCGA-AA--T.........--TG--CA----A----CC--G-A--------AT--A--GATG-G-CCATGTACGGCAAT................ 7654
MUS-2.CM.01.CM2500 CCAGTGGA-GGTT--T--G----G----T--G-T-C-CA----GGTT-TACGTCG--GT-C--C---CTG--C--TCG-CAA--C.........--T--CCAG---A-G--C---G-G--T--T--C--CA--GATG---CCATGTA-GGCGAC................ 7568
OLC.CI.97.97CI12 TCCATGGTCA-AG--T---C-G-G-----A-G--G-TGAT---AT-----------G-AG---T---CTT-----ACAACCA---TTCAATAATAG---CC-----............---CAAAGAG--ACTGA--TGTT-TTG-AA-TACAA................ 7234
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 C--GTTTG-T--T---GTC-CG---ATG---G-T--TGAT---T-C-CG--GTC--GGAA-G-T---A-A--G--A-GGCAA-AT.........GCGT-A-C----AATG-T-CAG-A-GCTATT--T--GC-GAC-T---GTA--TG---CAA................ 7093
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 C--GTTTG-G--T--T-TC-C----ATGG-GG-T--TGAT---T-T-C---GTC----AAGG-A--CA-A--A--A-GACC--AT.........GC-T-G-A---CAGGG-C-CGG-C--TTACT--T-GGC-GAC-T----TA-ATAC--ACC................ 7171
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -CCTTTTG-A-------TC-C----ATG--AG-C--TGAT---T-T-C----TCG-GGAAGG-A--CA-G--A--G-GGCCA-AT.........GCGT-A-AG--CAGTG--C-GG-AT-CTAT---T-GGC-GAC-T---CTA-AT----GAC................ 7309
RCM.NG.x.NG411 C--GTTTG-T--T--T-TC-CT---ATGG--G-T--TGAT---T-T-C---GTCT-G-AA-G-A--CA-T--A--A-GGCCA-AT.........GCCT-G-----CAACG-C-C-G-G---TACT--T--GC-GAT-TT--CTA-ACAG--AAT................ 7353
SAB.SN.x.SAB1 --C-TATG-T--C---CAC----GG---G-AG----TGAT---T-C-CCT-GTCT---AAG-CA--C----------GAGAA--C.........--CT-GGAG---AAC--G-CAGCC----C----TATG--GA-TTGA-CTA-AAC-G-AAA................ 7917
SUN.GA.98.L14 TCCTTGGGC-AAT---CAC------AGTG-G---G-TGAT---GC-TC---G--C--GAAG--T--CTTG--C--A-CATCA--GTTTAATAACAG---A------G--AAC-GAG-G----AAGCATGG--C---CTG--AA-G-TGG-AGAC................ 7915
SYK.KE.x.KE51 TT-ATAT---T-G--TGCC---CG---G---------TAT---GG-T-T---ACC--GCT-------TTG--A--T-CAGAA--G.........--C----AG--CA-T--T--------T-CTG-AT--AC-GAT-T---GTACTA-CCAAAT................ 7273
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CC-TCGT--GT----TGCC--TCGC-----A--T--TGAT---AGAT-T---A-----TTG--A--CCTG--C--T-CGGCA--G.........--T----A----A-T--C---G-C--T-CAG-AT-GACGGAC-T---ATACTACCCAGGA................ 7577
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 G-CATATG----C---CAT--T-GGTC----G-C--TGAC---T-C-CGC-CA-T--GAA--CC-----A--A--A-GGGAA---.........--CT-AGA---CA------CAG-G---TCTA--A-GG--T--CTG---TA-AAC-GCAAA................ 7721
TAL.CM.00.266 GT--TA-A-GT-----CA-C-G-GG-----G--C----G----AGC-GG--G-AG--GTT------CCT---A----GGGAA---.........--CC-GCAG--CAA-AGT--C--C-----AT--T-GG-GGAT-TCA-CCACCACCGCGGC................ 7437
TAL.CM.01.8023 -T-TTT-A-GT-C---CAGT---GG-----G--C--T-G----AGC-------AG--GCT-------CTG--G--A-GAGAG---.........--CC-G--T--CAA-AGC--CG-C-----TA-C--GG-GGAC-TCA-CCACTA---GGGG................ 6987
VER.DE.x.AGM3 --CATATG-TG-T---CAT---CG-TCTG-C--T--TGAT---T-C-C-C--TC--GGAA--CC-----A--G--A-GAGAA--G.........--CT-GCA---CA----C-CGG-A--G--TA--TC-G-GGAGCT-A--TACAA--G-AAG................ 7259
VER.KE.x.9063 G-CTTATG-TG-T---CAC--C-G-TCTG-C-----TGAT---T-T-CCA--TC---GAA-G-------T--A--A-GGGAA---.........--TC-GGA---CA----C-CGG-C--T--TA--AC-G--GA-CT-A--TA-AAC---AAC................ 7761
VER.KE.x.AGM155 --CTTATG-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C-----TGAT---T-T-CTA--TC---GAA--CA-----T--A--A-GAGAA---.........--TT-GCAG--CA-G--C-CAG----T---A--AC-G--GAGCT-A-CTA-AA---CCAG................ 7741
VER.KE.x.TYO1_patent G-CGTATG-TG-T---CAT--C-GGTCTG-A-----TGAT---T-T-CCC--TC---GAA--CT-----T--G--A-GAGAA---.........--TT-GCA---CAGG--C-CAG-C--T---A--AC-G-TGAGCTTA--TA-AA--G-AAA................ 7737
WRC.CI.97.97CI14 TCCATGGAGT-------C---T-G-A-T--AG--G-GGAC---GCAC-T--G----T-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA--GTTCAATAAT--T--------C............--TCAAAGAG--AC-GA--T-TTGTT-AACTGGGAA................ 7738
WRC.CI.98.98CI04 CCCTTGGAGT-------CG--T-G-A-T--AG-GG-TGAT---GCAC-T------GT-AA-G-A---TTG-----AG-ATCA---TTCAGGAAT--T--A------............---CAAAGAG-GACTGA--TTCTATTCAA-TGGGAA................ 7783
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TCCTTGGGCA--T----CT--C-G-TC---AG-GG-TGAT---GCATCTA----G--GAA---A--CTTG-----GG-GTC----TTTAACAAT--C---------............--CCAAAG-G---C-GA-GT-CTCTT-AA-TGGGAA................ 6679
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V5 loop end Rev Responsive Element (RRE) region
H1B.FR.83.HXB2 .................AGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATAT...AAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTGCAG......... 7745
Env .__.__.__.__.__.__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__.__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__Q__.__.__._
H1A1.UG.85.U455_U455A .................-A---T-CAA-AAAT----C--------------------------------------A---------------G---...---------------------C------------------G-------------------G--......... 7175
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .................GAAG-G--CC--A--------------------------A------A---T---------------------------...---------------------------------------------------------------......... 7749
H1C.ET.86.ETH2220 ..............GAGCCAC-T-GCACAAAA-----A----------A----------------------------------------------...-----G---G-----A-G---C----------------T---C----A--G---------G--......... 7124
H1D.CD.84.84ZR085 .................-AT--T-C-C--AAT--C-C---T-----------------------A-----C------------------------...---------------------C--------------------------------------G-A......... 7266
H1F1.BE.93.VI850 ....................G-G-G-A-CATT----C-----------AG------A------AA------------------C-------G---...---------G-------------------------------------A---CA----------......... 7022
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ........AACAATACA-AT-CA-G----AGT-----------------------------------------------------------G---...---AC---------CA--T--C------------------G-----G-------------G--......... 7163
H1H.CF.90.056 .................GCGTCTGCA--AAATT-T-C------------------------------------------------G---------...---------------------C-G---A--------------A---G-------------G--......... 7064
H1J.SE.93.SE9280_7887 ........GGGAATGGC--TG-G----GCA-T----C----------AC-------A------A-------------------------------...---------G-G-----G---C-------------------------A------------G--......... 7052
H1K.CM.96.96CM_MP535 ....................--T-C-C-TAAT----C---------------------C------------------------C-G---------...---------C-G---------C-----A------------G---C-G----------------......... 6905
H101_AE.TH.90.CM240 .................-AT--T-CG--TAA-----C-------------------A-C--A-A-------------------------------...---------C-----------C-----A------------G-------------------G--......... 7298
H102_AG.NG.x.IBNG ....................--T-G-ACAAAT--A-C------G-----------------------------------------------G---...---------------------C----T------------CGT-----A------------G--......... 7251
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .................CAG-G-----TTA-------T--T---A--------------------------------------------------...--------T-------------------------------G----------------------......... 6922
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................---A-TA-T--------------------------C------------------------C-----------...-----------G---------A---------------AT-------G----C-----------......... 7115
H1N.CM.02.DJO0131 ..........................AGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C...---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT......... 7166
H1N.CM.02.SJGddd ....................----G--GTAA---A--GG-GTAT--CTC-------C-C---GTTA-TCT-------CAA--G--GC----C--C...--------T-GT--A-----CA-------------A-GT--A--T--A--GCACACA---AGT......... 7138
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..........................-GAAATAGT-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C...--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---A-T......... 7144
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .................-AT-G--CAA-TGGTACAG-AG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--------C...--------G-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT......... 7209
H1N.CM.06.U14296 .....GATARTAAAGATG---CTGGCACAAA-AC--CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTT--TCTC------CAA--G--GC-C--G--C...--------C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT......... 7190
H1N.CM.06.U14842 ..............GGA-AT--T-TCAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--C...G-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT......... 7212
H1N.CM.95.YBF30 ....................G---CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C...--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---AGT......... 7290
H1N.CM.97.YBF106 ....................G-A--C-GTAA-A---CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C...--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---C-CACA---AGT......... 7245
H1O.BE.87.ANT70 .....AACACATGGAAC----G---CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C...----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-AAGCACT...... 7790
H1O.CM.91.MVP5180 ..............TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C...---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---CC-A-AA-AA-CATT...CAC 7806
H1O.FR.92.VAU ........TGGAATAAA-CAC-TCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC------...----------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-AGGAACT...... 7352
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ........TGGAACAGC-C------CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C...-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACT...... 7839
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ........TGGAACCGC-C------CAGCGAATCC-CA--T-----AAT---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C...-----------G--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA---CC---CA-AGGCACT...... 7812
H1O.US.99.99USTWLA .....ATAAAMAGAARCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C...----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T---ATT-GT---CC---TA-AGGCACT...... 7266
H1O.US.x.I_2478B CAGACGGGAACCAGAAC----CAG-CAG-AAAAGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T-TA-------C----C-GCTC-G---C...----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--GCC---CA-AGGCTTT...... 7920
H1P.FR.06.RBF168 ..............GCC-A--G--GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----C-----AC-T-TC-----------G------CCC--C...--G-----TC--G-AA--G-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-CAT-RCT...CAT 7257
H1P.CM.2006.U14788 .................GA--G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C...--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-TAT-GCT...CAT 7285
CPZ.CD.90.ANT .......................-----AA-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-A---TAGCA...---C-A------GCG--G--G-CC-GG--C...C-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--GCC--AAA-AA-ACAA...CAC 7174
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ....................--T---ACTAATA-T-CA--T-----AAT---------C----AAA---T------G------C-C--------C...-----G--GCGC--A---------TCT--G-----A-----A-----A--G...CATACAGTAGGA...... 7320
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..AGAAATGGGACT...-AT-C----A-CAAGTTA-CAC-ATAC---AC---------G-----A--TTTG-----GCTG------C-------C...--------C-GC--A-----CA-------G-----A-GT--A--T--A--GCACACA---ACA......... 7305
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ........TATACAAAGTCTGGA-C----AAGT-C-C-A-ATAT--CAC---G-----C----CTA--CTC-----GCAG--G--G-----G---...--G--G--C-GC--A-----CA-------------AGGA--A--T--A---CACACA---ACT......... 7225
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........AAACAC-CA----CA--CAATATC-C----C-T--AAT------G-------CA----TC--------------------C---...---A----------------------------G--T----G---G-GA--G--GACT---G-T......... 7256
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..CAA...AAAACAGAC--G-TG--CA-A--A-CC--G----C-----TT--G-----A-----AA-T--------------------C------...----------G---------C--------------------------A------AC------T......... 7366
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .............................A-T--A-CT--T------AC---------C-----AA-T--------------------C-----C...--G-----------------CC-----T-------A-----------A--G---ACA-----A......... 7253
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..GATCAGGGAGAAGATCAGG-TC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C...---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--AG-AAAACAACAC 7251
CPZ.GA.88.GAB1 .................-A-----G--GTAA-CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G---...--------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---GCAAGA...CAG 7773
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .................G---CGGGGA-CAA-ACAGAAG-TTAC-TGTC---G-----------A--T-T------G------------------...---A-------------G---C-G--G--G-----A--A--A--------GTACACA---GCAAAA...GCA 7120
CPZ.TZ.00.TAN1 .............................AATAGTTATAC-CCC-AATTTTCT-CT-TAG-AGAA---T------A-GTA------GCA-G----...-----G--GG-----C-G--C--GTC---G--T--A-GGCCA-G---A--GCCT-AAA-TA--GCCAATCAT 7368
CPZ.TZ.09.UG38 ....................--TG-CAC-GAGA-CG-GC-TGTTA-CTTTTC--CCA-AG-AGAA---T------AGGTA---A-G-CACG---C...--------GG-----C-G--C--G-CCA----T--T--T-CA-G---A--GCCG-A-A-TAGAGCCAATCAC 7318
CPZ.US.85.US_Marilyn ..............AAT-A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G---...--G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---A-A......... 7747

V5 loop end Rev Responsive Element (RRE) start
MAC.US.x.239 .............................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----AG-T-TG-----GTACACTACTGGTGGC...... 8160
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__Q__T__N__I__T__M__S__A__E__V__A__E__L__Y__R__L__E__L__G__D__Y__.__K__L__V__E__I__T__P__I__G__L__A__P__T__D__V__K__R__Y__T__T__G__G__.__._
SMM.SL.92.SL92B .............................AAT----C-AAT-TTA-CATGA-T-C---AG--GCA--ATTG-ATC--TTG-----GGGGG-T---...---T-G---G-G--CACT---A-T--CA-G--T-----AC-T-TG--A--GTACACCACAAGT......... 7608
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .............................AAT----C-AAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG--G--GGGAG-T--C...---T-----G-G---ACT---A-T--CT-G--C-----AG-T-T--GA--GTACACCACAACTGGT...... 8182
STM.US.89.STM_37_16 .............................AAT----CTAA--TCA---C-A-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T--C...---T-----G----AACT---A-T--CT-G--C--A--G--T-TG------TACACAACTAGT......... 7811
H2A.DE.x.BEN ..........................CG-A-TC-T-C-AA--TTA-CTTTA-T-C---AG--GCA--ACTG-ACC--TTA---C-GGGAG-C--C...---T--A--G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-TCAG-GA--GTACTCCTCAACT......... 8215
H2A.GW.x.ALI .............................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--ACTA-ACC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-C-----T--ATCA-A--G----TACTCCTCTACT......... 8199
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .............................AA-C---CAAAT-TTA-CTTTA-T-C---GG--GCA--ACTA-ACC--TTA-----GGGGG-T---...---T-GA--G--G-AAC----A-T--CT-T-----T--ACCA-T---A---TACTCCTCTGCT......... 7645
H2B.CI.x.EHO .............................AA-CTT-CTAAT-TTA---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT-A-TTG---C-GGGGG-C--C...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T-----T--A-GTAT---A---TATTCCTCAGT-......... 8177
H2B.GH.86.D205_ALT ..........................A-CAGTACC-C-AAT-TTT---TGA-T-C---AG--TCA--ACTG-AT---TTG---C-GGGGG-C---...---T-----G----AAC----A-T--CT-C-----T--AG-T-T--GA---TACTCCTCAGTA......... 8191
H2G.CI.92.Abt96 ..........................A-CAA-C-T-CAAAT-TCAT-TTCA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTA-----GGGGG-T---...---T-----G----AACT---A-T--CT-T--------A--T-T-------TATTCCTCTGT-......... 7576
H2U.FR.96.12034 .............................AATC-A-CAAAT-TCT-CATGA-C-C---AG--GCA--ACTG-AT---TTA--G--GGGGG-T---...---T-G---G----AAG----A-T--CT-T--T-----ACCA-TG--A---TATTCCTCAGT-......... 7699
COL.CM.x.CGU1 ..............GAC-ATG-TGG-A-TGGGTGTGCT-ATCC-G-A-C-CC-AATTT--A-CAT-CATTAA-T-CTTTG-----GGGA-G---C...---T-G--------GAGGA--ACTACTTAT-TC--A--AG-TAT---A---TC----AATGTAAAT...TGG 7146
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ................................AT-T-GAATTTGA-CCC-TC-TC------T-A--CAGTG------GCA--TC-G-----G--C...---A-CA--G--G-GC-G---A----CT-T-----T--TGCT-TC-GAC-CTAC-A--GA-CAGAG...... 7573
DEB.CM.99.CM40 ................................AGT--AAC-CTTA-ACC-TC--C---C--C----CAGTA------GCA--CC---T-------...---A-CA--G--G-AA----TA-----T-C--T---T--GCA-TG-GA--GTAC-A--GA-C-GAG...... 7479
DEB.CM.99.CM5 ................................A-C--GAA--T-A-ACCCTCCTC------T-A--CAGT------GGCA--TC----C--G---...--GA-CA--G--G--A----CA-C--GA-G--C--T--A-GTAT--GA--GTAC-A--GA-C-GAG...... 7400
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ..........................AGAA-AC-T--AACATTGA-GCTCTC--CT---G-----C-AGTC------GC------GGCA-G--GG...---T-----G-GT-AAC----A-T--CC-T--T--T--TTCA-TG-GAC--TAT-AA-GA-CAGAA...TCG 7787
DRL.x.x.FAO ..GAG......GAAACAG-AG-TTCCA-C-ATC----TAAATTTATACCGCA--AT--AG--CAAA-TC-G-TC-C-GCA-T-GG-GCAC-T--C...---T-G--C--GG-G--G---A-T--CT-T--T--A--TG-T-T-C-T---TACAACC---C-GGA...... 7586
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..............GCTGAG--T---A-TAA-ACC-C---A-----ATT------T--A-----AA---T------G--------G--CCCC--C...--G--G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A--------GCCT--T--TAGC......CAT 7231
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..............CTA-AA-CTG-----AA-AGC-C---A-----AAT------T--C----CAA---T------G------C-G--CCCC--C...--G--G--G-GGG-CA-GG----GACT--G-----A--A--A--------GCCT--TA-TGGC......CAT 7300
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..AATAAGACTAATGAG-AT-GT-C---T-A-A-C-C---A-----AAT------G--C----CAA---T------G-----G--G--CCCC--C...-----G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A----G----CCT--TA-TAGC......CAT 7284
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..TCT........................GG-CCA--AAATGTGA-CCT-A-TCCTC-GG-AC-CAG--TA---GCGTAC---C-GGGAG-C---...---T-----G-G--AAC----A-T--CT-T--T--T--AG-T-T--GA---TATACT-GC-CCACA...... 7755
GSN.CM.99.CN166 ................................TCT---AA--TGA-CCCGTCG-CC---G--GCT--TGCG----ACTA------G-CC-GG--C...-----G--GG-G--A--T--GC-CTCGA-G--C--A--TCC---T--A--G-A--AACAC-CC......... 7679
GSN.CM.99.CN71 ................................TCC---AAT-TGA-CCC-TCG-CC---G-AGCC--TGCA----AGTA---G----CC-GG--C...--G--G--GG-G--A--T---C-TTCGC-G--C--A---TC---TC-A--G---CCACAT-CAGGG...GTG 7691
LST.CD.88.SIVlhoest447 ..GAA......GAAAACCTGGGAGGAA-T-TGTCTG--AGATTCTTGCCTCCCTCCTGGGAA-CAA-TC-G-TTGTGGCAAC-GG-GC-C-C---...---T--A---GGC--AG----A-T--CT-T--T--A--AG-T-TGC-TC-GTAC-CACCC............ 6919
LST.KE.x.lho7 ..CAT......GAGGACTTAGGAGGCA-CCTAAGT--AAAGTTCTTGCCTCC-TC-TGGGAA-CTA-TC-A-TTGTGGCA---GGG-C-------...---T-GA-----T-GA-T---A-T--GT-T--T--T--AG-T-AGC-C--GTAC-CACCC............ 7994
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..AATGAA...............-CAA-AATGC-A--TAAATTCTTGCCTCCCA-T--A-CCTCCA-TC-A-TTGTTGC-T-TGG-GC-C-T---...---T----C-----AATG---A-T--CA-------T--AG-T-TG--A---CACACTT-A-CTGAA...... 7349
MND-2.CM.98.CM16 ..GGA........................-A-ATC---AAATTTGTGCC-CA--AT--GG-ACAAA--CGA-TT-C-GCG-T-GG-GCAC-C---...C--C--------G-G--C---A-T--CT-T--T--T--AG-A-TGGCA---TATCATC---CAGAA...... 7895
MND-2.GA.x.M14 .......................--AAGA-A-CTA--AAAGTTT-TGCC-CA--AT--GG-ACAAA-TC-A-TC-C-GCA-TGGG-GCAC-T---...---T-G------G-G--T--GA-----T-C--C--T--TG-T-T-C-C---TATCATC-A-CAGAT...... 7824
MND-2.x.x.5440 ..GAC..................----GA-ATATC--AAAATTTATACC-CA--ATTGG--TCAAA-TC-A-AC-C-GCA-TGGGGGC-C-T--C...---T-G--G--GG-G--T--GA----TT-T--C-----AG-CAT-C-C---CATCATT---CTAAT...... 7528
MNE.US.x.MNE027 .............................AA-C-A-CTAAT-TCA-CATGA-T-C---GG--GCA--ACTG-ATC--TTG-----GGGAG-T---...---T-----G-G--CACT---A-T--CT-G--C-----A--T-TG-----GTACACTACTGGTGGC...... 7637
MON.CM.99.L1_99CML1 ................................A-CG-GAC-CTTGT-CCCTCG-C-C-GG----T---TCA------TCA--GC-CAG-CG----...--G--G--GG-------C--C---TCTA-G-----T--A-CA--GC-------GACT-G-GTA......... 7705
MUS-1.CM.01.CM1239 ................................ACAG--AA--TGA--CC-TCC-CGA--G---T----GCC---C---TG---C--A-A--T--C...--G-----GG----A--C--GC-TTCCA-G--T-----AG---TGC----G--GCCT--T-CC......... 7645
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ................................TCA---AAT-TGA--CC-TC--C-A--G--TT----GCC---C---TG--GCCTA-G--GGTACAA--G--G--GG-G--C--T---C-TTCCA-G--------GG-A-TGC-A-----GCCT--C-CA......... 7676
MUS-2.CM.01.CM1246 ................................ACA--AAA--TGA-CCCCTC--CCA--G-C.........----CGC---CG-CTAGACTGAGAGAT-C---G---G-G--A--C--TC-TTCC--G-----G--AG-A-TGCGC--G---CCT----CC......... 7774
MUS-2.CM.01.CM2500 .............................A-T-T--ATCGATTGA-CCC-TC--CCA--G--CTT---GC----C-C-TG------A-G-G---C...-----G--GG----A--T---C-GTCC--G-----A--GG-A-TGC-------GCCT----C-......... 7697
OLC.CI.97.97CI12 ..AAAGTAGAGAAC............-GAA-GC-AG-G-CATTG-T-CC-CC-TC---C-ACGT-A-TC-A-TTGTCTCA-TGGC-AG-G-T---...---T-G---G-GT-G---TTGA-T--CT-T--T--T--AG--A--C-A--GTAT.................. 7369
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .............................AAT----CTAATGTGA-ACTGTCT-C---AG-AG-A---CTA---GC-GCA-----GGGA-G---C...--------GG-----A-----A-T---TAT-----A--AGCTAT---A--GTAC-A-ACA............ 7219
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .............................AAT--A-CAAATGTTA--CTGACT-C---GG-AG-A--TCTA---GC-GCA--G---GGA-G---C...---------G-----A-----A-T--CTAT-----T--AG-T-TT--A--GTAC-A-ACA............ 7297
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .............................AGT----CAAA--TCA-CCTCTC--CG--AG--G-T--TT-----GC-GCA-----GGGG-G----...--G-C-A--G----CAG----A-T--CT-T-----A--AG-AAT---A--GTACCA-AC-............ 7435
RCM.NG.x.NG411 .............................ATGACA-CAAATGTCA-CTTGTCT-CT--AG-AG-A--T-TA---GC-GCA-----GGGC-G---C...--------GG-G---ATG---A-T---TAT-----A--A--T-TC-GA--GTAC-A-ACA............ 7479
SAB.SN.x.SAB1 .............................AA-AG--C-AATGTGA-GTT-TC-CCTC-G--TGAAAG--T----GCT-A------GGGAG-T--C...---T----GG----CA-G---A-T---T-T--T--A-----A-T--GA---TACACT-GC............ 8043
SUN.GA.98.L14 ..TGG...AAGGTAAATG-ATCA--CATC--A-TTG-AGC-TTC-AGCC-CCTACCA-C-CCTTAA-TC-A-TTGTG--CAC-GG-GCAC-T--C...---C------G----AGG---A-T--GT-T--T--A--AG-T-AGC-CC-GTAC-CACCC............ 8065
SYK.KE.x.KE51 .............................--AC--T-GAATTTTG-ACCTACT-CTA--G--GAA--TGTG------GC---T----TC--T---...---T-GA-TCGG---A----TA-T--CT-T--G--T--A-GTCA--G-C-CTAT-A-C---CT......... 7402
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .............................--TAC-T-GAA-TTTA--CC-AC--C-A--G--GA---TGT-------GCA--TC-G-TC--T---...---T-GA-TC-----A-----A-T--CT-T--G-----TG-TCA-CGTC-GTAT-A-T---CT......... 7706
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .............................GAAAG--CTAATGTGA-ATTGAC--CTA--T--GA-A---TA---GCTTA------GGGA-G----...--GC-CA--G-----------A-C--TT-C--G--A--AG--AT--GA---TAT--T-G--CAACT...... 7853
TAL.CM.00.266 ..TCT........................AGT--C--AACAGT-GAGCCCTCGTC-C-G--AC-T---TCG---C--GCA-C-G-T-CACGG--C...--G--GA--G-G--C-TG--T--T--GTAT--G--G--A--TATC-GA--GTAC-AT-G--CC......... 7569
TAL.CM.01.8023 ..AAT........................GA-ATC--AAGTGTGGAACCCTCTTC-C-A--C--A--TGC----C--GCA-CGG--GCACGG--C...--G--GA--G-G--CAC----A-T--CT-T-----A--G--TATC-GA--GTAT-AT-G--C-......... 7119
VER.DE.x.AGM3 .............................AA-AG--CTAATGT-A-ATT-A-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GC-GCA-----GGGC-GG--C...---T-----G-----AC----A-T--CT-C--------AG-A-T--GA--GTATAC--GAGGT......... 7388
VER.KE.x.9063 .............................-ATAGA-C-AATGTGA-ATT-A-TCCCC-G--AGAA-GA-TC---GC-GCA-----GGGACG----...---T-G---G----CAC----A-C---T-T--------G--T-T--GAC-TTATAC--GAGGA......... 7890
VER.KE.x.AGM155 .............................AA-AG--CAAATGT-A-ATTGA-TCCCC-G--AGAAAC--TC---GCGGCA-----GGGC-G---C...---T-G---G-G---AC----A-T---T-T--------AG-A-TC-G-C--TACAC--GAGGC......... 7870
VER.KE.x.TYO1_patent .............................AA-AGA-C-AA-GTGA-ACT-A-TCCCC-G--AGAATCT-TC---GCGGC------GGGC-G---C...---T----GG----CAC----A-T--CT-T--------AG-A-T--G-C-TTATAC--GAGGA......... 7866
WRC.CI.97.97CI14 ..........................AGAAATC-AG-GA-GTTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A--TC--TTGTGGCA-TGGG-C-A------...---T-G------T-AA--ATGA----GA-G-----AGGGG-T-G------GGTT--ACCC-CTGAA...... 7873
WRC.CI.98.98CI04 ..........................A-TAAGC-AG-GGAATTC-AA-CTCCTTCCA-C--ACA-A-TTCA-TTGTGGCA-TGGG-C-A--G---...---C-G--G-G-C-AA--ATGA----GC-G--T--TGGTG-T-GG-GA---GTGACACCAA-AGAA...... 7918
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..........................A-CGGGC--G-GGAGTTC-AA-CTCCTTCCC-C---CAAA--TCC-TTGTGGCA-T-GG-C-A------...---C-G------C-AA--TTGA----------T-----TG-T-G------GGTGACACCT-CTGAC...... 6814
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Env gp120 end Env gp41 start
H1B.FR.83.HXB2 .........AGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTG...AGGGC 7897
Env _.__.__.__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__.__R__A
H1A1.UG.85.U455_U455A .........-----------------T......---C--------A-C--------------A--------T--------A--------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C-----...----- 7327
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .........------------------...GGAATGC--------A----------------------------------------------G----------------------------T---------------------A------------C-----...----- 7904
H1C.ET.86.ETH2220 .........----------------CA.........C-------------------------------------------------------A-----A--------------------------------G-----------A-----A-G----------...-AA-- 7273
H1D.CD.84.84ZR085 .........---------------A-A......---C--------A----------------------------------G-----------G------------------------------G-------------------A-----A------------...----- 7418
H1F1.BE.93.VI850 .........----------------C-......---C----------------------TC-T--G-ACAGCA-GGAGCA---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A------------...----- 7174
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .........-----------------T......---C-G------G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C------...----- 7315
H1H.CF.90.056 .........------------------......-----G-------CT-----------------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G----------...--A-- 7216
H1J.SE.93.SE9280_7887 .........------------------......------------G--------------------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G----------...-A--- 7204
H1K.CM.96.96CM_MP535 .........-----------------A......---T--------G-----T----A--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G----------...--A-- 7057
H101_AE.TH.90.CM240 .........-----------G------......------------A--A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G----------...----- 7450
H102_AG.NG.x.IBNG .........--------------G--T......---C-G------G-C--------------A--------------------------GCGG-----A--------------------------------C--C--------A-------G----------...-AA-- 7403
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .........-----G------------......------------G-------------------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-----...----- 7074
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .........---------T--------......--------G--CA----------------------------------------------G--------------------------------------C--C----------------G----------...----- 7267
H1N.CM.02.DJO0131 .........----------------CC...TTT---C----T--GC----T--G-----TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G--...--A-- 7321
H1N.CM.02.SJGddd .........--------G-------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-TA----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----GT-------A--A-----T---C--T--...--A-- 7293
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .........--------G-------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T--...--A-- 7299
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .........--------G-------CC...TTT---C----G--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T--...--A-- 7364
H1N.CM.06.U14296 .........----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC-G----A-----G--------A--A-----T---C--T--...--A-- 7345
H1N.CM.06.U14842 .........--------G-------CC...TTT---C----T--AC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T--...--A-- 7367
H1N.CM.95.YBF30 .........----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T--...--A-- 7445
H1N.CM.97.YBF106 .........--------G-------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T--...--A-- 7400
H1O.BE.87.ANT70 AGAACTCAT-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A...--A-- 7951
H1O.CM.91.MVP5180 ACCCCTCAC--G--------------A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-----...--A-- 7967
H1O.FR.92.VAU AGCACTCAT-----G----------CA......--TT-G-C-ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A...--A-- 7513
H1O.SN.99.99SE_MP1299 GGCACTCAA-----------------A......---T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A-- 8000
H1O.SN.99.99SE_MP1300 GGCACTCGA-----------------A......---T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T--------------------------GG---CA------G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A...--A-- 7973
H1O.US.99.99USTWLA AACCATCAA-----------G-----A......---T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACTC----A-AAGG-----------A------G----CC-----...--A-- 7427
H1O.US.x.I_2478B GGCACCCGC------------------......--CT-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A...--A-- 8081
H1P.FR.06.RBF168 GATGCTCAT--GA-------G-G--CA......--CC-----ATGC-A------------A--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---G-----CA-------------------------A----A...C-A-- 7418
H1P.CM.2006.U14788 GATGGACAT--GA-G-----G----CA......--CC-----ATGC-A-----------TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A...--A-- 7446
CPZ.CD.90.ANT TCC......---C---------GCA-T......--------GCTG--C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----...CAA-- 7329
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...GAAAGG---C-G--G-------CC...TTT--CC-G-----AC-------------TC----T--------------A-----------GG--G-C------------------C----G---C-A--G--A--------A--A--------CC--T--...--A-- 7481
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .........----------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-A-----------------------------A---C-A------------------C-G-----------A--G--------A-----------CC-----...--A-- 7460
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .........---C------------CC...TTT---C----T--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GA-------A-----G-----------------T---C-----...--A-- 7380
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .........----------------CA......--GC-G----TG--T--------------------------G-----------------A---T-A------------------------------A----C--------A-------GT---------...--A-- 7408
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .........--G-------------CC...GTA---T-G-----------------------------------------------------G---C--------------------------C-GC------------------------G----C-----...--A-- 7521
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .........--------G--G-----A......---C-G----TGA----------A---A-------------------------------GG--C-----------------------A-TC--C-C--------------A-----A-G----------...-AA-- 7405
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CAT......--------G-----CC-T......---C-------AC----T---------C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A...--A-- 7406
CPZ.GA.88.GAB1 ...AAAGAC---C-G----------CC...TTC--TC-G-----AC--------------C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T--...-AA-- 7934
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...CTTGAT---TCC----------CC...TTT---C-G--G--GC----T-----A---C-T-----------------------------A--TG---T------------A--TC--A-CC-GC-T--G--A--------------A--T--C------...C-A-- 7281
CPZ.TZ.00.TAN1 ......ACT--GTC--G-----AT---......--C------CTG-----T-----A--TC-TA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG----C-C--------T--A--------AC-A--CC----T...CA--- 7523
CPZ.TZ.09.UG38 ACA......--GTC--------AT--T......--C------CTG--------G--A--TC-CA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG---GC-C--------T--A---------C----CC-----...CA--- 7473
CPZ.US.85.US_Marilyn .........----------------CC...TTC---C----T--AC-------G-----TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A...--A-- 7902

Env gp120 end Env gp41 start
MAC.US.x.239 ...ACCTCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C--ACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 8315
Env _.__T__S__R__N__K__R__G__V__.__F__V__L__G__.__.__F__L__G__F__L__A__T__A__G__S__A__M__G__A__A__S__L__T__L__T__A__Q__S__R__T__L__L__A__G__I__V__Q__Q__Q__Q__Q__L__L__.__D__V
SMM.SL.92.SL92B ...ACCTCA-AGA-T-------G---C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-G-----TTCTG-A-----------G--GC-A--------T-CT---T--C-GACT------G----G--------A--A---C-AC-GC--T--...GAC-T 7763
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ...GCCTCA---A-T--G----GG--C...TTT-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------G--G--GC--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAT-T 8337
STM.US.89.STM_37_16 ...ACCTCA---ACT--G----GG--C...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A-----------G--GC------------CT---T--C-GACT------A----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 7966
H2A.DE.x.BEN ...CCAGTG--GA-C-------GT---...TTC-TGC----G......---T-G--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A--------GCGG--CC--------T-A-CC---T--C-GACT---C--G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 8370
H2A.GW.x.ALI ...CCAAGG--GA-T-------GT---...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-C-CGA-------TTCTG-A------A-G--AG-TT-A------T-T-CT---T-TC-GACT------G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 8354
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ...CCAGTG--GA-T-------GT--A...TTC-TGC----G......---T-A--T--TC-CACGA--------GCTG-A--------G--G--CT--------T---CT---T-TC-GACT------G-C--G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 7800
H2B.CI.x.EHO ...ACACCG--GA-T-------GT--A...CTT-TGC----G......--TT-G--A---C-T-CGA-G-----TTCTG-A--------G--G--CT-----T--T---CT---T--C-GACT---C--G----G---------------C-AC-GC-CG--...GAC-T 8332
H2B.GH.86.D205_ALT ...AAACCG--GA-T-------GT--A...ATG-TGC-----......---T-G--A---C-T-C-ATG-----TTCTG-A---------A-G--TT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G-C--G---------------C-AC-GCCTG--...GAC-T 8346
H2G.CI.92.Abt96 ...ACACCG-A-A-T-------GT--A...TTT-TGC----G......--TT-G--A--TC-T-C-ATG-----TTCTG-A------A----G--GT--------T---CT---T--C-GACT--G---G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAT-T 7731
H2U.FR.96.12034 ...ACACCG--GA-T-----G-G---A...TTT-TGC-T--G......---T-G--T--TC-C-CCA-G-----TTCTG-A-----T--G--G--GT--------T-A-CT---T--C-GACT---C--G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 7854
COL.CM.x.CGU1 CATCATGGG---C----G---.........GGCATCT-T-C-TTC-CCA--T-A-CCC-----A-T-GG--C--TGCTG-A------T----G--TG--G--------A-C-----TCA-TCCC-TAATGGAA-GGCTAGTGCCAGCAGC---CGAA--T--CTG-AACT 7307
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...TCTGTG---C--------------GGAATG-CTT----T......C-AG-G-CA--TC-CA-CA-------TGCTG----------G--G--C-CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AGC--G--------------AC-AG-G------...-A--- 7731
DEB.CM.99.CM40 ...TCGGTA---C-C--G--G----CAGGAATT-CTT-T--T......C-GG-A-CA--TC-CA-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T-TC-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-AG-GC--T--...-A--- 7637
DEB.CM.99.CM5 ...TCTGCA---C-------G--G-C-GGAATT-CTT-T--T......C-AG-G-CT--TC--A-TA-------TGCTG-------------G----CAG--------------T--C-CTCT--GC--AG---G-----------A---C-AG-GC--T--...-A--- 7558
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 GCAGAGTCTGTTTC-CGCC--AGGCG-GAAGTGTCTT---TGCT-GG-C--A-A--A--TC-CA-C----------CTGTC--------G-T-GG--CAGGCT-AG--------T--C-GG-T---C-TG-C--G-----------A---C-AG-GC--T--...--A-- 7954
DRL.x.x.FAO ......CAC--GC-G--G----GT-CA...GTC-TGC-T--G......A-------CC-----A-CTTG-----TTC-G-A---T--T---TGG-G-C-G-CA----T--C---T--CAGGCT--GC--A----G--G---G-------A--GC-AC-----...C-CCT 7738
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AAC......--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG----A--------------------G---G-C---CA------C-----A-----A-----CA-----...--A-- 7386
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AAC......--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------A-----CA-----...--A-- 7455
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AAC......--G------C-T----CA......--CC-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------AM----CA-----...--A-- 7439
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .........-----------G-TGCCA...TTC-TGC----G......--T--A--C-----------T--T----CTG-A-----------GG---CA--------A--C---T-TC-G--T--GC-TG----G---T-------------G--C------...GC--- 7904
GSN.CM.99.CN166 ......GCTGTG--G--------C......CTTTC-T-G---ATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----T-C---G-----------GG---CAG---------A----T--C-GTCT--G---G----G---A-----------G-G--CC-----...----- 7834
GSN.CM.99.CN71 ......CATGTGA----G--G--C......ATTTC-T-G--CATA-CC---T-GAC---TC-CA-T--G-----TGC---G-----------GG---CAG-------------AT--C-GTC---G---G----G---------------G-G--CC-----...----- 7846
LST.CD.88.SIVlhoest447 ...AGTAGT-AGC-G--G-------CACCGCTG-CTC----T......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C--A---CA-GT-G--A-ACAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT 7077
LST.KE.x.lho7 ...AGGGGA--GC---CC-------C-CCTCTG-CTT-----......GC-T-G--AC-TC-CA-T--T-----C-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT 8152
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...CATCAT-A---G--G----G--CA...GTAAT-C-T--T......A-------TC-GC-CTCGCTG------TC-G-G------T---TG--GG--G-A-----T--C--AT-TCAGTCT--GG--A----G------G-A--A--A--AC-G---T--...-A-CT 7504
MND-2.CM.98.CM16 ......GCT--GC-G--G--G-G--C-...GTCTTGC-T--G......A-GT-C--CC--C-A--TTTG-----TTC---G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T-TCAGGCT--G---AA---G--T---G----------GGT-C-----...--CCT 8047
MND-2.GA.x.M14 ......GCA-AGC-G--G----G--CA...GTCTTGC-T---......A-G--C--CC-------CTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGGCT--G---AA---G--T---G----------G-T-C-----...--CCT 7976
MND-2.x.x.5440 ......ACA--GC---------G--C-...GTCTT-C-T---......A-G--C--CC--C-A--TTTG-----TTC-G-G------T---TGG-GG--G-C-----T--C---T--CAGACT---C--AA---G--T---G----------GGT-C-----...--CCT 7680
MNE.US.x.MNE027 ...ACCCCA---A-T-------GG--C...TTT-TGC----G......---T-A--T--TC-C-C-A-G-----TTCTG-A--------G--G--GT----------C-CT---T--C-GACT------G----G-----------A---C-AC-GC--T--...GAC-T 7792
MON.CM.99.L1_99CML1 ......CAC--G-----G------......ATTACTT-G--TATGGCC--T--G--C---C-CA-CA-G------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G----G---------------G-G--CC-----...----- 7860
MUS-1.CM.01.CM1239 ......CATGT-A--GC-------......ATATCTC----CATAACC--T--G--A--TC-CA-C--G------G----G-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTC----C--G-C--G---------------GCA---C-----...----- 7800
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ......CATGTGC-TGC------C......ATCTC-T-G--CATAACC--TT-A--A--TC-CA-C---------G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G-C--G---------------GCA---C-----...--A-- 7831
MUS-2.CM.01.CM1246 ......CACGTCA-GGCT--G---......ATCA-CT-G---ATAACC---T-A--A---C-CA-T--T--G---G----A-----------GG-G-CAG-C------------T-TC-GTCT--G---G----G-----------A---GCT---C--T--...--A-- 7929
MUS-2.CM.01.CM2500 ......CATGTCC--GCT--G---......ATAACCC-----ATAACC--TT-G--A--TC-CA-T--T------G----A-----------GG-G-CAG--------------T--C-GTCT--G---G----G-----------A---GCT---C--T--...----- 7852
OLC.CI.97.97CI12 ...CAGCCT---A-T-------G--CA...TTG-TGC-G--G......--AT-G---G-TC-C--CCT-------TC-G-A------A---TA----C--TA-----T--C---T-TTCG--T--GC-TG-G--G-------G---------GC-CA-----...GA-AT 7524
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .........-A-C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------GC-G------...GACAT 7368
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .........---C-G-------T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G--G------...GACAT 7446
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........-A-C-G-----G-T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTC---------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----T--C---T--C-G--T--GC-TG-A--G---T----------A--G--CC-----...GACAT 7584
RCM.NG.x.NG411 .........-A-C----G----T-CCT...TTG-TGC-G--T......--T--A--T---C-CTCG--------T-CTG-A-----------GG-G-CAG-C-----A--C---T--C-G--T--GC-TG----G---T-------------G--G------...GACAT 7628
SAB.SN.x.SAB1 ...CCCGAA---C-------G-TGCCA...TTC-TGC----G......-----A--T--------------T---GCTG-A-----T-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--G---C-CG----G---C-------------A---C----T...GC--- 8198
SUN.GA.98.L14 ......AGG-AG-----G--G----CACCTGTT-CCC-----......GCTT-G-CAC-TC-CA-T--T--G--T-CTG-A------TT--TA--G-C--TA--A--T--C------CA-GC-G-C---CAA--G---T-------------GC-G------...GT-CT 8220
SYK.KE.x.KE51 ......ACG-A-C-G----------CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG-----G--T-CTG-A-----GAGC--TG-G-CAG----T--AC-C---T--CAGACT--G---G----G---------------C-A--G------...GA--- 7557
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...AATACC--G--------G----CACCATTG-C-C-T--G......-----G--A--AC-CTCG--T--G--C-CTG-A-----G-GC--TG-G-CAG----A--AC-C---T-TCAGACT--G---G----G---------------C-A--G------...GA--- 7864
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........C-------G--G-TGCCC...TTC-TGT-G--G......-----A--C--T-----G-----T---GCTG-A-----T---A-AG-G-CAG--T-------C---T--CAG------C-TG-A--G---T-------------G---C-----...GC--- 8002
TAL.CM.00.266 ...GCTAAC-AGC-----C----G-CCCCGCTA-CCT----C......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-CTCT--GC--AG---G---------------G-AC-CC-----...----- 7727
TAL.CM.01.8023 ...GCAACA-A---G--------C-C-CCTCTG-CTT-G---......---A-A--A--TC-CA-CA-------C-CTG-C----------TGG-G-CAG-C--------G---T-TC-TTCT--GC--AGC--G---------------G-GC-CC-----...----- 7277
VER.DE.x.AGM3 ...CATGAC---AC---GC---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---C-------------G---C-----...GC--- 7543
VER.KE.x.9063 ...CAAGAC---TC----C---TCCC-...TTT-TGC----G......-----A--C-----A-----T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---A-------------A---C-----...GC--- 8045
VER.KE.x.AGM155 ...CAAGAG--GC-----C---TCCC-...TTC-TGC----G......-----A--C-----------T--T--G-CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T---C-TG----G---T-------------G---C-----...GC--- 8025
VER.KE.x.TYO1_patent ...CATGAG--GC----G----TCCC-...TTT-TGC----G......---T-A--C--------G--T--T----CTG-A-----A-----GG-G-CAG-C--------C---T-TCAG--T--GC-TG----G---C-------------G---C-----...GC--- 8021
WRC.CI.97.97CI14 ...CATCGC-----G-------GT-CC...ATTATTC-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G--------------A--G--CC-----...GA-CT 8028
WRC.CI.98.98CI04 ...CATCAT-------------G--CT...ATT-TCT-----......A-T--A--A---C-C--GCTG------TCTG-A------A---TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G---T----------A--G--CC-----...GA-CT 8073
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...CATCAT---------C---G--CA...ATT-TTT-----......C-T--A--C---C-C--CCTG------TCTG-A------A-G-TA----CAGTA------A-C---T-TCAG--T--GC-TG----G-----------------G--C------...GA-CT 6969

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
295



PLVGenomes

PLV
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

RRE end
H1B.FR.83.HXB2 TATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGA 8067
Env __I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__
H1A1.UG.85.U455_U455A ---A-----T---------------A-------T-----------T--A---------------G-----------------------C----------------A--A--------C-----------G-----C---------A-------C-----CT--------- 7497
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------------CG----------------------A---------------G-------------------------------G--------------------------------------C---------A------------------------ 8074
H1C.ET.86.ETH2220 ---A---------------A-------G-----G-----------T------------A-----G--------A-A------C------G---------------A-----------C-----------------C-----------------------CT--------- 7443
H1D.CD.84.84ZR085 ---A-----------------------------G-----------T--A--------------------------A-----------G-----------------A--A----------------------A-------------A----A--C-----CT--------- 7588
H1F1.BE.93.VI850 ------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT--------- 7344
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---A--------G--------------------------------T--A---------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T-------- 7485
H1H.CF.90.056 ---AC------G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT--------- 7386
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---A---------------------A-------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C---------------- 7374
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C---- 7227
H101_AE.TH.90.CM240 ---A--------G--------------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C----- 7620
H102_AG.NG.x.IBNG ---A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------GA--------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT----C---- 7573
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------A--------------------------------------------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A--------- 7244
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT--------- 7437
H1N.CM.02.DJO0131 A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7491
H1N.CM.02.SJGddd -T-A-----------C---T-----------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-------T---T-G------G--AA----A--TC-A-----C-----A------AST--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7463
H1N.CM.04.04CM_1015_04 A--A-----------A--AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7469
H1N.CM.04.04CM_1131_03 AW-A-----R-----A--MT-----------T--A----------T--A-------RA----A-G----T---A-A--R--------T-G------G--AA----AR-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7534
H1N.CM.06.U14296 A--A-----------A---T-----------T-------------T------------------G----T---A-A-----------T--R-----G--AA----A--TC-A-----C-----A-------CT--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7515
H1N.CM.06.U14842 A--A---------------T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7537
H1N.CM.95.YBF30 A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C----- 7615
H1N.CM.97.YBF106 A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY---- 7570
H1O.BE.87.ANT70 A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA---. 8120
H1O.CM.91.MVP5180 G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---T 8137
H1O.FR.92.VAU A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G 7683
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA---- 8170
H1O.SN.99.99SE_MP1300 A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAA----GG--AG-C---TA---AT-A--AAAA-----CAGG-CA---. 8142
H1O.US.99.99USTWLA A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA------TCA--C---TA---AT-A--AAAA-------AA-CA---G 7597
H1O.US.x.I_2478B A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT 8251
H1P.FR.06.RBF168 ---A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AG-A--TTAT---AA------A------AGG--C---- 7588
H1P.CM.2006.U14788 ---A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC---- 7616
CPZ.CD.90.ANT C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC---G 7499
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 A--A-----C-----------A--------A-----------AG-A--A--A-----A--C---T-A--T-----A------------C-------G---A-T--A--CC-------C-----------GTCT--C--TTAT--CA-------------CAAA-CA---T 7651
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 A--A---------------T-----------T----A--------T--A--------A------G----T-----------------T--A-----G--AA----A--TC-G-----C-----A------TC---C--TTAT---A--------------AG--C----G 7630
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 A--A-----------A--CT--C--------T----T--------T--A--------A------G----T---A-A-----------G-G---C--G--AA----A--CC-A-----C-----A------TCTG-G--TTA---CAA-------------A-C-C----- 7550
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---A--------G--A--CT--C--------T----------------A--------A------G----T---A-C-----------------------A-----A--A--A-----------A-----------C---------T-------A------AGA-C----- 7578
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C--A---------------------------T-------------T--A-----T------C-GG-T--T--------G------------------------T-A--AC-A-----C---------------------------T-------------CA---CC---- 7691
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---A---------------------------T-------------T--A-----T-----GC--G-T--T-----------G--T--------------A-----A--AC-A-----C-----------------------T---AA-------------AA--C----- 7575
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A-----A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G 7576
CPZ.GA.88.GAB1 A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----C 8104
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 C--A--A--T--G--A--C---C----G--AT-------------A--A-----------G--GG----T--------------T-----------G--AG----A-CAC-A-----C------------ACTG-G---TA-T--A----A--C------A--TCC---- 7451
CPZ.TZ.00.TAN1 C--A--A--------A--CT-------G---T-T--A--------T--------------C-----G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C-----A--TG--AAC---T-GG-G--TCA--G-AG------A-----CCTC-CC---G 7693
CPZ.TZ.09.UG38 C--A--A--T--------CT----A--G--TT-T--G--------T--A--------A--C-----G--T--A--A--G-A---TA-C-G------------TT-AA-TG-------A--TG-CAAT---T-GG-A---CA--G-AA---AGTG------ATG-CA---G 7643
CPZ.US.85.US_Marilyn A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC---- 8072

RRE end
MAC.US.x.239 GG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T--GG--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG---AATGC------A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---CCAAA-GCAA-T. 8484
Env __V__K__R__Q__Q__E__L__L__R__L__T__V__W__G__T__K__N__L__Q__T__R__V__T__A__I__E__K__Y__L__K__D__Q__A__Q__L__N__A__W__G__C__A__F__R__Q__V__C__H__T__T__V__P__W__P__N__A__S__
SMM.SL.92.SL92B GG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CT--AA-T--T---A-T---G--ACC--CA-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-ATTT-GG-AAG-C---CA----A----A-TA---CCAAA-GACA-T. 7932
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 GG-CA--AGA-----TG-AT------G---G--C--------A-CT---A-C------A-T---G--ACT---A-C--G-AG-----G--------GGC--AG--AAATTCA-----A--TG--TTT-GG-AAG-C--TCA----A----A--A---CCAAA-GAC-CA. 8506
STM.US.89.STM_37_16 GG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-C----A-C------A-T---G--ACT---A-C--G-A---------------GGCA-AG--AAATTC------A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA---CA----A--A---CCAAA-GA--CT. 8135
H2A.DE.x.BEN AG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CG--AA-C------------G--ACT---A-C--G-AG---------C----GGCA-AG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A--G---GTAAA-GAC-CT. 8539
H2A.GW.x.ALI GG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------A-CG--AA-T------------G--ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--GG--AAATTCA-----A--TG-ATTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---GTAAA--AC-CC. 8523
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST GG-CA--AGA-----AG-AA------G---G--C--------A-CA--AA-T------------G--ACT---A-C--G-A----T-------C--GGC--AA--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AAG-C---CA----A----A--A---GTAAA-GACACC. 7969
H2B.CI.x.EHO GG-CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---T--C--A--C--GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A--A---GTAAA-GAA-CC. 8501
H2B.GH.86.D205_ALT GG-CA-AAGA------G-A-------GG--G--C--------G-CG--AA-C------------G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCA-AA--AAATTCA-----A--TG--TTC-G--AGG-C--TCA---GA----A--A---CCAAA-GAAACC. 8515
H2G.CI.92.Abt96 GG-CA--AGA------G-AA------G---G--C--------G-CG--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---T--------C--GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GTTT-G--AGG-C---CA----A----A------G----CCT-G-TG 7901
H2U.FR.96.12034 GG-CA-AAGA-----AG-AA------GG--G--C--------A-CT--AA-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-A---------------GGCAAGT--AAATGCA-----A--TG-CTTT-G--AGG-C---CAT---A-------A----TAAACGACACA. 8023
COL.CM.x.CGU1 GG-C---A----GTCTGCA---C-A--G-----G--------GG-T--AA-C-------T-C--G-TGCCA--A-A---G-T--TT-GG----A---GCAAAG--T-CC-GCATT--G--TG-AAAC-TG-AA-----T-GA---AT------C-----CAAG-CC---. 7476
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -G-------T--CGG---C-----AAC-T-G----CG-----AG-G--AA-C---A-TA-CC-CC-GACC--GC-T--G-A------------C---AGCAAGT--AATGAG-----A--TG--TTT----AG--C---CA---CA-A-------------GATCAATA. 7900
DEB.CM.99.CM40 -G-G-----T--CGG---G-----AAC-T-A----C------AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A--G-AG---T----A--C---GCAAAAT-AAATGAA-----C---G-CTTC----AG--C--TCAT--CA-G--C---------AACTC-CT-. 7806
DEB.CM.99.CM5 -G-G-----T--CGG----------TC---A----CA-----AG-G-GAA-C---A-CA-CC-CC-GACT---A-A----AG--------A-----GAGCAAGT-AAATGAA-----A--TG-CTTT----AA--C--TCA----A-G--C--------CCA--CA---. 7727
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -G----A-GT--CAGTGCA--AC----GT-GT----A--------T--AA-C---A-C--TC-CC-GACT--AA-A--G-A---T--T--A--C---GCA--G--AAATGAA-----A--TG-CT-G--G-AA-----TCA---CT-A--AGAA----GCAA-CAA-CA. 8123
DRL.x.x.FAO GG-G--ACA-------G-GT-AC-CA-GT-A--TA--------G-A---A-C--------CC-CC--ACA---C-T--GGA----A--GGA--C---GCAA-GT--A-CC-C-----A-----CTTTGC--AAG-A---CAT--AAA----GTA---CCCAA-GAG-CA. 7907
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G---T-G-----TTA----AAC-----A-----CA---CC---- 7556
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CC-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC---- 7625
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC---- 7609
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -G-G--ACA------A--GT-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-C--G-AG------G-------GGCA-GG--AAATTCA-----A--TG-GT-G----AAG-A--TCA---CA-A-----A-----GTA--A-AAC. 8073
GSN.CM.99.CN166 -G-A-----C------AGCT-A--A--G-CAT-T--A--------A--A-----A--AA-CC-CC-GTCAT-AC-A--G-A---TT-G-G-------ACCA-T--CCAAGCA-----C--TG-GAAC-GG-CA--C--TCA---CATA--A--------CA-CTCA.... 8000
GSN.CM.99.CN71 -G-A-----C------AGCT-A--A--G--AT-T--A--------A--A-----A--A--CC-CC-GTCTT-AC-A--G-A------G-G-------ACAA-T--CCAAGC------C--TG-GAATC-G-CA--C--TCA---CATA--A----------ACTCA.... 8012
LST.CD.88.SIVlhoest447 -G-----AAA--G--AG-G--C--AAG------CA-------AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA---A-T--GGAG-----------C---ACT--G--T-CTTCC-----G--TCAAT-G----AAG-A--TCAT---AA---AGAA-----CTA--A-.... 7243
LST.KE.x.lho7 -G-----AAA--G--AG-A-----AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-T--GGAG--TG-G--AC-----GC------T-CCTC------G--TCAAT-G----AGG----TCAT---AA----GAG----CATA--A-.... 8318
MND-1.GA.x.MNDGB1 C--A---CAA--GTCTG-A--C--AA-------CA-A-----AG-A---A-TT-A---A-TC-CC-GACCAG-T----G-AT--TA-C-----C---GCTT-G---TCTCAA-----G--T--AT-GGC--AGG-G--TCAT---T----AGAG----C-AA--CAA-C. 7673
MND-2.CM.98.CM16 G--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T-----CC-CC-TACA--CT----GGAC--TG--GCT------GCAAGA--ATCC--G-----C-----ATTCGCC-AGG-A---CA---ACA---A--A---CCAAA-GAC-CT. 8216
MND-2.GA.x.M14 G--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A--AA-T--T-----CC-CC--ACA--CT----GGAC--TG--GC---C---TCAAGA--A-CAG-A-----A-----ATTCTCC-AAG-G--TCAT---AA---T--G---CCAAA-GAAA-T. 8145
MND-2.x.x.5440 G--A--TCA---CTCCG-GT-A--AA----A--TA-------TG-A---A-T--T----TCC-CC--ACA--CT----GGA----G--GC---C---TCAAGG--CTC-G-A-----A--T--ATTCTCC-AAG----TCAT---AG---AAAA---CCCAA--A-A-T. 7849
MNE.US.x.MNE027 GG-CA--AGA-----AG-AT------G---G--C--------A-CA---A-C------A-T---G--ACT--CA-C--G-AG---T-------C--GGC--AG--AAATGC------A--TG-ATTT-G--AAG-C---CAT---A----A--A---CCAAA-GCAA-T. 7961
MON.CM.99.L1_99CML1 CG-AACA--C------AGCT-AC-A--G--T--T--T-----AG----------A-----CC-CC-GAC------A--G-AG-T-A-------C---ACAT-G--AAATGCA-----A--TG-CAAT---GC-G-G--TCA---AA-A-----G-----CAA-TC-.... 8026
MUS-1.CM.01.CM1239 CG-A--A--C--G--A--------A--GT-GT-T--------T--A--A-----A-----CC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-----------GCCT-GT--AACC-------A--TG-GAAC-GG-AG--C--TCA----AGG-----A------A-ATCA.... 7966
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CG-A--A--C-----A-----A--A--GT-GT-T--T--------T--A-----A-----TC-CC-GACA--GC-T--G-AG-T-A-------C---GCC--T---AATC-C-----A--TG-AAAC-GG-AG-----TCA----AGA-----A-------A-TCA.... 7997
MUS-2.CM.01.CM1246 CG-A--A--C-----A-----AC-A--GT-GT-T--T--------A--A--A--A-----TC-CC-GACA--AC----G-A--T-G-G-----C---GCCA-A--AAATC-G-----G---G-CAAT-GG-AA--C---CAT--CT-G-----A-------A-TC-.... 8095
MUS-2.CM.01.CM2500 CG-A--AA-C-----A--------A--GT-GT-T--T--------A--A-----A-----CC-CC-GACA--AC----G-A--T-A-----------GCCT-GT-AAATC-G-----A--TG--AAC-GG-AG--C--TCA---CAGG-----A------AACTC-.... 8018
OLC.CI.97.97CI12 G------AA---G--AG-AT--C--A-G-----TA-------AG-G---A-C--------TC-CC-G----GA--A--G-A------C--A-----GGCA--A--AAAACAA-----A--TGAATTT-TG-AAG-G---CAT---A-A-----A-----CTAC-C-.... 7690
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AG-----CA---G--A--CT--C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------CC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT-----TG-CT-G-G--AAG-G--TCA---CT-A----------GCTT-....... 7531
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AG-----CA---G-----CT--C--AGG-----C--------G-CT--AA-C--A-----GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--C--TG-AT-G-GG-AAG-C--TCAT--AA-A----AG----C-TTC....... 7609
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AG--A--CG---G---A-----C-AA-G-----C--------A-CT--AA-T--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GCA--C---TCT--AT--AAT-CA-TT--G--TG-CT-G-G--AAG-C---CAT--A-TG-----G----CATTC....... 7747
RCM.NG.x.NG411 AG----ACA---G---G-A---C-AA-G-----C--------G-CT--AA-C--------GC-TG--ACT---A-T--G-A-------GC---C---TCT--AT-AAAT-CA-TT--C--TG-AT-G-G--AAG-G--TCA---AA-G---GAG----TATA----CAA. 7797
SAB.SN.x.SAB1 -G-A---CA---G-----AA--C-AA-G-----TA-T-----TG-A--AA-C---A-T--CC-CG--ACT---C-T--G-A-------G-------GGCA-GGT--AAC--------A--TG--TTC-GG-AGG-G--TCA---GA-G--C-T------GTA--A-AAC. 8367
SUN.GA.98.L14 -G-----AA---G--AG-G--AC-AAG------CA-A-----AG-G---A-T-----A---C-CC-GACA--CC-A--GGAG--TG-GC-A--C---AGC--TT-A-CTTC------G--TCAAT-G----AAG-A---CAT---AA------C------TA--A-.... 8386
SYK.KE.x.KE51 -G-A-----A--------C--C--AGGCT-A--G--------TG-G--AA-C--TA-C--CC--C--ACT---C-A--G-CG--T--C-GA--C---GCCA-TA--TCA-A------A---G-ATTT--G-AA-----TCA---A--A--AA-G---C-GCAAGCA--TG 7727
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM AG-------A--G--A--C--C--AGGCT-A--T--------TG----AA-C--TA-C--CC-GC--ACA---T-A--G-CG--T--C-GA--C--GGCCA--T--TCA-A------A---G-ATTC--G-AG--C---CAT--A--A---A-G---G-GAAAGCA--TG 8034
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AG-----CA---G-----GA--C-AA-G-----CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACT--CC-T----A-------G-------GACA-GG--AAATT-G-----A--TG-ATTC----AGG-G--TCA----A-G-----G----C-TTC-ACAAT. 8171
TAL.CM.00.266 A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACC--GC-T--G-A----T--G----C--GGCTAAG--AAATTCA-----G---G-AT-G----AG--C---TA---CT-G--A--G-----CAAA-CA.... 7893
TAL.CM.01.8023 A------CAT--G--A--C-----A---T-A-----G------------A-T---A-T--CC-CC-GACT--GC-T--G-A----T--G----C---GCCAGGT-AAATTCA-----A--TG--T-G----AG--C---TA---CT----A--G------AAG-CA.... 7443
VER.DE.x.AGM3 -G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG------G----C--GGC--GGT--AATGC------G---G-AT-G--G-AAG-C--TCAT--AA-C--A--G---C-GTGG-A-AAT. 7712
VER.KE.x.9063 -G-G-----T--------AA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG------G-------GGCA-GAT--AACG-C-----G---G-AT-G----AGG-C--TCAT--CA-A--A--A---C-ATGGCAAAAC. 8214
VER.KE.x.AGM155 -G-G-GA--T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG-----GGC------GGCA-GGT-AAACGC------G---G-GT-G----AAG-A--TCAT--AA-A--A--C----CGTGG-A-AAT. 8194
VER.KE.x.TYO1_patent -G-G-----T--------GA-----A-G--G--CA-T-----TG-T--AA-C---A-T--CC-CG--ACA--CC-T--G-AG------G-------GGCA-GA--AAACTCC-----G---G-AT-G----AAG-A--TCAT--CA-A---GAG---CCCTGG-CAAAT. 8190
WRC.CI.97.97CI14 -G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-A---CA---C-----T---------CAGTC-.... 8194
WRC.CI.98.98CI04 -G-----AA------AG-AT------G------CA-------GG-G--AA-C--------TC-CC-GTCA--CA-T---G---T-T--G-A--C--GTTAAAAT--AAACAA--------TGAATTG-C--AGG-A---CAT--CAA---A----------AGTC-.... 8239
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G-A---AA------AG-G-------G------CA-------GG-T--AA-C--------TC-CC-GTCA--A--C---G-----T--G-A--C--GGT-AAAT--AAACAA-----A--TGAATTG-C--AAG-C--TCA---A--A--C------G-G-AGGCA.... 7135
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H1B.FR.83.HXB2 GTAATAAATCT.......................................CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAA 8198
Env S__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q_
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------.......................................-A---GG-C--A------A---T-------C--C-A-----G-A--------GT-G-------G--A-----T-TCAAC-------G--------G--------G-------------T- 7628
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------G----.......................................-A---TT-C---------A---T------------------G---------------------G--------T--AA------------------G-----A--------A-----G--- 8205
H1C.ET.86.ETH2220 -------G---.......................................-AA--GG--------G--A---T----------C-------T----------GT-----T---GA-A-----T--AAT--GC------TC--------------G--C--A------A-- 7574
H1D.CD.84.84ZR085 ------G----.......................................G-A--GT-T------GGGA---T----------C-------A---------G----------GG--------T--AA---G----------------T-------------------A-- 7719
H1F1.BE.93.VI850 -----------.......................................-A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G--------------- 7475
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----------.......................................TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G--------------- 7616
H1H.CF.90.056 ----------A.......................................-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G 7517
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----------.......................................TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A-- 7505
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------.......................................TCTTG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G--------------- 7358
H101_AE.TH.90.CM240 ------G----.......................................T-T---G----------CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C-G-------A-G 7751
H102_AG.NG.x.IBNG --------A--.......................................T-TA-TG-C--A---G--A---T---------AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G--------------- 7704
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --------C--.......................................--A--TG-------A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A------------------ 7375
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------.......................................TATA-TG-T--A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G-----------G--- 7568
H1N.CM.02.DJO0131 -C-----TA-CTCT....................................TAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA-- 7625
H1N.CM.02.SJGddd -C-G---TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GA--Y--TT--G-TG-C--CTTTAA-C-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------AG- 7597
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -C---C-TA-CTCC....................................TAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA-----GA-- 7603
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -C-R-M-TA-CTCY....................................TAT--KRCA--C---GGWA-TTTA------CARM-A-----TRAGA--G-A-GA--C--TT--G-TRYT--TTTTGAMC-TM-A--GC-GG-A---G-A--A--RA-C-CA-----GA-- 7668
H1N.CM.06.U14296 -C-G---TA-CTCT....................................TAT--TACA--C---G--A-TTTA------CAAC-A-----TCAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGG-C-T--A--GC-GG-A---G-A-----GA-CTYA-----GA-- 7649
H1N.CM.06.U14842 ---G---TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA-- 7671
H1N.CM.95.YBF30 -C--C--TA-CTCT....................................TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA-- 7749
H1N.CM.97.YBF106 -C-G---TA-CTCC....................................TAT--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA-----GA-- 7704
H1O.BE.87.ANT70 .........................................ATAGGAAAC...---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA-- 8246
H1O.CM.91.MVP5180 CAGGA-G-.................................TATAAT...GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G----------T-A-- 8271
H1O.FR.92.VAU -AGGA....................................GATAAT......---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-- 7811
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CA---TGCA-AAATACC........................AATAAG...T-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA-- 8313
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ..............ACAAAT..................AATAATACTGATT-A--TACA------GGAA-TCTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCGC-ACC---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA-- 8280
H1O.US.99.99USTWLA -AGGA.............................................AATCTCTCA------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A------AGG 7722
H1O.US.x.I_2478B -G.......................................AAAGGA...AAT--GTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAGGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---GCA-----GA-- 8379
H1P.FR.06.RBF168 CC--C---AG-..............................GAGACTGAAT-A--TGGCR------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T------A-RGCT------A-- 7728
H1P.CM.2006.U14788 CC--C---AA-..............................GAAACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG- 7756
CPZ.CD.90.ANT TA--CTTCA-GCAAACATGT............GCAAAGAACAGCAGTGATA-AC--TGT------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA---A--A-G 7657
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CAGGC.......................................AAGTCTA--AGTG-C--------CA-TTTA--A---CAAC-A-------A-TTG--C-CT---------G-GAC---TTTTGGT---T-A-----GG-A---TCA--A-----G--A------A-G 7782
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --GC---T....................................ACCTCCTAT--TG-A--C------A--CTA--A---CAA--C-------AGAG-G-A--A-----TT--G-AG-C--CTTTGA-C-T--A--GC--G-A---G-G--A--RA-C-CA-----GAG- 7764
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -C--C....................................AATAACTCCTAT--CACA--A---GGAA-T-T---A---CAAA-T-----TGAGC--G-A-GA-----TT--G-TG-C--TTTTGGGC-GC-A--GC--G-A---G-G--A---AGC-TA------A-G 7684
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----C.......................................AAAACATATA-TG-A------G-CA---T---A--------A--------G---G-A-GA---------GAAA-T--TT-TGGG-----A--GC--G-A---G-------G-----T-----GA-- 7709
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 C----.......................................AAATCTTAT--TG-T------T--A---T---A------C-A-------A----G---G----------GATG-T--CT-TAATC--T-A---A-GG-A----C------G-----T------A-- 7822
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----A---.................................TTAGGAACAAACCT-TCCT-----G--A---T---A------C-A-----G-A---G---G-T--C------GAAACT--CT-TGAAC-TC-AAC-CG---T--G--T--A--G---GTC-----G--- 7712
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A----TT....................................AGTGACTATC-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G 7710
CPZ.GA.88.GAB1 C-GGG-GC....................................AATTCCACA--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG 8238
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AC-G---CAAA....................................TCTTAT--GG-C-------G-A-TCT-------CA-C-A-----T-AGTT-G-AG-A---C-T---G-AACC--TTTTCAA---T-AC-GAG-G-A--TG-G--A--GA-T-GC------A-- 7585
CPZ.TZ.00.TAN1 C-G-AG-T---ACAAAGTGCAATCACAGTGAT.........GCAAAGTACTAT--CTGT--A-----CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-AACC---T-----C-GT-A--GA--G-A----CA--A--G--G--A--CA----- 7854
CPZ.TZ.09.UG38 C-G-A--TGGAACTACTTGCCCT.........CAGGGTTCAGAAGACTATTATA-TTGC--C-----CA--TT---A---CA-C-------A-AGCT-G-GGCT----CT---GAAGA----T-TA-A---T-A--GA--G-A---GTG--A-------CT--CA--A-- 7804
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C--C....................................CTCTCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A-- 8206
MAC.US.x.239 ..................................................--AAC--CA-AG-----CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGA-GAAAAT---ACAG--C-CC-A--G--GG-A----TT--A-----G-----CATGT-T 8604
Env .__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__P__K__W__N__N__E__T__W__Q__E__W__E__R__K__V__D__F__L__E__E__N__I__T__A__L__L__E__E__A__Q__I__Q__Q__E__K__N__M__Y_
SMM.SL.92.SL92B ..................................................--T-TC-CAGAC-----CA-T-T---A---CAA--A-----G-A-A-GG--G-ATTCCTAGAGGCAAAT---ACTCAAA-GT-G--G---G-A-G-CTA--------G--A--CATGT-T 8052
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ..................................................T---TG-CT-A----G-CA-T-T---T---CAA--------A---A-GG--G--TTCCTAGAGGCAAAT---ACTCAA---T-A------G-A----TT---------------ATGT-T 8626
STM.US.89.STM_37_16 ..................................................T---T--C-GA------CA-T-T---A---CA---A-----G---A-GG--G--TT-CTTGAGGCAAAT---ACACAAC-GT-A------G-T---GTT--A--G---------ATGT-T 8255
H2A.DE.x.BEN ..................................................T-ATCG-CTGAC-----AA-T-T---A---CA---------G-A-C--G-CCG-T-CCTAGAGGCAAAT--CAGTCAAAGTT-A------G-C----TT--A------------ATGT-T 8659
H2A.GW.x.ALI ..................................................T-AA---CTGA----G-CA---T---G---CAA--------ACA-C--G-CCGTT-CCTAGAGGCAAAT--CAGTGAACAGT-A---CGGG-A----TT---------------ACGT-T 8643
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ..................................................T-AACG-CTGA------CA---T---A---CA---A-----GCA-CG---CCG---CCTAGAGGCAAAT--CAGTGAAAGTT-A---C-GG-A----T---------------CATGT-T 8089
H2B.CI.x.EHO ..................................................--TA-G-CAGAC------A---T---A---CAAC-A-----G--GC--G-CCG-TTC-TGGATGCAAAT---ACAAAA---C-A-----GG-A--G-TA--A-----------CATGT-T 8621
H2B.GH.86.D205_ALT ..................................................--CAC--CA-A-------A---T---A---CAAC-------A-AGC--G-CC-TTTC-TGGATGCAAAT---ACGG-TC-GT-A-----GG-T--G-TA--A--G--------CATGT-T 8635
H2G.CI.92.Abt96 C-------A-A.......................................T----G-CACAA------A-T-T---A---CAA--A-----A-AGC-G--C---TT--TGGAGGA-AAC--CACACGGC--T-A------G-A----TT-----------A---ATGT-T 8032
H2U.FR.96.12034 ..................................................T-AAC--CT-A----G--A-T-T---G---CAA--A-----GGA-A-GG-G---T-C-TGGA-GAAAAT--CACACAGC--T-A----C-G-T----TA--A-----G--A--CATGT-T 8143
COL.CM.x.CGU1 ...............................................GGAGA---GG-TCCA---C-GA---T--------AAC-----C-TGAGCG-G-A-GA---------GATA-----G-GG-AGACT-A-T---GG-AT-TG--TTA-----GG-A------A-G 7599
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..................................................GGAC---CAGA-------A---T---A---CA---A-----ACAGA-GG-AGCA--C------GATA--TGGG-AGAAGC-T-AC-GA--G-A--GG-AA-A--G--GC----C-T---T 8020
DEB.CM.99.CM40 ..................................................GA---T-CAGAC---G-CA-T-T-------CA---------A-TGA-GG-AGCA-----T---GATGAGTGGG-AGGAGCTT-AC-GAG-G-A---G-G-----G--G-G-----T---T 7926
DEB.CM.99.CM5 ..................................................GGA----CTGA-------A-T-T-------CAA--------A--GA--G-AGCA--C--T---GATGA-TGGG-AGGAGCCT-AC-GAG-G-A--GG-A--A-----G-GA----TG--T 7847
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ................................ATACCTGGATTGGCATTATACC-G-CTGAC-TCC-GA---T---A---CAAC-A-----G-C---C--AGCAGC-CTATTTG--AATG-GTCAGA-GCCT-GA-GA--G-A--GGCA-----G----GA----TG--C 8261
DRL.x.x.FAO ..................................................G--ACT-CA-A-----CCTCAGA---A------------C-A-A-AG-G-AG-T-G-ATAT---A-AAC--TACTCTTGATT-AC-GA-GG-AT-TG-A--AG--C--------ATCTTT 8027
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CCGGG---..............................AGTGATAGTGAA--A--TGGC------GGAA--TT---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A---G-A-----G--GGCT------A-G 7696
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CCGGG---..............................AATGACACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--AGGG-A--GG-A-----G--GGCT------A-G 7765
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CCGGG---..............................AATGAAACTGAA--A--TG-C------GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A--GG-A-----G--GGTT------A-G 7749
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .....................................................ACT-CT-AG---G-CA-T-T---T---T----------G---C-------TGCC-TGGA-G--AAC---ACTCAAC--T-G------G-A-----T---G--TC-------CTGG-T 8190
GSN.CM.99.CN166 ......................................TGGGCTAATGGCTC-CTT-CAGAC---G-GA---T-------CAAA-----AGT-TGTT-G--G-G---G-----TATAC------GCAG--GT-A--GC--G-AA-CC-G--A----C-TCA--CCTGA-T 8132
GSN.CM.99.CN71 ......................................TGGGCTAAGAACTC-ACG-CAGA----G-G----T-------CA-------AGT-AGTT----G-A---G-----TATACC-----GCAA---T-A---A-TG-AA-CC-T--A---TC------CATGA-T 8144
LST.CD.88.SIVlhoest447 ..................................................A-AACT-CT-A-----CAAGGGAT--------T------------C--G--GGAGTA-TAGA-GCAAAT--CTC-A--C-GT-GC-----G-CT-T-C-ACAG-GTT-G-A---AG-A-T 7363
LST.KE.x.lho7 ..................................................A-CAC--CC-A-----CCA-GGAT-------GA--A-----ATC-A-GG-AGCA-T---TGAC-AGAAC--TACT--TC-GT-AC-----G-AT-C-C-ACAG-GCT-G-----C-GA-T 8438
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................................................A-CACT-CA-A-----CATCAGAA--T----A---A-----G-C-AG--C-G-TT--CTGCA-CAAAAC--TACAGAAA-GT-AA--C-GG-AT-TG-T-GAG-GC---GA--CAC-T-T 7793
MND-2.CM.98.CM16 ..................................................A-AAC--CA-A-----CCTCAGA---A---C----A-----T-A-AG-G-A-CAGC-CTA--TGA-AAT--GACAGTAAACT-AC-GA-GG-AT-TG-ATT-G-GC--------AT-T-T 8336
MND-2.GA.x.M14 ..................................................A-AACT-CT-A-----CCTCAGAA--A---C----A-----T---AG-G-G-CAGC-AT---T-A-AAT--GACAAT-GATT-AC-GAGGG-AT-TG-ATT-G--C--------ATGT-T 8265
MND-2.x.x.5440 ..................................................A-A-TG-CC-A-----CCTCAGA---A---C----A---------AG-G-A----GCATAGTG-CAAAT--GAC-ATAGACT-AC-GAGGG-AT-TG-ATTAG--C-G-G---CATCTTT 7969
MNE.US.x.MNE027 ..................................................--AAC--CA-A------CA-TGA---T---CAA--------GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGAAAAT---ACGG--C-TC-A-----GG-A----TT--A-----------CATGT-T 8081
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................................TGGGCAAAAGGT-ACTTC-CTGAG---G-CA-T-T---A---CAAC-----AGTGAGTT-G-AG-T---G------TGACC--T--GCAGC-CT-G----CTG-----G-G-------GC--A--CC----T 8158
MUS-1.CM.01.CM1239 ......................................TGGGCCAATCATACCTT--CAGGC---G-AA---T-------CA-C-----AG--AGTTGG-GG-T---G-T--T-ATACC-----GGG-C-CC-A----C-G-A-----G--A--G---G-A--CC----C 8098
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ......................................TGGGCAAATCACACCC-G-CAGG----G-AA-T-T---A---CAAC-----AG---GTTGG-AG-----G-T--T-CAACT-----GGAG---T-G---TTGG-A----GA-----G---G-----C-G--T 8129
MUS-2.CM.01.CM1246 ......................................TGGGCAAACCACACCC---CAGGA---G-CA---T-------CAAC-----AG----TT-G-GG-----G-----GCAG-C--C--TGGTC--T-G---ATGG-T---C-A--A--G---G-A--CC----C 8227
MUS-2.CM.01.CM2500 ......................................TGGGCTAATCATACCC-G-CAGAA---G--A---T-------CA-------AG---GTTGG-GG-----G----TGCAACC--C--AGGTC--T-A--GTTGG-T--G--A-----G--GG-A--CC-G--T 8150
OLC.CI.97.97CI12 ..................................................-A-TC--CAGA----GGCA-TGAT--T---T--A-----C-A--GA--G-AG-T----TA---CAGGA----G-TGA-AG-T-GAC-AT-G-AT-TC-AG----GC---G----C--T-T 7810
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...............................................AATAA-AC--C-GAC---C-GA-ACA---A---C-T--A-----A--GA-TG-CTCAT---TAGA-GCAAAC---ACAG---C-T-AC-----G-A---G-T-----T--G--A----T---T 7654
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...............................................AATGCAAC--CTGAA------A-ACA---A---C-T--A-----A--GA-T--ATCA-TAATAGA-G-GAAT--CTCT-TAGC-T-AC-G---G-C--GG-T--A--T--G-GA----TG--T 7732
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...............................................AACAAAACG-CTGAG---C-GA-AGAAT-A---T--C-------A---A-T--CTCTT---TAGAGGCTAAC--TACAATAGC-T-AC-G--GG-C--GG-T--A--T--G--A----TG--T 7870
RCM.NG.x.NG411 .....................................................AC--CAGAG-----CA-ACA---A---C-T--------A---A-T---TCA-GA-TAGA-G-AAAC--CTCAGTAGCTT-AC-G--TG-A---G-A-----T---CGT----TG--T 7914
SAB.SN.x.SAB1 .....................................................ACT-CCGAC---G-AA---T---G---CAA--A-----G--GC----AG-A--G--TGA-GCTAAC--CAGTAGGA-TT-A--GC--G-A--TG-A---G--C--------TTGG-T 8484
SUN.GA.98.L14 ..................................................A-CACG-CC-A-----C-A-GGAC-----------A-----T--GC--G-A--A-TG--TGATGATAAT---ACAG-TC-TC-CC-G--GG-AT-TGTAACAG-GTT-G-----C--A-C 8506
SYK.KE.x.KE51 -C-----C---.................................CGTTGC-CAAC--CCCAA---G-AA---T---A---CATACA-----AC-GC-GG-AG-T----TG---GA-CAC---G-TAAT---C-GAG----G-T--GG-G--------G-------TG--T 7864
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -A--C--C--CAAC..............................TTCTGT-CCA---CACAG-----AA-T-T---A---CACAGA-----ACA---GG-AG------TG--TGA-CAT--TG-TGGA--GC-CAG----G-A---G-A--A--G--G-GA----TG--T 8174
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .....................................................AC--CAGAC---G-CA-T-T-------CA---A-----G--CC----A-CTGCC-TGGA-G-AAAT--TAGTA-TACTC---TCA--G-AT-TG-G--AG-GC-G--A---ATGG-T 8288
TAL.CM.00.266 ......................................TGGTCGAATTACACA--T-CTCAA---C-GA-T-T---A---CAA--A-----G-TGA--G-AG-----C-----G-GC-C---TCACAG--GT-AC-----G-A---G-G--A--G----GA----TC--T 8025
TAL.CM.01.8023 ......................................TGGACAAACTCCACAA-C-CTGA----C-GA---T---A---CAA--------G-AGTTGG-AG-----GC-T--GA-ACT--CACAGTA--GT-AC-----G-A---G-A--A--G----GA----TC--T 7575
VER.DE.x.AGM3 ..................................................AG-ACC-CTGA-------A-T-T---T---C----A-----A---C-G--ATCGT---TGGA-G-TAAC---ACAA-ACA-T-A--G---G-CAG-GCA---G-G--G------TTGG-T 7832
VER.KE.x.9063 ..................................................A--ACG-CC-A----C-AA---T-------T----------A---C-G---GGAG-G-TGGA-G--AAC---ACAGAACAGT-A-T-A--G-AAG-G-A--AG----G--A---TT-G-T 8334
VER.KE.x.AGM155 .....................................................AC--CAGAG------A-T-T-------T----------A-A-C-G--AG-AGGA-TGGAGG--AAC---ACAAAACA-T-G---C-GG-AAGGG-A--AG-G---------TTGG-T 8311
VER.KE.x.TYO1_patent ..................................................-G-ACT-C-GA----C-AA-T-T---T---T----------A---C----AGCTG---TGGA----AAC--TACGAGACA-T-A-TGA-GG-TAG-G-A--AG-G---------CT-G-T 8310
WRC.CI.97.97CI14 ............................................TGGAATGCAACT-CA-A----G-AA-TGAA--T---CAAC-T---T-T-A-AG--CAG-TG-ACTGCAGGCAAAT---AGTG-AA--T-A-T-ATTG-C--TG-T--AG-GC--GCA---ATGTTT 8320
WRC.CI.98.98CI04 ............................................TGGAATGCTACT-CA-A-------A-TGA-------CAAC-T---T-T--GAG--CAG-TG-A-TGCAGGCAAAT---AGTGTAC-CC-A-T---GG-T--T---ACAG--C-------CATGTTT 8365
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ............................................TGGAATA--AC--CTGC-------A-TGAA--A---CAAC-A---C-TTT-AG--CAG---CC-TG-TG--TAAT--CTCAGATA-GT-A-TGC--G-T--TGCT--AG--C--TCA---ATGTTT 7261
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H1B.FR.83.HXB2 GAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGT...TTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACC 8365
Env _E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__.__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P
H1A1.UG.85.U455_U455A --C-------C---G--C--G-------A-...C----A--------------CT-------------------T-G-C----TG----A--------------AA----A---------------A----G---------A-C--------------------C----- 7795
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------------G---------------...-------C-------G-----T----C------------------A-C------------------------A--------------------A----------C-----A--------------------C----- 8372
H1C.ET.86.ETH2220 --T---C-A-C---G--C-------A--A-...C--------------------------------------------A----------------G-----TG--A--------------A----------G--------------------------------C----- 7741
H1D.CD.84.84ZR085 --------A-----G--C--G-----G---...----------------G-------C-A------------------A--------------------------A----------------------A--------------A-----------------G--C----- 7886
H1F1.BE.93.VI850 ----------C------C------------...C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C----- 7642
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --C-------CC--G--CC-G---------...---------------GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C----- 7783
H1H.CF.90.056 --C-----A-C---G--C------------...C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C----- 7684
H1J.SE.93.SE9280_7887 --C-------C---G--C--G---A---A-...---------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C----- 7672
H1K.CM.96.96CM_MP535 --T-------C---G--C------------...C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C----- 7525
H101_AE.TH.90.CM240 --T--G--A-----G---------------...C--------------G-----------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C----- 7918
H102_AG.NG.x.IBNG --C--G----C---G--C--G---------...C-A------------G----------------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C----- 7871
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---A------C-------------------...---------------G-----T----A------------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------ 7542
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --C-------CC--G--C--G--------C...C---------------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C----- 7735
H1N.CM.02.DJO0131 TC-C-C--------G---C-G---------...C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T-- 7792
H1N.CM.02.SJGddd TC-C-C--------G---C-G---------...C------CC------G-TC-T-----C------------------A--GCT-------------C----A-YA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-Y---A-AGCA-----------------C--T-- 7764
H1N.CM.04.04CM_1015_04 TC-C-C--------G---C-----A-----...C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T-- 7770
H1N.CM.04.04CM_1131_03 TC-C-C--------G---C---------R-...C-------C------G-T--T----GC-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T-- 7835
H1N.CM.06.U14296 TC-C----------G---C-G-----G---...C-------C------G-T--TT----------------C------A--RCT-------------C----A-TA----CA-----M-CA-AAG--TAA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T-- 7816
H1N.CM.06.U14842 TC-C-C-----R--G-R-C-T---------...C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T-- 7838
H1N.CM.95.YBF30 TC-C-C--------G---C------AC---...C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T-- 7916
H1N.CM.97.YBF106 -C-C-C--------G---C-----------...C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T-- 7871
H1O.BE.87.ANT70 A-G--GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA--- 8413
H1O.CM.91.MVP5180 -C---G-----GC-----G-------CTC-...C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA--- 8438
H1O.FR.92.VAU -----GC----G------G-------CTC-...A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA--- 7978
H1O.SN.99.99SE_MP1299 A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA--- 8480
H1O.SN.99.99SE_MP1300 A-G--GC----G------G-------TTC-...A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C------GA-ACA-------T------CA--- 8447
H1O.US.99.99USTWLA -CC--GC----G------G--------TC-...A-T---------C--G-T-----T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------AACC----A--G-ACA--------------CA--- 7889
H1O.US.x.I_2478B A-G--GC----G------G-------TTCC...A-T---------C--G-------T--A---T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA--- 8546
H1P.FR.06.RBF168 A-G-----A--G-----CC--------CAA...--------C-----GG-------RC-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---R--R--AA-G----C-GG---A-C-----------C----- 7895
H1P.CM.2006.U14788 A-GC----A--------C---------CAA...-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y----- 7923
CPZ.CD.90.ANT -------AT---C----C------AGCTCA...--A------------G--------C-A-----A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG---------------CAT-- 7824
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C--------G--G---C--------TC-...--------C------G-------C--C-----------C------A-T---C-T---GC---------GA-TA-------------TA-CA-GT-A--TG-C--AG-GA-C-GG-----C--------T--C----- 7949
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 AGC-----------G---C-----T-----...---------------G-T--TT-T--------------C------A----TC-----GC-----C------AA----CA----------AGGA-T-A-CA-G--CT--A-AGCA-AG-----------------T-- 7931
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 TC-C-C--------G---C-----T-----...--------C------G----T-----A-----------C------A-T---------G------C----A-T-----CA--------A-AAGCATAA--A-G-----G--AGCA--------------------T-- 7851
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A--C-T--A---C-G---C-T---A----C...C--------------G------GTC-C-----------C------A-------T------A----------AA---TG-GT--G---A----------G--CG-------A--------C-----------C----- 7876
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---C-CC-A--------C--G-----G--C...C-C------------G--------TCA------------------A----T--C--A-----------A--AA-----------------------T-G-----A-----A-------------------------- 7989
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----G--A-CTC-G---------T----C...C-------------CG-T------C-G-----------------------TG-C-----------------AA----CA-----------------A-G-----------C--------------------C----- 7879
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G-----------G---TC------T-A-...--A----G-------G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C----- 7877
CPZ.GA.88.GAB1 --CC----------G---C-------C--C...---------------G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C----- 8405
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --GC----------G---C-----T-CTCA...--A------------G----------C------------------A-G--T-----CT----G-----GG-TA-------------T--AA-A-G----G-AAA----A-A-GA---AG------------C----- 7752
CPZ.TZ.00.TAN1 --G--G--A--------C------AGC---...C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-----TC-CA-GTT-A--G--AA-G----T--GCA------------T---A---- 8021
CPZ.TZ.09.UG38 ---C-C--T--G--------G---AGC-C-...C-T---G--------G----T---C-A--------------T--GA--GCT---C-T-------C---G--A-----AC-T-----T---A-GTT-A--G--AA-G--A-T-GGCA------------T---ATG-- 7971
CPZ.US.85.US_Marilyn TC-C-C--------G---C-----T-----...C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T-- 8373
MAC.US.x.239 ------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AAA-------C---ATGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------GA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A--------G---AGG-- 8771
Env _E__L__Q__K__L__N__S__W__D__V__.__F__G__N__W__F__D__L__A__S__W__I__K__Y__I__Q__Y__G__V__Y__I__V__V__G__V__I__L__L__R__I__V__I__Y__I__V__Q__M__L__A__K__L__R__Q__G__Y__R__P
SMM.SL.92.SL92B ------CA-A----GA---GC----ATGTG...--TG-A---------G--C-T--CTCC---G-AA-A--C---C-G-ATGGAG-CT-TC----CAT---AA-A---TTG------------A-CTA----G-ACAA--GT-A-G---GT-A--------T---AGG-- 8219
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -----GCAAA--C--A---GC----AT-TC...--TG-C---------G--C-T--TTC----A-AA-A------C---ATGGTG--C-A-----TTT---AG-A-----G-----------AA-ATA----G-GCAA--GC-AGC---GT-A--A-----T---AGG-- 8793
STM.US.89.STM_37_16 --G--GCAAA--C--A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C-T--CTC----G-AA-A--C---C---ATGGAG--TATT----TAT---A--A---ATG------G---CAA-CTA-A--A-GCAAT-GT-AGC---GC-----A-A--T---CGG-- 8422
H2A.DE.x.BEN ------CAAA-----A---GC----AT-T-...C-TG-C--C------G--T----CTCC---G-CAA------TC---ATGGAG-GCAT-------TG--AA-AA---C-----------CAA-CTA----G-GCAAT-GT-A-G----T----AA----C---AGG-- 8826
H2A.GW.x.ALI ---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TACC--C---C--G--T----CGCC---G-CAA------TC---ATGGAG-TTAT---A---T---AA-A----C-C-T--------AA-ATA----G-GCAA--GT-A-G----C-C---A----C---AGG-- 8810
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---C--CAAA-----A---GC----ATGT-...--TG-C--C------G-TT----CTCC---A-CAAA-----TC-G-ATGGAG-TTAT-------T---AA-AA---T------------AA-ATA----G-ACAA--GT-A-G----C----AA----C---AGG-- 8256
H2B.CI.x.EHO --G---CA-A-----A--C------AT-T-...--CA-T---------G--T-C--CTCC---A--GCA--C--C-GG---GGAT--TAT------AT---AA-A----TA----------CAA-ATACA-TA-ACAG--GC-AGCA--GC-----A----C---AGG-- 8788
H2B.GH.86.D205_ALT ------CA-A--A--A---GC----ATGT-...--TG-T---------G--C-C--CTCC---A-AAAA-----CC-T---GGAC--TAT-------C---G--A----TG-----------AG-ATACA-TG-GCAG--GC-AGCA---C-----A----C---AGG-- 8802
H2G.CI.92.Abt96 --G---CA-A-----A---GC----ATGTA...--TG-C---------G--C----CTCC---G-TAAA--CG-TT-C---GG-C-TTATG----G-C---AG-AA---TG-----------CA-ATA----G-ACAA---C-AGGA---C-------A--G---AGG-- 8199
H2U.FR.96.12034 ------CA-A-----A----C----AT-TC...--TG-T--C------G-TC-C--CTCA---G-TAAA---G--T-C---GGAC-GTATG------C---AA-AA--ATAC-T--------GA-ATA----G-ACAGC-GT-AGG---TC-----A-A--T---AGG-- 8310
COL.CM.x.CGU1 A----GGCA-------GGG-T---A-T-A-...-G--TTTCAG-C---GG-C--TTC--CATCT-TAA----G--CTC-ATGCTGC-TATG-T--------T--AA----AC-T-----TA--A-G-TA---A-AG--TGCA-A-GAG---C-TTCAGA-TTA-GGG-TT 7766
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -CCC--CA-TC-C--C-AG-T----ACTC-...---------------G--C--T-C-GG---T-C----GG--T-G-A--G-GG-GTATG--A---C---A--A---TTGC-T------A-AA-GTT----G-AAA----A-T-G--AGT-GT-T-GA--------T-- 8187
DEB.CM.99.CM40 -CCC--CAATC-C--C-AG-T----ACTC-...--A------------G--C-GT-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG--TAC---A---CT-CT--AA--TTGC---------C-A-GTT--G-G-GAA---T-GA-G--AGT-GT-T-GA--------C-- 8093
DEB.CM.99.CM5 -CC---CA-TC-C-GAC-G-T----ATTCA...--A------------G--C--T-C-GA---T-C----GG--T-G----G-AG-GTAT---A---C--CT---A--TTGC-T--G----CAA-GTT--GGG--AA---C-G--C--AGT-GT-T-GA--------C-- 8014
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---G--CAATCC---T--G-T----AT-A-...---------------G-TT---GC--A---T-C----GG--T-G---GG-AG-GTATG--A---C---G--A---ATA---------A-AA-GTT-A-CA--AA-G-GT-A-G---GC--T-TAGA--C--C--T-- 8428
DRL.x.x.FAO --G---CAAA------GGG-T-TAA--TCA...-G-GCT--C------G-TT-C--TTGG---TCTAAA-----T--GA--GGAT-TT-C------ATG-CAA-AA----A--------TT-AGCA---T--TGGAGC-C---AGG---GT----------T---CGC-- 8194
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A---A-A-----C----G-A----------AG--A---C---GC-A-----AC-G-A---TC-AA-G---A--A-AAA----TGTC-C--G-----------C--C----- 7863
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -CCC--C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A----------A---A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C----- 7932
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -CC---C-A--G--G------------GA-...C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A--------------A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C----- 7916
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 CTG-ACCA-A----G---G-T---T--G-G...--C---TCA-----CTCAC-GT---C----T-AG-C---G-T---A--GGAT-TT-AG-GA---TGATTA-TC----A------T-T-CA-GG-TAT--TGGGGATGTA-C-GA-ATA--------------AAT-- 8357
GSN.CM.99.CN166 --GC-GA--A-G--GTCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-CG------A-A----C--T--GA-C--TG----AG----T-C--C---AA---C------------AA-GTT-A-C---AA---GC-T-GA--GA----------C--C----- 8299
GSN.CM.99.CN71 --C-----AA-G---TCC-------ACTCC...C-T----G-------G-T--TT-C--------C-----C--T--GA-T---------G----T-C--CT--A----C---G------A-AA-GTT---T---AA---GC-T-GA--G-----------C--C----- 8311
LST.CD.88.SIVlhoest447 -CC--CAA-A-GC--C-GG-G-TCAAT......--T-----------AG----CTT-TCA---T-CCAA-----T--G-ATGCAG--C-A---A--AT---TA-TA---T-------G----AAGCTT-A-TG-GCAA-ATA-AGTA-A-A-GT-TAG-------AGGGT 7527
LST.KE.x.lho7 A----TAA-A-G---C-AG---TTAAC......--T----G------GG-T--CT--C-C---T-TACT---G-T--G-ATGCAG-GT-A--TA--CTT-TAA-CA----G------G--T-GAGCTT-A--A-ACAA-AT--AGTA-A-A-GT-TAG---G---AGGGT 8602
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------CA-A-G----GAG-CCTTA--TC-...-G-GCA-G-------G--T-T--TTGG---G-TCAA--CT------GGGGAG-TT-CT----GTT---AA-TA----A--------TT-G--A--CT--TGGAA--C-A-A-G---GT----------C---CG--- 7960
MND-2.CM.98.CM16 --GC--GAAA------GAG-T---A-TTCC...-G-GCT-GC-----CG--T-T--GTGG-----TAAA---G-T--GA--GGTT--C-A------AT--TGA-TA---TG-----G--TT-AGC-TGCT--TGG--AG-CT-AGGA-AGT----------T---CGC-- 8503
MND-2.GA.x.M14 ------CAAA----G-GAG-T-T-A-TTCA...-G-GCT-GC-----CG--C-C--GTGG-----CAAA---G-T--GA--GGA---T-----A--ATG-TAG-AA----AC-T-----TT-AGC-TG-T--TGG----C-A-AGG---GT----------T---CGC-- 8432
MND-2.x.x.5440 --G--GCAAA------GGG-C-TAAACTTCCATGG-CTA-C-G----CG--C-T---TGG-----TAA----G-T--GA--GGAC-GT-AG------T--TTA-CA----A--------GT-AGC-TGCT--TGG--AG--T-AGGG-AGT--------------CGC-- 8139
MNE.US.x.MNE027 ------CAAA-G--GA---GC----ATGTG...--TG-C---------G--C-TG-TTC----A-AA--------C---ACGGAG-TTAT-----T-T---AG-AA--CTG-----------CA-CTA-A--G-ACAA--GC-AGC--AGT-A-----A--G---AGG-- 8248
MON.CM.99.L1_99CML1 --G---A--A-GCCG-GAC------ACTTC...C--------------G----CT-C--A---T-------C--C---A-------T--AG------C--CT---A----C---------C--A-GTTCA----AGGAG-TA-C-G---GT-AG----------C--T-T 8325
MUS-1.CM.01.CM1239 A----GCAAA-----TTAG------ACTC-...--A---G-A------G----CT-C--G-----T--------T--GA-C--TTGT---G------C---T--A--GCT---T------T-CA-GTT---G--AGGC---C-T-GG--GA-C--------C-----T-- 8265
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 A-----CAAA----GTTAG-G----ACTCC...C-C---G-A------G-T--CT-C--A-----C--------C---A-C---TGC---G----T-C---TC-A--GCT---T--GC----CA-GTT---GT-AGGA---C-A-GG--------------C--C--T-- 8296
MUS-2.CM.01.CM1246 A-G--GCA-A-GC-TTTAG------ATTCC...C-T---G-A------G----TT-C--A-----C------G-C--GA----TTGC---G------C------AA---C-------------A-GTT-A--T-AGGA--GC-T-GA--GA----------C--C--T-- 8394
MUS-2.CM.01.CM2500 A-GC-GCAAA-GC-CTTGG------ATGCC...C-C---G-A------G-T--TT-C--A-----C-TC---G-T--GA----TTGCT-AG------C------AA---CA--------TA-AA-GTT-C-G--AGGG---C-C-GA-AG-----------T-----T-- 8317
OLC.CI.97.97CI12 --G--GCA-AGG--TC-AG---TAAGTGA-...-G-ACA--A-----C--TT-GG-T------A--ACT---G-----A--GGAC-TT--G----GTT--CA-AT--G--AC-C-AT-----AC-A-GAT--G--AGG-AGA-T-GG-TTA-GC-------T---GTGT- 7977
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---C--GAAA-G--GA-C--T----G-GA-...GCA-TT-GC---C-A-GGC-GGACTGG---A--GA----------A--GGA--CT-TG-TA--CT----A-TA----G-----------C--CTTGC--TGGAGCTCY--T-G--AGC----AGCA------A-T-- 7821
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---C-GGA-A-----A----T----G-GA-...GCC-TT-G----C-G-GGC-TGACTGG---A--GAA---C-----A--GGAG-TT-T---A-TTT---AG-TA----AC-------TT-C---CT-C--TGGGGATGTA-C-G--AGA----AGCA--G---A-T-- 7899
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----GGA-A-----AG---T----G-GA-...GCA-TC-G----C-G--TC-TGACTGG---A--CAA---------A--GG-T-CT-T------AT---TA-CA----A------G---C--GGCTGT--TGGAA-TGTC-T-G--ATC-------A--G---AGG-- 8037
RCM.NG.x.NG411 --C---GAAA----GA--TC-----G-GAC...A--CTC-G----C-A-----GGATTGG---T-AAA--------GGA--GGA--TT-C--TA-TTT---AA-AA----C---------A-C---TTAC-CTGGAGCTGT--T-G--AGC-----GCA--T--CA-G-- 8081
SAB.SN.x.SAB1 AGT-ATCAAA----G-TGTCT---T--GAC...--T---TCG------G--C-C-----A---T-TG-A-GG--G--GA--GC---C---G-TA---C----A-CA---TAGCT---G-TC-GC-A-TAA--A-AGGA--TC-T-GG-AGT----AA-A--G---G---- 8651
SUN.GA.98.L14 A-G--CAAAC-GC--C-AG---TTAAC......--C----G------GG--C-GT-TC-A---T-TCTA--C-------ATGCAG-CC----TA----CATTA-AA---CAGCT-----TC--AG-TT-A-CA-ACAACAGA-CT----GA-GT-T---------AGGGT 8670
SYK.KE.x.KE51 --TC-TACTA-----C-AG------ATTCC...C------GC------G-TC-GT-G--A---T-CCA---CC-T--GA--GGAT-CT-TGCCA---C--CTA-A--GATA------G--C--AG-TT--CTTGGGGC-----A-GA-ATA-GTT-GGA--C-----T-- 8031
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --TC--ACAA-G---C-GG------ACTCG...-------GC------G--T-GT-G--A---T-C-TT---C----GA--GGAT-TTATG--A------CT--A--GCT------GC-----AG-TT-AGTG-AGGA--CA-A--G-ATT-GTT-GGA--C---GTT-- 8341
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ACT-ATCAAA-G----G-G-T---A-TTC-...-G------CATC---G--G-CT--TCA---T-C----GG--T----GGGGAT-TTAT------AT---AC-TA--TTG--T--G--G-C--GGCT-A-TTGGGGATGCA-AGC---G-----------T--C-TT-- 8455
TAL.CM.00.266 --G--GCAAA-G---A--G-C----AC---...C-C----GC-----C--TT-GT-TGCC---T-TA-A-GGC-T-GGA--GCAG----AG------CTA-TC-TA-CTTAC-T--G--T--AA-GTACA--G--AA-G-GC-C--GTTGC-C--------C--C-T--- 8192
TAL.CM.01.8023 --G--GCAAA-G---A--G-C----AC--C...C-C----GC-----C--TT-GT-TGC----T-TA-A-GGC-T-G-A--GCAG----AG------CTA----AA-TTTGC-T-----T--AA-GTACA-TA-CAA-G--T-A--GTTGC-C--------C--C-T--- 7742
VER.DE.x.AGM3 -C--ACCAAA-----AG--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----G------AACAT-C-----A--GGAT-TT--GAT---CT---TA-TA----A------T-GC---A-A-A---TA----TGCA-AGC---G-----------T--C--T-- 7999
VER.KE.x.9063 -CC-ATCAAAG---GACATCT---T---AC...--C---TC------CG-TT-CT----A-----AAACAT-C-T---A--GGAT-CT-AG------T---TA-CA----AC-T--GT--C-G-A-A-AA--TA-AG-TGCA-CGG---G-----------C-----T-- 8501
VER.KE.x.AGM155 -CT-ATCAAA-G--GTCAG-C---T-G---...--T---TC------CG-TT-TT----A------AACAT-T----GA--GG-T-TT--GC----AT----G-TA----G------T-GC---ACA-AT--TA-A--TGCA-AGC---G-----------T--C--T-- 8478
VER.KE.x.TYO1_patent -CC-ATCA-A-G---AC--GT---T--GA-...--C---TC------CG-TT-CT----A-----TAACAT-T-----A-GGGAT-TT-AG--A---T---AA-AA----G------T--C---ACA-A---TA-GGATGTA-AGTG--G---------------GTT-- 8477
WRC.CI.97.97CI14 --G--GCA-A-G---TC-G-T---A-TGC-...-G-G-T-GC---C-CC-ATGGTTT---ATCTG-AAC-GGT------GGGGAT-GT-AG-TA-----ATAG-------A--------TT-AGCATG-T--A-GAA--GTA-T-GG-T--C---------T--C--TAA 8487
WRC.CI.98.98CI04 ------CAAA-G--GC-AG-T---A---CA...-G-G-C-G----C-CC-GTGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGGGAT-GC-T--TA-----ATAG-A-----CA--------T-AGGATGGC--A-GA---GCA-T-GG-T--C---------T--C--TAA 8532
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --G---CA-A-----AC-G-T---A-TCAA...-G-G-TTCA---C-CTCATGGTTT---ATTTG-AAC-GGT------GGG-TC-TT-AG--A-----TTAG-A-----AA-----G-TT-AGGATGCT--T--A---GTC-T-GG-T--C---------T-----TAA 7428
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
H1B.FR.83.HXB2 ATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC.....................CCGAGGGGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGAC...AGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCC 8511
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__.__.__.__P__E__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__.__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__.__.__.__R__G__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__.__D__P__F__D__*_
Env __L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__.__.__.__P__R__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__.__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__
H1A1.UG.85.U455_U455A TC-G-------------TTGC-----T-.....................--AGA---T-T--G------A-G-A----C------------------CA--G--A----...-----G-----C-------G-----T---A--GA--GC---------C-------A-- 7941
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---G--A------------------G--.....................-----------------------------C------------------------------...------GGAA--------G-T----T---AA------------T---C--A------- 8518
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------TTA-----CA-.....................-------------------T--G------C------------------CA--G-------...--------A--C-------------T---A---A--T-T--------C---------- 7887
H1D.CD.84.84ZR085 T----------------T-------G--.....................--------------------A---------------------------CA--------GT...-C------------G----------T--CA---------------------A---A-- 8032
H1F1.BE.93.VI850 T--G--A--A-------TTA------G-.....................-----------------------------C-------G----------CA--G--A----...------G-G--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A-- 7788
H1G.SE.93.SE6165_G6165 T--G--A----------TTAC--ACCA-.....................-A-----A---------------------C-------G------C---CA--G-----G-...-----AG-G----------G-----T---AC-G--------------C---------- 7929
H1H.CF.90.056 T--G--T----------TTG----G-A-.....................--AC------------------------C--------G------C---CA----------...------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C------- 7830
H1J.SE.93.SE9280_7887 T--G--A----------TTA------A-.....................--A-C--A-G------------G------C-------G----------CA--G----AC-...-----G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A-- 7818
H1K.CM.96.96CM_MP535 T--G--A----------TTA--------.....................T--------G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A--...-----AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A-- 7671
H101_AE.TH.90.CM240 T--G--T--C-------CTTC--ATCAT.....................-A--A--A---------A-----------C-------G------C---CA--G-------...-----AG-G----------G-----T---A------GC------------A------- 8064
H102_AG.NG.x.IBNG T--G-----C-------TTAC--ACCA-.....................-A-----A---------A------A----C-------G----------CA-----A----...------G-G----------G-----T---A------GC-------------------- 8017
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ------A----------G-------G--.....................-A--------------------------------------A-------------------...-C-------------------A---T---A-----------------C---A------ 7688
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 T--G--T--G-------TTA-------AACC..................-AAC------T-----------G-----C---------------C---CA-------AG-...-----------C-------------T----C----------------C-------A-- 7884
H1N.CM.02.DJO0131 CC-C-----G-------TTA-------AACAACA...............A-C--------A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------...------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-- 7944
H1N.CM.02.SJGddd CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-A------S-A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T---A--T---G-------G--C--C----A-- 7910
H1N.CM.04.04CM_1015_04 CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-...-----TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A-- 7916
H1N.CM.04.04CM_1131_03 CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-C--------A--------A----R--C--------GC-T-----R-CA--------G-...------G-G----------R-----T---A------G-------G--CTKCA---A-- 7981
H1N.CM.06.U14296 CC-C-----G-------TTA-------A.....................A-A--------A--------A-G--A--C--G------C-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T---CT-------------G--C--CA---A-- 7962
H1N.CM.06.U14842 CC-T-----G-------TTA-------A.....................A-AC-------A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------...------G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-- 7984
H1N.CM.95.YBF30 CC-T-----G-------TTA-------A.....................G-A--------A--------A----A--C-----G--GC-T-------CA--------G-...------G-G----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-- 8062
H1N.CM.97.YBF106 CC-C-----G-------TTA----G--AGCA..................G-C--------A--------A----A--C--------GC-T-----G-CA--------G-...------G-G----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-- 8020
H1O.BE.87.ANT70 CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-AAGA--A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC-...--G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA 8559
H1O.CM.91.MVP5180 CC-C-----G----T--CTG-----CA-.....................-G-CA--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G---------------AG-------GCC-...-AG-GG-CAGCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA 8584
H1O.FR.92.VAU CC-C-----A----T--C-A---A-CAA.....................-AAGC--A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG-...--G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA 8124
H1O.SN.99.99SE_MP1299 CC-C--A---A----T---A-A-ATCA-.....................-AACC--A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC-...-CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA 8626
H1O.SN.99.99SE_MP1300 CC-C--A----------C-AC--ATCA-CAA..................-AACC--A-G-AC-AGC---A-G-----C--G-----G---------A--------GCT-...-----G--A-CC-CGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA 8596
H1O.US.99.99USTWLA CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-.....................-A-CA--A-GTA-GA-C---A---A---C--G-----G---------AGA--G---GCG-...--G-GG--AGCC-CGCCACC-----T----CA---AT-G-ACACG--C--C----CAA 8035
H1O.US.x.I_2478B CC-C-----C----T--C-A---ATCA-.....................-AATC--A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-...----TG--A-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA 8692
H1P.FR.06.RBF168 TG-------A-------TTGG--TG-A-.....................GG-GATCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A-- 8041
H1P.CM.2006.U14788 TG-R-----G-------TT-G--TGCA-.....................GG-G-CCC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G-...-----G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T 8069
CPZ.CD.90.ANT TC-G--A------......A----T---CAAAAC...............-A-CA--AT--A--GCA---A----A----AG-------------AGA-A------GAT-...--G-GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A 7970
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 CC-C-----G-------TTA-----G--.....................-A-----A---A-GA-C--T--G--A--C--GC-G-------------CC--G---C-G-...------G-GA-------A-CA--G-G--G-C-G--C-----------C--C--C-A-- 8095
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 CC-C-----G-------TTA----G--A.....................A-A--------A--------A-G-----C-------------------CC--G-----G-...-C-----CG--C-------G-----T------T---GC------------C----A-- 8077
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 CC-C-----G-------TTA-------G.....................A-TC-------A--------A---A---C---------C-C-------CT-----AC-G-...------G-G--C-------G-----T---A--T---GCG-----G--CT-CA---A-- 7997
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 TC-G--A----------TTTC---C-T-.....................----------T--CTCA-----G-----C-------------------CA--G--C----...-----AG-GA----GC--G------T---A------GCT---A----C---A--GA-- 8022
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 TC-G--A----------TTA-----G--.....................-G-----AT-GA--------A----A---C-------G----------CC-----AC-T-...-----A-----C-------G-----T---A------GC----A----C--A---GA-- 8135
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 T--G-----C-------CTT-----GT-.....................-G-----AC--A--------A--------C-------G---------A-AC----AC-T-...-----AG-G--C-------G-----T---A------GC---------CT--A---A-- 8025
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T--G--A--G-------TTA-----G--.....................AATCA------A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G-...-----A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A-- 8023
CPZ.GA.88.GAB1 TC-C-----G-------TTA-----GT-.....................-A-----A--AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG-...-----AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A-- 8551
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T----------------TTA-----G-A.....................A-AG-------A--AGT---A--------C-G--G--G----------CA--------G-...-----TG-GA-------C-G-----TT--A--T--CTG---------CA-C----A-- 7898
CPZ.TZ.00.TAN1 CC---TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................GA-CA--AT--A--ACA---A-G------C-C--G--G--------GC-------ACAT-...--G-GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A-- 8167
CPZ.TZ.09.UG38 CC-G-TT-CA----T--CTAC--A-G-G.....................-ATCA--AT--A--ACA---A----A--CC-CC-G--G--------GA-C--G--AC-T-...--G-GG-C--CC--GCAC-GA----T---CATTG-CG-------G--C--CA---C-- 8117
CPZ.US.85.US_Marilyn CC-C-----A-------TTT-------A.....................A-TC---A---A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T-...-----A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A-- 8519

Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat end
MAC.US.x.239 -G-G-TC-C-TCCC-A-C-TCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCAACAG......-AC--G-CACT---AACCA--GA--GCA-----A-A-AC-GTG----AG-C-GT...G-CAA--GCTCC-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA 8932
Env __V__F__S__S__P__P__S__Y__F__Q__Q__T__H__I__Q__Q__.__.__D__P__A__L__P__T__R__E__G__K__E__R__D__G__G__E__G__G__.__G__N__S__S__W__P__W__Q__I__E__Y__I__H__F__L__I__R__Q__L__
Tat exon 2 __P__I__S__N__R__.__.__T__R__H__C__Q__P__E__K__A__K__K__E__T__V__E__K__A__V__.__A__T__A__P__G__L__G__R__*_
Rev exon 2 N__P__Y__P__T__.__.__G__P__G__T__A__N__Q__R__R__Q__R__K__R__R__W__R__R__R__.__W__Q__Q__L__L__A__L__A__D__R__I__Y__S__F__P__D__P__P__T__D
SMM.SL.92.SL92B TG-T-TC-CCTCCC---CATCTTATCATCAGCAGATCCATATCCAGCGG......-AC-AG--ACT---A-CCAA-GA--G-AC------A-A--GTG--A--G---GT...G---A--GATTG-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA 8380
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -G-G-TC-C--CCC-T-C-GCTTATGTTCAGCAGATCCCTATCCACAAG......-AC-AG--ACC---AACCAA-GA--G---------A-A--GTG---------GT...G-CAG--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTAATC-GC-AACTGA 8954
STM.US.89.STM_37_16 TG-G-TC-C-TCCC-T-C-TCTTGTCGTCAGCAGATCCCTATCCACAAG......--C-AG--ACA---AACCAA-GA--G-AC-----AA----GTG---------GT...G--AT--ACTCC-GGCCTTGGCA-ATAGAATATAC-CAT-TCCTGATC-GC-A-CTAG 8583
H2A.DE.x.BEN TG-T-TC-C-TCCC---C-GGTTATCT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA--G-AC-----AA-AC-TCG---G-GACAGT...G-T-A-GACTTG-GGCCTTGGCC-ATAAACTATG-GCAG-TCCTGATC-AC-TACTGA 8987
H2A.GW.x.ALI TG-T-TC-CCTCCC-T-C-GGTTAC-T-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-AG--ACA---AACCA--GG----AC-----AA-AC-TTG------AC-TT...G-GGA--GATTG-GGCCCTGGCCGAT-GCATATT-ACAT-TCCTGATC-AC-T-CTAG 8971
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST TG-T-TC-C-TCCC---C-GCTTACTT-CAACAGATCCATATCCACAAG......-AC-GG--ACA---A-CCA--GA----AC-----AA-AC-TTG--A----C-TT...G--GA--A-T-G-GGCCCTGGCCGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-GC-A-CTGA 8417
H2B.CI.x.EHO -G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A---AC--G...G-C-A--GATCT-GGCCCTGGCAGAT-GAATACA-CCA--TCCCGAT--GC-AACTGA 8949
H2B.GH.86.D205_ALT -G---TC-CCTCCC-T-C-TCTTAT--TCAACAGATCCCTATCCGCAAG......-AC-GG-GACA---A-CCAACGA----AC-----AA----GTG--A--GAC-GG...GAC-A--GATCC-GGCCCTGGCAGATAGAATACA--CAT-TTCTACTG-GC-A-CTGA 8963
H2G.CI.92.Abt96 TG-T-YT-C-TCCC-T-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCGCAAG......-AC-AG--ACW---AACCAA-GA----AT------A-A-AGTG--A---A--GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAGAATATA--CAT-TCCTGMTC-GC-A-CTAG 8360
H2U.FR.96.12034 -G-T-TC-C-TCCCA--C-TCTTATGTTGAACAGATCCCTATCCAACGG......-AC-AG--ACA---AACCAA-GG----AT-----AA--C-CTG-------C-GT...G-C-A--GATCT-GGCCTTGGCAGATAAGATATA-ACAT-TCCTGATC-AC-AACTGA 8471
COL.CM.x.CGU1 TCAGCA-A-AGGC-GGACTAATGTGT-TTCA..................-A--TCC-TGG-C-AGAC-GG--GT-GGA-C-GCC---CAAC-C---AGA-ATACACAGA...GAGCAAGAAAACAGCAGC-G-A---TT-G-............................ 7887
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TC--CA-ACC-CTTT---GAAG..............................GA--AT-T---GCTT--A-G--A-GG-----G--GC-T-----GC--CAC---GAGA...C-G-GG-C--CC-CGCC-C-A----T----AGT----------GA--C----A-CAG- 8324
DEB.CM.99.CM40 T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GA--A-GTGCTTC-A-T--C--A-GA--G--GCAG-A------GAGAC-G---G-C-...--G-GG-CAGC---GCC--GA----T---CAGT--C--------G-----C-AACAA- 8233
DEB.CM.99.CM5 T--GCA-ACC-TT----CAAAG...........................GA-GT--A-GTGCTTCAA-T--G----GA--G---CA--A-------AG-C-T--AGAG-...--G-GG-CGAC--CGCCC-GA----T----AGG--C-----------CA-CTCACAG- 8154
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TC-T-T-CAGATCC-TAT--GA...........................--CCA-AAGG-A-CA-AT-AGCC--A-GA--G-----G--AAA-T-GAGAC-G--ACAGGCTC-AG-GGTGG-A--ATCC--GA----T----AGTA-C--T-----A-----CTCACAG- 8571
DRL.x.x.FAO TC-T...CC-T-T-T-TTTAAGGACG-ATACCGCCCAGAGACG......A-C-ACTAC-A-AGACA---A--CA--GA-A---G-----AGCA---C----G-GAGTGG...-ACAT--GATC-GA-CCCTC-AAGC-AGGAT-CTCC-AAGCTTGGAGCGAAGAA.... 8348
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T--G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-T--C--------------CA-A-C-- 8009
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TC-G--A-------T--TTGG--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC-----AC---...-----G--CA----GC--GCA----T---AC-T--C------------A-CA-A-C-- 8078
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con TC-G--A-------T--TTGC--GG-A-.....................-A-GTCCC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C---...-----G--CA----GC--GCA----T----C-G--C--------------CA-A-C-- 8062
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 TC-CC-C........................CAGATCCATATCCACAGT......TC-G-G--AC----A--CAACGG--G--GGC---ACA---GTG----A--CAG-AGC--CAAAT-GAT-AG-T--C-G-A-GAG-CCT--ACACCT-C-AGGATCAACAACT-GT 8497
GSN.CM.99.CN166 TC-C--CCCG----T--TTA-----CAA.....................G-AGT--A--G--GTCC---A--C-C--CC-------GC-T---C-C-CA--G--AG-T-...--G---G-GA---ATC-A-CA----T--C-AGT--CT-G--------C---A---A-- 8445
GSN.CM.99.CN71 TC-C--CCCG----T--TTAC----CAG.....................-AAGT--A--G---TCC---A--C----C-AG-A----C-----C-C-CA--G--AC-T-...--G---G-CA---ATC-C-CA----T--C-AGT--CT-G--------C---A----T- 8457
LST.CD.88.SIVlhoest447 TC-TG-CCCCTCTG-TT-TG-TGA-CAGGACTGCAAGTGGGAGAAAAGA...GA-AAC-AA--ACA---A--CAA-GA--G---GAT--AGAA---C-A---A-ACAT-TAC-TCAA-T-AGA-CAGTAC--GAA-GAA-CTT-CAC-CCACC-TGGA-CG--GACT-GA 7694
LST.KE.x.lho7 GC-C--CCCCTCTGTTT-TA-TGA-CAGGACTACAAGTGGGAGAAAGAA...GA-AAC-AA--ACA---A--CA--GA------GA----A-C---T-C---G-CTAT-TAC-TCAA-T-AGAGCAGTGC--GAA-GAA-CTT-CAGGCCACT-TGGA-CG--GACT-GA 8769
MND-1.GA.x.MNDGB1 TG-C-TT-CA.....................CAGGACTGCCAGCAGAAC...CTATAC-G-A-AC----A--CAACGG----------A-CAACAGCTT---ACT--GA...GAGCA--ACTCCGAGAACTTG.........AAGGAAGAA-CCTTAA-CAGATCCTTGA 8094
MND-2.CM.98.CM16 TC-T.........C-TT-TG--TTC-AGGGAGACTATCTCCGTCCCCAC......AAC-T-A-ACA---A-GCAA-GA-AG--------AGCCC--CTC---A-A-C-G...--TA---AATC-GACAGCTC-AA-GTAGAATTTGGG-AGCCTTGGAGCAAAGA-.... 8651
MND-2.GA.x.M14 TC-T...CC-T-TGT-TTAAAGGG-GA-TATCTCCGACCTCGC............AAC-T-AGACA---A--C-A-GA-AG-----G--AGCTCA-CTT---AGA-C-G...-ACAT--AGTC-GAGAGCTC-AAGAAAGAATTTGGC-GACCTTGGAGG-CAGA-.... 8580
MND-2.x.x.5440 TC-T...CC-T-TGT-TT-AAGGG-GA-TATCTCCGGCCCCAC............AAC-T-A-AC----A--CA--GA--G--G-----AGCC---CTT---A-A-C-G...-ACAT--AGTC-GAGAGCTC-A--CAAGAAT-TAGG-AGCCTTGGA-G-CAGA-.... 8287
MNE.US.x.MNE027 -G-G-TC-C-TCCC-A-CTTCTTATTT-CAGCAGACCCATATCCGACAG......-AC-AA-CACT---AACCAA-GA--G-AC------A-AC-GTG-------C-GT...G-CAA--G-TCC-GGCCTTGGCAGATAGA-TATA--CAT-TCCTGATC-GC-AACTGA 8409
MON.CM.99.L1_99CML1 TC-T--T-C-----T--CTA-----T--.....................-ACGC-----AGCCA-C------C----C--GC-C--GC-----C--CG-CAG--ACTC-...-----GCCAGC--ATC----A----TT--TA-CA----------A-----CA---A-- 8471
MUS-1.CM.01.CM1239 CC-T--TCCA----T---TAC--A-C-T.....................--AGA--C-G-A--GCC---A-------C-----G--GC-T---CAGC--C-G---GAC-...------G-G----ATC---------T----T-G--GT-T--------C--C--C-A-- 8411
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 CC-T--TCC-----T--TTA---G-C-G.....................-A--C------A--AGC---A-------C-----G---C------AGCG--AG-------...------G-GA---ATC---G-----T---CT-T--CT----------C--C--C-A-- 8442
MUS-2.CM.01.CM1246 CC-C--TCCA----T---TAC--G-..........................................-AGTC--C-GA-C----GC--CAA-A-A-A-C---A-A--G-...GCTGGA-GAA-CGGCAG-C--A--------T-G--GT-T-CA--A--C--C-AC-A-- 8519
MUS-2.CM.01.CM2500 TC-TC-TCCA----T---TAC--G-G--.....................---GA------AAGA-C--------A--C--------G------C-CC----G---T-T-...------G-G--C-ATC---------T----T-T--------------C--C--C-A-- 8463
OLC.CI.97.97CI12 T--GCA-C-C-CA..................TTTTCAGATACCCTC......CA--ACAAG--ACA---A--CAACGG-----G-----ACA-C---TTCTT-GAGAG-......A--T-CAACGAGTG----T-TA--ACA-AGTG--CAG--ACATTGAGAGTA-ATT 8117
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T--GCTC-C--CCC-A-C-TATTATCATTCACAGATCCCTATCCGCAAC-TC-A-AAGGAG--ACA--AA-CCAA-GG--------G--AGTTCAGTG----AG-C-GTGGCTACAAATCATACAACTG-C-GAA-GGA-CTTTCTA----CT-AT-CTC-GC-CA-TAG 7991
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 T--G-T--CG-CCC-A-CTTATTATCATCAGCAGACCCCTATCCGCAAC-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GG-----G---CTC------AGA--GTG-T......TACAAATCG-CCAGCTG-C-GA--GGA-ATTTCTACTC-CT-ATACTC-GC-C--TAG 8063
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TC-C......TCCC-A-C-TCTTATGTTCAGCAGATCCATATCCACAACA--G---A---GC-A-CT--A-G--A--A-AG------C--------AGA--GTG-C......-ACAAGTACAACAATTG-CTGA--GAA-ATTGCTGG--TCAACTGATC-AC-C-TTGA 8195
RCM.NG.x.NG411 T--GCTC-C--CCC-A-CTTGTTATCATCAGCAGATCCCTATCCGCAAT-G-GA--A--AGCCA-TCAAA------GA-A---G--GCA-------AG-C-GTG--C--...-A--ATTACAAC-GGCA--GA---........................TATTTTTATA 8224
SAB.SN.x.SAB1 TC-C--C-CC-TCC--TCTTCT-ATTAA...CAGATCCATATCCACCTG......-ACAAG-GACA---A--CAA-GA------GC----CA-C-GTG-GCTA-ACAG-GAC--CAGGTCATACACTTG-C-GA--GAA--CTTG......................... 8787
SUN.GA.98.L14 G--G--CCC-TCTG-TT-TG-TGA-CAGGATTGGCTCCAGGAAACCTGC...CCCAA----ACAGACAAA----A-GA------GAC--AGAA---A---AT-......TAC-TCAA-T-AGAGCAGTCC--GAA-GAA-CTTTG-CACCACCTTGGACAG-AGACT-GG 8831
SYK.KE.x.KE51 TC-T-T-CAGA--C-G--G-C---T---........................CTCTAC-A-A-GGCC--A-C---GCC--------G-ATA-A-ACAGATACAGACA-T...TACAAGCCCA-CG-CTCT-CGTTCAG-AGA-A-T--T-GA-AC-ATCG--CGCAGAAG 8174
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM TA-T-T-CAGA-CC-TAC-.................................CA---C-GGA-GGAC--A-GCAA-CCC-C---C----AA-A--GC--T-GAGACAGA...GA-GGAC-CAACG-CTCT-C-TTCAG-AGA-A-TC-T-GA--C-ATC-T--GAAGCAG 8475
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 T--G--TCC-.....................CAGATCAATATCCGCCTG......--GAGG--ACA---A--CAACGC--G--G-----ACAA---TTCCAG---CAG-...---GA--AGTCGCCGCCCTCA-TGAAAGAAT-TT-AT-GCCCA--AGAGGAG---T-- 8595
TAL.CM.00.266 TC-TC-----A------CTA----G-G-.....................AAC----AT--A--AGC---A-G----GAC-CTAC----------A--CA--G---CT--...-AG-GG-ACA---CGCAAGCA----T----AGCA----T-----A------ACAG-T- 8338
TAL.CM.01.8023 TC--C-C---A------CTA----G-G-.....................AAC----A---A-GAGT---A----A-GA--GTAC----------A--CCC-----GAG-...--G-GG-GAAC--CGCCTC-A----T---T--CA----------G--C--CAAC---- 7888
VER.DE.x.AGM3 TC-T--TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC-----GGCC---A-A--GTG------AGCG-AAG-ACAG-TCCGAGCCTTG-C-GAA-GAA-CT-GCACAGCAGA-TGGA-GAGCAACT-GT 8142
VER.KE.x.9063 C-----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCCG......T-GAAG-GAC----A-GCAACGC--G---GCC--AA-A--GTG----G------AACGACAG-TCAGAT-CTTG-C-GAA-GGA-CT-G-ACG-GACAAA-GAGAGGCA-TT-GA 8644
VER.KE.x.AGM155 T-----TCC-.....................CAGATCCATATCCATCCG......T-GAAG-GACA---A--CAACGC--G---GCC--AA-A--GTG--AGA-C--G-AAA--CAAATC-ACGCATTA-C-GAA-GAA--T-GGGGACGAGACA-GAGGACCA-TT-GT 8621
VER.KE.x.TYO1_patent TC----TCCA.....................CAGATCCATATCCACCAA...GT---GAAG-GAC----A--CAACGCC--C--GCC---A-A--GTG------ACAG-AGG-TCAAAT-AGAG-CTTG-T-GAA-GA--CCAAGAGC-GG--TATGC-GT--ACCGC-T 8623
WRC.CI.97.97CI14 GC-TATA-C----..................CAGAACCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACA--AA--CA-CGA-----G-AT--AA-A---TTACA----TATAGAA-TCAA-GA-T-GCAGTAC-GGA--GAA-CT---A-AG---TCTTGA-CAGCTT-CTAA 8636
WRC.CI.98.98CI04 GC-TATA-C----..................CAGAGCCACCTCAACAAC...TT--A-GAG-GACT---A--CA--GA--------C--AA-A---C-ACAGT-CTTTAGACGTCAG-GA-T-GCAGT-C--GAA-GAA-CT---A-A-C--T-TTGA-CAGCTT--TAA 8681
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GC-TGT--C----..................CAGAGTCATATCCTGAAC...CT--A-GAG-GACT---A--CAACGA----AC-----AA-A---TTTCATAGCCATAGAAGA---AGACT-GCAGT-C--GAA-GAA-C-CTGA-AC---TCTGGA-CAGCTT-GCAA 7577
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Rev end (TAA) in some lineages
H1B.FR.83.HXB2 TGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA.....................CGCAGGGGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGG.................................TGGAATCTCCTACAG 8627
Rev exon 2 __V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S__G__.__.__.__.__.__.__.__T__Q__G__V__G__S__P__Q__I__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__E__S__P__T__
Env L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__L__G__.__.__.__.__.__.__.__R__R__G__W__E__A__L__K__Y__W__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__W__N__L__L__Q_
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------------------A-----------CGC----------G----AGC----------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT---------G-G----------CT-.................................--------T--G-T- 8078
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----------CT--------------TC----------------C--A----------------------.....................-----------------T-----------T.................................-----------G--- 8634
H1C.ET.86.ETH2220 -------------T---------------------A---------C-G------CA---------------CGCAGCAGTCTCAAGGGACTA-AG------------A----T------CT-.................................G-A-GC--TG-G--- 8024
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------A---A----A----C-G-----------------------.....................---------------------------CT-.................................-----------G--A 8148
H1F1.BE.93.VI850 ------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGGGCCTG.....................A-G--------------T---------CT-.................................G--------ACG-G- 7904
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------------------CCA-----------G------CA---------------CGCAGCAGCCTCAAGGGACTGA-ACT-----------GT--T-------T-.................................--------T--GTT- 8066
H1H.CF.90.056 ---CA-------------G--T------------------A------GT-----C---------------G.....................A-A------A-----------------CTC.................................--------T-----A 7946
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------T--------A-----------CG---------C-G------C-----G-AC-------.....................-T------------GAT----------CT-.................................GT---C--TG--TG- 7934
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----AGGGGACTG.....................A-GG----T------------------CT-.................................-----C--TG----- 7787
H101_AE.TH.90.CM240 ----------------------G------------AC--------C-G------CG---------------CACAGCAGTCTCAAGGGACTGA-AC------------G----------CT-.................................G-------T--GTTA 8201
H102_AG.NG.x.IBNG ----------------------A------------A---------C-G------C----------------CACAACTGTCTCAAGGGACTGA-ACT--------G-------------CT-.................................--------TA--TCA 8154
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----T------T--------A-----------------------C-G-----------------------.....................------------------------------.................................--------------- 7804
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------G--A-------A----------A------G------C---------------G.....................ATA--------------------G---CT-.................................-----CT----G-T- 8000
H1N.CM.02.DJO0131 ---TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G--C------CGGAGCCTCATCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T-.................................---GGAA-AA--GCA 8081
H1N.CM.02.SJGddd ---CGA-----CT--------------C-----C---------CC---G-----C-C-------C---A--CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-A-A-C-CGC-T-.................................---GGAA-A---GCA 8047
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-----C-C----GA-C------CAGAGCCTCAACAGGGGACTG-AACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T-.................................---GGAA-A---GCA 8053
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --GTGA--C--CT--G--R--------S---------------AM--CA-----C-C----G--C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGR-W-CGCYT-.................................---GGAR-A---GCA 8118
H1N.CM.06.U14296 --GTGA-----CT-----G--------C-----C---------CC-G-R-----C-C--------------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-T-C-C-T-.................................---GGAA-AA--GCA 8099
H1N.CM.06.U14842 ---TGAC----CT--------------C-----C----------C--CG-----C-C--------------CAGAGTCTCAGCAAGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGG-T-C-C-T-.................................---GGAA-AA--GCA 8121
H1N.CM.95.YBF30 ---TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-----C-C-------C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T-.................................---GGAA-A--TGCA 8199
H1N.CM.97.YBF106 ---TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-----C-C----GA-C------CAGAGTCTCAGCAGGGGACTG-AACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T-.................................---GGAA-AA--GCA 8157
H1O.BE.87.ANT70 -AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-........................GTGATCAGCTATCTGA-GCTT--ACT-TGGAT---A...GGGCA-...AAGATAATTAATGTTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AAC---A 8696
H1O.CM.91.MVP5180 -AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG----........................CTGATCGACTACCTGG-ACT---ACT-TGGAT---G...GGACAA...AAGACAATTGAAGCTTGTAGACTTTGT...G-AGC-G-AA-G--A 8721
H1O.FR.92.VAU -AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-........................TTGATCAGACACCTGG-ACTT--ACT-TGGAT-A-A...GGGCA-...AGGACAATTGAAGCTTGCAGACTCTTT...AAAGC-A-AA----A 8261
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-........................GTGATCAGCCATCTGG-ACTT--ACT-...TGGACTCTGGGACA-...AAGATAATTAGTGCTTGCAGACTTTGC...ATAGC-G-AA----A 8763
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-........................GTGATCAGCCATCTGG-ACTT--ACT-TGGAT---G...GGACA-...AAGATAATTAGTGCTTGCAGAATTTGC...ATAGC-G-AA----A 8733
H1O.US.99.99USTWLA -AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA--A-........................TTGATCAGCCTGCTGG-ACTT--ACT-TGCA-T--A...-GGCAA...AGGATAACTGAAGCCTGCAGACTTTGT...GCAGC-G-AAC---A 8172
H1O.US.x.I_2478B -AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-........................CTGATCAGCCATCTGA-A-TT--ACT-TGGA-T--G...GGGCA-...AAGATAATTAATGCTTGCAGAATTTGT...GCAGC-G-AA----A 8829
H1P.FR.06.RBF168 --GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-A-C............CTGTGGATACACCTGG--...CAACT-CTGA--AGA...GGGCTT...............AACTGCCTGCGAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC 8178
H1P.CM.2006.U14788 --GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-A--............CTGTGGATACACCTGG--...CAACTACTGAA-AGT........................AACTGCCTGCGAGACTGC-TTGC-GCGTGTGGC 8200
CPZ.CD.90.ANT -AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC---AC--CT-CAGA..................ATT-CTTTCA-ACTGTG-AA-C-TCTGGA-.................................AAC------AGCACC 8089
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --GT-A---GG-------GGA------C-AG----GC--GC-----TTG---ACAGT-----AAGT-----CAACTGTTAATCAACATCCTCA-ACT-ATACA---GAAA--G-CTCTACT-.................................A--GGGA-AA-C--A 8232
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -CCTA------CTT--------A----T-----------CA--CC-G-G-----CAT-----A--------CAGAACATCAACAAAGGACTG-AGT--CT-A----CAT-AG--G-C-CCT-.................................---GGAG-GA--GCA 8214
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -TCTA------CT--------------C-----GT----CA--CC-G-G-----CCT-----------A--CAGAACATCCACAAGGGACTG-AACTACTTAAT---CT-AGA-T-----T-.................................---GGAA-AA--GCT 8134
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----------CTT--------A----C-------G----A--A-CG-G-----CAT----GA--G-----CAATACACTCTGAAGGGACTGA-ACT--T------------ACT----CT-.................................CA-GGAA-T------ 8159
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----T------CTT--------A--------------------A--GCT-----CAT-------GG-----CAGACCCTCCTCAAGGGACTGA-AC----AC----------A-T-C-CCT-.................................A--GGCA-T-----A 8272
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------------------------------------G---A--G-G-----CGC----GA--G-----CAGAAGTTCCTYGCAGGACTGA-ACT--T-------A----A-C---C-T-.................................AA--GCA-T--C--- 8162
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG---AC-AC----GA-A------CAATACAGCCTCAGGGGAGTA-AACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-.................................A-AGGGAC---G--- 8160
CPZ.GA.88.GAB1 --G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG---ACAAC-CA-GACGT-----CATCTAATACTTCACAGCCTCA-ACT-CTAC----GAGA--GTGCCTGCT-.................................G--GGAA-TA-T--A 8688
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --ACGA-----CT-----G--T---------T-GT----C-G-CC-TTG---CC-GC------AAT-----CAACAGGTCCTGAGAGGACTGA-ACTACTCA----GCTT--G-GCC-GCT-.................................AAAGGGA-AGG---A 8035
CPZ.TZ.00.TAN1 -CCT-A---GG-TA-----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG--TC-GCC--C--GCA---AA-CAGGGGATAATCAGCTTGGCA-A---CCTAGTAAT--TG-AT-G-AC-ATCATAGTAGGAGTTAGACAGATC............ATTG-GTGGAGCAGT 8325
CPZ.TZ.09.UG38 -CCT---G-GG-T------GAC--GTCA-A----CGG--G-C-CC-CTG--C---CC--A--ACA---A--CAGGGAATAATCAGCCTAACA-AG--ACTCATTAT--TA-AG-G-G-CATAATACTTAAAAGTAGACAACTT............-TCG--TGG--TAGC 8275
CPZ.US.85.US_Marilyn -CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--A-C------CAGAACATCAACAAGGGACTG-AACT-TT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C.................................---GGGG-AA-CGCT 8656

Rev end
MAC.US.x.239 -AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGTATACCA-ATC--C-AACC-ATACTCCAGAGGCTCTCTGCGAC-CTACA-A--ATTCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA...........................CT--CCTA------A 9075
Env I__R__L__L__T__W__L__F__S__N__C__R__T__L__L__S__R__V__Y__Q__I__L__Q__P__I__L__Q__R__L__S__A__T__L__Q__R__I__R__E__V__L__R__T__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__T__Y__L__Q_
Rev exon 2 __T__P__L__D__L__A__I__Q__Q__L__Q__N__L__A__I__E__S__I__P__D__P__P__T__N__T__P__E__A__L__C__D__P__T__E__D__S__R__S__P__Q__D__*_
SMM.SL.92.SL92B -AC-GA-A--G-CT-GG-TATA-AAC-ATTTGACT-G---AGCATCC-GAGCCTACCA-A-C--C-AACA-CTGTGCCAGAGACTCTCAGAGAT---TCA-CC-ATTAGAGAGCTTGTCA-AAGAGAAGCAGGC...........................TATA-C-GT 8523
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -AC-------G-CT-GG-TATT-AGC--CTG-AGGGAT-G-C-AT-G-G--TCTACCA-ATC--C-AACC-GTGCTCCAGAGACTCTCAAGGACGCT-CAAA-A-TTCGTGAAGTCATCA-AATTGAA...........................ATA-CCTA------A 9097
STM.US.89.STM_37_16 -AC-------G-CT-GG-TGTA-AAC-ACTT-AGGGCT-GTC-ATCC-G--TCTACCA-ACC--C-ACCC-ACCTTCCAAAGGATCTCCAGGATACT-CA-A-AATTAGAGAAGTCGTCA-ACTAGGA...........................GCAGCCTATT----- 8726
H2A.DE.x.BEN CTC-------G-T-GGG-TATA-AAC-TCTG-AG-GA---AC-ATCC-A--ACTCCCC-............ACCCGCCGACTGATCTCCCAGA-TCTAACAGCAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAG...........................GC-GCC-AA--G--A 9118
H2A.GW.x.ALI CTC-------G-T-GGG-TGTA-AGC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G--TCTCCCC-ATC--C-AACCGATCTTCCGGAGTCTTCAGAGAGCGCT-ACAACAATCAGGGA-TGGCTGA-ACTTAAA...........................GCAGCCTA---G--- 9114
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -TC-------G-A-AGA-TATA-AAC-TCTG-AGGGA---AC-ATCC-G---CT-CCA-ACC--C-AACT-ATCTCCCAGAGTCTTCGGAGAGCATT-ACAGCA-TCAGAGA-TGGCTGA-ATTTAAC...........................ACAGCCTA---G--A 8560
H2B.CI.x.EHO G-GA------G-TT-GG-TATA-AGCG-CTG-AG-AC---AT-ATC--A--CCT-CCAAACC--C-AACC-GTACTCCAACCGCTCAGGCTT-CACCT-CA............................................................TA---C-GA 9059
H2B.GH.86.D205_ALT G-AA------A-TT-GG-TATA-AACG-CTG-AG-AC---AC-GT-G-A--CCT-CCAA........................ATCCTCCAC-AA-TCTCAACCA-TCT--AACC-CTCA--CTCCCG...........................GTTGCGTA---C--- 9082
H2G.CI.92.Abt96 G-AA------G-CT-GG-TATA-AGC-ACTG-AG-GC---AC-ATCC-G--TCY-CCA-ACT--C-AACCGCTGTTCCAAAGAATCTCCAGGAC-CTCCAAGCAATTAGAGAAC-TCTCC--CTAGAA...........................GCAGC-TATT-CAGC 8503
H2U.FR.96.12034 -TC----G--G-CT-GG-TATA-AGC--CTG-AGGGA----C-ATCC-G--TTTGCCA-AGC--C-A-CCGTTGTTC.....................CA-A-CATCAGAGAACGTCTGCACCTTGAA...........................ATAGC-TA------A 8593
COL.CM.x.CGU1 .................-GATTGA--GA---G-GGTGGAGC-GCT-GTT-C-TCA-TGCAGCAA-GG-ATCCTTACT....................................GTCCTGCCTCAACATCCGCCAACAACCTCA............GAC--GAGGAGGAGT 7992
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---TGAGT-GGCT------GAC---C--GA----CA---G-C-GC-G------GGA-CA--GA-C---CA-GAACAAATATATAGACTGAGCTTTGCTATT---ACTTTG--AC--AGACTTGGGGAACAACTAAGAGTACTT............---GGATA-T-G--A 8482
DEB.CM.99.CM40 --CTGACG-GGCT------GAC---TC-CA---GCA-T-G-C-GA-T-GA--AGGCT-T---T-A---CA-GAAGGAATATATAGACTGTCATTTGCTCTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACGCTTTAGAGTGCTT............G--GGGTA-T----- 8391
DEB.CM.99.CM5 -TCTGACG-GGCT------AAC------GA---GCGC--G-C-GA-T-GA--AGGCT-T--G--C---CA-GAAACAATATATAGACTTTCATTTGCATTT---C--AGA--G-G-CTC-T-GGGGAACATTTAAGAGTGGTC............---GG-TATTGT--A 8312
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --CTGACG-GG--T----TGAC-------A-----G-G--TC-GA-T-G--CCGCCTGTAGT-GGA-TT-GGACTTTGTA..............................-AT-GGC-CA-CTTAATTTTGCTTGGC........................TA-T-C--A 8687
DRL.x.x.FAO ..ACAG-AGGG-C--GGTTGAAGGAATCGAGAGG-TA-A-CTGGC-G-A--ACG-GAAA-C-G----T-A-TATGGGTGGTCAGAA...........................................................................----A-G-A 8441
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGYACCTGACCAGACTACTGARA--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT 8146
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---ATCGAGTACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT 8215
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --ATTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GAA--AACACTCAGC---ATCGAGCACCTGACCAGACTACTGA-A--A-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C.................................-TTGC-T-TA-TGCT 8199
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 G-CT-AA-----AGAG-TG-A--------ATAAGGACT-G-TG-TAC-AC-TCTGCC--ACC--C--CAT-TTCATCAGGACAGCAGTGGGA.....................................................................TA---G--- 8598
GSN.CM.99.CN166 --GTGA-T-GG-T------GAT----GCCAG----GC--G--C-C-CCGTG----C-G-A-GT-C---T-GGAACAGCTGCAGAAAGCAATC-AG-AA-CAATCC-GCAAGCG-G-C-GCTCAGGGAAGTAGCAGCCAGAGTG............ATAGCCTA-A-TAGC 8603
GSN.CM.99.CN71 --GTAA-T-GG-T------GAT----GCCAC----G---G--C-C-CCA------C-GCA-GT-C---T-GGAGCAG............CTG-AG-A--C--TCC--CAAGCG-G-C-GCT-GGGGAAGTGGCAGCCAGAGCA............GCAGCCTATA-TAGC 8603
LST.CD.88.SIVlhoest447 GCGAG-CT--ACAAG--TCA-TG--TGTGACTC-C--GAA-TGGA-C-A-GCCT---GAATT-----CCTCAGCCTTGTGTGGCAGTTCCTTTCGT--CTAG-CC-TTTAG-G-TCCT--TCTTCCAA...CATGGGCAACATCTTCGGAAAGCC--C-GCAGA-GGGT- 7861
LST.KE.x.lho7 ACGAG-CT--ACAAG--TCG-TG--AGTGACTC-C--GAA-TGGC-C-A-GAAGGG-GAAT---C--CCT-TCACTAGTGTGGCAGAGCCTCA-TT--CT----C-TTTGT-G-TCCT--TCTTCCAA...AATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCA-C-GCAGATGGAT- 8936
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AGAGGA-C-G-C-AG-TTTGC-AG-GAGTGACC-A-T-G-C--TGGCT--AA-A-C--AG-GCAGCAATTGAATATGGGTTC....................................CTCGCAGTCCAAGAAGCG.........ATCAGAAGC-T-GG-TCG----TC 8219
MND-2.CM.98.CM16 .....-AAA----AG-TTGG-TGAA--CTTCAAGGGG--ACG-GTGGCT--A--A-C-AC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................---AA-ACA 8744
MND-2.GA.x.M14 .....-AAA-A--GA-TTGGTTGAA-GAGTCAAC-A-T-AC---TGGCT--A--A-C--C-GGCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................---AA-GCA 8673
MND-2.x.x.5440 .....-AAG----GAG-TGG-TGAAA--GTCGACG--T-AC---TGGCT--A--ACC-CC--GCAG-AATTGAATATGGGTGGCAAGAG........................................................................---AA-GCA 8380
MNE.US.x.MNE027 -AC-------G-CT-GG-TATT-AGC-ACTG-AG-AC----C-ATCG-GAGCATACCA-ATC--C-AACC-ATATTCCAGAGATTCTCCACGAC-CTACA-A-A-TCCGAGAAGTCCTCA--ACTGAA...........................CTA-CCTA------A 8552
MON.CM.99.L1_99CML1 -TGT-----GG-CA-----GAT-----A-----C-G-A--AG-GA-CTACC----CC-CC-GAGAG--TCCCAGAGGCTGCCACCCCTCCTG-A--TAC-CCT-CTCCAA--GTGGG-AA-CCTTAGACGCTTGCTAGCCTACTGCCAGTAT.................. 8623
MUS-1.CM.01.CM1239 -AGTGA---GGTTT-----GACA--AGTCAG--C-G-A-CA-CCC-TCGCT----AC-CC-GAGGGCA-CTCACCTGATACAGAAGTGGTCAGTAC-ACT----ATC-TGA-T-GGG-ACAAGCCCGCCGCTGCAGTGAACTCTTAGCGCGCCTC-TAGCATA-A-T--A 8581
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -AGTGA-T-GG--------GAC---A-T-AG--C-GC--CC-CCC-TTG-T--C-AC-TC-GAGAGCA-TCCACCTGATACAGAAGGGGTCAATA--ATT----TTCA-G----GGGCACT-ATTGAGCCTCTCAGGGAAGCCTTGCAAAGAGCCCTCGC-TG-T----- 8612
MUS-2.CM.01.CM1246 -AATGA-T-GG-CT-----GAT-----CCAG--CCGC--C--ACC-CTG-T--T-GACTC--AGAA-CTACCACCACCTGACAAAGGGGCTAGTA-ATCC----ACTCTG--T----CC-TTAGGGAAGCCTTAGGGCGCTTCATCGCACAC............GC---A 8677
MUS-2.CM.01.CM2500 --ATAG-G-GG--------GAT-------AG--CT----CA-ACC-TTG-T--C-GA-CC-G--GA-A-TCCATCACCTCCAGAAGTGGAGCAT-TCTCT----CTCAGGGCG-G-GCAACCAGCACCCACCTTCTGGAAGTCCTTAGACGCTTGCTTGCATAT--T--A 8633
OLC.CI.97.97CI12 G-A-AGA---ACTA-CA----TG-G--AG-GAG--G-GAGAG-CACTCGT..................................................................................................................TGGATC 8173
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --AC------TCAAACG-TGT-GAAC-ACTTAA-CAG---AC-AT-GCT---TTACCA-AGC--C-AATC-ATCCTTTCACGAATCCAGCAT-CTCT-TT----AT--TAGCT---GTGCAA................................................ 8113
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 A-AT-T-A--G--GGCG-TGT-GAAC--CTG-AACAG----C-ATC-GT--TCT-CCA-AGC--C-G-TC-ATCCTTTCTCAAATCCAGCAGACTCT-C-----AT-ATAGCT--GATACAA................................................ 8185
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GCA-GA-T-GG-CGC-G-TATCGCA--TTTG-AG-AG--GC-GCTC--TA-TCT-CCA-AGC--C-G-T-GATTTTAGCT.................................................................................AAGA----A 8284
RCM.NG.x.NG411 -CCTGA-AC--C--CCGATAGAGA-CCTTTG-AGGAGGC-CTA-CA--TCT-C-GCAACTC---CTCA-TGATCTACCAGAGCCTCCAGTCAAT-CCTTCTC-AATCCTT--TC-T-TGC--TGGATAGGAGCT...........................AAG-----A 8367
SAB.SN.x.SAB1 ...........--AC---TGT-TCAC---TTGA-CACT-G-C-CAGG-AT...T-GACCAGTTGGT-CTCGACAATCTTCAGCAACCTCCAT---T-CCTCCA---CAT--AAC-GAGAACCAGACAGCTAACAGCT........................-AT--TG-A 8919
SUN.GA.98.L14 ACGAG-CT--G--AG--TCT-TG--AGTGACTC-T---AA-TGGC-G-AAGCTTGG-GAAT-G-C--A-C-CAAAACATCTACCACCTGCTAA-TTTCTT----C-CCTA--T-CGAC--CCTTCCAT...CATGGGCAACGCCTTTGGCAGACCCTC-GAGGTTGG-T- 8998
SYK.KE.x.KE51 C-CAGAAAC-TT-GA--AGAGTT-C-GAGAG--GCAGA-CAC-GA-T-GAG-AC----AATTGCCTG----..........................................................................................T--A-CAGT 8254
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM GACAG-AGC-TT-GAGGACAGT--GC--CAG---CAGA-CTC-GA-T-GACA-C--ACTATCACCTG----..........................................................................................T--A-CAGC 8555
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 AAGCGGAGGAG--AGCTTGG--GCA-CATTTGACCAAT-G-TGCT-G--A-TC-GCAGTTGGT-AT--A--CTTTACCAGATCCTCCGCAGGA--CTCAC-ACTCTTCTT-AACTGCT-A-ACAGGAG...........................--CC-ATA-A-T--- 8738
TAL.CM.00.266 --AT-AGA-A--T------GAC---AGCCA-----GCT-G-C-GA-TTG-GACC---C-A--GC-GC-AA-GCCAAGAGCCAACAGGTAGCG-AAGCCACA-AC-CCTT---ACG-CTCCACCTGACAGCAGCAGCAGCGACTCTCCAGTAT.................. 8490
TAL.CM.01.8023 -CCT-AG--A---T-----GAC-------A-----G-T-G-C-GAGTTG-GACC-CC--A-G-GC---AA-GCGACCACCCAACAGGCAGCG-AAGCCACA-AC-CCTA---G-G-AT-AAATTCACAGCAGCAGTA.....................GCAACAA-C--- 8037
VER.DE.x.AGM3 GCAAG-GA--G-C-A-TTGGT---C--TCAG-AGCA---G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C--A-TTCATCTTAGGAGCGCTTTCCAG.....................................................................TA-A----A 8243
VER.KE.x.9063 GCAAA-G---G-C-A-TTGG-T--C--CGTT-AGCAC--G-C-ATAC-AC-CCT-CC--ACC--C--AATTCATCTTAGAGGCGCTTGGCAG.....................................................................TA-A-C--A 8745
VER.KE.x.AGM155 GCA-G-AA--G-C-A-TTGGTT-----C-CT-AGCA---G-T-ACAC-AC--CTGCC--ACC--C--TCTCAAGCTTAGAAGCGCCTGGCAG.....................................................................TA-T----A 8722
VER.KE.x.TYO1_patent G-CTGACGAGGCT-A--..................ACT-G-C-ATAC-AC--TTGCC--ACC--C--CATTCAGCTTAGGAAAGCTTTTCAA.....................................................................TA---G--A 8706
WRC.CI.97.97CI14 CC-CA--A------ATTTG--AACACCTCCTTCACA-TG--TGGAGTCT-CTTTCGTGCCTC--GTG-T-GATAAACGATGGGTGG........................AGTCTTCTCAAAGACATC.......................................... 8740
WRC.CI.98.98CI04 AC-T-T-A-CTGCAGT-TG--AAACCCTCCTTCA-A-AG--TGGAGTCTCCTTGCGTGCCTCT-CTG-T-GATCCAGCATGGGTGG........................AATCTTCTCAAAAGAATC.......................................... 8785
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 CC-TA--T-A----ATTTG--TGAGCCTCCTGCAG--AAGCTACAGCCTTCT--GCTATCTGTGGA-A---ATACAGAATGGGTGG........................AGTCTTCTCAAAAGACTC.......................................... 7681
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H1B.FR.83.HXB2 TATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTA.........CAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGG..... 8783
Rev exon 2 V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__.__.__.__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__R__.__.
H1A1.UG.85.U455_U455A ------G---G---------A-T-------A---CT-----TG-C--TGT---AG------------G-T---T----------------A---G-.........---AC-AT-G------------T-A----------------C-----A-----A------..... 8234
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------C--------------------------T-----T-----------T------------------------------------A----G.........---A--A---------------T------------------------------A------..... 8790
H1C.ET.86.ETH2220 ------G---T---G-----A--G------A---ATC----T---A-------A----T-----G---A--A--------AT--------T--A--.........---A--AT---G------T-CT--A--------------------------------GCA..... 8180
H1D.CD.84.84ZR085 ----------GA-----G------------A--------G-TG----A-----A---------------------------A-------CA-----.........AGGA---------A----G-G-TT--------C-C---------------T--A------..... 8304
H1F1.BE.93.VI850 ------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G.........---A-----G--------G---T-A--------------------------GCA------..... 8060
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT---A------------A-TT------------------------C-.........---A----------------C-T-A---------C---G--------A-----------A..... 8222
H1H.CF.90.056 --C---G-A---------------------A--GAT-----T--CA-------A-----------------A------G--A------T-A----G.........---A-------G----------T------------------------------T-----A..... 8102
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------G-G---------------------A----T-----T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C-.........---A------T-----------TT--------------------------T--A-----A..... 8090
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------------CA----------T---A-------A-------------GA--A--------AA--------A---G-.........---A------T-------T-A-TT--------------------------TC-C-----A..... 7943
H101_AE.TH.90.CM240 ------G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T-----A-------C---G-G-T-------C----------------C-.........-----------G-----C----T------------------C-----------A------..... 8357
H102_AG.NG.x.IBNG --C---GT----------------------A---AT-----T---A-A-T---A----T-------A-CT----------A-C-------A---G-.........---A---TGG--------------A----------------C-----------C------..... 8310
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -------T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A---T---A-------------G-T--------------------A---G-.........---A--TT------------G--TA----------G-----C---------GCA----A-..... 7960
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G-A-----G---------------A---AT---T-T---A-------A-----------------A---------A---------C----.........--GA-----------------T--A----------------C---------C-T-----A..... 8156
H1N.CM.02.DJO0131 ------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A..... 8237
H1N.CM.02.SJGddd ------G-AGGA--GY---GAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA--T--------------C-----A---GCA-----A..... 8203
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A..... 8209
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------TR--A-A-Y---T--T--------A-----A---------M-Y------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA---G-C-----------T---------C-A------..... 8274
H1N.CM.06.U14296 ------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T--YA-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........------ATAG-A--G-GG--ATTA-----------------C---------C-A-----A..... 8255
H1N.CM.06.U14842 ------G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------C-A-----A..... 8277
H1N.CM.95.YBF30 ------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---C-A-----A..... 8355
H1N.CM.97.YBF106 ------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------T--------T---C-.........---A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A..... 8313
H1O.BE.87.ANT70 --C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA--.........---A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-----------A-----A..... 8852
H1O.CM.91.MVP5180 ------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC--.........---A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--TGCA-----A..... 8877
H1O.FR.92.VAU --C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA--.........---A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------C-T--GC-A..... 8417
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A-----A..... 8919
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A--CTT--AG-G-----T--CA-TT----T--CG-TA-A--TTT--GGC--.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A-----A..... 8889
H1O.US.99.99USTWLA --C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G.........---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T--------TGCA-----A..... 8328
H1O.US.x.I_2478B --C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG-----------A-TT----T--C--TA-A--CTT--GG---.........---A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A--T-----A..... 8985
H1P.FR.06.RBF168 -------C---A---T----AC-G-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--GA-A-----A..... 8334
H1P.CM.2006.U14788 -------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG.........---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--GC-A-----A..... 8356
CPZ.CD.90.ANT CTC---...ACAAT-A-C-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C.........---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G-------TT..... 8242
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------G-AAGA---T---GA-C-------ACA-----AT-AG----A-----T--T-------GA--A--C--------AA-C---AG--C---G.........---AT--TA-TC---ATC--AG--A-------CC-GC-C--------A---C-A--G--A..... 8388
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------G-AAG---G---C-A-T-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--T-----------A--A--------AA----------T--G.........---A--ATAG------G-----TA--T-----A---C-C--T-----A-----A--G--A..... 8370
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --C---G-AAG---G-----A-T-------A-A-A------TG--A-T-----TG-T--------A--A-----------AA-C-----GC----G.........---A--ATAG-AC-G-GA--A-TA-----------G-----C-----A--TC-A-----A..... 8290
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------G-AA----G-----A-C------CAC---------TG--A-A-----A-----------------A--------AA-C------A-----.........---A--AT-G------GA--ATTA--T-----------G--T-----A--T--C------..... 8315
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------G-A-----G-----A-C------CA-A--------TG-CA-A-----T-----------A--A--A--------AA--------A---C-.........--GA--TT-G------GC--A-TGA----C-----------C-----A---C-T-----A..... 8428
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------G-A--A--G--G--A-C-------A-A--------TG-C--------A-----------A-----A--------AA-Y------A---C-.........---A---T-G-C----GC---TTG--T--------------T-----A--T--A-----A..... 8318
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C--T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--.........AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A-----A-----A..... 8316
CPZ.GA.88.GAB1 ------G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A-----T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T.........----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--GC-------A..... 8844
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------CTG--A-------GA-C-------A-----C----TG--A-T-----A--TAT------C--AA-A--T----CAA-A----------C-.........ACTA--ATAG-G----GC--ATTG--T-----A--------C--G--A--T--A-----A..... 8191
CPZ.TZ.00.TAN1 A--ACTTA-GCTAGCT---GAGT-TTGCTAA-ACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC--GGTG-T--------TTAA-C-------G---G.........GTTTACATAGCC--G-GA--CA-AA-T--T-----------T--------TC-----CTA..... 8481
CPZ.TZ.09.UG38 A--ACATA-AGTATCT---GA-CCTCGCT-A-ACAGGCAA-AG--AGGTT---T-ACTTCAC--GCTG-T----G--CTT--------C--G----.........GC-TTT-TAGCCCA--GC--CA-GA-T--C--A--G-----T---------C-A----TA..... 8431
CPZ.US.85.US_Marilyn --C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-.........AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---C-A--G--A..... 8812

Nef start
MAC.US.x.239 ---G--T-GAGCT-TT-CC-TG-GGCG-TCCAGGC-G-CTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-T.........AGGA---G-G-A---TGG--A-T-GCA--C--C--G--G--T-----A--GC-T--GCTC..... 9231
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SMM.SL.92.SL92B ---G--T-GA-TT-CT-C-TCG-AGCCTGCCAGGAAGCATGG-GAT-TG-GCAAGA---TA-T-TC-GC-C-TGG-GACTCA-ATGG--GACTC-G.........GG-C-G-T-G-A----GG--CGCAGCA--C--A--G--G--C---------C-T---CTC..... 8679
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---G--T-GAGCT-TT-CC-AG-AGCA--ACAGGCG-G-TGG--A-TTG-GCGAGAGA-TC-T--GAGC-C-TGGAGAGACA-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-T-GCA--C-----GC-CG-C--G--A--GC-T--GCTC..... 9253
STM.US.89.STM_37_16 ---G--T-CATCTGGA-CC-AG-AGCA--GCAAGCAGCATGG-GA--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-GGGAGAGACT-ATGG---ACTC-T.........GG-A-G-T-G-G---AGG--CG-GGC---C--A--GC-C--C-----A--GC-T---CTC..... 8882
H2A.DE.x.BEN ---G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGC-TTCCAAGCA--CGCG-GGA-T--GAGAGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAT--T-ATGG----C--CG.........-G-C-CATCG-G--G-GA--A-T-GCAG-T--A--------C--G-----AGCA---CTC..... 9274
H2A.GW.x.ALI ---G--T-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGGGC---TGCA-GGATTG-GAGAGAGA-TC-TA-AA-CACCTGGAGAGACT-GTGG-GG-C---G.........--GT-G-TCG-G--GAGG--A-T-GCAG-C--A--G--G--C--G-----GGCA----TT..... 9270
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---G--G-CG--TGGA-CC-AG-AGCGTTCCGAGC---CGCG-GG--T--G-GAGAGA-TC-TA-AA-C-CCTGGAGAG-CT-CTGG-GGAC-C-G.........GG-CA-AT-G-G--G-GA--A-TTGCAG-C--A-----G--C--G-----GGCA----TC..... 8716
H2B.CI.x.EHO ---G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCAATCCAAGCAGCAGC--GG--TG-G-GAGAGA-TC-T--GAGC-C-G-GAGG-CCTCGTGG-G---CC-C.........AGGA----GGCAG---AG--CATTGCA-----C--G--G--C-----A--GGCT---CTC..... 9215
H2B.GH.86.D205_ALT ---G---TCAGCTGGT-CC-AG-AGCGCTCCGAGCGGCAGCA-GG--T--G-GAGA-A-TC-T--GAGT-CCGG---G-CCT-ATGG--G-CTC-C.........AGGA----GGCG-----A--CAT-GCG--C--C--G-----C-----A--AC-T---CTC..... 9238
H2G.CI.92.Abt96 ---G--TTC-GCTGG--CC-AG-AGCGTGCACCGCAGCAACT-GG--TG-GCAAGAGA-TC-TA-AAGCAC-TGGAGAGCCT-ATGGA--ACTC-G.........GG-A-G-T-G-A----GG--A-T-GCA-----G--------C--G--A--GC-T--GCTC..... 8659
H2U.FR.96.12034 ---G--T-G---T-TT-C--AG-AGCATTCCAAGCG--CGGG--A--TG-GCGAGAGA-TC-TAGCCGCAC-GGGAGAGAAC-ATGG--GACTC-G.........GGGC-G-T-G-A---TGGC----AGCT-----A--G--G--C--G--A--A--T--GCTC..... 8749
COL.CM.x.CGU1 GC----...---ACT--TCG-T--CTA......TTGG-A-C--GG-GTC--AG-C-TCAGA-TCT----ACACTTC-G---TGGC--CG-TCT-CG.........GCGC-T-GC--GC-TCGAGCG-CTG-ATAT-TGC--G--TGG-T-T-T-A-CGTCCCCAA..... 8139
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---G--T-GA-----T-C--AG-C-CAATC--CT-GGCAGGAGGA-AATTG-GGCA-A--T-TCAAAG-T--G----GGT--CGC--C-G---C-T.........GGGA---GAATC----AA----TTGC------AGCC-----C-----A--AGCT---TT-..... 8638
DEB.CM.99.CM40 ---G--T-GA-A---T-C--AG---CCATCACGT-GGCAGGTGGG-AGCTTTGGCAGTGGC-CCAG-G-ATTG-T--G-T--CGT--C-G-G-C-T.........GTCA----AG-AG----A----T-AGAG-G---GCT-----C--------AGCA--GCTC..... 8547
DEB.CM.99.CM5 ---G--T-GA-A---T-C--AG-C-CCATCA--T-GGCAGGGC-A-AA-TCTGGGAGTGGC-CCAA-G-ATTG-TC-GGT--CG---C---G-C-T.........GTCT-G-GAG-C---AACC---T-GC---T---GC------C-----A--AGCA--GTT-..... 8468
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---G--CTC--A-----CC-A-CAG-CCTCAGGGAT---GGG-C-AG-G-CAT-CA-CA--G-AGG-C-ACAG-G--AGT---AT-G-CG-CTC-T.........ACCC----AGCA----AAG-GGTGGC---C--C---C-G--C---------C-T----TT..... 8843
DRL.x.x.FAO GCGG-A--AGGCAT-TGC...-CGCT-CTACAAGAGG-TGCGC-GAGG-T-TGGCGC-A--GGAGGC-ACTTGG-CTATCATCAGCTAG--CCC-C.........-G--CCCT-GC-CAG-AAG-GGCAGC---T--C--G--G--T-----A---GCA--GGTC..... 8594
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --C---G-A--A-----T---C-A------A----------GG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T--CCAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------A-----G--T-----A--A--A-----A..... 8302
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACC---A-TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A-----A..... 8371
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --C---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTGTT--TG--TGGACT-----TT----T---CAA--A----C-A---CT.........---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A-----A..... 8355
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---G--CTC---C----CC-AG-GGCA--AACAG-GC-TGCTC-A--TCTG--G-GG--T-CGAGG--A-CCTGG-GC--AC-GGGT-CTA-T--C.........-G-TCC----A-C-G--AG-CAT-A---GT--A------G-GC-G--A---C-T----AA..... 8754
GSN.CM.99.CN166 ---G---TC--A-----CC-AGCAGCA--AACAG-AA-C---G-CAG-CTT--T--CTTCACGTGGA-CT-------GGCC--AC-TC-C-CTTGT.........AG-C---TA--GC---AAT---TGGCT--C--CC--C-C--C-----A--GGC---G-TA..... 8759
GSN.CM.99.CN71 ---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCTCAG-AA-C---G-CAG-CTT--TG-CTTCAC-TGGA-CT-------GCCCC-CG-TC-GACT--T.........GG-C---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--CC--C-C--C--------GGC---G-TA..... 8759
LST.CD.88.SIVlhoest447 GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTGCG--CTGGAGCT-GAACAAG-TCAGA-GGAA--G-AG--ACATATCA-CAG-TC--GCAAGA-ACCTCAG-C-G.........GG-CA-AAGAAG---TGG-GATT-AGAT-CAGAG------GTG-GTTTCC-AGT--G-CCACAGA 8022
LST.KE.x.lho7 GTGGAA-ACGCTC-GAAG-TTC-G--CTGGC-C--GGA-AAATGCAGA-GGAA--G--G-CAGTTATC-A-C--T-----AAAA-ACATCCA-T-G.........GGCAA-AAGAAG---TGG-GA-T-AGAT-CGGAG------GTG-GATTTC-AGT---GCCACAGA 9097
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTCA-CTT-GC--C-A-T-GTTGG--G--C-G-TA-ACCGGATGGCTACA---A-ATAG-A-CTTCACA---TGCAGAGAA-CA--CATT-CT-CG..................G-G-CGTGC--AT-G-------TC-----G--T-----AA-TGCA---C-A..... 8366
MND-2.CM.98.CM16 GCAG-AG-AA-AAT-T-T--AGTACTACAA-GCTATGC--AGGGGCTATGGAG--G--GGCACCAATG---ACT-TCA-CA-C-GC-TGCT-CAG-............-CCAT-GC---G-GC---AT-A----C--A--------TC-------AGCA---GTC..... 8897
MND-2.GA.x.M14 GCGG-AGCAAG-AT-TGCC-AGTATTACAAAGCTTTGC--AG-GGCTATGGAG-GG--GGCACCAACTT--ACT-TCAGTTA---G--G--C--CG............-CTAT-G-A--G--C---G-GA----C---C-GC-C--C-----A--AGCT---GTC..... 8826
MND-2.x.x.5440 GCGG-AGCAGCATT-TATC-AGTATTACAA-GCTTTGC--AG-GGCTATGGAG--G--GGTACCAACTT--ACT-TCAG-T----G--G--C--C-............-CCTT-G-C--G-GC--CT-GA----C---C-CC-C--C-----A--TGCT--GGCC..... 8533
MNE.US.x.MNE027 ---G--T-GAGCT-CT-CC-AG-AGCG-TCCAAGT-GCCTGG-GAT-TG-GA-AGAGA-TC-T--G-GC-C-TGG-GAGACT-ATGG--GACTC-G.........GG-A-G-T-G-A---TGG--A-T-GCA--C-----G--G--C-----A-AGC-T--GCTT..... 8708
MON.CM.99.L1_99CML1 ...G---TC--A-----CC-AGCAGCA-TCACCTCTC-C---G-C---CTT--T-GGTTCAC-ATC-TCT----G---GC-C-AC-TC-T-CT-G-.........GG-C--CTA--G-----A--CGTGGCT--C--C---C-C--CC-------AGC-----TA..... 8776
MUS-1.CM.01.CM1239 ---G---TC--A-----CC-AGCAGCA-GAACAGCAGCC--TG-CCAGCTC-----CTTCACCTGGA-CT-------GCCCA-AC-TC-GA-T-GT.........AG-C---TA--G----AAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-------GGC-----TA..... 8737
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 C--G---TC--A--G--CC-A-CAGCCAGCACAGCAG-C--TG--CAGCTC----CCTTCACCTGGA-CT----G--A-CA--AC-TC---CT-GT.........-G-A---TA--GC---AAT-CTTGGCT--C--C---C-CG-CC-G-----GGC---G-TA..... 8768
MUS-2.CM.01.CM1246 ---G---TC--AA----CC-AGCCGCA-TCTCAG-AGC----G-C---CTT--G--CTTCAC-TGGA-CT----C--ACC-A-AC-TC-GT-TAGT.........---AA-ATA--G---AAAT-C-TGGCT--C--C---C-C--CC-C-----GGC-----TA..... 8833
MUS-2.CM.01.CM2500 ---G--CTC--A---T-CC-AG-AG-A-TCACAGCAGCCA-TG---GGCTC-----CTGGACC--AA-CT-------CGCC--AC-TC----TAGT.........A--CA-CTA-AA-A---AT-CTTGGCT--C--C-A-C-C--CC-C-----GGC-----TA..... 8789
OLC.CI.97.97CI12 ...CA--AGAGCTTG-A-C-CGTCT-GAGAACCTTAAAA-AG--GAGACA-..................CATGGGATC-ATT-GCAGC-GAAGAA-.........--GA--AGGG-A--TC--C-A-AGA-GGCT-AGGAGCA-T-GG-GAGA-AAGGA-C-GAA...AC 8310
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 G--G--T-G--A--GT-C--AGCATTC--A--CT-GC-TGGTG-GATGG-G--AGA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ACAGTCGC-G-C-.........-G-CA-CT-GCAG--TGGCCAGC-ACGTGTGGC-----G--C--G--A---C-C--G--A..... 8269
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 G--G--T-G--A--G--C--AG-GTTCAG--GCT-GC-TGCAG-AATGG-GCAACAGAAT-CTTACTTC-TCTGGAGAG-CT-ATGC-TTACT-C-.........----ACAT-GCA---TGGCCCG--ACGG-GTGC-----G--C--G--------C--G--A..... 8341
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---G--T-G--A--GT-C--AG-ATTCAGCAGCT-G--TGCTG-GATGG-GCTTCA-AAT-CTTACT-CACCTGGAGAG--T-ATGT-CG--G-C-.........-G--ACTT-GC-G--TGGCCAGC-ATGG-GTGC-----G--C--G------C-C--G--A..... 8440
RCM.NG.x.NG411 G--G--T-G--A--GT-C--AGGCTTCAGCAGCT-GC-TGCGG-GATGG-GAGG-CTAAT-CTTACT-CACCTGGAGAG-AC-ATGC-CG--TTGC.........AG--ACC--GCAG--TGGCCAGC-ACGT-GTGC-----G--C--G--------C--G--A..... 8523
SAB.SN.x.SAB1 ---G--T-G--A--G--C--AGCAGCA--A-CGTCAC-CACTGTG--TGTG-T-CA---T-CGA-AAGC-CC-GT---TCA--ACG-C-T-CTTGC.........AG-TCCAT-GT---G--AG-CAT-GCACAT--A--------GC-C--A-AGC-T--G--A..... 9075
SUN.GA.98.L14 GG--C-CAC-TTATT-AGGCT-CG--CAGGA-C--GAACGCGTGCAGA--CAG--GG-AGAG--TATCATC-T-TC-G-A--CA-G-AGTAG-ACCTTTAGTCTCGGCA--AAA--G--GC-C-AAT-GA-T-G-A-A---G---GT---ATTCC-AGT--G-CCACAGA 9168
SYK.KE.x.KE51 ---G--GTCACA--G--C--AG-AGCA--CA-CTCGC--GGACGA-AAGTG--GCACCAGA-G-TG-CCATTTGGC-AGCCC-AC-C-CCTAT-CC.........AG-C---T-GC-GAGAA-G-CGCAGC-T----AC-----C-TC-------GC----G-TC..... 8410
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---G--TTCA-C--G--C--A-TCGCA--A-C-TCGC-CGGA-GG-AA-T-CG-GATTGG--G--G-CTATTTGGC-AGCAA-ATAC-CC-CTACC.........AG-C---T-GTCGAG--CG--GCAGC-T-G--GC-G--GC-TC----A--------G-TC..... 8711
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---G--T-G---C--T-C--AG-GG-A--A-CA--G-CTT-TG-G--TTTG--G-GC--T-CGCAAAGC-CC-GTCG--C-C-ATGGA-T-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--C-T-G-ACAT--A--------GC----A-AAC-----C--..... 8894
TAL.CM.00.266 ...G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGGCGAGA-GGCA---CA--GCTT--A-GGTTCAC-TGGTG-T----GA--G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AG--GA---G--CGCAGCT--C--C--GC-C-CG--G--A--AC-T---TAT..... 8643
TAL.CM.01.8023 ---G--TTCAGT---A-CC-AGC-GC-TGG-GAGA--GCG---CA--GCTT--A-GGTTCACCTGGCGCT----GTC-G-T--AT-G-CG-CT-CG.........-G-T-G--AGTGCAG--A---GCAGCG--C--GC-G----CG--G--A--GC-T---TAT..... 8193
VER.DE.x.AGM3 ---G--CT-GG------C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-TGTC--TTTG--ACGCCTT-C-CAAA-C-C-GGCT-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A---C-T---G-A..... 8399
VER.KE.x.9063 ---G--CT-GG------C--A-CCGCA--ACAAGAAGCA-GTCTC--TGTG--ACGCTTT-C-CAAA-C-CAGGTC-CCAAA-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCCA---A---GCAC--CAT-AG--GT--A------G--C----A--GC-T--GGAA..... 8901
VER.KE.x.AGM155 ---G--CT-GG---G--C--AGCCGCA--ACAAGAAGCAG-T--CCATCTG--G-GCTTT-C-CGCA-C-C-G--C-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A-C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A--GC-T--GGAA..... 8878
VER.KE.x.TYO1_patent ---G--CTCGCA-----C--A-CCG-C--ACAAGAAA-A---C-AA-TCTG--AGGC-TT-C-CAAA-C-CATGTC-CCA-A-ATGGCTT-CTTGC.........AG-TCC----A---GAAC--CGT-A---GT--A------G-GC----A---C-T--GGAA..... 8862
WRC.CI.97.97CI14 AG-G-A--AGCAT-TGG-GC--TAC-CAAGAAG-TTGCAAAG-GCAGG-AG-AG-ATA-GCAG--A----TAT---CA-CT-GC-GCAG-AAGAC-.........GC--C-AGCA-----ATC-GGATG-TTGCTA-C---CTCTGCGC-AGCTTTGATA--T-CAGAAG 8901
WRC.CI.98.98CI04 AG-G-AGCAGC-C-TGC-TGC-TAC-CAAGAAG-TTACAAAG-GCAGG-AG-AA-C-A-G-AGAAA---ATAT----A-ATAGC-ACAG--AGAC-.........AC---TAGCA------TCTGGAAA-TT--TA-C---CTCTGCTC-AGCCTTAATA-G--CAGAAG 8946
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -G-G-AGCAGC-T-TGCTGC-CTACAG-AGAAG-TTGCTGCGCG-CGGCAGAAA-G-AAG-AGAAG---ATATACACGCCT-GC-GCAG--AGAC-.........AGCA--AGCA-C--CATC-GGG-AATT-CTG-C---CTCTGC-C-A-CCTTAATCCGT-CAGAAG 7842
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Env gp41, gp160 end Nef start
H1B.FR.83.HXB2 .ATTTTGCTATAAG............................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA....................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTGGG 8888
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__G
Env __I__L__L__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A .GC----------C............................----------------------AG--CAGAG-G-A-------GAG--T---A-----------GA-....................................A--CCTG--------A-AG-A--A-- 8339
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .GC-----------............................----------TA---------C------GT-G----------G--A---------------A----....................................-----------------AG------- 8895
H1C.ET.86.ETH2220 .GC-----A----A............................-----G----C-AT-------T-----CCAG-A---------G--A----A--------A------....................................----CT-----------GG-A--A-- 8285
H1D.CD.84.84ZR085 .GC----------A............................-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---AA-............ACTGATCCAAGGGAAAGAAGAAGAC-----------------G------- 8433
H1F1.BE.93.VI850 .GC------G---A............................-----G-----------------C---A-AG-----------G-----G---------------A-....................................A-CCCTA----------AG------- 8165
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .GC----------A............................-----A--------------------CA-AG----------CGAG--------------A---AAC....................................A-CCCTA----------AG-A--A-- 8327
H1H.CF.90.056 .-GC---------TA...........................-----A-----A--------------GA--GG---G---T-----A----------------G---....................................-----A----T------AG----A-- 8208
H1J.SE.93.SE9280_7887 .GC----------A............................-----GAA---A------------............------CAG-----------------G---.................................GCTC-C-CT------------G-A----- 8186
H1K.CM.96.96CM_MP535 .GC---A------A............................---------------------------A-AG-----------G--A--------------------.........GCACGACCAGCAGCAGACAGGGTGGGAA-AC-A-----------CG------- 8075
H101_AE.TH.90.CM240 .-C----------C............................-----AA-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-....................................A--CCT------A----AG-A--A-- 8462
H102_AG.NG.x.IBNG .GC----------C............................-----------------------C--CA-AG-G----------AG--T-T-A------------A-....................................A-CCCTA--------ACAG-A--A-- 8415
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .GC-----A----C............................-----G-----A--------------CA-AG-G---------CAG--T-----------A------.................................GCTC---CT-----G---AGAG-A--A-- 8068
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .GC------T---A............................-----A-----A--------------CA-AG-----------GAGA----------------G---GCTCGAGCTGAGCCAGAAAGAATGAGGCGAGCTCAA----------------CAG-A--A-- 8297
H1N.CM.02.DJO0131 .GCAC-T-------............................-----AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--..................CAACGACCTCACGAGCCA--A-TAGAGC------TAG-A--A-- 8360
H1N.CM.02.SJGddd .GCA--AG------............................-----GAAGGCT--------G--C--CA-AG-A--------AG-A--C--A---------...A--......AGGGCCAGACAAACTCAAGAAGMAGCAGCA-GA-CAGA--------TAG-A--A-- 8335
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .-CAC-TT------............................-----GAAG-GT--------G--C-----AG-A--------AGAAA-C--A---------...A--............AGACAAAGACAAACT......CAA--A-CAG---------TAG-A--A-- 8329
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .-CAC-TG------............................-----GAAA-TT-T------G-AC--A--AGCA------T-AGAAA-C--A---------...A--...............AGGCAAACTCAAGAGCCAGCTCAA-------------TAG-A--A-- 8397
H1N.CM.06.U14296 .GCAC--T------............................-----GAAA-TC--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C---------------A--.....................CAAACTCGAGAGACAC-A-TAGA-C------CAG-A--A-- 8375
H1N.CM.06.U14842 .--AC-TG------............................-----AAAA-GT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--.....................CAAACTCAA.........-------------KAG-A--A-- 8388
H1N.CM.95.YBF30 .GCAC--A------............................-----AAAG-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--.....................CAAACGCAAGAACCA--A-TAGAGC------TAG-A-CA-- 8475
H1N.CM.97.YBF106 .GCAC-TT-----A............................-----AAAA-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A--------A---A--.....................CAAACT............CCAGAGC------TAG-A--A-- 8421
H1O.BE.87.ANT70 .-G---AT-G---C............................-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A---------......AGA.........AGAACT...AGAACTTTCCCTGAGT----A---TGC---CC-G-A--A-- 8975
H1O.CM.91.MVP5180 .--C--AG-G---..C..........................-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----A--T------......AGA.........CGATCCTCCTCTGATCCTCAA......C-A---TGT---CC-G-A--A-- 8997
H1O.FR.92.VAU .C-C---T-----C............................-----AAATGTA-TAGG--------AATG-GCA------T-AGAA-----AAG-------......AGA......CAAACTTCCCCTGACCCCCAGTCCTCT-ACACC-A-C-T---CC-G----AA- 8546
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .-G---AT-----C............................-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG------T-AG-A--C--A---------......AGA.........GGAACTTCCCCT.........GATC----A---TGT---CC-G-A--A-- 9036
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .GC---AT-G---C............................-----AAA-GTA-T-GGT---GA--AAT-T-AG------T-AG-A--C--A---------......AGA.........AAAACTTCCCCTGAG.........C----A---TGT---CC-G-A--A-- 9006
H1O.US.99.99USTWLA .--C--AK-----C............................-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT-TGAA--------AG-A-----AAG-------......AGA.........CAAACTTCCCCT.........GATC--C-A---TGT---CC-G-A--A-- 8445
H1O.US.x.I_2478B .-G----T-----C............................-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGCG--------AG-A-----A---------......AGA.........AGGGCTTCCCCT.........AAAC----AGATTGT---CC-G-A--A-- 9102
H1P.FR.06.RBF168 .-GC---------..............................----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C--A---------...AATCAG...........................ACTGCCC-A--AA--C-Y---CC-G----T-- 8443
H1P.CM.2006.U14788 .-GC--A--G---A............................-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A...AAGCAGACTACCCCGACTACCCCTGACCCG...ACTACCC-A-TAA--C-T---CCCG----T-- 8491
CPZ.CD.90.ANT .GCA--AAAT---AC...........................------TCTGCA-----T----TC-AGTG-G-----GCA.........--AC--GC---T...A-GAAA..............................ATACA---AA--AATC-----GATA-A-- 8342
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .-C---A--T---ATCTTGCTTTAAAATAGTCTTGCTTTAAG-----A-CTC-------T--------CC-AG-A---------GAAA-C--AA-------A...AA-GAG.................................---CCAAT---------AG-A--A-- 8521
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .-GC---------C............................-----CAA---A-----------C--CC--G-A--------AGAA-----A-CT-----A...A--CAA.................................---C-A-----T---CCAG----A-- 8475
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .GCAC-TT-----A............................-----AAAAGTT--------G-----CC-TG-G--G-----ACAA--C-TA--T------...A--AGA.................................CAGC-AGATC-------AG----A-- 8395
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .GC---AT-----A............................-----AA----A--------------CC--G-A---------GAA--T--AAG------T...A--CAA.................................-AAACTGT---------AG-A--A-- 8420
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .GCA--AT-----A............................-----A-----------------C---C--G-G--C-----AGAG-----A--C---C-T...A-GAGG.................................A-AC-AA-T--------AG-A--A-- 8533
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .GC-----------............................-----AAA---A--------------CC--G-A---------G-A--------C---C-T...A--AGG.................................A-ACCT-----------AG-A--A-- 8423
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .GC------T----............................-----A-C------------------CC-AG-A--------AGAAA----A--G-----A...AA-AGA.................................---CCAA-----------G-A--A-- 8421
CPZ.GA.88.GAB1 .GC---A--T----CACTGCATTAAG................-----AAC---A-----T---------C--G-A---------GAG--C--AAG------A...A-GGAA.................................---CCAA----------GG-A--A-- 8961
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .GC---A---G--TAAA.........................-----CAA---A-----T-----C--CA-TG-A--------GCAG--C--A--G---C-T...A-GCGG.................................A--C--GA---------AG-A--A-- 8299
CPZ.TZ.00.TAN1 .GCC--AAAT---A............................-----AAA--TA-TTGGT-G-T-GCC-......--GGCC-GG-AA-CC-TC---GATC-T..........................................CA-A-CA-CT--AGT--GCCT--A-- 8574
CPZ.TZ.09.UG38 .GCC--AAAT---C............................-----AAA--TC-TTGGC--GT-GCC--GAGCCCA-A--G-A-TCCA-GC-AT-.............................................CAT-AGAGTAATC-TA--ATA...AAA-- 8524
CPZ.US.85.US_Marilyn .-GC--AT----..............................------AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-..............................ACTCAGA-AACAG----------AG-A--A-- 8921

Env gp41, gp160 end
MAC.US.x.239 .-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTATA--AA 9276
Env __T__L__L__*_
Nef .__L__S__C__E#__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__Q__K__Y__N__Q__G__Q__Y__M__N
SMM.SL.92.SL92B .--GC-TAAC--G.........................................................................................................................GGATGGATATAAAT-CAAT-T--GG--ATTTA--AA 8727
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................GCCTCAGAAAT-TAGT-AG-G-C-ATATA--AA 9298
STM.US.89.STM_37_16 .-CAC-CT-G-G-............................................................................................................................GCCTCAGAGAT-TAAT-A--GTC-ATTTA--AA 8927
H2A.DE.x.BEN .GCCC-C--G-G-............................................................................................................................GGGACAGCAGT-T-AGCAG-G---GTACA--AA 9319
H2A.GW.x.ALI .GCCC-C--G-G-............................................................................................................................AGGACAGCGGT-T-AGCAG-G----TTTA--AA 9315
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .GCCC-C--G-G-............................................................................................................................GGGACGGCGGT-T-A-CAG-G----TTTA--AA 8761
H2B.CI.x.EHO .GCCC-CT-G-G-............................................................................................................................................................. 9227
H2B.GH.86.D205_ALT .-CCC-CT-G-G-............................................................................................................................................................. 9250
H2G.CI.92.Abt96 .-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................AGGGCAACAAT-CA-GCAG-GTC-ATTTA--AA 8704
H2U.FR.96.12034 .GCGC-TT-G-G-......................................................................................................................AGCTCAGGGCCAA-GCT-TAGT-A--G---GTTCA--AA 8800
COL.CM.x.CGU1 .GG-CCTGCC---............................................................................................................................................................. 8151
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .T-CC-TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8650
DEB.CM.99.CM40 .--CC-CAAC-G-............................................................................................................................................................. 8559
DEB.CM.99.CM5 .T-AC-CAAC-G-............................................................................................................................................................. 8480
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .G-CC-CAAC--G............................................................................................................................GTTACTG-AGC-TGAT-AG-AC--AGAAACCTT 8888
DRL.x.x.FAO .C-C--CAAC--G............................................................................................................................................................. 8606
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .-GCC-AT----..............................-----AAA-GCA---AA---G-----CT-TG-A--------AG-A-----------------G-A-ACC...........................AGCCCT-AGCCAGATC-G--TCCAG------- 8414
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .-GCC-AT-----A............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-ACC...........................AACCCT-AGCCAAAGC-G--TCCAG------- 8485
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .-GCC-AT-----A............................-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-ACC...........................AGCCCT-AGCCAAAGC-G--TCCGG------- 8469
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .G-CC--GGG---....................................................................................................................................................AG-TAAAAT 8775
GSN.CM.99.CN166 .C-A--TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8771
GSN.CM.99.CN71 .C-AC-TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8771
LST.CD.88.SIVlhoest447 G-CCGCT--G--G............................................................................................................................................................. 8035
LST.KE.x.lho7 G-CCGCTT-G--G............................................................................................................................................................. 9110
MND-1.GA.x.MNDGB1 .CCCC-TAAC---............................................................................................................................................................. 8378
MND-2.CM.98.CM16 .C-CC-CAAC-G-............................................................................................................................................................. 8909
MND-2.GA.x.M14 .C-GC-CAAC---............................................................................................................................................................. 8838
MND-2.x.x.5440 .C-AC-CAAC-G-............................................................................................................................................................. 8545
MNE.US.x.MNE027 .-C-C-CT-G-G-............................................................................................................................GGGACAGAAAT-CAATCAG-G-C-GTTTA--AA 8753
MON.CM.99.L1_99CML1 .T-CC-TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8788
MUS-1.CM.01.CM1239 .C-CC-TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8749
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .C-CC-TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8780
MUS-2.CM.01.CM1246 .C-CC-TAAC-G-............................................................................................................................................................. 8845
MUS-2.CM.01.CM2500 .C-CC-TAAC---............................................................................................................................................................. 8801
OLC.CI.97.97CI12 A-C-GGAG-C-G-............................................................................................................................................................. 8323
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .C--C-CAAT--G............................................................................................................................................................. 8281
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .C--C-TA-C--G............................................................................................................................................................. 8353
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .C---GTAAT--G............................................................................................................................................................. 8452
RCM.NG.x.NG411 .T--C-TAAC--G............................................................................................................................................................. 8535
SAB.SN.x.SAB1 .TGG--TAAT--G...........................................................................................................................................GCA--G---CTCCTCTA- 9105
SUN.GA.98.L14 G-CCACTT-G---............................................................................................................................................................. 9181
SYK.KE.x.KE51 .TACC-TAAC-G-...........................................................................................................................................-C-CATCTTGGATCCCAA 8440
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .TACC-TAAC-G-.....................................................................................................................................GCCCATT-ACC--C-CG--CC--A 8747
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .TGG--CAAC--G.................................................................................................................................................GAGGG-AAA-A- 8918
TAL.CM.00.266 .TGC--TACT-G-..................................................................................................................................T-AA--ATGGCA----ACAG-A-C--A 8682
TAL.CM.01.8023 .TGCC-TGCT-G-..................................................................................................................................T--A-GATGGCA----TCCGAC-CAAA 8232
VER.DE.x.AGM3 .--CC-TAAT--G...........................................................................................................................................GAAGAG-A--G-TAAAAT 8429
VER.KE.x.9063 .--CC-TAAT--G...........................................................................................................................................GAAGAGGA--G-CAACAT 8931
VER.KE.x.AGM155 .G-CC-TAAT--G...........................................................................................................................................GAAGAG-A--G-CAACAT 8908
VER.KE.x.TYO1_patent .--CC-TAAT--G...........................................................................................................................................GAA-CA-A--G-CAACAT 8892
WRC.CI.97.97CI14 A-GC--CAGTG--AGAAGACAG.................................................................................................................................................... 8923
WRC.CI.98.98CI04 A-GAC-CT-C---............................................................................................................................................................. 8959
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AGGACA--AG---............................................................................................................................................................. 7855
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H1B.FR.83.HXB2 AGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAA.........GAGGAGGAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTG 9049
Nef __A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__.__.__.__E__E__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--T------T--T----T-----CAG------------G-----G---.........-----A-GA--C--A--C--C-----T-GG--A--------------------------T---------T 8500
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----T----------T---C----------------------------GAG......-AT-------A---C-T----T--A--------.........-----T--------------------T-G---------------------------------------GC 9050
H1C.ET.86.ETH2220 ------G---------T-A--C---T----G---C-T-----C-----C---C-C--C-AT---C---A------------G-----G---......GAG-----A--A-----A--C----------G------------------------------T--------AT 8449
H1D.CD.84.84ZR085 -----T-----------------G------G------------------------A----T--------C---------G----------G......GAA-----C-----------C----------G----------------------------------------- 8597
H1F1.BE.93.VI850 -----TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G---------.........-----------A--A--C----------G-------------G-------------C--T---------- 8326
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -----T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G---------......GAG-----CTCA--A--A--C----------G---A--A--------G-------------TT----GT---T 8491
H1H.CF.90.056 -----TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G---------......GAG--C-G------A--A--C----------GG--------------------------C--T----G----T 8372
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G---------.........ACA-----------A--A----------A-------A----A--------------A-------G----- 8347
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G--------G.........-----A-----A--A-------------G------------A-----------------T---------T 8236
H101_AE.TH.90.CM240 -----T-----A---T--A--T--------------A--------T---......ATAGAT-------A-----T------GAG-------.........-----C--------A--C----------TG--G---------C----------------T----G----T 8617
H102_AG.NG.x.IBNG -----------A---TT-A--T-G------------------C--T---------CAA--T--CC---A------------G---------.........-----T---A-T--A--C----------GG--A-----G-----G--------------T----G----- 8576
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G---.........-----A--------A--C----------GG--G-----------G-----G-----A--T----G----T 8229
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA-------G---------......GAA-----A--A-----A-------------GG--A--------------G--------C-TT--A-G----T 8461
H1N.CM.02.DJO0131 ------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G-----------......GAA--A--A-G---A--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A--G---- 8524
H1N.CM.02.SJGddd -----TT----A------A-CT--T-GA--G-GCG----C-CA--------TAA--A--AT----AAA--GTA--T---------------......GAA--A---...--A--A--C--------ATGC--------G--R--G--G--------C--T--A-----CT 8496
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G-----------......GAA--A--A-----A--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G--------C-TT--A------T 8493
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTAA-T--------------G......GAA-----A-----A--A--C--------ACGC-----A-----AA----G--------C--T--A------T 8561
H1N.CM.06.U14296 -----TT----A---A--A-CT-CT-GA--G--C-----C-CA--------TAG--AC-AT---CAAA---TA--T---------------GAAGAAGAA--A--A-----A--A--C--------TCGC-----------A--G--G--------C--T--A------T 8545
H1N.CM.06.U14842 ------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G------......GAA--A---...--A--A--C--------ACGC-----------A-----G--------C--T--A------T 8549
H1N.CM.95.YBF30 ------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T---------------......GAA--A--A-----A--A--C--------ACGC-----------A-----G-----A--C--T--ACAG---T 8639
H1N.CM.97.YBF106 -----TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA--T---------------......GAA--AS--...-----A--C--------ACGC-----A-----GC-G--G--------C--T--A--G---T 8582
H1O.BE.87.ANT70 -CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAG.........--A--A--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT 9136
H1O.CM.91.MVP5180 ---T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC--CAAAGAT.........-----T--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-----CT 9158
H1O.FR.92.VAU -----T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC--CCAGGGT.........A-A-GAA-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A-G---AT 8707
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--A--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT 9197
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -CA--TC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AT---A-TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CCAAGAT.........--A--C--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT 9167
H1O.US.99.99USTWLA --AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT---A-TC--------CT-CCAGGAT.........-----C--A-----C-----A-G------A--G---C--CAG--------C-TT--A-----AC 8606
H1O.US.x.I_2478B --A--TC--CA-GC-AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TT-----GAGC--CCAAGAT.........--A--T--A-----C-----A-----C--A--G---C----G--------C--T--A-G---AT 9263
H1P.FR.06.RBF168 G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---ACGT----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T--TGAAGAC.........--A--A--A--A--C-----Y-GG-----A-----CR-------C-----A-----------AT 8604
H1P.CM.2006.U14788 G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T--TGAGGAA.........--A--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A-----------AT 8652
CPZ.CD.90.ANT GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA---ATTC-----AT--TACAGAG.........--A-G-ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C-----AG-A--ATT----- 8503
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AG-TT---AAG--T--A------T-------T-----T-----AC-----C--AG---T---CAAA---TA--A---T----T-A-ATGAAACAT...C-T--A--A--A-----C--------T-G---A-----G--A--------------------A-G---CT 8688
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T---TC--A-----TT-A--GGC------------A--C-C---A-----CC--CAA-A----CAAA--CTA--A----------A-ATGCAGGGA...C-T--A--------A--C--------T-G---A--A-----CC-T-----T-----A-TT--A-G----T 8642
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----TT----A---T--A-CT--T-GA--G--T--T--C-TA--A-----TAAG-AG-AT---CAA--CCTA--T----------AG---AAAGAG.........--A-CA--A--C--------ATGT-----------A--------------A-----A-A----T 8556
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -C----C--A-A------A-CT-GG-----G-----T--------T-----CC--CAA--T----AGA-CAT-------T----G-AG---AAGGAG.........--A--AA-AT-G--------A-A------------A-----G----------TT--A-AG---T 8581
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -C---T---A--G-----A-C--G------------A--C-----A--C---T-CCAG--A----AGA-CCT-------T------A-GT-CAAAAT.........--A--A--A--C--------A-GG-----A------C-------------C-TT----G----T 8694
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 GC---TC--G--------A--G-G------G--T--A--------G-----TC--CAG--A----AGA--CT-------T----G-AG---AGGGAC.........--A--A--A--A--------A-G---C--A--G--------G--C-----C--T--A--G--CT 8584
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-ATGCAGGAT.........--A--A-----A----------A---A--A--G--C--------T-----C-TT----GT--CT 8582
CPZ.GA.88.GAB1 --A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-ATGGACAAT.........--A--A--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG--------------T--A------T 9122
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --A--TG----AG--TT-A-C--GG-G---------A--TTCC--AC----CC-TCAG--T---CAAA--CT---A----------A-ATGGAACAG.........-----T--A--G--------A-G---------------------------A--T--A-----CT 8460
CPZ.TZ.00.TAN1 -CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG-TA-AA-ACTCT-C--AC--TACTGAA.........--A--A--A-------------G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-G---CT---AA 8735
CPZ.TZ.09.UG38 GCA------A-AG-----CC-GGC-AGG----GGT-G--T-C-----C-CT--G-A-AT-AGCA-A--TAATAAAT-ACTCTC-T-AC--CTCTGAA.........-----A--C--C--C-----T-GG--AGCA-----AA-G-----C-----AG-A--ACT---A- 8685
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTAAT...C-T--AAGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA---AT 9088

Premature stop in SMM239
MAC.US.x.239 TA-TC---GGA--A---CA-CTG--G-GA---A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-TA-..................--T--T--CTT---A--GG-AT----G-GG--AA-A--T--CC-----A------G------ATTG--AA 9425
Nef __T__P__W__R__N__P__A__E__E__R__E__K__L__A__Y__R__K__Q__N__M__D__D__I__.__D__E__*__.__.__.__.__.__.__D__D__D__L__V__G__V__S__V__R__P__K__V__P__L__R__T__M__S__Y__K__L__A__
SMM.SL.92.SL92B CA-CC---GGA--A---CT-CT-C-G-AA--CA--AGCA-CAGTAT-GGCAGCAGTG--TGG---A-ATA...-ATGA-GAT..................--T--T---CT--CT--AG-AGTT---TGG--AA-A-----CC-----G-----T-A-----ATTG--AA 8876
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TA-CC-C-GGA-GA---CAAC-GC-G-AAA-----AATT-G--TAT-GACA-CA-AAC-TGG---A--TG...-ATGATGA-..................--T--T--CTTA--A---G-CT----GCAC--AA-A--C--C-----GG-C-----A-----ATTG--AA 9447
STM.US.89.STM_37_16 TA-CC-T-GGAA-A---C--C-GC-G-AA-C--T-AGCT-GAATAT-GACAGCA-AAC-TGG---A--TA...-ATGA-GA-..................--T--TA-TCTA--A--AG-AG----ACAT--AAGA--C--AC-T--GGA-------------TTG--AA 9076
H2A.DE.x.BEN CAGCC---GGA--A---CA-C--C-G-AA--CAG-AAGATTTGTAT-GGCAGCA-AA--TGG---A--TA...-AT-CTGAT..................--T--T--CCTAA-A--AG----T--T-----AAGA-----ACGG---GA------C--T--ATTG--AA 9468
H2A.GW.x.ALI TA-CC---GGA--AC--CA-C--C-G-AA---AG-AAGA-TTGTA---GCA-CAGAA--TGG---A--TA...-AT-TAGAT--T...............--T--TAGCCTA--A--GG-CT-T--------AAGA----AA------A-------A-----ATTG--A- 9467
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST TA-CC---GGA---C--CA-C-...G-A--G-AG-AAGGCTCGTA---GCA-CA-AA--TGG---A--TA...-AT-CAGAT..................--T--T--CCTA--A--GG-C--T--------AAGA-----A------GA------A--T-G-TTG--AA 8907
H2B.CI.x.EHO ..................T-G-C--A-GACTTTGGGAG--GAAG-GGGAGG-AA-CAAGATTCA-A-......-AGGATGAT..................-----CA-T--A--A--GG-C-GT--A-G---CGG---C--AC-G--G--------A-T---ACT---A- 9355
H2B.GH.86.D205_ALT ..................--G-C--A---CCCGGGGGG--GAAG-GGGAGGGCA-CAAGATGCA-A--AA...AGTGATGAG..................--C--T--A-T--GA-CCA-ATGTAAG--C--AATA-----AC-G-----------A-----ACT---A- 9381
H2G.CI.92.Abt96 TA-CC---GGA--A---CA-C--C-G-AA------AGTT-GCATA--GGYAGCA-AA--ATG---A--TA...-ATA-TGAT..................--TA-T--CTTA--A--AG-A------TAC--CA-A--C--GC-----GT-----G------ATTG--AA 8853
H2U.FR.96.12034 TA--C-T-GGA--AC--CA-C--C-GGGAA--AT-AATT-CAATAT--GCA-CA-AAC-TGG---A--TA...-ATGAAGA-..................--TA-T--TTTA--A--AG-AG----A-G---AAGA---G-AC-G---A-------------ATTG--A- 8949
COL.CM.x.CGU1 ......T-GC-CTTG--C-CTTTGCT--A--CATCCAGATGTATATT-CCACAAC.........C-A-AACCA-AGGACG--..................--A--T-TA--A-CA--A-G-TAT--G-TGT---GAC-G--AG--C---AGGC---CATT---CT-CTG- 8288
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ............G--AACCTTT-T-GGAAATC---GA-G-GAA-T---GTGTA--CAG-GAC-ACAACAAGA-TTTGAC.....................C-AC-A-----A-----A-----T----A---CAG---C--AA-T---GACCCC--C--T--ATT-ATGA 8787
DEB.CM.99.CM40 ..................-TTCTGGGGAA-TC-T-GA-G-GAA-TA--GTGCA-CAA--AGC-ACAACAAGACTTAGAT.....................C--ACA--A-CA--A--C--C-----ACGC--C------T-CA-CC--GACCCC--A--T---TT-ATGA 8690
DEB.CM.99.CM5 ............G--A-CACTCT-TGCA-ACC-CCA--G-GAG-TA--ATGCA-TCAG-GAGCCCAG-AG---TATGAT.....................-----AC-T-G-A-A--C---G-T----G---AAG---C--AA-T--GGA-CCC--------ATTGATGA 8617
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T-T--ATG-AGA-...GAAATC-TC--ATC-T-TCCAG--CTGGA-CC-CA-CATC-A-GA.........ATACA-CAATAT-TG-T-G-C...CATGAT--T--A--A--A--A--C--------ACGG--A-GACG---AC-GCACG--CC---C--T--A-ATATGA 9043
DRL.x.x.FAO ............CAG-T-A--T-CTAC-CATATGCAAG--GCAGCAGCAGAGAA--A-GT--CCCT-C-CACA-AAGAAGA-C--C-CTC-...GAAGAA--A--A--A--A--A-----------ATGT-----ACGC---------GAGCCA--C-----A-ATCTA- 8761
GOR.CM.04.SIVgorCP684con T-A--TG---AT--CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--AAA-A----CAA----TA--A-TC--------T.........CAT--AA-T-----A--A--C---------GT------A--G--------G--------C-TT--A-GG--AT 8575
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T-A--TG---A---CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CAA-A----CAA----TA--A-TC--------T.........CAT--A--T--A-----A--A----------G------A--G--G--------------C-TT--A-GG--AT 8646
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T-A--TG---A---TGT-A-C-C--AGG----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CGA-A----CAA----TA--G-TC--------T.........CAT--A--T--------A--A---------GY------A--G--------G--------C-TT--A-GG--AT 8630
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GA-TC--..................G-C--CCGCCG-CTGCAAGAAGGAGACA-CTT-...G---AGTGG...-ATGATGAT..................--A--A--A...--A--C--C--T--GCA-----GA--C--C-------AG-----C--T--ATT---A- 8900
GSN.CM.99.CN166 ......................................................--AGC-A--AC-CAAGA-A-GAA-C--C..................------T-T--ACCATCA-GC-----A-G---A-G------AC-T---GACCCC--C-----A-TCATG- 8869
GSN.CM.99.CN71 ......................................................--AAT-ACCCT-CAGGCAAAAT--CA-C.....................--TT-T--ACCATCA-GC-----G-G---A-----G--GC-T---GACCCC--C-----ACTTATG- 8866
LST.CD.88.SIVlhoest447 ......................................................................................................................................................CCCT--C--T---A-TCTGA 8055
LST.KE.x.lho7 ......................................................................................................................................................CCCT--C--T---A-TCT-A 9130
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..........................................AGATG-G-A-CTT-ACTTA-CACAGCAGGA-C-AGAAGAG..................-----A--A...--T--A-----T--GTGT-GC--A--TT-C------GTGCCAT-A-----A-ATCTGA 8485
MND-2.CM.98.CM16 ...........................................................................-GAAGAG..................--A--AAC-......--C--------ATAT--A---TGC--AG-----GA-CCC--C-------ACTTG- 8980
MND-2.GA.x.M14 .....................................................................AGTA-ATGATGAGC--...............A-A--A--A...AG---C--------TTAT--CACACAG---G-GC-TGA-GCA--C-----AAACCTGA 8921
MND-2.x.x.5440 ..................-CGGG-T-TAA-GCACCAGCAGGA-GTA-C-CTCC-CT-AGAA--A-AGCAACCAAGTGATGA-..................-----A---...--A--C---------TAC--AAC-CAG--AG-GCCTGA-GCA--C-------ACTTGA 8676
MNE.US.x.MNE027 TA-TC---GGAA-A---CA-CTGG-G-GA-G-A--AATT-GCATA--GA-A-CA-AA--TGG---A-ATA...-ATGA-GA-..................--T--T-GCTT---A--GG-A-----G-GG--A-GA--T--C------G-------------ATTG--A- 8902
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................GG-C--A---GGCAA-CAACG-CGGCAAC--.........--G--C-AC......GACGAC--C--C--C-GT--C----G------A-GG--C-GA--T--GC-TC-CGACCCT----GG---CTCATGA 8904
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................-G-A------GAGCGGC-ACT--TC.................................GAA--AC-T---...CGTTCA-GC-----GCGG--G-GA--G--CC--C-GGATCCC--A------ATGATGA 8844
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................-G-AGC--G--A-AG-C--GTG-TA.................................GAA---C-T---...CGTACC-GC--G--GCGT--GAG---G--AA-CC-TGACCCC--C------CTGATG- 8875
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................--AC-AGGGCCGCAGGCAA-T--TA.................................GAA--AC-T---...TGCTCC-GC-----ACGC--GA-A--C--GA-TC-TGATG-C-AC-----ACTCATGA 8940
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................GG-A--T--C-A-AA---A-T--TA.................................AAAA-AC-TA-A...CG-TCG-G------ACGC--G--ACAC--AA-CCAGAACCCC--C--T---TT-ATAA 8896
OLC.CI.97.97CI12 G-ACCAGCA-......-AAAC---T-TG-C-AT-GAGT-TTTA-TG-C-GGG-AC.....................ACTGAC..................AC---T--TCT--AA--A--------G-AG--------G--AG-GC---A-GCC-----T---A-TCTAA 8448
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..............................--G-GGGTTT-C--TAG-A---CAGCAGT-AGTA-A----ATG-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--CACCTT---A--A----------AG--A--A-----A------G------G--T---ATTG--AA 8412
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..............................G-G-GGA-T--CA-TAG-A---CAGCAA-GTGTA-A----ATA-AT---TAT--G-AG.........ACA--T--TACCTT---A-----C-----G-A---A--A-----A--------T-------TT--ATTG--AA 8484
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................A-G-GGCAT-AC----GAA--GCAAGCTTCA-T--AT-AC...-T--ACTGG-A--AAGATACT..................--T--CACCTT---A--A--------G-A------A-----AC-T----------G-------CT---AA 8583
RCM.NG.x.NG411 ....................................AGG-G-GTTT-CA-T--A-A--CAGC-GT-A-TGGA---AATAGATTGGTATG--...GATACA--T--TACCTT---A--G--------G-G---A--A--C--CA----G------T-------ATT---AA 8666
SAB.SN.x.SAB1 -A---A-..................G-A--T-T--AA-TG-AACATC-AGG-AG-CAG...CCCT-GTGG-A--ATGA-GAT..................--A--A--A...--A--C--------A-GG---TGCT----AC--C--G-------A--T---TTG--AA 9233
SUN.GA.98.L14 ......................................................................................................................................................GCCA--A--T---CAGCTAA 9201
SYK.KE.x.KE51 -AG--AC.........T-T--CTCTGGG--GAA--AATGG-A-GCGGGAGACATCTG-...C--.........-ATGA-GG-..................--T-----TCTA--A--C-----T--TTT---A--A-----C--G-----CT-A--------ACTT--CA 8571
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CAG--AC-GG......GGAC-TTCGGGA---CA--AATTCTCACCTGGAGATAT--TG...C-G.........-ATGAAGG-..................--CACA-GTCTC--A-----C--T--GTGT-----AAC---AC-C---A--T-A--C-----ATTG--AA 8881
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CA-CC-T..................G-A---AG--AATTGGCAGCTG--GACA--TGG...G---ACTGG...-AACCAGAG..................--A--A--A...-----C--------A-G---A-GA--G----------A------A--T---TTG--A- 9043
TAL.CM.00.266 CTACATG.....................--CAAGGCATT--CACAAGGAGAG-TTTGGTATG-AAAA-AACAA-AAGAAAAT..................--CAT---ACTA-----C--C--T--G-GG---A-A--T--G--G---A-CTGT-----T--ACT--G-A 8813
TAL.CM.01.8023 TTGGATG.....................--GAAGGCACTCTCGGAAGGAGA--TCTGGTATG-AAAG-AGCAA-AAGAAAAT..................--CAT----CTT--A--C--------A-GG-----A--T--A--G--G--CTGT-A------ACTG-G-A 8363
VER.DE.x.AGM3 GA-TC--..................G-A---AG--AATT-CAAGAAGGAGATAA-TGG...G---AATGG...T-TGATGA-..................--A--T--A...--A--A--------A-G---AAGA--G--GC------A------C--T--ATT---G- 8554
VER.KE.x.9063 GA-TC--..................G-----AG-CG-CTGCAAGAAGGAGAC-A-TGG...G---AATGG...T-AGATGAT..................--A--T--A...-----A-----T--A-A---AAGA-----A--G--G-A------------ATT---A- 9056
VER.KE.x.AGM155 GA-TC--..................G-A---AG-CGTCT-CAGGA-GGGGACCA-TGG...G---AATGG...T-AGATGA-..................--A--T--A...-----A--------A-G---AAGA--G--AC------A---A--A-----ACTT--A- 9033
VER.KE.x.TYO1_patent GA-G-A-..................G-G---AGG-GGCTTCAAGAAGGAGACA-CTGG...G-A-AGTGG...T-GGATGAT..................-----A--A...-----A--------G-G---AAGA-----C-----G-A---------T--ACTT--A- 9017
WRC.CI.97.97CI14 ........................................................................-AGTGATGA-..................--T--A-GA...--A-----------A--T-----A--T--CA------A-CCA----TT--ACTGCTA- 9000
WRC.CI.98.98CI04 ..................................................................A-AAGA-AGT-CTGAT..................--T--A--A...--A--C--------TCAT--------T--AA------A-GCT--A-TT--ACTGCTA- 9042
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................................................................A-AAGACT-A-CTGAT..................--T--T-CA...A-A--A--C--T----G---A--A--T----------AGGCA--A-T----ATCTTA- 7938
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
H1B.FR.83.HXB2 TAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGG.....................GTCAGA 9198
Nef V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__.__.__.__.__.__.__.__V__R_
H1A1.UG.85.U455_U455A -T-----C---TT---------------------------T---T----------A--G-A---------A---------------G----T-----------A-T-----------G------T-----------------A.....................A----- 8649
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH AT---------------.--------------------------------T---------A-------------------------G------------------T-----------G-------------------------.....................ACT--- 9198
H1C.ET.86.ETH2220 -C-----C----T-------------------------------T-----T-----A-G-A---G--G--G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------.....................------ 8598
H1D.CD.84.84ZR085 ---------------------G-A-----------------------G--T-------G-A---------------------T---G------------------T-----------G---A---------------------.....................A----- 8746
H1F1.BE.93.VI850 -------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----GG-----C-------------G-T----------------------------G-------------------------.....................A----- 8475
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------G--------C------G-----A-T--------A--------A----G------------G------------.....................ACT--- 8640
H1H.CF.90.056 -T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-GCA------G--C---------T-A---G----TA----------------------C-G-------------------------.....................-AG--- 8521
H1J.SE.93.SE9280_7887 -T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---------G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------.....................A----- 8496
H1K.CM.96.96CM_MP535 -T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------A---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------.....................A----- 8385
H101_AE.TH.90.CM240 -T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------.....................A----- 8766
H102_AG.NG.x.IBNG -C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A---------A---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------.....................ACT--- 8725
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A---------A---------------G----T-------------------------G----.........------ATTA-A........................... 8363
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C--------------------------------T---------T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------T-T-----------G-G-T--------------A------.....................-AG--- 8610
H1N.CM.02.DJO0131 -T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A.....................ACT--- 8673
H1N.CM.02.SJGddd -T--C---TC-TT-------------------------------------TGG---AGG-A---G-----G--T--A-----C---G-T--T-------------T---------C-G-................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA----------------------C-G------------------------A.....................-----G 8642
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--AG--G-----G--T--A--C--C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------A.....................--T--- 8710
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 -T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG--A---G-----G--T--A--C--C---G-.................................................................................. 8637
H1N.CM.95.YBF30 -T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C-------C-G---T--------------------A.....................A-T--- 8788
H1N.CM.97.YBF106 -T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G-----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T---------C-G------------------------A.....................--T--- 8731
H1O.BE.87.ANT70 -T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A.....................AC---G 9285
H1O.CM.91.MVP5180 -T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----A.....................CCT--- 9307
H1O.FR.92.VAU -T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---A--------------A-----A.....................AC---- 8856
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------.....................CCA--- 9346
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T------CTGA----GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----A.....................ACA--- 9316
H1O.US.99.99USTWLA AT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----GC---A-----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----A.....................CCT--- 8755
H1O.US.x.I_2478B -T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----GC---G-----G-----C------C-------T--G--A-T-----------G------------------------A.....................AC---G 9412
H1P.FR.06.RBF168 -T--C--C---TT------------------------R--T---T-----........................................................................................................................ 8654
H1P.CM.2006.U14788 -T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CTGAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A.....................-AA--- 8801
CPZ.CD.90.ANT ----C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----GC--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT-----------G------T------GA--A------A.....................--T--- 8652
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T--C---TC-----------G--G-------------------T--G--T-------G-A---G-----A---T-A-----C---G-T--T--T----------T---------C-G------------C-----A-----A.....................-AG--- 8837
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T---T-AG--T--------------------------------------T-----AG------------G---T-G-----C---G----T--T--------A-T-----------G------T-----------A-----A.....................------ 8791
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -T------TC-TT--------G-------------------------G--TGG--AACC-AG--------A--T--A--C--C---G-T--T--T--T-----AAT---------C-G------------T-----A-----C.....................------ 8705
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -T------G--T--------------------------------T--G--T----TA---AG--------A--------C--CG--G-T--T-----------AAT---------C-G------T-----C------------.....................A-T--- 8730
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -T-----C---------------------------------------G--T-----A---AG--------G-----------T---G----T--T--------A-T-----------G---A---------------------.....................A----- 8843
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -T-----------------------------------------------CT-------------G-----G-----------C---G----T--T----------T-----------G---A--------------A------.....................------ 8733
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG-A------G--G---------T-A---G-T--T-----------T-----------C-G---A--------C--G--------A.....................--GC-C 8731
CPZ.GA.88.GAB1 -T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG-----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----A.....................ACA--- 9271
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -T-----C------------------------------------T--G--T-T---A-G-----------G-----G--C--C---G-T--T--T--C-----A-------------G-A-T-----T--T--T--A-----A.....................--GC-T 8609
CPZ.TZ.00.TAN1 -------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C--A----GC--CC-----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T--A--C-G------------C--T--A-----A.....................A----- 8884
CPZ.TZ.09.UG38 -------GTCATGG--CC----------------------T---T--CC-TT----AC--AG---GC--CC---T-A---A-------G--TA-T--------AATA-----A--C-G------------T--T--A-----A.....................A----- 8834
CPZ.US.85.US_Marilyn -C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG------------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A.....................--A--- 9237

3’ LTR U3 start
MAC.US.x.239 ----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTGC---------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A.....................A-T--- 9574
Nef I__D__M__S__H__F__I__K__E__K__G__G__L__E__G__I__Y__Y__S__A__R__R__H__R__I__L__D__I__Y__L__E__K__E__E__G__I__I__P__D__W__Q__D__Y__T__S__G__P__G__.__.__.__.__.__.__.__I__R_
SMM.SL.92.SL92B ----CA-GTCA--T---A----------------------T---A-TTA-T--AGTG-G--G-----TAGA-----A---A-A-ACC-AG-AA-AGAGG----TAT-A----A----G------T--T---AGT--------A.....................A-A--G 9025
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ----CA-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AATG-G-A------TAGA--AT-A---A---AC--GG-AA-GGA-G----AATAA-A--A----G---A--T------TT---------A.....................ACT--- 9596
STM.US.89.STM_37_16 ----C--GTCA--T---A-----AGC------------------A-TTA-T--AGTG-G--------TAGA--AT-G--CA---ACT-AG-AA-AGA-G----GATAG-T--A----G------T------G----A------.....................A-A--- 9225
H2A.DE.x.BEN -----A-GTCA--T---A----------A---------C-----A-GT--T--AGTAGG--G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT--------A.....................--A--G 9617
H2A.GW.x.ALI -----A-GTCA--T--AA---------G----------------A-GT--T--AGTG-G--------TAGA---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G----GATAA-T--A----G---------T--T-AT--------A.....................A-A--G 9616
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST G----A-GTCA--T--GA----------------------------GTA-T--AGTG-T--G----GTAGAG----A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-G--AATAA-TGGA--C-G---------T--T-AT--A-----A.....................--A--G 9056
H2B.CI.x.EHO ----CA-GTCT--T-------------------A----------A-TT-CT-TAGTG-G-----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-----ATTG-GT---GA-G--------------AT--------A.....................--A--- 9504
H2B.GH.86.D205_ALT ----CA-GTCT--T---A--------C-----------------A-GTA-T-TAGTG-G--------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G---A-----T--T-AT---------.....................A-A--G 9530
H2G.CI.92.Abt96 ----CA-GTCA--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TAGA-----A--CA-A-AC--GG-AA-GGAG-----TATAA-T--A----G------T------G----A-----T.....................A-A--- 9002
H2U.FR.96.12034 -----A-GTCA--T---A----------A-----------T---A--T--T-T--T--G--------TAGA---T-A---A-C-ACT-AG-AA-TGAGG-G--AATAA----A----G------T-----CT----A-----A.....................ACT--- 9098
COL.CM.x.CGU1 -G--CA-CTCTTG------G-----------T--------G---A-T---AGAA---CTGAG---G-T--CC-GA-A--G-A--ATGC----ATTGAGTGG----G---AAAA-G--G-TT-G-G--TGA-GAT-A--TG--AGAGGATGGAGCATTAAAAGAG-A---- 8458
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----CTACTCT--T-----------------T--------G-ATA-TT--T----AGCC--G--G--T-CA---T-G--A---CATGC-C-AA-TGA-TGG--AATAA-A----G--G--TCC-G-----TGAG--C------.....................A-T--- 8936
DEB.CM.99.CM40 ----CTACTCT--T-----G-----------T--------G-ATG-TT--T----TGCC-----G--T-C---TT-A--G--TCATGC-C-GA-TGA-TGG--AATTA-A--A-GC-G--TAC-G------AAG--A--T--A.....................--T--G 8839
DEB.CM.99.CM5 ----CTACTCT--T-A---------------T--------G-ATA-TT--T----TGCT--------T-C---AT-A--AA-CCATGC-C----TGA-TGG--AATAA-A--A-G--G-TT---G------GA---C-----A.....................CCA--G 8766
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----A-GTCT--T-----G-----------A------C-G-ATA-TT--T--AGT-C------G--T-C---TT-A--C--C-ATGC-C-GA-TGA---T----T-A-AA-A-GA-G-----C-------GAT--------C.....................A-TC-G 9192
DRL.x.x.FAO ----CT--TC------------G---------------A-----A-TTGGTGG--T-TC------G--ACA---T-G-----C-ATGCTC-AA-TGA-TGG----T-A-AAAA-GC-G---A-GT-----CAAG--A--T--C.....................A----G 8910
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T--C--C---TT------------------A------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T-----T--G--A-----------C-G------T------------------.....................--A--- 8724
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T--C--C---TT---------T---------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T------------------.....................A-A--- 8795
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T--C--C---TT-------------------------------T--G--TT---T--GGCC---AGT--G---T-A-----C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T--T---------------.....................A-A--- 8779
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -G--CT--TC-------------TC---------------T---A--TA-T----TG--------G--A-G-----GA--T---ATGC--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA-----G---AGCT---T-------C--G---.....................A-A--G 9049
GSN.CM.99.CN166 -G-----CTCT--------G-----------A--------G--CA-GT--T---GTG-GGAC--G--CC-G-AGT-G--A-AA-ATGC---T-TGGAGTGG---CTGG-G----GA-G--TCTCA-T---T-----C-----A.....................AC-C-C 9018
GSN.CM.99.CN71 -G-----CTCG--------G-----------A--------G-CCA-GT--T-T-GTG--GAT-----CC-A-AG--A--GAGC-ATTG---TT-TGAGTGG---ATTG-G----GA-G--TCC-G-GG--T-----A-----A.....................A--C-C 9015
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-ATG---T-ACTGTG-GA-TGA-TGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT--CT------GAT---------.....................ACGC-T 8204
LST.KE.x.lho7 ----C--CTCA--T---A-------------T---------------TA-TGG-----G--------G--C---T-AAT---C-ACTGTG-GA-TGAGTGG--TCT-A-TGGA--C-TCAT----------GAT--A-----A.....................ACA--- 9279
MND-1.GA.x.MNDGB1 ----CT-CTCT--T---A---------------------G----A--TA-T-TAG-AGG------G----A-----A-----C-ATGCAG-GA-TGAGTGG--A-TTGAA----GA-G---AC-G--T--GA----T-----A.....................AC---- 8634
MND-2.CM.98.CM16 -T---A-GCC----------------------------------A-TTGG--T--TA--------G----G---T-G--CT-A-ATGCTC-AA-TGA-TGG--A-T-A-T---ACC-G---ATCT--T--TGAT--C------.....................A-A--- 9129
MND-2.GA.x.M14 -----A-GTC----------------------------------A-TTGGTT---TAG-------G----G---T-AA-C----ATGCTC-GA-TGA-TGG--A-T-A-A--A----G---AG-A-----TT-----------.....................A-A--- 9070
MND-2.x.x.5440 ----CA-GTC----------------------------------A-TTGGTGG--TA--------G----G---T-G--C--T-ATGCAC-AA--GAGTGG--ACTAA-A---A---G-------------AAG--A--G---.....................A-A--G 8825
MNE.US.x.MNE027 -----A-GTCT--T---A--------------------------A-TTA-T--AGTG----------TA-A---T-A--CA-A-ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-G-G--A----G----G-T-----CT-G--A-----A.....................CCT--- 9051
MON.CM.99.L1_99CML1 -G--C--CTCT--T-A---G-----------A-------G--A-A-GT--T---GTG--GAC-----TAGA-AGA-A--G-AA-ATGC---T-TGGA-TGG----TAA----A-GA-G--TAC-A--T--GGA----------.....................-----G 9053
MUS-1.CM.01.CM1239 -T--C--CTCT--T-A---------------A------------A-GT--T-T-GTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACT-AT-C---TGTGGACTGG--AATTG-A--A-GA-G--TAC-G-TT---GAG--C--G---.....................AC-C-G 8993
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -G---A-GTCG--T--C--------------A------------A-GT-CGT-AGTAC-GA---G-TCC-G-AGT-G--GACC---GC---TGTGGAGTGG--AATAA-A--A-GA-G--T--TG--T---GAT--C------.....................ACTC-G 9024
MUS-2.CM.01.CM1246 ----C--CTCT----A---G---A-----A-A-----A-----AA-GT--GTG-G-AT-GAC----TGC-A-AA--A--GACT-ATGC---TGTA-A-TC-AAAATAG----AAGA-CA-TA-TA-----GGAT--C-----C.....................AC-C-T 9089
MUS-2.CM.01.CM2500 --A-C--CTCT--T-----G-----------A------------A-GT--T--AGTG-GGA------CC-A-AAT-G--GACC-ATGCA--TGTGGAGTGG--TCTTA------GA-G--T--TG------GA---C--T--T.....................--TC-C 9045
OLC.CI.97.97CI12 -T--G--CTCG--T--------------------------G---A-GTA-TGG--A-CT-----GG-GA--T-GA--T------ATGCT-TGA-TTGTTGG--AATAA-AGG-A-C-TC---GCAACAGAGGAG-TAGA--A-...............GGCACGT-A--G 8603
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CA-GTC----------------------------------A-TTA-T-T--AAT---------TAGA--T--A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATAA-T-------G------T-----T-----A--T--T.....................CC---G 8561
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------CTCA--T------------------------------A-TTA-T-----ACC--G-----TAGA---T-A---A-A-ACT-AG-AA-TGAG--T--AATTA---------G------T------AA---A-----T.....................A-T--- 8633
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----CA-GTCT---------------------------------A-TTA-TGGAGTATC---------AGA--AT-G---A---ACC-GG-AA-TGAG--T---ATAA-A-------G---A--------T-----------A.....................A-A--- 8732
RCM.NG.x.NG411 -------ATCT---------------------------------A-TTA-TT---AG----G---AGGCGC--TT-A--C--C-AC--GG-GA-TGA---T--AATAA-A--A----G------T-----T------------.....................A-A--- 8815
SAB.SN.x.SAB1 ----CT--G-----------------------------------A-TTA-T--AGTG----G---A-GA-G---T-G-----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-G------T--T---GAT--------T.....................AC---G 9382
SUN.GA.98.L14 -------CTCA--T---A-------------T--------------CTGGT-----AG--CC---G----A---T-G---T---ATGCAG-AA-TGAGTGG----T-A-AA---GC-G---AG-T-----CAA------T--A.....................--G--- 9350
SYK.KE.x.KE51 -------CTC---T---A-----AG------A------C-G--CA-GT--TT--GT----AG-----T--G--T--AC-G----ATT-AA-GA-TGAG--T--TGTGA-AGA---C...ATC-C---T--GAGT--------A.....................ACA--- 8717
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----C--CTCT--T---A-----A-C-----A------C-G--CA-G-A-T-T-GTG---AG---G-T--A--T---C----C-ACC-AC-GA-TGAG--T--AAT-A-A...--CAG-ATC--T-----CT----------A.....................AC-C-G 9027
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -----T-CTC---------------------A--------G--CA--TA-TGG--A-C--AG---G-GC-A-----GA----C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA-----G---AGCA--TT-C--T--------C.....................AC---G 9192
TAL.CM.00.266 ----CT-CTCGTT------G-----------A------A-G---A--T--T--AA-A--C-T--G--T-CA---T-GA------ATGC-C--A-TGA-TGG---ATAC-G--A--C-G-------------GAG--A-----A.....................ACA--- 8962
TAL.CM.01.8023 ----CT-CTCGTT------G--------A---------A-G---A--T--T--AA-A-C-----G--T-CA---T-AA-C----ATGC-C-TA-TGAGTGG---ATAC-G--A----G----TCA------GA---------A.....................ACA--G 8512
VER.DE.x.AGM3 -G--CT--TCG-----------------------------T---A-TTA-T-----G-C--G--GA-TC-G-----AA-C----ACGC-CT-A-TGAGTGG--AAT-A-TGA-----G-A-TGCT-GGT--GA---A-----A.....................A----- 8703
VER.KE.x.9063 -G--CT--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G----G--GA-TAGA-----CA-C----ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A----A-----C.....................--A--- 9205
VER.KE.x.AGM155 -----T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G------A------ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T---.....................A-A--- 9182
VER.KE.x.TYO1_patent -G---T--TCG--------------------A--------T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G-----GA------ATGCTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA-----G-A-TGC--GGT-GAAG--A-----A.....................A-A--- 9166
WRC.CI.97.97CI14 ----C--CTCG--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGG--AGCG------G----A--AG-GA-C--C-ATGCAC--A-TGA-TGG--GCTGA-AGA--GC-G---AGCT------GA---A------.....................A-A--- 9149
WRC.CI.98.98CI04 -------CTCG--T--A--T-----------A--------GTATA--T--TGG--T-CT------G----A--AG-GA-C--T-ATGC--T-A-TGA-TGG--ACTGA-AGAA-G--G----GCA------GAG--A-----C.....................A-AC-C 9191
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----C--CTCT--T--A--T-----------A--------G-ATA--T--TGGAGT-CT------G----A--AG-GA-CT-A-ATGC---T--TGA-TGG--TATAG-GGAG-GA-G---AGC------CGAT--A------.....................---C-C 8087
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H1B.FR.83.HXB2 TATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC.........CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAG 9356
Nef _Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__.__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S
H1A1.UG.85.U455_U455A --C-----A--A--------------------------------T----C-G-AG----G--A--T...-C-GG-----------A---TC-AC--------A-AT---AA-----AG-A-----T.........GAA----A----------AT-----A--------- 8807
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --C------TG--------------T---------------G--A-----G---G-------A--T...---G------------A----------------A-----------------------.........-AT----A------A---AT-----A--------- 9356
H1C.ET.86.ETH2220 -------------------------T------------------C---AG-G-AG-G-----AAT-...---G------------A-T-----C-G-------C------------A-----G--T.........GAA--C--------A---A------A--------- 8756
H1D.CD.84.84ZR085 ------T-A--------G-------T-G----------------T-----GGT-G-----A-----...-C-G-------AG---A-T-----C--------A-CT---A------A-----G---.........GA-----AG----------T------A---A---- 8904
H1F1.BE.93.VI850 --------------G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...---G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G--T.........GAA--C--------AC-GAG-----A--------- 8633
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -TC--C-------------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G---.........GAA--C---------C-G-T------A-------- 8798
H1H.CF.90.056 -T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C-----...---G------------A-------C-------CA-------------A-----G--T.........GAC-G----------C-GAT-----AA-------- 8679
H1J.SE.93.SE9280_7887 --C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A--T...---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G--T.........GAA--A------------C------A--------- 8654
H1K.CM.96.96CM_MP535 --C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------A--...-CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--T.........GAAC-C------A-A---AT-----A--------- 8543
H101_AE.TH.90.CM240 -TC------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G----A-...--C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G---.........GAA--A---------C-GAT-----A--------- 8924
H102_AG.NG.x.IBNG -TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...---G------------A---T--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G---.........GAC--T---------C-GATC-----A-------- 8883
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -TC-----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG-----------...-CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------T.........GA---A-A----------AT-----A--------- 8521
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -TC------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G---------...-C-G--------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G--T.........GAA-----------A---A------A--------- 8768
H1N.CM.02.DJO0131 -TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----T.........GGAC-C-A-------C-GC-----CA--------- 8831
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A--T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GATC-C-A-------C-G-T----C---------- 8800
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --C--C-------------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A---...---G-------C----ATGC-C-CC-G-----CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GA-C-C-A-------C-G-T----C---------- 8868
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 --C--CG-A----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----T.........GATC-T-A---------G-T----C-A-------- 8946
H1N.CM.97.YBF106 --C--CY--TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A--T...---G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T.........GATC-C-A-C-----C-G-T----C---------- 8889
H1O.BE.87.ANT70 -TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--T.........A-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T-- 9446
H1O.CM.91.MVP5180 -TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--T.........G-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T-- 9468
H1O.FR.92.VAU -TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTGGGC-----GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T.........-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T-- 9017
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTAGGA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---.........AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T-- 9507
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -TC--------A-----G---CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTAGGA-----GT-T--C-GGG-T-AAC-CC-G--T--A--TT--AAC-----CT-T--A--T.........--AC-C-AG--GA--C-GA-A---CA------T-- 9477
H1O.US.99.99USTWLA --C--------A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-----G-AT--AGGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T.........-ATC-CG-----A--C--A-A---CA------T-- 8916
H1O.US.x.I_2478B -TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTGGGA---GTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--A--T.........--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA--------- 9573
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 -----C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATGGGAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T.........--TC-T-AG--GA-CC---T-----A--------- 8962
CPZ.CD.90.ANT --------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--AT--CCACCTGAT..................-AT----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA---.........--AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGC 8795
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --C----CCTG--------------TT--A--------TT-GACAA-T--GC-AG-G----CA---...---G-G-----T----A-T----AC-G------A-AT-T-A------A-----G--T.........GAAAGT-A------C---ATA---C-C-------- 8995
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------A--A-----G-------TT--A--G--T---C-GACA-----AG-AG-G---A-A---...---G-------T-C--A--TAC--C-T-----CA-CT---A-----AA--A--A--T.........GAAC-TG-------C--G-TT-----A-A------ 8949
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --C--C-------------------T-------------C-GTCA--T--GG--G-------A--T...---C-------C----ATGT-C-------T--CA--T---AA-----A-----A--T.........--A--C-A-------C-G-T----C-C-------- 8863
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------A-A--------CG------T-------------C-AACC-----AG--G-G--G-----T...----------------ATCTAC-AC-G-----AA-AT---A------A-----A--T.........GAA--C-A-------C-GATA----AA-A------ 8888
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----------------C-------T---A---------T-A--A-----AG-AG-G---AGA--A...---G-------C----A--TA--------T--CA-CT---A---C--ACAA--G--T.........GAA-CA---------C---TC----CA-------- 9001
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --C--GG-------C--C-------T---------G--T--A--T---ACAG-TG-G--G--A--A...---G-------C----ATGTGC-A-----T---A--T---A---C--ACAA--A--T.........GAAC-C---------C-GAT----CA--------- 8891
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C-----A-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A---...---G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G--T.........GA---A--------AC-G-TA----CT-----T-- 8889
CPZ.GA.88.GAB1 -TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A---...---G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A--T.........GA---C-A---G--C--G-TC---C-C-------- 9429
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----GT------A-----------T---------G-----ATCA-----GGCAG-------A---...--C--G------G-T-ATCT-C-A-----T--CC--T--ACT-----AT-T--G--T.........GAA----AG--G--TC-GATA----A--------- 8767
CPZ.TZ.00.TAN1 --C------TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---CCAG-AGAT..................-AT-----G-A--T----C----T--A-CCT-TAGC-----A-CTACC--T.........--A--TG----GACTC-GATC---C-C-------- 9027
CPZ.TZ.09.UG38 --C-----ATG-AGA--G---CTG-TT--A--G--------A--C---CC-G-AGAT..................-AT----GG-A--T----C--------TACT-TTCT-----A-GA--A--T...CCTGCAGGA--AG----GAATC-GATC---T-C-------- 8983
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--T.........GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------C 9395
MAC.US.x.239 --C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GG-T...---G-GCATTAT--AA-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G--TC---CA----A------TCC 9726
Nef _Y__P__K__T__F__G__W__L__W__K__L__V__P__V__N__.__V__S__D__E__A__Q__.__E__D__.__E__E__H__Y__L__M__H__P__A__Q__T__S__Q__W__D__D__.__.__.__P__W__G__E__V__L__A__W__K__F__D__P
SMM.SL.92.SL92B --C---AA-TT------G---CT--GGC----G--G-----A--C...-TCTC-GAT--G-CAAA-...---G-T...----C-CATT-----G----T--A-CCCAGACAT--CA-CATTCA---.........--TTG-G--A-G--CC---CC----A----A-TCC 9177
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --C--TA--TA------G---CT--GG--AT----C-----A--T...-TCTCAGAT----CCCAG...G-AG-C...----CACATT--C--G-G--T--A-CACAGACT---CA-TG-------.........--CTG-G----G--AC-G-CA----A------TCC 9748
STM.US.89.STM_37_16 --C---AA-CAG---------CTA-GG--A-----------A--T...ATGTCA-AT--G-CACAG...G-GG-T-AT-G--CACATTATC--G-G--T--A-CACAGACA---CA-TG-------.........--TTG-G-------AC-G-TT----AA-----TCC 9380
H2A.DE.x.BEN --C---A--TA---C--G---CTG-GG---------T----A--A...CTCTCACA---G-CA-AG...G-AG-T...---GC--A-T----AG-------A-CACAAACAAGCA-ACAT-----T.........GA-C-TG-G--GACA----T----CA-------TC 9769
H2A.GW.x.ALI --C--GA--TT------G---CTG-GG--------------A--T...-TCCCACA-----G--AG...G-C-CT...----CTCA-T--C--C-------A--ACAAACAAGCA--CAT------.........A--C-TG-G--GACA----TT-----A------CC 9768
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ------AA-TT------G----TA-GG--------------A--T...-TCCCACA---G-GA-AT...G-C-GT...----CTCA-T----AG-G--T--A-CACAAACAAGCA--T-T------.........---C-TG-----ACA----TT------------CC 9208
H2B.CI.x.EHO -----CAA-TT------C---CTA-GG--------G---A-AA-T...ATG-TAGC----CCA-AG...G-CG-G...--A-C-CATT-TC--G-G--T--A-CACAGACCTCC-CATG-------.........--CC-CGA---GACCC-T-TC---CA-------TC 9656
H2B.GH.86.D205_ALT -----CAAATA------T---CTG-GG-----G--------A---...-TGCCAGC--CGACCCGA...G-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G-----G-CACAGA-CTCCTCATG-------.........ATCC-TG-G--GACTC-TATC---CA------TTC 9685
H2G.CI.92.Abt96 ------R----G-----C---CTA-GG--A-----------CAC-...-TCTCTGAT--G-CACAG...G-GG-C...----CTCATT-----G----T--A-CACAAACTAGCCCATG-------.........-------CC--------G-C-----A-------CC 9154
H2U.FR.96.12034 -GG---A--TG----------CTT-GG-------A------A--T...-CA--TGATA---CACAG...G-GG-T...----GGCTGTATC--G-GGGTT-A-CACAGACCAGCT-CGA---G---.........-ACTG-G----G-CC----TA----A------TTC 9250
COL.CM.x.CGU1 A-G--T---GTTGC-------CTT-GG--AT----CTACA-A---...C-ACTT..................................................................................................................G- 8511
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----TAA-TA------G-TCCT--TT--------G-----A---...ATAGCAGACCC---CTAT...G-G--T-AT--A-GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GG-CA------A---.........--TT-T-AG--GAG-C-G-TA----A------TTC 9091
DEB.CM.99.CM40 ------A-TTA---C--G-TCCT--TT--A--G--G-----A--A...ATAGCAGACCC---TTAT...G-G--T-AT----GG-A--T---------TGA--CCCA--A-GGGAT------A---.........--CC-T-----GAG---G-TT----A--------- 8994
DEB.CM.99.CM5 ------ACATA------G-TCCTA-TT--------G-----A---...ATAGCAGATCCT--CTAT...G-G--T-AT----GA-AT-T-C-C-----TGA--CCCA--AAGGACAAGCA--A---.........--CC-T-AG--GAG-C---TA----A------TTC 8921
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --C--G--AGAG-----G-TCCT--GG--AT-G--C--G--GACT...ATAG--GAG---T-T-A-...-----G...---G-A-ATT-TC--C-G--TGACAGATATGA-GG-CAACAA-C----.........--TTG------GACCC-G-TA-----A------CC 9344
DRL.x.x.FAO --C---AA--TG-----G-TCCTG-T------G--C--T--G---...-TAG-TGA---TCT--TA...---C-G...C--TGT-A---GC----GA--T-CAGCCAGA--GG-CCT--T------.........--A--AG-----AGAC-CAT----CA------TCC 9062
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----C-------A-------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TA---C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----GACCC-T-TC--------C--T-- 8885
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCG--G---ATGGGA-CATC-AAT-----GG---TGC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AT-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T-- 8956
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT--G---ATGGGA-CAGC-A-T----GAG-T-TAC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---.........--AC-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T-- 8940
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --C--GAGAGT------C-TC----TT--------C-----G--C...CTGC-TGAG--G-CACG-...--CTGT...----GACA-T-TC--A-G--T--A-CACAGA--GGG-AAGATCC---TGGAATA...GATC-TG-------C--G-TC----A-------CC 9207
GSN.CM.99.CN166 -----TAC--TACCA----TC---AT-TGT--GCGG-----A-CC...ACA-CTGAG--CTCT-AG...CC-GGG-AT--TG-ATATCTGC--ACC-------CCTAT-A-GGAC---GT--A---.........-A-C-T-AG--GT-C--G-TC-TCTCC--CTG-TC 9173
GSN.CM.99.CN71 --C---ACT-TGCCA--C-TC----GGTGCT--CGG-----G-CC...ATG-CTGAG--CTCT-AG...CCCGGG-AT--TC-ATATCTG---AAC--T--C-CCTAT-A-GGACA-CAA--G---.........-ACC-T--G--GA-C--G-TC-TCTCC--CTG-TC 9170
LST.CD.88.SIVlhoest447 -TC---T-AG-A----------TG-GGC----G-A------G-CC...TG-G-TGAGT-CACA-AT...CCCTC--ATT-C-GACAGT--C--C-G---T-AAGTCAG---GGG-TCCA---G---.........--CTG-G-----AG-C-TATC---CAC---A-TCC 8359
LST.KE.x.lho7 --C--T-----A----------TG-GGC--T---A------G-CT...TG-G-TGAGT-TA-A-AT...CCCTC--AT----CACAAT--C-T--G--TT-AAGCCAG---GGG-TCC----A---.........--CTG-G----GAG-C-TATC---CAC--CA-TCC 9434
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----TAA---A-------TCCTG-TT-----G-A------GAGCAG--C--TAGG---T---TAT...GCAGCT......----ATCATC--------T-CTCCCAGT-ATG-CCTCA---A--T.........--A--AG----GACCC-CAT----TCTGGGAC-CT 8786
MND-2.CM.98.CM16 --C--GAA---A---A-G-TC-TA-T------TTGC--G--G-CA...-TGCCTCC---CC---AG...--C--T...---TGT-A--AA---C-C--GT-CTCTCAG---GGAATCCA---A--A........T--TTG-G----GAG-C---T-----A-------TC 9282
MND-2.GA.x.M14 --C--GAA--GA-----G-TC-TA-T----T--A-C-----AC-A...-TACCACC---CC---AG...--CC-G...---TGT-A---GC--C-TA--T-CTCTCAG--AGGAATCCA---A--A........T--ATG-G-G--GAG-C-GAT-----A-------CC 9223
MND-2.x.x.5440 -----GAA---T--C--G-TC-TG-T------G--C--G--G-CA...-TGTC-CCCCCCCT--AG...G-GG-T...--ATG--A---GC--C--A--T--TCTCAAA--GGAATCCA---A---.........--A---G----GAG---GAT-----A------TTC 8977
MNE.US.x.MNE027 --C---AA---A-----C---CTA-GG--AT----C--T--AA-T...-TATCAGAT--G-CACAG...G-GGGT...---G-G-ATTAT--AC-G--T--A-CTCAAACTTCCCA-TG-------.........--TTG-G----G--TC---TA----A------TCC 9203
MON.CM.99.L1_99CML1 --C--GACT-TGCCC--G-TCCTG-GGTGCT-GCGC--G--A-CC...ACC-C-GAG--TTCC-AG...G-GGG--AT---G--TT-CT-C-AACC--T--G-CCTAT-AAGGCC-------G---.........--CC-T---C-GT-C--G-TC-TCTCA--CTG-TC 9208
MUS-1.CM.01.CM1239 --C---ACACTGCCA--G-TCCTG-GGTGC---AGGGA---C-CC...ATA-CTGAG--CTCT-AG...G-GGGG-AT---G-ATATCT-C-CACC--TG-A-CCTA--AAGGCAA-GA---G---.........--CC-T-AGC-GT-C--G-TC-TCTCA--CTG-TC 9148
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -----CAA--TACCA--C-TCCTA-GGTGT--GAG-GA---G-CC...ATG-C-GAG-GCTCT-AG...G-GGG--AT--CC-ATA-CT-C-AGAC-------CCTTT-A-GGGA-AGAA--A---.........-ACC-T-AGC-GT-CC-G-TC-TCTCC--CTG-TC 9179
MUS-2.CM.01.CM1246 --C----G-CAACCA--G-TCCTG-GGTGCT-GAG---G--A-CC...ATG-CAGAG--GTC--AG...CCAGG--AT--CC-GTA-CT-C--AC------G-CCTATG--GG-C--GAT--A---.........-ACC-C-A---GT-CC-G-TC-TCTCC---TG-TC 9244
MUS-2.CM.01.CM2500 --C--G--T-TGCCA--TGTC-TG-T-TGCT--AGG--T--GC-C...ATA-CTGAGA-CTCA-AA...CTGGGG-AT--TG-ACATCT-C---GC--T--C-CCTT-A-TGGGA--GAA--A---.........--CC-T-AG--GT-CC-G-TC-TCTCC--CTG-TC 9200
OLC.CI.97.97CI12 AGA--TAA---GCCA--G----TA-GGG-T--TAGGAG---G--A---TTGCCTGAGACCCTT-AAGAG-GAGGG............................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --C--GACCTT---C-------TG-GG-T---G--------G--T...-TG-GTGAT--G-CAAAA...G-GG-T...---G-ACAT--TC-CC-G--T--A-CAGAAAGTAG------T--G---.........--TTG-G-----ACA--G-CT----A----A-TCC 8713
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --C---A---TG---------CTG-GG--AT----------A--T...-TG-TTGAT--G-CTAAG...G-AG-T...--AG-GCAT---C--C-------A-CTGAGACTTG---------A---.........--CTG-G----G--C----CT----A------TCC 8785
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------ACACTG---------CT--GGC-AT-G--G-----A--T...-TATCTGAT----CAAGA...G-AG-T...--AG-GCAT--T---C----T--A-CAGAAACAAG---------A---.........--ATG-G-G--G--C--G-CC----A----A-TCC 8884
RCM.NG.x.NG411 ------ACA-TG-----C---CTA-GGC-AT----------A--T...-TC-GTGAT----CAA-A...G-G--T...----GGCATT-TC-CC-G--T--A-CAGAAACTAG---------C---.........--CTG-G-G--G--A----CA----A----A-ACC 8967
SAB.SN.x.SAB1 --C---AA-TG--------------TT--A--G-----T--G--C...CTGTCAGAG--G-CTAAG...----GT...------CA-T--C--C-G--T----CTCAAG--GCCTATGA-------.........G-CTG--A---GACCC-G-T-----A-------CC 9534
SUN.GA.98.L14 ------AA-G-------C---CTA-GG-------C------CACC...AT-G-TGA---CAG--AT...CC---TCATCCTTGTCAAGC-C-AC-G--TT-CAGCCAG-AAGGG-TT-AT--A---.........--TTG-G----GAGAC-TATC----CA-----TCC 9505
SYK.KE.x.KE51 --C--G----T---C--G----TA-GGG-AT-G-CC--TAA---A...ATAG-AGGGT-CTT--TA...G--G-G...--AG----ACTGA--A-G-----A-CAGCAGGAGTG---GCTTCA--AGAC......--AC-T--G--GAATC-CAT-----AC--CA-TCC 8872
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --C--GT-A-T-----------TA-GGG-A-----T---AA----...ATAG--GG-TGCTT--AG...T--G-G...---C-T--ACT-C-CC-C--T--A-CCTCTGGA--G----GTTCGAG-ATGGGAGAA--TC-TGTG---C-TCA-CCCCCACCTGGCT-T-C 9188
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-G--C-GATG---C--C-TT----TTG--T----G--G--A--T...-TCTCCCAG----CCCAG...G--......----GACA-T-T---C-C-------CCCAGA-TG-AT--GAAAGC---.........--TTG--A---GACA--G-T-----AA---A-TCC 9341
TAL.CM.00.266 --C---T--TG------TATCCTG-GG--A--CTGC-----A---...ATCC-TGAG--T--CA-G...G-GG-C...-GAC-T...CT-C-CCCG--T--A-CATATGATGGGCA-GCA--A---.........--ATG-G-----TCCC-G-TC---GTC-----TGA 9111
TAL.CM.01.8023 --C---T-ATG---C--TATC-TG-GG-----GTGC--C--G---...ATCC-CGAG--C--CA-G...G-GG-C...-GAC--...CT-C-CA-G-----A-CATATGACGG-CA-CA---A---.........--CTG-G-C----CCC-G-TC---GTC-----TGA 8661
VER.DE.x.AGM3 --C---AGATG---C--C-TC----TT--AT-G--------A--C...CTGC-TGAG----CA-AG...-C-TGT...----GACATT--C--G-G--T--A-CACAAG--AGG-AAGACCC---TGGAATC...AACC-TG-------C--G-TC----A------TCC 8861
VER.KE.x.9063 -----C-GCTG------C-TT----T------------G--A---...ATGC-TGA---G-CA-AG...-CCTGT...----GACATTA----GCG--T----CACAAA-AA-A-A-GACCCC--TGGCATC...AGTC-TG----GACC--G-TC----A-------CC 9363
VER.KE.x.AGM155 --C--GAG-TG------C-TC----T------------G----CC...CTGC-TGAG----CA-AA...-CATGT...--A-GGCATT-----G-------A-CACAA-------AAGACCC---TGGTATA...AATC-TG-----A-A--G-CA----A------TCC 9340
VER.KE.x.TYO1_patent -TC--TAAATG------G-TC----TT--------G-----G--C...TTAC-TGAG----CACAA...-CATGT...--A-GACATT--C-AG-C--T--A-C-CAGA--GGA-AAGATCCA--TGGTATC...AGCC-TG----GA-C--G-T-----A------TCC 9324
WRC.CI.97.97CI14 -GG---AA---A-----G-------GG--AT-G--T-----AC-C...TTC-GTGA----TCA-AT...----C-...--CCCATA-TATGA-AG-A-TAAGT-ACTG-AT-CA-CATGT-C---GCCAGAGGAT--CTG-G-----CATC-G-TC----A-------CC 9310
WRC.CI.98.98CI04 -GG---AA---A-----C-----T-GG--AT----G--T--G--A...TT--GTGA---GTCTAAT...G-C-GC...TCTC-GTA-TA-GA-AAGA--AAGC--TTA-AT-CA--CTGCC-A--ATCAGAGGAT--TTG-G-----CAC--G-TC----A-------CC 9352
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --C---AA---A-----C-------GG--AT-G--T-----GC-C...TTC-GTGA---GTCTC-T...--CTC-...--CC-AGG-TTTGA-AAGA---TGC--CTA-AT-CA-CAG-A-C---GTCAGAAGAT--ATG--AG---TAC--G-TC----A------TCC 8248
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H1B.FR.83.HXB2 CCGCCTAGCATTTCATCAC...GTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGC...TGA....................................................................................................... 9417
Nef __R__L__A__F__H__H__.__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__K__N__C__.__*_
H1A1.UG.85.U455_U455A TAC---G-----AA-A---...AGA--TTAT----------------T--AT--AG--......---................................................................................................AAGACTG 8872
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -AAA---------------...--A--------------------------T--AG-----...---....................................................................................................... 9417
H1C.ET.86.ETH2220 T-A-------CGCAGA---...A-------C-----A-----------T-A---AG-----...---....................................................................................................... 8817
H1D.CD.84.84ZR085 -A-A---------G-G---...AA----AA---AAA-T-----------------------...---....................................................................................................... 8965
H1F1.BE.93.VI850 -A----G---C-GAGA---...A-A---A-----AGA----------T--A-C-AG--......---...................................................................................GACTGCTGACACAGAGATTG 8711
H1G.SE.93.SE6165_G6165 TA--------CGGAGA---...A-A-------------------------A---AG-----...---....................................................................................................... 8859
H1H.CF.90.056 T--A--------GACA---...T---------TAAA-------------...--AG-----...---....................................................................................................... 8737
H1J.SE.93.SE9280_7887 -TC-------CGGAGA---...A-A----------------------TT-A---AG-----...---....................................................................................................... 8715
H1K.CM.96.96CM_MP535 TTC-------CGAAGA---...--A--------------------C----A---AG-----...---....................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 TGC-------CGAA-A---...--A--------A-A------A-------AT--AG-----...---....................................................................................................... 8985
H102_AG.NG.x.IBNG TA-A--G-----CAGA---...ACA--TA---------------------A---AG-----...---....................................................................................................... 8944
H103_AB.RU.97.KAL153_2 T-----G--TC-AACA---...AGA----------------------T--A---AG-----...---...............................................................................................CACAGACT 8590
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 T-----G----ACA-G---...--A----------------------TT-A---AG-----...---....................................................................................................... 8829
H1N.CM.02.DJO0131 -TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-TT-A----------...---....................................................................................................... 8892
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -TC---G---AGAAGA---...A-A--AA----------------C-T--A----------...---....................................................................................................... 8861
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -TC---G---AGAAGA---...T-A--AA----------------C-TT-A----------...---....................................................................................................... 8929
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 -TC-------AGAAGA--T...--A--AA------------------TT-A----------...---....................................................................................................... 9007
H1N.CM.97.YBF106 -TC---G---AGAAGA---...--A--AAA---------------C-T--A----------...---....................................................................................................... 8950
H1O.BE.87.ANT70 ATCT----GCAACACC--T...--T--TATGATAACT--C--A---CT----C----G..GACTAA-............................................................................AACTGCTGACCTG.............. 9521
H1O.CM.91.MVP5180 ATCAT---GC--AACA--T...A-A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC........AA-T............................................................................AAC...TGAC..AC...TG........ 9535
H1O.FR.92.VAU ATCA-----CAACACC--T...--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCC--A...GAC-A-............................................................................AACTGTCAAC................. 9088
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ATCA----GCAGCACC--T...--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--C--G...GAC-A-............................................................................AACTGCTGAC...C...TG........ 9581
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ATCA----GCAGCACC--T...--T--T-TGATAACC--C--A---CT---TCTC--G...GAC-A-............................................................................AACTGTTGAC..AT....G........ 9551
H1O.US.99.99USTWLA -TCA----GCA-CACC--T...--A---ATG-TAACT--C--T---CT-----TC--G...AAC-A-............................................................................AACTGCTAACCAG.............. 8990
H1O.US.x.I_2478B ATCA----GCAACACC--T...--T--TAAGATAACC--C--A---CT----CCC--G...GAC-A-............................................................................AACTGCTGAC..AT...GA........ 9648
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 -TCA--T-G-AGAG-A--T...--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-TT--A...GAC-A-...........................................................................ATTGCTGACGCCACGTAGCTGCT..... 9046
CPZ.CD.90.ANT AA----GATGAGAAGA---...A-T--AA----AAGA--C--T--A--T---...-GA...GAC-A-..........................................................................GACTGCTAACAGGCGGATATAAAACCGCT 8882
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -A-A--G--T--AAGA--T...A-A--AA-----AAA-----------T-A-...--A...GAC---...............................................................................................CTGGCGCA 9061
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -A-G-----T--GAGA---...A-T--TA----A-AA-------------A-...C-G...GAC---.................................................................................................AGCCCA 9013
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -TC-------AGAGTA---...AGA--AA------------------T--A-...C-GAA-TGC---....................................................................................................... 8924
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --AG--C--CC-AAGA---...A-A--T------------T---------A-...--GAA-TGC---....................................................................................................... 8949
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---G--T---C-GA-G---...AGA--T--------A-------------A-...--AGATTGC---....................................................................................................... 9062
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --A-T-G--CC-GACA---...AGA-------------------------A-...--AGA-TGC---....................................................................................................... 8952
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AAG--G--TC-CAGA--T...C-A--AA-----AAA--------A--T-A-...-GA...GAC---.............................................................................................CCACAGCGGC 8957
CPZ.GA.88.GAB1 -A-G--G--C--AAGA--T...A-T---A----A-AA-------------A-...--A...GAC---...........................................................................................CTTTAGACTGGC 9499
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 T-AA-----CC-G-GG--T...C-T--AA----AAAA-----T-----T-A-...-GA...GAC---..........................................................................................AACCGCAACTGGC 8838
CPZ.TZ.00.TAN1 -A--------AGAAGG---...A-A---A----AAGAT--------------...--A......-A-...............................................................................GGACTTCCGGGTGCCATGACTCAG 9106
CPZ.TZ.09.UG38 -A-T---T--AGAAGA---...A-A---A-----AGAT--------------...--A......-A-.................................................................................................GGACTT 9044
CPZ.US.85.US_Marilyn TGAA--G--TCGGAGA---...AGA--TAA------------A---------...CGGAA-...---..........................................................................................TGGCTGTAACCGC 9466

TCF-1 alpha binding Nef end
MAC.US.x.239 AACT--G--C-ACAC-T-T...-A---ATAT-TTAGAT-C--A--AG-G--TGGA-G-AAGTCAG-CCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTTCTTAACATGGCTGACAAGAAGGAAACTCGCTGA................... 9868
Nef __T__L__A__Y__T__Y__.__E__A__Y__V__R__Y__P__E__E__F__G__S__K__S__G__L__S__E__E__E__V__R__R__R__.__.__L__T__A__R__G__L__L__N__M__A__D__K__K__E__T__R__*_
SMM.SL.92.SL92B T-A------C-ACACAT-T...-AA--ATTT-TAAG---C--A--AG-G--TGG-TGGAAGTCAG-CTTGACAGAGGAAGAGGTTGAGAGAAGGTTAGCTAACAAGCCAAAACCGCAGAAGAAGATGGCGGATAAGAAGGAAACAAGCTGA................... 9325
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 AGAAT-G--T-A-AGCT-T...AA---ATTTATTAA-T-C--A--AG-G--TGGT-GTAAGTCAG-CTTGTCAGAGGAAGAGGTAAAGAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCATTTATAAAATGGCTGACAAGAGGGAAACAAGCTGA................... 9890
STM.US.89.STM_37_16 A-TAT----CCA-AC-T-T...-A----TTT-TTAGA--C--A--AG-G--TGGTTCTAAGTCAG-CTTGCCAAAGGAAGAGGTTGAGAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTTCTAAAGATGGCTGACAAGAAGGAAACAAGCTGA................... 9522
H2A.DE.x.BEN -ATG--G--C-A-A-CT--...AA----TTCACT---T-C--A--AG-G--TGG-C--AAGTCAG--TTGCCAGAGAAAGAATGGAAGGCAAAA......CTGAAAGCAAGAGGGATACCATATAGTGAATAA................CAGGAACAACCATACTTGGTC 9914
H2A.GW.x.ALI TAAG--G--TCA-G--T--...AAA---TTTATT--A--C--A---G-A--TGG-T--AAGTCAG-CCTGCCAGAAGATGAGTGGAAGGCAAGA......CTGAAAGCAAGAGGGATACCATTTAGTAAGAACAGGAACAGCTGA..................TTTGGTC 9911
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -ACG-----T---AGCT--...-A----TTTATT-GAT-C--A---G-G--TGG-T--AAGTCAG-CCTGCCAGAGGATGAATGGAAGGCAAGA......CTGAAAGCAAGAGGGATACCGTTTAGCTAA................AAACAGGAACAGCTATACTTGGTC 9353
H2B.CI.x.EHO --T--------A-G-CT-T...------TTCAGCAG-TTC--A---G-G--TGG-T-TCAGTCAG--ATGCCAGAGAAAGAGTGGAAGGCTAAA......CTGAGAGCAAGAGGAATACCTACAGAGTAG...........ACAGGAAATAACAGCACAAAGAGGAACTA 9806
H2B.GH.86.D205_ALT --T---G----A-G--T-T...-----TTTCA-TAG-TT---A--AG-G---GG-T--CAGTCAG-GCTACCAGAGGAGGAGTGGAAGGCTAGA......CTAAAAGCAAGAGGGATACCTACAGATTAG...........GCAAGAGACAGCAGCATAAACAGGAACTA 9835
H2G.CI.92.Abt96 TACAT----C-A-G-CT--...AG---ATTTATAT-------T---G-G----G-TGGAAGTCAG-GCTACCAGAAGCAGTATGGAAAGAGAAA......CTAAAACAGAGAGGACTGCCTATAGAATAA........................................ 9275
H2U.FR.96.12034 -TCT--G----A-AGCT-T...CA---ATTTATTAA-TGC--A--AG-G--TGG--GTAAGTCAG-TCTGTCAGAGGAAGAGGTTAAGAGGAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTCCCAGTAAAGAATTGCTGA.................................. 9377
COL.CM.x.CGU1 AGAGTAT----ACAGCT-TGACT--AGT-TGTT-AGCGT-A-AAGCAGGAAG-----GAAACCACA-CAGGTTGCCATAGAGATGGTGGACTGA............................................................................ 8605
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A-AA-----C-ACTGCT-T...AAA--AG-CC-TGAAGC--ATACTA-AGAG-CAC-TACTAGGA--TGTATGTTCCCTAAGAGGAAGTAG.........................................................CTAGCTTAACCGCAAAACCACA 9201
DEB.CM.99.CM40 -ACT--G--C-A-TG-T-T...AA---AG-CC-T...GC-GAAC-AAGA...G--C-TACTAGAA--TGTATGTTCCCTAAGAGGAAGTAG.........................................................CTAGCTTAACCGCAA.ACCACA 9097
DEB.CM.99.CM5 -TC---T--C-A-TGCT-T...AAA--AG--C-TGAAGCC-ATA-ACCA...G--C-TAA-AGAA--TGCATGTTCCCTAAGAGGAAGTAG.........................................................CTAGCTTAACCGCAA.ACCGCA 9027
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 TGAAT----C-GGTG-T-T...AAA...GC--GC-ATA-GAA-CTTC-AACTTCAC-GCATAATAACTACTGCCAGAGAGCTAAGCCCAGGAAG......TAG............CCTAACCGCAAACCACATCCTACTGCAGAACTTGCTGAGAGGCTCA......... 9481
DRL.x.x.FAO AG----G----A-ACATTT...CA---TT-TATT-AC-----A---G-G--TGGAC-TGTTAAAA-TATAAAGTCAGTAGAAGAGCCAGGT.......................................TGTTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCAAGCCAACCACAG 9190
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T----T-C--AA---C-----ACTG--TC---GAGA-...-A-.................................................................................................AACTTG 8952
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T---TT-C--AA---C--A--ACTG-------GAGA-...-A-.................................................................................................AACTTG 9023
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AGCAT-G-G-ACAAC---T...--T--ATT-C--AA---C--A--ACTG-------GAGAA...-A-.................................................................................................AGACTA 9007
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GAAGT-G--GG-GG-GT--..................-GC-----CATG--T---G--ATGCACGA-CATGCAAAGCGCTAG................................................................TGTCAGCACTTTGCGGTT...... 9289
GSN.CM.99.CN166 -AAG--G--CA-AA-GTCAGGCA-ACAG-T---C-A--TG-A-C--G-GGAGCG---GATGCGCCT-ACCGCAAACCGCTTCCTATAG.................................................................................. 9261
GSN.CM.99.CN71 TA-G-----C--GA-ATCAGGCTG-CAGATGA-C-A--TG-A-C--G-GGAGCG---GAAGCGCCT-ACCGCAAACCGCTTCCTATAG.................................................................................. 9258
LST.CD.88.SIVlhoest447 TATG------G-GG-CT-T...--A----TCAGAAAA--A--TA-AAG-A-AC-AGCA-CAGCTATTGGCTTG......CAGAGGAAGTAG.........CCAAACCGCAGACCGCAACACATCCTCTTGCAGCCTGGTTGCCAGGGCAACCAGGCTAGCGCATGCGC.. 8509
LST.KE.x.lho7 AATGT-G---G-GG-CTTT...A-A----TCA-AAA---G--T-C-A-GA-AC-A--TACTGCT-TCGCTTTTGACTGCAAGAGGAAGTAG.........CCAAACCGCAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAAGGCAAC...CGGGCTAGCGCATGCG 9589
MND-1.GA.x.MNDGB1 -AT-T-GC-TA-GAC-TTG...CA-CATTA-C-TA-CACC-T-AGTGTT-CA-TA-GGCTAAGAGT-TTGAACATCTGCCATTTTGGAAGAGGA......AGTAG......................................................CCTAACCGCAA 8893
MND-2.CM.98.CM16 TG----T--T-ACACCTTT...TAT----CCATAAA-AGA--A-GTG-A------C-TGTG...CA-AGCATCAGCCATATTGCTTATGCTAAG......GAGCATAAGCCAGAGTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCTAG...............CCGACCACAG 9425
MND-2.GA.x.M14 TGAAT-G--T-A-ACATTT...TAT----CCATAAAATGC--AA--G-A-A--G-C-TGTT..................ACAAGCCTCTCCTAT......ACTGCCTACCAGGAG......AAATCAGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCTAGCTAACCACAG 9360
MND-2.x.x.5440 AG-G--T--T-A-ACGTT-...TAT--T-CTATAA-TAGG--A---G-A-A----TGTGTG..................ACAAGTCTGAGCTAT......GAAGCCTACAAGAAGGAGGAAAAGCCTGACTGCTGCAAGAGGAAGTGGTGGCAGTTCTAGCTAACCACAA 9120
MNE.US.x.MNE027 AACT-----C-ACAC-T-T...-A---ATATATTAGAT-C--A--AG-G--TGGA-G-AAGTCAG-CCTGTCAGAGGAAGAGGTTAGAAGAAGG......CTAACCGCAAGAGGCCTCTTAAAAATGGCTGACAAGAAGGAAACTAGCTGA................... 9345
MON.CM.99.L1_99CML1 -AAG--G---G-CA-GAG-GGCAGACAG-T--CA-A--T--A-C-AG-GGAGCG---GAAGCGC-T-GCCGCAAACCGCATCCTCTAG.................................................................................. 9296
MUS-1.CM.01.CM1239 T-----C--CA-GA-GTCAGGCAG-CAATT---T-AAATA-A-C-AG-AGAACG---GA-GCGC-T-ACCGCAAACCGCATCCTATAG.................................................................................. 9236
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----T-G--CC-GA-GTCAGGCT-ACAA-T---C-AAATG-A-C--G-GGAGCG---GAAGCGC-T-GCCACAAACCACATCCTATAG.................................................................................. 9267
MUS-2.CM.01.CM1246 TA-G--G--CC-AA-GTCAGGCCC-CAG-TTA-T-AAATA-AAC-AA-AGAGCG---GA-ACGC-T-ACCGCAAACCGCATCCTCTAGAACTCT......GCTAGAGACCTTCCA....................................................... 9353
MUS-2.CM.01.CM2500 ------G--TC-CA-GTCAGGCCGCCAGTT-A-C-A-ATG-A-C--G-GGAGCGA--AC-GCGC-T-GCCGCAAACCGCATCCTCTCGCAGTCT......CCATAA................................................................ 9300
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TATGT-----G-AG--T--...A-A-G-TATAGA-----C--T--C-T---TGGAG-GA-A...AAGAACAAGACCCAGTAA...............................................................CCACTTCCTATGGAGTTGCCTTGGA 8814
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TATG------A-AG--T-T...----G-TATA-A-----C--A---G----TGGAG-GAAG...AAGAACAAGACCCAATAA...............................................................CCACATCCTATGGGGTTGCCAAGGA 8886
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 TATG--G---G-AG--T--...A-A-G-TATAGA--------A----T---TGG-G-AA-G...AAGAACAAGACCCAGTAA...............................................................CCACATCCTCTGGGGTTGCCTTGGT 8985
RCM.NG.x.NG411 --T-T-----G-AG--T--...-CA-GGTATAGA--------T----T---TGGAG-GA-A...AAGAACAAGACCAAGTAA...............................................................CCACTTCCTCTGGAGTTGCCTTGGA 9068
SAB.SN.x.SAB1 A-TA------G-GG-CT-T...--T--TT-GAG------C--A---C-GG-GCC-TCAGCA...CA-GGCTAA............................................................................CCACAAAACCACATCCTATGG 9622
SUN.GA.98.L14 -ACT--G--C-A-G--TTT...AG----AT-C-AAA---C--T--AG-G------C-TGTTACTA-TCTGCAGTGGGAGGTGTAG...............CTTAACCGCAAACCGCA.....TCCTCTTGCATCGCC..TAGGCAACGGGGCTAGCGCATGCGCGCTAGA 9650
SYK.KE.x.KE51 A-A-T----C-A-ACA-CAGGCTG--AAATG-CT-GT--G-AATTAG-GAGAC-A-CAG-AAAGC-CTAGCTCACCGCAGAAACCACAGGGTAC......ATCTCCTAG..................GAGACACCTAGGAGACAGAGACCGCCCAGGGGAGGAGTCGGGG 9018
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM A-CAGGTTGGGAGATGGC-...CGCTTG-AGTTAGA-AGA-AAACAGGAAAACCAC-AGAG.........CTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAAC......ATCTCCTAG..................GAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGGA.......... 9312
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 A-T-------G----GT--..................A-C-----C......-GCTTTAAGGACATGCATGGTCTTGTTAAGAGGAAGTAG.............................................CCTAACCGCAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGC 9442
TAL.CM.00.266 GAAG--G--C-ACACC-C-GGA-C-AAGATG-CCGA-TGGGACAG--TGGAG-GAG-GAAGCGGATGCTGCTAGCTCCACCGCAAACC.................................................................................. 9199
TAL.CM.01.8023 GAAG--G--C-ACACC-CAGGA-C-AAAATG-CTGA-T--GACAG--TGGAG-G---GAAGAAGGAGCTGCTAGCTCCACCGCAAACCGCATCC......TCTTGA................................................................ 8761
VER.DE.x.AGM3 -ATGT-----G-C--AT-T...-ACC-TAACAGAAAAT---TCACTG--A-GC-TG-TCTT...G-CAAGAGGAAGTAG.............................................................................CT.AACCGCA.GGC 8946
VER.KE.x.9063 TATGT-----G-G--GT-T..................G-C--AA-CAGACAGT-TTTTGAAGACATGCATGCAATAGTGAAGAGGAAGTAG..............................................CTAACCGCAGGCTTGTGGTTAAGCCGTTGCCAG 9469
VER.KE.x.AGM155 AATGT-G--TG----GT--..................G-C--CTCAAGGGAGT-CTTTACAGAC-T-TATTCAACAGTTGGTACAGGAAACTAG...........................................CCGACCACAGGCTTGCGGTTTCCTGGTTGCCTA 9449
VER.KE.x.TYO1_patent TATGT-G---A-A--GT--..................G-C--CA-TCGGGAGT-CTTTACTGACATGCATGGGCTGGTGAAGAGGAAGTAG.............................................CCAGACCGCAAGCCTGCGGTTAGAACATCACCAT 9431
WRC.CI.97.97CI14 TAAG--G--C-G-G--TTTGTA-CA-GAA--CTC-CTGGA-A-TCAAT-GC--CTGGGAAAGAGGCCATTGAGAGTCTCTATAAG...AACAAG......AAGCAGTGCAAGTAG....................................................... 9416
WRC.CI.98.98CI04 T--A-----C-G-G-CTTTGTG-CAAGTA--CTC-CTGGA-ATATAATAGC-C-AGGAGAAGATGCTATTGAGACCCTCCATAAAGAGAAGCTG......AAGCGGCACAAGTAG....................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 TA-G--G--T-G-G--TTTGTG-CT-GGA--CT-GCCG-CGGTC--ATAGC--CTGGTATTGAGACCCTC......TATGAGATG...AAGAAG......AGAAACAACAAGTAG....................................................... 8348
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II
H1B.FR.83.HXB2 ....CATCGAGCTTGCTACAA............................GGGACTTTCCGCTG................................................GGGACTTTCCAGGGAGGCGTG..................................GCCT 9473

H1A1.UG.85.U455_U455A CTGA--CA--AG-----GAC-............................----------A---................................................----------GA--GA-G.--T................................G-TT- 8933
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ....-------T--T------............................----------A---................................................----------G----------..................................AT-- 9473
H1C.ET.86.ETH2220 ....--CA--CGGGA--TTCCGCC.........................----------A---................................................---.-G-------AG-AG-G...................................-T-- 8874
H1D.CD.84.84ZR085 ....---------C............................................................................................................................................................ 8975
H1F1.BE.93.VI850 CTGA--CA--AGAAT---A--............................----------A---................................................------------A-G-CG--CC.................................AGAG 8772
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ....--CA--AG-----GAC-AG..........................----------A-CT................................................----------G--------C-G..................................--- 8917
H1H.CF.90.056 ....--CA--AGA-.--GA--............................-------------.................................................----------G----------A..................................T-- 8791
H1J.SE.93.SE9280_7887 ....--AA--AG--T---GCG............................--------------................................................--------------GA-GAGTG.................................---- 8772
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 ....--AG--AG--T--.ACT............................A-A----.------................................................--------------GA-GTGTG................................GC-G. 9040
H102_AG.NG.x.IBNG ....--CA--AG-----GAC-............................----------A---................................................----------.---GA-GTGT.................................G-TT- 9000
H103_AB.RU.97.KAL153_2 GCTGACAT--AG-----GAC-............................------------G.................................................--------------GA-GTGT.................................G-TT- 8650
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ....--CA--AG-----GAC-AA..........................------------CC................................................--------------GA-GCGCG.................................---- 8888
H1N.CM.02.DJO0131 ....--A..........................................--------A-TAATG............................GGGACTTTCCGCCA.....--------------............................................. 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ....--A..........................................--------A-TGCTGACAA....GGGACTTTAC....ACAT.GGGGACTTTCCGTCA.....--------------............................................. 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ....--A..........................................--------A-A-ATG............................GGGACTTTCCGCCG.....--------------............................................. 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 ....--A..........................................--------A-TGCTGACAA....GGGACTTTATA.....CTTGGGGACTTTCCGCCA.....-----------------T---GT.................................... 9081
H1N.CM.97.YBF106 ....--A..........................................--------A-A-G..............................GGGACTTTCCGCCAG....---.---------A---T---GT.................................... 9003
H1O.BE.87.ANT70 ....A-GATT---GA-ACTGT............................--A-------AGCAA...AGACTGCTGACAC...........................TGCG----------..................................AGTGGGAGGGACAGG 9595
H1O.CM.91.MVP5180 ....-............................................----------AG........ACTGCTGACAC...........................TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGATA.A 9589
H1O.FR.92.VAU .AGGA-GACT---GA-GCT............................AC----------AGCAA...AGACTGCTGACAC...........................TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGACA.G 9166
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ....A-GATT---GA-ACT............................GC----------AGCAG...AGACTGCTGACAC...........................GGCG----------................................AGTGTGGGAGGGACA.G 9656
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ....A-GATT---GA-ACT............................GC----------AGCAG...AGGCTGCTGACAC...........................GGCG----------................................AGTGTGGGAGGGACA.G 9626
H1O.US.99.99USTWLA .AAGA-GATT---GA-A--............................GC----------AG........CTTGCTGACAC...........................GGCA----------................................AGCGTGGGAGGGATAAG 9064
H1O.US.x.I_2478B ....AGG.TT---GA-ACTG....T........................----------AACAA...AGACTGCTGACAT...........................TGCG----------................................AGCGTGGGAGGGACA.A 9722
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 ....A-AGCT---GA-ACTGCA...........................-----------GG-A...CGGAAAGTCCCGAGGGCGGAACAAGGGGAGG.....AGCAGGGGA-TGG----A................................................. 9128
CPZ.CD.90.ANT GACAG-G-AGA----TGGTCT............................----------A--AT...............................................----.................................................GT-A-- 8928
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 TGCG-C-AAGAAG--..CTG-CTGTGC......................----------AA..................................................----------G--------G-................................TC.-AG 9124
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 GAGC-CAGCGC--GCGC-GT-GAAACTGCTGACAA..............---------TAA..................................................-----------A--G--GTG-T.......................TCA........... 9085
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ....--A..........................................---------TA--TG....GGGACTTTCCAGCA.............................----------G------.......................................... 8973
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....--A..........................................-A------T-TGACCA..............................................-----------CCA---G......................CTTCCGGGGAGGCGT-T-A 9005
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..CAA-GGACTTG--..CTG.............................----------A...CA..............................................---GA-----G-------...................................GT-A-C 9115
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..............................................CAAA-------GTAAA.................................................-----------CAAG--GT--T.......................CCGGGAGGCGTG-C 9004
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GCATGCG-ACT.AA-AACTGCTGATCAACATTTGCTGACAA........----------AA..................................................--------------G--TTG-GT........................TTGGGGCGTAAC 9044
CPZ.GA.88.GAB1 GCATGCG-ACAAGAA..CTGCTGACTCTGC...................----------AA..................................................----------G-----AG-.T.................................G-T-G 9564
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 GCATGCG-TCT..A-AACTGCTGAGCCTGAACTTTTACAA.........----------AA.......................................................................GG.........................GGGGTGG-TTC 8901
CPZ.TZ.00.TAN1 AACTGC-GACAGAG-ACTTTTGGACTC......................----------AA.................................................................................................TGTGGGTG-TTA 9157
CPZ.TZ.09.UG38 CCGGGTG-TCTT-GC.AGA-CTGCTGACA...................A--A-----GA-ACTC...............................................------------..................................AATGGGTGGTGAC 9113
CPZ.US.85.US_Marilyn GCAGGCG-A-TAAAA..CTGCTGACTG......................A--------TAA..................................................-----------A--GACGT-C.C........................AAGGGGGT-GG- 9537

NF-κ-B-II NF-κ-B-I
MAC.US.x.239 ................................AACAGCA..........----------A-AAG...............................................---.A-G-TA......................................CGGGGAG-TAC 9910

SMM.SL.92.SL92B ................................GACAGCA..........----------A-AA.......................G........................----G-G-A--A--G.....................................AGGAGTC 9369
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ................................GACAGCA..........----------A-AA................................................-----------CAAG--GC--TCA........................TGGGGAG-TAC 9946
STM.US.89.STM_37_16 ................................GACAGCA..........----------A-AA................................................---G--G-AACA.....................................GGGGAG-TAC 9565
H2A.DE.x.BEN AAGG--GGA--TAGCTACT--GAAACAGCTGAGGCTGCA..........----------AGAA................................................---G--G-AACC....................................AAGGGAG-GAC 9990
H2A.GW.x.ALI AGGG--GGA--TAACTACT.GAAAACAGCTGAGACTGCA..........----------AGAAG................................................--G--G-AACC....................................AGGGGAA-GAC 9986
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AGGG--GGA--TAACTA---GAAAACAGCTGAGACTGCA..........----------AGAA................................................---G--G-TACC....................................AGGGGAG-GAC 9429
H2B.CI.x.EHO GCTAACA-TGCA-A-AG-AGGAAACTAGCTGATACTGCA...........---------AGAA................................................---G--G-AACA....................................GTGGGAG-GAC 9881
H2B.GH.86.D205_ALT GCTGACA-TGCAC.AAG-AGGAAACTAGCAGACACTGCA..........----------AAAA................................................-A-G--G-AACA.....................................TGGGAG-AGC 9909
H2G.CI.92.Abt96 ............GCAGA-AG-GGACAAGCTGACACAGCA..........----------AG-A................................................T--G--G-AACA--G-AG....................................GTA-- 9339
H2U.FR.96.12034 .............CAGA-AGGAAACAAGCTGAGACAGCA..........----------A-CA.......................G........................A--GAGG-AACCA-G-AG.....................................-AGC 9440
COL.CM.x.CGU1 ........................GTTGCTGAGACAGCA..........-----------T-C................................................-----------A-TT--GAG-..................................-A-C 8659
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 TCCTATG-A--G-CTA.................................--T-------A.........................................................................GTTGCTAAGGAGACACCATGGCAACTGAGGGAG-G-C 9265
DEB.CM.99.CM40 TCCTACAGC---GCC-G................................----------A.........................................................................GTTGCCTAGGAAATATCATGGCAACCAGGGGAG-G-C 9162
DEB.CM.99.CM5 TCCT-T-GC--AGA--CC...............................--T-------A.........................................................................GTAGTCAAGGAGACTCCATGGT.TACAGGGGAG-GAC 9092
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .................................................----------A..-............GTTGCCT....A........................-CA--CC-GGGC---C..............................TCAGGGGAG-G-C 9530
DRL.x.x.FAO AAGGTTGTC-TGGA-AC-ACCTTCAGAAGTGCTGACTGAGAA.......----------A-A-GAGCATGCGCTCTGTGGC.....A........................----------.........................................AGGGTGAC 9283
GOR.CM.04.SIVgorCP684con CTGA--G-AT-AAAAAGCTGCTGACACTGCA..................-----------T.............................................................---G-AAAGTC.......................CCCGGGGGCG-AAC 9020
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CTGA--G-AT-AAAAGCTGCTGACACTGCA...................-----------T..............................................................-----AAA-T.......................CCCCGGGGGC-GAA 9089
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AAAAAC-T-CTGACAGC-TG-AAAAGCTGCTGACACTGCA.........----------AT..............................................................--G--AAA-T.......................CCCCGAGGGC-GAA 9083
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................................------------CA................................................-----------CA-T--G........................TGGATCGGAGGCG-TAC 9338
GSN.CM.99.CN166 .................-ACTCTGCCC......................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGAGGG 9339
GSN.CM.99.CN71 .................-ACTCTGCTC......................----------A.....................................................-TTACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGG 9336
LST.CD.88.SIVlhoest447 .................................................A-------G-TGATGAGC...................A........................-----------................................................ 8539
LST.KE.x.lho7 C....-AT-GCT-GCTG-...CGAGCA......................----------AGGACGGGCGG.........................................----GG--TG................................................. 9640
MND-1.GA.x.MNDGB1 AACCACATCCTAC---AGA-CTGTAGTTGCTTGGCAACCTGCTT.....A-C-ACC-GGA---GCGCTTGCGCGCTAGGA......A........................-----------AA.............................................. 8982
MND-2.CM.98.CM16 AAGGTTG-C-TGGA-A-GACCTGCAGAAATGCTGACTCTGGA.......----------A--AGTGCATGCGCACTAGACT.....G........................--------T-CA-ACT-A......................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 AAGGTTG-T-TGGA-A-G-TCTTTAATTCAGCTGACTCTGGA.......----------A--AGTGCATGCGCACTGGACT.....G........................--------T---ACT-A---CGGG................................... 9459
MND-2.x.x.5440 AGGGTTG-T-TAAGCAACTGCTAACTCTGGA..................----------A---GTGCATGCGCACTGGACT.....G........................----------.A-ACT-ACGTCGGG.................................. 9208
MNE.US.x.MNE027 ................................GACAGCA..........----------ATAA................................................---GA-G--......................................ATGGGGGG-TAC 9387
MON.CM.99.L1_99CML1 .................-ACTCTGCCC......................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGCGGCAACC.GGGCGGTCCAAAGGACTTG 9373
MUS-1.CM.01.CM1239 .................-ACTTTGCCC......................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAACCGGGGCGGACTCGTGGGTGGG 9314
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .................-AC-TTGCCC......................----------A.....................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCTGAGGCAATCGGGGCGGACTCGTGGGTGGG 9345
MUS-2.CM.01.CM1246 .................................................................................................................-T-ACCATGACT-C-G-GCCCGGTTGCCGCAGCAACCGGGGCGGACTCA.GGGCGGA 9409
MUS-2.CM.01.CM2500 .............CTACGGG-CTATAAG......................................................................................................GCCAGGTTGCCTGGGCAACCTGGGCGAACTCGTGGGTAAA 9355
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GACCGCG-AT--AC.AG-AG-AACTGCTAACACAGAA............----------A---GCGCCTGCGCGCCAGTGCA....A........................------------A............................................-- 8899
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GACAGCA-CT--GCA--CA-GAACTGCTGAGACAGAA............----------A---GTGCATGCGCACTGGTGAA....A........................------------A............................................-- 8972
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AACCAGG-AGAA....G-ATCTGCTGATGCAAAA...............----------A---GTGCATGCGCACTGGGGAA.............................----------..............................................GGG 9061
RCM.NG.x.NG411 AACAGCG-AT--C-A--GAG-AGATGCTGA..CACAGAA..........----------A---GCGCCTGCGCGCTGGTGTA....A........................----------.............................................AGAC 9153
SAB.SN.x.SAB1 AGTTGTCATG-TGATGACATTAAGAACTGCTGACTGAGA..........----------AG.....................................................................................................GGTG-AGA 9681
SUN.GA.98.L14 GTA..............................................-----------GAC........................................................................................................... 9667
SYK.KE.x.KE51 CGGGGGAG-CT-ACC-A--CTGCATAAAAGCCGATGCTCTGTAGCTATCC........................................................................................................................ 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...............................................................................................................--AG-C-GGGC---G-AA-GCTCA................................... 9336
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 CGTTGCCTAG-AGATGACAT-AAGAAGTGCTGATCAGCA..........----------AG.....................................................................................................GGTG-TGC 9501
TAL.CM.00.266 ................GCATCCTCTTGAAGGACTC..............----------A.........................................................................CGTTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA 9266
TAL.CM.01.8023 ...........................AAGGACTC..............-----------.........................................................................CGCTGCTAAGGCAACGGGGGACGGACTGGGGCG-GGA 8817
VER.DE.x.AGM3 TTGTGG-TA---ACATC--C-TGGTGATGACATTAAGAACTGCTGAC..----------AGCAA...............................................--------------.......................................CG-GTC 9028
VER.KE.x.9063 GGAGATGAC-TT-GAAACTGCTGACAG......................----------AA..................................................-----------.......................................GGGCG-G-C 9528
VER.KE.x.AGM155 GGAGATGAC-TTAA-AACTGCTGAC........................----------AGCAC...............................................-----------A--C--.......................................GAC 9509
VER.KE.x.TYO1_patent GGAGATGAC-TTAAAAACTGCTGAC........................----------AGC-AA..............................................-----------A--C--G.......................................AC 9492
WRC.CI.97.97CI14 ....................-GACATG..........TTGCAGTAGGAA-T-G----G--G-TAAGCTACA.................................................................TCCTGAGACTGTGTACCAACGGACTTA....... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ....................-GACTTG..........TCAGA...GGAA-CTGG---G--G-TAGGCTAGTA................................................................TCCGCTAGCTGTGTACCAACGGCCTTAGCAA--A 8421
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H1B.FR.83.HXB2 GGGCGGGACT.GGGG.AGTGGC.GAGCCCTCAG.ATCCT....GCATATAAGCAG..CTGC....TTTTTGC.CTGT..ACTGGG..TCTCTC...TGGTTAGA.CCAGAT.CTGAGCCTGGGAG.CTCTCTGGC.....TAA........................... 9586
H1A1.UG.85.U455_U455A ------AGT-.---.G------.T---------.--G--....------------..----....----C--.----..------..------...-T------.------..C-----------.---------.....--G........................... 9045
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---------A.----.------.----------.--G--....------------..----....-------.----..------..------...--------.------.-------------.---------.....--G........................... 9586
H1C.ET.86.ETH2220 ----------.---..------.C-A-------.--G--....------------..----....----C--.T---..--C---..------...-A-G----.------.-------------.---------.....--T........................... 8986
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 --.-------.----.------.TCA-------.--G--....------------..-C--....----C--.----..------..------...-A------.------.T----------G-.---------.....--G........................... 8884
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---A--AGT-.----.------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....--C-C--.----..------..------...-T------.------.T------------.---------.....--G........................... 9030
H1H.CF.90.056 -------GA-.----.------.C-A-------.--G--....------------..----....----C--.T---..------..-----T...--------.------.-------------.---------.....--G........................... 8904
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------GT-.----.------.T-A-------.--G--....------------..----....----C--.T---..------..------...-T------.------.-------------.---------.....---........................... 8885
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 ------AGT-.----.---A--.T-A-------.--G--....-----A------..-C--....----C--.T---..------..------...-T------.----G-.-.-----C-----.---------.....--G........................... 9152
H102_AG.NG.x.IBNG ---A--AGT-.----.------.T-A-------.-C-G-....------------..----....--C-C--.----..------..------...-T-C----.------.-------------.---------.....--G........................... 9113
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ------AGT-.----.------.T-A-------.--G--....------------..----....----C--.----..------..------...--------.------.-GAGC.-------.---------.....--G........................... 8762
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A---GT-.----.------.T-A-------.--G--....-----A------..-C--....--C-C--.----..------..------...--------.------.-------------.---------.....--G........................... 9001
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 .........-G----.------.TT--------.-.G--....-----A------..-C--....--C-C--.T---..------..------...-T-C-G--.------.TA---T-------.-ATAT---G................................... 9182
H1N.CM.97.YBF106 .........CG----.------.TT--------.-.G--....-----A------..-C--............................................................................................................. 9045
H1O.BE.87.ANT70 -----...G-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAG.CTGAACCCGCTCGTTAACGCTCAATAAA 9738
H1O.CM.91.MVP5180 ---.-C.GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..----....---CC--.T---..--C---..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----.....CT............................ 9701
H1O.FR.92.VAU --..-C.GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..----....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT............................ 9277
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --..-C.GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..-C--....--ACC--.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT............................ 9767
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --..-C.GG-TC---G------.T-A-------.--G--....------------..----....--ACC--.T---..--C---..----GG...-TAGAGA-.----G-.-------C-----.---C-----.....CT............................ 9737
H1O.US.99.99USTWLA -----...G-CC---G------.T-A-------.-AG--....------------..----....-C--.--.T---..------..---TAG...-TAGAG--.----G-.-------C-----.---C-----CTCTAGCTGAACCC..................... 9186
H1O.US.x.I_2478B ---.-C.GG-TC---G------.T-A-------.-AG--....------------..-C--....---C---.T---..--C---..----GG...-TAGAG--.----G-.T------C-----.---C-----.....CT............................ 9834
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 ..........................-------..AG--....------------..----....--CAC--.T---..------TC---G-G......AC---.------.TA-----------.--------......-CTAA......................... 9217
CPZ.CD.90.ANT AT-G-C-GGCA-T--G------TTTC----G-C..-G--....------------..----....---GC--.T---..TAA---.C-----G...CC.-AG--G------.-A-----------.--------......---TTTTT...................... 9048
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---A-T-GT-.----.-----TTTC--------..AG--....------------..-C--....---C---.T---..------TC--..-T...CAC.-G--.------.-------C-----.-------C-......-G........................... 9235
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----------...--GC----TTTTA-------A.AG--....------------..-C--....-C-C---.T---..------TC-----T.....-C----.------.TA-----C-----.--------T.....C-GT.......................... 9199
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...T-T-GT-T----.------TT.--------..AG--....------------..----....-GC-C--.T---..------TC-----T.....------.------.TA-----------.---------.....--G........................... 9083
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A--GA--GT-T----.-----TTT-.-------A.AG--....------------..-C--....-C-GC--.T---..------TC-----T.....------.------T--------.----.---------.....--G........................... 9119
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 AT-G-C-GGGGA-A-G------TT.--------A.AG--....------------..-C--....---GC--.T---..------TC-----T.....------.------T--------.----.---------.....--G........................... 9230
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 TA-G-C-GGGGTA--G------TT.--------..AG--....------------..-C--....--C-C--.T---..------TC-----T.....------.------.-------------.---------.....---T.......................... 9119
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T--G-C-GAACT.--G------TT.----AACAA.AG--....------------.CGC--.....-C-C--.T---..CAA---TC-----T....--.----.------.-------------.---------.....---CAAG....................... 9162
CPZ.GA.88.GAB1 --AG-C-GGGTT---GT-----TTT--------..AG--....------------..----....---C---.----..------..-----T..TCAC.-G--.------.T------------.------AC-.....AGT........................... 9679
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AA-G-A-GAGTC---GT-----TTT--------..AG--....------------..----....-C-C---.T---..T-----..-----T...A--CAGA..------.-------------.---------.....-G-........................... 9015
CPZ.TZ.00.TAN1 CT-G-C-GGACA---G-----TTTT.G--.-GCTGAG--....------------..----....---GC--T----...AAA--.C---TG-....CTAATCTG------.-------------.--------......--G........................... 9272
CPZ.TZ.09.UG38 T--GT---GACA---G-----TGTT------T-..AG--....------------..----....---GC--T..C-GT-AA---.C---TG-....CTGAGC-G------.-------------.--------T.....AGCGA......................... 9232
CPZ.US.85.US_Marilyn CA-G-C-GAACA.--GC----TTTTA------A.-GA--....-----A------..-C--....-C-C---.T---..------..-----...TC-C-AGA..------.AA-----C-----.---------.....--G........................... 9651

TATA box 3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

MAC.US.x.239 T--G-A-GAGCC--TC..G--AACG.---A-TTTC.TTG....ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC10056
SMM.SL.92.SL92B T--GC--GGGGAA..C..G--AACG.---CT-AAC--TG....TAG-----AT-TAC-C--..TT-GCCGCTC.---.ATTCA-TC.G----AC.GGA-AGGCTG------.AGAGC--C-A---GT------CAGCACT-........AGTAGGTGAGCCTGGGTGTTC 9515
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 T--G-A-GAGCT--.C..---AACG.---A-TTAT.T--....CTG-----AT-CAA----...A---CGCTC.---.AGTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC10091
STM.US.89.STM_37_16 T.-G-A-GAACT--TG..G--AACG.----TTTAC.TT-....CTG-----AT-CAA-C--...T-A-AGCTC.---.ATTCA-TC.A----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC 9710
H2A.DE.x.BEN AT-G-A-GAGCT--TG..G--AACG.------TAC.TTA....CTG-----ATGTAC-C--...T-C--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC----A---GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC10136
H2A.GW.x.ALI AT-G-A-GAGCT--TG..G--AACG.---.TCAT-.-TC....CTG-----ATGTAC-C--...TGC--GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC10131
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST AT-G-A-GAGCC--TG..G--AACG.------TAC.TT-....CTG-----ATGTAC-C--...TAC-CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC 9575
H2B.CI.x.EHO AT-G-A-GAGCA--.G..A--AACG.---ATCAAG.A--....CTG-----ATGTAC-C--...T--G-GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.-GAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC10026
H2B.GH.86.D205_ALT AA-G-A-GGGTT--TT..G--AACG.---ATTAA-.T--....CTG-----ATGTAC-C--...T-C-CGCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC10055
H2G.CI.92.Abt96 AT-G-A-GGACT--TT..G--AACG.---C.-AA-.T--....CTG-----AT-TAG----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--C-----GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC 9484
H2U.FR.96.12034 AA-G-A-GAGCCA.TG..G--AACG.---.TCAA--GA-....CTG-----ATGTAC-C--...TC---GCAT.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC 9585
COL.CM.x.CGU1 T--GC---GGGAA--GC---......----GCTA-A.--GCTT-T---A---TCAG.AGC-....-CGAGAGCT-CGAGG-......................................................................................... 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 T--GT--TAC.----AG.----CA..G--CGCTG-A---....A----A----C-..A---...........T----..-GCTATCCA.................................................................................. 9227
DEB.CM.99.CM5 T--GC--TAC.----AG.---TTTG.----GCTGT-A--....----------T-..A---...........T----..-GCTATCCA.................................................................................. 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 T--GA--T--.CT--G-.GT-GCTT.A--CGCTTC-A--....-----A----T-..A---...........T----.A--A-TCGG-T...............................-C---..-----CCAGCGGCCTGG.......................... 9620
DRL.x.x.FAO -T-G-TTGGGG-A....----TCTG.-------CT.G-A....-----A------.CT---...T-AC-GCATG-...A-AC--TC.----C-..TG--AGGCTA------..----------T-.T-------TG....AGTCTGCTGAAGGAGGCTACCTGCTCGAGC 9426
GOR.CM.04.SIVgorCP684con AT-G-A-GAGCA---G-----TTTC.A--CTCAG.AG--....--------C-T...----....---GC--.----..------TC-Y-G-G......AC---.------.-A-----C----AG--------T.....CTTACCAAAACC.................. 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CT-G-A-GAGCA---G-----TTTC.A--CTC-G.AG--....------------..----....---GC--.----..--GT--TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA.......................... 9204
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con CT-G-A-GAGCA---G-----TTTC.A--CTC-G.AG--....------------..----....---GC--.----..------TC---G-G......AC---.------.-A-----------.--------T.....CTTA.......................... 9198
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 A--G-C-GTAC.T--G------TTTC-----.AG-G-TG.....----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..A---------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCCGGT.TGGCCA.CCGGG 9476
GSN.CM.99.CN166 ACTG--AGG-.C---G------TCTA---CGCTAT.--A....-----A-----A..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC........................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 ACTG--AGGC.C.--G------TCTA---CGCTAT.--A....-----A------..AC--....-C.......---.AG-GACTCT--GGAGTC........................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 --A----CGGG--A-G.T-T-.....---A-..TT.G--....------------..----....-C-...................................................................................................... 8588
LST.KE.x.lho7 ..........................---A-..TT.G--....------------..----....-C-CC--T.---TCGGGA-..TC--TG-TCTG--GA...C-AGC-G.TC-CT------T-AGCACACT-GT...CAGCTAAGC.AGTCAGCCCTGGGAGGCTACA 9760
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......CAGG-A--GG-A---TCG.---CA..TG.-TG....CT----------..----...A---CGCT..---..T-G--AGTCTCTA-TACA-AGGCT-A...............---..TTGTATCTCTGA.GC.............................. 9080
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 ..........T----G-----TCAG.---CA..T..-TGAC.T------------.C-C--...T-GCCGCT..---.ATT.-A-TC----C-T............................................................................ 9529
MND-2.x.x.5440 ..........T----G------CAG.---AA...C.-TGGC.T------------.CT---...T-GCCGC-..---.A-G--A-TC----C-T..GA-AGGCTG------.TGAGC.-----..TTGT---CT.GG.TGAGTTCTTG.AAGGAG..TGCCTGCTTGTAG 9344
MNE.US.x.MNE027 T--G-A-GAGCT--TC..G--AAC-.---A-TTTC.TTG....ATG-----AT-TCA----...A---CGCTC.---.ATTCA-TC.G----GC.GGA-AGGCTGG-----.TGAGC--------GT-----CCAGCACTA........GCAGGTAGAGCCTGGGTGTTC 9533
MON.CM.99.L1_99CML1 -T-G-T-GACCC---G------TTG.-----TCGT-T.....CA----A------..AC--....CC.......---.AG--ATCCT--GGAGTC........................................................................... 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 ACTG--AGG-ACT--G-----......-T-GCCCTCAGATTTC-----A----CA..GC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTCAGTTC---.CT-C-CA.GC-GC.-------C-CTCGGAA-.....--G.GTAA.AGCGGCCTGAGAGCCCTTGCC 9454
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ACTG--CGG-ACT--G-----......-T-ACCCTCAGATTCC-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCC--GGAGTC........................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 CT-G-A-GGACCT-AG------TTG.-------ATC-A.....-----A------..AC--....-C.......---.AG--ATCCAA-GGAGTC........................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 ACTG--AGGAGC---A------TT-.-------A--T-.....-----A------..----....-C.......---..G--ATCCAGACGGAGTC.......................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -ACGT--GAG.----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....---GC--T----.A-TCA-...------CCTG--AG.CTG-.M---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGG 9041
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -ACGT--GAGG----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....---GC--T----.ATTCA-...------CCTG--AGGCTA------..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGG 9117
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AT-AC-TGGGA----G-----TCAG.-----TCCT.G--....------------..----....-C-GC--T.---AA-AC---..------CCTG--AGGCTA--G---..----------T-.T-------T.....A-GTCTCTAGGAACTCCAGCTTGAGCCTGG 9208
RCM.NG.x.NG411 T-A--T-GGAG----GT-----TTG.-----TCCT.G--....------------..----....A---C--T----.A--CA-...------CCTG--AGGCTA------..----------TTGT-------T.....A-GTCTCTAGGAGACT.AGCTTGAGCCTGG 9299
SAB.SN.x.SAB1 CT-G-C-GTAC.T--G------TTG.---CGT-CT.G--....CA----------..----....---.GCGC----AA-ACA-...-----GC.T---AGGCTG------..----------T-.T-------T.....A-GTCTG..AACCAGCT.TGAG...CCTGG 9819
SUN.GA.98.L14 ......AGGG..A--GG-A---TT-.---A-..TT.A--....------------..----....-C--C--C.---..T-G--AG.-----..GC-CAGAG-..AT--GCGAC--C----A---.G----ACCT.....AG-GCTGGCTTGTCGCTCCTGAGTGAGCAC 9801
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..........................----......A--....-----A----C-..A---....-C.......---AGCTATCCGCGGAG-TGCAACTA.........................G------CCAGCGGCCT...GGG.AGCCCTGAGAGACTGGTAGAG 9428
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -A-G-C-GTACTT--G------TT.C-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..------------.T--G----T.....G-GCCTA...ACCTGGTCTGGCCATCCAGG 9641
TAL.CM.00.266 -C-G-A-GAGTT.--G------TTG.-------A-.--A....------------..A---....-C.......---.AG--ATCCT-T..G-TC........................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 -C-G-A-GAGCT.--G------TA..-----........................................................................................................................................... 8845
VER.DE.x.AGM3 AT-G-C-GTAC.---G------TTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGG 9166
VER.KE.x.9063 AT-G-C-GTAC.---G-----TTTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGG 9666
VER.KE.x.AGM155 AT-G-C-GTAC.---G------TTTA-------.-.G--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGG 9647
VER.KE.x.TYO1_patent AT-G-C-GTCC.---G------TTTA-------.-.A--....-----A------..A---....-CGC--GCT---..-ACTCAG.-----T.AC-A-GAGA..----C-..----------T-.T--G----T.....--GCCTA...ACCTGGT.TGGCCA.CCAGG 9630
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-CTAATGAACT---ACTCT-GGAG-AGACTT-TGGTT-TGCCCT---A---T--ATGCT-TGTAGC-A-CTGG-TGCAGTCTTCTGC--GAGGCTA---GCCTGAGT-G-GG-CCCA--T--CCTAG----CTTGGTGCCTGAGTGGTGGTCCCACTTGGCCAAGAGAC 8591
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TAR element end
H1B.FR.83.HXB2 .CTAG...................................................GGAACCC.....ACTGCTTAA......................................................................................GCCTC.. 9611
H1A1.UG.85.U455_U455A .-G--...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9070
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .----...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9611
H1C.ET.86.ETH2220 .--G-...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9011
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .--G-...................................................-------.....--------.............................................................................................. 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .-AG-...................................................-------.....---------A.....................................................................................-----.. 9056
H1H.CF.90.056 .---A...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 8929
H1J.SE.93.SE9280_7887 .----...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 8910
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 .-A--...................................................-------.....---------A.....................................................................................-----.. 9178
H102_AG.NG.x.IBNG .-GGA...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9138
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .---A...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 8787
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .----...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9026
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 9045
H1O.BE.87.ANT70 G--T-CCTTGAGTGAG.......................................................................................................................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 .----..................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.. 9727
H1O.FR.92.VAU .----..................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.. 9303
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .----..................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.. 9793
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .----..................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.. 9763
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B .--G-..................................................CT------.....G--------......................................................................................CG---.. 9860
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 ......................................................GCA------.....----G----AAA.......................................................................................... 9238
CPZ.CD.90.ANT .GGCAG..................................................-AG----.......-----.........................................................................................-T-... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..-GA...................................................-------.....-------......................................................................................AA-----.. 9259
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .................................................................................................................................................AGAGAACCCACTGCTTAA-----.. 9222
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .-A-....................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9107
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .---A...................................................-------.....---------A.....................................................................................-----.. 9145
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .---A...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9255
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ................................................................................................................................................AGGAGAACCCACTGCTTAA-----.. 9143
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9183
CPZ.GA.88.GAB1 ..G-A...................................................-------.....---------......................................................................................-----.. 9703
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .----....................................................------.....---------......................................................................................-----.. 9039
CPZ.TZ.00.TAN1 ..-G-CTGGC............................................TA-AG---......G--------......................................................................................CG-.TC. 9302
CPZ.TZ.09.UG38 .............................................................................................................................................CTGGTAAGAGACCACTGCTTAACG---.. 9259
CPZ.US.85.US_Marilyn ..-GTA...................................................------.....---------......................................................................................-----.. 9675

TAR element end
MAC.US.x.239 C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................TGACTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.C----TT10130
SMM.SL.92.SL92B T--..................................................ACTAA-CT-TCAACC-GCAACAGGCCATTGCTGGGTAGAC........................................GGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTGA......---TC 9585
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TT10165
STM.US.89.STM_37_16 C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCAGTGCTGGGTAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAT.AT.AT---TT 9784
H2A.DE.x.BEN C--..................................................GCT---CT-TC.ACC-G-A---GGCCGGTACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA..AGA----TT10209
H2A.GW.x.ALI C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-G-----GGCCGGCACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA..AGA----TT10204
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-G-----GGCCGGCACTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAAA.AGA----TT 9649
H2B.CI.x.EHO C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA..AAC----TT10099
H2B.GH.86.D205_ALT C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA--AGGCCAGTGTTGGGCAGA........................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA..AAC----TT10128
H2G.CI.92.Abt96 C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGGGCAGAG.......................................CGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTACAACGA----TT 9560
H2U.FR.96.12034 C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-AAAG................................................................................................. 9607
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ........................................................-AGC--TGAG..-GGC----GCAGCGGCCTGGGAGCCCTCTAAGGTATTGCAACAAGTACC..................................................... 9679
DRL.x.x.FAO C-CG-GTGGTTCGCAGGGCCTTGGCCTTGGGCTCTGGGTAGCTCGGTCAGGAGGCTTCTGGAGGTAGAT-ACTAGGGGCTGCTCTGGTCTTGGTCTGGTAGACCTTCGCTACTTCTAGTGGCCATAGAAGTAGGGGAGTAGGCACCGCTTGC...TTAT..CCTAA-TGC 9591
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................................................................................................................................................GCAGAACCCACTGCTTAACG---.. 9227
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................................................................................................................................................GCAGAACCCACTGCTTAACG---.. 9221
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 GG--A...................................................---CT--.....TTG----C-TAT...................................................................................AG---.. 9505
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 8588
LST.KE.x.lho7 .....CTTAGC.................................ACCCACCTGGGCCTG-T-AGCCTAGGGAGC---G.................................GGCTCCTAGCTTGCTACTT..TAAA...GCCTTC......................... 9829
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..........................................................................................AGATCCCCTTAGAGCAAGGACCAGAGTCCTGAGTGACTGG..GTCTGAGCACCTCACTCGGGGCTGATCACCTCGAGGTA 9158
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 C-CT-GGCGGT.................................TCGCAGGCCCCT--CTTGTGGCTCTGG-TAGCTCG.TCAGGTG..TTCTGGAAAGGCTTACGGGAGGACACTCTTGCTTGGTCTTG..ATAGACCTCTAGCAATCCCTTAGGCCTGGAGAT.-GTG 9475
MNE.US.x.MNE027 C--..................................................GCTA--CT-TC.ACC-GCA---GGCCGGTGCTGTGCAGAG.......................................TGGCTCCACGCT.TGCTTGC...TTAA.AG.A----TT 9607
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 TAGGAGAACTG.................................GTTCTCGGCTTGCTTTG-TTCGAAG--TA--G-GCCCACAATA................................................................................... 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 GTGTTCGCT................................................AGTT-TCTG.A-GG----GCTGGGGAGCGCTCTGGCTGGGTCGTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAG...TGGGAGTAGGCTCCACTTGCTTGCAG--AA. 9158
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 GTGTTCGCT................................................AGTT-TCTG.A-GG----GCTGGGGAGTACTCTTGCTTGGTCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAG...TGGGAGTAGGCTCCGCTTGCTTGCAGT-AAG 9235
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 GTGTTCGCT...............................................--TGT-TCTGAACAG----GCTGGGG...TGCCTCTCGCTCTTCGGGTAGACCGCCAG.TTGAGGCTCGGCC.GGCCTCAA..CGGGAGAGATCACCGCTTGCTTA....-AGC 9320
RCM.NG.x.NG411 GTGTTCGCT................................................AGTT-TCTG.A-GG----GCTGGG.AGCGCCTTGGCTGGGTCTTGGTAGACCTTCAGCTGGGTACTTGGCCAGTCCCAG...TGGGAGTAGGCTCCGCTTGCT...TT--G.G 9412
SAB.SN.x.SAB1 GTGTTCGCT............................................GGG-A-GG-AAGCCT-AGAGCACTCTGGTGAGGTCTTGGTAGACCCTCGCCTGGCGACTGGCCATTGCCAGTAGCAG..AGACTCC.......GCTTGC...TTGCTT.GATTG-CT 9932
SUN.GA.98.L14 TTGCTAAG..........................................CACCTCACCCGAGCCTGAT-A----GGGGAGCTAGAGG............................................CTCCTTGCTTTGCAGTACAAG..........C-T--.. 9873
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM CGGCCC.GGGA.................................GCCCTTGCCAGTAA-GG-TAGTGAGG-C-GGGTTTGGCCGCCCGGTCTTCGGCAGCTCTCCGTTGCTT.............................GCTTTGCTTACGC.TGATCAGCC-.A... 9530
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 GG--A..................................................GA-CCT--......T------GAA...................................................................GGCTATT...........G--... 9674
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
VER.DE.x.AGM3 GG--A...................................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG-.T.. 9193
VER.KE.x.9063 GG--A...................................................---CT--.....TTG----GGAA....................................................................................AG--... 9693
VER.KE.x.AGM155 GG--A...................................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--... 9674
VER.KE.x.TYO1_patent GG--A...................................................---CT--.....TTG-----GAA....................................................................................AG--... 9657
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 T-AG-TAGGAG.................................CTGACCACGCTT-CTTGTTAGGGTGT-TGCAG-T............................................................................................ 8636
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Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start
H1B.FR.83.HXB2 .................................AATAAAG...CTTGCC.......TTGAG..TG.CTTCAA.GTAGTG...TGTGCCCGTC.TG.TT..GTG.TGACTCT...GGT..AA.CTAGAGA...............TCCCT..CAGA............... 9688
H1A1.UG.85.U455_U455A .................................-------...------.......-----..GTG---G--.------...----------.--.--..A-T.-------...---..--.-------...............-----..----............... 9148
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .................................-------...------.......-----..--.------.------...----------.--.--..---.-------...---..--.-------...............-----..----............... 9688
H1C.ET.86.ETH2220 .................................-------...------.......-----..--......................................................................................................... 9031
H1D.CD.84.84ZR085 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .................................-------...------.......AA-CC............................................................................................................. 9074
H1H.CF.90.056 .................................-------...------.......-----..--.---T.................................................................................................... 8953
H1J.SE.93.SE9280_7887 .................................-------...------.......-----..G-CGCATGC.AAGCC-........................................................................................... 8943
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 .................................-------...------.......-----..--.---A-................................................................................................... 9203
H102_AG.NG.x.IBNG .................................-------...------.......-----..--.------.------...----------.--A--..---.-------...---..--.-............................................... 9201
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .................................-------...------.......-----..--.-....................................................................................................... 8808
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .................................-------...------.......-----..--.----.................................................................................................... 9050
H1N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......................................................................................................................................................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 9182
H1N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 9045
H1O.BE.87.ANT70 .......................................................................................................................................................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 .................................-------...------.......-----..--AGAAGC-GTGT---CTCATCTGTTCAACCCTGGTGTCTAGAGA--............................................................ 9792
H1O.FR.92.VAU .................................-------...------.......-----..--AGAAGC-.................................................................................................. 9330
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .................................-------...------.......-----..--AGAAGC-GTGT---CTCATCTGTTCGACCCTGGTATCTAGAGA--............................................................ 9858
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .................................-------...------.......-----..--AGAAGC-GTGT---CTCATCTGTTCAACCCTGGTATCTAGAGA--............................................................ 9828
H1O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B .................................-------...------.......-----..--C........................................................................................................ 9881
H1P.FR.06.RBF168 .......................................................................................................................................................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 .......................................................................................................................................................................... 9238
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .................................-------...------.......-----..--CT-CA.................................................................................................... 9284
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .................................-------...------.......-----..--A---G.................................................................................................... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .................................-------...------.......-----..--CT-AA.................................................................................................... 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................................-------...------.......-----..--CTGCA.................................................................................................... 9170
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................................-------...------.......-----..--A---A-................................................................................................... 9281
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .................................-------...------........----..-AA---G.................................................................................................... 9167
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .................................-------...------.......-----..--CTGCA.................................................................................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 .................................-------...------.......-----.TGTAT--G..A-C----...------TA--TA..--C..A-.AC-----...---..--.-------TCC...................................CTC 9778
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .................................-------...------.......-----..--CTC-A..A------...-----T-A--TG..--C..A-.-A-----...---..GT.-------TCC...................................CTC 9113
CPZ.TZ.00.TAN1 .................................-------...-C----........----..A-.TG-T.-.................................................................................................. 9326
CPZ.TZ.09.UG38 .................................-------...-C----......TGA---..--TTA...................................................................................................... 9283
CPZ.US.85.US_Marilyn .................................-------...------.......-----..--CT--A..A------...------TA--.C..--C..A-.-------...---..--.-------TCC...................................CTC 9748

Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start
MAC.US.x.239 C................................-------...--.---AT..T..--AGA..A-TAAG-T-..GT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGCC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAATA....ATAAGAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTC10244
SMM.SL.92.SL92B .................................-------..G--.--AAC.....--AGA..A-CAAGTC................................................................................................... 9613
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 C................................-------...--.---AT.....--AGA..A-TAAG---..GT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-C.TCGG-..-CTCGACA..CATAAAGAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTC10280
STM.US.89.STM_37_16 C................................-------...--.---AA..T..--AGA..A-TAAG---..GT-G-TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CAAC.TCGG-..-CTCAA.............GA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTC 9889
H2A.DE.x.BEN C................................-------...--.---AG.....--AGA..A-CAAGTT-.AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-TCTGA....GTAACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCT10324
H2A.GW.x.ALI .................................-------...--.---AA.....--AGA..A-CAGGTT-.AAG---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-GTTC-CCTGA....GTAACAAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTTC10318
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .................................-------...--.---AG.....--AGA..A-CA....................................................................................................... 9672
H2B.CI.x.EHO .................................------A...--.---TA.....--AGA..A-CAAGAC-.AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC.GCCTGG-...CA-..TCGG-..GCTCCAC......TA..GAAA-CCTGGTCTGTTAGGACCCCTTC10207
H2B.GH.86.D205_ALT .................................------....--.---AA.....--AGA..A-CAAGT-..AGT---TGT-CCCAT-TCT.CCTAGTC-C..GCCTGG-...CAC..TCGG-..GCTCCAC......TGA.TAGA-CCTGGTCTGTTAGGACCCTTCT10234
H2G.CI.92.Abt96 .................................-------...--.---AAA....--AGA..A-TAAG---GTGT---TGT........................................................................................ 9599
H2U.FR.96.12034 .......................................................................................................................................................................... 9607
COL.CM.x.CGU1 .......................................................................................................................................................................... 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......................................................................................................................................................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .......................................................................................................................................................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .......................................................................................................................................................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......................................................................................................................................................................... 9679
DRL.x.x.FAO TC...............................-------C..TA..--CA.....--T--ATG-ATGAGT-.AGT--ACTC-TGT-TTT-G........T-CT-AGTGAGACTCTGGTT-CTGGAGA...............TC--TCAGACT-GGTGAGAGCTATCCT 9697
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......................................................................................................................................................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................................-------...------......A-----..--AA--..................................................................................................... 9252
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................................-------...------......A-----..--AA--..................................................................................................... 9246
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .................................------C....C---TCGC....--AGT..C-CTA-ATTG.G---CAAG--CT-ATTG-TGCGCCGA-CCT.CTAGAGG......TG-A-CTCTCTTACTGGGTTCTCCTG-A--CAGGT................. 9607
GSN.CM.99.CN166 .......................................................................................................................................................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .......................................................................................................................................................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......................................................................................................................................................................... 8588
LST.KE.x.lho7 .................................------.....AA-TTGCTCATTG-T--AAA-TACAAGCTAGT--CTCA-AGTAGTC--T-TC-CCTTC-CCC.........TGGTTCAG-GATC..................T--CA-TAGAGAGATTGGAGCCTT 9934
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTGGAACTCCTTGCTTGCTTGCTATTGTCTTC.-------T.AAC-TAGAA..TTAGA-CA............................................................................................................. 9215
MND-2.CM.98.CM16 .......................................................................................................................................................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .......................................................................................................................................................................... 9529
MND-2.x.x.5440 GGATTGACTACCGCTTGCTTGCTATTATTGCCC-------....C-TA-CTGATTAGAATAGCAAGTAAG-G.TACTC-TCCAT-TTGTC-TCAATAGAA...ACTCTGG-TACC-GAG-........................----..T----TCTGTGGCAGAGATT 9611
MNE.US.x.MNE027 C................................-------...--.---AT.....--AGA..A-TAAG-C-..GT---TGC-CCCAT-TCT.CCTAGTC-CC................................................................... 9664
MON.CM.99.L1_99CML1 .......................................................................................................................................................................... 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................................................................................................................................................................... 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .......................................................................................................................................................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................................................................................................................................................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .......................................................................................................................................................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .......................................................................................................................................................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .TTGTTACTC.......................------C.TA-A----.......A-T--TTGAA--G---C.A----TGTGCCCGTTT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA...............TC--TCAG........ATACTTGTGGC 9267
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ATTGTTACTC.......................------C.TA------.......A-T--TTGAA--G---C.A----TGTGCCCATTT-A....--CCTCAG-.GG-AACGACTCTGGGGTAGAGA...............TC--TCAG........ATATTGGTGGC 9345
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 CTTGAAGCTC.......................-------C..A-.---AG.....--AGTTTAC.TG-A-GC.A----TGTGCCTGTTT-A....CCTCTCAGCAGT-AACGACTCTGGGGTAG-GA...............TC--TCAG........ATTCTTGTGGC 9430
RCM.NG.x.NG411 TTAATTGCTC.......................------C....-.--ATGCTCTTAGTT-AACCAGAATC-.AGT---TG..CCCATTT-A......TCTCTCA-TGAAACGACTCTGGGGT-G-GA...............TC--TCAG........ATATTTGTGGC 9522
SAB.SN.x.SAB1 C................................-------T..------.......--AGTTTACAAG-A--GCA----TGTGCCCATTTATTCCTCAG...........................................GACAA-CCTGGTTACTAAGGATCCC...10015
SUN.GA.98.L14 .................................-------...-C----.......--AG...-TTTACTGCAAGCAA-TGT-CCCGTGT--TCTC--TCTCC...............TTCTAA-CCCTGTTCGACTGCTCTCAG-TAGGGAGC-A............TT 9970
SYK.KE.x.KE51 .......................................................................................................................................................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................................-------T.GTGGTAAACGCAAG-A.....ACGTC-GCT.C-CA-CTGT-C---TG-GT.CACC-CCCGA.A-GTG............................................................. 9597
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .................................------....G-----TG....C--A--..A-T--ATCTGAG.CAAGTGCC-CATT-CGCGCCC-TCC-CAG-..............................GAACCCTCGTTACTGGG-............TTTC 9758
TAL.CM.00.266 .......................................................................................................................................................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .......................................................................................................................................................................... 8845
VER.DE.x.AGM3 .................................------T...---CG-TG...CA--AG-.CA-AGACTT..--GAGAGA....CATT-C-TG-TGCATCCAGCACAAG...................TGAGGGAAGACCCTGATGGAAT--ACCATGGAGAAGTCTTG 9298
VER.KE.x.9063 .................................------AC..T-----TG...CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGCCCT-ATTGACG.CC-CAC-C..A-GCAGG.....GG--C-GTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCTGACCCAG................. 9797
VER.KE.x.AGM155 .................................------....------TG...CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTGCCCT-ATTAATG.CC-CAC-C..TTGAACG.....GG-GAAGTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCAAACCCAG................. 9776
VER.KE.x.TYO1_patent .................................------....------TG...CA--AGA..G.CT-ATCTGAGTCAAGTG-CCT-ATTGACG.CC-CAC-CTCTTGAACG......GG-ATCTTCCTTACTGGGTTCTCTCTCT........................ 9753
WRC.CI.97.97CI14 .......................................................................................................................................................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .......................................................................................................................................................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................................-------...AG-CTTTTGCTTAGCA--AAGCGTG-GGTTAGTT-TTGT---AAGAAGTAGAACCCT-G-AG-CT-............................................................. 8709
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3’ LTR U5 end
H1B.FR.83.HXB2 .....CCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
H1A1.UG.85.U455_U455A .....--AC-A---A-T----.A------------- 9178
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .....--A---------------------------- 9719
H1C.ET.86.ETH2220 .................................... 9031
H1D.CD.84.84ZR085 .................................... 8975
H1F1.BE.93.VI850 .................................... 8903
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .................................... 9074
H1H.CF.90.056 .................................... 8953
H1J.SE.93.SE9280_7887 .................................... 8943
H1K.CM.96.96CM_MP535 .................................... 8604
H101_AE.TH.90.CM240 .................................... 9203
H102_AG.NG.x.IBNG .................................... 9201
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .................................... 8808
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .................................... 9050
H1N.CM.02.DJO0131 .................................... 8938
H1N.CM.02.SJGddd .................................... 8615
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .................................... 8926
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .................................... 8975
H1N.CM.06.U14296 .................................... 8545
H1N.CM.06.U14842 .................................... 8637
H1N.CM.95.YBF30 .................................... 9182
H1N.CM.97.YBF106 .................................... 9045
H1O.BE.87.ANT70 .................................... 9754
H1O.CM.91.MVP5180 .................................... 9792
H1O.FR.92.VAU .................................... 9330
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .................................... 9858
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .................................... 9828
H1O.US.99.99USTWLA .................................... 9186
H1O.US.x.I_2478B .................................... 9881
H1P.FR.06.RBF168 .................................... 8654
H1P.CM.2006.U14788 .................................... 9238
CPZ.CD.90.ANT .................................... 9068
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .................................... 9284
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .................................... 9247
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .................................... 9132
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .................................... 9170
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .................................... 9281
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .................................... 9167
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 AGAT.TAAA--ATA..GTCAA--------------- 9811
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AGAC.TAAA.CATAA.G-A----------------- 9146
CPZ.TZ.00.TAN1 .................................... 9326
CPZ.TZ.09.UG38 .................................... 9283
CPZ.US.85.US_Marilyn AGAA.-T---AA-A..GTA-GT-------------- 9781

3’ LTR U5 end
MAC.US.x.239 TGCTT.TGGGAA-CCG-AGCA--------C------ 10279
SMM.SL.92.SL92B .................................... 9613
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 TGCTT.TGGGAA-CCG--GCA--------C------ 10315
STM.US.89.STM_37_16 TGC................................. 9892
H2A.DE.x.BEN CGCTT.TGGGAATCCA--GCA--------C------ 10359
H2A.GW.x.ALI TGCTT.TGGGAA-CGG--GCA--------C------ 10353
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .................................... 9672
H2B.CI.x.EHO TGCTT.TGGGAA-CCA--GCA--------C------ 10242
H2B.GH.86.D205_ALT TGCTT.TGGGAA-CCG-AGCG--------C------ 10269
H2G.CI.92.Abt96 .................................... 9599
H2U.FR.96.12034 .................................... 9607
COL.CM.x.CGU1 .................................... 8728
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .................................... 9265
DEB.CM.99.CM40 .................................... 9227
DEB.CM.99.CM5 .................................... 9158
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .................................... 9679
DRL.x.x.FAO GAGCTTTAG-..GAGAGTAAA-A--------C---- 9731
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .................................... 9143
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .................................... 9252
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .................................... 9246
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................G-G..-G--A---C---- 9623
GSN.CM.99.CN166 .................................... 9414
GSN.CM.99.CN71 .................................... 9410
LST.CD.88.SIVlhoest447 .................................... 8588
LST.KE.x.lho7 GTGAT--GGGAC--GGCT-CCA-............. 9957
MND-1.GA.x.MNDGB1 .................................... 9215
MND-2.CM.98.CM16 .................................... 9518
MND-2.GA.x.M14 .................................... 9529
MND-2.x.x.5440 TGATAT-TAG-G--AGTAGAGAA--------C---- 9647
MNE.US.x.MNE027 .................................... 9664
MON.CM.99.L1_99CML1 .................................... 9448
MUS-1.CM.01.CM1239 .................................... 9508
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 .................................... 9420
MUS-2.CM.01.CM1246 .................................... 9484
MUS-2.CM.01.CM2500 .................................... 9430
OLC.CI.97.97CI12 .................................... 8678
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 AGAAGTG.C--G-AGGCTAAGAA--.-------C-- 9301
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 AGAAGT..AC-G-AGGCTAAGAA--.-------C-- 9378
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AGAAGAG-C--G..GGCTAAGAA--.T--C---C-- 9463
RCM.NG.x.NG411 AGAAGT.AC-.G-AGGCTAAGAA------C-A-C-- 9556
SAB.SN.x.SAB1 ......TGA.........-AGAA------CT----- 10036
SUN.GA.98.L14 ACTGG--GCC-AGTGATCC-G--CTG-CGG------ 10006
SYK.KE.x.KE51 .................................... 9068
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .................................... 9597
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TTATC-AGGC-G--..........-------C---- 9784
TAL.CM.00.266 .................................... 9338
TAL.CM.01.8023 .................................... 8845
VER.DE.x.AGM3 GTCTGGAAG.........-T--ATCCCATGT----- 9325
VER.KE.x.9063 ..................GCG---G--A---C---- 9815
VER.KE.x.AGM155 ..................GCGA--G--A---C---- 9794
VER.KE.x.TYO1_patent GACCCAGGCGAG--...........--A---C---- 9778
WRC.CI.97.97CI14 .................................... 9484
WRC.CI.98.98CI04 .................................... 9461
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .................................... 8709
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V-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 316
V-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 322

V-4.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 322
V-4.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 330
V-4.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 344
V-4.4 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 348
V-4.5 Tat . . . . . . . . . . . . . . 350
V-4.6 Rev . . . . . . . . . . . . . . 352
V-4.7 Vpu . . . . . . . . . . . . . . 356
V-4.8 Env . . . . . . . . . . . . . . 358
V-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 372

V-1 Introduction

The HIV-1/SIVcpz protein alignments are based on the com-
plete genome nucleotide alignment, but in some cases a few se-
quences were removed because they were too short to be infor-
mative (especially in Nef), had many stop codons or a strange
segment of amino acids. As with the other alignments in this
compendium, they are intended to display the usual genetic
variation of the world-wide HIV epidemic in a compact form.
They are annotated in more detail than the complete genome
nucleotide alignment.
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V-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag start, p17 start Gag 1 322
membrane binding Gag 1-30 322
phosphorylation site Gag 112 322
p17 end Gag 132 324
p24 start Gag 133 324
CyPA binding Gag 205-241 324
major homology region Gag 285-304 324
p24 end Gag 364 326
p2 start Gag 365 326
p2 end Gag 377 326
p7 start Gag 378 326
Zn motif Gag 392-404 326
Zn motif Gag 413-425 326
p7 end Gag 432 326
p1 start Gag 433 326
p1 end Gag 448 328
p6 start Gag 449 328
Vpr binding Gag 455-460 328
Vpr binding Gag 489-494 328
p6 end, Gag end Gag 501 328
Gag-Pol TF start Pol 1 330
Gag-Pol TF end Pol 56 330
protease start Pol 57 330
protease end Pol 155 332
p66, p51 RT start Pol 156 332
M41L Pol 196 332
D67N Pol 222 332
K70R Pol 225 332
D110 catalytic site Pol 265 332
polymerase motif Pol 337-342 334
T215Y Pol 370 334
K219Q Pol 374 334
p51 RT end Pol 595 336
p15 RNase H start Pol 596 336
p66 RT, p15 Rnase H end Pol 715 338
p31 Integrase start Pol 716 338
p31 Integrase end Pol 1004 342
Pol end Pol 1004 342
Vif start Vif 1 344
Vif end Vif 193 346
Vpr start Vpr 1 348
oligomerization Vpr 1-41 348
amphipathic α-helix Vpr 17-33 348
H(S/N)RIG motifs Vpr 71-83 348
frameshift in HXB2 Vpr 72 348
Vpr end in HXB2 Vpr 79 348
Vpr end Vpr 98 348
Tat start Tat 1 350
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C-rich region Tat 22-37 350
nuclear localization Tat 49-57 350
exon 1 end Tat 72 350
exon 2 start Tat 73 350
Tat end Tat 102 350
Rev start Rev 1 352
exon 1 end Rev 25 352
exon 2 start Rev 26 352
NLS Rev 34-49 352
Leu-rich effector domain Rev 75-83 352
Rev end Rev 117 354
Vpu start Vpu 1 356
transmembrane domain Vpu 1-27 356
cytoplasmic domain Vpu 28-82 356
α-helix Vpu 43-51 356
phos Vpu 53 356
phos Vpu 57 356
α-helix Vpu 58-70 356
Vpu end Vpu 83 356
Env start Env 1 358
signal peptide Env 30 358
gp120 start Env 31 358
glycosylation NVT Env 88-90 358
CD4 binding Env 124 358
V1 Env 131-156 358
glycosylation NDT Env 136-138 358
glycosylation NSS Env 141-143 360
glycosylation NCS Env 156-158 360
V2 Env 158-196 360
glycosylation NIS Env 160-162 360
glycosylation NDT Env 186-188 360
glycosylation NTS Env 197-199 360
CD4 binding Env 196 360
glycosylation NKT Env 230-232 360
glycosylation NGT Env 234-236 360
glycosylation NVS Env 241-243 360
glycosylation NGS Env 262-264 362
glycosylation NFT Env 276-278 362
CD4 binding Env 279 362
glycosylation NTS Env 289-291 362
glycosylation NCT Env 295-297 362
V3 Env 296-331 362
glycosylation NNT Env 301-303 362
V3 tip Env 312-315 362
glycosylation NNT Env 339-341 362
glycosylation NKT Env 356-358 362
CD4 binding Env 365 362
V4 Env 385-418 364
glycosylation NST Env 386-388 364
glycosylation NST Env 392-394 364
glycosylation NST Env 397-399 364
glycosylation NNT Env 406-408 364
CD4 binding Env 425 364
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Feature Protein Location Page

glycosylation NIT Env 448-450 364
CD4 binding Env 455 364
V5 Env 460-471 364
glycosylation NES Env 463-465 364
CD4 binding Env 469 364
fusion peptide Env 512-527 364
gp120 end Env 511 364
gp41 start Env 512 364
immunodominant region Env 588-607 366
glycosylation NAS Env 611-613 366
glycosylation NKS Env 616-618 366
glycosylation NHT Env 624-626 366
glycosylation NYT Env 637-639 366
transmembrane domain Env 684-705 368
cytoplasmic tail start Env 706 368
glycosylation NGS Env 750-752 368
glycosylation NAT Env 816-818 370
cytoplasmic tail end Env 857 370
gp41 end Env 857 370
Env end Env 857 370
Nef start Nef 1 372
myristoylation Nef 2-7 372
acidic cluster Nef 62-65 372
poly-P helix Nef 69-78 372
phosphorylation Nef 77-81 372
HXB2 premature Nef end Nef 124 374
normal Nef end Nef 207 374

V-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1 protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 All Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
A1.GE.99.99GEMZ011 DQ207944 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
A1.IT.02.60000 EU861977 All Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.06.06KECst_001 FJ623487 All Tovanabutra, S. ARHR 26(2); 123-31 (2010)
A1.RU.08.PokA1Ru FJ864679 All Galkin, A.N. ARHR 28(9); 939-46 (2012)
A1.RW.93.93RW037A AB287379 All Sakamoto Unpublished
A1.SE.95.SE8538 AF069669 All Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.99.99UGA07072 AF484478 All Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 All Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 All Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
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B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 All Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.99.BOL0122 AY037270 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
B.BR.06.06BR1119 JN692480 All Sanabani, S.S. PLoS ONE 6(10):E25869 (2011)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CN.09.1121 HQ215556 All Li, L. Infect Genet Evol 2011 May 27
B.CO.01.PCM001 AY561236 All Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.09.CY266 JF683807 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
B.DE.86.D31 U43096 All Kreutz, R. ARHR 8(9):1619-1629 (1992)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 All Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.EC.89.EC003 AY173959 All Hierholzer, J. ARHR 18(18):1339-1350 (2002)
B.ES.09.P2149_3 GU362881 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
B.FR.92.92FR_BX08 AY713411 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
B.GA.88.OYI_397 M26727 All Huet, T. AIDS 3(11):707-715 (1989)
B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.IN.x.11807 EF694037 All Lakhashe, S. ARHR 24(1):92-99 (2008)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.JP.05.DR6538 AB287363 All Sakamoto Unpublished
B.KR.04.04KMH5 DQ295193 All Cho Unpublished
B.MM.99.mSTD101 AB097870 All Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 All Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.PE.07.502_2649_wg8 JF320019 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.PY.03.03PY_PSP0115 JN251906 All Eyzaguirre Unpublished
B.RU.04.04RU128005 AY682547 All Galkin, A.N. ARHR 22(11):1192-1197 (2006)
B.TH.00.00TH_C3198 AY945710 All Watanaveeradej, V. ARHR 22(8):801-7 (2006)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 All Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.TW.94.TWCYS_LM49 AF086817 All Huang Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 All Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.11.ES38 JN397362 All Buckheit, R.W.3. Nat Commun 2012 Mar 6;3:716

doi: 101038/ncomms1697
B.UY.02.02UY_TSU1290 JN235958 All Eyzaguirre Unpublished
B.YE.02.02YE507 AY795904 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 DQ396398 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.04.04BR013 AY727522 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
C.BW.00.00BW07621 AF443088 All Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 All Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.09.CY260 JF683803 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 All Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 All Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037270
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN692480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ215556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683807
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U43096
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY173959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362881
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M26727
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF694037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ295193
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320019
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN251906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY682547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY945710
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN397362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN235958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396398
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY967806
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF469243
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054


H
IV

-1
Proteins

HIV-1/SIVcpz Proteins Sequences

Name Accession Proteins Author Reference

C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 All Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 All Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 All Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 All Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 All Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 DQ369991 All Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 All Tatsumi Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 All Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.01.01CM_0009BBY AY371155 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
D.CY.06.CY163 FJ388945 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 All Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 All Cho Unpublished
D.SN.90.SE365 AB485648 All Takekawa Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 All Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.99.99UGK09958 AF484499 All Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
D.YE.02.02YE516 AY795907 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 All Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 All Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 All Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 All Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.CY.08.CY222 JF683771 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.x.P1146 DQ979023 All Sierra Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 All Takekawa Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.97.CM53657 AF377956 All Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 All Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.04.178_15 FJ389363 All Yamaguchi, J. ARHR 25(4):469-473 (2009)
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 All Li Unpublished
G.CU.99.Cu74 AY586547 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
G.GH.03.03GH175G AB287004 All Takekawa Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 All Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 All Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
G.PT.x.PT2695 AY612637 All Esteves Unpublished
G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 All Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 All Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 All Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)
J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 All Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 All Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY734556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ369991
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484499
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ979023
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ389363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY612637
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
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K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CF.90.90CF11697 AF197340 All Anderson, J.P. J Virol 74(22):10752-10765 (2000)
01_AE.CN.09.1119 HQ215553 All Li, L. Infect Genet Evol 2011 May 27
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 All Tsui Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 All Sakamoto Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 All Thitithanyanont Unpublished
01_AE.US.00.00US_MSC1164 AY444804 All Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 All Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AY371125 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
02_AG.CY.09.CY256 JF683799 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 All Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 All Sakamoto Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 All Takekawa Unpublished
02_AG.NG.09.09NG_SC61 JN248592 All Charurat, M. J Infect Dis 2012 Feb 21
02_AG.SE.94.SE7812 AF107770 All Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 All Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 All Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 All Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 All Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 All Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 All Miao Unpublished
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 All McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 All Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 All Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 All Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 All Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 All Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 All Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 All Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 All Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 All SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 All Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF197340
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ215553
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371125
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683799
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248592
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF107770
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
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Name Accession Proteins Author Reference

36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 All Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 All Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 All Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 All Struck Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 All Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 All Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 All Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 All Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 All Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 All de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 All Ng, O.T. ARHR 2011 Sep 23
O.BE.87.ANT70 L20587 All Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 All Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.96.96CMA102 AY169803 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 All Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 All Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.97.97US08692A AY169805 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.US.99.99USTWLA AY169814 All Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 All Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 All Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 All Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 All Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 All Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 All Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 All Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 All Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.90.ANT U42720 All Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 All Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 All Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 All Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 All Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN572926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ179987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU111555
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U42720
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ373066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=X52154
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF447763
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF103818
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HIV-1Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

A
lignm

ents
Gag start, p17 start

membrane binding phosphorylation site

B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ.N.K.........SK.KK.......AQQAAA...................DTG..HSNQ... 127
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------I----R--A--------------R---L-----------LX-X---SA---Q--ME----AXK--X--IK--F-------------DV------X-----IK.-.-.........--.QR.......T-----...................---..N-GK... 127
A1.ES.06.X2110 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------K---Q--IE----AI---T---K--F----V---------V------V-----I-.K.-.........--.QR.......T-----...................---..N-GK... 127
A1.GE.99.99GEMZ011 ..---------Q--K--S-----------R---L-----------L--S----T---Q--ME----AFR--T-D-K-----I-V--------DV-------X--X-IX.-.-.........X-.QX.......X---TT...................X--......... 121
A1.IT.02.60000 ------I----K--A---X----------R---L-----------L-------------------SA-R-----FK----------------DV------------I-.-.-.........--.Q-.......T----T...................G--..SRS-... 127
A1.KE.06.06KECst_001 ------L-R--K--A--------------RM--L-----------L--S----A---Q--IE----A-K--T---K--------------QLGVR-----------L-.-.-.........--.Q-.......T-K---...................---..N-SK... 127
A1.RU.08.PokA1Ru -----------K--A--------------R---L-----------L-----------Q-L-E----T-K-----VK------------------R-----------I-.-.-.........--.Q-.......T----T...................S--....S.... 124
A1.RW.93.93RW037A --------R--K--T----Q-----R---R---L-----------L--S----A---Q--IE---SA-K--T---K--------------H-DV------------L-.-.-.........--.QR.......T-----...................---..N-ST... 127
A1.SE.95.SE8538 ..---------R--A--------------RM--L-------D---L--S----T---Q--I-----AFK--T---K---------W------DV---------L--I-.K.-.........--.Q-.......T---V-...................---..S-SK... 125
A1.TZ.01.A341 ..---------K--A--------------RM--L-----------L--S----K---Q--I----------T--------------------DV------------M-.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................---..NNSK... 125
A1.UA.01.01UADN139 ..---------K--A--------------RI--L-----------L--S----A---Q---E----A-K------K------V-----------R----G------I-.-.-.........--.Q-.......T--S-T...................G--..S-SK... 125
A1.UG.99.99UGA07072 ..---------K--A--------------R---L-------D---L-------A---Q--MA----AIK--T--IK--F-------------D-------------M-.D.-.........--.Q-.......T----V...................---..S-SK... 125
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------K--S---T----------RI--L-----------L-------A---Q--IE----A-K--T--IK----------------DV------------I-.-.-.........--.Q-.......T-----AQ..............AAAN--..N-S-... 132
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------K-EA--------------R---L--------K-SI--S----ET---R-F-----A-E--T---------I-V--F---K--V--------------.-.-.........C-.Q-.......T-----...................---..S-SSQNY 130
A2.CM.01.01CM_1445MV ..---------K--A----------R---RM--L--------KYSI-----------K--IR--HSA-PV-T---K-----I-V--Y---K--V---------L----.-.-.........Y-.Q-.......T-----...................A--..N-S.... 124
A2.CY.94.94CY017_41 ------I----K--A--------------R---L--------K-SI-------P------IR----A----T---K------VV--W----VDV--------------.-.-............Q-.......T-H---...................---..N-S.... 124
B.AR.04.04AR143170 .#----I--------------------R-R---------------------------K--IR-------------K-------V--F--RKV-V----D--E-L----.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................-K-......... 121
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------K--K------------R-----L-------------------A---------------------K-----I-V------E--V--------------.-.-.........--.--.......------...................G--..N-S-... 127
B.BO.99.BOL0122 ..-------A----K--------------R------------------------G----------------------------V-F----K--V--------------.-.-.........--.--.......------...................---..N--GNS. 127
B.BR.06.06BR1119 -V---------K---------------Q-R---L-----------I------S-------IE----A-K-----------------------D---------------.-.-.........--.--.......E-----...................---..S-K-... 127
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------------------------A------I-----------------F----V-----------------E------.S.-.........--.--.......V-----.................TA---..N-ST... 129
B.CN.09.1121 -----------K-------------N-R-R---L--------------------------------------------F--I--------G--VR--------V----.-.-.........--.-X.......X-----...................---..NNSP... 127
B.CO.01.PCM001 ..-------------F------------------------------------S----------------------K--F--I-V---------V--------R-----.-.-.........--.--.......------...................---..N-S-... 125
B.CU.99.Cu19 -------I-----------------A---R--------K----------------------T-------------K-------V------K--V--------R-----.-.-.........--.--.......--L---...................---..S-S-... 127
B.CY.09.CY266 --------------K--R-----------R---V-------------------------------S---------K-------V---------V--------------.-.-.........--.-........-----TS................TAA--..SN-P... 129
B.DE.86.D31 -----------------------------R------------------------------------------------F--------------V--------------.-.-.........--.--.......--P--R...................-A-..NNS-... 127
B.DK.07.PMVL_011 ------I--------------------------------------------------------------------K--H----V-----------------E------.-.-.........--.--.......V-----.................AAG--..N-G-... 129
B.DO.05.05DO_160884 ..---------K--K------------Q-----L-----------I-------T---K---E------N------K-----I-V--------D-R-------------.-.-.........G-.--.......---E--...................---..NNS-... 125
B.EC.89.EC003 .................................#-----------I-----------K---V---------------------V--Y---K-DV------VE------.-.-.........--.--.......------...................---..N-SH... 93
B.ES.09.P2149_3 --------------K--------------R---------------------------------------------------I-V-------M-V--------I-----.-.-.........-T.--.......------...................--E..N-SK... 127
B.FR.92.92FR_BX08 ..-------A----K--------------R-----------------------X------------------------F-----------KVDVR------ER-----.-.-.........--.--.......----T-.................AA-X-..N-S-... 127
B.GA.88.OYI_397 --------------K--------------Q---------------I----------------------K-----I---------------K--V--------------.-.-.........--.--.......---T--...................---..N-S-... 127
B.GE.03.03GEMZ004 ..---------K--Q--------------N---------------------------K---Q-------------K--F----V------G--V--------------.-.-.........--.E-.......V-----...................-K-.....T... 122
B.HT.05.05HT_129389 ..------------K--------------------------------------A------------A-----------------------K--V--------R-----.-.-.........C-.--.......------...................---..N-S-... 125
B.IN.x.11807 -----------------R-----------R---------------L-----------------I--A--------------------A--K--V--------------.S.-.........--.--.......------...................---..--ST... 127
B.JM.05.05JM_KJ108 ..------------K------------Q---------------------------------E-------------K-------V--------D--------E-----K.-.-.........--.--.......M-----...................N--..N-S-... 125
B.JP.05.DR6538 --------------K--------------------------------------A---K--------A--------K--F--I-V------K-A-Q------E------.-.-.........--.--.......------...................---..N-S-... 127
B.KR.04.04KMH5 -----------K--K--R-----------R---L---------------------------A-------------K--F-----------G---R------E------.-.-.........--.--.......----T-...................GA-..N-S-... 127
B.MM.99.mSTD101 -----------Q-----------------R-----------------------AG------E------K---------F----------------------E------.-.-.........--.--.......T--T--...................---..KHS-V.. 128
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------R--------------------------------------A--------K--F----------A---V-------E------.-.-.........--.-RAQQ....----E-...................-A-..KN-P... 130
B.PE.07.502_2649_wg8 -----------------------------Q------------------------------------A-------F--------V------------------------.-.-.........--.--.......--HT--...................---..N-S-... 127
B.PY.03.03PY_PSP0115 ..---------D--------X--------Q-----------------------GG---X--T-------------K--------------K--V--------------.T.-.........--.--.......------...................-AE..K-SN... 125
B.RU.04.04RU128005 X-----I--A----K--------------R-----X--------------X----------E-----------X-------I-V------K--V-------E------.-.-.........--.--.......------...................S--..N-S-... 127
B.TH.00.00TH_C3198 ..---------Q-----R-----------R---L--------------------------------------------F-------------DV-------E-V----.-.-.........--.Q-.......---T--.................AAG--..N-S-... 127
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..------------K------------Q-----------------I--------G------A----------------F-----------K--V--------------.-.-.........--.--.......------DT.............GNSSH--..N-S-... 131
B.TW.94.TWCYS_LM49 ------I--A----K--RV----------R---L-------------------------------S---------------------I--K-------D--E------.-.-.........--.--.......-----T...................G--..NNSP... 127
B.UA.01.01UAKV167 ..---------A--K------------------------------------------------------------K-------V------K-----------------.-.-.........--.--.......------...................-AA..NKS-... 125
B.US.11.ES38 -----------D------#----------Q------------------------K------E----A--------K--F-----------G-DV--------------.-.-.........--.--.......--P-T-...................---..N-S-... 126
B.UY.02.02UY_TSU1290 ..-------A-------------------R-----------------------GG------E----T-P---------------------K-----------------.-.-.........--.--.......----.-...................G--..N-SN... 124
B.YE.02.02YE507 ..---------K-----R-------N---------------------------A---------------------K--F----V------Q-DV--------------.-.-.........--.--.......------...................---..S-S-... 125
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------------R---------------I--------A---------H-------------------------K-----------------.-.-.........--.NR.......---T--...................G--..N---... 127
C.AR.01.ARG4006 ..----I-R--K--T--R-K-K-----T-MM--L------------D------T------IR----A-----K--I-------------AK---R---------K---.E.-.........-Q.Q-.......T---E-..................A-K-.....K... 123
C.BR.04.04BR013 --------R-EK--T--R-----------MM--L-----------LA------A------IK----A-K--TK--I--------------K---R---------Q---.-.-.........-Q.L-.......I---E-..................A-KE.....K... 125
C.BW.00.00BW07621 ------I-R-EK--K----------R-H-MI--------------L-----------K--IK----A----T-----------------KK-DVR-------Q--K--.-.Q.........-Q.Q-.......T---ET..................A-.K.....K... 124
C.CN.98.YNRL9840 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------D--K--IK----A----T------F----------EG--VR-------------.-.-.........IQ.Q-.......T---KE..................D-.-.....K... 124
C.CY.09.CY260 ------I-R-EK--K------------T-M---L-----------L-----------K--MS------K--T------F----------AG--VR-------------.-.-.........-Q.Q-TQQK...T--VE-..................AG.-.....K... 128
C.ES.07.X2118_2 ------I-R-EK--A----S-------R-MI--LI----------L-----------K--MN----A----T-----------V-R---D--DVR----------X--.-.-.........-Q.Q-.......T---E-..................AG.-.....K... 124
C.ET.02.02ET_288 ..------R-EK--K------------H-M---L-----------L--------T--K--IK----A-K--T------F----------EG-D-R-------R-----.-.-.........VQ.Q-.......T---GE..................A-K-.....K... 123
C.GE.03.03GEMZ033 ..----I-R--K--K------------H-M---L-----------L-------AD--K--IK----A----T-----------------KG--VR---D---------.K.E.........CQ.R-.......T---E-..................A-.K.....K... 122
C.IL.98.98IS002 --------K-EK--T------------R-M-----------D---L-----------K--ME----A-K--T--IK--F----------KN--VR------------R.-.-.........-Q.Q-.......T---K-..................A-.E.....K... 124
C.IN.03.D24 ------I-R--K--K------------H-H---L------M----L-------AD-----IK---------T------F----------EG--VR-------------.K.-.........CQ.Q-IQQQQK.T---KE..................A-.-.....K... 130
C.KE.00.KER2010 ..----I-R--K--A------------H-R---L-----------L-----------K--IK----A----T-----------------NK--VR-------------.-.-.........-Q.Q-.......T--GK-..................A-.-.....K... 122
C.MM.99.mIDU101_3 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T------F----------SG--VR-------------.-.-.........I-.Q-.......#---KE..................A-.-.....K... 123
C.MW.93.93MW_965 ..----I-R--K--T----K-------H-M---L-----------L--A----A---K--IK----A----T------H----------AN---R-------------.-.-.........-Q.Q-.......T-K-E-..................A-K-.....K... 123
C.SN.90.90SE_364 ..----I-R--K--S--R---------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------------------D-KVQ-------------.-.-.........-Q.Q-.......T---E-..................AG.-.....K... 122
C.SO.89.89SM_145 ..----I-R--K--A--R---------H-MI--L-----------L-----------K--MK----A----T------F----------EK--VR-------------.-.-.........-Q.Q-.......T---K-..................A-.-.....K... 122
C.TZ.02.CO178 ..----I-R--K--K--R---------H--I--L-----------L-----------K--IK--H-A----T------F-A-SV------G---R-------------.-.-.........CQ.Q-.......T---K-..................A-.-.....K... 122
C.US.98.98US_MSC3018 ..----I-R-KK--T------------Q-MI--L-----------L------EA---K--MK----A--------K-------------KG--VR-------------.-.-.........-Q.Q-.......T--TK-..................A-.E.....K... 122
C.UY.01.TRA3011 ..----I-R--K--T--R---K-----H-MM--L-----------LD----------K--IK----A----TK--I-------------EK--VR---------K---.-.-.............-........---E-..................A-K-.....K... 119
C.YE.02.02YE511 ..----I-R--K--T--------------M---L-----------------------K--IR----A----TA--K-------------KD-AV--------------.-.-.........-Q.Q-.......T---T-..................E-KK......... 122
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------R-EK--K------------H-M---------------L------SA---K--MQ----A----T-----------------R--DVR-------------.-.-.........-Q.Q-.......T---K-...................-.-.....K... 123
C.ZM.02.02ZM108 ------I-R-EK--A------------Q-M---L-----------L-----------K--MK---------T-----------V-----E---VR-------------.K.-.........CQ.Q-IQ.....----E-..................A-.K.....K... 126
D.CD.83.ELI -----------K--K--------------R-------------Y-L-----------K--I-----AI---T-----------------KG-DV-------E-M----.-.-.........--.--.......------...................---..NNS-... 127
D.CM.01.01CM_0009BBY ..---------K--A----------R-R-R---------------L-----------K--IS------K---------F----------N---V--------------................--.......------...................NK-..NNS-... 121
D.CY.06.CY163 --------R--K-----T-------H---Q---------------I--------D--K--------A---S---F------I------QAG----------E------.-.N.........--.--.......------...................---..N-S-... 127
D.KE.97.ML415_2 -----------K--E------S---S---R---L-----G-----L-----------K--M-----TI------IK----------------KVA-------------.T.-.........--.--.......----T-...................--R..N-S-... 127
D.KR.04.04KBH8 -----------K--T*--------R--M-------------K---L--------K-----I------I-----K-K--F----------E--NV--------------.-.-.........--.--.......----T-...................--K..NNS-... 126
D.SN.90.SE365 -----------Q---------------------------------L--------------I-----AI-------------I-------EK--V------VE-M---R.-.-.........--.--.......V---T-...................-L-..NNS-... 127
D.TD.99.MN011 -----------K--D--R-Q-----N-------------------L--------D--K--------AIK---------F----------EK-QV--------------.-.-.........--.--.......---VL-...................---..N---... 127
D.TZ.01.A280 ..---------Q--A--------------Q---------------L-----------K-#...---AI-------K--F----------RK--V-------E-L----.T.-.........--.--.......----T-...................---..S-S-... 121
D.UG.99.99UGK09958 ..---------Q--E----------G-------------------L-----------K--IR----AI-------K-------------EK-K---------------.T.-.........--.--.........E-T-...................--R..N-S-... 123
D.YE.02.02YE516 ..---------K--E----------S---R---------------L--------D--K--------A-K---------F----------E--GV--------------.-.-.........I-.--.......-P----...................---..N-S-... 125
D.ZA.90.R1 -----------R--A--R---------Q-R---------------L-----------K--MA-----I---------------------E--DV---Q----------.-.-.........--.--.......------...................---..N-S-... 127
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..................................-----------LD-----------K-I-----------------F---VV--F---KE-V-------E-L----.-.-.........-Q.Q-.......TK----..................AA--......... 90
F1.AR.02.ARE933 -----------K--T--------------R---L-----------ID------A----K-I---H--I-------K-------V--S------V-------E-L--D-.-.-.........-Q.Q-.......R-----...................---......... 123
F1.BE.93.VI850 ------I----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L----.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................-K-......... 123
F1.BR.07.07BR844 -----------K--A---V-----------M--LI----------ID------A----R-I----S---------K----A--V--F---KV-V-------E-L----.-.-.........CQ.QRTQQK...T-----...................-K-.....A... 128
F1.CY.08.CY222 -----------K--A------------Q--M--L-----------LD----------KK-I--------------------IVV--Y---K--V-------E-L-A--.T.-.........-Q.Q-.......T-----...................-K-......... 123
F1.ES.x.P1146 -----------K--A--------------R---L------------D------P---XK-IA-------------------I-V--Y----V-V----D--E-L----.-.-.........--.Q-.......T-----...................-K-......... 123
F1.FI.93.FIN9363 -----------K--A------------Q-RI--L-----------ID----------QK-IA-I---I-------------I-V--F---K--V---------L----.-.-.........-Q.Q-.......T-----.................AA-K-......... 125
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------K--A--R-----------RM--L------------D------P---K--IR----------------F----V------K----------E-L----.-.-.........GQ.Q-.......T-----...................-K-......... 123
F1.RO.96.BCI_R07 -----------K--A--------------RM--L-------------------P----K-I--------------------I-V-------V-V-------E-L----.R.-.........-Q.Q-.......T-----...................-KV......... 123
F1.RU.08.D88_845 -----------K--D----------R---R----------------D----------KK-IA------P-----I--------V--Y-----PV-------E-L----.-.-.........-Q.R-.......P-----AT.............AAAA-Q-......... 129
F2.CM.97.CM53657 ...---L----K--DL-------------R---------------L-------K---K--I--------------K--F--IVV--Y-----K-G--------LQ---.D.-.........-Q.Q-.......T-P---...................-K-......... 120
G.BE.96.DRCBL -----------K--A------------R-RM--L-------D---L-------A---QK-MA----A----T--IK--F-----------K--VR------EEV-KI-.K.-.........-Q.Q-................................E.N..S-S-... 120
G.CM.04.178_15 -----------K--A-----M--------RM--LX-----M----L--E----A---Q--MA---------T--I---F-----------K--V-------EEV-KR-.K.N.........-Q.Q-.......T-K--....................S......S-... 122
G.CN.08.GX_2084_08 -----------K--A------------------L-----------L--D----AD--WK-MD----A----T--IK--F-A---------K--V---Q--IKEV-KIX.Q.-.........-Q.QX.......--K---........................N-S-... 124
G.CU.99.Cu74 -----------R--A--------------RM--L--------K--L--------G--Q--MN----A---AT---K--------------K--V-------EEV-KA-.K.-.........-Q.Q-.......T----R...................-E-..NNS-... 127
G.ES.09.X2634_2 -----------K--K----------R-Q-----------------L-------A---Q--MV----A----T--IK--------------G--V--------EV-KI-.K.-.........GQ.--........----M...................-E-..DNS-... 126
G.GH.03.03GH175G -----------K--A--------------RM--L------M----L-S-----A---Q--MM----A----T------F--------------V-------E-V-KL-.K.N.........-Q.Q-........----K..................AE.-..NN--... 126
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B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ.N.K.........SK.KK.......AQQAAA...................DTG..HSNQ... 127
G.KE.93.HH8793_12_1 ----X-X----K--A----X-T-------R---L------M----L-------A---Q--MS----AIX--T--IK--F----------PK--V-------EEV-KI-.K.-.........-Q.Q-.......I----R...................-E-..N-S-... 127
G.NG.09.09NG_SC62 .#---------K--A------------R-RM--L-----------L------SA---Q--MM-----I---T--IK--F-----------K--V-------EEV-KI-.K.-.........-Q.QE.......K-K--..........................NS-... 120
G.PT.x.PT2695 -----------K--A--------------RM--L--------K--L--D----A---Q--MR----A----T------F--------------V-------EEV-KT-.K.-.........-Q.-Q........----M...................-E-..N-S-... 126
G.SE.93.SE6165_G6165 --------T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-.K.-.........-Q.E-.......I----M...................-K-..N---... 127
H.BE.93.VI991 -----------K--A----------R---R---L-----------L--D----AD--Q--------A-K--T-D-Q-----I-V--------DV-------G----I-.-.-.........N-.QR.......T---P-.................AA-KE..KDSK... 129
H.BE.93.VI997 -----------R--TL-------------R---------------L------SA---L--IE--R--IK--T---X--F---------L----V-------G----I-.-.-.........RQ.Q-.......T---T-...................NKE..RD-K... 127
H.CF.90.056 -----------K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I-.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................-KE..KD-K... 127
H.GB.00.00GBAC4001 -----------K--A--------------R---L-------D---L--D----AD--LK-X--I--A----T--IK--F-L--V------K--VQ--S---N-VK-I-.-.-.........NQ.QT.......T---T-...................XKE..KDSK... 127
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..............A----W--RR-E---RR----------D-Y-L-----**A--GE---V-I--D-*--A--IK--F--E-------*--D-R-----------L*.-.-.........--.E-.......-KKE.-...................VKK..YNS-... 107
J.CM.04.04CMU11421 -----------K--T------------R-R---L-------D---L--X-----K--Q---V-----Y---T--IK-------------EX--V-----X------L-.K.-.........N-.QQ.......--K-EX...................-KX..XXS-... 127
J.SE.93.SE9280_7887 ------I----K--D--------------RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----TQ-IK---------------------M---E----I-.-.-.........N-.QQ.......--K-ET...................-KK..DNS-... 127
J.SE.94.SE9173_7022 ------I----K--D------------Q-RI--L-------D---L------SAK--Q---V----A----T--IK------------------------------I-.-.-.........N-.QQ.......T-K-ET...................-KK..DNS-... 127
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------K--K----Q---------R---L-----------L--N----V------IR----------------F-------W---S-QVR--------L----.-.R.........TQ.Q-.......T--GK-...................-K-......... 123
K.CM.96.96CM_MP535 -----------K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L----.-.-.........-Q.R-.......T--E--...................-K-......... 123
01_AE.AF.07.569M -----------K--A---------------M--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K------V--W-------V--------------.K.-.........-R.Q-.......T-----...................G--..N-S-... 127
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---SN-K-----IK--F--I---W------DV------------V-.-.-.........N-.Q-.......T-----...................G--..SNSK... 127
01_AE.CN.09.1119 -----------K--A------------------M--------K--I-------A---Q--IE----I-K------K--F--I-V-W-------V------------V-.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................G--..SNSK... 127
01_AE.HK.04.HK001 ------I-T-EK--A--------------MI--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W-------V---------L--I-.-.-.........NQ.--.......T-----...................G--..SNSK... 127
01_AE.JP.x.DR0492 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q---E---ST-K------K--F--I---W-------VR-----------V-.-.-.........-Q.Q-.......T--G--...................G--..N-SK... 127
01_AE.TH.04.BKM -----------K--A----------R----M--LI----------I-------A---Q--IE---ST-K------K---------W-------V------------A-.-.-.........-Q.Q-.......K-----...................G--..S-SK... 127
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..------T--K--K----------R-------L-----------L-------A---Q-LIE----T-K------K--F--L---W-------V---------M--V-.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................G--..S-GK... 125
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------K--A--------------RM--L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F--I-------R---V------------V-.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................GP-..S-SK... 127
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ..---------K--A--------------R-----------------------A---Q--IE----A-K------K--F----V--------A-------------M-.-.-.........--.Q-.......----TP...................S--......... 121
02_AG.CY.09.CY256 -----------K--A------------Q-R---L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K------K--F--I---W---S--T-------------V-.-.-.........--.Q-.......T-----...................A--....S.... 124
02_AG.ES.06.P1261 ------I----K--S---V----------R---L-------D-YSL-------A---Q-L-K----A-G--T---K-----IV--W-----------------L--I-.-.-.........-T.QG.......T-----...................AA-....S.... 124
02_AG.FR.91.DJ263 -----------K--S--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---TA-G------K-----I---W---K--D--------E----V-.-.-.........--.Q-.......T-----...................A--....S.... 124
02_AG.GH.03.03GH181AG ------I----Q--A--R-----------R---L-----------L-------AG--Q-LME---ST-R------K-----I---W-----------------L--V-.-.-.........--.Q-.......T-----...................A--..S-S.... 126
02_AG.LR.x.POC44951 -----------K--A--R-----------R---L-----------I-------A---Q--ME---ST-S------K--F--I---W---R-LD-T-----------M-.-.-.........--.Q-.......T-----...................A--....S.... 124
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .#---------K--A------------Q-R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------K--F--L---W------D-R--------V--M-.K.-.........--.Q-.......T-----...................AA-....S.... 122
02_AG.SE.94.SE7812 -----------K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-R------K--F--I---W------D----------V--V-.K.-.........--.Q-.......T-----...................AA-....S.... 124
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 #----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--------------V---------L--I-.E.-.........--.Q-.......T-----...................A--....S.... 123
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------T--K--S--------------R---L-------D---L-------G---Q--ME----T-R------K--F----V-------L-V------------I-.-.-.........--.QR.......T-----...................A--....S.... 124
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..---------K--A------------Q-R---L-----------L-------A---Q-LME---SA-K------T--F--I---W------D-Q-----------V-.-.-.........--.Q-.......T-----...................A--....S.... 122
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------K--A-----------E--RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K------K------------------------------I-.-.-.........--.Q-.......T----T...................G--..S-SK... 127
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------K--A--R-----------R---L-----------L-------A---Q-LME---ST-K------------IT--W------DVQ-----------I-.S.-.........--.Q-.......T-----...................AA-..G-SN... 127
05_DF.BE.x.VI1310 -----------K--A--------------R---L-----------L-----------K--IS----AI---T---K-------------E---V-------E------.-.-.........--R--.......----E-...................GA-..N-S-... 128
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------K--E---------------M--L-----------I-------A---Q--IE---ST-K------K--F-------------KVT-----I-----I-.K.-.........--.Q-.......-H--.-...................A--..N-SN... 126
07_BC.CN.98.98CN009 ------I-R--K--K------------H-M---L-----------L--------------MK----A----T------F----------TE-DVR-------------.-.-.........IQ.Q-.......T---KE..................A-.-.....K... 124
08_BC.CN.06.nx2 ------I-R-EK--K--R---------H-L------------K--L-----------K--IK----A----T---K-------V-----EK-D-R-------------.-.-.........CQ.Q-.......T---KK..................D-.E.....K... 124
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------K--A------K-------RM--L------------D-S----TG--Q---E------R------K--------------K--VR-----------I-.G.-.........--.Q-.......T---T-...................N--..NNSK... 127
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------K--E------------Q-----L-------D---I-----------K--I-----AI------IK-------------E--KVA-------------.T.-.........--.--.......----T-...................---..N-S-... 127
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------K--K----------R-Q-R---L-----------L--S----A---Q--MV-I--A-N--T------------------Q--VR-----------I-.-.-.........--.Q-.......T-----...................---..N-SK... 127
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------R----------------------------K-I-----------------F----V------K--V-------E-L----.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................-K-......... 123
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------K--K------------R-RM--L-----------L-------T---Q---R-------------K-----------------V-------EEV-KV-.-.S.........-Q.QR.......T----K...................NE-..N---... 127
14_BG.ES.05.X1870 -----------K--S--------------R---L-----------L--D----A---Q--M-----A----T--I---F----------------------EEV-KA-.K.-.........-Q.--........----K...................-E-..NNS-... 126
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------K--A------------------L-----------I--S---SA---Q---E---ST-K------K---------W--QN---V------------V-.-.-.........NQ.Q-.......T-----...................G--..S-ST... 127
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------K--A--------------R---L-----------I-----------K--I---E--IK-----IK--F-A-V----------VR--------L----.-.-.........H-.Q-.......T-P---...................---...-S.... 125
17_BF.AR.99.ARMA038 ..-----------------------R---R-----------------------AD---K-I--------------------I-V--Y---KVDV-------E-L----.-.-.........-R.Q-.......T-----DKT...........QQAAA-K-......... 129
18_cpx.CU.99.CU76 -----------K--K--------------R---L-----------L-------A---Q--IE---S-IK-----IK--------------G-DV------------I-.-.-.........--.Q-.......T-----...................AA-..S-S-... 127
19_cpx.CU.99.CU7 ------L----K--A------S-----Q-RM--L-----------I--S---SA---Q--IE---ST-K---------F------W----Q--V---------L--V-.-.-.........--.Q-.......T--ET-...................--R..N-SH... 127
20_BG.CU.99.Cu103 -----------K--E--------------RM--L-----------L-------V---Q--IN----A-K--T---K--F-------------GV--------EV-KL-.K.-.........-Q.Q-.......M----T...................GE-..N-S-... 127
21_A2D.KE.99.KER2003 ..---------K--A------------Q-R---L-----------I-----------K--I------I-------K--F----------A--DV--------------.-.-.........--.N-.......--P---...................N--..N-S-... 125
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..------R--K--A------------Q-RM--L-------D---LD------A---Q--IE------K-----IK-----I----------DV------------I-.-.-.........--.Q-.......T--G--...................G--..S-SN... 125
23_BG.CU.03.CB118 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------A---Q--MS----A-K--T--IK--F-A------------V--------EV-KL-.K.-.........-Q.Q-.......M----T...................GE-..N-G-... 127
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------K--A--------------RM--L-------D---L-------AG--Q---N----A----T--IK--------------K--VR-------EV-KL-.K.-.........-Q.Q-.......V----T...................GE-..S-S-... 127
25_cpx.CM.02.1918LE ..----I----R--A----------R-R-R---L-----------L--S---NG---Q-------SA-K------K-------V--------DV------------I-.-.-.........N-.Q-.......K--ET-...................---.SN-S-... 126
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------I----Q-----------------R---L--------K-SI-------A---Q---E----AVK------K--F----V--------NV---------V--M-.-.-.............-.......-----D...................N--..S-SK... 124
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------K--A----------R---RM--L-----------I------AAD--LD--R----A--------K--F-L-----------DV-------EEV-KV-.K.N.........RQ.Q-.......T--E.....................E.-..S-S-... 124
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------R------------------------------I----------------------V------K-----------------.-.-.........--.--.......------...................-A-..N-S-... 127
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------N-----------------------------------S-------------K--F----V--------D--------E------.-.-.........--.T-.......------GTGNS........RQQAAAG--..N-S-... 138
31_BC.BR.04.04BR142 ------I-R-EK--T--R---------Q-MM--L-----------LD-------G--K--IQ----A-K--TK--V-------------EK--VR---------K---.-.-.........-Q.Q-.......T---E-.................AAGK-.....N... 126
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------K--E----------R-------------------L-------A---Q--VE-V--A-R------K--F-------------KVA-----------I-.-.-.........--.Q-.......-----T...................A--.....N... 124
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------K--A--------------R---L-----------I-------A---Q--ID---ST-K------Q--H--IV--W-------V---------M--T-.-.-.........RQ.Q-.......T---.-...................G--..SNST... 126
34_01B.TH.99.OUR2478P ..---------K---------------S-QM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F--I---W----G-DV---------L--V-.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................G--..SGXK... 125
35_AD.AF.07.169H ------I-R--K--T--------------R---L-----------L--S----T---Q--ME----A-K---------F-----------Q-A-------------I-.-.-.........--.Q-.......--KT--...................---...-GK... 126
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..---------K--A--------------RI--L------------D-----SA---Q--IE----T-K------K----------------DV-----------KL-.S.N.........--.Q-.......T-----...................---..S-ST... 125
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..------T--K--A------------Q-RM--L-----------L-------A---Q--IE---ST-K------K--F------W------DVR--------L--V-.-.-............Q-.......T-----...................G--..S-CK... 123
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------K--A-------------------------------------S-----K-MAH------------K-------V--F----VDV-------E-L----.K.-.........-Q.Q-.......T-----...................-K-......... 123
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------R------------------------------IA-------------------I-V--Y---KV-V---------L----.-.-.........--.--.......------...................---..NNS-... 127
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------K--------------Q------------------S----A----------H----------K-----I--------K--V--------------.-.-.........--.-R.......------..................A-A-..DNSK... 128
42_BF.LU.03.luBF_05_03 #-----------------------------------------------------------------A--------K--------------K-DVR-------------.-.-.........--.-X.......------...................---..N---... 126
43_02G.SA.03.J11223 -----------K--A------X-------RM--X-----------I------SA---Q--ME-XXST-R------K--F--IX--WX-----D----------V--M-.-.-.........--.Q-.......T-----...................A--....S.... 124
44_BF.CL.00.CH80 ------I----K--A--------------RM--LI-----------D------P----K-I---------------------VV--F----V-V-------E-L----.-.-.........-Q.Q-AQQK...T-----.................AA-K-......... 129
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------K--M------------------L-------D---L-------A---Q--IE----N-K-----IK------V---------DV------------I-.-.-.........--.QN.......T-----...................A--..S-SS... 127
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------K--A--------------RM--LI----------LDS-----P----K-IA---S------------F---VV--F---KV-V-------E-L----.-.-.........-Q.Q-.......T-----...................-K-......... 123
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------T-----------------L--------------------A-----------F-A---------K-DV--------------.-.-.........--.--.......V---.-...................---..NN--... 126
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------I----K--A--------------R---L-----------L-------A---Q-LIE---ST-K---------F--IV--L-------V------------M-.K.-.........-Q.Q-.......T---E-...................G--..S-SK... 127
49_cpx.GM.03.N26677 ------I----K--K------------Q-R---L-------------------A---Q--IE----A-K------------------------V------------I-.K.-.........--.QG.......T-----...................A--..NISS... 127
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .#---------K--K--R-----------R------------------------------------------X-----F----V------M-DV--------------.-.-.........--.-Q.......------...................N--..N-S-... 125
O.BE.87.ANT70 ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VM.G.S.........R-.SAD.....A-KEDT....................SAR.....-... 125
O.CM.91.MVP5180 --------T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VM.A.S.........R-.SAE.....A-KEET....................SPR.....-... 125
O.CM.96.96CMA102 --------T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-YK-E--QQ-IQRLR--K.G.N.........R-.SAG.....A-KEDT....................X-R.....-... 125
O.CM.98.98CMA104 --------T-SK--A--Q-K-K--C----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N-FKVE--QQ-IQ-LR--K.G.G.........R-.SAG.....A-KEDT....................SAR.....-... 125
O.CM.99.99CMU4122 ---S----K-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W--IVV-W--XN-YR-E--QQ-IK-LR-VM.X.S.........X-.SASD.....-KEDT....................XAR.....-... 125
O.FR.92.VAU --------T-TK--A--Q---K--S--------LI----G-D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-*--W-AI-V-W---N-YKVE--QQ-VR-LK--M.K.-.........R-.PVSS.....TKENT....................SSK.....-... 124
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VM.G.S.........R-.SAG.....T-KEDT....................SAR.....-... 125
O.US.97.97US08692A ---S----T-SK--A--Q---K--S----R---L-------D---C--E----A--NE-L-Q--E-A-K----S-Q-XW--I-V-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VM.G.N.........R-.SAS.....A-KEDT....................SAK.....-... 125
O.US.99.99USTWLA I-------T-KK--T*-Q----S-S----Q---L----K------C--D----A--NE-L-Q--E-A-K---DS-Q--*-AIVV-R---K-YRV---QQ-IQ-LX-VX.X.S.........X-.SA......DNXEDT....................X-K.....-... 122
N.CM.02.DJO0131 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IK.E.-KER......H-.SEPKNPE..-GA---..................A-......-N... 132
N.CM.04.04CM_1015_04 --------T--K--K--A-Y----------M--L-----------C----MD-AH--N-L-N--E-A-N----G-----X-I-V-----ST-PVLN-Q------K-KK.E.Q.........H-.SEAKNPE..-GA---..................A-......-N... 129
N.CM.06.U14842 --------T--KX-Q--G-Y---------RM--L-----------C----MD-AA--A-X-N--E-A-N----G------XL-V-----NKRQ-HN-Q----H-K-VK.E.Q.........H-.P-PKEPE..-GA---..................V-.....NX.... 129
N.CM.95.YBF30 --------T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-.E.Q.........H-.PEPKNPE..-GA---..................T-......SN... 129
N.CM.97.YBF106 --------T--K--Q--A-Y---------R---L-----------C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V-----SN-PVHN-Q------K-K-.E.Q.........H-.SEPKKPE..-GT---..................A-......SS... 129
N.FR.11.N1_FR_2011 --------T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-A--XV-L-N--E-A-K----G-------L-V-----S--S-Q--QA-----K-KK.E.Q.........H-QPEPKNPE..-GA---..................P-......-N... 130
P.CM.06.U14788 --------T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R--XDG-Q--W--LVVXW---K----S--QQ-IT-WK--M................Q-RKKT...SEGST....................G-.......... 121
P.FR.09.RBF168 --------T--R--A--R---K--S----M---------------C--E-M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---R-XD-S--QQ-IT-WK--M................QRRKKA...LEGST....................G--......... 122
CPZ.CD.90.ANT ---G----R-EK--T--S-----------MI--L---RS--Q---LSSS--------EKAIH--S--IEIR-P-II--F--ICV-W---KGEK----EQ-VKTVKMKVM.............QTQAETGSSQ...T-SRGMLLRLLLLNKQWCQRHLSGE-......... 145
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------I-T--R--A--------------MM--L-----------C----M-NA---EKL-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K---VE--QQ--Q-LK...............................--V...............NPEQGET......... 115
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--K------V------R-R-MM--L-----------CD---M-SK---TKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W-I-SD-TVE--QK--EQLK......R.........HHG.........E--SKTESNSGSREGGASQGASASAG........... 135
CPZ.TZ.00.TAN1 --------R-DK--T--S---KSR-R---LI--L---GS--Q---M----M-NV---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----AGERVQ--E--VKIVKM...KLTVQKNNSTAT-SGQRQNAG...EKEETVPPSGNTG...NTGRATETPS.-......... 151
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--R--A--------------MM--L-----------C----M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VTVE--QQ--V-LK-VV.QL.............Q-QQ.....EEKEQ................QQQEAS-...--I... 129

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
323



HIV-1Proteins

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

G
ag

p17 end p24 start CyPA binding major homology region
B.FR.83.HXB2 ...VSQNYPIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVE.EKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT......NNP.PI.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDI 285
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...----------A----IX-NL-----------I-.-------------------------V---I------------D-----------L--------P---I----------A---P---LQ---......G--.--.---D------------------------- 285
A1.ES.06.X2110 ...----------A-------NL-----------I-.-----------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---......A--.--.----------------------XV----- 285
A1.GE.99.99GEMZ011 ....---------A----I--SM-----------I-.-------------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------......S--.--.---D-------------------S----- 278
A1.IT.02.60000 ...----------A-------SL-----------I-.------------T------------M---I------------D-----------L---Q---LP---L-------------------A---......S--.--.---D-------------------V----- 285
A1.KE.06.06KECst_001 ...----------A----I--NL-----------I-.-------------------------M---I------------D-----------L--------P---L--------------P--------......G--.--.---D-------------------V----- 285
A1.RU.08.PokA1Ru ...C---------A-------S------------I-.-------I-----------------M---I------------D-------D---L--AQ---FP---------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 282
A1.RW.93.93RW037A ...--R-------A----IY--V-----------I-.--S----------------------M---I------------D---------------Q----P---L--------------P--------......G--.--.---D-------------------V----V 285
A1.SE.95.SE8538 ...--H---V---A----I--NL-----------I-.--G-N------------------------I------------D-----------L--------P------------------P---LQ---......S--.--.---D-------------------V----- 283
A1.TZ.01.A341 ...----------A----I--NL----------AI-.----------------D-C--H---M---I------------D-----------L---Q----P------------------P--------......G--.--.---D-------------------V----- 283
A1.UA.01.01UADN139 ...----------A----T--SM-----------I-.-------------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 283
A1.UG.99.99UGA07072 ...----------A----I--PV-------------.-RG----------------------M---I------------D--------------------P-----------------NI--------......S--.--.---D-------------------V----V 283
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...----------AH------PL-----------I-.--G-N--------------------M---I------------D------M-------------P-----------------N---------......S--.--.---D-------------------V----- 290
A2.CD.97.97CDKTB48 RGSS---------A--------V-------------.------------T-----------------------------D-----------L---Q----P--------------A--N---------......S--.--.-----------------------V----- 291
A2.CM.01.01CM_1445MV ....---------A----------------------.------------------------------------------D--------------------P---------------------------......S--.--.-----------------------V----- 281
A2.CY.94.94CY017_41 ....---------A----------------------.------------T-----------------------------D--------------------P---------------------------......SD-.--.-----------------------V----- 281
B.AR.04.04AR143170 ...----------L-------SL-----------I-.------------T-----------------------------------------L---Q---HP---------------------------......---.--.----------------------------- 279
B.AU.04.PS1038_Day174 ...X---------L----------------------.-----------X---A--------------------------------------L------------------------------------......---.--.-----------------------V--X-- 285
B.BO.99.BOL0122 .NQ--H-F-----L-------SL-----------I-.------------------------------------------------------L--AQ--------I-------------------T---......---.--.-----------------------V----- 287
B.BR.06.06BR1119 ...----------L-------PL-----------I-.------------T---------------------------------D-------L--PQ---V------D---------------------......S--.--.---------------------C-V----- 285
B.CA.07.502_1191_03 ...----------L--------L-----------I-.------------------------------------------------------L---Q---V------D---------------------......H--.--.-----------------------V----- 287
B.CN.09.1121 ...----------L--------L-------------.------------------------------------------------------L---Q----------------------------A---......---.--.----------------------------- 285
B.CO.01.PCM001 ...----------L--------L-------------.------------------------------------------------------L------------------------------------......H--.--.----------------------------- 283
B.CU.99.Cu19 ...----------L--------L-------------.----------------D-------------------------------------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 285
B.CY.09.CY266 ...----------L--------------------I-.-------------------------------------------------------------------------------------------......---.--.-----------------------V----- 287
B.DE.86.D31 ...----------L-------P--------------.------------------------------------------------------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 285
B.DK.07.PMVL_011 ...---------------------------------.------------------------------------------------------L-------V------------------------N---......---.--.-----------M------K----I----- 287
B.DO.05.05DO_160884 ...----------L--------------------I-.--------------------------------------------------------------V----I-------------------T---......S--.--.-----------------------V----- 283
B.EC.89.EC003 ..Q----------L----------S-----------.------------------------------------------------------L------------------------------------......H--.--.----------------------------- 252
B.ES.09.P2149_3 ...----F-----L-----------K----------.------------------------------------------------------L--I---------------------------------......S--.--.----------------------------- 285
B.FR.92.92FR_BX08 ...---------------------------------.------------------------------------------D-----------L---Q--------I-X---------------------......R--.--.---D-------M----------------- 285
B.GA.88.OYI_397 ...----------L-------P--------------.---------------A--------------------------------------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 285
B.GE.03.03GEMZ004 ...S------------------L-----------I-.-----------------------------S------------------------L-------V------------------------A---......---.A-.-----------------------V----- 280
B.HT.05.05HT_129389 ...----------M----------------------.------------T--------------------------------------------------------------------------A---......S--.--.----------------------------- 283
B.IN.x.11807 ...----------S----I---V-------------.---------------------H--------------------D------TD---M------------------------------------......S--.--.-----------------------S----- 285
B.JM.05.05JM_KJ108 ...----------L--------L-----------I-.------------------------------------------------------L--------------------------------A---......S--.--.-----------------------V----- 283
B.JP.05.DR6538 ...----------L----------------------.------------------------------------------------------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 285
B.KR.04.04KMH5 ...----------L-------PL-------------.------------------------------------------------------L--------------------------------A---......---.--.----------------------------- 285
B.MM.99.mSTD101 .NQ-R--------L-------P------------I-.------------------------------------------------------L-------A----------------------------......S--.A-.-----------------------V----- 288
B.NL.00.671_00T36 ...----------L----------------------.------------------------------------------------------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 288
B.PE.07.502_2649_wg8 ...----------L-------P--------------.------------T------------------------------V----------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 285
B.PY.03.03PY_PSP0115 ...----------L----------------------.----X----------A--------------------X-----------------L--AQ---V------D---------------------......S--.--.-----------M---------X------- 283
B.RU.04.04RU128005 ...----------L---X------------X---I-.------------------------------------------------------L------------I---X---------------A---......---.--.-----------XX----------V----- 285
B.TH.00.00TH_C3198 ...------------------P--------------.------------T-----------------------------------------L------------------------------------......S--.A-.----------------------------- 285
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...----------L--------L-------------.------------T-----------------------------------------L--PQ--------I-------------N-----A---......S--.--.----------------------------- 289
B.TW.94.TWCYS_LM49 ...----------L----------------------.------------------------------------------------------L------------------------------------......---.--.----------------------------- 285
B.UA.01.01UAKV167 ...----------L--------L-------------.------------------------------------------------------L--------------------------------A---......---.--.-----------------------V----- 283
B.US.11.ES38 ...----------L--------L-------------.------------T-----------------------------------------L--AQ----------------------------A---......S--.-V.----------------------------- 284
B.UY.02.02UY_TSU1290 ...----------L--------L-----------I-.------------------------------------------------------L--PQ---V----L-------------N---------......S--.--.-----------------------V----- 282
B.YE.02.02YE507 ...----------L--------L-----------I-.------------T-----------------------------D-----------T-------V----------------------------......S--.-M.----------------------------- 283
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...----------L----------------------.------------------------------------------------------M--------------------------------Q---......S--.--.----------------------------- 285
C.AR.01.ARG4006 ...----------L-------PL-----------I-.------------T-----------------------------D-----------L--X----V------------------N-----A---......S--.--.---D-------------------V----- 281
C.BR.04.04BR013 ...I---------H---W---P--A-----------.------------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---......G-Q.--.-----------------------V----- 283
C.BW.00.00BW07621 ...------------------SL-----------I-.------------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---......S--.-V.-----------------------V----- 282
C.CN.98.YNRL9840 ...----------L--------------------I-.------------T-----------------------------D-----------L--------------------------S-----A---......G--.SV.---D-------------------V----- 282
C.CY.09.CY260 ...----------L--------------------I-.---C----VR-VT-V------S---S----------------D-----------L-------V------------------------A---......---.--.---D-------------------V----- 286
C.ES.07.X2118_2 ...----------A----------------------.------------T-----------------------------D--------------------------------------------A---......G--.--.----------------------------- 282
C.ET.02.02ET_288 ...----------L-------SL-----------I-.-------I----T-----------------------------D-----------I--------Q-----------------------A---......S--.--.---D-------------------V----- 281
C.GE.03.03GEMZ033 ...----------L--------------------I-.--G-N-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------------A---......S--.--.---D-------M-----------V----- 280
C.IL.98.98IS002 ...----------P-----Y-SL-----------I-.---------------A--------------------------D--------------------------------------------A---......---.-V.-----------------------V----- 282
C.IN.03.D24 ...----------L--------L-------------.G-----------T-----------------------------D-----------L--AQ---YP---I-------------------A---......S--.-V.-----------------------S----- 288
C.KE.00.KER2010 ...----------L--------L-----------I-.------------T-----------------------------D-----------L-------NP-----------------------A---......S--.--.-----------------------V----- 280
C.MM.99.mIDU101_3 ...----------L--------------------I-.------------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---......G--.-V.---D-------------------V----- 281
C.MW.93.93MW_965 ...----------H--------------------I-.------------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---......---.--.---D-------------------V----- 281
C.SN.90.90SE_364 ...----------L-------PL-----------I-.--G-N-------T-----------------------------D-----------L-------V------------------N----VA---......G--.--.---D-------------------V----- 280
C.SO.89.89SM_145 ...----------L--------------------I-.-------I----T-----------------------------D-----------L---Q---V----------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 280
C.TZ.02.CO178 ...----------L-------P--------------.--G-N-------T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---......S--.--.---D-------------------V----- 280
C.US.98.98US_MSC3018 ...----------L--------------------I-.------------T-----------------------------D-----------L------------V-------------------A---......---.-V.-----------------------V----- 280
C.UY.01.TRA3011 ...----------V-------PL-A-----------.------------------------------------------D-----------L-------------------------------MA---......---.-V.-----------------------V----- 277
C.YE.02.02YE511 ...------------------SL-----------I-.------------T-----------------------------D-----------L-------V------------------S-----A---......G--.-V.---D-------M-----------V----- 280
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...----------L-------P------------I-.-------I----T-----------------------------D-----------L--------------------------------A---......---.-V.---D-------------------V----- 281
C.ZM.02.02ZM108 ...----------L----------------------.---------------------V--------------------D-----------L--PQ---V----I-------------------T---......S--.--.---D-------------------V----- 284
D.CD.83.ELI ...----------L--------------------I-.------------------------------------------------------L--------------------------------A---......S--.--.-----------V-----------V----- 285
D.CM.01.01CM_0009BBY ...----------L--------------------I-.----N----------A--------------------------------------L-------V-----------------------MA-I-......G--.-V.-----------------------V----- 279
D.CY.06.CY163 ...----------L------------I-S-----I-.---------------------H--------------------------------L--------------------------------D---......S--.-V.-----------------------V----- 285
D.KE.97.ML415_2 ...----------L-------P------------I-.-------------------------V--------------F-------------L-------P----L-----------------------......S--.--.---D-------------------V----- 285
D.KR.04.04KBH8 ...----------L-------PL-------------.----N-------T------------S---A-------------------S----L------------L----------------D------......S--.--.-----------------------VG---- 284
D.SN.90.SE365 ...----------L--------L-----------I-.------------T-----------------------------------------L------------------------------------......---.--.-----------------------V----- 285
D.TD.99.MN011 ...--H-------L--------L-----------I-.----N-------------------------------------------------L-------V----------------------------......S--.--.-----------------------V----- 285
D.TZ.01.A280 ...----------L--------------------I-.------------------------------------------------------L--------------------------------A---......---.-V.-----------------------V----- 279
D.UG.99.99UGK09958 ...----------L--------------------I-.------------------------------------------------------L-------N------------------------A---......G--.--.-----------------------V----- 281
D.YE.02.02YE516 ...----------L--------------------I-.----N--------------------------------------------G----L--AQ--------I--------V------E---R---......S--.--.-----------------------V----- 283
D.ZA.90.R1 ...----------L-------P------------I-.------------------------------------------------------L--------------------------------A---......---.--.---D-------------------V----- 285
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...----------L--------L-----------I-.------------------------------------------D-----------L---Q----P---I---------------H---Q---......S--.-V.-----------------------V----- 248
F1.AR.02.ARE933 ...------V---P-----Y-SL-------------.------------------------------------------D-----------L--A-----P------------------P----Q---......S--.-V.-----------------------V----- 281
F1.BE.93.VI850 ...----------L-------SL-----------I-.---------------------T--------------------D-----------L-------AP-----------------------Q---......G--.-V.---D-------------------V----- 281
F1.BR.07.07BR844 ...T---------L-------SL-------------.------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----- 286
F1.CY.08.CY222 ...----------L-------S------------I-.------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---......S--.-V.---D-------------------V----- 281
F1.ES.x.P1146 ...----------L--------L-------------.------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----- 281
F1.FI.93.FIN9363 ...----------L--------------------I-.------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......S--.-V.---D-------------------V----- 283
F1.FR.96.96FR_MP411 ...----------L-------P------------I-.------------------------------------------D-----------L--A-----L-----------------------Q---......S--.-V.---D-------------------V----- 281
F1.RO.96.BCI_R07 ...----------L--------------------I-.------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......ST-.-V.-------G---------------V----- 281
F1.RU.08.D88_845 ...----------H-------S------------I-.------------------------------------------D--------------------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----- 287
F2.CM.97.CM53657 ...----------L-------SL-----------I-.------------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----A---......S--.-V.-----------------------V----- 278
G.BE.96.DRCBL ...----------A----------------------.------------T---------------------------------D-------L--QQ--------I-D-T------A--------R---......S--.-V.-----------------------V----- 278
G.CM.04.178_15 ...----------A----I--P------------I-.----N-------T-----------------------------D-----------L--QQ---LP---I-------------N-----T---......S--.--.-----------------------V----- 280
G.CN.08.GX_2084_08 ...----------A-------SL-----------I-.------------T-----------------------------D-----------L--PQ---FP---I-D-----------N-----A---......S--.--.-----------------------V----- 282
G.CU.99.Cu74 ...----------A---P------------------.------------------------------------------D-----------L--PQ----P---I-----------------------......---.--.-----------------------V----- 285
G.ES.09.X2634_2 ...T---------A----------------------.------------------------------------------DA----------T--PQ----P---I----------------D--R---......S--.--.-----------------------V----- 284
G.GH.03.03GH175G ...----------A-------P--------------.------------------------------------------D-----------L--QQ--------I-D-T---------------R---......S--.--.-----------------------V----- 284
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B.FR.83.HXB2 ...VSQNYPIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVE.EKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT......NNP.PI.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDI 285
G.KE.93.HH8793_12_1 ...----------A----------------------.------------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-------------N-----R---......S--.--.-----------------------V----- 285
G.NG.09.09NG_SC62 ...----------A-----------K--------I-.------------T-----------------------------D---D-------L--QQ---V----I-------------------T---......---.--.-----------------------V----- 278
G.PT.x.PT2695 ...----------A----------------------.------------------------------------------D-----------I--QQ----P---I-------------------R---......S--.--.-----------------------V----- 284
G.SE.93.SE6165_G6165 ...----------A---------T------------.-------------------------L----------------D-----------M--QQ---FP---I-------------S-----T---......G--.--.-----------------------V----- 285
H.BE.93.VI991 ...I---------A----------------------.-------------------------A----------------D-----------L--------P----------------------VA---......G--.--.---D-------------------V----- 287
H.BE.93.VI997 ...----------A-------P--X-----------.-------------------------A----------------D-----------L--------P-----------------------A---......G--.S-.---D-------------------V----- 285
H.CF.90.056 ...----------A----------------------.-------------------------A----------------D--------------------P-----------------------A---......G--.A-.---D-------------------V----- 285
H.GB.00.00GBAC4001 ...I---------A----------------------.----------------X-X----X-----S---------X--D-----------T--------P----------------XN-----A---......X--.-X.--XX-------X-----------V----- 285
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...--H----L--M*-EL----L-----------I-.--G-N-------------------------------------D-----------L-------V------------------N-----A-I-GNG...G-Q.--.-----------------------V----- 267
J.CM.04.04CMU11421 ...----------M---P-XX-L-----------X-.X--X---------X------X---------X---X-------D-----------X-------X----A-------------------A---......G--.--.-------X---------X-----V----- 285
J.SE.93.SE9280_7887 ...----------L---P----L-----------I-.------------------------------I-----------D------------------------V-----------------------......G--.--.-----------------------V----- 285
J.SE.94.SE9173_7022 ...----------L---P----L-----------I-.------------------------------I-----------D-------------------V----V-------------N---------......G--.--.-----------------------V----- 285
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...----------L--------L-----------I-.------------------------------------------D-----------M---Q----P---I-------------------T---......S--.--.-----------------------V----- 281
K.CM.96.96CM_MP535 ...----------L--------L-----------I-.------------T-----------------------------D---D-------L--------P-----------------------A---......S--.-V.-----------------------V----- 281
01_AE.AF.07.569M ...A---------A-------PL-------------.--G-N----S---------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------......-T-.--.-----------------------V----- 285
01_AE.CF.90.90CF11697 ...----------A-------PL-------------.--G-N--------------------M---I------------D-----------L--------P------------X----N---------......S--.--.---D-------------------V----- 285
01_AE.CN.09.1119 ...F---------A-------PL-------------.--G-N--------------------M---I------------D--------------------P---------------------------......---.--.---D-------------------VG---- 285
01_AE.HK.04.HK001 ...----------A----I--SL-------------.--G-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------......S--.X-.---D-------------------V----- 285
01_AE.JP.x.DR0492 ...----------A-------PL-------------.--G-N-------T------------M---I---------------------------------P--------------S------------......S--.--.---D-------------------V----- 285
01_AE.TH.04.BKM ...----------A---L---PL-------------.--G-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------......---.--.---D------------------------- 285
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...----------A-------PV-------------.--G-N--------------------M---I----------------------------Q----P---L-------------N---------......---.--.---D-------------------V----- 283
01_AE.VN.98.98VNND15 ...----------A-------PL-------------.--G-N--------------------M---I---------------------------------P-----------------N---------......---.--.---D-------------------V----- 285
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...C---------A----T--N------------I-.-------------------------M---I------------D-----------I-------------------------------V----......S--.--.---D-------------------V----- 279
02_AG.CY.09.CY256 ...S---------A--------V----------AI-.-------------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------......S--.--.-----------------------V----- 282
02_AG.ES.06.P1261 ...S---------A-------SM-----------I-.-------------------------M---I------------D---D----------------P---------------------------......S--.--.----------V------------V----- 282
02_AG.FR.91.DJ263 ...S---------A----T--PM-----------I-.------------T------------M---I------------D--------------------P------------------P--------......S--.--.---D-------------------V----- 282
02_AG.GH.03.03GH181AG ....---------A---WT---M----------AI-.-R----------T------------M---I------------D-------D---A---Q----P---------------------------......S--.--.----------V------------------ 283
02_AG.LR.x.POC44951 ...S---------A----T--S-----------AI-.------------T------------M---I------------D---------------Q----P---------------------------......S--.--.----------V------------V----- 282
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...S---------A-------PM-----------I-.--G---------T------------M---I------------D-----------T---Q----P---L-----------------------......G--.--.----------V------------V----- 280
02_AG.SE.94.SE7812 ...S---------A----T--S--------------.-------------------------M---I------------D--------------------P---------------------------......S--.--.----------V------------V----- 282
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...S---F-----A-------S------------I-.-------------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 281
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...S---F-----A---WT--NM-----------I-.-------------------------M---I------------D------------------------------------------------......S--.--.---D------------------------- 282
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...S---------A----I--SM-----------I-.------------T------------M---I------------D-----------T-------NP---------------------------......---.--.----------V------------V----- 280
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...----------A----T--SM-----------I-.-------------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP--------------SS-----------......S--.--.---D-------------------V----- 285
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...----------A-------S------------I-.-------------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------......S--.-V.-------------------T---I----- 285
05_DF.BE.x.VI1310 ...A------------------L-----------I-.------------------------------------------------------L---Q---V------D-----------------A---......---.--.-----------------------V----- 286
06_cpx.AU.96.BFP90 ...L---------A--------M-----------I-.D-----------T------------M---I------------D--------------------P---I-----------------------......S--.--.-----------------------VG---- 284
07_BC.CN.98.98CN009 ...----------L--------L-------------.---------------------------------------I--D-----------L--------------------------N-----A---......S--.-V.---D------------------------- 282
08_BC.CN.06.nx2 ...----------L--H----PL-----I---I--DR-D#L-S----L-T-*----------S------R---------D---G----*--L-------V----------------------------......---.--.-----------V----L------------ 280
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...----------A-------------X------I-.------------T------------M---I------------D-------------------NP------------------V----A---......G--.--.----------V------------V----- 285
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...----------L-------PLT------------.------------------------------------------------------L---Q---V----I-------------------R---......S--.--.-----------------------V----- 285
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...----------A----I---L-----------I-.-------------------------M---I------------D-----------M---Q----P---L--------------P--------......G--.-V.------R----------------V----- 285
12_BF.AR.99.ARMA159 ...----------L-------PL-------------.------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---......S--.-V.----------------------------- 281
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...----------A-------S--------------.------------------------------------------D-----------M--QR---FP---I-------------------T---......---.--.-----------------------V----- 285
14_BG.ES.05.X1870 ...A---------A-------P--------------.-------------------------L----------------DA----------M--QQ----P---I-------------------T---......---.--.-----------------------V----- 284
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...--H-------A-------PV-------------.--G-N--------------------M---I--------------------K------------P----------------------V----......S--.A-.---D-------------------V----- 285
16_A2D.KR.97.97KR004 ...G---------A----TY-NL-------------.------------------------------------------D-----------L--------P---------------------------......S--.-V.-----------------------V----- 283
17_BF.AR.99.ARMA038 ...----------L-------T--------------.------------------------------------------D-----------L---Q----P---I----------A--N-----Q---......S--.-V.-----------------------V----- 287
18_cpx.CU.99.CU76 ...----------A-------S-----------AI-.-------------------------M---I------------D-----------I---Q--------I-D-----------------R---......---.--.---D-------------------V----- 285
19_cpx.CU.99.CU7 ...--------HKL--------L-----------I-.----N-------------------------------------------------L--------------------------------A---......S--.--.-----------------------V----- 285
20_BG.CU.99.Cu103 ...----------A---PI-----------------.------------------------------------------D-----------T--QQ----P---I----------A--------T---......---.--.-----------------------V----- 285
21_A2D.KE.99.KER2003 ...----------A---W------------------.----N----------------S---S----------------------------L---Q----------------------------A---......G--.--.-----------------------V----- 283
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...----------A----I---L-------------.--G-N-------------T--T---M---II-----------D-----------M---Q---YP-----------------------A---......S--.-V.-----------------------V----- 283
23_BG.CU.03.CB118 ...----------A---P------------------.------------------------------------------D-----------L--QQ--------I-------------------R---......---.--.-----------------------V----- 285
24_BG.ES.08.X2456_2 ...----------A---PI-----------------.------------------------------------------D-----------M--QQ----P---I-------------------T---......---.--.-----------------------V----- 285
25_cpx.CM.02.1918LE ...----------A---PI-----------------.------------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----R---......---.--.-----------------------V----- 284
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...----------A--------L-------------.------------V--------------M------------I-D-----------L---Q--------I-------------------A---......S--.--.-----------------------V----- 282
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...A-------H-A--------L-----------I-.------------------------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---......---.--.-----------------------V----- 282
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...----------L--------L-----------I-.------------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----A---......S--.-V.-----------------------V----- 285
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...----------L-------P------------I-.------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----- 296
31_BC.BR.04.04BR142 ...----------L-------P-A------------.------------T-----------------------------D-----------L-------V---------------S--------A---......S--.-V.---D------------------------- 284
32_06A1.EE.01.EE0369 ...S---------A----T--S------------I-.-------------------------M---I------------D-----------LY-TQ---FQ---------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 282
33_01B.ID.07.JKT189_C ...----F-----A-------PL-------------.--G-N--------------------M---I--------------------D---T--------P---------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 284
34_01B.TH.99.OUR2478P ...----------A-------PV-------------.--G-N--------------------M---I--------------------D-------Q----P---------------------------......S--.--.---D-------------------V----- 283
35_AD.AF.07.169H ...----------A----I--SL-----------I-.---------------------G---M---V------------D-----------L---Q-----------------------P----A---......---.--.---D--R----------------V----- 284
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...--R-------A--------L-------------.--G-N--------------------M---I------------D-------------------HP---I---------E---------A---......---.--S-----------------------V----- 284
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...I---------A----I--SL-----------I-.------------T---D----H---A---V------------D-------D-----------HP---L------------------VA---......S--.--.---D-------------------V----- 281
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...----------L-X-----PL-----------I-.-----------------X------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----L 281
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...----------L-------SL-----------I-.------------------------------------------------------L-------------------------------VA---......S--.-V.-----------------------V----- 285
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...----------L--------------------I-.---------------A--------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----- 286
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...----------L----------------------.---------------A------------X-------------D-----------L--------P-----------------N-----Q---......S--.-V.-----------------------V----- 284
43_02G.SA.03.J11223 ...S---------A-------SL-----------I-.------------T---------X-------------------D-----------L--PQ----P---I------------------XT---......S--.--.----L------------------V----- 282
44_BF.CL.00.CH80 ...----------L--------L-------------.------------T-----------------------------D-------------------AP---------------------------......S--.-V.----------------------------- 287
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...----------A----I---------------I-.-------------------------M---I------------D-------------------AP----------------------V----......G--.-V.------R----------------V----- 285
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...----------L--------L-------------.------------------------------------P-----GG--------Y-F-T------P-----------------------Q---......S--.-V.-----------------------V----- 281
47_BF.ES.08.P1942 ...----------A--H-I--P--------------.------------------C-----------------------D-----------L--------P-----------------------Q---......S--.-V.---D-------------------V----- 284
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...----------A-------PV-------------.--G-N--------------------M---I--------------------D---T--------P-----------------N---------......G--.--.---D-------------------V----- 285
49_cpx.GM.03.N26677 ...I---------T-------PM-----------I-.-------------------------M---I------------D--------------------P-------------------------I-......G--.--.-----------------------V----- 285
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...----------L--------------------I-.------------------------------------------------------L-------T------------------N---------......S--.--.-----------------------V----- 283
O.BE.87.ANT70 ...AG------S-A-------------------A--.----N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PPV--LP---I---T----------Q----H-T-.....RP-Q.--.---D--RK--V-----M-K----V----- 284
O.CM.91.MVP5180 ...T-------T-A-------------------A--.----N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PAM--LP---I---T----------Q----I-T-R....GA-..S-.---D--RK--V-----M-K----V----- 284
O.CM.96.96CMA102 ...TX-----I--A--------L----------A--.----N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--IPV--LP---I---T----------Q----H-T-.....RP-N.X-.---D--RK--VX----M-K----V----- 284
O.CM.98.98CMA104 ...TG----V---A--------L----------A--.----N--I----M---X---SY-X-----AI----G-L-V---V----------T--IAV--LP---I---T--------------VH-T-.....RA-N.--.---D--RK--V-----M-K----V----- 284
O.CM.99.99CMU4122 ...TG-----IP-A-------P-----------A--.----N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PAM--LP-------T----------Q---VH-T-.....RA-N.--.---X--RK--V--X--M-K----V----- 284
O.FR.92.VAU ...TG----V-A-A--------L----------A--.K---N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PVV--LP---I---T---------------H-T-.....RA-Q.--.---D--RK--VI----M-K----V----- 283
O.SN.99.99SE_MP1299 ...TG------T-A-------SL----------A--.----N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA---LPV--I---T----------Q---VH-I-.....RP-Q.--.---D--RK--V-----V-K----V----- 284
O.US.97.97US08692A ...AG----V-S-A----I--P-----------A--.----N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PPI--LP---I-D-T----------Q---VH-V-......R--N--.---D--RK--V-----M-K----V----- 284
O.US.99.99USTWLA ...T-------T-A-X-A---PL----------A--.----N--I----M------ISY-I-V---AI----G-L-V---V------D---T--PPI--LP---I---T----------Q----H-TSR....PG-..--.--XD--RK--V-----M-K----V----- 281
N.CM.02.DJO0131 ...I-R---L---A----I--PLT----------I-.----N-------M--------A---------------------V----------T--XPX--LP---L---------------X--VT---......S--.-V.-------K--V----R-------V---E- 290
N.CM.04.04CM_1015_04 ...I-R---L---A------HPLT----------I-.----N-------M--------S---S-----------------V----------T---PV--LP---L----X----------P---T---......S--.--.---D--R---V----R-------V---E- 287
N.CM.06.U14842 ...I-R---LI--A---L---PLT----------I-.-------I----M--------S--------------------DV----------T---PV---P---I-------------NVA--VA---......A--.-V.-X-D--R---V---XR-------V---X- 287
N.CM.95.YBF30 ...I-R---L--TA-------PLT----------I-.------------M--------S---------------------V------D---T---PV--LP---L-D-------------A--VA---......A--.-V.---D--R---V----R-------V---E- 287
N.CM.97.YBF106 ...I-R---L---A-------PLT----------I-.----N--I----M--------S---S-----------------V----------T--APV--LP-----D-------------A--VA---......S--.--.---D--R---V----R-------V---E- 287
N.FR.11.N1_FR_2011 ...I-R---L---A----I--PLT----------I-.----N-------M--------A---------------------V------D---T---PV--MP-------------------A---A---......A--.-V.------R---V----R-------V---E- 288
P.CM.06.U14788 ....---------A----T-MPL----------A--.----N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L---T-G--------K----T---......R-N.-V.---D--RX--V-----V-K--C-V----- 278
P.FR.09.RBF168 ...T---------A----T-LPL----------A--.----N--I----M-----SI-D-I-----A-----GXX-V--XV----------T---XX--LP---L-D-T-G-------NK----T-T-.....R--N.--.---D--RK--V-----V-K----I----- 281
CPZ.CD.90.ANT .....R----IVDAG-IAR--PLT---------C--.--N-N----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T----VQA--L---T----------V---MQ--STPQ...Q-G.GV.---D-------M----V--X---V---E- 304
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .PSA-A-F-V-R-A---LT-NP-----------A--.----N-------M-----------------I--------I---V--D-------T--T-----------------------S-E--V----......A--.--.---D--R---V-------K----V----- 275
CPZ.GA.88.GAB1 ...I-G---L---A----------------------.-------------------L---V-----A-----G---V---V----------L--T---------L---------------------T-......A--.--.---DV-R--V------V----C-V----- 293
CPZ.TZ.00.TAN1 ....-RL--VITDA--VAR--P----------R-I-.--G-N----------------Y---S---A--E----------V----------A--A----QQA-ML---T-A------------VL---TPQAQGG....V.---D------------L------V----- 311
CPZ.US.85.US_Marilyn ...G-S---VI--A--------M----------A--.----N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L----------------------------V----......A--.--.---D--R--VV-----V-K--C-VG---- 286
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B.FR.83.HXB2 RQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLV.QNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAM...SQVTN.....SATIMMQRGN.FRN.QR.KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT.....ERQ..ANFLGK 436
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------S--------F-A------T----S--------.--------S------SG----------------S----------...--AQ......QTS-------.--GG-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 435
A1.ES.06.X2110 K--------------F-A------T----G--------.--S-----G-------G----------------S----------...---Q......HPN-------.--G.-K.G.I----------L-K------------------------.....---..------ 434
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------F--------T-D------D----.---------------SG---------------------------...--LQ......N-N----KS-.--G.P-.R.I----------L--------------------------.....---..-----R 427
A1.IT.02.60000 ---------------F--------T-D-----------.-----------R----G---------------------------...--AQ......KTN----K--.--G.PK.R.I----------L--------------------------.....---..------ 434
A1.KE.06.06KECst_001 K--------------F--------T-D-----------.--------S--RG--TG---------------------------...-H-Q......NTN-------.--G.-K.R.I----------L----------------R---------.....---..------ 434
A1.RU.08.PokA1Ru K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G---------------------------...--AQ......N-N----KS-.--G.PK.R.I----------L--------------------------.....---..-----R 431
A1.RW.93.93RW037A K--------------F-I------T----G--------.--------S--R---TG-S-------------------------...---Q......QTN-------.--G.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 434
A1.SE.95.SE8538 ---------------F-A------T----G--------.--------S------TG---------------------------...---Q......QPN-------.--G.--.R.I----------L-K------------------------.....---..------ 432
A1.TZ.01.A341 K--------------F--------T----G--------.--------S--R---TG---------------------------...---QH.....TNN-------.--G.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 433
A1.UA.01.01UADN139 ---------------F--------T-D-----------.-----------R----G---------------------------...--AQ......G-N----KS-.--G.PK.R.I----------L--------------------------.....---..-----R 432
A1.UG.99.99UGA07072 K--------E-----F-I------T----G---D----.--------S------SG----------------S----------...---Q......Q-N--V----.--G.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 432
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------F-A---G--T--------G----.--------Q------TG-S---V----------S----------...---Q......QPNT------.-KG.-K.RNI----------L--------------------------.....---..------ 440
A2.CD.97.97CDKTB48 K--------------F--------T--------D----.--------S--R----G---------------------------...---Q......NTN--I----.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 440
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------F--------T-D------D----.-----------R--------------------------------...--IHST....NQNV------.--G.PK.R.I----------L--------------------------.....---..------ 432
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------F--------T--------D----.-------RS--R----G-S--------------S----------...-H-QST....NTN-------.--G.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 432
B.AR.04.04AR143170 K-------------------------D-----------.---------------TG---------------------------...-----SA...--N-------.---.--.-TI------R---L----K----R---------------N.....---..------ 432
B.AU.04.PS1038_Day174 -------X------------------D-----------.---------X----------------------------------...X---X.....X-X------X.---.-K.-TI----------L--------------------------.....---..------ 436
B.BO.99.BOL0122 --------------------------------------.--S-------------G---------------------------...----G.....---V------.-KY.TK.-T-----------I-----------------------E--.....---..------ 438
B.BR.06.06BR1119 --------------------------D-----------.---------F----------------------------------...----S.....-------K--.---.--.-T-----------I---------R------Q---------.....---..------ 436
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------------------.----------------G---------------------------...----S.....PGN-------.---.--.-T-----------I-K------------------------.....---..------ 438
B.CN.09.1121 --------------------------------------.----------------G---------------------------...-L---.....QNA-------.-KG.--.---------X---I----K---------------------.....---..------ 436
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------.----------------G---------------------------...-----.....-TA-------.YK-.--.-P-----------I-K-----------------------I.....---..------ 434
B.CU.99.Cu19 K-------------------------------------.-------R-------------------------S----I-----...--AN......-------K--.-KS.--.-T-----------I--------------------------.....---..------ 435
B.CY.09.CY266 ----------------R---------D-----------.----------------G-S-------------------------...-----.....----------.--D.K-.-PI----------L--------R------------L----.....---..------ 438
B.DE.86.D31 ------------------------T-------------.--------------------------------------------...-----.....---V------.---.--.-T-----------I-K------R-----------------.....---..------ 436
B.DK.07.PMVL_011 ------------------------T-------------.--------------------------------------------...---N-.....-------KS-.--S.--.--I----------I-K-------R-------------E--.....---..------ 438
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------D-----------.--------------------------------------------...-----.....--N-------.---.--.GS--------A--I----------------ND-------P.....---..------ 434
B.EC.89.EC003 ------------------------T-------------.-----------#---------------------S----I-----...--AN......AT-----K--.--S.--.-T-----------I-K-----------------------NN....---..------ 402
B.ES.09.P2149_3 --------------------------D-----------.--------------------------------------------...--M-T.....P-A----K--.-K-.--.RT-----------I-K--------------R---------.....---..------ 436
B.FR.92.92FR_BX08 K-------------------------D-----------.--------------------------------------------...-----.....-------K--.---.--.-T-----------I-K-----------------------N.....---..------ 436
B.GA.88.OYI_397 --------------------------D-----------.--------------------------------------------...---N......-V-V---K--.-K-.--.-T-----------I-K--------------R---------.....---..------ 435
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------.--S-------------G----------------S----I-----...--A--.....A---------.-K-.--.-T-----------I--------------------------.....---..------ 431
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------G--------.----------------G---------------------------...-----.....TNA--I-GSH.---.--.-F-----------I-K-------#----------------.....---..------ 433
B.IN.x.11807 --------------------------------------.------------------------S-------------------...----......-S--------.---.--.-NI---------RI-K-----------R------------.....---..------ 435
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------CT-D-----------.--------------------------------------------...--ISKSA...PD-------T.---.--.-------------I-----------------------E--.....---..------ 436
B.JP.05.DR6538 --------------------------------------.--------------------------------------------...-----.....--S--V----.---.--.--I----------ISK------------------------.....---..------ 436
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------------.----------------G----------------S----------...--A--.....----------.---.--.-------------I-K------------------------.....---..------ 436
B.MM.99.mSTD101 K----------------------CT----H--------.--------------------------------------------...-----.....P-N-------.---.--.-T-----------I-K------------------------.....---..------ 439
B.NL.00.671_00T36 K-------------------------------------.--S-----------------------------------------...----S.....APA-------.H--.--.RT-----------I-------X-------X-X--------.....X--..-X---- 439
B.PE.07.502_2649_wg8 --------------------------D-----------.-----------R--------------------------------...--A-......NSA------K.XG-.-K.R---------I--I-KH-------------E---------.....GK-..------ 435
B.PY.03.03PY_PSP0115 --------------------------------------.--------------------------------------------...----S.....QN--------.-KG.--.RNI----------L-K-----------------------N.....---..------ 434
B.RU.04.04RU128005 ---------X--------------T-------------.--------------------------------------------...-----.....Q-X-------.-KX.-K.RS-------R-X-I---------X--X--X----------.....K--..----X- 436
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------------D-----------.-----------R--------------------------------...-----S....A--V------.---.--.-T-----------I-K-------R----------------.....---..------ 437
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------------------.----------------G---------------------------...-----.....-NAV------.---.--.--I----------I-K------------------------.....---..------ 440
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------------------T-----D-----------.---------------------------------S----------...-R-P-.....-TN-------.Y--.--.-T-----------I--------------------------.....---..------ 436
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------D-----------.--------------------------------------I-----...---AQ.....P---------.---.--.-T-----------I-K--------------R---------.....---..------ 434
B.US.11.ES38 K-------------------------D-----------.-------R-----M--G---------------------------...--M--.....-T-V---K--.---.--.-TI----------L--------------------------.....---..------ 435
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------------------D-----------.---------------------------------S----------...---PQ.....QPA-------.---.--.-T-----------I-K-------R----------------.....---..------ 433
B.YE.02.02YE507 K-------------------------D-----------.--S-------------G---------------------------...--MSQMTN..P------K--.---.--.-P-----------I----K----R----------------.....---..------ 437
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------T-------------.--------------------------R-----------------...-----.....-P---I-K--.---.-G.----R-----V--I-K--------------Q--R-----N.....---..------ 436
C.AR.01.ARG4006 K--------------F--------T-------------.-----------R----G-S-------------------------...---N......NTN-------.-KG.PK.RTI------R---L--------------------------.....---..------ 431
C.BR.04.04BR013 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G-S-------------------------...---N......NTN-------.-KG.PK.RPI----------L-K------------------------.....---..V----- 433
C.BW.00.00BW07621 K--------------F--------T--------D----.-----------R----G-S--------------S----------...--AN......NTN--L-KN-.-KG.P-.R------------I--------------------------.....---..------ 432
C.CN.98.YNRL9840 ---------------F--------T-D------D----.-----------R----G-S--------------S----------...--TN.......S------S-.-KG.PK.R------------I--------------------------.....---..------ 431
C.CY.09.CY260 ---------------F--------T-------------.-----------R----G----------------S----------...--AN......H------KS-.-KG.SK.R------------I---------R----------------V....---..------ 437
C.ES.07.X2118_2 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G---------------------------...--AN.......NI---L-S-.-KG.PK.R------------IXK-----------------------N.....---..------ 431
C.ET.02.02ET_288 ---------------F--------T-D-----------.-----------R----G-S-------------------------...--AN......Q-N----K--.-KG.P-.RTI----------L--------------------------.....---..------ 431
C.GE.03.03GEMZ033 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G---------------------------...---N......-TN-------.-KS.PK.R------------I-----------------------E--.....---..------ 430
C.IL.98.98IS002 K--------------F--------T--------D----.----------------G----------------S----------...--AN......NTN----KS-.-KG.P-.RTI----------L---------RSR-----------E--.....---..------ 432
C.IN.03.D24 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G----------------S----------...--TN.......SN----KS-.-KG.FK.RT-----------I-------------------------N.....---..------ 437
C.KE.00.KER2010 ---------------F--------T--------D----.-----------R----G--------S------------------...--AN......N-N--I--S-.-KS.PK.R------------I--------------------------.....---..------ 430
C.MM.99.mIDU101_3 K--------------F--------T-D-----------.-----------R--------------R------S----------...--TN.......SA-L---S-.-KG.PK.RT-----------I----------------Q---------.....D--..------ 430
C.MW.93.93MW_965 K--------------F-------ST--------D----.--------N--R---SG----------------S----------...-HAG......N-N-----S-.-KG.P-.RT-----------L--------------------------.....---..------ 431
C.SN.90.90SE_364 K--------------F--------T-D------D----.-----------R---AG----------------S----------...--AN......NPH-L---N-.-KG.P-.R------------I-K------------------------.....---..------ 430
C.SO.89.89SM_145 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G-S-------------------------...--ANAN....NIN-L-----.-KG.PK.R------------I--------------------------.....---..------ 432
C.TZ.02.CO178 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G---------------------------...--AN......-KN-----S-.-KG.PK.RT-----------I--------------------------.....---..------ 430
C.US.98.98US_MSC3018 K--------------F-V------T-D-----------.-----------R---------------------S----------...--TN......--N-L--KS-.-KS.SK.R------------L--------------------------.....---..------ 430
C.UY.01.TRA3011 ---------------F--------T--------D----.-----------R----GS--------------------------...---N......NTN-----S-.-KG.PK.RTI----------L--------------------------.....---..------ 427
C.YE.02.02YE511 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G-S-------------------------...---N......NPN-----N-.-KG.PK.R------------I-K-----------------------N.....---..------ 430
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------F--------A-D------D----.-----------R----G---------------------------...---N......NGN----KS-.-KG.PK.R.I----------L----------------Q---------.....---..------ 430
C.ZM.02.02ZM108 K--------------F-------ST--------D----.--------S--R----G-S-------------------------...--AQ......NTN-----N-.-KG.--.R------------I--------------------------N....---..------ 435
D.CD.83.ELI --------------------------D-----------.----------------Q----------------S----------...--A--S....VT-A------.-KG.P-.--I----------I-K-----------R-------L----.....---..-----R 437
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------------------------.----------------G----------------S----------...--A-GA....--A----K--.-KG.P-.RT-----------I-K------------------------.....---..------ 431
D.CY.06.CY163 --------------------------D-----------.----------------G---------------------------...-KAAT.....NTA-------.-KS.PK.R------------I-K------------------------.....---..------ 436
D.KE.97.ML415_2 K----------------V--------D-----------.---------------------------------S----------...--A--A....NVA-------.-KG.PK.R-I----------I-K-------R------Q---------.....---..------ 437
D.KR.04.04KBH8 K-------------------------------------.---------------AG-S--------------S----------...--A-SS....N-A-------.-KG.P-.-------------I-K-------R----------------.....---..------ 436
D.SN.90.SE365 ---------------------------------D----.--------N-------G----------------S----------...--A-SS....A-A-------.-KG.--.-------------I----K-----------Q---------.....G--..------ 437
D.TD.99.MN011 --------------------------D-----------.----------------G----------------S----I-----...--A-SS....A-A-------.-K-.PK.R------------I-K---------------------E--.....---..------ 437
D.TZ.01.A280 --------------------------D-----------.---------------------------------S----------...--A--V....N-A-------.-KG.P-.--I----------I-K------------------------.....---..------ 431
D.UG.99.99UGK09958 --------------------------D-----------.---------------------------------S----I-----...--ASQA....N-A-------.-KG.P-.--I----------L-K-------R------R---------.....---..------ 433
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------.----------------G-S--------------S----------...-IA-SN....N-A-------.-K-.P-.-------------I-K------------------------.....---..-----R 435
D.ZA.90.R1 --------------------------D-----------.----------------Q---------------------------...--A--L....ATAV------.-KG.--.--I----------I-K--------------R---------.....---..------ 437
F1.AO.06.AO_06_ANG125 K--------------F--------T--------D----.----------------G---------------------------...---Q......N-N----KS-.-KG.--.--I----------I--------------------------.....---..-----R 398
F1.AR.02.ARE933 K--------------F-A------T-D------D----.------------G--SG----------------S----------...--A-......-T-V---KS-.-KG.-K.R---------V--I-K--------------R---------.....---..------ 431
F1.BE.93.VI850 K--------------F-V--------D--G---D----.---------------TG----------------S----------...--AN.......SA----KS-.-KG.--.RV-----------I----------------R---------.....---..------ 430
F1.BR.07.07BR844 K--------------FR----------------DS---.---------------SG----------------S----------...--A-......NTAV---KS-.-KG.--.R-I----------I-K-----------------------N.....---..-----R 436
F1.CY.08.CY222 K--------------F--------T----G---D----.----------------G---------------------I-----...--AN.......TA----KS-.-KG.--.-T-----------I--------------------------.....---..------ 430
F1.ES.x.P1146 ---------------F--------T----G---D---I.----------------G---------------------------...-KA-......GTA----KS-.-KG.--.R------------I-K--------------R---------.....---..------ 431
F1.FI.93.FIN9363 ---------------F-A------T----G---D----.--------I---G--IG----------R----------I-----...--AN.......T-----KS-.--G.--.R------------I----------------Q---------.....---..------ 432
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------F------------------S---.--S-------------G---------------------------...--A-......N-A----KS-.YKG.P-.RFI----------I-K------------------------.....---..------ 431
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------F--------T----G---D----.-H--------------G----------------S----I-----...--T-......--A----KS-.-KG.--.--I----------I-K------------------------.....---..------ 431
F1.RU.08.D88_845 K--------------F-------CT----G---D----.------XR--------G----------------S----I-----...--A-......-TA----KS-.-KG.-K.-------------I----------------R---------.....---..-----R 437
F2.CM.97.CM53657 K--------------F-------------G---D----.--------I---G--TG---------------------I-----...----......-TS-L--KS-.-KG.--.RN-----------I-K-------R----------------.....---..------ 428
G.BE.96.DRCBL ---------------F--------T----S---D---I.--------I---G--QG----------------S----------...--ASGA....A-A----KS-.-KG.P-.RTI----------L-----------------------E--.....---..------ 430
G.CM.04.178_15 K--------------F--------T-D------D----.-----------R---AG----------------S----------...--AS-T....T-A----KS-.-KG.PK.RSI----------L--------------------------.....---..-----R 432
G.CN.08.GX_2084_08 K--------------F--------T-D-----------.-----------RG--TG----------------S----------...-NASG.....A-A----KS-.-KG.P-.RXI----------L----------------R-----X---.....---..------ 433
G.CU.99.Cu74 K--------------F--------T----G---D----.--------A--R----G----------------S----------...--ASGA....G-AVL---S-.-KG.P-.RNI----------L--------------------------.....---..------ 437
G.ES.09.X2634_2 K--------------F--------T--------D----.-----------R----G--------S------------------...--A-......G-A----KS-.-KG.PK.RMI------R---L--------------------------.....---..-----R 434
G.GH.03.03GH175G ---------------F-A------T----H-------I.------------S--TG---------------------------...---SG.....ATS----NS-.--G.PK.RNI----------L-----------------------E--.....---..------ 435
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B.FR.83.HXB2 RQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLV.QNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAM...SQVTN.....SATIMMQRGN.FRN.QR.KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT.....ERQ..ANFLGK 436
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------F--------T----G---D----.-----------R----G---------------------------...--A-GA....A-A----KS-.-KG.PK.RNI----------L--------------------------.....---..---#-- 436
G.NG.09.09NG_SC62 K--------------F--------T----G---D----.-----------R----G----------------S----------...--A--A....--A----KS-.-KG.P-.-NI----------L----------------R---------.....---..------ 430
G.PT.x.PT2695 ---------------F--------T----G---D----.-----------R----G-S--------------S----------...--AS......G------KS-.-KG.PK.RMI----------L--------------------------.....---..------ 434
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------F-C--------D--G---D----.-----------R---QG-S--------------S----------...--ASGA....A-A-----S-.-KG.P-.RTI----------L--------------------------.....---..------ 437
H.BE.93.VI991 K--------------FRV------T-D------D----.-------R-------RG-SI-------------S----------...-----A....--A----K--.-KG.P-.RT---S-------I----------------Q---------.....G--..------ 439
H.BE.93.VI997 K--------------F--------T--------D----.-----------R---QG-SI-------------S----------...-----A....N-A----KS-.-KG.P-.-------------I----------------R---------.....---..------ 437
H.CF.90.056 K--------------F--------T-D-----------.-----------R---QG-SI-------------S----------...-----T....NTA----K--.-KG.--.-F-----------I----------------R---------.....---..------ 437
H.GB.00.00GBAC4001 K--------X----XF--------T-D------D----.---------------QG-SI------------------------...--M--M....NTA--V-K--.-KG.--.RT-----------I----------------R---------.....---..------ 437
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------F--------T--------D----.-----------R---AG-------------RVSS-R---FG--I...---N......NTN-I-----.--G.-K.RS-----------I-K----------*--------I-N--.....---..------ 416
J.CM.04.04CMU11421 -----X---X-----F--------T--------D---I.-------R-X------G---X-----X-------------X---...--M--.....T-N----X-X.-KG.XK.RMI-----X-P--LX-X----XX-------Q--X------.....---..-----X 436
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------F-A------T-D------D----.---------------SG---------------------------...----......NTN-------.--D.HK.R---------Q--I-K------------------------.....---..------ 435
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------F-A------T-D------D----.---------------SG---------------------------...----......NTN-------.--D.HK.R---------Q--I-K------------------------.....---..------ 435
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------FRV------T-------------.-------R-------SG---------------------------...----......NSAV------.-KG.--.R-I----------L-------------------------S.....---..------ 431
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------F--------T--------D----.----------------G-S--------------S----I-----...----......NPVV---K--.-KG.H-.-------------I--------------------------.....---..------ 431
01_AE.AF.07.569M ---------------F--------T-------------.-------RS------SG----------------S----------...--AQ......H---------.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 434
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------F--------T-------------.--------S------TG---------------------------...---Q......H-N-------.-KG.-K.R.I----------L---------R------Q---------.....---..------ 434
01_AE.CN.09.1119 K-----------------------T-------------.--------A--R---TG----------------S----------...--AQ......QTNVL-----.-KG.HK.G.I------R---L--------------------------.....---..-----R 434
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------T-------------.--------S------AG----------------S----------...N-AQ......QT-V------.XKG.-K.R.I------R---L--------------------------.....---..------ 434
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------------T-------------.--------S------TG---------------------------...---Q......H-K-------.-KG.--.S.I------R---L--------------------------.....---..------ 434
01_AE.TH.04.BKM -----------I------------T-------------.-------RS------RG----------------S----------...-H-Q......Q-N-------.-KG.-K.R.I----------L---------------------I----.....---..------ 434
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------------------T-------------.--------S------TG-S--------------S----------...-H-Q......H-N-------.-KG.-K.R.I------R---L--------------------------.....---GQ------ 434
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------T-------------.--------S------TG----------------S----------...-H-Q......HTNV------.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 434
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------------F--------T-------------.--------S------TG---------------------------...--AQ......QTS-------.--G.-K.T.I----------L---------R----------------.....---..------ 428
02_AG.CY.09.CY256 ---------------F--------T-------------.-----------R----G----------------S----------...---Q......QPN-------.--G.-K.T.I----------L----K----R----------------.....---..-----R 431
02_AG.ES.06.P1261 ---------------F--------T--------D----.--------S--R----G----------------S----------...---H......QSNV------.--G.--.T.I-------D--L----K---------------L----N.....---..------ 431
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------F--------T-----R-------.--------S--R----G---------------------------...---Q......QSN-------.--G.--.T.I----------L----K---------------------.....-G-..------ 431
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------F-------S---------D----.--------S--R----G----------------S----------...--AQ......QSN--I-K--.--G.--.T.I----------L----K----R----------------.....---..------ 432
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------F--------T-------------.--------S------SG---------------------------...---Q......Q-N-------.--G.R-.T.I----------L----K---------------------.....---..------ 431
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------------F--------T-------------.--------N--R---QG--------------------K------...---Q......QTN-------.--G.--.T.I----------L----K----R----------------.....---..------ 429
02_AG.SE.94.SE7812 ---------------F--------T-D-----------.--------S--R----G----------------S----------...---Q......QPN-------.--G.--.P.I----------L----K---------------------.....---..------ 431
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------F--------T-------------.--S----R--------G-------S-------------------...--AQ......QSN-------.--G.--.T.I----------L----K----R----------------.....---..------ 430
02_AG.US.06.502_2696_FL01 K--------------F--------T-------------.--------A--R----G---------------------------...---Q......QSN-------.--G.--.T.I----------L----K---------------------.....---..-----R 431
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------F--------T-------------.--------S--R----G---------------------------...---Q......QSN-------.--G.--.T.I----------L----K----R----------------.....---..------ 429
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------F--------T-D-----------.-----------R---SG--------V------------------...---Q......N-N----KS-.--G.PK.R.I----------L--------------------------.....---..-----R 434
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------F-C------T-------------.--------S------TG----------------S----------...--AS-A....A-A----KSK.-KG.--.RTI----------L--------------------------.....---..-----R 437
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------T-------------.---------------QQ----------------S----------...--A--S....A--A------.-KG.P-.--I----------I-K-----G--------R---------.....---..------ 438
06_cpx.AU.96.BFP90 K--------------F--------T--------D----.-----------R----G---------------------------...--AS......VGA----KS-.-KG.PK.RSI----------L--------------------------.....---..------ 434
07_BC.CN.98.98CN009 K--------------F--------T-D------D----.-----------R----G-SI-------------S----------...--TN.......S--L---S-.-KG.SK.R------------I--------------------------.....---..------ 431
08_BC.CN.06.nx2 K---M--------Q-FY-F-----T-D-*H---D---A#-----------*---S--S-A---R--------S--T-------...--TN.......N--L--SS-.-KG.SN.R----L-------I-K--S-----------*---------.....---..--Y--- 426
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------F--------T-D---*-------.-----------R----G-----------------------X---...---Q......NTN-L-----.-KG.-K.R.I---------XX--------------------------.....---..------ 433
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------------D-----------.---------------------------------S----------...--A-G.....GN--------.-KG.PK.-SI------------K------RR------R----L---PE....R--..------ 437
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------F-C------T----Q----S---.--------S--R---TG---------------------------...---Q......QTN-------.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 434
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------F--------T--------D----.---------------SG---------------------------...--A-......-TAVL--KSS.-NG.--.R---------T--I-K--K--------------------P.....---..------ 431
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------F--------T-D------D----.-----------R----G---------------------------...--ASSAA...A-A----KS-.-KG.PK.R-I------R---L-------------------------M.....---..------ 438
14_BG.ES.05.X1870 ---------------F--------T----G---D----.-----------R----G---------------------------...---S......G-SV---K--.-KG.--.RNI----------L--------------------------.....---..-----R 434
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------T------------A.--------S------SG-S--------------S----------...-H-Q......QTNV------.-KG.-K.R.I----------L----------------E---------.....---..-----R 434
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------F--------T-------------.--------S--R----G-S--------------S----------...---Q-TN...-NIM---K--.--G.-K.#.I----------L--------------------------.....---..------ 434
17_BF.AR.99.ARMA038 K--------------F-------------G---D----.----------------G-Q-------------------------...----......NP-VL--KS-.-KG.P-.-N-----------I----------------R---------.....---..------ 437
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------F--------T-------------.--------N--R----G----------------S----------...-H-Q......NTN-------.-KG.-K.R.I----------I--------------------------.....---..------ 434
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------D-----------.----------------G----------------S----------...--A--S....H------K--.-KG.L-.-V-----------I--------------------------.....---..------ 437
20_BG.CU.99.Cu103 K--------------F--------T----G---D----.-----------R----G---------------------------...---SGA....G-S-L--KS-.-KG.PK.RNI----------L--------------------------.....---..------ 437
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------------D----.--------S-------G----------------S----------...--A--S....AV-V------.-KG.PK.R-I----------I-K--------------------R---.....---..------ 435
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------F--------T-D-----------.--------S--R---TG---------------------------...---Q......HTG-------.-KG.-K.R.I----------LT-------R-----------------LTL..---..------ 435
23_BG.CU.03.CB118 K--------------F--------T----G---D----.-----------R----G-S-------------------------...--IPGA....G-S-----S-.-KG.PK.RNI-------D--L-----------------D--------E....G--..------ 438
24_BG.ES.08.X2456_2 K------------X-F--------T----G---D----.-----------R----G-S-------------------------...--ISGA....G-S----KS-.--G.P-.RNI----------L-K-----------------------S.....---..------ 437
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------F--------T----G---D----.-----------R----G-S-------------------------...--ASGT....A-A-------.-KG.P-.RNI----------L-----------------D--------.....---..-----R 436
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------F--------T----A---D----.-----------RG--QG-S-------------------------...---Q......N-N-LV-G--.-KG.--G--I----------L----K-----------R---------.....---..-----R 433
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------F--------T--------S----.-----------R----G----------------S----------...--ASGA....VTA----K--.-KG.-K.R-I----------L----------------R---------.....---..------ 434
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------F-------CT----G---D----.----------------G----------------S----------...--A-......NT-V------.-KG.--.-------------I----------------R---------.....---..------ 435
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------F-------CT----G---D----.----------------G----------------S----------...--A-......NT-V---KS-.-KG.--.R------------I-----------------------E--.....---..------ 446
31_BC.BR.04.04BR142 K--------------F--------T--------D----.--------S--R----G---------------------------...---N......NTN-----S-.-KG.PK.RTI----------L-------------------------NN....---..-----R 435
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------F--------THD-----------.-----------R----G---------------------------...--AQ......N-N----KS-.--G.PK.R.I----------L----------------Q---------.....---..------ 431
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------------T-------------.--------S------SG----------------S----------...---Q......QTG-------.-KG.-K.R.I--------.-L----------------Q---------.....---..------ 432
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------T-------------.--------S------TG----------------S----------...--TQQ.....ANMM------.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....-K-..I----- 433
35_AD.AF.07.169H K--------------F-V------T----G--------.--------S------TG----------------S----------...--AQ......HTN-------.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 433
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------F--------T-D-----------.--------S------TG---------------------------...---Q......H-G--I--S-.--G.--.T.I----------L--------------------------N....---..------ 434
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------F-V-----ST-------------.--------S------TG---------------------------...T-AQ......QTS-----S-.-KG.PK.RNI----------L--------------------------.....---..-----R 431
38_BF1.UY.03.UY03_3389 K--------------F-VV----ST--------D----.--------S-------G--------S---------------A--...----......NSAV---K--.-KG.P-.RT-----------I-K--------------R---------.....---..------ 431
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------A---D----.----------------G----------------S----------...--AN......QTN--V----.-K..P-.RT-----------I-K--------------------L---.....---..------ 434
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------F--------T--------D----.----------------G----------------S----I-----...N---......NTAV---KS-.-KG.--.R------------I-K--------------R---------.....---..------ 436
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----X----------F--------T----G---D----.----------------G---------------------------...--A-......GTAVL---S-.-KG.P-.-------------I-K--------------R---------.....---..------ 434
43_02G.SA.03.J11223 K--------------F--------T-D------D----.--------N--R---SG----------------S----------...--ASGA....A-A----K--.-KG.P-.RNI----------L--------------------------.....---..------ 434
44_BF.CL.00.CH80 ---------------F--------T--------D----.-----------R----G---------------------------...----......NTAV---KS-.-KG.--.R------------I--------------------------.....---..------ 437
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------F--------T-------------.-----------R----G----------------S---KI-----...--AQST....NLMM------.-KG.-K.-.I----------L--------------------------.....---..------ 436
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------F--------T----G---D----.----------------G----------------S----I-----...----......HTNVL--KS-.-KG.--.R------------I----------------R---------.....---..------ 431
47_BF.ES.08.P1942 K--------------F-V------T-D-----------.--S-------------Q---------------------------...--A-A.....-NV----K--.Y-G.--.---------R---I-K------------------------.....---..------ 435
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------T----S--------.--------S------TG----------------S----------...--AQ......QGG-------.-KG.-K.R.I----------L--------------------------.....---..------ 434
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------F--------T-------------.-----------RG---G-S-------------------------...---Q......NSN----K--.-KG.--.-.I----------L-K-----------R------------.....AG-..-----R 434
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------D-----------.---------------------------------S----------...--A-S.....ATS-------.---.--.RT-----------I-K------------------------.....---..------ 434
O.BE.87.ANT70 K-----------------------T-------------.--------Q---S---G-------V--------T----------...ATAQQDLKGGYTAVF----Q.NPI.RK.GTI----------I----------------Q--------RN....GK-..------ 441
O.CM.91.MVP5180 ------------------------T-------------.--S-----Q-------E-------V--------T---KI-----A..-AQQDLKGG.YTAVF----Q.NP-.RK.GPI----------I-K-------R------Q--------KN....G--..------ 441
O.CM.96.96CMA102 K-------------------------------------.------X-Q---S---G-------V--------T----------X..-AQQDI.KGGYTAVF----Q.NP-.R-.GPI----------I-K------R-------Q------X-RN....GK-..------ 441
O.CM.98.98CMA104 K-------------------------------------.--------Q-------G-------V--------T----------A..-AQQDL.KGGYTAVF----Q.NPI.R-.GP-----------I-------------N--QD-------RN....GK-..------ 441
O.CM.99.99CMU4122 --------------------------------------.--------Q---S---G-------V--------T----------...ATAQQDLKGGYTAVF----Q.NPG.RK.GPI----------L----------------Q--------RN....GK-..------ 441
O.FR.92.VAU K-R-E--------Q----------T-------------.--------Q-------G-S-----V--------T----------A..-AQQDL.KGGYTSVF----Q.KPI.RK.GPI----------VTK--------------Q--------KN....R--..T---K- 440
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------------------T-------------.--------Q---S---G-------I--------T----------A..AAQDLKG..GYTAVF----Q.NPS.RK.GPI----------L----------------Q--------KN....G--..------ 440
O.US.97.97US08692A ------------------------T-------------.--------Q---S---G-------V--------T---KI-----A..AAHQDL.KGGYTSVF----Q.NPI.RK.GPI----------I-K-------R------Q--------RN....GX-..------ 441
O.US.99.99USTWLA -X------------------------------------.--S-----Q-------G-------V--X-----T---KI-----A..-AQQDL.KGGXTAVF----Q.NLG.RK.GP-----------V----------------Q--------RN....G--..------ 438
N.CM.02.DJO0131 K-------------------------D-----------.--------Q------------------------A----------...---QTA.T..-VFA..-GR-.-KG.I-.RTIR---------L----K---RG------Q--------KNE...G--..------ 443
N.CM.04.04CM_1015_04 K-----------------------T-D-----------.-------XQ-------S-S-------------------------...A-AQA.....ATSVFV----.-KG.T-.RTI----------L----K---RX------Q--------KNE...G--..------ 440
N.CM.06.U14842 K-------------------X---X--------D----.--------QL------G--------------X-A----------...---QG.....ATSVFV----.-KG.M-.-TI----------V----K---RG------Q--------KNE...G--..------ 440
N.CM.95.YBF30 K-----------------------T-------------.--------QL------G----------------A----------...---QQPTT..-VFA..----.-KG.I-.-PI----------L----K---RG------Q--------KNE...G--..------ 441
N.CM.97.YBF106 K-----------------------T-D-----------.--------Q-------G----------------A----------...A-AQT.....ATSVFV----.-KG.I-.-TI----------L----K---RR------Q--------KNE...GX-..------ 440
N.FR.11.N1_FR_2011 K-----------------------T--------D----.--------QL------G----------------A----------...---QP.....TTN-FA----.-KG.I-.-PI----------L----K---R-------Q--------KSE...G--..-----R 441
P.CM.06.U14788 K-----------X----------------S---D----.------X-Q-------G-------N--------T----------AAAN-ASQELKGGYT-VF--S.....G.--.-P--------V--I-K--K---RRX-----Q--------KS....G--..------ 434
P.FR.09.RBF168 K----------------X-----------S---D---I.--------Q-------G-------N--------T----------AAAN-ANQDLKGGYT-VF--S.....G.--.XP--------I--I-K--K---R-------Q--------KS....G--..------ 437
CPZ.CD.90.ANT K-----------------I-------P--A-------I.--------H------TG-S----L---------A----------A..-ANNAQ....GTAVFL----GN-G.GK.RPL---------------K---R----R--Q----L-N-PATN..TGK..V----- 461
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 K-------------------------D------D---I.--------N--R----G----------------S----------...---N......KTE-F----GQN-P.PN.-KI----------L--------R-------Q--------NQNN..G-...I----- 428
CPZ.GA.88.GAB1 ---------------------------------D----.--------Q-------G----------------S----------...-M-Q-QG...R-DVFF-K-Q.GAG.PK.RKI----------L----K---R----R--Q---------.....G--..V----- 446
CPZ.TZ.00.TAN1 K-----------------I-------P--T--------.--------H------QG------L---------S---KI-----...ASA-A....GGVNM.L-G-K.RPP.LKKGQLQ------V----------------R--Q---------TRNNSTG...V----- 467
CPZ.US.85.US_Marilyn K------------------------P---T--------.-----------R----G------V---------A----------...C-MK-.....PSSVFL-K--.AGK.PG.RKI----------L--------R-------Q---------AG...N--..------ 439
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B.FR.83.HXB2 IW.P.SYK...G.RPGNFLQS..............RP.EPTA..............PPEESFRSGVETTTPP.........QKQEP......IDK.....ELY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
A1.AU.03.PS1044_Day0 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-L-GM-E-I.-S-.........P---Q......K--.....-QV.P--V--K----------- 500
A1.ES.06.X2110 --.-.-P-...-.-----P-N..............-L.----..............--A-L-GM-G-M.-S-.........----Q......K-R.....-QA.P--V--K----------- 499
A1.GE.99.99GEMZ011 --.-.-S-...-.-----P--..............--.--S-..............--A-H-GM-E-I.--S.........L---Q......K-R.....-QH.P-SI--K-------L--- 492
A1.IT.02.60000 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-DLWM-E-I.N-S.........L---Q......K-R.....-QH.P-AI--K-------L--- 499
A1.KE.06.06KECst_001 --.-.-N-...-.-----P--..............--.----..............--A-ICGM-E-I.AS-.........P---K......K-R.....-....-SI--K------LW--- 496
A1.RU.08.PokA1Ru --.-.-S-...-.-----P--..............--.--S-..............--A-D-GMRE-I.--SLYP..SLKQL---Q......K-R.....-P...-SV--K-------L--- 501
A1.RW.93.93RW037A --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-L-GM-E-I.AS-.........P---Q......K-R.....-PT.P-AI--K-------L--- 499
A1.SE.95.SE8538 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-I-GM-EVI.-S-.........P---Q......K--.....-QV.P--V--K-------L--- 497
A1.TZ.01.A341 --.-.-N-...-.-----P--..............-L.----..............--T-IWGM-G-I.VS-.........P---Q......K-R.....-QA.S-SV--K-------L--- 498
A1.UA.01.01UADN139 --.-.-S-...-.-----P--..............--.--S-..............--A-N-GM-E-I.--S.........L---Q......K-R.....-QQ.P-SI--K-------L--- 497
A1.UG.99.99UGA07072 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-L-GM-E-M.-S-.........P---Q......K-R.....-QV.P--V--K-------L--- 497
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --.-.-S-...-.-----P-N..............-L.----..............--AG-YGM-E-I.-S-.........--K-Q......T-R.....-QP..--A----------L-P- 504
A2.CD.97.97CDKTB48 --.-.-N-...-.-----P--..............-T.----..............--M.....EE-I.-SS.........L---........NR.....-PS.T-AI--K------LL--- 498
A2.CM.01.01CM_1445MV --.-.PN-...-.-----P--..............-T.----..............--A-NVGM-E-I.ASS.........S---L......RNR.....-QH.T-TI----------L--- 497
A2.CY.94.94CY017_41 --.-.-N-...-.-----P--..............-T.----..............--A-NL-M-E-I.-SS.........L---L......ETR.....-P-.N-AI--K-------LL-- 497
B.AR.04.04AR143170 L-.-.-H-...-.-------N..............--.----..............-------F-E---A-S.........-----......T--.....-M-..--A-------S------ 497
B.AU.04.PS1038_Day174 --.-.---...A.--------..............--.-X--..............--A---SF-X-K----.........-----......---.....-M-..---A-K----------- 501
B.BO.99.BOL0122 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-E-----F.........----Q......K-R.....G--.P--D--K-------*-K- 503
B.BR.06.06BR1119 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----F-E-----S.........----T......VH-.....---..--A--K----------- 501
B.CA.07.502_1191_03 --.-.-H-...-.-------N..............--.--S-..............------KF-E------.........-----......T--.....-M-..-FS--K-------L--- 503
B.CN.09.1121 F-.-.-H-...-.-----A--..............-L.----..............--A---GF-E-K----.........-----......---.....---..--A--K----S------ 501
B.CO.01.PCM001 --.-.-N-...-.-----P-N..............-L.----..............-------F-E-V---L.........-----......T--.....---..-----K----------- 499
B.CU.99.Cu19 --.-.-H-...-.--------RQS...........-L.----..............-------F-E-----S.........-----......V--.....---..--A--K-------*-K- 502
B.CY.09.CY266 --.-.-H-...-.-----P--..............-T.--S-..............-------F-E--A--S.........--K-T......---.....---..-------------L--- 503
B.DE.86.D31 --.-.---...-.-------R..............--.----..............-------F-E--A--F.........-----......---.....---..--A-------------- 501
B.DK.07.PMVL_011 --.-.-H-...-.--------..............--.--S-..............-------F-E--A--S.........-----......T--.....---..----------------- 503
B.DO.05.05DO_160884 --.-.-P-G..-.--------..............--.--S-..............--A----F-E------.........----Q......-NQ.....D--.P--A-------------- 501
B.EC.89.EC003 --.-.-S-...-.-----F-NRPEP..........-L.----..............-------F-E---S-S.........----T......-E-.....---..-SV--K----------- 471
B.ES.09.P2149_3 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............------GF-E-M-P--.........-----......---.....---..--A--K-------L--- 501
B.FR.92.92FR_BX08 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-EA-.--S.........-----......---.....---..--A--K----------- 500
B.GA.88.OYI_397 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E------.........-----......---.....G--..----------------- 500
B.GE.03.03GEMZ004 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-----S.........--E--......T--.....---..--A--K----------- 496
B.HT.05.05HT_129389 --.-.---...-.-------N..............-T.--S-..............-------F-E--.---.........----S......R--.....---..--A--K-------*--- 496
B.IN.x.11807 --.-.-H-...E.--------..............--.----..............-------F-G---P-S.........-----......---.....---..--A--K----------- 500
B.JM.05.05JM_KJ108 L-.-.-RQ...E.--------..............--.----..............------KF-E--.--S.........-----......V--.....---..--V--K----------- 500
B.JP.05.DR6538 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-E-I---S.........-----......---.....-M-..--A-------------- 501
B.KR.04.04KMH5 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-E-----S.........----T......---.....---..--A------------K- 501
B.MM.99.mSTD101 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-E-----A.........-----......---.....---..--A--K----------- 504
B.NL.00.671_00T36 --.-.-H-...-.--------..............--.----PSQSRPEPTA....-------F-E-----S.........-R---......T--.....---..--A--K----S--*--- 513
B.PE.07.502_2649_wg8 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............-------FVE-I---S.........----QTK..ESTGQ.....D--..-----K----------- 504
B.PY.03.03PY_PSP0115 --.-.-HG...-.--------..............--.----..............--A---SF-EG-----.........----D.....KE-R.....G--..--A--K----------- 500
B.RU.04.04RU128005 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-E-K---S.........-----......VE-.....---..--A--X----------- 501
B.TH.00.00TH_C3198 --.-.AH-...-.--------..............--.----..............-------F-E--A--S.........-----......---.....D--..--A--K----------- 502
B.TT.01.01TT_CRC50069 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............------KF-E--.A--.........---G-......TGE.....---..--A--K------LL--- 504
B.TW.94.TWCYS_LM49 --.-.-H-...E.--------..............--.----..............-------F-EQ----S.........-----......---.....D--..--A--E----------- 501
B.UA.01.01UAKV167 --.-.-H-...-.--------..............--.G---PRTEPTA.......-------F-E------.........-----......---.....---..--A--K----------- 506
B.US.11.ES38 --.-.-H-...-.--------RPES..........--.--S-..............-------F-EG-A--S.........-----......---.....D--..--A-------------- 504
B.UY.02.02UY_TSU1290 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----F-E------.........----Q......---.....---..--A--K----------- 498
B.YE.02.02YE507 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---KF-E---A-S.........----R......---E....-M-..--A----------L--- 503
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----F-E-I---S.........--P-T......V--.....D--..--A--K----S------ 501
C.AR.01.ARG4006 --.-.-N-...-.----X---..............--.----..............--A----FEE.-.--S.........P----......K-R.....-....-----K----S--L--- 492
C.BR.04.04BR013 --.-.-H-...-G--------..............--.----PPLEPTA.......--A----FAE.-.--S.........P----......K-R.....-....----------S--L--- 502
C.BW.00.00BW07621 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---KFEE.-.N-T.........P----......K-R.....-....-----K----S--L--- 493
C.CN.98.YNRL9840 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----FEE.-.--A.........P---S......K-R.....-....-------------L--- 492
C.CY.09.CY260 --.-.-H-...-.-------N..............--.----PPTVVPTA......--A---KFEE.R.--A.........P----......T-R.....D.....-I--K----S--W--- 505
C.ES.07.X2118_2 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A----FEE.-.--A.........P---X......K-X.....-....-----K----S--L--- 492
C.ET.02.02ET_288 L-.-.-H-...-.-------N..............--.A---PLEPTA........--A----FEE.A.---.........P---L......K-R.....-....A----K-------L--- 498
C.GE.03.03GEMZ033 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----YEE.-.--A.........P----......K-R.....-....--I--K----S--L--- 491
C.IL.98.98IS002 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----FEE.-.A-S.........P-P-Q......K--.....-P-KE--SA-K-------L--- 497
C.IN.03.D24 --.-.-HS...-.-------N..............--.----PLPTVPTA......--A---KF-E.-.--T.........L----......K-R.....-....-----K----S--L--- 506
C.KE.00.KER2010 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............--A----FEE.-.ALA.........P---L......KER.....-....-----K----S--L--- 491
C.MM.99.mIDU101_3 L-.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E.-.--A.........P----......K-R.....-....-------------L--- 491
C.MW.93.93MW_965 --.-.-K....-.--------..............--.----..............--A----FEE.-.--A.........P----.....KE-R.....-P...-----K-------L--- 493
C.SN.90.90SE_364 --.-.AH-...-.--------..............--.----..............--A----FEE.-.--T.........PQK.........-R.....-....---.-K----S--*L-- 486
C.SO.89.89SM_145 --.-.-H-...-.-------N..............--.----PPAESFRVRPEPTA--A----FED..#--A.........P---L......KE...........H----K----S--L--- 504
C.TZ.02.CO178 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----FEE.-.--A.........P----......KGG.....-....--I--K----S--L--- 491
C.US.98.98US_MSC3018 --.-.-H-...-.-------N..............-L.----..............--A----FEE.-.A...........L---S......K--.....-....-------------L-P- 489
C.UY.01.TRA3011 --.-.-H-...-.-----P--..............-L.----..............--A----FEE.A.--S.........PR--Q......K-R.....-....-----K----S--L--- 488
C.YE.02.02YE511 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--L----FEE.-.--A.........P---A......K.......-....-----K----S--LLP- 489
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............--A----FEE...--T.........P---L......K-G.....-.S..H----K----S--L--- 491
C.ZM.02.02ZM108 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--L.....EE.-.--A.........P----......K-R.....-....--I--K----S------ 491
D.CD.83.ELI --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........----Q......K--.....---..-----K-------L--- 501
D.CM.01.01CM_0009BBY --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--I---GF-E-V.--S.........----Q......K--...DK---..--A--K-------L--- 497
D.CY.06.CY163 --.S.-H-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........----Q......R--.....---..-------------L--- 500
D.KE.97.ML415_2 --.-.-N-...-.-----P--..............-L.----..............--A---GF-E-M.---.........-R--Q......R--.....--C..--A--K----------- 501
D.KR.04.04KBH8 --.-.-HN...-.-----P--..............-T.----..............--A---GF-E-I.--S.........--R-Q......K-N.....---..--D--K-------L-K- 500
D.SN.90.SE365 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--T---GF-E-M.--S.........----QAQKQEQK--.....---..--A--K-------L--- 507
D.TD.99.MN011 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........----Q......K--...DK---..--A--K-------L--- 503
D.TZ.01.A280 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A-I-GF-E-I.K-S.........----Q......K--..DK.---..-SA--K-------L--- 497
D.UG.99.99UGK09958 --.S.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........--R-Q......K-Q.....--D..--V--K----S--L--- 497
D.YE.02.02YE516 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........----Q......K--...DKD--..-------------L--- 501
D.ZA.90.R1 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........----Q......K--.....---..-----K----S--L--- 501
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --.-.-N-...-.--------..............--.----..............--A---GFRE-M.--S.........P---Q......K-E..GQ.G--.P--A--K------Q*--- 464
F1.AR.02.ARE933 --.-.-N-...-.--------..............--.----..............--A---GFRE-I.--S.........P---Q......K-E.....G--.P--A--K-------*L-- 495
F1.BE.93.VI850 --.-.-N-...-.--------..............--.----..............--A---GFRE-I.--S.........P---Q......K-G.....---.P--A--K-------*--- 494
F1.BR.07.07BR844 --.-.-H-...-.-----P-K..............-L.----PPAPTA........--A---GF-E-I.A-S.........P---Q......K-E.....G--.P--A--K-------E--- 507
F1.CY.08.CY222 --.-.-N-...-.--------..............--.--S-..............--A---GFKE-I.A-S.........PE--Q......K--.....G--.P--A--K-------*L*- 493
F1.ES.x.P1146 --.-.-Q-...-.-------N..............--.----..............A-A---GF---V.-...........LH--Q......KGE.....G--.P--A--K-------*--- 493
F1.FI.93.FIN9363 --.-.-N-...-.--------..............--.----..............--A--LGIRE-V.--S.........PR--Q......KEE.....GQ-.P--A--K-------*--- 496
F1.FR.96.96FR_MP411 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GFKE-I.--S.........P---Q......K-E..GQ.G--.P--A--K----S--*-P- 497
F1.RO.96.BCI_R07 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............--A---GFRE--.--S.........P---Q......K-E.....GM-.P--A--K-------*--- 495
F1.RU.08.D88_845 --.-.-S-...-.-----PX-..............-L.--S-..............--A---GF-E-I.--S.........PR--Q......K--.....DQC.P-----K------Q*--- 501
F2.CM.97.CM53657 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........P---Q......K--.....-M-.P-----K-------*--- 492
G.BE.96.DRCBL --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A-N-GF-E-I.A-S.........P---Q......KE-.....---..--S--K------Q*-K- 493
G.CM.04.178_15 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P----......RE-.....-ST..-----K----S--L--- 496
G.CN.08.GX_2084_08 --.-.-N-...-.-------N..............-L.----..............--A---GF-EGI.--S.........P----RE.QEPRE-.....G-P..--A--K-------*--- 501
G.CU.99.Cu74 L-.-.-N-...-.-------N..............--.--S-..............--A---GF-Q-I.A-S.........P---Q......KE-.....D.....-I--K----S--*--- 497
G.ES.09.X2634_2 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GFRE-I.A-S.........L-P--RE.PEQRE-.....---..--A--K----S--*--- 502
G.GH.03.03GH175G --.-.-N-...-.-------N..............--.--S-..............--A---GF-R--.A-S.........P----......RE-E....---..-----K-------*--- 499
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B.FR.83.HXB2 IW.P.SYK...G.RPGNFLQS..............RP.EPTA..............PPEESFRSGVETTTPP.........QKQEP......IDK.....ELY..PLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
G.KE.93.HH8793_12_1 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P-P--......KE-.....-IH..--A--K----S--*--- 499
G.NG.09.09NG_SC62 --.-.PHS...-.-----P-K..............-L.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P----......RE-.....-.S.P--A--K----S--*--- 493
G.PT.x.PT2695 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P----......K--.....---..-----K----S--*--- 497
G.SE.93.SE6165_G6165 --.-.-N-...-.-------N..............-T.----..............--A--LGF-E-I.A-S.........P---M......KE-.....---..-..--K----S--*--- 498
H.BE.93.VI991 --.-.-S-...-.-----P-K..............-L.----..............--A---GF-E-I.--S.........PR--L......KEQ.....-P...------------Q*--- 501
H.BE.93.VI997 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-M.-SS.........P---L......K--.....-P...-FA--K-------L--- 500
H.CF.90.056 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-M.--S.........P---Q.....LK--.....-P...--A-------S--LL-- 501
H.GB.00.00GBAC4001 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A-C-GF-E-M.---.........P---M......KE-.....-P...----------S--L--- 500
J.CD.97.J_97DC_KTB147 V-.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A---GF-EKI.--S.........-----......RK......---..-SA--K----S------ 479
J.CM.04.04CMU11421 --.-.-NX...-.-----X--..............X-.----..............--A---GF-E--..XX.........P---A......K.......---..-----K----X--X--- 497
J.SE.93.SE9280_7887 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A--LGL-E-I..-S.........P----......K--.....---..-----K----S--L--- 498
J.SE.94.SE9173_7022 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A--LGF-E-I..-S.........P----......K--.....---..----------S--L--- 498
K.CD.97.97ZR_EQTB11 F-.-.LN-...E.-------N..............--.----..............--A---GF-EKI.--S.........LR--M......K-Q.....-QG.P-----K----S--L--- 496
K.CM.96.96CM_MP535 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........PR--T......K--.....-QS.P-----K-------L--- 496
01_AE.AF.07.569M --.-STN-...-.-----P--..............--.----..............--AD.WGM-E-I.-SL.........L---Q......K--.....-HL.P-TV--K-------L--- 499
01_AE.CF.90.90CF11697 --.-.LN-...-.-----P--..............-L.----..............--A--LGM-E-I.-SF.........P---Q......K--.....-HP.S--V--K-------L--- 499
01_AE.CN.09.1119 L-.-.-N-...-.-----P--..............-T.----..............--A-NWGM-E--.ISS.........L---Q......K--.....GHP.P--I--K-------L--- 499
01_AE.HK.04.HK001 --.-.PN-...-.-----P--..............--.--S-..............--A-NW..RE.I.-SL.........L---Q......K--.....-HP.S-SI--K-------L--- 496
01_AE.JP.x.DR0492 --.-.-N-...-.-----P--..............--.--S-..............--A--WEMRE--.-SL.........L---Q......K--.....-HP.P--A--K-------L--- 499
01_AE.TH.04.BKM --.-.-N-...-.-----P-G..............-T.----..............--A-NW-M-E-K.-SL.........M---Q......E--.....DP..P--V--K-------L--- 498
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --.-.-H-...-.-----P--..............--.----..............--A-NWGM-E-I.-SL.........L---Q......K--.....-HP.P-SV----------L--- 499
01_AE.VN.98.98VNND15 --.-.-K....-.-----P--..............-T.----..............--A-NWGM-E-I.-SL.........L---Q......K--.....-HP.P-SI--K-------L--- 498
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --.-.-N-...-.-----P--..............--.----..............--A---GM-E--.PSS.........P----......K--.....---.P--A--K-------**-- 491
02_AG.CY.09.CY256 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A---GM-E--.---.........L---T......G--.....G--.P-----K-------*--- 495
02_AG.ES.06.P1261 --.-.-N-...-.-----P-N..............-L.----..............--A---GT-E-I.-SS.........P----......G--.....GI-.P--A--K-------*--- 495
02_AG.FR.91.DJ263 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A--LGM-E-I.-S-.........P---A......R-Q.....G--.P--A--K-------*L-- 495
02_AG.GH.03.03GH181AG --.-.---...-.-----P--..............--.----..............--A--LGM-E--.-SS.........P----......R--.....G--.P-----K-------*L-- 496
02_AG.LR.x.POC44951 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A---GM-E-I.-S-.........P----......R--.....G--.P-----K-------*--- 495
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --.-.-S-...-.-----P-N..............-L.----..............--A--VGMRE-A.-SS.........--P--......G--.....D--.P-----K-------*--- 493
02_AG.SE.94.SE7812 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A--LGI-E-I.-SS.........-----......G--.....G--.P--A--K-------*--- 495
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A---GM-E-I.-SS.........P----......G--.....G--.P-----K-------Y--- 495
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A---GM-E-V.-SS.........-----......R--.....---.P-----K-------*L-Q 495
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-NVGM-E-I.-SS.........PQ---......R--.....G--.P--A--K-------*--- 493
03_AB.RU.97.KAL153_2 --.-.-S-...-.-----P--..............--.--S-..............--A-N-GM-E-I.--S.........L---Q......K-R.....-QH.P-SI--K----D--L--- 499
04_cpx.CY.94.94CY032_3 M-.-.-S-...-.-------N..............--.----..............--A-CLERKE--.-SS.........L----......R--.....---..-----K----S--L--- 501
05_DF.BE.x.VI1310 V-.-.-H-...-.--------..............--.--S-..............--A----F-E-I.ASS.........P---Q......K-E.....G--.P--A--K-------L--- 503
06_cpx.AU.96.BFP90 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--I---GF-E-I.A-S.........P---S......KE-..EEKG--..--A--K----S--*--- 500
07_BC.CN.98.98CN009 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............-------F-E-----S.........----T......---.....---..-----K----------- 496
08_BC.CN.06.nx2 L-.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----FEET.#-LA.........PQ---......K-R.....-....T---------S--L--- 487
09_cpx.GH.96.96GH2911 --.-.-N-...-.-----X--..............--.--S-..............X-A---GMRE-X.-SS.........XX-X.......K-G.....-XP.P--X--K-------L--- 497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --.-.-N-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.--S.........----Q......K--.....-PH..--A--K-------L--- 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --.-.-S-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-V.A-S.........-----......KE......---..--A--K----S------ 497
12_BF.AR.99.ARMA159 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.-SS.........P-R-Q......K-E.....GQ-.P--A--K-------*-*- 494
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --.-.-N-...-.--------RPGPTAPPES....--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........-----......K.......-T-..--AA-K----S--*-*- 508
14_BG.ES.05.X1870 --.-.-S-...-.-----P-N..............-L.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P----......KE-.....-M-..--A--K----S--*--- 497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 L-.-.-K....-.-----P--..............--.--S-..............--A-NWGM-E--.-SL.........L---Q......K-R.....-HT.P--V--K-------LL-- 498
16_A2D.KR.97.97KR004 --.-.-HS...-.-----P--..............-T.----..............--A-D-GM-E--.--L.........----L......KNR.....-QH.T-AI--K-------LL-- 499
17_BF.AR.99.ARMA038 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--L---GF-ETI.--Q.........P----......K-E.....G--.P--A--K-------*-K- 501
18_cpx.CU.99.CU76 --.-.-N-...-.-------K..............--.----..............--A--LGF-E-I.A-S.........P---S......KE......-K-..-FS--K----S------ 497
19_cpx.CU.99.CU7 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............------GF-E-I.--S.........---DQ......K--.....---..--A--K-------L--- 501
20_BG.CU.99.Cu103 L-.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P--GQ......KE-.....D.....-I--K----S--*--- 497
21_A2D.KE.99.KER2003 --.-.-S-...-.--------..............-S.----..............--A-M-GF-E-I.--S.........----Q......K--.....---..-SV--K-------LL-- 499
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --.-.-S-...-.-----P-G..............--.----..............--A--VGM-E-I.-SS.........----Q......RE-.....-QP.P--V--K-------L--- 500
23_BG.CU.03.CB118 L-.-.-H-...-.-----P-N..............-L.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P--G-......KEQ.....D.....-I--K----S--*--- 498
24_BG.ES.08.X2456_2 L-.-.-H-...-.-----P-N..............-L.----..............--A--LGF-E-I.A-S.........P--GQ......PE-.....D.....-I--K----S--*--- 497
25_cpx.CM.02.1918LE --.-.-S-...-.-------N..............--.----..............--A--LGF-E-I.--S.........P---Q......K--.....---..-MA--K----S--*--- 499
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 F-.-.PN-...-.-----P--..............-L.V---..............--A-NLGMEEG-.--S.........P--........KEG.....-QS.P--I--K----------- 496
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --.S.PN-...-.-------N..............--.----..............--A--LGIME-M.-SY.........P---L......K--.....-P...--V--K-------L--- 497
28_BF.BR.99.BREPM12609 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............--A----F-E--.--S.........P---Q......KEE.....G--.P--A--K-------*--- 499
29_BF.BR.01.BREPM16704 --.-.-H-...-.-------N..............--.--S-..............--A--LGF-E-R.--S.........P---Q......K-E.....GK-.P--A----------*--- 510
31_BC.BR.04.04BR142 --.-.-H-...-.--------..............--.----PPASRLEPTA....--A----FEE.-.--S.........P---Q......R-R.....-....-----K----S--L--- 506
32_06A1.EE.01.EE0369 --.-.-S-...-.-------N..............--.----..............--A----FEE--AA-S.........S----......KK-.....---..-SA----------*--- 495
33_01B.ID.07.JKT189_C L-.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----F-EQ----S.........----Q......---.....---..-VA--K----------- 497
34_01B.TH.99.OUR2478P F-.-.-N-...-.-----P--..............--.----..............-------F-EG----S.........-----......---.....---..-SA--K-------LL-- 498
35_AD.AF.07.169H --.-.-NN...-.-----P-G..............--.----..............--A---GF-E-I.K-S.........----Q......K-G.....---..-----K----------- 497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A-N-GI-E-M.SSS.........----S......R--.....G--.P-----K-------*L-- 498
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --.-.-S-...-.-----P--..............--.----..............--A---EVKE-V.ASS.........L---........G-.....---.P--A--K----S--*P-- 493
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --.-.-H-...-.--------..............--.--S-..............--A---GF-E-I.---.........P---QKQ..EQK-E.....GM-.P--A--K-------*--- 499
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --.-.-N-...-.--------..............-T.----PTA...........--A--LMF-E---A-S.........-----......R--.....---..----------------- 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --.-.P--...-.-------N..............-L.----..............--A---GF-E-I.---.........P---Q......KNE.....G--.P-----K-------*--L 500
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --.-.---...-.-------NRPEP..........--.----..............--A---GF-E-I.--S.........L---Q......K-E.....GP-.P----------------- 503
43_02G.SA.03.J11223 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........-----......RE-.....-SP..--A--K-------W-K- 498
44_BF.CL.00.CH80 --.-.-N-...-.-----P-N..............-L.----..............--A---GF-E-I.--S.........P---Q......K-E.....GK-.P-FA--K-------*-K- 501
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --.-.-SR...-.-----P--..............--.--S-..............--A---GM-E-I.-SC.........P---Q......K-R.....-QV.Y-..--K-------L--- 499
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --.-.-N-...-.-------N..............--.----..............--A---EIRE-I.--S.........----Q......K-E.....G--.P--A--K-------W--- 496
47_BF.ES.08.P1942 --.-.-S-...-.-------N..............--.----..............--A--LGF-E--.--S.........P---Q......KE......G--.P--A----------*--- 498
48_01B.MY.07.07MYKT021 L-.-.-H-...-.-----I--..............--.----..............--A----F-E-----S.........-----......---.....---..--A-------S------ 499
49_cpx.GM.03.N26677 --.-.-H-...-.-------N..............--.----..............--A---GF-E-I.A-S.........P---Q......KE......---..-SA--K----S--*LP- 496
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --.-.-H-...-.--------..............--.----..............--A----F-E-----S.........-----......---.....-Q-..--A--K------LL--- 499
O.BE.87.ANT70 Y-.-.PGG...T.----YV-R..............PA.H-S-..............--M.....EE-V....K......GQEN--Q......KGGPN...---..-FA--K----T-Q*L-Q 501
O.CM.91.MVP5180 Y-.-.PGG...T.----YV-K..............QV.S-S-..............--M.....EE.A....VKEQ.ENQS--GDQ......EE.......--..-FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.96.96CMA102 Y-.-.PGG...T.----YV-K..............QV.P-S-..............--M.....EEVM....QG....QKN-N--X......REDPN...---..-FA--K----T-Q*--R 503
O.CM.98.98CMA104 Y-.-.PGG...T.-----M-K..............QV.A-S-..............--M.....EEVV....K......GQEN--Q......KEDSN...---..-FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.99.99CMU4122 Y-.-.PGG...T.----YA-R..............QV.S-S-..............--M.....EE-R.KG-.........ES--Q......KGDPN...---..-FA-------T-Q*L-Q 501
O.FR.92.VAU Y-.-.PRG...T.----YV-E..............QV.S-S-..............--M.....EE.M....MKGQEEDQN--G-Q......N.......---..-FA-------T-Q*--Q 501
O.SN.99.99SE_MP1299 Y-.-.PGG...T.----YA-R..............QV.S-S-..............--M.....TE-M....K......GQEN--Q......KEDQN...---..-FA-------T-Q*L-Q 500
O.US.97.97US08692A Y-.-.PGG...T.----YM-K..............QV.P-S-..............--M.....EEVM....K......XQEN-GQ......KGDP..T.---..XFX--K----T-Q*-*Q 500
O.US.99.99USTWLA Y-.-.PGG...E.-----M-KQMP...........P-.A-S-..............--M.....EE.V....VXG...XXN-N-GE.......-SN....---..-FA--K---XT-Q*--Q 501
N.CM.02.DJO0131 G-.S.PF-...-.-----P-TTTT...........-K.----..............--L-NYG-QE-R....ST....QGKER--N......TEN.....S--.P------------L---- 513
N.CM.04.04CM_1015_04 G-.S.PF-...-.-----P-TAT............-K.----..............--L--YG-QE-G....STQG.KEMQEN--K......TEN.....S--.P------------L---- 512
N.CM.06.U14842 G-.S.PF-...-.----XP-TTTT...........-K.----..............--L-DYGCQE-RN-.........QRKEMQEDQ..EKTEN.....S--.P----------------- 513
N.CM.95.YBF30 S-.S.PF-...-.-----P-TTT............-K.----..............--L--YGFQE-KS-.....QGKEMQEN--R......TEN.....S--.P----------------- 513
N.CM.97.YBF106 G-.S.PF-...-.-----P-TTT............-R.----..............--L--YG-QE-K....STQG.KEMQEN--K......TET.....S--.P------------LX--- 512
N.FR.11.N1_FR_2011 G-.S.PF-...-.-----P-TTT............-K.----..............--L-NYGFQE-KS-.........QGKEMQEDQ..ERTEN.....S--.P----------------- 513
P.CM.06.U14788 --.-.PGG...K.----YV-K..............QV.Q---..............--M-....EE-M.-..Q........N--XEE.....KEDE..K.---..--A--K----T-Q*Y-- 495
P.FR.09.RBF168 --.-.PGG...K.----YV-K..............QV.Q---..............--M-....ED-M....TR.....DK-REXE......EXE.....-E-..----------T-Q*Y-- 497
CPZ.CD.90.ANT P..T.PTW..W-C-----V-KEE............VV.----..............--I-IY..QE-.....HKR.....T--GL.......KGEE....--P..-SY--K----K-Q*WKF 525
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 N-.-.PWG...-.----YV-G..............-K.----..............--M---GFQE-K.K...........V-E-V......REE..SK.PPS..-----K----------- 492
CPZ.GA.88.GAB1 G-.-.-RS...-.-----V-N..............-T.----..............--I--YGYQE-E.............KS--K......KEGES...S--.P-.---K----S------ 509
CPZ.TZ.00.TAN1 R..T.PLW...-C-----V-NTPEKGKAQEQETAQT-VV---..............--L......E.M.-...............M......KGG.....F.......--K-I--S-Q**-- 526
CPZ.US.85.US_Marilyn H-S-.-WSGGSK.------EN..............-K.----..............--I-D-GYQE--.............VT--KQ....GKE-.....-PF..Q----K----S----E- 506
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B.FR.83.HXB2 FFREDL.A.FLQ...G.KAREFSSE..............QT.RANS..............PTRRELQVWGRDNNSP.........SEAGA......DRQ.......GTV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIK 111
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............--.----..............--SGA-WDG---.-L-.........-----......EG-.......--G.PTLS---I------I--VR-E---R--------------DID---K---R---------- 111
A1.ES.06.X2110 ----N-.-.-P-...-.E--Q----..............--.G---..............--S-A-WDG---.DL-.........-----......E--.......--G.PALS---I------I---R-E---R--------------DIN---K---R---------- 111
A1.GE.99.99GEMZ011 ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............--.--I-..............--S-T-WDG---.-PL.........P---T......E--.......--A.S------I---------VR--------------------DID---K-------------- 111
A1.IT.02.60000 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............--.----..............--S-GPLDG---.KPL.........--T--......E--.......--A.S-C----I-----------V-------------------DIN---K------X------- 111
A1.KE.06.06KECst_001 ----N-.-.-Q-...-.E---L---..............--.----..............--S-D-WDG---.SL-.........----E......E--.......-....T-----I------M--V---------------------DID---K---R---------- 108
A1.RU.08.PokA1Ru ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............--.--I-..............--S-RFWDE-G-.-PLPVPL..PETA-T-T......E--.......--...--S---I-------------------------------DIN---K-------------- 116
A1.RW.93.93RW037A ----N-.-.-Q-...-.E-------..............--.G---..............--S-A-WDG---.SL-.........-----......E--.......--D.PTC----I---------VR--------------------DIN---K---R---------- 111
A1.SE.95.SE8538 ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............--.----..............--S-D-WDG-S-.-L-.........-----......E--.......--G.PTLS---I---------V-V-------------------DIN---K-R------------ 111
A1.TZ.01.A341 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............--.G---..............--N-D-GDG--N.SL-.........-----......E--.......-AG.LT-S---I---------VR--------------------DIN---K-------------- 111
A1.UA.01.01UADN139 ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............--.--I-..............--S---WDG---.-PL.........P-T-T......E--.......--A.A------I---------VR--------------------DID---K-------------- 111
A1.UG.99.99UGA07072 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............--.G---..............--S-A-WDG---.DL-.........-----......E--.......--G.PTLS---I---------VR--------------------DIN---K---R---------- 111
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............--.G---..............--S---WDG---.-L-.........T-E--......---.......-AA..-LS---I-----------V-------------------DIN---K-------------- 110
A2.CD.97.97CDKTB48 ----N-.-.-Q-...R.E-------..............-D.----..............--N.....G---.-LL.........A---........E-.......-A-.HPC----I---------V--E---R--------------DIN--WK-------------- 104
A2.CM.01.01CM_1445MV ----N-.-.SQ-...R.E--KL-P-..............-N.----..............-AS--RWNG---.SFL.........V---T......EK-.......--T.H-Y----I---------V--E------------------DIN---K-R------------ 111
A2.CY.94.94CY017_41 ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............-N.----..............--S---ENG---.-LL.........P---T......GD-.......--I.Q-C----I---------V--E-------------------IN---K-------------- 111
B.AR.04.04AR143170 ----T-.-.-P-...R.--------..............-A.----..............---------RG--S-L.........-----......---.......-D-..-LS---I---------------I---------------D-N-S---------------- 111
B.AU.04.PS1038_Day174 ----N-.-.---...-.--------..............--.--X-..............--S----L--XE----.........-----......---.......-D-..---C--I--------S-----------------------XN-X-K-------------- 111
B.BO.99.BOL0122 ----N-.-.-P-...R.E-------..............--.----..............---G----------PL.........----T......E--.......---.S--G---I--------K--V-------------------D-N---K-------------- 112
B.BR.06.06BR1119 ----N-.-.-P-...-.-----PT-..............--.----..............--S------------L.........P---D......GT-.......-A-..-LS---I---------------I-----------------N------------------ 111
B.CA.07.502_1191_03 ----N-.-.-P-...-.E--K----..............--.--I-..............----------G-----.........-----......---.......-N-..-LL---I------V------------------------DIN---K-------------- 111
B.CN.09.1121 ----I-.-.-P-...-.E----C--..............--.--D-..............--S---R---GE----.........-----......---.......---..--S---I--------S------QX----------------H------------------ 111
B.CO.01.PCM001 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............--.----..............----------GGD---.........--T--......N--.......---..------I-------------------------------------K-R------------ 111
B.CU.99.Cu19 ----N-.-.-P-...-.--------QTK...........--.----..............----------G----L.........-----......S--.......---..--S---I--------K--V---I---------------D-C---K-------------- 114
B.CY.09.CY266 ----N-.-.-P-...-.E--KL---..............-D.-TI-..............---G--------S-PL.........-KE-D......---.......---..---L--I---------------------------------N-Q---------------- 111
B.DE.86.D31 ------.-.---...-.-------A..............--.----..............------------S--L.........-----......---.......---..--S---I---------------------------------------------------- 111
B.DK.07.PMVL_011 ----N-.-.-P-...-.E--KLP--..............--.--I-..............----------G-S-PL.........-----......---.......---..------IP----------V--------------------V------------------- 111
B.DO.05.05DO_160884 ----N-.-.-P-R..-.E-------..............--.-TL-..............--S-------------.........----T......-KP.......-P-.S--S---I--------------E-----------------IN------------------ 113
B.EC.89.EC003 ------.-.---...-.-----F--QT.........RA.--.----..............-S-G---------K-L.........P---N......--E.......-II..--S---I------I-------------------------IN------------------ 115
B.ES.09.P2149_3 ------.-.-P-...R.-----P--..............--.----..............------R---G-DT--.........-----......N--.......---..-LSL--I-----------V--------------------I------------------- 111
B.FR.92.92FR_BX08 ----N-.-.-P-...-.--------..............--.----..............----------SN.--L.........-----......---.......---..--S---I-------------------------------D-N------------------ 110
B.GA.88.OYI_397 ------.-.-P-...-.--------..............--.----..............--S---R---------.........-----......---.......---..---L--I------I--------------------------N------------------ 111
B.GE.03.03GEMZ004 ------.-.-P-...-.E--K-PP-..............--.----..............--S---R---G----L.........--G--......---.......---..-LS---I--------S------------------------N------------------ 111
B.HT.05.05HT_129389 ------.-.---...-.----LP--..............-D.--I-..............---G--------.---.........----V......EG-.......---..--S---I---------------------------------N---K-------------- 110
B.IN.x.11807 ----N-.-.-P-...-.----L---..............--.----..............-----------N-TPI.........-----......---.......---..--S---I------I--V-----I---------------D-N------------------ 111
B.JM.05.05JM_KJ108 ----T-.-.-PT...-.------P-..............--.----..............------------.--L.........-----......G--.......---..-LSL--I-----------V--XQV--------------------K-------------- 110
B.JP.05.DR6538 ------.-.-P-...R.-----P--..............--.----..............---------------L.........-----......---.......-N-..--S---I---------------------------------N---K-------------- 111
B.KR.04.04KMH5 ----N-.-.-P-...-.--------..............--.----..............---------------L.........----D......---.......---..--S---I--------K------I-----------------N------------------ 111
B.MM.99.mSTD101 ----N-.-.-P-...-.--------..............--.----..............---G------G----S.........-----......---.......---..--S---I-------------------------------D-D------------------ 111
B.NL.00.671_00T36 ------.-.-P-...-.E-------..............--.----PF....SEQTRANS---------------L.........-----......N--.......---..--S---I------I--------------------------D------------------ 121
B.PE.07.502_2649_wg8 ------.-.-Q-...R.E----P--..............--.----..............--------CR-----L.........-----DE..GV--A.......-PI..---L--I---------------I---------------D-N-Q-K-------------- 115
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------.-.-PR...-.E---L---..............--.----..............--S----L--------.........----G.....QGG-.......---..--S---I---------------------------------D------------------ 112
B.RU.04.04RU128005 --X---.-.-P-...-.-----P--..............--.----..............-----------E---L.........-----......G-K.......--I..-LS--XI------V-----E------------------------K------X------- 111
B.TH.00.00TH_C3198 ----N-.-.CP-...-.E-------..............--.----..............---G--------S--I.........-----......---.......RPI..--S---I-------------------------------D-N------------------ 111
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----N-.-.-P-...-.-----P--..............--.----..............------------.S--.........-----......--R.......---..-LS---I----------R----------------------N---K-------------- 110
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----N-.-.-P-...-.---K----..............--.----..............---G------T----L.........-----......---.......-P-..--S--RI----------R----------------------N---K-------------- 111
B.UA.01.01UAKV167 ----N-.-.-P-...-.-----P--..............--.----PT.......NRANS---G------------.........----T......---.......---..--S---I---------------------------------N------------------ 118
B.US.11.ES38 ----N-.-.-P-...-.E--KLP--QT.........RE.--.--I-..............---G--------S--L.........--T--......---.......-P-..--S---I---------V-----------------------N------------------ 115
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............--.----..............--G----I--G-----.........---R-......---.......---..-LS---I---------V-----------------------N------------------ 111
B.YE.02.02YE507 ----N-.-.-P-...-.E-------..............--.--D-..............--S----------S-L.........-----......---G......-D-..-LS---I------I--V-----I-----------------N---K-------------- 112
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----N-.-.-P-...-.E---L---..............--.----..............--S------------L.........--T-D......SG-.......-S-..--S---I-------------------------------D-------------------- 111
C.AR.01.ARG4006 ----N-.-.-Q-...-.---K-XP-..............--.----..............--S-----R-.-.-PL.........-----......E--.......-....TL----I-----------V---------------------K---N-------------- 107
C.BR.04.04BR013 ----N-.-.-P-...-GE----PT-..............--.----PT.......TRANS--S-----R-.-.-PL.........----T......EG-.......-....T-----I------I---------R---I-----------IE---K----I-V------R 115
C.BW.00.00BW07621 ----N-.-.-P-...-.E----PP-..............--.----..............--S-----R-.-.KPH.........-----......E--.......-....TL----I--------S--V---I---------------DIN---K-------------- 107
C.CN.98.YNRL9840 ----N-.-.-P-...-.E----PP-..............-A.----..............--S-----R-.-.-PS.........----I......E--.......-....TL----I--------S-RV---T----------------IN---K-------------- 107
C.CY.09.CY260 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............-A.----PT......DSGANS--S-----R-.E.DPR.........-----......---.......-.....L----I--------S--V---I---------------DIN---K------------X- 114
C.ES.07.X2118_2 ----N-.-.-Q-...-.E----P--..............--.--D-..............--S-----R-.-.-PR.........A---X......EGX.......-....AL----I--------S--V---TR---------------IN---K-------------- 107
C.ET.02.02ET_288 ----T-.-.-P-...-.E----P--..............--.S---PT........RANG--S-----R-.G.-PS.........-----......E--.......-....-L----I----------R---------------------IN---K-------------- 113
C.GE.03.03GEMZ033 ----N-.-.-P-...-.E---LPP-..............-A.--D-..............--S-----R-.-.-PR.........-----......E--.......-....TL----I--------S--V---I----------------I----K-------------- 107
C.IL.98.98IS002 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............--.----..............--S-----R-.-.SPL.........P-T--......E--.......--LQGALVC--I-----------V-------------------DIN------------------ 111
C.IN.03.D24 ----N-.-.-PL...-.E-G--P--..............--.----PS......ADSPNS-SS-----R-.-.-PH.........-----......EG-.......-....TL----I--------P-RVE--I----------------ID------------------ 115
C.KE.00.KER2010 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............-A.----..............--S-----R-.-.SPC.........-----......E-E.......-....TL----I---------V-----IR---------------IN---K-------------- 107
C.MM.99.mIDU101_3 ---KT-.-.-P-...-.E----PP-..............--.----..............--SG--R-R-.-.-PS.........----T......E--.......-....TL----I--------SV-V---II---------------IN---K-------------- 107
C.MW.93.93MW_965 ----N-.-.-Q....-.E----P--..............--.----..............--S-----R-.-.-PC.........-----.....EG--.......--...TL----I-------IS------I----------------IN---K-------------- 108
C.SN.90.90SE_364 ----N-.-.CP-...-.Q----P--..............--.----..............--S-----R-.-.-PH.........-AE.........--.......-....TL-.S-I---------------I----------------IN---K-------------- 103
C.SO.89.89SM_145 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............-A.----PTSRELQGQARANS--S-----R-.#.-PR.........-----......E-.............TL----I--------S--V---I---------------DIN---K-------------- 118
C.TZ.02.CO178 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............-A.----..............--S-----RR.-.-PR.........----T......EGR.......-....TL----I--------S-RV---V----------------IN---K-------------- 107
C.US.98.98US_MSC3018 ----N-.-.-P-...-.E----PA-..............-A.----..............--S--F--R-.-.S...........P---V......EG-.......-....AL----I--------S--VE--I----------------IN------------------ 105
C.UY.01.TRA3011 ------.-.-P-...-.E--K-PP-..............--.----..............--S-----RR.G.-PL.........-----......E--.......-....T-----I---------------------------------K---N-------------- 107
C.YE.02.02YE511 ----N-.-.-P-...-.-----P--..............--.----..............--I-----R-.N.-PR.........-K--G......E.........-....TL----I------V----V---I----------------IN---K-------------- 105
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----N-.-.-P-...-.E---L-P-..............-A.----..............-AS-----R-...-PH.........-----......EGR.......-.I..TL----I--------S--V---V---------------DIN---K---R---------- 107
C.ZM.02.02ZM108 ----N-.-.-P-...-.E----PP-..............--.----..............--T.....R-.-.-PS.........-----......E--.......-....T-----I--------S--V---I----------------IN---K-------------- 102
D.CD.83.ELI ----N-.-.-P-...-.--G-L-PK..............--.----..............--S---R-----.-PL.........-KT--......E--.......---..------I--------A------------------------N---K-------------- 110
D.CM.01.01CM_0009BBY ----N-.-.-P-...-.--G-L---..............--.----..............--N---R----G.-PL.........--T--......EG-.....RQ---..-LS---I-----------V-------------------DIN---K-------------- 112
D.CY.06.CY163 ------.V.-P-...-.--------..............--.----..............--S---R---G-.-PL.........--T--......EG-.......R--..-L----I--------S--V-------------------DIN---K-------------- 110
D.KE.97.ML415_2 ----N-.-.-Q-...R.----LP--..............--.-T--..............--S---W-R-G-.DT-.........--T--......EG-.......---..--S---I---------V-----------------------N---K-------------- 110
D.KR.04.04KBH8 ------.-.-P-...W.---KLP--..............-N.---R..............--S---R---G-.-PL.........--T--......E--.......R--..-LG---I--------KV-----I---------------DIE---K-------------- 110
D.SN.90.SE365 ----N-.-.-Q-...-.E---L---..............--.----..............--N---R---G-.DPL.........--T--SAETGAE--.......---..--S---I------V-AV---------------------DIN-S-K-------------- 116
D.TD.99.MN011 ----N-.-.-Q-...-.--GK----..............--.----..............--S---R-----.-PL.........--T--......EG-.....RQ---..--S---I-----------V---Q---------------DIN---K-------------- 112
D.TZ.01.A280 ----N-.-.-P-...R.----LP--..............--.----..............--S-D-R---G-.KTL.........--T--......E--....GQ.---..--S---I-------------------------------------K-------------- 112
D.UG.99.99UGK09958 ----N-.V.-P-...-.-T---P-K..............--.--D-..............--S---R-----.-TL.........P-T--......E-P.......-VG..-LS---I---------V-----I-------------V---N---K-------------- 110
D.YE.02.02YE516 ----N-.-.-Q-...-.E-GKL---..............--.---C..............--S---R-----.-PL.........--T--......EG-.....RQ-S-..-S----I----------N----Q---------------DID---K-------------- 112
D.ZA.90.R1 ----N-.-.-P-...-.--G-----..............--.----..............--S---R---G-.-PL.........--T-T......E--.......-A-..--DL--I---E-----------------------------N---K-------------- 110
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----N-.-.-Q-...R.E-GK---K..............--.----..............--S---R-QRG-.D-L.........-----......EGR....GT.R--.S-LS---I------V--V-VE------------------DIN---K------K--R---- 113
F1.AR.02.ARE933 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............--.----..............-AS---R-QRG-.-PL.........-----......E-R.......---.P-LS---I--------A-N--------------------DIN---K-------------- 111
F1.BE.93.VI850 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............--.----..............--S---R-QRG-.-PL.........-----......E-R.......---.P-LS---I---------------I---------------DIN---K-------------- 111
F1.BR.07.07BR844 ----N-.-.-P-...-.E--K-P--..............KV.-T--PT........STNS--S---R-RRG-.SPL.........----T......E-R.......---.S-LS---I------G---RV-E--T--------------DIN------------------ 117
F1.CY.08.CY222 ----N-.-.-Q-...-.E--KL---..............--.--I-..............-AS---R-QRG-.SPL.........-G---......EG-.......-A-.S-LSL--I------V-VV-V-------------------DIN---K-R------------ 111
F1.ES.x.P1146 ----N-.-.-PE...-.E-GK-P--..............--.--Y-..............C-S---WIRSGS.-...........-AS-T......EGR.......---.S-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K-------------- 109
F1.FI.93.FIN9363 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............*-.----..............-AS--PRDQR-G.--L.........-----......E-R.......---.P-LS---I-------------------------------DIN---K-------------- 110
F1.FR.96.96FR_MP411 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............-A.----..............-ASG--R-QRGN.-PL.........-----......EGR....GT.---.S-LSL--I-F--------RV----R--------------DID---K----I--------- 113
F1.RO.96.BCI_R07 ----N-.-.-P-...-.E--KL---..............--.----..............SA----W-Q-GN.--L.........-----......EGR.......-N-.S-LSL--I--------S--V-------------------DIN---K-------------- 111
F1.RU.08.D88_845 ----N-.-.-Q-...R.E------X..............--.--I-..............-AGG--R-R-G-.-PL.........-----......E--.......-S-.P-LD---I------V--V-V----R--------------DIN---K-------------- 111
F2.CM.97.CM53657 ----N-.-.-Q-...-.E-WK----..............--.----..............-AS-K-R-RR--.--L.........P----......E--.......-N-.P-LD---I-----------VE---R--------------DIN-S-K---R---------- 111
G.BE.96.DRCBL ----N-.-.-Q-...-.E----P--..............-A.----..............------R-R-G-.SPL.........P----......EGK.......--I..-SI---I------I-KVR-----I---------------ID---K-------------- 110
G.CM.04.178_15 ---KN-.-.-Q-...R.E-------..............-A.----..............--S---R--R--.SPF.........-----......EGE.......-IN..---L--I---------VR-----I--------------QIE---K-------------- 110
G.CN.08.GX_2084_08 ----N-.-.-Q-...-.E-G--P--..............-A.----..............------R-RRG-.-PL.........P-T--EG.TGAEGE.......-VT..--SL--I---------VR-----I--------------QID---K-------------- 115
G.CU.99.Cu74 ----T-.-.-Q-...R.E-G----K..............-A.--I-..............--C---R-RTG-.SPL.........P--R-......EGE.......-.....L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K-------------- 107
G.ES.09.X2634_2 ----N-.-.-Q-...-.------P-..............-A.----..............--S---R-QRG-.SPL.........P----EG.AGAEGK.......-VI..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K-------------- 115
G.GH.03.03GH175G ----N-.-.-Q-...-.E-------..............-A.--I-..............S-S---R-REG-.SPL.........P----......EGKG......--I..-L----I---------VR-----I---------------IN---K-------------- 111
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B.FR.83.HXB2 FFREDL.A.FLQ...G.KAREFSSE..............QT.RANS..............PTRRELQVWGRDNNSP.........SEAGA......DRQ.......GTV..SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIK 111
G.KE.93.HH8793_12_1 -L#-N-.-.-Q-...-.E-------..............-A.----..............------R-RRGN.SPL.........P--R-......EGK.......-DT..-LS---I---------V------I--------------DIK---K-------------- 109
G.NG.09.09NG_SC62 ----N-.-.SP-...W.E-------..............EA.----..............--S---R-R-G-.SPL.........P----......EGK.......-.-.T-LSL--I---------VR-----I--------------QID---K-------------- 110
G.PT.x.PT2695 ----N-.-.-Q-...-.E-----P-..............-A.----..............------R-RRG-.SPL.........P--R-......EG-.......-VI..PL-L--I---------VR-----I--------------DIN---K-------------- 110
G.SE.93.SE6165_G6165 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............-D.-T--..............--C-KPR-RRG-.SPL.........P---D......EGK.......-AI..-..L--I---------V------I---------------IN------------------ 108
H.BE.93.VI991 ----N-.-.-Q-...-.-----PP-..............EA.----..............--S---R-RRG-.HPL.........-----......E-T.......--...------I------I--V--E------------------DIN---K-------------- 109
H.BE.93.VI997 ----N-.-.-Q-...R.E--K--P-..............-A.----..............--S---R-R-G-.DLL.........P----......EG-.......--...-LC---I---------V--E---R---------------IN-L---------------- 109
H.CF.90.056 ----N-.-.-Q-...R.E--K--P-..............-A.-T--..............--S---R-RRG-.DPL.........-----.....AEG-.......--...-LS---I---------V--E---R---------------IN---K-------------- 110
H.GB.00.00GBAC4001 ----N-.-.-Q-...R.E---L-P-..............-A.-T--..............--S-M-R-R-G-.DT-.........----D......EGK.......--...-L----I---------V--E---R---------------IN---K-------------- 109
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----S-.-.-Q-...-.E---L-P-..............-A.-T--..............--S-K-R-R-E-.--L.........P-T-T......EE........--I..--S---I---------VRV--------------------ID---K-------------- 109
J.CM.04.04CMU11421 ----X-.-.-Q-...X.E---L-X-..............-X.----..............--S---R-R---..XX.........P-TRS......E.........---..-S----I---X--X---------R------------I--ID---X-------------- 107
J.SE.93.SE9280_7887 ------.-.-Q-...R.E---L-P-..............--.----..............--S--PRARRG-..PL.........P-T--......EG-.......---..-S----I----------R-----R--------------DID--RK-------------- 109
J.SE.94.SE9173_7022 ------.-.-Q-...R.E-----P-..............--.----..............--S--PR-RRG-..PL.........P-T--......EG-.......---..-S----I----------R-----R---------------ID---K-------------- 109
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----V-.-.SQ-...R.E--K----..............--.----..............--S---W-R-E-.-PL.........--T-N......E-S.......--G.S------I------V--V-V----R---------------IN---K-------------- 111
K.CM.96.96CM_MP535 ----N-.-.-P-...-.E-------..............--.----..............--S---R-R-G-.-PL.........----D......Q--.......--E.P------I------I----V----R---------------IN---K-------------- 111
01_AE.AF.07.569M ----N-.-FHQ-...-.--GK----..............--.----..............-AS-.-GDG---.-LI.........T-T-T......E--.......--S.S-YS---I------I-PV-----I---------------DIN---K-------------- 111
01_AE.CF.90.90CF11697 ----N-.-.SQ-...-.E-------..............--.----..............--S---GDG---.-LL.........P----......E--.......--P.F--S---I-F-------V--E------------------DIN------------------ 111
01_AE.CN.09.1119 ----AV.-.-Q-...-.---Q-P--..............-N.----..............--S-K-GDG---.-LL.........A----......E--.......-SS.S------I---------V-----MR--------------DIN---K-------------- 111
01_AE.HK.04.HK001 ----N-.-.SQ-...-.E-------..............--.--F-..............--SGK-..E-.-.-LL.........T----......EG-.......--P.F---L--I---------V---------------------DIN---K-------------- 108
01_AE.JP.x.DR0492 ----N-.-.-Q-...-.--------..............--.--I-..............--S-K-GDE-G-.-LL.........T----......E--.......--S.S--S---I------I--V--E---I--------------DIN-Q-K---V--S-----V- 111
01_AE.TH.04.BKM ----N-.-.-Q-...R.-------G..............-N.G---..............S-S-K-EDG-GE.-LL.........N----......G--.......-P..S--SL--I----------R--------------------DIN---K-------------- 110
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----N-.-.-P-...-.--GK----..............--.----..............--S---GDG---.-LL.........T----......E--.......--S.S-LS---I---------V---------------------DIN---K-------------- 111
01_AE.VN.98.98VNND15 ----N-.-.-Q....-.--G-----..............-N.----..............--S-K-GDG---.-LL.........T----......E--.......--S.S------I---------V---------------------DIN---K-------------- 110
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----N-.-.-Q-...-.---K--P-..............--.-T--..............--S---WDG---.TLL.........-K--T......EG-.......--I.S-LS---I---------VR-----I---------------IN---K-------------- 111
02_AG.CY.09.CY256 ----N-.-.-Q-...-.E--KL-P-..............--.-T--..............--SG--WDG---.---.........----D......GG-.......--I.S-L----I------II-VR----PI--------------DID---K-------------- 111
02_AG.ES.06.P1261 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............--.GT--..............--S---WDG---.-LL.........-KT-T......GG-.......-NI.S--S---I-------I-VR-E---I--------------DIN---K-------------- 111
02_AG.FR.91.DJ263 ----N-.-.-Q-...-.E--K---K..............--.GT--..............--S---GDG---.-L-.........----S......EGP.......--I.S-LS---I---------V------I---------------IN---K-------------- 111
02_AG.GH.03.03GH181AG ----N-.-.---...R.E--K--P-..............--.GT--..............--S---RDG---.-LL.........T---T......EG-.......--I.S------I---------V------I---------------ID---K-------------- 111
02_AG.LR.x.POC44951 ----N-.-.-Q-...R.E--KL---..............--.GT--..............--G---WDG---.-L-.........----T......EG-.......--I.S------I---------VR-----I--------------DIE------------------ 111
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............--.GT--..............--S--CWDE--G.-LL.........----T......RG-.......-SL.P---L--I---------VN-----I---------------I------------------- 111
02_AG.SE.94.SE7812 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............--.GT--..............-AS--PWDR---.-LL.........----T......GG-.......--I.S-LS---I---------V------I---------------IN---K-------------- 111
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----N-.-.-Q-...-.E--KL---..............--.GT--..............--S---WDG---.-LL.........P---T......GG-.......--I.P------I-------F-VR-E---IK-------N-----KIN---K-------------- 111
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----N-.-.-Q-...R.E--KL---..............--.-T--..............--S---WDG--G.-LL.........----T......EG-.......RAI.S-L-L--I---------A---E--I--------------DIN---K-------------- 111
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----N-.-.-Q-...-.E--K----..............--.-T--..............--G--RGDG---.-LL.........-A---......EG-.......-AI.S--S---I---------VR-E---I--------------DID---K-------------- 111
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............--.--I-..............--S-K-WDG---.-PL.........P-T-T......EG-.......--A.S------I---R-----VR--------------------DIN---K-------------- 111
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV.-.-Q-...R.E--K----..............-A.----..............-A-GM-REERG-.-LL.........----T......EG-.......--I..------I-----------L---IR---------------IN---K-------------- 110
05_DF.BE.x.VI1310 ----S-.-.-P-...-.E---LPP-..............--.G-L-..............-AS-------G-.SLL.........-----......EGR.......---.P-LS---I------V---R--------------------DIN---K-------------- 111
06_cpx.AU.96.BFP90 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............-A.----..............--H---RFRRG-.SPL.........P-T-V......EGE....GGK-AI..-LSL--I---------VR-----I--------------DIN---K-------------- 113
07_BC.CN.98.98CN009 ----N-.-.LP-...-.--------..............--.----..............---G-----------I.........----D......N--.......--I..------I-------------------------------D-N---K-------------- 111
08_BC.CN.06.nx2 L---IM.-.-P-...-.E----PP-..............--.--D-..............--S-----R-.-#DPS.........-A--T......E--.......-....NL----I--------S--V---I----------------IN---K-------------- 107
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----N-.-.-Q-...R.E---L-X-..............--.G-IG..............-XS---WDE---.XLL.........XXXX.......EGR.......-XA.P--X---I------I--V----------------------IN---K-------------- 110
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----N-.-.-Q-...R.----LP--..............--.----..............S-S---R---G-.-TL.........--T--......E--.......-AA..-LS---I---------------------------------N---K-----M-------- 110
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----N-.-.-Q-...-.E-----P-..............-A.----..............--S---R-RRGG.SPL.........P-T--......EG........-AI..--S---I------I--V--A---R---------------IN---K-------------- 109
12_BF.AR.99.ARMA159 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............-A.----..............-AS---W-RRG-.-LL.........-----......E-R.......---.P-LS---I--------I--V-------------------DIN---K-------------- 111
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----N-.-.-Q-...R.E-------QTRTN...SPTRE.--.----..............--S---R-RRG-.SPL.........P---T......E.........-DI..-LSC--I------I-IV---E--I-------------K-IN------------------ 118
14_BG.ES.05.X1870 ----N-.-.-Q-...-.E-----P-..............-A.----..............------W-RRG-.SPL.........P--R-......EGK.......-D-..PLSL--I---------V------I--------------DIN---K-------------- 110
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T-.-.-Q....-.--------..............--.--I-..............--S---GDG---.-LL.........T----......E--.......--Y.S--S---I----------------------P----P---DINF--K-N------------ 110
16_A2D.KR.97.97KR004 ----N-.-.-P-...R.E-------..............-N.-T--..............--S-G-WNG-G-.-PL.........A----......EK-.......--T.H-C----I---------V--E---R--------------DIN---K-------------- 111
17_BF.AR.99.ARMA038 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............-A.----..............-AI---R-R-D-.-P-.........A----......E-R.......---.P-LS---I--------E--V-------------------DIN---K-R------------ 111
18_cpx.CU.99.CU76 ----N-.-.-Q-...-.E-----P-..............KA.----..............--SG--G-RRG-.SPL.........P--RV......EG........-EI..--L---I---------V------I--------------DIN---K-------------- 109
19_cpx.CU.99.CU7 ----N-.-.-P-...-.E--KLP--..............--.----..............------R---GN.-PL.........--T-S......E--.......---..-LSL--I-------------------------------DIN---K-R------------ 110
20_BG.CU.99.Cu103 ----T-.-.-P-...-.------P-..............-A.----..............--C---R-RRG-.S-L.........P--R-......EGE.......-.....L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K-------------- 107
21_A2D.KE.99.KER2003 ----N-.-.---...-.E-G-L---..............-V.----..............--S-DVR-R---.-PL.........--T--......E--.......---..-LS---I---------------------------------N---K-------------- 110
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----N-.-.-Q-...-.E---L--G..............--.----..............--S--RGDG---.-LL.........P----......E-E.......--A.S--S---I-------------------------------DID---K-------------- 111
23_BG.CU.03.CB118 ----T-.-.-P-...-.----L---..............-A.----..............--C---RIRRG-.SPL.........P--R-......EGA.......-.....L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K-------------- 107
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T-.-.-P-...-.--G-L---..............-A.----..............--C--PR-RRG-.SPL.........P--R-......AGE.......R.....L-L--I---------V-V----I--------------DIN---K-------------- 107
25_cpx.CM.02.1918LE ------.-.-Q-...R.E---L-P-..............-A.--D-..............--S--PR---G-.-PL.........P----......E--.......-VI..-YG---I---------V-----II--------------DIN---K-------------- 110
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I-.-.SQ-...-.E-------..............-V.S---..............S-S---GNGRG-.-PL.........P-T........E-G.......R--.S-S----I------------E---R--------------DIN-S-K-------------- 109
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----N-.V.SQ-...R.E-----P-..............-A.----..............--S--PRDH-G-.DLL.........--T--......EG-.......--...--S---I---------V--E---R---------------IN-Q-K-------------- 109
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----N-.-.-P-...-.E--K-P--..............-A.----..............-AS-----RRG-.-PL.........-----......E-G.......---.P-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K-------------- 111
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----N-.-.-P-...-.E----P--..............-A.--I-..............-AS---R--R-E.-PL.........-----......E-R.......-E-.P-LS---I-----------V-------------------DIN---K-------------- 111
31_BC.BR.04.04BR142 ----N-.-.-P-...-.E----PP-..............--.----PA....SEQTRADS-AS-----R-.-.-PL.........-----......E--.......-....TL----I-----------V--------------------IK---N-------------- 117
32_06A1.EE.01.EE0369 ----N-.-.-Q-...-.E---L---..............-A.----..............--C-----R-G-SSPL.........L----......EEK.......-AI..-LS---I------I--VR--E--I--------------DIN---K-------------- 111
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A-.-.-P-...-.E---LP-K..............P-.----..............--S-------T----I.........-----......---.......-AI..-CS---I----------------R---------------IN---K-------------- 111
34_01B.TH.99.OUR2478P ----I-.-.-Q-...-.--G--P--..............--.----..............---G-----------I.........--T--......---.......--I..--S---I---------V---------------------DIN---K-------------- 111
35_AD.AF.07.169H ----N-.-.-Q-...R.E--K---G..............--.----..............--S---R-----.KAL.........--T--......K-R.......-V-..-S----I---------V-L---QR--------------DIN---K-------------- 110
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............--.-T--..............--S---WDR---.VLF.........----I......EG-.......--I.S-L----I---------VR-----I--------------DIN---K-------------- 111
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----N-.-.-Q-...R.E--K----..............--.G---..............--S---RGERGS.SLL.........----........G-.......--I.P--S---I------IT-V------I--------------DIN---K-------------- 109
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----N-.-.-P-...-.E-GK-P--..............-A.--I-..............--S-KFW-RRG-.-P-.........-----EA..GAEGR.......-N-.P-LS---I-------------------------------DIN---K-------------- 115
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----N-.-.-Q-...-.E-------..............-N.----P...........NS--S--PN---G--S-L.........P-T--......EG-.......---..---L--I------I----V----R--------------DIN---K-T---------IV- 114
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------.-.S--...-.E----P--..............-A.----..............-AS---W-RRG-.-P-.........-----......EKR.......---.S-L----I------V--V----------------N----DIN---K-------------R 111
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----N-.-.---...-.E--K-PP-QA.........RA.KA.----..............-AS---W-RRG-.-PL.........-----......E-R.......-S-.P-L----I-----------V-E-I------------------------------------ 115
43_02G.SA.03.J11223 ----N-.-.-P-...-.E---LP--..............-A.----..............--C---R-RRG-.S-L.........P----......EGE.......-IT..-ISL--I--------KV---E--I--------------QID------------------ 110
44_BF.CL.00.CH80 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............--.----..............--S---W-RRG-.-PF.........-----......EGR.......-K-.P-LC---I--------K--V---I---------------DIN-----T------------ 111
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----N-.-.-Q-...R.E---L---..............--.G-I-..............-SS---WDG---.-LL.........-----......EG-.......-AG.L-..---I------V--V-V--------------------IN---K-------------- 109
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----N-.-.-Q-...-.E--K-P--..............-A.----..............-AS---RDQRG-.-PL.........-----......E-R.......--L.P-LS---I-----------V----R--------------DIN---K-------------- 111
47_BF.ES.08.P1942 ----N-.-.-Q-...-.E-----P-..............-A.----..............-AS---G--RG-.-PL.........----T......E-........---.S-LS---I---------V-V---M---------------DIN---K-------------- 110
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---KA-.-.-P-...-.E---LY--..............--.----..............--SG-----------I.........-----......---.......--I..--SL--I---------------------------------N-----R------------ 111
49_cpx.GM.03.N26677 ----N-.-.-P-...-.E-----P-..............--.----..............--SG--R-RR--.SPL.........P----......EG........---..--S---I----------R---------------------ID---K-------------- 109
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------.-.-P-...-.--G-----..............--.----..............--S-------G----L.........-----......---.......---..-LSL--I--------------------------------ID------------------ 111
O.BE.87.ANT70 ---QI-.-.SGG...H.E--QLCA-..............TS.TPI-..............--D.....G-GS....EG......TG-S-T......E-GPE.....RAL..-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-------------- 107
O.CM.91.MVP5180 ----V-.-.SGG...H.E--QLCA-..............TS.VPI-..............--N.....G-.G....SEGT.RESE--G-S......G-.........A-..PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-E---T------------ 107
O.CM.96.96CMA102 ---QI-.-.SGG...H.E--QLCA-..............TS.API-..............-SD.....G-GN....AGT....EE--S-T......X-GPK.....R-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-----------C-R 109
O.CM.98.98CMA104 ---QI-.-.SGG...H.E--Q-YA-..............TS.GPI-..............-SD.....G-SS....EG......TG-P-T......E-GLK.....R-L..-VCL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NDIQ-E-K-----------C-R 107
O.CM.99.99CMU4122 ----I-.-.SGG...H.E--QLCT-..............TS.VPI-..............SSD.....G-GK.EGT.........R-S-T......EGGPE.....R-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T------------ 107
O.FR.92.VAU --K-I-.-.SER...H.E--QLCAG..............TS.VPI-..............--N.....GR.-....DEGARGGSE--G--......E.........RAL..-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-E-K-A------------ 108
O.SN.99.99SE_MP1299 ----I-.-.SGG...H.E--QLCA-..............TS.VPI-..............--D.....D-GN....EG......TR-S-T......EGGPE.....R-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T------------ 107
O.US.97.97US08692A ---QI-.-.SGG...H.E--QLYA-..............TS.API-..............--D.....G-S-....EG......XR-S-T......KGGP....N.R-L..-XCX--IP--D--V-IARV-XH-C-V-----------NNIQ-E-K-T------------ 107
O.US.99.99USTWLA ----V-.-.SGG...R.E--Q-YA-ANA...........PS.SPI-..............--N.....G-.G....SEX...AXX--S-G......G..LE.....R-L..-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-E-K-T------------ 110
N.CM.02.DJO0131 ---KG-.V.S--...R.ET-QLPPDNNN...........KE.--H-..............-AT---W-S-GE....EHT....GEG---E......H-E.......LSI.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-E-K-------------- 116
N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-.V.S--...R.ET--LPPDS...........N.KE.--H-..............-AT---W-S-GG....EHTG.KGDAG-P-E......--E.......LS-.PTL----I------VISV---NEVR---X--------I--IQ-E---------------- 118
N.CM.06.U14842 ---QG-.V.S--...R.ET--LXPDNNN...........KE.--H-..............-AT-G-W-S-GEEH...........T-K-DAGGPGE--E.......LS-.PTL-L--I------II-V---KEIR------------I--LQ-E-K-------------- 119
N.CM.95.YBF30 ----E-.V.S--...R.ET-KLPPDN...........N.KE.--H-..............-AT---W-S-GEEH...........TGE-D......AGEPGEDRE.LS-.PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-E-K-------------- 118
N.CM.97.YBF106 ---KG-.V.S--...R.ET-KLPPDN...........N.KE.--H-..............-AT---W-S-GE....EHTG.KGDAG-P-E......--D.......LS-.PTL----I------VXAV---KEIR------------I--IQ-E-K-------------- 118
N.FR.11.N1_FR_2011 ---KG-.V.S--...R.ET-KLPPDN...........N.KE.GTH-..............-AT---W-S-GEEH...........TGE-DAGGPGE--E.......LS-.PTL----I------VI-V---EEEI------------I-DLQ-E---R------------ 118
P.CM.06.U14788 ------.-.SGG...Q.E--QLCT-..............TS.TTD-..............--YG....G-G-.D..SE......QAXG-K......GGR.....E.RV-..P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-E-----------X---- 108
P.FR.09.RBF168 ---K--.-.SWG...Q.E--QLCT-..............TS.TT--..............--YG....G---....DP.....GQA-GXG......GGX.......-GI..P--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-E-----N---------T 107
CPZ.CD.90.ANT ----T..D.PHV..V-VQT--LCA-G...........G.SS.G---..............S-H-D-..S-G.....AQED..SEG-QG-..........G......--T..-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-Q-N----T--------S 111
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---KK-.-.S-G...-.E---LCAR..............-E.GT--..............S-YGI-RIS-GE.E...........-QG-G......EGG....EQ.AA-..------I-------IPV--E---I------------I-DLN---K-S------------ 110
CPZ.GA.88.GAB1 ----R-.-.-P-...R.E--QLCA-..............-N.-T-G..............--D---W-P-GR.............E-P-E......E-G...RE..QSI.ST.-L--I-------IPV-VE---C------------I-RIQ-Q-L-------------- 109
CPZ.TZ.00.TAN1 ----T..H.P-V...-VQT--LCA-HPREREGSGAGDSTD-SG--C..............--T......-.-.D...............D......E-R.......V.......L---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-K-Q-T--T-------VP 107
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGIK.ET--LPGK..............-E.G-H-..............S-N-GFR-SR--.............-DT-ET....GKGK.......-AL..-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQIE-T-R---M-------- 113
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K70R

B.FR.83.HXB2 VRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVN.IIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFR 280
A1.AU.03.PS1044_Day0 -K-----S-----KR-------------.-----MXX-------X---------------------------A------T----D-------------------I--------------------------------------------------------------N-- 280
A1.ES.06.X2110 -K-----A-----K--------------.-----M---L----------------------------------------T----D--------R----------I-------------------------------------------------------------K--- 280
A1.GE.99.99GEMZ011 -----E-------K--------------.-----M--------------------T-----------------------TD--ND---------------------------------------------------------------R------------------S-- 280
A1.IT.02.60000 -------------K--------------.-----M----------X--------------------X------------K---X---------------------------------------------------------X-----------X-X-----------XXX 280
A1.KE.06.06KECst_001 -K-------D---K--------------.-----M-------------Q------T-----------------------T---K--------------------I------------------------------------------------------------H-S-- 277
A1.RU.08.PokA1Ru -------------K--------------.-----M--------------------T-----------------------I---N--------------------I-V-------------------------C----------------------------------S-- 285
A1.RW.93.93RW037A -------------K--------------.-----M--------------------T-----------------------T---M-----------------------------------------------------------------------------------S-- 280
A1.SE.95.SE8538 -K-----S-----K--------------.-----M--------------------------------------------T------------------------I--------NR----------------------------------------------------S-- 280
A1.TZ.01.A341 -K-----------K--------------.-----M------------------------------I-------------T------------------------I----------------------------------------------------------------- 280
A1.UA.01.01UADN139 -------------K--------------.-----M--------------------------------------------TD--K----------V-----------V------S-----------------------------------------------------N-- 280
A1.UG.99.99UGA07072 -K-----------K--------------.-----M--------------------T--------RI-------------TK--K-----------------------------------------------------R-----------------------------N-- 280
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------K--------------.-----M---------------K------R---------------------T------------------------------------------------------------------------------------------ 279
A2.CD.97.97CDKTB48 -------V-----KR-------------.-----M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------D---------------------------------------------------H---- 273
A2.CM.01.01CM_1445MV -------V----EKR-------------.-----I-V-L----------------------------------------T---KD--------------------------------------------------------------------------------Y---- 280
A2.CY.94.94CY017_41 -------A-----KR-------------.-----M-V-L----------------------------------------T---K-----------------------------------------------------------------A---------------H---- 280
B.AR.04.04AR143170 -K--E-VT-------VT----I------.---------L--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------S-- 280
B.AU.04.PS1038_Day174 -------S--X----VT--X-I------.---------LX----------------------------------------------------------------------X------------------------------X------------------------KE-- 280
B.BO.99.BOL0122 -K-----P--------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------R------------------------ 281
B.BR.06.06BR1119 -------M--------------------.------------------------------------------------------------------------IP-------------K--------I---------------------------------------H---- 280
B.CA.07.502_1191_03 -K-----P-------T------------.---------L-----------------------------------------------------------------------------------------------------------Q------------------Y---- 280
B.CN.09.1121 -------R------E------I------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------I-----------I------- 280
B.CO.01.PCM001 -----H--V-------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 280
B.CU.99.Cu19 -------P--------------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------N------------------KE-- 283
B.CY.09.CY266 -------P-------------I------.---------L-----------D----------------------------I-----------------------------------------------K--------------------------------------P--- 280
B.DE.86.D31 ----------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 280
B.DK.07.PMVL_011 -------P--------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------K-------------------------------------H---- 280
B.DO.05.05DO_160884 ----E-VP--------V-----------.---------LX---------------------------------X-X---------------X-X-----------------X-X---------------------X------X-----------------------X--- 282
B.EC.89.EC003 -------T--------------------.---------L-----------D----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 284
B.ES.09.P2149_3 ------VA--------------------.---------------------------------------------------------------------------I-------G----------------------------------------------------N-N-- 280
B.FR.92.92FR_BX08 ------------X---------------.--------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------------------H---- 279
B.GA.88.OYI_397 ----------------------------.---------L--------------------------------------V-I--------------V-----------------------------------------------------------------------K--- 280
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------I------.---------------------------------------------------------------X-----------I--------N----------------------------S------------------------E-- 280
B.HT.05.05HT_129389 ------VH-------T------------.------------------------------X-----X----X-------X---X----X----------------------------------X--X----------------X-----------------X-----K--- 279
B.IN.x.11807 --------V-----Q-------------.------S--------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K--- 280
B.JM.05.05JM_KJ108 ----EN-P--------------------.---------------X---------------------------------------X--X----------X---------------------------------------------X---------------------K--- 279
B.JP.05.DR6538 -------P-------------I------.---------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K--- 280
B.KR.04.04KMH5 -------A--------V----I----I-.---------L----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 280
B.MM.99.mSTD101 -------P--------------------IL--------V------------------------------------------------------------------------N--R-----------R---------------------------------------K--- 281
B.NL.00.671_00T36 -----------S---T------------.---------L----------------------------------------------L------------------I-------------------------------------------------------------K--- 290
B.PE.07.502_2649_wg8 -------P-------T------------.---------------------D-----------------------------------------------------------------------------------------------R-------------------KE-- 284
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----E--PM-------------------.--------------------------------------------------I----------------------------------------------X---------------S-----------------------K--- 281
B.RU.04.04RU128005 -------T-D------------------.-----------------------------S-----------------------------------------------------------------------------------SX----------------------K--- 280
B.TH.00.00TH_C3198 -------P--------V----I------.---------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K--- 280
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----E--P--------V----I------.--------------------------------------------X------X---X--------------------------------------------------------------------------X------KE-- 279
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------P--------------------.---------------------D--------------------------V-I--------------------------------------------------------------------------------------K--- 280
B.UA.01.01UAKV167 --------V-------------------.----------------------------------------------------------------R---D---------------------------I----------------------------------------K--- 287
B.US.11.ES38 -K--E--P-------------I------.-----------------------I----------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-S-- 284
B.UY.02.02UY_TSU1290 ------VP--------------------.-----------------------------------R-----------R-----------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
B.YE.02.02YE507 ----E--P---S----------------.-----------------------------S--------------------I---S----------------------------------------------------------S------------------------A-- 281
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -K-----P------R------I------.---------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------K--- 280
C.AR.01.ARG4006 -------VM----K--------------.-----M---L----------------------------------------T---E--------T----------------------------------------------------------------------------- 276
C.BR.04.04BR013 ------VP-----K----A-------A-.-----M---L----------------------------------------T---D--------------------I------N-NR--------------------------------Q-------------------S-- 284
C.BW.00.00BW07621 -------------KR-------------.-----M---L---------------------------R------------TA--D--------T--------------------------------------------------------------------------N-- 276
C.CN.98.YNRL9840 -------P-----K--------------.-----M---L----------------------------------------TA--D--------T-----------I------------------------------------------------------------Y-G-- 276
C.CY.09.CY260 ------XX-----K----X---------.-----M---LX--------S------------------------------XD--E------X-X--------------------------------------------------------------------------X-- 283
C.ES.07.X2118_2 -------VM----K-------I------.-----M---L---------X------------------------------TA--E--------T-V------------------------------------------------------------------------S-- 276
C.ET.02.02ET_288 -------H-----K--------------.---------L----------------------------------------T---E-----------------------------------------------------------------------------------S-- 282
C.GE.03.03GEMZ033 -------V-----K----S---------.-----M---L----------------------------------------TA--E--------T----------------------------------------------------------------------------- 276
C.IL.98.98IS002 -------C-----K------------I-.-----M---L-----------K----------------------------M---EG---------------------------------------------------------S------------M-----------S-- 280
C.IN.03.D24 -------H-----K--------------.-----M---L----------------------------------------T---D--------T-----------I------------------------------------------------------------Y---- 284
C.KE.00.KER2010 ------VI-----K-T------------.-----I---L----------------------------------------T---E--------E-------------------------------------------------------------------------KN-- 276
C.MM.99.mIDU101_3 -------SM----K--------------.-----M---L-------------------------R--------------TA--E--------T-----------I------------------------------L-----------------------------Y---- 276
C.MW.93.93MW_965 ----E-VP-----K--L-----------.-----M---L-------------I--------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------N-- 277
C.SN.90.90SE_364 -------P-----K--------------.-----M---L----------------------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G-- 272
C.SO.89.89SM_145 -------P-----K----S---------.-----M---L----------------------------------------TA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G-- 287
C.TZ.02.CO178 -------S-----K--------------.---------L----------------------------------------MA--E--------T--------------------------------------------------------------------------G-- 276
C.US.98.98US_MSC3018 -------H-----K--------------.-----M---L------------------E-------I-------------TA--E--------T-------------------------------------------------------------------------K--- 274
C.UY.01.TRA3011 -------V-----K----S--I------.-----M---L----------------------------------------TA--D--------T----------------------------------------------------------------------------- 276
C.YE.02.02YE511 -------------KR-------------.-----M---L-------------------------R--------------T---ED-------T-------------------------------------------------------------------------KE-- 274
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------K--------------.-----M---L----------------------------------------TA--D---R----T-----------I--------------------------------------------------------------G-- 276
C.ZM.02.02ZM108 -------P-----K--------------.---------L----------------------------------------TA--E--------T-----------------------------------------------------Q----------------------- 271
D.CD.83.ELI -------P-----Q--------------.--------------------------------------------------T----D--------R----------I----------------------------------------------------------------- 279
D.CM.01.01CM_0009BBY ------VP-----Q--------------.------------------------------------I-------------T-------------R------------------------------------------------------------------------K--- 281
D.CY.06.CY163 ----------------------------.-----M--------------------------------------------T----D--------R---------------------------------------------------------------------------- 279
D.KE.97.ML415_2 --------V------------I------.--------------------------------------------------T-------------R----------I------------------------------------------------------------H---- 279
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------.------------------------------V----R--------------T-------------R---------------------------------------------------------------------------- 279
D.SN.90.SE365 -K---N----------------------.-----M-----------------I--------------------------T------------------------I------------------------------------------------------------H---- 285
D.TD.99.MN011 ----E--PV-----T-V-----------.--------------------------------------------------T-------------R----------I--------------------------------------------------I----------A--- 281
D.TZ.01.A280 -------------Q--------------.---------------------A----------------------------T-------------R----------I-------------------------------------------------------------K--- 281
D.UG.99.99UGK09958 --------V-----------------I-.--------------------------------------------------T----A--E-----R----------I------------------------------------------------------------H---- 279
D.YE.02.02YE516 ----E-V-V-------------------.--------------------------------------------------I-------------R----------I--------------------------------------------------------------S-- 281
D.ZA.90.R1 -------PL------------I------.---------L----------------------------------------T------------------------I------------------------------------------------------------C---- 279
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -K-----T-D------------------.--R--M----S--------------------I-S----------------T---K-I---R-----R-----------------------------------------R-----K------------E---------KE-- 282
F1.AR.02.ARE933 -K---N----------TC----------.-F-I-M--------H------K------------------------L---S---I-----------------X-------------------------------------------------------------------- 280
F1.BE.93.VI850 -K---N----------------------.-----M-----------V--------------------------------T---L-----------------------------S--------K-------------------------------------------K--K 280
F1.BR.07.07BR844 -K---N---D------------------.-----M--------------------------------------------M-------------R-----------------N--R--------------------------------N----I-------------K--- 286
F1.CY.08.CY222 -K-----T-D------T-----------.-----M--------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
F1.ES.x.P1146 -K-----T-D------T-----------.-----M--------------------------------------------T---AD---------------------------------------------------------------------------------KE-- 278
F1.FI.93.FIN9363 -K---H----------------------.-V---M--------------------------------------------T----D--------R------------------------------------------------------------------------K--- 279
F1.FR.96.96FR_MP411 -K-----T-D------------------.-----M--------------------------------------------T----D-------------------I-------------------------------------------------------------KE-- 282
F1.RO.96.BCI_R07 -K-----T-D------T-----------.-----M--------------------------------------------T---AD---------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
F1.RU.08.D88_845 -K-----V--------------------.-----M-----------------------------R-----------M--K---------------------------------S------------------C---------------------------------KE-- 280
F2.CM.97.CM53657 -------P-----Q--------------.-----M-------------S------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
G.BE.96.DRCBL -----------S-KR-----------I-.-----M-----------------------------R--------------T---N--------------------I---------R--------------------P------G---Q-R------------------N-- 279
G.CM.04.178_15 -K----VP---E-K-----I------I-.-----M-----------------------------X--------------T-------------R----------I--------S----------------------------------------------------KS-- 279
G.CN.08.GX_2084_08 -K----VP---E-K------------I-.-----M--------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------R------------------N-- 284
G.CU.99.Cu74 -------------K------------I-.-----M------------------------------I-------------TD--AD-------------------I-------------------------------------------------------------K--- 276
G.ES.09.X2634_2 -K-----------KR-----------I-.-----M--------------------------------------------T------------------------I--------------------------------------------------------------S-- 284
G.GH.03.03GH175G -------------K------------I-.-----M-----------------------------RI-------------T---KD---------------------------------------------------------------R------------------S-- 280
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B.FR.83.HXB2 VRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVN.IIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFR 280
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------S-K------------I-.-----M--------------------------------------------T-------R----------------I---R----------------------------------------------------------S-- 278
G.NG.09.09NG_SC62 -------PLK-E-K--------R---I-.-----M-------------------------------------K---E--T---M--------------------I---------------------------------------------I----------------N-- 279
G.PT.x.PT2695 -------------K------------I-.-----M--------------------------------------------T-------R----------------I-------------------------------------S------------------------S-- 279
G.SE.93.SE6165_G6165 ------VP---S-K-----I------I-.-----M-----------------------------R--------------T---K---E----------------I----------------------------------------------------------------- 277
H.BE.93.VI991 ----E-VA---F-K--------------.-----I---M-----L----------T-----------------------T---L--------------------I------N--R------------------------------------S-----G-------H---- 278
H.BE.93.VI997 ------VA-----K--------------.-----I-----------------------------R--------------T---M--------------------I----------------------------------------------S--------------K--- 278
H.CF.90.056 ----E-VA-----K--------------.-----I--------------------------------------------T-------------R-------S--I----------------------------------------------S--------------KE-- 279
H.GB.00.00GBAC4001 ----E-VA-----K--------------.-----I--------------------T-----------------------T-------------R----------I------------------------------------------N-----------------Y---- 278
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----ND-----E-K--------------.-----M---L--------------------------I------R---E--TQ--E----------------------------------#----------------------------------------------Y---- 277
J.CM.04.04CMU11421 --X-SX-P---E-K-XX-----------.-----M---L-------X---------------X---------X------T---L-----------X------------------------------X----X-X--------------X--------X---------X-- 276
J.SE.93.SE9280_7887 ----NEVP---E-K-------I------.-----M---L--------------------------I-------------TQ--A---E-----RV----------------------------------------------------------------------Y---- 278
J.SE.94.SE9173_7022 ----NEVP---E-K-------I------.-----M---L--------------------------I-------------TQ--A-L-E-----R-----------------------------------------------------------------------Y---- 278
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------VCM----Q--------------.-----M---------------------------------------------------------------------------------I------------P------------------------------------K--- 280
K.CM.96.96CM_MP535 ------V------Q--------------.--------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------K--- 280
01_AE.AF.07.569M -----------W-K--------------.-----M---------------N----T-----------------------T---K-L-A----------------I--------------------------------------------------------------S-- 280
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------KR-------------.-----M---------------D----T--------------*-----*--T---K---E---------------------E----------------------------V--------------------------Y-G-- 278
01_AE.CN.09.1119 -K-----------K------------I-.-----M---L-----------D----T-----------------------T---K-----------------------------------------------------------------------------------S-- 280
01_AE.HK.04.HK001 -------------K--------------.-----M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------I-------------------------------KX-- 277
01_AE.JP.x.DR0492 ------VP-----K------------F-.-----MM--------------D----T-----------------------T---K---E-----------------------N-DR----------------------------------------------------N-- 280
01_AE.TH.04.BKM -------P-----K--------------.-----M---L-----------D----T-----------------------T---K---E-----------------------------------------------------------A-------------------S-- 279
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------K------------I-.-----M---------------D----T-R---------------------T---K---E-------------------------------------------------------------------------------N-- 280
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------K--------------.-----M---------------D----T-----------------------T---K----------------------------G------------------------------------------------------S-- 279
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------M----K--------------.-----M--------------------------------------------T-------------R----------------------------------------------------E----------------------- 280
02_AG.CY.09.CY256 -------X-----K--------------.-----X-----------------------------R--------------TD--X----------------------X-------------------X-------------------------XX------------KE-- 280
02_AG.ES.06.P1261 -------------K--------------.-----M-------------S------------------------------TD-------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
02_AG.FR.91.DJ263 -------------K--------------.-----M--------------------------------------------T--------------------------G---R--------------------S----------------------------------K--- 280
02_AG.GH.03.03GH181AG -K---H-------KR---S---------.-----M--------------------------------------------T---L--------------------I-------G-----------------------------------------------------K--- 280
02_AG.LR.x.POC44951 -------P-----K--------------.-----M---------L-----K----------------------------TD--A--------------------------------------------------------------E----------------------- 280
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------S-----K--------------.-----M--------------------R-----------------------TD-------------------------------------------------------------------------------------P--- 280
02_AG.SE.94.SE7812 -------------K--------------.-----M--------------------------------------------TD------------R----------I------N--R-------------------I-------------------------------K--- 280
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 L------------K--M-S---------.---K-I-------------------L--------------------L-H-TD--A-------------------------R------------------------------------------------------------ 280
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------K--V-----------.-----M--------------------------------------------T-------R----------------I-------G-----------------------------------------------------K--- 280
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------K--------------.-----M-----------------------K--------------------TD------------------------------------------------------------------------------------Y---- 280
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------K--------------.-----M---L----------------T-----------------------TD--K------------------------------------G---------------------------------------------Q--- 280
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------P-----K--------------.-----M---L----------------------------------------T----D-------------------I-------------------------------------------------------------PE-- 279
05_DF.BE.x.VI1310 --------V----Q--------------.--------------------------------------------------T----D--------R----------I---------R-----------------------------------I---------------KE-- 280
06_cpx.AU.96.BFP90 -K-----------K------------I-.-----M--------------------------------------------T---K------------------------------------------------------------------------------I----K-- 282
07_BC.CN.98.98CN009 ----E--P--------------------.---------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I-----------------------------------------R------------------Y---- 280
08_BC.CN.06.nx2 ----E--P-----K--------------.-----M---L----------------------------------------TA--D--------T----D------I-------------------------------------------------------------K--- 276
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------Q--------------.-----M------------------------------I-------------T---A----------------------------------------------------------------------------------K--- 279
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------Y--------------.--------------------------------------------------T---K---------R----------I------------------------------------------------------------Y---- 279
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----EE-----E-K--------------.-----M--------------VD----------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------S-- 278
12_BF.AR.99.ARMA159 -K---NV--------------I------.---------L----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------A-- 280
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----NMS---E-K-------I------.-----M--------------------------------------------T---K----------------------------------------------------------------------------------K--- 287
14_BG.ES.05.X1870 -------------K------------I-.-----M------------------------------I-------------I-------R----------------I-------------------------------------S------------------------S-- 279
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------P-----K--------------.-----M---L----------------------------------------T---K---E----------------I-------------------------------------------------V------------S-- 279
16_A2D.KR.97.97KR004 -------T----EKR-------------.-----M-V-L----------------------------------------T---K--------------------------------------------------------------M---------R--------H---- 280
17_BF.AR.99.ARMA038 -K---D----------------------.---------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
18_cpx.CU.99.CU76 -------------KR-------------.-----M--------------------------------------------T------------------------I-------------------------------------------------------------PE-- 278
19_cpx.CU.99.CU7 -------P-----Q--------------.--------------------------------------------------T----D-------------------I--------------------------------------------------------------S-- 279
20_BG.CU.99.Cu103 -------------K------------I-.-----M---------------D----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 276
21_A2D.KE.99.KER2003 -------PL-------------------.--------------------------Q-----------------------T---MD--------R----------I--------------------------------------X---------------------S---- 279
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------K--------------.-----M--------------------A---------I-------------T---K--------------------I------------------------------------------------------------Y-G-- 280
23_BG.CU.03.CB118 -------P-----K------------T-.-----M--------------------------------------------------L-------------------------N-------------------------------------------------------E-- 276
24_BG.ES.08.X2456_2 --------M----K------------I-.-----M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S-----------------------K--- 276
25_cpx.CM.02.1918LE -----E-VL--S-K------------I-.-----I--------------------------------------------T---ND--------R----------I----------------------------------------------S--------------KE-- 279
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------VT-D---K--------------.-----M--------------V----------------------------IT---N----------V---------I-------------------------------------------------------------KE-- 278
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----EEVTVD---K--------------.----------------------------------------------------------------R--------------R-----------------------------------------I---------------K--- 278
28_BF.BR.99.BREPM12609 -K---D---D------T-----------.-----M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
29_BF.BR.01.BREPM16704 -K---D----------------------.-----M--------------------------------------------M-----------------------------------------------K--------------------------------------KE-- 280
31_BC.BR.04.04BR142 -------------K--------------.-----M---L----------------------------------------T---N---R-----------------------------------------------------------N-------------------S-- 286
32_06A1.EE.01.EE0369 -------H-----K--------------.-----M---------L-------------------R-----------R--T------------------------I-------------------------------------------------------------K--- 280
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------K--------------.-----M--------------------------------------------I---------------------------------------------------------------------------------------S-- 280
34_01B.TH.99.OUR2478P -------P-----------I--------.---------L----------------------------------------A---A--------------------I------------------------------------------R------------------K--- 280
35_AD.AF.07.169H -K-----A-----K--------------.-----M---------------D----R-----------------------T------------------------I-------------------------------------------------------------K--- 279
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------P-----K------------I-.-V---M--------------------A-----------------------T---A------------------------R---------------------------------------R-----------------K--- 280
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------P-----K--------------.-----M---------------N----S---------------S-------T---N---------RV---------I-------------------------------------------R------------------S-- 278
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -K---N-C----D--VT----I------.---------L----------------------------------------M---AD------------------------------------------K------------------R---------X---------K--- 284
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----EN-P------------------A-.-----------------------------------R--------------L---A-L-EA------------------------------M-L-------------------------N--------------I--H-E-- 283
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -K--ED-P--------------------.----D---------------------------------------------T-------------------------------N--R---------------------------------------------------KE-- 280
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -K---N-S-D------------------.---------L----------------------------------------K----------------------------------------------X---------------------------------------K--- 284
43_02G.SA.03.J11223 -K-----P---E-K------------I-.-----M-------------------------------------A------T---L--------------------I-----------------X----------------------X---------------------S-- 279
44_BF.CL.00.CH80 -K--ND-T--------------------.-------------------------------------------G------I--------------------------------------------------------------------------------------KE-- 280
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------V-----K----A---------.-----M--------------------------------------------T------------------------I------N------------------------------------------------------K--- 278
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -K---D----------------------.-----M---------------D-------------R--------K-----T---A----------------------------------------------------------------R-----------------Q--- 280
47_BF.ES.08.P1942 -------I-----K--------------.--------------------------------------------------I-------------------------------------------------------------------------------------Y-E-- 279
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------P--------------------.--------------------------------------------------M------------------------------------------------A-------------------R--S--------------K--- 280
49_cpx.GM.03.N26677 ----ND-----E-K--V-----------.-----M---L----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------------N-- 278
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------VSVD------------------.---------------------------------------------------------------------------I-------------------------------------------------------------K--- 280
O.BE.87.ANT70 -KE--NVTV--E-REVQ-----------.-----I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G---Q-Q-------------C---P--- 276
O.CM.91.MVP5180 -KE-NNVTV-VQ-KEVQ-----------.-L---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---QRQ-------------C---P--- 276
O.CM.96.96CMA102 -KEFNNVAV--E-KEVQ-----------.-----I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I------X--------X---------------------G-----Q------X------C---P--- 278
O.CM.98.98CMA104 -KEFNNVTV--E-REVQ-----------.-----I--GL---------S-AP---R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I----------------------K--------------G-----Q-------------C---P--- 276
O.CM.99.99CMU4122 -KE-YXVKV--E-REVQ-----------.-----I--GL-----------AP---X---------I-----SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I--------S----------------------------G---Q-Q-------------C---P--- 276
O.FR.92.VAU -KE-YNVAV-LE-REVR-----------.-L---I--GL-----------TP-------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G---Q-Q-------K-----C---PE-- 277
O.SN.99.99SE_MP1299 -KE-N-VPV--E-REVL-----------.-----I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-------------C---P--- 276
O.US.97.97US08692A -KE--NVTV--E-REVQ-----------.-----I--GL-----------AP-------------I-X---SK---E--TA--Q---Q-----R-X--------I------------X------------------------G-X-Q---------------C---P--- 276
O.US.99.99USTWLA -KE-XDVTV--E-R-MQR----------.-L---I--GL----X------TP-------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I-----X----X-XX-------X-----XXX-XX----XX--QRQ-------------C---P--- 279
N.CM.02.DJO0131 -----NVT-D-Q-R--V-----------.-----F-----------------------------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------Q----------------C------- 285
N.CM.04.04CM_1015_04 -----N-T-D-Q-R--V-----------.-----F---------------K---------------------A---E--R-------------R----------I---R-------------------------------------Q---------------C------- 287
N.CM.06.U14842 -----NXT-D-Q-R--V-----------.-----F-------------------------------------A---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---------------C---P--- 288
N.CM.95.YBF30 -----N-TVD-Q-R--V-----------.-------------------------------------------T---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---------------C---K--- 287
N.CM.97.YBF106 -----N-T-D-Q-R--V-----------.-----F-----------------------------R-------A---E--R-------------R----------I-------------------------E---------------Q------X--------C---K--- 287
N.FR.11.N1_FR_2011 -----N-SVD-Q-R--V-----------.-----------------------------------R-------A---E--R-------------R----------X---R-X-----------------------X-X-------X-----I-X---------C---KE-- 287
P.CM.06.U14788 -KEFEEVKX--E-RQVYX----X-----.-----I--L-----S-------I------A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS-----------------------X----G--Q-X----I---X-----X---P--- 277
P.FR.09.RBF168 -KXFEXVKV--E-REVY----X-----X.-----I--L-----S----S--I--XX--A-X------X--XSX---E--RX--Q---Q----X-----------I--------SX-----X---------------X-----G---XX--------------C---P--- 276
CPZ.CD.90.ANT -Q--NKVP-Q-GDRTVLA---L--N---.-----V-CLL---------KV--------E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I-----------Q---------------I---Q--- 280
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -K-FERVN---E-K-ITS----------.-----V--KL-----------D--K-F---------------SK---E--T---K--------------------I-------------------------E-------------------------------C---P--- 279
CPZ.GA.88.GAB1 -K-F-NVH---E-R-VV-----------.-----I---L----V----S----------------------SA------T---Q--------------------I---------------------------------------------------------C---K--- 278
CPZ.TZ.00.TAN1 -SE-YN-PVQ-GNKEVRA-----E--I-.-----I-K-L------------V-K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS--------------------L----------R-RNM------------I---P--- 276
CPZ.US.85.US_Marilyn -K---HVN---E-R--Q-S---------.-----I-------------S-K----R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I-------------------------------------------R-------------C---KE-- 282
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B.FR.83.HXB2 KYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKK.HQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIP 449
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------T-----------------------------------Y-AK----I--------------------A------A---S--F------.------------------------N----E---------------------A----K--------A----D-VT 449
A1.ES.06.X2110 -----------------------------------------------LK--E-I--------------------A------A---S--F------.-----------------------------------------------------V--K-------------DIVT 449
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------T--------------------------C----------SK--E-----------------------------A--MS--F------.------------------------M-LD----------------------------K--------A----DIVT 449
A1.IT.02.60000 ---------X------X---------------------------X--X------------X---X---------X----X-X---X--FX-----.------X-----------------M--D-------------------------L-IK--------A----DI-T 449
A1.KE.06.06KECst_001 ---------T------V------------------------------AR--E-----------------------------A---S---------.-----------------------------E---------------------A----K---R----A----DIVT 446
A1.RU.08.PokA1Ru ------------A-------------------S---A----------SK--------------------------------A---K--F------.---------------------------D----------------------------K--------A------VT 454
A1.RW.93.93RW037A ---------T------V------------------------------L---E-I--------------------A---D--A---S--F------.------------------------Q--------------------------A----K--------A----D-V- 449
A1.SE.95.SE8538 ---------T----------------------S--------------SK--E-I---------------------------A---S---------.------------------------N----E---------------------A----K--------A----DIVT 449
A1.TZ.01.A341 ---------T-------------------------------------SK--E-----------------------------A---S--F------.-----------------------------E---------------------A----K--------A-----IVT 449
A1.UA.01.01UADN139 --------------------------------S--------------LK--E-----------------------------A---S--F------.------------------------M--D-------------------------------------A----DIVT 449
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------------------------------------SK--E-I----------------E-----V----A---S--F------.------------------------Q--N-E--------------------------K--------A-T--DIV- 449
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------T------V------------------------------S----------------------------V--------S---------.------------------------Q--D-----------------------S-------------A----D-V- 448
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------------------------------D---AR--EM-----------------D---A------A------F------.------------------------K--------------------------A------------------DIV- 442
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------V----------------------I-------TK--E-I--------------------A------A------F------.------------------------K--------------------------A--Q-K---R----A----DIV- 449
A2.CY.94.94CY017_41 ---------T------V------------------------------SK-TELI----------------S---V------A---K--FY-----.------------------------K--------------------------A----K--------A----DIVT 449
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------S-----------------------------------------A---D----------------.------------------------E--------------------------S-------------A------V- 449
B.AU.04.PS1038_Day174 -----X---T---------------X-------------------------E---------X---------------------------------.---------------------------------------------------A---XK----------------- 449
B.BO.99.BOL0122 ---------T--------------------------C------------------------------------------------K---------.---------------------------H----------------------------K----------------- 450
B.BR.06.06BR1119 ---------T-------------------------------------Q---E-----------------M----I----------K--F------.------------------------------------------------------------------------V- 449
B.CA.07.502_1191_03 ---------A--------------------------Y----------------------------------E-------------K--F------.--------------------------------------------------------T---------------V- 449
B.CN.09.1121 ---------X---------------------------------D--------------------------------V------------------.----------------------------------------I----------A----K--------A-S----V- 449
B.CO.01.PCM001 ----------------V-------------------C---------------------------------------V----E---K--FA-----.------------------------I-------------------------------K---------------V- 449
B.CU.99.Cu19 ---------T--------------------------C--------------E---------------------------------K--F------.------------------------------------------------------------------------V- 452
B.CY.09.CY266 ------------------------------------C--------------EL--------------------------------K--F------.--------------------------------------------------------K--------A-------T 449
B.DE.86.D31 ----------------V-----------------------------------------------------------------------F------.------------------------T--------------------------A-------------A-------- 449
B.DK.07.PMVL_011 ---------T------------------------------R----------E------------------E--------------K--F------.-------------------------------------------------------IK-----I---------V- 449
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------------------------D----------------------------------X--E------F-X----.------------------------Q---XE---------------------A----------I---------VT 451
B.EC.89.EC003 --------------------------------------------------------------------------I------E------F---GQ-.---------------------------------------------------A----K--------A------V- 453
B.ES.09.P2149_3 -------------------------------------------K--K----EL---------------KL------------------F------.---------------------------------------------------A----K---------------V- 449
B.FR.92.92FR_BX08 X-----------------------------------C-----------------------------------------N---------F------.----------------X----------------------------------A----K----------------- 448
B.GA.88.OYI_397 ----------------------------------------------------------------------------------------F------.------------------------M--------------------------A----KN---------------- 449
B.GE.03.03GEMZ004 ---------T----------------------------------------------------------------A-------------F------.------------------------E----------------------------------------A-------T 449
B.HT.05.05HT_129389 -X--X------------------XX----------------------X--------------------X-X---X------X------XX-----.------------------------XX-X-X---------------------S----K---------------V- 448
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------------------I-------------------.---------------------------------------------------A---AK---------------V- 449
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------X-------------------Y-----------------------------------------Q--A---K--F------.------------------------M--------------------------A----K---R-----------V- 448
B.JP.05.DR6538 ---------V--------------------------C--------------E---------------------------------G--F------.---------------------------------------------------A----K--------A-----I-V 449
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------------------------------------------------I------E---K--F------.------------------------I--------------------------A--------------------V- 449
B.MM.99.mSTD101 ---------V------V-------------------C----------------------------------------D-------K--FY-----.---------------------------------------------------A----KE--------------V- 450
B.NL.00.671_00T36 ---------T-----------------------------------------------------------M-----R---------K--FD-----.------------------------------X-X----------X---------------------------IV- 459
B.PE.07.502_2649_wg8 ---------------------------------------------------E-------------------------------------------.------------------------M------------------------------------------------- 453
B.PY.03.03PY_PSP0115 ---------------------------------------------------E-I--------------------N-V--------K--F------.---------------------------------------------------A----K----------------- 450
B.RU.04.04RU128005 --------------------------------S-------------------------------------------------------F------.----------------XX--X---K--D-------------------------------------A-------- 449
B.TH.00.00TH_C3198 ---------V-------------------------------------------I-------------------------------K--F------.------------------------I--V-----------------------G--R-KE--------------V- 449
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------T----------------------------------------X---V-------------------A------E---K---------.------------------------E--------------------------A--------------------V- 448
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------------------------------------R---------------------------------I-V-----------F------#---------------------------------------------------A--------------------V- 449
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------R-----------------------------------------------F------.------------------------K--------------------------A----K---------------V- 456
B.US.11.ES38 ---------------------------------------------------E----------------------A----------K--F------.------------------------M--D-E--------------------------KH-------A------V- 453
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------T-----------------------------------------E-----------------LE-----V------------------.------------------------Q-------------------------------K---------------V- 449
B.YE.02.02YE507 ---------L------------------------------------------------------------E-------K---------F------.------------------------E--D----------------------------K--------A-------Q 450
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------------------------------N---E-----------------------------G---K--F------.------------------------M------------------------------IK---------------V- 449
C.AR.01.ARG4006 --------------------------------S----X---------A---E----------------------A---K--E---K---------.------------------------Q-------------------------------K-------------DIV- 445
C.BR.04.04BR013 ---------K-------------------------------------AK--E----------------------A------E---K--FI---Q-.------------------------Q---------------------------------------------DIV- 453
C.BW.00.00BW07621 ----------------------------------------R------T---E----------------------V------R---K--F------.------------------------Q----ED----------------------------------A----DIV- 445
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------------------------R------A---E----------------------A------E------F------.------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 445
C.CY.09.CY260 ------------A-----X-----------------C----------A--------------------------X------X---K--FX-----.------------------------Q----E----------------------------------------DIV- 452
C.ES.07.X2118_2 ------------------------------------C---R------A---E----------------------A------E------F------.------------------------Q----N------------------------Q-K--------A----DIV- 445
C.ET.02.02ET_288 ---------T-------------------------------------AK--E-----------------------------E---K--F------.------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV- 451
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------------------------------TR---M---------------------A------E---K--F------.------------------------Q---EE-----------------------------------A----DIV- 445
C.IL.98.98IS002 --------------------------------S--------------A---E-------------------K--A--D---E---K--F------.------------------------Q---------------------------------------------DIV- 449
C.IN.03.D24 ---------R--------------------------C----------A---EL---------------------A------E---K--F------.------------------------Q----E----------------------------------------DIV- 453
C.KE.00.KER2010 ---------R-------------------------------------AK--E----------------------A------E------F------.------------------------Q--D--------------------------R--H------------DIV- 445
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------------------------R------A---E-----------------------------E---K--F------.------------------------Q-------------R--------------------------A----DIV- 445
C.MW.93.93MW_965 ----------------------------------------R------A--------------------------A------E-------------.------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 446
C.SN.90.90SE_364 --------------------------------S--------------A---E------------------M---A-V-K--E---K--F------.------------------------Q--D-E---------I-------------------------A----D-V- 441
C.SO.89.89SM_145 ---------T--------------------------C---R------AK--E----------------------A------E---K--F------.------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 456
C.TZ.02.CO178 ---------T-------------------------------------A---E----------------------A------E------F------.------------------------Q---------------------------------------------DIV- 445
C.US.98.98US_MSC3018 ---------T-----------------------------I-------A---E----------------------A------E---K--F------.------------------------Q-------------------------FS------------------DIV- 443
C.UY.01.TRA3011 ---------T-------------------------------------A---EV---------------------A-V----E---K---------.------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 445
C.YE.02.02YE511 -----------------------------------------------A---E------------------K---A-V----E---K--F------.------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV- 443
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------V--------------------------C------D---AK--E------------------E---A------T---K--F------.------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 445
C.ZM.02.02ZM108 ------------------------------------C----------TK--E----------------------A------E---K--F------.-----------------------------E---------------------A-------------A-S--DIV- 440
D.CD.83.ELI -------S-------------------------------------------EM-------------------------K--E------F-R----.----------------------S-K----E--------N--ER------------------------------- 448
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------T--------------------------C--------------ELI--S-----------------S------E---K---------.---D--------------------K----E---------------------S----K--------A-------- 450
D.CY.06.CY163 ---------T--------------------------C---------K----EL---------------------A---K--E-------------.------------------------T----EN----------------------------------A-----IV- 448
D.KE.97.ML415_2 ------------------------------------------------R--EM---------------------S------E---K--F------.------------------------Q----E-------------------------------C--------D-V- 448
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------------------------E----------------------A---K--E---K---------.------------------------T----E---------------------A----K--------A-------- 448
D.SN.90.SE365 ---------T---------------------Q---------------NK--E-----------------------------E------F------.-----------------------VE----E---------------------A----KE-------A-----IV- 454
D.TD.99.MN011 ----------------T-------------------C------D-------EL---------------------A---K--E---K---------.------------------------T----E--------------------------K---R----A-T----V- 450
D.TZ.01.A280 ---------T-----------------------------------------E-----------------------------D---K--F------.------------------------K----E---------------------S----K--------A-------- 450
D.UG.99.99UGK09958 ---------------------------------------------------E-I--------------------V------G---K--F------.------------------------K----E--------------------------K----C---A------V- 448
D.YE.02.02YE516 ---------T--------------------------C--------------EL-------------------------K--E-------------.------------------------T--Q-EN-------------------------K---R----A----D--- 450
D.ZA.90.R1 ------------------------------------C-------------------------------------A------E------F------.------------------------K----E------------------------------------------V- 448
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------V--K----K------------------C----------TK-Q-----------------------A------E---K--F------.----------R-------------Q--N-E---------------------A-------------A----DIV- 451
F1.AR.02.ARE933 ---------V--------------------------C----------TK---M----------------------------K---T--F------.------------------------Q-------------------K-----------K--------A----DIV- 449
F1.BE.93.VI850 ---------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F------.-----------H------------Q--N-----------------------------P-------A----DIV- 449
F1.BR.07.07BR844 ---------L---------------------------------D---TK-------------------------A--D---E---K--FI---E-.-----------------G------Q--D----------------------------K--------A----DIV- 455
F1.CY.08.CY222 ---------L-------------------------------------VK-------------------------I------A---K--F------.------------------------Q--D---------------------------I---------A----DIV- 449
F1.ES.x.P1146 -F-------L--------------------------C------D---AK--E-----------------L----A------E---K--F------.------------------------Q--N-------------------------------------A----DIV- 447
F1.FI.93.FIN9363 ---------V--------------------------C----------TR--------------------------------E---K--F------.------------------------Q--D------D-------------X----------------A----DMV- 448
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------L-------------------------------------AK--------------------L----M------E---K--F------.------------------------Q------------------------------IK--------A----DIV- 451
F1.RO.96.BCI_R07 ---------L--------------------------Y----------TR----I---------------L----A------T---K--F------.------------------------Q--N----------------------------K--------V----DIVT 449
F1.RU.08.D88_845 ------------------X------------------------K---TK-------------------K-------V----D---K---------.------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIVT 449
F2.CM.97.CM53657 -----------------------------------------------VK--E-----------------------------E------F------.----------------------A-Q--D-S------------------------R-KH-------A----D-V- 449
G.BE.96.DRCBL ---------T-----------#..-----------------------T---E----------------------A------E------F------.------------------------Q--N-EN-------------------------K-----I--A----DIVS 445
G.CM.04.178_15 ----------------V------------------------------TK--E-----------------------------D---K--F------.------------------------Q--D-EN-------------------------K--------A----DIV- 448
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------X----------X-------------X------IK--EM----------------T----A------D------F------.------------------------K--DXEX------------------------IK--------A----DIV- 453
G.CU.99.Cu74 ---------T-----------------------------------------E-E--------------------A----------S--F------.------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV- 445
G.ES.09.X2634_2 ------------A-----------------------C------K---IK----E--------------K-----A------K---S--F------.------------------------Q--D----------------------------K---R----A----DIV- 453
G.GH.03.03GH175G ---------------------------------------I-------TK-------------------------A-V----E---K--F------.------------------------Q--D-E--------------------------KH--R----A-----IVS 449
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B.FR.83.HXB2 KYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKK.HQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIP 449
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------T----------------------P--------------IK--EM---------------------A--K---E------F------.------------------------Q----E-----------------------------------A----DIV- 447
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------------------------------------TK--EL---------------------A----------K--F------.--------------------I---K--D-ED--------------------S----K--------A----DIV- 448
G.PT.x.PT2695 ---------T-------------------------------------IK--E----------------------A------K---N--F------.------------------------Q--D-E-------------------------IK--------A----DIV- 448
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------------V-----------------------R------AN--EM---------------------A------E---K--F------.------------------------Q--D-E--------------------------TH-------A----DIVS 446
H.BE.93.VI991 ---------T-----------------------------------------EVI--------------------E------A------F----Q-.-----------------------VK-------------------------------K---X----A-----IV- 447
H.BE.93.VI997 ---------------------------------------------------E-I--------------------A------A------F------.-----------------------VK----------------------------------------A----D-V- 447
H.CF.90.056 -------------------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F------.----------------------TVK---------------------------N---K--------A----DI-- 448
H.GB.00.00GBAC4001 ---------T--------------------------N--------------EM---------------------A------A---K--F------.----------------------TVK----------------------------------------A----DI-- 447
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------------------C----------AK--EV-----------------E---K------E------F------.-----------------------VQ----E--------------------------K-------------DIVA 446
J.CM.04.04CMU11421 ---------------XX----X--------------C----------TK--XL-----------------E---A--X--XE-X-K--F------.---------------------X--Q----EX------XX-----------X---R-K-M------A-S--DIV- 445
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F------.------------------------Q----ED-------------------------K------K-A----DIV- 447
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--FY-----.------------------------Q----ED------------------------IKE----I--A----DIV- 447
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------------------C----------RK---M-L-------------------A------E------F------.------------------------Q--D----------------------F-----K--------V----DIV- 449
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F------.------------------------Q--D----------------------------K--------V----DIV- 449
01_AE.AF.07.569M ---------T------------------------------------KIK--E-----------X-----------------A---S--F------.-----------------R------E--------------------------A----X--------A----DIV- 449
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------------------------------------Y-AK--E-----------------------------D---K--F------.-----------------R------E--------------------------A----K--------A------V- 447
01_AE.CN.09.1119 ---------T-------------------------------------IK--E----------------------I------A---S---------.-----------------R------E--------------------------A---IK--------A----DIV- 449
01_AE.HK.04.HK001 -----------------------------------------------AN--E-I--------------------I------A---S--F------.-----------------R------E--------------------------A---IK---R----A----D-V- 446
01_AE.JP.x.DR0492 ---------L--------------------------C---------KTK--EM---------------------A------A--WS--FF---W-.-------H----------------E--------------------------A----K--------A----DIV- 449
01_AE.TH.04.BKM ------------------------------------C----------IK--EM---------------------A------A---S--F------.-----------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV- 448
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F------.-----------------------VE--------------------------A----K--------A----DI-- 449
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F------.-----------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIV- 448
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------V--A-----------------------A----------TR--GM---------------Q-E---A-V----E---S--F------.------------------------K--D-----------------------A----K--------A----DIVT 449
02_AG.CY.09.CY256 ---------V--------------------------A--------Y-TK--E-----X----------------A--X---X--XX--F--X---.-----X----------------H-Q--------------------------A----K--------A----DIVT 449
02_AG.ES.06.P1261 --------XV--------------------------A----------IK--E----------------------A------S---K---------.------------------------Q--------------------------A---IK-----I--A----DIVT 449
02_AG.FR.91.DJ263 ---------T--------------------------A---N---HY-IK--E-M----------------E---A------E---K--F------.------------------------Q--------------------------A----K--------A----DIV- 449
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------V--------------------------A----------TN--EL---------------------A------E------F------.------------------------T----N---------------------A----K--------A----DIVT 449
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------------------A----------TK--EM---------------------A---Q--D---K--F------.------------------------Q--------------------------A--R-K--------A----DIVT 449
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------V--------------------------A----------AK--EV-V-------------------A------E-------------.------------------------Q--D-E---------------------A-------------A----DIV- 449
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------------------------A----------TK--E----------------------A------E------F----E-.-------------------------------------------V--QVR--A----K--------A-T--DIVT 449
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------V--------------------------A----------TK--EL---------------------A------E---K--F------.------------------------Q-------------------------------K-------------DIV- 449
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----------------K------------------A----------AK--EM------------------------Q---E---K---------.------------------------K--------------------------A-------------A-----IVT 449
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------V--------------------------A----------IK--E----------------------A------A---K--F------.------------------------Q--D-----------------------A-------------A----DIVT 449
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------T-----------------------------------------E-----------------------E-----E------F------.---------------------------------------------------A-------------A-------- 449
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------T--------------------------C----------FK--E----------------------A------E------F------.------------------------QPA-----------------------------K--------A----DIV- 448
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------------C--------------EV---------------------A--K---E---A--F------.------------------------Q--D----------------------------K----------------- 449
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------T-----------------------------I-------IK--E----------------------A------E---K---------.------------------------Q--D-E-----------------------------------A----DIV- 451
07_BC.CN.98.98CN009 ---------T------------------------------------------------------------------------------F------.------------------------Q----------------------------------------A----DIV- 449
08_BC.CN.06.nx2 ------------A-----------------------C--------------------------------------------E---K--F------.------------------------Q---------------------------------------------DIV- 445
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------V-------------------------------------IK--E----------------------A--K---E---K--F------.------------------------Q--D-E---------------------A----K--------AR---DIVT 448
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------------------------QM---------------Q--H-TI------G---K--F-A----.--------------------L---Q--K-N-----------------------------------A-V--DIV- 448
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------------------------------------T---E----------------------E-V----K------F------.------------------------E--D-EC------------------------I--------------DIV- 447
12_BF.AR.99.ARMA159 --------CV------T-----------------------------------------------------------------------F------.--------------------------------------------------------K---R------------- 449
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------V--------------------------C----------T---E----------------------E-V----R------F------.----------------------A-Q--D----------------------------K--------A----DIVS 456
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------------------------------RK--EM---------------------A------K---N--F------.------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV- 448
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------------------C-----------K--EM----------------------------A---S--F------.-----------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV- 448
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T------V----------------------------------E----R------------------------N---K--FY-----.----------E-------------K--------------------------AE---K--------A----DIV- 449
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------------------------------L--------------------------------K---------.------------------------I-------------------------------K--------------IV- 449
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------------------------------E--E---------------------------------K--F------.------------------------Q-------------------------------K-----I-------DIV- 447
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------------------------D-------E---------------------------------K--F------.------------------------S----E-----------------------------------A-------- 448
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------W-----------------------------------G---F----------------------------WK--FY-----.------------------------Q--D--------------------------------------------V- 445
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------------------------------EM----------------------------E-------------.------------------------K----E-------------------------------------------- 448
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------T------------------------------R--D---AK--E------------------E---I--D---A---S--F------.------------------------Q--N-----------------------A-------------A------V- 449
23_BG.CU.03.CB118 ------------------------------------C--------------EL---------------------A----------K--F------.--------------------------------------------------------K---------------V- 445
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------L--------------------------C------X-------EL---------------------A----------K--F------.-------Q---------------------E------L----------------------------A------V- 445
25_cpx.CM.02.1918LE ---------T---------------------------T-----GT--AK--E-----------------------------E---K--F------.------------------------K--------------------------A--Q----------A----DIV- 448
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------V------------------------------A---E----------------------A------A---K--F------.------------------------K----EN--------------------A----K--------A----DIVT 447
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------------------C----------T---E----------------------A------A---K--F------.------------------------Q----E--------------------------K---R----A----DIVS 447
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------R-----------------------------------V--------E--F------.-----------------------V------I-------------------------K---------------V- 449
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------V------------------------------------------------------------EK----------------F------.---------------------------------------------------A----K---------------V- 449
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------------------------------------------------------------------K--FD-----.------------------------E--D-E----------------------------------------DIV- 455
32_06A1.EE.01.EE0369 R--------------------------------------------------EM---------------------V------E---K--F------.------------------------E--D-E-----------------------------------AR---DIV- 449
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------------------------R---R------IK-------------------D------------A---N--F------.------------------------E-------------------------------K--------A----DIV- 449
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------------------C---------------M----------------------------D------F------.------------------------E--------------------------A----K--------A----DIV- 449
35_AD.AF.07.169H ---------------------------------------I-----------E-I--------------------I------A---K--F------.------------------------T----E----------------------------------------DIVS 448
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------------------A----------TK--E----------------------A------K---N--F------.------------------------Q-----N--G-----------------A----K--------A------V- 449
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------T--------------------------C----------A---E----------------------A------D---K--F------.------------------------Q--D--I--------------------A--------R---------D-VT 447
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------------------Q----------------------E-----------------F------.--------------------------------------------------------K---------------V- 453
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------V----------C------------------------------E------V-----A-----K---A---------W---FY-----.-------H----------------M-------------------------------K---------------V- 452
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------------C------D---AK--EL----------------------------E---K--FF--EQ-.------------------------M--D-------------------------------------A----DIV- 449
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------T------------------------X--------X-X-----E-----------X----------I--------------------.------------------------Q--------------------------A----K---------------V- 453
43_02G.SA.03.J11223 ---------T---------C---------------------------TK--E------V----------L----A------E---X--F------.------------------------Q--D-E--------------------------K---R----A----D-VT 448
44_BF.CL.00.CH80 ---------T------V--------------------------------------------------------------------K---------.--------------------------------------------------------K---R----P------V- 449
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------------------------------TR--EM---------------------A------E---K--F----Q-.------------------------Q--D-E---------------------S----K--------A----DIVL 447
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------V--------------------------C----------AK--E-----------------------------N---K--F------.------------------------Q--N-E------------------------R-K--------A----DIVS 449
47_BF.ES.08.P1942 ---------T---------------------------------------------------------------------------K---------.--------------------------Q---N-----------------------------R---------DIV- 448
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------V---A----------------------C--------------E-I---------------------------A---N--F------.------------------------Q-------------------D------A--Q-K-------------DIV- 449
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------------------------------------#K--E-----------------------------A---K--F------.------------------------Q--D-EA-------------------------K-----I--A----DIV- 446
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------D---------I----------------E-----V-----------F------.------------------------E--------------------------A----K---------------V- 449
O.BE.87.ANT70 ---------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F------.----------------------S-Q--N--V---------I----------Q--R--E----I----S----V- 445
O.CM.91.MVP5180 ---------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------.------------------------Q--D-EV--------------------Q--R-KE----I----S----V- 445
O.CM.96.96CMA102 ---------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------.-------X--------------S-Q--D-ET---------I----------Q--R-KE----I----S----V- 447
O.CM.98.98CMA104 ---------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YK--F------.------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R--E----I----S----V- 445
O.CM.99.99CMU4122 ---------V-------------------------X---V---D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------.------------------------Q--N-EI-----------------------R--E----I----S---IV- 445
O.FR.92.VAU ---------V------V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY-----.-------Q----------------Q--D-EV--------------------H--R-KE----I----S----V- 446
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------.------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV- 445
O.US.97.97US08692A P--------V-----------------------------I---D----D--ELQ-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------.------------------------Q--N-EV---------I----------Q--R-KE----I----S----V- 445
O.US.99.99USTWLA ------X--V------V----------X---------------D----N--E-E--X-----------PX-E--KRV-L--E--YKX-F------.-------X----------------Q-XN-EV--------------------Q--R-XE----I----S----V- 448
N.CM.02.DJO0131 ---------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F------.----------------------T-K---Q-V-------------------------K---R-I---------VN 454
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------V------------------------------T-X-----KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F------.------------------------K-----T-------------------------------I---------VT 456
N.CM.06.U14842 ---------V------V-------------------------X-----KH-E-I---------------LA---EAVQ---D---K--F------.-----------------------VK----EV-------------------------K---R-I---------VN 457
N.CM.95.YBF30 -------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F------.------------------------K-----V-----------------------R-K-----I---------VN 456
N.CM.97.YBF106 ------------------------------------------------KH-E-I----------------A---ETV----G---K--F------.------------------------K----EV-------------------------K-----I---------VT 456
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------------V--------------------T----------KHSE-I---------------LT---EAV----G---K--F------.------------------------K-----V-------------------------KH--R-I---------VN 456
P.CM.06.U14788 ---------V--D---LX-VX-------------X-H---------X-S--EVE-X-----X-----XPLSE--QRV-KX-X--YV--F-----X.-------------------X----K----E------------------------R-KE-X--I---XS----VX 446
P.FR.09.RBF168 ---------V--------------------------Y----------ESX-EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F------.-----------------------------EA-----------------------R-KEX---I----S----VA 445
CPZ.CD.90.ANT ---------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E-----.-------Q--------------K-K---P-D------------------------TK---R-I--V-S--DRVQ 449
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -F------------------------------S--------------TKH-E-I--------------P-EE--KRV----A---K--F------.----------------------Q-K---QEV------------------------IK-----I--A-G----VA 448
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------V---------------S--------------EK----T----------------D---K-V--------K--F------.------------------------Q----EV---------I--------------IK-----I----K--D-V- 447
CPZ.TZ.00.TAN1 ---------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----NEEE--KL-KK------T---E-----.Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ----H---------------H---TKE----I--V-G---PVE 445
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F------.--E---------------------Q--Q-EI------------------------IK-----IK-A------VN 451
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B.FR.83.HXB2 LTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRG 617
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------------------E----------D-----------.----------K-S-X----R--A-V---VVM--------.-------------D---MD---------------------------D---------------------------D-- 617
A1.ES.06.X2110 M-------------------------------V-------D-----------.----------K-S------R--A-V---VVM--------.A----------------MD---------------------------D--A------------------------D-- 617
A1.GE.99.99GEMZ011 ----------------R--------------V--------------------.---------KKGS----------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D-- 617
A1.IT.02.60000 --K--------------D-------------V--------D-----------.---------KRGS----------AV---V----------.I---R---XR----A--M--------------------------------------------------------D-- 617
A1.KE.06.06KECst_001 -----------------D----A-----------------D-----------.----------K-S------R--A-V---TAM--------.-----------------MD---------------------------D--A----------S-------------D-- 614
A1.RU.08.PokA1Ru -------------------------------V--------D--S--------.---------KKGS----------A----VA---------.I---R---------A--M-------------I--------------------------------N-I-------D-- 622
A1.RW.93.93RW037A -----------------D--------------V-------D-----------.----------K-S---------A-V---VVM--------.----R------------MD---------------------------D--I------------------R-----D-- 617
A1.SE.95.SE8538 -----------------A----------------------D-----------.----------K-S---------A-V---VVM--------.-----V-----------M----------------------------D--A------------------------D-- 617
A1.TZ.01.A341 -----------------D-------------V--------D-----------.----------K-S-----------V---VVM--------.I----------------MD---------------------------D--A------------------------D-- 617
A1.UA.01.01UADN139 --------------L----------------V--------D-----------.---------KKGST---------AV---VA---------.----R---------A--M------------------------------------------------I-------D-- 617
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------D----------------------D-----------.----------KKS---------A-V---VVL--------.-----------------MD--------D------------------D--S-V----------------------D-- 617
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------N---------A------------D-----------.---------KK-S-----------V---VV---------.-----------------M-C--------------------------D--L------------------------D-- 616
A2.CD.97.97CDKTB48 --R------E-------D-------------------------S--------.---------KRKST---------------A---------.I---R--------------W-------------------------T---A------------------------D-- 610
A2.CM.01.01CM_1445MV --R------E-------N-------------T--------D-----------.---------KK-TT---------------VM--------.----R----------------------------------------Q----------------------------D-- 617
A2.CY.94.94CY017_41 --K------E-------T----------------------D-----------.---------KR-ST----I-----------M--------.-----------------A-------------------------------A------------------------D-- 617
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------V-V----H------------.---------K------------A------A---------.I---R--------------------------------------------I-------------D----------D-- 617
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------------------.-------------T--------------------I----.----RX----------------------------------------D-------------X-X--X----X---XK- 617
B.BO.99.BOL0122 ----------------------------------L----E-------F-D--.----------AK------I----------A---------.----------------------------------------------D--E-V------------------------- 618
B.BR.06.06BR1119 -SA------------------------------------L------------.-------------------R--V----------------.I----------------V-------------------------------M------------------------DK- 617
B.CA.07.502_1191_03 --T-------------R----------T------L-----------------.-----------------------------A---------.--------------------------------------------------------------------------DK- 617
B.CN.09.1121 --H---------------T----------X----L---E-------------.----------T-----------------XA--------R.I--------------------------------------------------------------D----------D-- 617
B.CO.01.PCM001 -SA-------------------------------L--------S--------.-------------T---------------A---------.--------------A------------------------------------------------D--S-------D-- 617
B.CU.99.Cu19 --A----------------------------V--------------------.-----------KS----------------AM--------.--------------A--MD-------------------------------------------------R-----D-- 620
B.CY.09.CY266 --R------------------------------------N------------.-----------------------------A---------.----R--------------------------------------------L----------------I-------G-- 617
B.DE.86.D31 --K-------------------------------------------------.---------------------------------------.--------------A------------------------------T----------------------------D-- 617
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------------L---D-----------Q-.---------K---T---------------A---------.----R---------A----------------------------------I----------------V-------D-- 617
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------------D-----------.------------S----------------A---------.--------------A---D------------------------------IE-----------------------D-- 619
B.EC.89.EC003 -------------------------------V-------N------------.-----------K-----------------A---------.----R---------A--V------------------------------------------S-------------D-- 621
B.ES.09.P2149_3 --A-------------------------------------------------.----------I------------------S---------.----R------------MD-------------S---------------------------S--D----------D-- 617
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------------V--------------------.-----------------------------AQ--------.--------------A--M---------------------------R---A------------------------D-- 616
B.GA.88.OYI_397 -------------------------------V--L-----------------.------------------------------Q--------.--------------A-------------------------------D---------------------------D-- 617
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------V-------N------------.---------K-------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D-- 617
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------H------V-----.-----------------------------A--G------.I---R--------DI-----------------------------------------------------------D-- 616
B.IN.x.11807 ----------------------------------------------------.---------------------------------------.----R---------------------------------------------------------------------DK- 617
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------------------L-----------------.-----------------------------SI-C------.--------------A--M------------------------------------------S-----I-------DK- 616
B.JP.05.DR6538 ----------------------A--------V--V-----------------.-----------K-----------------A---------.--------------A--M-------------------------------------------S------------D-- 617
B.KR.04.04KMH5 ----------------------A----------------L------------.-----------------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D-- 617
B.MM.99.mSTD101 -----------------------------E-V-------L-----------Y.---------K-------------------A---------.-----------------V-------------------------------E-V----------------R------K- 618
B.NL.00.671_00T36 --A------------------------T------------------------.---------KV------------------A---------.--------------A-----------------------------------------------------------D-- 627
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------A------N----V-----------------.---------K--------------V----S---------.----R---------A----------------------------------M------------------------D-- 621
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------------------------------V-----X--------------.----------T------------------A---------.----R-------------D------------------------------I----------------S-------D-- 618
B.RU.04.04RU128005 --QG-----------------------X------------------------.---------K---T---------------A---------.----R---------A----------------------------------E--------------------------- 617
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------------------L-----------Y.-----------------------------A---------.--------------A----------V-----------------------E-------------------------K- 617
B.TT.01.01TT_CRC50069 --R---I------------------------------------S--------.-------X--S--------R---------AG--------.I-----------------D------------------------------I------------------------DK- 616
B.TW.94.TWCYS_LM49 --K--------------Q----A--------V------------------T-.----------T------------------A---------.--------------A----------------------------------I------------------------DK- 617
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------V---E-------------.---------K-------------------AI--------.----R------------M---------------------------T----------------------------D-- 624
B.US.11.ES38 -SK------------I------------------------------------.---------K--S--------------------------.I---R--------------------------------------------L----------S-------------D-- 621
B.UY.02.02UY_TSU1290 --K-------------------------------------------------.----------V------------------A--G-I---R.I-R--------------I---------D----------------------------------------------D-- 617
B.YE.02.02YE507 --K------------I-------------E----------------------.---------------------------------------.I---R--------------------------------------------P----Y----------R---------K- 618
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------------L----LN-----------.----------TK-----------------A--G------.I---R-----D--------------------------------------I----------------R--------K- 617
C.AR.01.ARG4006 --A-----------------------------------E-------------.---------K--T------R---------AQ---I----.----R---------S---D------------------------------T----------------M-------D-- 613
C.BR.04.04BR013 ---------------------------------------ED-----------.---------K--T------R---------AQ--------.----R---------A---D------------------------------P--------------------------- 621
C.BW.00.00BW07621 ---------------------------------D-----ND-----------.---------K--T----------------SR--------.----R-------------D---------------------------D-L--V-----------D--I-------DK- 613
C.CN.98.YNRL9840 --------------------------S-------------D---------S-.---------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D-- 613
C.CY.09.CY260 ---------------------------------------ED-----------.---------KV-T----------------AK-C------.----R-------------D------------------------------A-------------D--I-----I-D-- 620
C.ES.07.X2118_2 ---------------------------A-----------H------------.---------K--T----------------AM-C------.----R---L----D----D--------------------------------------------X--I-------D-- 613
C.ET.02.02ET_288 ---------------------------------------DD-----------.---------KR-T-------L--------AL--------.I---R-------------D------------------------------A----------------I-------D-- 619
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------------------------------HD-----------.---------K--A----------------AM--------.----R-------------D------------------------------A-V---------S------------D-- 613
C.IL.98.98IS002 --------------------------------V------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------D-- 617
C.IN.03.D24 ------------------S--------A-E----------D-----------.---------K--T------R---------AM--------.----R---------A---D-----------------------R--T---A----------------I-------D-- 621
C.KE.00.KER2010 -------------A-------------------------HD-----------.---------K--T----------------A--------R.----R-------------D---------------------------D--A----------------V-------D-- 613
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------A-----------------D-----------.---------K--T----------------AM--------.----R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D-- 613
C.MW.93.93MW_965 -----------------------------E---------HD-----------.---------K-KS-----------T----AM--------.----R-------------D------------------------------A----------S-----I-------DK- 614
C.SN.90.90SE_364 -----------------------------E---------HD-----------.---------K--T----------------A---------.----R-------------D---------------------------D--I----------------I-------D-- 609
C.SO.89.89SM_145 ---------------------------------------HD-----------.---------K--T----------------AQ--------.----R--------------------------------------------A----------------M-----I-D-- 624
C.TZ.02.CO178 ----------------R----------------------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------A---D------------------------------A------------------------DK- 613
C.US.98.98US_MSC3018 --------------------Y------------------HD-----------.---------K--T----------------AM--------.----R------------AD-----Y---------------------D--A------------------------D-- 611
C.UY.01.TRA3011 ----------------------A---------------D-------------.--------TK--T------R---------AL---I----.----R---------A---D------------------------------A----------------M-------D-- 613
C.YE.02.02YE511 ---------------------------------------YD-----------.---------KI-T----------------AM--------.I---R-------------D-----------------------------M--V--------------M-------D-- 611
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------------------E------------.---------K--T----------------AI--------.----R--------------------------------------------A-----------TKD--I-------D-- 613
C.ZM.02.02ZM108 ----------------------A----------------HD-----------.---------K--T----------------AL--------.V---R-------------D------------------------------S----------------I-------D-- 608
D.CD.83.ELI ---------------------------------------H------------.----------------------A----R-S--------R.----R------------A-------------------------------I------------------------D-- 616
D.CM.01.01CM_0009BBY --K-------------R-----------------V----ES--SW-------.---------K-KS----------------A----I----.I---R---------A--M-------------------------------I------------------------DK- 618
D.CY.06.CY163 ---------------------------------K------S---W-------.---------K-------------------AI--------.----R---------A--M-------------------------------I----------S-I-----------D-- 616
D.KE.97.ML415_2 ----------------------------------------D---------QY.---------K---------R---------AQ-C------.----R------------------------------------S-------A------------K-----------DK- 616
D.KR.04.04KBH8 --K-------------------------------L-----------------.---------K---T---------------AQ-------R.----R---------A------------------------------R---I---------------R--R-----D-- 616
D.SN.90.SE365 ---A------------------------------------D-----------.---------KR-S----------K------Q--------.----R---------A--I--------------------------------------------------------D-- 622
D.TD.99.MN011 --K-------------R-----------------V---------W-------.----------IK-----------------SL--------.----R---------A--M-------------------------------M------------------------D-- 618
D.TZ.01.A280 --K-------------R-T---A---------------E-------------.---------K---T---------------AL-G------.I---R--------------------------------------------I---------------R--------DK- 618
D.UG.99.99UGK09958 ----------------------------------------D---------QY.---------KL------------------AQ-C------.----R-------------N------------------------------------------S------R-----DK- 616
D.YE.02.02YE516 --R-------------R-----------------V---------W-------.------------------------V----AQ--------.----R---------A--M-------------------------------I------------------------D-- 618
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------D------------.----------T-----------A----NLS---------.----R-------------------------------------------------------------V-------D-- 616
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A--K------K---------------------V----KE-----------.---------K--S----------------SQ-C------.--R-----------A--M---------------------------T---A----------SS----K-------D-- 619
F1.AR.02.ARE933 --A------------------------------------------------L.------------S----------------AQ--------.--------L----D---ISI-------------------------T---A----------S-----K-------D-- 617
F1.BE.93.VI850 --A-------K-----R----------------------D---------N--.---------KV-S----------------AL--------RS-------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K-------DK- 618
F1.BR.07.07BR844 --A-------------------A-----------------------------.---------K--S----------------AV--------.--------L----D----D--------------------------T---A--------------N-K-------D-- 623
F1.CY.08.CY222 --A----K-----------------------V-------------------C.---------K--S----------------VQ--------.I---------K---A-*ID--------------------------T---T----------S-----I-------D-- 616
F1.ES.x.P1146 --T-------------------A---------V-----------------T-.---------K--ST---------------AQ-C------.--------------A---D--------------------------T---M----------S-----Q-------D-- 615
F1.FI.93.FIN9363 --A--N--------------------------PKL-------------R---.---------K--S----------------AL--------.--------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-- 616
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------------------------L-----------------.---------KT-S-----I-E--D----VAR-C------.S---R---------A---D--------------------------T---I----------S-----K-------D-- 619
F1.RO.96.BCI_R07 --A-----------------------------------------------T-.---------K--S----------------A--C------.--------------A----------------A-------------T---A----------S-----Q-------D-- 617
F1.RU.08.D88_845 --A------------------------------------------------Y.------X--K--S------R---------AV--------.-----------------A---------------------------T---PE---------S-----K-------DK- 617
F2.CM.97.CM53657 --V-----M-------------------------V----HD----------H.----------R-S-----------V----A--G------.V---R----------------------------------------T---L----------------I-------D-- 617
G.BE.96.DRCBL M-A---M---------------------------V----L------V----Y.---------KGGS-----------V----A--G-I----.I-------K-----V------------------------------T---P-V--Y-------------------DK- 613
G.CM.04.178_15 -----------------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS----------------A---------.V-------R-----V---------------------------R--T---L----Y-----------------I-D-- 616
G.CN.08.GX_2084_08 ---------T--------------------X---V----PD----------Y.---------KRGS----------------A----I----.V-------R-----V---D--------D-----------------T---X----Y-------------------DK- 621
G.CU.99.Cu74 -----------------------------EI---V----ND----------Y.---------KRGS---------V-V----S---------.--------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------DK- 613
G.ES.09.X2634_2 -----------------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V---VS----I----.----R---RR-----------------D--------------R--T---A-----F-----S------------D-- 621
G.GH.03.03GH175G --A---M----------------------E----V----LD----------Y.---------QRGST----------V----A--G------.V-------R-----V------------------------------T---P----Y-------------------DK- 617

336
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



Pol
H

IV-1/SIV
cpz

Proteins

HIV-1 Proteins

p51 RT end p15 RNase H start
B.FR.83.HXB2 LTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK.TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRG 617
G.KE.93.HH8793_12_1 --A----------#---------------E----V---E------------Y.---------KRGT-----------V----A---------.--------R-----V------------D--------------R--T---P----Y-------------------DK- 614
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------R---------S--E----V---EP-----------Y.-----E---KRGS-------E---V----SI--------.I---R---K----DV------------D--------------R--T---A----Y--------K------------E 616
G.PT.x.PT2695 --A----------------------E---E----V----P-----------Y.---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----V------------D--------------R--T---I----Y-------------------DK- 616
G.SE.93.SE6165_G6165 --A---M---------R------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A---------.--------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y-------------------DK- 614
H.BE.93.VI991 --K-------------------A------E---------PD-----------.---------K--S-----------V----A---------.I---R--------------H---------------H---------T---E----Y-----------M-------D-- 615
H.BE.93.VI997 --K-------------R----------------------PD-----------.---------K--N---S------------A---------.I------------------H--------*------H---------A---A----Y-----------I-------DK- 614
H.CF.90.056 --K-------------R--I---------------R----------------.---------K--T-----I----------S---------.I---R------------------------------H---------T---A----Y-I-----------------D-- 616
H.GB.00.00GBAC4001 --T------E------R-----------------------E-----------.---------K--T-----I----------C---------.I---R------------------------------H---------T--------Y-----------I-R-----D-- 615
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --A-----------------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-T------R----V----SC--------.I---R-------------D------------II----------------M----------------I-------DK- 614
J.CM.04.04CMU11421 --X---------K---X-----X----A-E----V----ED--X--------.---X-X---KR------------------AL--------.----R--------X----X--------------------------X---M----X----------XXXX---I-DK- 613
J.SE.93.SE9280_7887 --R---------K-------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-S---------A-V----AL-A------.----R----R--------D------------------------------M----------S-----T-------DK- 615
J.SE.94.SE9173_7022 --R---------K--------------ARE----V----LD-----------.---------KR-S---------SQV----AL-A------.----R-------------D------------------------------M----------S-----V-------DK- 615
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A------------------------------------H-----------Y.----------I-S-----------V---VAM--------.----R--------G-------------------------------T--------------------Q-------DK- 617
K.CM.96.96CM_MP535 --A------------------------------------ND----------H.------------S----------------A--G------.----R----------------------------------------T---------------H----K-R-----D-- 617
01_AE.AF.07.569M --X-------X------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A---------.----R------------M----------------------------D-----X--------S------------X-- 617
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------------N-----------E-V--------D-----------.----------K-S------R--A-V---VA---------.----R----R-------A----------------------------D--A----L------S--N---------D-- 615
01_AE.CN.09.1119 -----------------T-------------V--V-----D---------Q-.----------K-S------R----V----A---------.----R----R------------------------------------D--------------SK------------K- 617
01_AE.HK.04.HK001 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R--A-V----V---------.A--------R-------M----------------------------D--------------S------------D-- 614
01_AE.JP.x.DR0492 -----------------T-----------E-V--V-----D------F----.--------T-K-S------R----V----A---------.----R--L-----------------------------------------------------S--------------- 617
01_AE.TH.04.BKM -----------------H-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A--G------.----R----G-------M----------------------------D--------------S--------------- 616
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------------N----------------V-----D-----------.----------KGS------R----V----A--G------.----R------------M----------------------------D------------------------------ 617
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D-- 616
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------------------------A---V--------D-----------.---------KR-S-----------V---VA----I----.I---R---------A--L-------------------------------------------S----I-------D-- 617
02_AG.CY.09.CY256 -S-------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VAL--------.----R----R----A--M----------------------------D--P------------------------DK- 617
02_AG.ES.06.P1261 ---------------------------T------------D-----------.---------KR-S-----------V----A---------.----R------------M---------D------------------D---------------------------D-- 617
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------------A------------D-----------.---------KR-S---------A-V---VV---------.----R----R----A--M---------D------------------D---------------------------D-- 617
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------------------T---V--------D-----------.---------KR-S-----------L---VS---------.----R---------A--M----------------------------D--A----Y-------------------DK- 617
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------K---------T---V--------D-----------.---------KK-S-----I-----V---VA---------.----R----R---DA--M----------------------------D---------------------------DK- 617
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VSM--------.----R--------DA--M---------D---------------------A------------------------D-- 617
02_AG.SE.94.SE7812 ---------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VA---------.----R----R----A--M----------------------------D-------------------I-------D-- 617
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------------T------------D-----------.---------KK-S-----------V---VA-----V---.----R----R----A--M----------------------------D--I------------------R-----D-- 617
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------------------V--------D-----------.---------KKKS-----------V--RVS---L-----.----R---------A--R----------------------------D-------------------------I-D-- 617
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------------------T---V--------------------.---------KK-S------R----V---VA---------.----R----R---DA-------------------------------D-------------------R-------D-- 617
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A----------------------------V--------------------.----------L------------------A---------.------------------------------------------------------------------S-------D-- 617
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-------------------A----------------------------H.----------T-S------R---------AM-C------.----R--------D-------------------------------TD--A----------------Q-------D-- 616
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------------------V----L------------.----------A--V--------A------A---------.----R---------I----------------------------------L----------------------I-DK- 617
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-------------------------------V----Y-----------H.----------IKS----------------AL--------.----R----------------------------------------T--------------------Q-------D-- 619
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------I-----------------D-----------.---------K--T----------------AM--------.----R---------I---D---------------------------D----V--------------I-------D-- 617
08_BC.CN.06.nx2 ----------------------A------E----------D-----------.---------K--A----------------AM--------.I---R--------D----D---------------------------D--A----------------I-------D-- 613
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------------------V--------D-----------.----------K-S------R----V---V----------.-----------------A----------------------------D--I--------------------------- 616
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------D----------H.---------KR-T----------------AQ-C------.--------------I---D--------D----------------------------------------------D-- 616
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-----------------------S--S----V----LD-----------.---------KR-T------R----VI---C---------.I---R----R--------D------------------------------I----------------V-------D-- 615
12_BF.AR.99.ARMA159 --K-------------------------------V------------F----.-----------------------------A---------.--------L----D-------------------------------T---AE---------S-K---K-------DK- 617
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T------------------------E-E--V-------E----------Y.---------KRGS-----------V---VA---------.L-------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------D-- 624
14_BG.ES.05.X1870 --V----------------------E---E----V----PD----------H.---------KRGS-----------V----A----X----.----R---R-----V------------D-----------------T--------Y--------------------K- 616
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------A----A--------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S------------D-- 616
16_A2D.KR.97.97KR004 --K------E-------D----------------V----PD-----------.---------KR-ST---------------VM--------.I---R----------------------------------------T---T------------------------DK- 617
17_BF.AR.99.ARMA038 --K-------------------------------------------------.-----------------------------A---------.----R---L----D-------------------------------T---AE---------S-----K-------D-- 617
18_cpx.CU.99.CU76 --V----------------------------V-------YD-----------.---------KR-S---------V-V---VA---------.--------------------------------S--F---------T---A----------------I-------DK- 615
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------V-----D-----------.---------K-------------------SL--------.I---R---------A--R-------------------------------M------------------------D-- 616
20_BG.CU.99.Cu103 --T-------------------------------------------------.-----------KS---------A------AQ--------.-----------------M--------------------------------------------------------D-- 613
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------D-----------.---------KK-ST---------------AM-A------.----R------------M--------------------------------------------------------D-- 616
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------R-----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VA--G------.----R---------A--M----------------------------D--I-----------S------------D-- 617
23_BG.CU.03.CB118 --A------------------------------------L------------.-----------KST----------V----AQ--------.----R---------A--M--------------------------------------------------------D-- 613
24_BG.ES.08.X2456_2 --T-------------------------------L-----------------.---R-------KN----------------AQ--------.I---R---------A--M-H-------------------------------------------D----------D-- 613
25_cpx.CM.02.1918LE --V--------------N-----------E----V----D-----------Y.---------KGGS---------AA-----A--G------.I---R-------------D------------------------------I------------------R-----D-- 616
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --K--------------D----------------------------------.---------KRKS---------A-V---V-M--------.----R--------D--------------------------------D--M------------------------DK- 615
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------R-----------------V-----D-----------.---------KR-C-----I---A-VM---A---------.--R-R-------------D--------------------------Q--------------------I-------DK- 615
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------V-------D-----------.----------T-----------------VA---------.I---T------------I------------------------------------------------Q-------D-- 617
29_BF.BR.01.BREPM16704 --K------------I-----------A-----------N------------.-------------T-------------------------.---------------------------------------------T---E----------S-----K-------D-- 617
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------------A-----------------D-----------.---------K--T------R----------L--------.----R----R--------D-----------------------------------------------M-------D-- 623
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-------------------------------V----ND----------H.---------KIKS----------------AM----V---.----R----------------------D-----------------T-----V--------------K-------D-- 617
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------K----T-------------VV-V-----D-----------.----------KSS------R----V----A---------.-----------------M----------------------------D--M-----------S------------D-- 617
34_01B.TH.99.OUR2478P ----X------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------.----R------------M----------------------------D--------------S----R-----I---- 617
35_AD.AF.07.169H --------------L-------A-----------------D-----------.---------KK-S-----------V---VAM--------.----R---------A--MD---------------------------D---------------------------D-- 616
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------D---------------------ED-----------.----------K-S-----I----------A---------.I-------------I--M----------------------------D---------------------------D-- 617
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 K-K---------IL-V-------L-V-E-E---#L-----D------F--S-#---------KK-S------R--A-----VA----I----.----R----R----A--RD-----------------------------------------G-----Q-------DK- 614
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------R------------E-V--V----C------------.------------ST----------V----SV--------.--R-R---------A--M---------------------X-X---T---AE---------S-----T-------D-- 621
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A-------------------------------------S-----------.----------T-S---------V-V---VSL--------.-------------D----------------------------E--T---I------------------------D-- 620
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --T------------------------------------H---S--------.---------KLK-T---------------A---------.----R---LR---D-------------------------------T---A----------------------I-D-- 617
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------------------------.--------G--------------------A--G-----R.I-X--------------I----------------------------D--------------------X------D-- 621
43_02G.SA.03.J11223 ------------X-------X------T-E----------D-----------.---------KRGS-------E--QV---VA---------.----R---------------------------------R-------D----V------------S-Q-------D-- 616
44_BF.CL.00.CH80 --R---I----------------------E----------C-----------.------------------I--------------------.----R---L----D-------------------------------T---A----------S---S-R-------D-- 617
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A------E------RR---------T---------------S-------Y.----------IKS---------------VAL--------.----R----------------------------------------T---A-V--------------K-------D-- 615
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-------------------------------L-----------------.---------K--S----------------SL--------.I-------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-- 617
47_BF.ES.08.P1942 --K-------------------------------------------------.----------S--------R-------------------.----R----R--------D------------------------------I-------------------------K- 616
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------N-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA---------.----R----R--------------R---------------------D--I-----------S----R-------D-- 617
49_cpx.GM.03.N26677 --A------------------------A-E----V----LD-----------.---------KR-------I---A-L--RVAI-G------.----R-------------D-----------------M---------D---------------------------DK- 614
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------A--------V--------------------.----------V-------I----------A---------.I---R------------M---------------------------R---G------------------------D-- 617
O.BE.87.ANT70 -SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------EH.--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----.L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ- 613
O.CM.91.MVP5180 -SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DEH.----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------.L---R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N----------EQ- 613
O.CM.96.96CMA102 -SXX-----E----K----------Q-D---WVS-----E---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQX--I----.L------VTR-------AD-------------S----I----R--S---M------------------------EQ- 615
O.CM.98.98CMA104 -SK------E----R----------Q-D---WVSX----E---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------.L------VTR-------AD----------X--S----I----R--S---M--D----------D----------EQ- 613
O.CM.99.99CMU4122 -SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V---EH.--------T-Q-AS----IRI-A-VI--VSQ-A------.L-------TR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y--------N----------EQ- 613
O.FR.92.VAU -SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----.L------VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I-------------D--------I-EQ- 614
O.SN.99.99SE_MP1299 -SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----.L-------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK- 613
O.US.97.97US08692A -SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.----------Q-AS---EIR--A-VL--VSQ-A------.L-------TR----A--AD-------------S----I-------R---I----Y--------N----------EQ- 613
O.US.99.99USTWLA -SQ------E----R----------Q-D---WVNX----E---S--V--DEH.--------T-QKAS----IR--A-V-X-ASQ-A---X--.L------VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y--------D----------EQ- 616
N.CM.02.DJO0131 F-K-------------R--L-------G-E----------D----------Y.---------KR-S-----I---V-V---VA--G------.I------V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D-- 622
N.CM.04.04CM_1015_04 F------------------L-------E-E----------S---------SX.---------K-KS-----I-----V---VA---------.------XV---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-- 624
N.CM.06.U14842 F-Q----------------L-------E-E-V-------HD---------LY.----------RKA----EI---A-V---VA---------.-------V---M-------H---S---D-----------------T---C----Y----------R-----F--DK- 625
N.CM.95.YBF30 F------------------L-------G-E-V------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F--D-- 624
N.CM.97.YBF106 F-Q----------------L-------G-E---------------------Y.---------KX-S-----I-E-AAV---VA---------.-------V---V-------H-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-- 624
N.FR.11.N1_FR_2011 F-K---------------TL-------G-E--------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA---------.----R--V---V--A----H-------D-----------------T---A----Y----------------F--D-- 624
P.CM.06.U14788 F-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--EH.----------QKAT----IR--AXVI--VSQ--------.L---R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T---------------X------D-- 614
P.FR.09.RBF168 --R------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------EH.----------QKAT----IR--A-VI--TSQ--------.L---R--VNRSM-----SD-------------S----I--------D--P-I---------------X------D-- 613
CPZ.CD.90.ANT M-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NEG.-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------E.V---Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE------------NSQ--------D-- 617
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --P---------Q---------A----E-E-----------------F---H.--------GKQ-A-----IR--A-T----A---------.----R--V---M--A--AD------------I-------------T---E----Y-----------R---------- 616
CPZ.GA.88.GAB1 --P------------VST---------D-E---------NC------F---H.----------Q-S-----IR--A------A---------.----R--V---S--A--A-------------I----------S--T---PTTD-Y-----------T-------DK- 615
CPZ.TZ.00.TAN1 M-R------E--KQ----K-Q-A----KLP-Q-A----------------EG.---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---I.V---L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R-------- 613
CPZ.US.85.US_Marilyn F-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--RH.----------Q-S-----IR--V-V----A---------.V-----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D-- 619
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start

B.FR.83.HXB2 RQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEG 785
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----IS--E--------H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S---R-----------E.D--R------T---------II------C----.--------------------------- 785
A1.ES.06.X2110 -----S--E--------H----------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S----I----------E.D--R----------------I------------.----------------M---------- 785
A1.GE.99.99GEMZ011 -----P--E--------H--H-------S--------------V-----R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R----E------E.---------K----------I------------.--------------------------- 785
A1.IT.02.60000 -----P--E--------H----------X--------------------R--A-V------K--E------S-------------------S---------------E.D--------K-----------------------.------------------------X-X 785
A1.KE.06.06KECst_001 -----S--E----Q---H--H-------S--------------------R-D-----K------G-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.--------------------------- 782
A1.RU.08.PokA1Ru -----P--E--------H--H------ES--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R-----------E.---R-----K----------I------------.-V------------------------- 790
A1.RW.93.93RW037A --R--S--E--------H--L-------SA--------------H----R-------N---K--G-D----S-------------------S------------R--E.D---------T------I--------I------.--------------------------- 785
A1.SE.95.SE8538 -----S--E-------VH--H-------S--------------------S-----------K--G-D----S-------------------S---------------E.---R-----------------I--------N--.----------------M---------- 785
A1.TZ.01.A341 -----S--E--------H--C-------S--------------------K--L-I------K--G-D----S-------------------S---------------E.D--R------Q---------I------------.--------------------------- 785
A1.UA.01.01UADN139 -K---P--E--------H--H-------S-------------------------I--K---K--E--R---S-------------------D---R----E------E.---------K----------I------------.--------------------------- 785
A1.UG.99.99UGA07072 -----S-DE-----A--H--L-------S--------------------R-----------K--G-D----S-------------------S----I----------E.---R------T---------I------------.----------------M---------- 785
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----P--E--------H----------P--------------------R--A-I------K--E--R---S-------------------S---R-----------E.D-D-------T---------I------------.--------------------------- 784
A2.CD.97.97CDKTB48 ---I-P--E--------H----------S--------------------S-----------K--E--R---S-------------------C---------------E.-------------H------I-----------WS#-------------------------- 778
A2.CM.01.01CM_1445MV ---I-S--E----R---H----------S--------------------R-----------E-----RI--S-------------------S---------------E.---R---------H------I------------.------I-------------------- 785
A2.CY.94.94CY017_41 ---I-S--E--------H------------------------------ER----I------K--E--R---S-------------------S---------------E.---R---------H-------------------.--------------------------- 785
B.AR.04.04AR143170 ---A-P---------------------E------------------H--K-----------E-----------------------------N----I------NE--E.D-------------X----XI------------.--------------------------- 785
B.AU.04.PS1038_Day174 X-------------------H-------S--------------X-----K------S------------------------------------X-------------E.D--R------T----------------------.-V----I-------------X------ 785
B.BO.99.BOL0122 -----S----------------------P--------------------R----I-S------------------------------------V--------------.-----------I------------Q---N----.-V------------------------- 786
B.BR.06.06BR1119 --------------------H----------------------------K----I-S----------------------------------T---R-------N---E.------N-------------II-----------.--------------------------- 785
B.CA.07.502_1191_03 ----IN--------------H----------------------------K------S----------------------------------N---RI----------E.D-D----------N-------------------.--------------------------- 785
B.CN.09.1121 ---A--I-------------H----------------------X-----K-----XS----------------------------------S----------------.---------------------------------.--------------------------- 785
B.CO.01.PCM001 -----S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------------------E.D-------------------I------------.----------------V---------- 785
B.CU.99.Cu19 K----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------N----I----------E.D--R-------------I--------I-C----.----------------V---------- 788
B.CY.09.CY266 -----S-S------------H-----------VI---------------K------S--------------------------------------------------E.D------------N------I------------.--------------------------- 785
B.DE.86.D31 -----S--------------H-------------S-----I--------K------S--------------T------------------------------------.---------------------------------.--------------------------- 785
B.DK.07.PMVL_011 -----S--------------H----------------------------K----V------------R----------------K------S---------------E.-----------I-----M----------C----.--------------------------- 785
B.DO.05.05DO_160884 -----S----------------------------------------K--K------S--------------------------------------------------E.------N-----V----------R---------.--------------------------- 787
B.EC.89.EC003 ---A-S-------------------------------------------K----I-S--------------------------------------------------E.------N--------------------------.------I-------------------- 789
B.ES.09.P2149_3 -----S--------------N----------------------L-----K---K--S-------N--R-----------------------N---R-------E---E.---R-----K-----------------------.--------------------------- 785
B.FR.92.92FR_BX08 -----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------T---------------E.D--------------------------------.--------------------------- 784
B.GA.88.OYI_397 -----S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------------------E.---------------------------------.--------------------------- 785
B.GE.03.03GEMZ004 -----S-A------------H----------------------------R----I-S----------------------------------S-----------E---E.--D------------------------------.--------------------------- 785
B.HT.05.05HT_129389 -----S--------------H----------------------------K-----------E------I---------------------NT---R-----------E.----------------S------R---------.--------------------------- 784
B.IN.x.11807 -----S-------------------------------------------K----V-S---------------------------K------T---------------E.------N--------------------------.--------------------------- 785
B.JM.05.05JM_KJ108 ----IS-------------------------------------------K--------------Q--R-----------------------E-V-------------E.--------------------I------------.---------X----------------- 784
B.JP.05.DR6538 -----H-A------------H----------------------------K------S--------------------------------------------------E.---------------------------------.-I------------------------- 785
B.KR.04.04KMH5 -----P--------------H----------------------------K------S----------------------------I---------------------E.--------------------I------------.--------------------------- 785
B.MM.99.mSTD101 ----I---------------N-------V--------------------K------S----------------------------I---------R-------E---E.D-----C-------------I------------.--------------------------- 786
B.NL.00.671_00T36 ----IPIK------------H----------------------------K------S----------------------------------T---------------E.------------------------------N--.--------------------------- 795
B.PE.07.502_2649_wg8 ---A-P-------------------------------------------K----I------------------------------------------------E----.---------------------------------.--------------------------- 789
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----SM--------------------------------------S---R----I-------------------------------------------------R--E.------N--------------------------.--------------------------- 786
B.RU.04.04RU128005 -----S--------------H-------------------------K--K------S----------------------------------S------X--------X.---------------------------------.--------------------------- 785
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------H----------------------------K------S--------------------------D-I---------------------E.---------------------------------.--------------------------- 785
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----S--------------H----------------------------K----I-S---------------------------K------S---RI----------E.----------------------------C----.-I------------------------- 784
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----S--------------H----------------------------K------S----E---------T--------------------------------R--E.---------------------------------.--------------------------- 785
B.UA.01.01UAKV167 -----S--------------H----------------------------K------S---------------------------------------------------.---------------------------------.--------------------------- 792
B.US.11.ES38 -----N--------------N-------S--------------------K------SK------R------------------------------------------E.---------------------------------.--------------------------- 789
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----PI-------------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.------N----------I-A-------------.--------------------------- 785
B.YE.02.02YE507 -----S-------------------------------------------K------S--------------------------------------------------E.----------------------------C----.------I-------------------- 786
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----P--------------H-------P--------------------T-----A---------------------------------------------------E.D-D------KT-------------------G--.--------------------------- 785
C.AR.01.ARG4006 ---I-A--------------Q----------------------------K--------------Q------S-------------------S---R-----------E.D------------NE-----I------------.------T-------------------- 781
C.BR.04.04BR013 ---I-S--E-----------K-------S--------------------K-----------------R---S------------K------S---------------E.--------------E-----I------------.--------------------------- 789
C.BW.00.00BW07621 -R--I---E-----------Q-------P--------------------K---------------------S-------------I-----S----------------.-------------NE-----I------------.------I-------------------- 781
C.CN.98.YNRL9840 -K-I-S--E------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------------I--------G-Q-.--------------------------- 781
C.CY.09.CY260 ---I-S-NE-------------------P--------------------K---G--S-------Q--R---S-------------I-----S---------------E.D-----------V-E------------------.-Q----I-------------------- 788
C.ES.07.X2118_2 ---IX--NE-----------H-------H--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E----XI------------.------I-------------------- 781
C.ET.02.02ET_288 ---I-S--E-----------Q-------S--------------------K----V------E-----R---S-------------------S---------------E.-------------NE-----I------------.--------------------------- 787
C.GE.03.03GEMZ033 ---II-I-E-----A-----Q-------S--------------------K--------------N--RI--S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.--------------------------- 781
C.IL.98.98IS002 ---I-S--E-----------Q-------S--------------------K----I------------R---S-------------------S---------------E.D------------NE-----I------------.--------------------------- 785
C.IN.03.D24 K--I-S--E-------------------S----------T---------K--------------N--R---S-------------------K---------------E.---R------------D-------------NQ-.-Q------------------------- 789
C.KE.00.KER2010 -----SISE-----------Q-------S--------------------K--------------R------S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------T-------------------- 781
C.MM.99.mIDU101_3 -K---S--E------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------------I----------Q-.--------------------------- 781
C.MW.93.93MW_965 -----S--K-----A-----Q-------S--------------------K----I---------N---I--S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------I-------------------- 782
C.SN.90.90SE_364 -----SI-E-----------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.------I-------------------- 777
C.SO.89.89SM_145 ---I-S--E-----------QI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E--------R---------.--------------------------- 792
C.TZ.02.CO178 ---IIS--E-----------Q-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------E-----I------------.-Q----I-------------------- 781
C.US.98.98US_MSC3018 ---I-S--E-----------Q-------S--------------------K----------------GR---S-------------------K---------------E.---R----------E-----I-------C----.--------------------------- 779
C.UY.01.TRA3011 ---I-S--E-----------Q----------------------------K-----------------R---S-------------------N------------R--E.D-------------E------I-----------.------T-------------------- 781
C.YE.02.02YE511 ---I-S-NE-----A-----H-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------.------I-------------------- 779
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---IIS--E-----------Q-------S--------------------K--------------N--R---S-------------------R---------------E.--------------E-----I------------.--------------------------- 781
C.ZM.02.02ZM108 -----SI-E-----------Q-------S--------------------K----------------DR---S-------------------N---------------E.--------------E--------R---------.--------------------------- 776
D.CD.83.ELI -----P--------------N----------------------------K-----------------------------------------Q---------------E.------N--------------------------.--------------------------- 784
D.CM.01.01CM_0009BBY -----PF-------------N-------S--------------------K------S----E-----------------------------S---------------E.---------------------------------.--------------------------- 786
D.CY.06.CY163 -----PF-------------N-------P--------------------K------SL---------------------------------R-----------S----.--D---N--------------I-----------.------------W-------------- 784
D.KE.97.ML415_2 -----SI-------------N-V----------I---------------K--------------R------S-------------------N---------------E.------N--------------------------.--------------------------- 784
D.KR.04.04KBH8 ----IP--------------N----------------------------K------S----------------------------------N------------E--E.D-------------E-------------C----.-Q------------------------- 784
D.SN.90.SE365 ---AIP--------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------K---------------E.------N--------------I-----------.------I-------------------- 790
D.TD.99.MN011 -----PF-------------N-------S--------------------K----I-S----------------------------------S-----------SQ---.--D------------------------------.-I------------------------- 786
D.TZ.01.A280 -----S--------------N------------I---------------K------S----------------------------------S---------------E.D--R---------------S--------C----.--------------------------- 786
D.UG.99.99UGK09958 -----S--------------N----------------------------K---D-----------------S-------------I-----N----I----------E.------N--------------------------.------L-------------------- 784
D.YE.02.02YE516 -----PF-------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------S-----------NQ--E.D-D--------------I---------------.-Q------------------------- 786
D.ZA.90.R1 -----PF-------------N----------------------------K------S----------R-----------------------Q---------------E.------N--------------------------.--------------------------- 784
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --RA-S--E-----A--H--Q-------S--------------------K----I---------Q------S------R-------------R---I----------E.---------------------------------.--------------------------- 787
F1.AR.02.ARE933 ---A-P--E-----A--K-VQ-------A--------------------K----------------------------------------------I----------E.D-----N--------------------------.--------------------------- 785
F1.BE.93.VI850 K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V--I----------E.------N-------------I------------.--------------------------- 786
F1.BR.07.07BR844 ---A-S--E-----A-----QI------S-------------------------I----------------S-----------K-----------------------E.------N--------------------------.------R-------------------- 791
F1.CY.08.CY222 -----S--E-----A-----H-------S--------------------K------S----R--Q------S--------R----------N----I----------E.---------------------I--K------R-.--------------------------E 784
F1.ES.x.P1146 -----S--R-----A-----H-------S-----------------------------------Q--RI--S------------------------I----------E.D--------K-----------------------.--------------------------- 783
F1.FI.93.FIN9363 -----S--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q---I--S------------------------I----------E.------N--------------------------.--------------------------- 784
F1.FR.96.96FR_MP411 ---A-I--E-----A-----H-------S----------V---------K----I--K---K--Q--R---S---------------R--------I----------E.------N--------------------------.--------------------------- 787
F1.RO.96.BCI_R07 ---A-S--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q--RI--S------------------------I----------E.------N--K-----------------------.-----T--------------------- 785
F1.RU.08.D88_845 ---A----E-----A-------------S-------X------------K--------------Q--R---S-------------------S---------------E.------N--------------------------.--------------------------- 785
F2.CM.97.CM53657 -----P--E-----------H-------S-----------------H--K--------------Q--R---S-----------------------------------E.---------------------------------.--------------------------- 785
G.BE.96.DRCBL --III---E-----A--H--Q------QS--------------------R----I----------------S-------------------S---------------E.---R-----K----------I------------.--------------------------- 781
G.CM.04.178_15 K--II-IQE--------H--Q-------S-----------I--------R---------------------T-------V-----X-----S---------------E.D--R---------N------I------------.--------------------------- 784
G.CN.08.GX_2084_08 ---II-IQE-----A--H--Q-------S--------------------R-------X------X---I----------------------S---------------E.---R----------------I------------.--------------------------- 789
G.CU.99.Cu74 K---I---------------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------T---------------E.---R----------------II-----------.--------------------------- 781
G.ES.09.X2634_2 K---I--SE-----A-----QI------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------E.---R--N--------------------------.--------------------------- 789
G.GH.03.03GH175G K--II---E-----A-----Q------KS--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L-------------------- 785
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 RQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKC.QLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEG 785
G.KE.93.HH8793_12_1 K--II---E-----------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------S---------------E.D------------------HI---------H--.--------------------------- 782
G.NG.09.09NG_SC62 K--I--IQE--------H--Q-------P--------------------R----I----------------T------------K------S---------------E.D--R----------------I------------.--------------------------- 784
G.PT.x.PT2695 K---I---E-----A-----Q------RP-------------------NK---------------------S-------------------S---------------E.D--------K-----------------------.--------------------------- 784
G.SE.93.SE6165_G6165 K--II---E-----A-----Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S---------------E.---R--N-------------I------------.--------------------------- 782
H.BE.93.VI991 K--I-S--E----------------E--P--------------------K-----------E------F--S-------------------S---------------V.Q-------------------I------------.--------------------------- 783
H.BE.93.VI997 K----A--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.A--R--N-------E-----I------------.--------------------------- 782
H.CF.90.056 K----S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-V-------------E.---R--N----V--------I------------.--------------------------- 784
H.GB.00.00GBAC4001 K--I-S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---R--N--K---N------I------------.------I-------------------- 783
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------N--------------------Q--------------------K-----------E-----R---S-------------------S------------R--E.---R----------------I------------.----------------M---------- 782
J.CM.04.04CMU11421 -----X-------X-X----L---X---X-A--X------XX----X--K-----------E--XX-X---S--X----------------S----X----------E.---R----------------I------------.--X--------X---X------X---- 781
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.D--------------------------------.--------------------------- 783
J.SE.94.SE9173_7022 ----I-----------------------I--------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---------------------------------.--------------------------- 783
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----ISI-E-----------H-------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---------------E#------N--------------------------.------I-------------------- 785
K.CM.96.96CM_MP535 -----SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------------------E.------N-------------I------------.------I-------------------- 785
01_AE.AF.07.569M ----I---E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----K------------------N----.-----------X--------------- 785
01_AE.CF.90.90CF11697 -----S--E--------H--H-------SD--------H----------R----I------K--E--R---S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.--------------------------- 783
01_AE.CN.09.1119 ---A-S--E-----S--H----------S--------------------R----I------E-V-------S-------------------S---------------E.---R------T----------------------.--------------------------- 785
01_AE.HK.04.HK001 -----S--E--------H----------S--------------------R----I-S----E---------S-----------NK------S--------N------E.---R------T---------I-------N----.--------------------------- 782
01_AE.JP.x.DR0492 -----S--E--------H----------P--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T-V-------I-------N----.--------------------------- 785
01_AE.TH.04.BKM -----S--E--------H--H------EP--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.--------------------------- 784
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.--------------------------- 785
01_AE.VN.98.98VNND15 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.--------------------------- 784
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----S-NE--------H----------S--------------------R-----------E----D----S-------------------K---RI----------E.---R-----------------------------.--------------------------- 785
02_AG.CY.09.CY256 --------E--------H--H-------S--------------------R--------------G-D----S-------------------S---------------E.D--R---------G------I------------.-------------N------------- 785
02_AG.ES.06.P1261 -----S--E-----A-------------S--------------------R-----------K--G-D-I--S-------------------S---------------E.---------------------------------.-Q------------------------- 785
02_AG.FR.91.DJ263 -----S--E--------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------N---------------E.--GR----------------II------C--Q-.-------------G------------- 785
02_AG.GH.03.03GH181AG -----S--E--------Y--H-------S--------------------R-----------K--E-DR---S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.-Q------------------------- 785
02_AG.LR.x.POC44951 -----S--E--------H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------E.D--R----------------I------------.--------------------------- 785
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----P--E-----------H-----A-S--------------------R-----------E----DR---S-------------------S---------------E.---R----------------X------------.--------------------------- 785
02_AG.SE.94.SE7812 -----S-AE--------H--H-------S--------------------R------T----E----DR---S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.--------------------------- 785
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --N--S--E--------H--L----E--S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------K---------------E.---R----------E-----I------------.-------------------I------- 785
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----P--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.--------------------------- 785
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----S--E--------H--H-------P--------------------R-D---------K--G-D----S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.------T-------------------- 785
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------E-----------E.------G--------------------------.--------------------------- 785
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----S-SE-------------------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---------------E.------N------------S----------N--.--------------------------- 784
05_DF.BE.x.VI1310 ---A-S--E-----A-----H----------------------------K--------------E-K----S------------------------------------.---------------------------------.--------------------------- 785
06_cpx.AU.96.BFP90 --------E-----------N-------P--------------------K------------------I--S-------------------N---------------E.D--R---------N------I------------.------I-------------------- 787
07_BC.CN.98.98CN009 -K---S--E--------H--CI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.---R---------------------------Q-.--------------------------- 785
08_BC.CN.06.nx2 -K---S--E------------I------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---R-----------E.--------------------I------------.------T-------------------- 781
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---I-S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R-----------------------------.--------------------------- 784
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --RAISI-------------N-------S--------------------K---------------------P-------------------R---------------E.------N--------------------------.------L-------------------- 784
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------E--------E--H----------------------------K------S--------------S-------------------H---R-----------E.---R----------------I------------.------I-------------------- 783
12_BF.AR.99.ARMA159 -----S--E-----A--H----------S--------------------K------S--------------S---------------------V--I----------E.------N--------------------------.--------------------------- 785
13_cpx.CM.96.96CM_1849 K--II---E-----------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.D--R------T----------------------.------T-------------------- 792
14_BG.ES.05.X1870 K--II---E-----A-----QIX-----S--------------------R-----------------------------------------S---------------E.---R--N----------I---------------.--------------------------- 784
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----S--E-----------Q---R---S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------------.--------------------------- 784
16_A2D.KR.97.97KR004 ---I-S-----------H-------------------------------R----I--L---K--E--R---S---------E---------S----------------.-----R-------H--------------C----.-V------------------------- 785
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A-S--E-----A--H--K-------S--------------------K----I----------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.----------I---------------- 785
18_cpx.CU.99.CU76 ----ISI-E--------E--H-------Q--------------------K----I------E---------S-------------------S---R-------E---E.--D---N--------------------------.---------------------R----- 783
19_cpx.CU.99.CU7 -----S--------------N----------------------------K------S----------R-----------------------S---------------E.--------------------I------------.--------------------------- 784
20_BG.CU.99.Cu103 K----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------S---------------E.---R---------N------I------------.--------------------------- 781
21_A2D.KE.99.KER2003 ---I-S--E----R---H-------------------------------R--------------G-KR---S-------------------S---------------E.-------------H------I------------.--------------------------- 784
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----S--E-I------H--H-------S--------------------R-------L---K--E------S-------------------S----I----------E.D--R------T-V-------I---------N--.------I-------------------- 785
23_BG.CU.03.CB118 K----S--------------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.---------K-----------------------.--------------------------- 781
24_BG.ES.08.X2456_2 -----S--------------H---------------------X------K----V-S----------------------------------S---------------E.Q--R-----------------------------.------I-------------------- 781
25_cpx.CM.02.1918LE -----S--E--------H--H-------S--------------------K----I----------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------.------L-------------------- 784
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------E--------H-------------------------------R----I------K--E------S-------------I-----S---------------E.D------------N------I-----I------.------I---------V---------- 783
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------E-----------Q-------S-----------------R--K---------------------S-------------------S---------------E.---R----------------I------------.--------------------------- 783
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.----------S-D-------I------------.--------------------------- 785
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A-S--E-----A-----Q-------S--------------------K--------------N------S------------------------I----------E.------N--------------------------.-V------------------------- 785
31_BC.BR.04.04BR142 ---C-S--E-----------Q-------S--------------------K-----------L--N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------.------T-------------------- 791
32_06A1.EE.01.EE0369 -------SE-----------N-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.---R---------N------I------------.-------------------I------- 785
33_01B.ID.07.JKT189_C -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------X-----------S----X------X---E.---R------T---------I-------N----.-------------------V------- 785
34_01B.TH.99.OUR2478P -----S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N----.--------------------------- 785
35_AD.AF.07.169H -----P--E--------H--H-------S--------------------K-------K---K-VE-D----S-------------------N----I------E---E.---R----------------I-------N----.----------------M---------- 784
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----S--E--------H--H-------SK-------------------R-----------K--E-D----S-------------------K----I----------E.D--R----------------I------------.--------------------------- 785
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---I-SF-E--------H--H------ES--------------------R-D--I------KI-E--R---S-------------I-----S----GV---------E.D-KR---------N------I------------.--------------------------- 782
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A-S--E-----A--H--S-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.------N--------------------------.--------------------------- 789
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----S-E--------------------S-----------------K--K------S----E------I--T-----------------------------------E.------N-------------I------------.--------------------------- 788
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.---------------------------------.--------------------------- 785
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---A-S--E-----A-----X----------------------------K----I---------X------S-------------------T----I----------E.D--------K-------I----X---I-C----.--------------------------- 789
43_02G.SA.03.J11223 -----S--E--------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------I-----S---------------E.-X-R------------D----------------.-Q------------------------- 784
44_BF.CL.00.CH80 ---A-S--E-----A--H--Q-------P--------------------K---G----------E--R---S-----------------------------------E.D-------------------II----I------.--------------------------- 785
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----S--E-----------H-------S--------------------K---D----------M-D----S-------------------S---------------E.---------------------------------.--------------------------- 783
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---A-S--E-----S-----Q-------S------------------------D-------L----------------------------------------------.----------------------------A----.--------------------------- 785
47_BF.ES.08.P1942 -----S--------------L----------------------------K--------------N------S-----------------------------------E.------N----------I---------------.-Q------------------------- 784
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---R--------R--E.D-------------------II-----------.--------------------------- 785
49_cpx.GM.03.N26677 -----S--E--------H----------S--------------------K-----------------R---S-------------------K---------------E.--------------E-----I------------.------I-------------------- 782
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----S--------------H------------------------------------K------Q--------------------------S---R-----------E.D--------------------------------.------L-------------------- 785
O.BE.87.ANT70 K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--.HI----I--------EV--I----M-- 781
O.CM.91.MVP5180 K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---I-----I---P--.HI----T-----Y--E---M------- 781
O.CM.96.96CMA102 K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T--XQ---T-----X--X---KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L--E-G---I-----I-N-P-X.HI-------------EV--M----A-- 783
O.CM.98.98CMA104 K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T-------------I-----KD--R----E---Q--E.D------X---L----G---------I-N-P--.HI---XI--------EV--M----T-- 781
O.CM.99.99CMU4122 K---IK-EE-----A--M--X---K--KET--------F-----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q----------------KI-----KD--R----EX--Q--E.D----------L----G---------I-N-P--.HI----I--------EV--I----T-- 781
O.FR.92.VAU K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HIRR-----------E---M------- 782
O.SN.99.99SE_MP1299 ---IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-PQ-.HI----I--------EV--M------- 781
O.US.97.97US08692A K--IIK-EE-----A--M-VL------KEK---------T----SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD--R----X---Q--E.D----------L----G---------I---P--.HI----I--------EV--I----V-- 781
O.US.99.99USTWLA K--IIQ-EE-----A--M-XL------KER---------VX---SS--T--D-PI-Q----E-T-X-QX--TX-----------KI----XKD--R----E---Q--E.D-------X--L----G---------I---P--.HIRE-P--X------E---M------- 784
N.CM.02.DJO0131 K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S-----------E---E.D-XR---------------S-------------.------I----N----V---------- 790
N.CM.04.04CM_1015_04 -----S-EN-----------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-X-----------------S-----------E---E.---R-----K----------I------------.-----------N----V---------- 792
N.CM.06.U14842 -----SIA------------LM------QD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S------------X--E.D--------K----------I------------.-----------N----V---------- 793
N.CM.95.YBF30 -----SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S----I------E---E.D-DR-----K----------I------------.-----------N----V---------- 792
N.CM.97.YBF106 -----SIEN-----A-----L----E--Q-A---------M---HS---K---D--G----E-----R---S---------------X---S---X-------E---E.---R-----K----------I------------.----------IN----V---------- 792
N.FR.11.N1_FR_2011 ----ISIEN-----A-----LM---E--R-A---------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I------------.-----------N----V---------- 792
P.CM.06.U14788 ---IIK-EX----XA--E-VL---KE--EQA--------V-X--S-T----D-PX-QK---EMT------XS-----------XXIX---XXD--R----E---Q--E.D----------L--X-G---I-----XNN-P--.HV----------------------MX- 782
P.FR.09.RBF168 -X-IIK-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------X----S-T----D-P--QK---EMTX------S------------DIX-X--KD--X----E--XQ--X.D--------K-L----G---I-----XNN-P--.HV----------------X-----T-- 781
CPZ.CD.90.ANT -SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q---Q----E------E.D-D-------SL-DEY----I-----I-Q----.HV----R------------V------- 785
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---IHS-E------A----VLM------Q---V------V---L-SH--H---DI------E------I--S-----R-------------S-----------E---E.---R-----K---Q------I-------Q----.-------------------I------- 784
CPZ.GA.88.GAB1 K--IIS-EN----QA--K-LL------DQQ---------V-----S---H-----------E------I--S--------------------------------R--E.---R-----K----------I-------H----.-V-----------------V------- 783
CPZ.TZ.00.TAN1 -YRSKD-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN---I------NE--E.D-D------K-L-DEY----------I-Q-P--.HI----I-----Y--E---I------- 781
CPZ.US.85.US_Marilyn ---II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---------------E.D-D------T-----------------------.-P----I-------------------- 787
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B.FR.83.HXB2 KVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLA.GRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIK.QEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGG.IGG................YSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQ 936
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------------------------.------VV---------S-A-K------N-Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I--------------H----- 936
A1.ES.06.X2110 -----------------------------------.------VV-----P---S-AFK------SVQ.------------------------------E-----R-----------------.---................-------I-------------------- 936
A1.GE.99.99GEMZ011 ---I-------------------------------.------VV-----P---SSA-K------D-Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I----------------I--- 936
A1.IT.02.60000 -------X---------------------------.------VV---------SSA-K------N-Q.-X--X----------X----X-----V-X-E-----------------------.---................-------I---------R---------- 936
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------------------I----.------VV---------S-A-K--------R.-------------------N----------------------------------.--R................-------I----S--------------- 933
A1.RU.08.PokA1Ru ---I-------X-----------------------.------VV-----P---SNA-K------N-Q.--------------------------E---E-----------------------.---................-------I-------------------- 941
A1.RW.93.93RW037A --------------------G---------I----.------VV---------S-A-K------N-Q.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------H 936
A1.SE.95.SE8538 -----------------------------------.------VV---------S-AFK------NVQ.--Y---------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
A1.TZ.01.A341 -------------M----------------I----.A------V---------S-A-K------N-Q.------------------------------E---------------------R-.---................-------I-------------------- 936
A1.UA.01.01UADN139 ---I-------------------------------.------V------P---SSA-K------N-Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------------------------.------VV-----P---S-AFK------NVQ.------------------------------E-----------------------.---................-------I---------R----H---M- 936
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -I---------------------------------.A----RV----------S-A-K------NVQ.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 935
A2.CD.97.97CDKTB48 -I-V-------------------------------.------V------P---S-A-K------DV-.------------------------------------------------------.---................-------I----------------I--- 929
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------------I----.------V------P---S---K-------VQ.------------------------------------------------------.--D................-------I-------------R------ 936
A2.CY.94.94CY017_41 --------------------T----D----I----.------V------P--IS---K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I-------------R------ 936
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------.-------------G--IST--K---------.--------------I-----------------------------L---------.---................-----------------R---------- 936
B.AU.04.PS1038_Day174 -I------------------X---------I----.------X----------SXX-K-------V-.------------------------------------------------------.---................-------I------------------V- 936
B.BO.99.BOL0122 -I----------------------------I----.-----------------SNA-K-------V-.-------------------N----------------------------------.---................---------------------------- 937
B.BR.06.06BR1119 -I---------------------------------.-----------------SN--K---------.--------------------------------------T---------------.---................---------------------------- 936
B.CA.07.502_1191_03 -I----------------------------I-R--.-------------P--IS---K---------.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 936
B.CN.09.1121 -X----------------------------I-R--.-------------G--ISN--K---------.-------------------N----------------------------------.---................-------I-------------------- 936
B.CO.01.PCM001 -I----------------------P-----I----.-----------------ST--K-------V-.-------------------N----------------------------------.--R................---------------------------- 936
B.CU.99.Cu19 -I----------------------------V----.-------------P--ISPA-K---------.------------------------------------------------------.---................-----------S---------------- 939
B.CY.09.CY266 -----------------------------------.-------------P---ST--K---------.--------------------Q--Q------E-----------------------.---................-------I----S-----------S--- 936
B.DE.86.D31 ------------------------------I----.-----------------ST--K-------V-.------------------------------------------------------.---................---------------------------- 936
B.DK.07.PMVL_011 -I---------------------------------.-----T-------P---SN--K---------.------------------------------------------------------.---................-------I--------------H----- 936
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------.-----------------SN--K---------.-------------------R----------------------------------.---................---------------------------- 938
B.EC.89.EC003 -I----A-----------------------I----.-----------------S-A-K---------.-D----------------------------------------------------.---................-------I-------------N----L- 940
B.ES.09.P2149_3 -I---------------------------------.-----------------ST--K------R--.------------------------------------------------------.---................-------I----S----R---------- 936
B.FR.92.92FR_BX08 -I---------------------------------.-----------------ST--K---------.-------------------N----------------------------------.---................---------------------------- 935
B.GA.88.OYI_397 -I----------------------------I----.-----------------ST--K---------.-------------------N----------------------------------.---................---------------------------- 936
B.GE.03.03GEMZ004 -IV---------------------------I----.------I----------S-V-K---------.----------------T-------------------------------------.---................----------------------H----- 936
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------I----.-----R-----------S-V-K---------.--------------------------E---E-----------------------.---................---------------------------- 935
B.IN.x.11807 -I-----------M---------------------.-------V---------STA-K---------.-------------E----------------------------------------.---................-------I-------------------- 936
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------------.-------V---------S-A-K---------.------------------------------------------------------.---................-----------T-----R---------- 935
B.JP.05.DR6538 -I---------------------------------.-------V---------ST--K---------.------------------------------------------------------.---................---------------------------- 936
B.KR.04.04KMH5 -I-I-------------------------------.-----------------SN--K---------.------------------------------------------------------.---................---------------------------- 936
B.MM.99.mSTD101 -I------------------T---------I----.-------------R---SNS-K---------.-------------------------VE---------E--------------E--.---................-----------------R---------- 937
B.NL.00.671_00T36 -I---------------------------------.-------------P--ISTA-K---------.------------------------------E-----------------------.--E................-------I-------------------- 946
B.PE.07.502_2649_wg8 -I----------------------------I----.-----------------ST--K---------.-------------------N----------------------------------.---YSAGERIVDIIATDL#N-------------L------------- 955
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----------------------------------.-------------P--IS-A-K--------Q.----------------------------I-------------------------.---................---------V----L------------- 937
B.RU.04.04RU128005 -I---------------------------------.-----------------SN--K---------.------------------------------------------------------.---................---------------------------- 936
B.TH.00.00TH_C3198 -I------------------T--------------.-------------R---SNS-K---------.------------------------------------------------Y-----.---................-----------------R---------- 936
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------I------------I----.------VV-S---G---SNV-K---------.--------------------Q--E------E-X---------------------.---................-------I---------R---------T 935
B.TW.94.TWCYS_LM49 -I---------------------------------.-----------------S-A-K---------.-K------------I---------------------------------------#---................---------------------------- 936
B.UA.01.01UAKV167 -I---------------------------------.------IV---------SNA-K---------.------------------------------------------------------.---................---------M------------------ 943
B.US.11.ES38 -I---------------------------------.-----------------ST--K---------.--------------------------E---------------------------.---................--------------M------------- 940
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----------------------------------.-------V-----T---SNA-K---------.--------------I---------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------.-----------------S---K---------.------------------------------------------------------.---................----------------------H----- 937
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------------------.-----R-----------S---K---------.-----------------L----------I-------------------------.---................-------------G---R------I--- 936
C.AR.01.ARG4006 -I----------------------------I----.------V----------SNA-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I----------------I--- 932
C.BR.04.04BR013 -I----------------------------I----.------V----------SN--K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I----------------I--- 940
C.BW.00.00BW07621 -T-----------M---------------YI----.------I----------S-A-K--------Q.---------------------------------------------------R--.---................-------I---------R----R-IQ-- 932
C.CN.98.YNRL9840 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I----S-----------I--- 932
C.CY.09.CY260 -I----------------------------I----.------V----------S---K--------Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I---------R------I--- 939
C.ES.07.X2118_2 ---I-------------------------YI---X.------V----------S-A-X--------X.---------------------XX---------------------X---------.---................-------I----------------I--- 932
C.ET.02.02ET_288 -I---------------------------YI----.------V----------SSA-K--------T.--------------------------V------------------------R--.--D................-C-----I-------------N--L--- 938
C.GE.03.03GEMZ033 -I--XX-----------------------YI----.------V----------SSA-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I----------------I--- 932
C.IL.98.98IS002 -----------------------------YI----.------V------P---S-A-K--------Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I-----N---T---------- 936
C.IN.03.D24 -I---------------------------YI----.------V----------SQA-K--------Q.-----------------------R------------R-----------------.---................-------I-------------N------ 940
C.KE.00.KER2010 -I---------------------------YI----.------V----------S-A-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I---------R------IQ-- 932
C.MM.99.mIDU101_3 -I-----------M----------------I----.------V----------S-AAK--------H.-----------------------R------------------------------.---................-------I----------------I--- 932
C.MW.93.93MW_965 -I---------------------------YI----.------V----------S-A-K--------Q.--------------------------------------------L---------.---................-------I---------R------I--- 933
C.SN.90.90SE_364 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K--------Q.------------------------------E--------------------R--.---................-------I----------------I--- 928
C.SO.89.89SM_145 -I---------------------------YI----.------V----------SNA-K--------H.---------------------------------------------------R--.---................-------I----------------I--- 943
C.TZ.02.CO178 -I---------------------------YI----.------V----------STA-K--------Q.------------------------------E--------------------R--.---................-------I-------------------- 932
C.US.98.98US_MSC3018 Q------------M----------K----YI----.------V----------STA-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I-------------N--I--- 930
C.UY.01.TRA3011 -I----------------------------I----.-----QV------P---SN--K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I---------#------I--- 931
C.YE.02.02YE511 -I---------------------------YI----.------V----------S-A----------Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I----------------I--- 930
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------M---------------YI----.------VL---------S-A-K---------.------------------------------------------------------.---................-------I----S-----------I--- 932
C.ZM.02.02ZM108 -------------M----------------I----.------V------T---S---K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I----------------I--- 927
D.CD.83.ELI -----------------------------------.------VV---------S-A-K---------.---------------------------------------------------RR-.---................-------I----------------I--- 935
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------------------Y-----.------VV---------S-A-K---------.------------------------------------------------------.---................-------I---------R----H--N-- 937
D.CY.06.CY163 ----------------K------------------.------VV---------S-A-K-------V-.------------------------------------R---------L-------.---................-------I---------R---------- 935
D.KE.97.ML415_2 -------------M----------------I----.------IV---------S-A-K-------V-.-----------------T------------------------------------.---................-------I----S-----------I--- 935
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------.------V----------S-V-K---------.--------------------D---------E-----------------------.---................-------I---------R---------- 935
D.SN.90.SE365 -----------------------------------.------VV---------S---K---------.------------------------------------------------------.---................-------I---------R------I--- 941
D.TD.99.MN011 QI---------------------------------.-------V-----R---S---K---------.--------------------------E---------------------------.---................-------I---------R---------- 937
D.TZ.01.A280 ------------------------------I----.------V----------S---K---------.-------------------R----------------------------------.---................-------I----S-L--T---------- 937
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------------------.------VV---------S-A-K---------.-------------------NQ---------E-----------------------.---................-------I----------------I--- 935
D.YE.02.02YE516 -I---------------------------------.------VV---------SGA-K---------.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 937
D.ZA.90.R1 ---I-------------------------------.------VV---------S-A-K---------.---------------------------------------L--------------.---................-------I-------------------- 935
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -I-----------------A----------I----.------I----------S-A-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I-M-------R---------- 938
F1.AR.02.ARE933 -------------L----------------I----.----A--------P---S-A-K-S------Q.------------------------------------------------------.---................-----------S-----R------I--- 936
F1.BE.93.VI850 -----------E------------------I----.------I----------S-A-K-S------Q.-----------------I------------------------------------.---................-------I---S-----R---------- 937
F1.BR.07.07BR844 -I----------------------------I----.-------------T---S---K--------Q.----------------------------I-------------------------.---................-------I---S--M---------I--- 942
F1.CY.08.CY222 -I----------------------K-----I----.------I----------SGA-K--------Q.---E-----------K-I--K--------K------------------------.---................-------I-------------------- 935
F1.ES.x.P1146 -I----------------------------I----.------R----------SSA-K------D-Q.----V-------------------------------------------------.--E................-------I----------------I--- 934
F1.FI.93.FIN9363 -I-----------------------D----I----.------M----------S-A-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I---------------V---- 935
F1.FR.96.96FR_MP411 -I----------------------------I----.------I----------SSA-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I---S-----R------I--- 938
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------------------I----.------R----------SGA-K--------Q.------------------------------------------------------.--D................-------I---S------------I--- 936
F1.RU.08.D88_845 -I----------------------------I----.------I----------ST--K--------Q.------------------------------------R-----------------.---................-------I----S--------------- 936
F2.CM.97.CM53657 -I---------------------------------.------I----------STV-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 936
G.BE.96.DRCBL -I----------------------------I----.------I----------S-A-K------S-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 932
G.CM.04.178_15 -I----------------------------I----.------V------G---SN--K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S-M------------- 935
G.CN.08.GX_2084_08 -I----------------------------I----.------I----------SN--K------N-T.--------------------------E---------------------------.---................-------I----S-----------SR-- 940
G.CU.99.Cu74 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 932
G.ES.09.X2634_2 -I----------------------------I----.------I----------S---K------N-T.--------------------------M---------R-----------------.---................-------I----S-L------------- 940
G.GH.03.03GH175G -I-I--------------------------I----.------VL---------S-A-K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
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B.FR.83.HXB2 KVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLA.GRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIK.QEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGG.IGG................YSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQ 936
G.KE.93.HH8793_12_1 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K---R--D-T.------------------------------------------------------.---................--S----I----S-----------XQ-- 933
G.NG.09.09NG_SC62 -I------------------T---------I----.------V----------SN--K------N-T.--------------------K-----------T---------------------.---................-------I----S--------------- 935
G.PT.x.PT2695 -I----------------------------I----.-----RI----------S-A-K------D-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 935
G.SE.93.SE6165_G6165 -I-I--------------------------I----.-----TV----------S-A-K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 933
H.BE.93.VI991 -I----------------------------I----.------M----------S-A-K------D-H.------------------------------------R-----------------.---................---R---I-------P--------SQ-- 934
H.BE.93.VI997 --------------XP--------------I----.------M------T---STA-K------D-Q.-D----------------------------------R-----------------.---................-------I----------------SN-- 933
H.CF.90.056 Q-----------------------K----------.S-----V----------S-A-K------D-Q.------------------------------------------------------.---................-------I----------------SN-- 935
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------------I----.------I----------SGA-K-------VQ.------------------------------------------------------.---................-------I----------------L--- 934
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -I------I-------------------F-I----.-----RV----------S-A-K-------V-.------------------------------E-----------------------.---................-------I----S-----------I--- 933
J.CM.04.04CMU11421 -I---------X------X---------FXI----.-X----X----------S---K--------X.---X----------X------------XXXX--X--R---X----X--------.--D................XT-----I---------R---------- 932
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------A-F-I----.------V----------SGA-K------D--.------------------------------E-----------------------.---................-------I---------R---------- 934
J.SE.94.SE9173_7022 --------------------------A-F-I----.-G----A----------SGA-K------D--.------------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 934
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -I----------------------------I----.-----RV----------S-V-K------D--.------------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
K.CM.96.96CM_MP535 -I----------------------------I----.------V------T---STV-K-------V-.------------------------------------------------------.---................------------------------LN-- 936
01_AE.AF.07.569M -I-M-------------------------------.------V----------S-A-K------NVR.------------------------------E-----------------------.---................-------I-M--------------IN-- 936
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------------------------------.--*---V----------S-AMK------NVQ.------------------------V-----E-----------------------.---................-------I-----E-----X-------- 933
01_AE.CN.09.1119 -I---------------------------------.------V----------S-A-K------NVR.------------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
01_AE.HK.04.HK001 -----------------------------------.------V----------S-A-K------NVR.--------------------D---------E-----------------------.---................-------I-------------------- 933
01_AE.JP.x.DR0492 -----------------------------------.------V----------S-A-K------NVR.------------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
01_AE.TH.04.BKM -----------------------------------.------V----------S-A-K------NVR.------------------------------E-----------------------.--E................-------I------M------------- 935
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -I---------------------------------.------V----------S-A-K------NV-.--------------------------E---E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------------------------.------V----------S-A-K------NVR.------------------------------E-----------------------.--E................-------I-------------------- 935
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---M---------------------D----I----.-----RV----------S---K------NVT.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
02_AG.CY.09.CY256 --------------------TDP-------I----.------I----------S-ALK----R-NVT.---------------K--------------------------------------.---................-------I---SS--------------- 936
02_AG.ES.06.P1261 -------------M----------------I----.------V----------S-A-K------NVT.--------------------------------------------------K---.---................-------I----S----R------I--- 936
02_AG.FR.91.DJ263 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------NVT.----------------A-------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
02_AG.GH.03.03GH181AG -T----------------------------I----.------VV---------S-A-K------NVT.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
02_AG.LR.x.POC44951 -I----------------------------I----.------V----------S-A--------NVT.H-----------------------------------------------------.--R................-------I----S------------Q-- 936
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------DVT.------------------------------------------------------.---................-------I----S------------Q-- 936
02_AG.SE.94.SE7812 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------NVT.--------------------------------------------L------R--.---................-------I----S--------------- 936
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -I-I--------------------------I----GKMAS.-VV---------S-A-K------KVT#--L--#---------------------------------------------R--.---................-------I----S------------N-- 935
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------NVT.--------------------Q--Q------------------------------.---................-------I-M--S-L---------I--- 936
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -I----------------------------I----.------V----------STA-K------NVT.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
03_AB.RU.97.KAL153_2 -I----------------------------V----.------I----------STA-K---------.--------------------Q--QT-----------------------------.---................-------I----------------I--- 936
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---M--------------------------I----.------M--A---P---S-A-K------D-N.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 935
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------D----I----.------M------P---SGA-K--------Q.------------------------------------------T-----------.---................-G-----I---T------------I--- 936
06_cpx.AU.96.BFP90 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------N-T.------------------------------E-----------------------.---................-------I----S-----------I--- 938
07_BC.CN.98.98CN009 -I-----------M----------------I----.------V----------STA-K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 936
08_BC.CN.06.nx2 -I-------------------D----S--LM-*I-.----L-I----------S-A-K--------Q.--Y---------------------------------------------I-----.---................-T---K-----------R-S-NK-INF- 931
09_cpx.GH.96.96GH2911 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------NVT.----------------------------------------------------R-.---................-------I----S--------------- 935
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------.------VV---------S-A-K---------.----------------------------------Q-------------------.---................-------I----------------I--- 935
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------I----.------V----------S-I-K------D-Q.------------------------------E-----------------------.---................--------------L------------- 934
12_BF.AR.99.ARMA159 -T-----------L----------------I----.-------------P--IS-M-K--------Q.--------------------------S---------------------------.---................-------I---S-----R------I--- 936
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -I----------------------------I----.------V----------S-A-K------N-T.------------------------------E-----------------------.---................-------I------L---------I--- 943
14_BG.ES.05.X1870 -I----------------------------I----.-------------T---S-A-K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 935
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------V---------------------.------V----------S-AMK------NVR.---WD------------I----------I-E---------P-------------.---................-------I-L-----P----PN-.S--- 934
16_A2D.KR.97.97KR004 -I----------------------------I----.------V------P--IS-P-K-------VQ.----------------------------I-------------------S-----.---................-------I-------------R------ 936
17_BF.AR.99.ARMA038 -I-----------L----------------I----.-------------P--SSNA-K--------Q.--------------------------R-I-------------------------.---................-------I---S-----R------I--- 936
18_cpx.CU.99.CU76 -I-I-------------------------L-----.------V------P---S-A-K------N-T.----------------------------I-------------------------.---................------------SE-----F-------- 934
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------.A-----V------P---S-A-K------NVQ.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------S 935
20_BG.CU.99.Cu103 -I------------------S---------I----.------V------P--IS-A-K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 932
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------------.------V------P--IS-A-K---------.------------------------------------------------------.--D................-------I-------------R------ 935
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------------------------I----.------V----------S-A-K------E-Q.----------------------------I-E-----------------------.---................-------I-------------------- 936
23_BG.CU.03.CB118 -I----------------------------I----.------V---X--P--IS-A-K------D-T.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 932
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------I----.------V------P--IS-A-K------D-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 932
25_cpx.CM.02.1918LE -I---------------------------------.------VV-----P---S-A-K---------.--------------------------T---E-----------------------.---................-------I----S-----------I--- 935
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------M----------------I----.-----RVV---------S-A-K------N-Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I---------R------I--- 934
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -I---------------------------------.------V----------S-AMK-------V-.------------------------------------------------------.---................-------I----S----R---------- 934
28_BF.BR.99.BREPM12609 -I---------------------------------.-------V---------SNA-K------E--.--------------I---------------------------------------.---................-------I---S-----R---------- 936
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------L----------------I----.-------------T---S---K--------Q.----V-------------------------------------------------.---................-------I----------------I--- 936
31_BC.BR.04.04BR142 -I----------------------------I----.------V----------SN--K--------Q.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 942
32_06A1.EE.01.EE0369 -I-I--------------------------I----.------V----------S-A-K------N-T.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------X------X--.------V----X-----X-A-K------NVQ.-------------I----------------E--------------X---X----.---................---X---I-------------------- 936
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------T-------------------.------V----------S-A-K------NVR.------------------------------------------------------.---................-------I-------------------- 936
35_AD.AF.07.169H -----------------------------------.------VV---------S-AFK------S-Q.------------------------------E-----------------------.---................-------I-------------------- 935
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -I-I---------------S---------------.------V----------S-A-K------D-Q.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 936
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------------------------.-----RV----------S-A-K------NV-.------------------------------------------------------.---................-------I----S--------------- 933
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------L----------------I----.-------------P--IS---K--------Q.--------------------------N------------------F--------.---................-------I---SS----R-F----I--- 940
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------I----.-----------------ST--K---------.----------------------------------------L----V--------.---................---------------------------- 939
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I----.-------------P--IS-A-K--------R.----------------------------I-------------------------.---................-------I---S-----R---------- 936
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -X-----------L----------------I----.-------------X--XSTV-K---------.--------------------------E---------------------------.---................-------I-------------------- 940
43_02G.SA.03.J11223 ---M---------------------D----I----.------V----------S-A--------SVT.--------------------X---------------------------------.---................-----X-I----S-L------------- 935
44_BF.CL.00.CH80 ---I---------L---------------------.-------------P---S-A-K------D-Q.--------------------------R---------------------------.---................-------I---------R------I--- 936
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -I-I--------------------------I----.------V----------S-A-K------DV-.------------------------------E--------------------R--.---................-------I-------------------- 934
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -I-----------L----------------I----.-------------T---S-A-K--------Q.--------------------------K---------------------------.---................-------I---S-----R------I--- 936
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------.-----------------ST--K---------.-----------------I----------I----------------------R--.---................--------------L------------- 935
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------------G----P----.------V------------A-K------NVR.------------------------------E-----------------------.---................-------I-M------------------ 936
49_cpx.GM.03.N26677 -I-----------M---------------YI----.------V----------S-A-K--------Q.--------------------------E---------------------------.---................-------I-------------------- 933
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -I----------------------------I----.-----T-------P---STAAK---------.----------------------------I-------------------------.---................-T--------V----------------- 936
O.BE.87.ANT70 -I-I--------F----------------------.A-----V------P---ST-MK------N-Q.H---------------A------S--Q---------R--------V--------.---................-T-----I--L-SQ---T------L-XH 932
O.CM.91.MVP5180 -I-I-------DF----------------------.A-----V------P---S-AMK-----T--Q.H---------------A------S--Q------------------V--------.---................-T----LI--L-SQ---T------L--N 932
O.CM.96.96CMA102 ---I--------F-------------A--------.A---I-IL-----P---S--MK------N--.H---------------A------S--Q---------R-----------------.---................-T----LI--L-SQ---T------L--- 934
O.CM.98.98CMA104 ---I--------F----------------------.A-----V------P---S--MK------N-X.H---------------A------S--E---------R-----------------.---................-T----LI--L-SQ---T------L--- 932
O.CM.99.99CMU4122 ---I--------F----------------------.A-----V------P---S--MK-----TN--.H---------------A------S--Q---------R--------V--------.---................-T-----I--L-SQ---T------F--- 932
O.FR.92.VAU -I-I--------F----------------------.A---I-IL-----P---S-AMK------N-Q.H---------------------ES-MQ------------------V--------.---................-T----LI--L-SQ---T------L--- 933
O.SN.99.99SE_MP1299 -I-I--------F----------------------.A-----V------P---S-AMK------N--.H---------------A------S--Q------------------V--Y-----.---................-T-----I--L-SQ---T------F--- 932
O.US.97.97US08692A ---I--------F----------------------.A-----I------P---S--MK-----TN-Q.H---------------A------SX-QX--------R--------V--------.---................-T-----I--L-SH---T------L--- 932
O.US.99.99USTWLA -I-I--------F----------------------.A-----I-----RP---S--MK-----T--Q.H--X--------X---A------S--Q------------------V--------.---................-T----LI--L-SQ---T------L--- 935
N.CM.02.DJO0131 -I-----------L----------------I----.------V------P---S---K------N-T.----------------------------I-------------------------.--E................-T-----I---------TK--T--L--- 941
N.CM.04.04CM_1015_04 -I-----------L----------X-----I----.------V------P---S---K------S--.-------------A--------------I-------------------------.---................-T-----I---------TK--T--L-V- 943
N.CM.06.U14842 -I---X-------L----------------I----.A-----V----------S---K---------.-------------A--------------I-------------------------.---................-T-----I-------------T--L-V- 944
N.CM.95.YBF30 -I-----------L----------------I----.------V----------S---K------N--.-------------A--------------I-------------------------.---................-T-----I---------TN--T--L-V- 943
N.CM.97.YBF106 -I-----------L----------------I----.------V------P--IS---K---------.-------------A--------------I-------------------------.---................XT-----I---------TK--T--L-V- 943
N.FR.11.N1_FR_2011 ---I---------L----------------M----.------V------P---S---K------N--.-------------A--------------I-------------------------.---................-T-----I---------TK--T--L-V- 943
P.CM.06.U14788 -I------X---FM------V-----A---V----.S-----V------P---S-A-K-----LN-T.H-------------------------H------------------V--------.---................-T--D--I--L--X---T------L--- 933
P.FR.09.RBF168 -I----------FL----------X---X-V----.A-----V------P-X-X-A-X-----LN-T.H-------------------------L------------------V--------.---................-T--D--I--M--Q---T------L--- 932
CPZ.CD.90.ANT ---I-----S--F-----MAD---KS---------.S------------A---S-A-K------N-Q.--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H---------.---................-TP-Q--L--L------TQ--N--L--- 936
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -I-I--------------------------V----.-------------P---SNA-K--------R.--------------------------E---------------------------.---................-------I----------------L--- 935
CPZ.GA.88.GAB1 ---I-------------------------------.-------------P---S-A-K------D--.-----------------L------------------------------------.---................-T-----I---------S------L-V- 934
CPZ.TZ.00.TAN1 ---I--------F-------E---R-----I----.------K------P---STA-K------Q-Q.H-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y---------.--E................-T----LL--LT-N----Q-----L-V- 932
CPZ.US.85.US_Marilyn -I-I---------L----------------I----.------V----------SS-----------Q.----------------------------I-------------------------.---................-T-----I----SEL--DL-----L-V- 938
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B.FR.83.HXB2 NFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED* 1003
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------X-I------X-----------X-T-------X-------------------G------ 1004
A1.ES.06.X2110 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1004
A1.GE.99.99GEMZ011 ----------D-I--------------------N---------------------------------- 1004
A1.IT.02.60000 ----------D-I-------------------------------X----------------------- 1004
A1.KE.06.06KECst_001 ----------D--------------------------------V-----------------G------ 1001
A1.RU.08.PokA1Ru ----------D-I---------R----------N------------------------------N--- 1009
A1.RW.93.93RW037A K---------D-V------------------------------------------------G------ 1004
A1.SE.95.SE8538 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1004
A1.TZ.01.A341 ----------D-------R---------------------------LK-------------G--N--- 1004
A1.UA.01.01UADN139 ----------D-I--------------------N---------------------------G------ 1004
A1.UG.99.99UGA07072 -----F----D----------------------G---------------------------G------ 1004
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------DSV-----R---------------E--------------------------------- 1003
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------D-I--------------------G---------------------------G------ 997
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------E-I------------------------------V-----------------G------ 1004
A2.CY.94.94CY017_41 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1004
B.AR.04.04AR143170 ----------D-----------------------E--------------------------------- 1004
B.AU.04.PS1038_Day174 ------X-N-D-----------------------E---------------------------X----- 1004
B.BO.99.BOL0122 ----------D--------------------------------------------------------- 1005
B.BR.06.06BR1119 ----------D--------------------------------------------------------- 1004
B.CA.07.502_1191_03 ----------D-----------------------E--------------------------------- 1004
B.CN.09.1121 ----------D--------------------H-R----X----------------------------- 1004
B.CO.01.PCM001 ----------D--------------------------------------------------------- 1004
B.CU.99.Cu19 ----------D--------------------------------------------------------- 1007
B.CY.09.CY266 --------N-D--------------------E--E---------------------------G----- 1004
B.DE.86.D31 ----------D-----------------------E--------------------------G------ 1004
B.DK.07.PMVL_011 ----------D-V------------------------------------------------N------ 1004
B.DO.05.05DO_160884 ----------D--------------------E--E--------------------------G------ 1006
B.EC.89.EC003 ----------D--------------------------I------------------------------ 1008
B.ES.09.P2149_3 ----------D---------------------------------------------------G----- 1004
B.FR.92.92FR_BX08 ----------D-----------------------X--------------------------------- 1003
B.GA.88.OYI_397 ----------E--------------------------------------------------------- 1004
B.GE.03.03GEMZ004 ----------D--------------------------------------------------------- 1004
B.HT.05.05HT_129389 ----------D--------------------------------------------------------- 1003
B.IN.x.11807 ----------D--------------------------------------------------------- 1004
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------D--------------------------------V------------------------ 1003
B.JP.05.DR6538 ----------E--------------------------------V------------------------ 1004
B.KR.04.04KMH5 ----------D--------------------------------V------------------------ 1004
B.MM.99.mSTD101 --------N-D--------------------------------------------------------- 1005
B.NL.00.671_00T36 ----------D--------------------------------------------------------- 1014
B.PE.07.502_2649_wg8 --------NKD-----------------------E--------------------------------- 1023
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------D-----------------------E---X----------------------------- 1005
B.RU.04.04RU128005 ----------D----------------X-----TE--------------------------------- 1004
B.TH.00.00TH_C3198 ----------D--------------------------------------------------------- 1004
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------D-----------------------E--------------------------------- 1003
B.TW.94.TWCYS_LM49 --------N-D--------------------------------------------------G------ 1004
B.UA.01.01UAKV167 ----------D--------------------------------------------------------- 1011
B.US.11.ES38 --------N-D--------------------------------------------------------- 1008
B.UY.02.02UY_TSU1290 ----------D--------------------E------------------------------------ 1004
B.YE.02.02YE507 ----------D--------------------------------------------------------- 1005
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------N-D--------------------------------------------------------- 1004
C.AR.01.ARG4006 ----------D-I----------------L-------------V---K--------A----------- 1000
C.BR.04.04BR013 ----------D-I----------------L-------------V---K--------A-------N--Q 1008
C.BW.00.00BW07621 ----------D-I-------------------------I--------K--------A----G------ 1000
C.CN.98.YNRL9840 ----------D-I----------------------V-----------K--------A--E-G------ 1000
C.CY.09.CY260 ----------D-I-----------------------------------E-------A----G-----Q 1007
C.ES.07.X2118_2 ----------D-I------------------------------V----X-------A----G--N--- 1000
C.ET.02.02ET_288 ----------D-I-------------------------------------------A----G----N- 1006
C.GE.03.03GEMZ033 ----------D-I------------------------------V------------A----G------ 1000
C.IL.98.98IS002 ----------D-I------------------------------------------------------Q 1004
C.IN.03.D24 ----------D-I-------------------------------------------A----G------ 1008
C.KE.00.KER2010 ----------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1000
C.MM.99.mIDU101_3 ----------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1000
C.MW.93.93MW_965 ----------D-I------------------------------V---K--------A-----G----- 1001
C.SN.90.90SE_364 ----------D-I------------------------------V------------A----G------ 996
C.SO.89.89SM_145 ----------D-I-------------------------------------------A----G------ 1011
C.TZ.02.CO178 ----------D-I------------------------------V---K--------A----------- 1000
C.US.98.98US_MSC3018 ----------D-I-------------------K-------------PK--------A----G------ 998
C.UY.01.TRA3011 ----------D-I----------------L-------------V---K--------A--M-N----N- 999
C.YE.02.02YE511 ----------D-I------------------------------V---K--------A----G------ 998
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------D-I----------------------------------K--------A----G------ 1000
C.ZM.02.02ZM108 --------N-D-I----------------LR------------V------------A----G-----Q 995
D.CD.83.ELI ----------D-I-------------------K----------V------------------------ 1003
D.CM.01.01CM_0009BBY --------N-D-I------------------------------------------------------- 1005
D.CY.06.CY163 ----------D-I------------------------------V-------------G----G----- 1003
D.KE.97.ML415_2 ----------D-I----------------L----E--------------------------------- 1003
D.KR.04.04KBH8 ----------D-I-------------------S----------------------------------- 1003
D.SN.90.SE365 ----------D-I---------------------E--------------------------------- 1009
D.TD.99.MN011 ----------D-I------------------E-------------------------G---------- 1005
D.TZ.01.A280 ----------D-I-------------------H--------------------V-------------- 1005
D.UG.99.99UGK09958 ----------D-I---------------------E--------V------------------------ 1003
D.YE.02.02YE516 ----------D-I------------------------------V-----------------G------ 1005
D.ZA.90.R1 ----------D-I------------------------------V------------------------ 1003
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----F----D-V------------------------------V-----------------G--N--- 1006
F1.AR.02.ARE933 ----------D-V---------------------E------------------------M-G------ 1004
F1.BE.93.VI850 ------------V---------------------E--I-----------------V-----G------ 1005
F1.BR.07.07BR844 ----------D-V---------------------E--------------------------GG----- 1010
F1.CY.08.CY222 ----------D-I---------------------E---I----------------------G------ 1003
F1.ES.x.P1146 ----------D-V---------------------E----------------------G---G--N--- 1002
F1.FI.93.FIN9363 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1003
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1006
F1.RO.96.BCI_R07 ----------D-V---------------------E---------------V----------G------ 1004
F1.RU.08.D88_845 ----------D-V------------------E--E---------X----------------G------ 1004
F2.CM.97.CM53657 -----F----D-I--------------------NE--------------------------G------ 1004
G.BE.96.DRCBL ----------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1000
G.CM.04.178_15 ----------D-I--------------------NE------------------------M-G------ 1003
G.CN.08.GX_2084_08 ----------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1008
G.CU.99.Cu74 -----F----D-I--------------------NE----------------------A---G------ 1000
G.ES.09.X2634_2 ----------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1008
G.GH.03.03GH175G -----F----D-I--------------------NE------------K-------------G------ 1004
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B.FR.83.HXB2 NFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED* 1003
G.KE.93.HH8793_12_1 -----F----D-V--------------------NE--------------------------G------ 1001
G.NG.09.09NG_SC62 ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1003
G.PT.x.PT2695 -----F----D-I--------------------NE--------------------------G------ 1003
G.SE.93.SE6165_G6165 ----------D-V--------------------NE--------------------------G------ 1001
H.BE.93.VI991 K---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
H.BE.93.VI997 K---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1001
H.CF.90.056 K---------D-I---------------------E-------E------------------------- 1003
H.GB.00.00GBAC4001 K---------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1001
J.CM.04.04CMU11421 ----------D-I------------------------------V---XX------------G--X--- 1000
J.SE.93.SE9280_7887 ----------D-I-------P-------------E--------------------------G------ 1002
J.SE.94.SE9173_7022 ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------E-I------------------.#-E--------------------------G------ 1002
K.CM.96.96CM_MP535 K---------E-I---------------------E--------------------------G------ 1004
01_AE.AF.07.569M ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1004
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------D-I------------------------------------------------G----N- 1001
01_AE.CN.09.1119 ----------D-I---------R--------------------------------------G------ 1004
01_AE.HK.04.HK001 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1001
01_AE.JP.x.DR0492 ----------D-I------------------------------------------------G-----Q 1004
01_AE.TH.04.BKM ----------D-I------------------------------------------------G--N--Q 1003
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------D-I--------------------N---------------------------G------ 1004
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1003
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------D-I----------------------------------K-----V----------N--- 1004
02_AG.CY.09.CY256 H---------D-I----------------------------------K-------------G--E--- 1004
02_AG.ES.06.P1261 ----------D-I------------------------------V---K-------------G----N- 1004
02_AG.FR.91.DJ263 ----------D-I-------------------K--------------K-------------G------ 1004
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------D-I----------------------------------K--------G----G------ 1004
02_AG.LR.x.POC44951 ----------D-I------------------------------V--L--------------G------ 1004
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------D-I--------------------N---------------------------G------ 1004
02_AG.SE.94.SE7812 ----------D-I------------------------------V--V--------------G------ 1004
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 K---------D-I------------------------------T--L--------------GG-N--- 1003
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------D-I------------------------------V-----------------G----N- 1004
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------D-I----------------------------------K-------------G----N- 1004
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------D-I--------------------N---------------------------------- 1004
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------E-I-------------------------------------------N----G------ 1003
05_DF.BE.x.VI1310 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1006
07_BC.CN.98.98CN009 ----------D-S----------------------------------K--------A----G------ 1004
08_BC.CN.06.nx2 DL-L--*---DTI---------I------L------------I-E--K---T-L--A----G-E---- 998
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------D-I--------------------N--------------H------------G------ 1003
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------G-I------------------E-----------V---K--------A----------Q 1003
11_cpx.CM.95.95CM_1816 K---------D---------------------------I----------------------G------ 1002
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------D-V-------------------D-E--------------------------G------ 1004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1011
14_BG.ES.05.X1870 -----F----D-I--------------------NE--------------------------G------ 1003
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1002
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------D-I-----------------------------R------------------G------ 1004
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
18_cpx.CU.99.CU76 ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1002
19_cpx.CU.99.CU7 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1003
20_BG.CU.99.Cu103 ----------D-I--------------------NE--------------------------G------ 1000
21_A2D.KE.99.KER2003 -----F----D-I------------------------------V------------------------ 1003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------D-I-----------------------------------E------------G----N- 1004
23_BG.CU.03.CB118 ----------D-I-------------------SNE--------------------------G------ 1000
24_BG.ES.08.X2456_2 -----F----D-I--------------------NE-------------H------------G------ 1000
25_cpx.CM.02.1918LE ----------D-I---------------------E--------------------------G------ 1003
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------D-I------------------------------------------------G------ 1002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------D-V---------------------E-----------LKH------------G------ 1002
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------D-V------------------------------------------------------- 1004
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
31_BC.BR.04.04BR142 ----------D-I----------------L-------------V---K--------A--M-------Q 1010
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------D-I---------------------E-------------E--------E---G------ 1004
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------D-I----------------------------------------------G-G------ 1004
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------D-I------------------------------------------------G------ 1004
35_AD.AF.07.169H ----------D--------------------------------------------------G------ 1003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------D-I-----------------------------------N------------G------ 1004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------D-I----------------------------------------------M-G------ 1001
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----FS----D-V---------------------E--------------------------G------ 1008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------D-----------------------E--------------------------G------ 1007
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----F----D-V---------------------E--------V---K-------------------- 1004
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------D-V------------------------------------------------------- 1008
43_02G.SA.03.J11223 ----------D-I---------------------E---------------------N----G------ 1003
44_BF.CL.00.CH80 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------D-I------------------------------V-----------------G------ 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1004
47_BF.ES.08.P1942 ----------D-V---------------------E--------------------------G------ 1003
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------D-I----------------------------------------------M-G------ 1004
49_cpx.GM.03.N26677 ----------D-I-------------------K-----------------------A----G------ 1001
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------N-D-I------------------------------------------------G------ 1004
O.BE.87.ANT70 K---------D-I-----Q-------------KG--------------E-------T-SM--G-T-SE 1000
O.CM.91.MVP5180 ----------D-I-----Q-------------KG----------------------T-SM-N--T-SE 1000
O.CM.96.96CMA102 ----------D-I-----Q-------------KG------X-------H-------A-SX--G-X-SE 1002
O.CM.98.98CMA104 ----------D-I-----Q-------------KG--------------H-------A-SM--G-T-SE 1000
O.CM.99.99CMU4122 K-Q-------D-T-----Q-------------KG--------------N-------T-SM--G-X-SE 1000
O.FR.92.VAU ----------D-I-----Q-------------KG----------------------A-S---G-T-GE 1001
O.SN.99.99SE_MP1299 K-Q-------D-I-----Q-------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SE 1000
O.US.97.97US08692A ----------D-I-----Q-------------KG----------------------T-SM----T-SE 1000
O.US.99.99USTWLA ----------D-I-----Q-------------KGE---------------------T--M--G-T-SE 1003
N.CM.02.DJO0131 ----------D-I--------------------G-----------------------G----G-A-NQ 1009
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1011
N.CM.06.U14842 -----F----D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1012
N.CM.95.YBF30 ----------D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1011
N.CM.97.YBF106 --X-------D-I--------------------G-----------------------G----GX--NQ 1011
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------D-I--------------------G-----------------------G----G---NQ 1011
P.CM.06.U14788 --Q-------D-I-----T-------------KG--------------N------------DT-R-SE 1001
P.FR.09.RBF168 ----------D-I-----T-------------KG---------------------------DI-R-SE 1000
CPZ.CD.90.ANT Q---H-----D-V-----Q-----------K-QEE------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--- 1004
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 Q--------KD-I-------------------QDE---------------------A-S-------S- 1003
CPZ.GA.88.GAB1 K---------D-I-----T-------------QGEL----------------------------N--- 1002
CPZ.TZ.00.TAN1 --------A-D-I-----R-----------KEGE-------------KE-------AGGMDD--N-T- 1000
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------D-I-----------------KE-EEV-----------K--------A-SM-G----S- 1006
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG..DARL.VITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAG.HN.KVGSLQYLA.....LAALIT.PKKI 159
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------N-------HI-K-TKK-S----F--RN-KV---------..--KI.-VR-----Q---K--Q--H-------L------I--D--------H--N----------I--QV----------.--.---------.....-R--VE.---- 159
A1.ES.06.X2110 ---------------------H----Y-IHI-K--KN-C-K--F-NRN-KX--------E..--K-.IVR-----Q---K--Q--H-------L-E----I--D--------H--N---E------I--QV---K------.--.---------.....-R--VE.-R-- 159
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------------N----------K---E---------R--K----------..----.-VK------A--K-----H-------Q------I--D--------H------E------IV------K-N-PP-.-S.---------.....-K--V-.-TRE 159
A1.IT.02.60000 ------------------K--N------I-I-K-----L-----D-R--KV---------..----.-VR---------K--Q--H-------Q------I--D--------H------E------I--QL---K---HT-.--.---------.....-K--V-.-TRR 159
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------------N----------K--KN-G-----DCR--KV---------..----.-VK---------KE----H-------LR--------DQ------M--------------I---V-----A--T-.--.---------.....-K--V-.-T-T 159
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------------N--------I-K-------------R--KV---------..----.-VK---------K-----H-------Q-S----I--D---------------E------I---------N-S--.--.---------.....-K--V-.-TRE 159
A1.RW.93.93RW037A ---------------------N--------I-K--NN---------R---V---------..----.-VR---------------N-------L------I--DM-------H-------------I--QV---S----T-.--.---------.....-K--V-.-TRR 159
A1.SE.95.SE8538 ---------------------N--------I-K--KN------F--R--KV---------..E-K-.-VR-----Q---K--Q--H-------LR-----I--D-------MH-XN----------I--QV---S------.--.---------.....-K--V-.---- 159
A1.TZ.01.A341 ---------------------N----------K--NR-L----F--R--KV---------..----.-VR---------K-----H-------L------I--DM-------H-------------I---V---S----T-.--.---------.....-K----.-T-T 159
A1.UA.01.01UADN139 ------------------X--N----------K---K-V-K-----IN-KV---------..----.-VK---------K-----H-------Q------I--D---------------E------IV-Q------N-P--.--.---P-----.....-K--V-.-IRE 159
A1.UG.99.99UGA07072 ---------------------N----------K--K-------F--R--KV---------..----.-V------Q---K--Q--H-------L------I--D--------H--N--------R-I--QV---S------.--.---------.....-R--V-.-TRT 159
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------N------I-I-K--K----------R--KV---------..----.-VR-----QP--K-----H-A-----Q------I--D---------------------VI--QV-R-----S--.--.---------.....-K--V-.--RP 159
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------N----------K---E---------R---V--------K..E---.IVR------P--K-----H-------QG-----I--D---H-----------E----R-I--E--R--------.--.---------.....-R--VA.STRT 159
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------N--------I-R--KE------F--R--KV---------..E---.IVR------P--KE----H-------Q-K----I--D---H-----------E------I--EL---K------.--.---------.....-K--VA.STRT 159
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------N--------I-R--K--V-K-----RN------------..E--I.IVR------I--K-----H-------QN--H--I--D---H-----------E------II-E-----------.--.---------.....-K-VVA.STRT 159
B.AR.04.04AR143170 -------------------A----------I---------------S-------------..--EV.-V-------------------------------I--G---------------E----N-I--R--R---D----.--.---------.....----VK.T-RR 159
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------X-----------------X-R--K--------------V---------.D--K-.-VK-X--------E----------------------NX--------------E----NTI--R---XI------.--.---------.....-T----.--XT 160
B.BO.99.BOL0122 ------------------K-----------I-K--K--C------NL-----G-------..P-K-.---------------------------E--A---T-DI-------------A-------I--R----S-DFR--.--.---------.....----V-.---T 159
B.BR.06.06BR1119 ----------------K----N-------HI-K--K--V-K-----TN------------..NNK-.--------------------------TR--N-----N---------------E----N-I-----R------T-.--.---------.....-I---P.---R 159
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------I-K--N--------D----K----------..--K-.--A------------------------R--------NI-------------------N-----R-R--------.--.Q--------.....-V--TA.T--T 159
B.CN.09.1121 ---------------------N-X----IHI-K--K--L------NH----N--------..--K-.-V-------------------------R--------D---------------E----N-I--N--R---N-P--.--.---------.....-----K.--Q- 159
B.CO.01.PCM001 ------------------------------I-K--K----------T--K----------..EN--.-V-------------------------R--------D---------------E----N-I--NL-R--------.--.--E------.....-T----.---- 159
B.CU.99.Cu19 ---------------------H------K-I-K--ER-V-K-----IN------------..--K-.--I---------K------------K-G--------G-------Q-------E----N-I---R---S------.-S.---------.....I---A-.--RR 159
B.CY.09.CY266 ---------------------H-I--Y-----K--KK-V-K-----TN------------..E-K-.-VA----------E----N--------Q-----I--D---H----------T-Y---S-I--R--I--------.-S.Q--------.....-T---P.SR-- 159
B.DE.86.D31 -----------------------------------EK---K-----TN------------..----.---------------Q--H-----------------G---------------E----N-I--R-G--S---R--.--.---------.....------.---- 159
B.DK.07.PMVL_011 ------------I--------N--------I----KK-V-------I--K----------..E-KM.-V----------------H-A------GS--------T--------------E----N-I---R---S------.--.---------.....----T-.--R- 159
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------I-K-----I-----D----KV---------..--K-.--I-----Q------------A----TRT-R-----D---H------------------I--YR----------.-S.---------.....----VN.---T 159
B.EC.89.EC003 ---K----------------------------K--K----------T-------------..EGK-.---------------------------G--------GS--------H-----E-----TI--YR----------.--.---------.....-T--Q-.---- 159
B.ES.09.P2149_3 ---------------------N-I--------K--K--S-K----N----VX--------..--K-.--I----------------------K-E--------N--N----MH------K----Q-I--YR----------.--.---------.....-T---K.---- 159
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------N----------R--EK-V-------TN-------Y----..--K-.A-----------------------------------D----------------------I--R--R-S------.--.--------X.....-----K.--RT 159
B.GA.88.OYI_397 --------------------------------K--K----------T-------------..--T-.-V-----------E------A---------------G-------T-------E----N-I--N--------P--.--.---------.....-----K.---- 159
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------N--------I-K--A--V-------TN--T---------..--K-.-VI---------Q---------------E-------GI--------------E----N-I--------------.-S.---T-----.....----KR.T--R 159
B.HT.05.05HT_129389 -------------------A---------------KR---------T-------------..----.---------------------------R--------G---------------E------I--YR----------.--.---------.....-V----.---- 159
B.IN.x.11807 ------------------------------I----KK-T-K----------G-------E..E-K-.--------------------------E---------G-------Q-------E--V-Q-I--Y-----------.--.---------.....----K-.---- 159
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------N----------R--K-------------K----------..---M.------------K--------------RK-------DQ-------H------E----Q-I--YR----------.--.---------.....----T-.---- 159
B.JP.05.DR6538 --------------------------Y-----R-TER-V-------T--K----------..-DK-.---------------------------R--------N-----------E---EA---HTI--R-----------.-T.---------.....-----K.---- 159
B.KR.04.04KMH5 ------------------------------I-K--KE-V-------T-------------..--K-.-------------E-------------E--I-----D---K----H-----------H-I---V-R-Q------.--.X--------.....-R----.---- 159
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------I-K--K--S-K---D-T--K----------..----.--------------------------E---------G--------------QNL---D-I--R----S-D----.--.---------.....------.---E 159
B.NL.00.671_00T36 --------------------------Y---R----KK---------T-------------..E-K-.--------------------------ER--T-----D-------V-------E----N-I--RL----------.--.---------.....--V---.---- 159
B.PE.07.502_2649_wg8 ------------------S-----------N-K--Q----------T--------I--I-..P---.-V------------------------QRE-------NV------------------------XR-------S--.--.--X------.....-T--VK.S--R 159
B.PY.03.03PY_PSP0115 ----------------------------I---K--K--M-K-----XN--------X---..--I-.-V-------------------------E--------N----------------------------R-S-D-P--.-S.---X-----.....------.---- 159
B.RU.04.04RU128005 ------------------K--N-I------I-R--KK-V-------TN-K----------..--K-.--K---------Q-----H--------RG-N-----D---------------EXX--N-II----------PT-.--.---------.....---IT-.-N-R 159
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------K-----------I-R--K--I-K---D-S--K----------..--T-.----------------------------N-N-----G---------------E----N-IV-RV---S-D----.--.---------.....--V---.---R 159
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------A---------HI-KR------------T-------------..--K-.----------------------V----G--------DQ--R-----------E----Q-I---R-----N-P--.-S.---------.....-T--VK.-RQ- 159
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------------------A----------I-K--K--L-K-----T-------------..--T-.---------------------------R--------DQ--------------E------IV-CR----------.--.---------.....-T--VQ.---- 159
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------N--------I-----K-C-K-----TN--T---------..--K-.-VI----------E--------------K----I--D---------------G----S-I--RL---S----T-.-S.---------.....----VK.--RQ 159
B.US.11.ES38 --------------------------------R-------------T-------------..--K-.--K----------------------K-R--------Q---------------E----Q-I--------------.--.---------.....----VK.---V 159
B.UY.02.02UY_TSU1290 ---------------------N----------R--KD-C-------TN--T-------M-..EGK-.-V-----------------------K-R-----I--D---------------E----N----R--R---D----.--.---------.....-I---K.--R- 159
B.YE.02.02YE507 ------------A--------I------I-I-K-----V-------TN--V----Q----..----.T-------------------------RG--------N-------MH------E----------R----------.--.---------.....-----K.---- 159
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------I-K-----V----F--H--K----------.EA-K-.I------------E----------------------G-------Q--------T---------R-IH-------.--.---------.....----L-.-R-- 160
C.AR.01.ARG4006 -------L-----------A-N--------I-K-----Y-------R--KV---------..----.--I-----Q---------H-------LXK-------G-------MH-----T-----------R----------.--.---------.....-T--LK.---R 159
C.BR.04.04BR013 -------L--------K----N--------I-KR-K--Y-------R--K----------..E-K-.-------XQ----N----H-------LR--------D-------TH-----A-----------R-----D----.--.---------.....-T---K.---- 159
C.BW.00.00BW07621 -------L--------K----N----------KR-N----------R--KL---------..----.--K---------------H------KLR--------G-------MH-----A----------QV-I---D----.--.---------.....-T---K.---R 159
C.CN.98.YNRL9840 -------L--R-----K----N--------I-RR-N--L-----D-R--KV---------..E---.--K-----Q---------H-------LR--N--IE-G--------------A-------I-----I---D----.--N---------.....-T---K.---- 160
C.CY.09.CY260 -------L--------K----N----------K--N----------R---V---------..E-S-.--R-----Q----E----H-------W---------G-------MH-----A-----Q-I-----I--------.-K.---------.....-T---K.---T 159
C.ES.07.X2118_2 --S----L----------X--N--------I-RR-S----------R--KV---------..E-K-.--K-----Q----E----H-------LR--------GM------MH-----A-------I-----I---D----.--.---------.....-T---K.---R 159
C.ET.02.02ET_288 -------L--------K--A-N--------I-RR-N--L-K-----RN--T---------..E---.IVK-----Q---------H-------LRG-T-----C-------MH-----AE------I--QR-----D----.--.---------.....-T--LK.---R 159
C.GE.03.03GEMZ033 -------L-----------K-N----------KR-S-------F--R--KT---------..----.--K-----Q----E----H-------LRK-------G-------MH-----A-------I-----I---D----.--.---------.....-T---K.--QR 159
C.IL.98.98IS002 ----------------K----N--------I-KR-K----------R--KV---------..----.I-K-----Q---------H-------LRS-N-----S-------MH-----AG------I---------D----.--.---------.....-T---K.---- 159
C.IN.03.D24 -------L--------K-K--N--------I-KR-K----------R--KV---------..E-K-.--K-----Q---------H------TLR-----IE-G-------MH-----A-------I---V-I---D----.--.---------.....-T---K.---R 159
C.KE.00.KER2010 -------L-------------N-------HI-RR-S-------F--R--KV---------..E---.--K-----Q---------H------KL---N-----G-------MH-----A-------I-----I--------.--.---------.....-T---K.-N-- 159
C.MM.99.mIDU101_3 -------L--------K----N--------I-RR-K--------D-R--KV---------..E---.I-K-----Q----E----H-------LR------E-G--------------A-------I-----I---D----.--N---------.....-T---K.---- 160
C.MW.93.93MW_965 -------L-------------N----------RR-D----------R--KV---------..----.--K-----Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D----.--.---------.....-T---K.---- 159
C.SN.90.90SE_364 ------GL--------K----N--------T-RR-K----------R--KV---------..----.--K---------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I--------.--.---------.....-T---K.---- 159
C.SO.89.89SM_145 -------L-------------N--------I-KR-S----------R--KV---------..E---.--K-----Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D----.--.---------.....-T---K.---- 159
C.TZ.02.CO178 -------L-------------N----------RR-S----------R--KV---------..G---.--------Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----I---D-P--.--.---------.....-T---K.---- 159
C.US.98.98US_MSC3018 ------AL-------------N----Y-----K--N----------R--KV---I-----..E---.--K-----Q----E----H-------LR-----IE-G-------MH-----T-------I-----I---D----.--.---------.....-T-V-K.---- 159
C.UY.01.TRA3011 -------L----I---K----N----------KR-S--Y-------R--K----------..E-K-.--------Q----E----H-------LR-----I--G-------MH-----A-----E-I---R-----D----.--.Q--------.....-T---R.---- 159
C.YE.02.02YE511 ------GL-------------N--------I-RR-S----------R--KV---------..E---.--K---------------H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----I---D----.-T.---------.....-T---K.---- 159
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------L--------K----N-------HI-KR-K----------RN-KV---------..----.--K-----Q---------H-------LR--------G-------MH-----A-----Q-I---------D----.--.---------.....-T---K.--RT 159
C.ZM.02.02ZM108 -------L--------K--A-N--------I-KR-N----K-----RN-K----------..----.------------------H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D----.--.--------T.....-T---K.---R 159
D.CD.83.ELI ------------------K-------------K--NR------------K----------..E---.--K----------E-------------R--------G-------M-------E------I--D-----------.--.---------.....-T---A.--Q- 159
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------N-------Y--H--K--K-----Q-------K----------..--K-.-V----------------------------------G-------M------A-------I---R-----D----.--.---------.....-T---E.---- 159
D.CY.06.CY163 --------V-----------------Y---K-K--A--------DNH--K----------..--K-.-V------N------------------R--------G-------M--------------I---R----------.--.---------.....-T---A.--QR 159
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------HI-KQ----L----F--R--K----------..E---.-VK------------------------G--------G-------IH-----AE------I--Q--I---N-P--.-T.Q--------.....-T----.---- 159
D.KR.04.04KBH8 ------------------N-------Y---I-K-----V-----D-N-------------..--K-.-V------N----K------------L---R--I--G-------MH-------------I---R-----D----.--.---------.....-T----.--R- 159
D.SN.90.SE365 ------------------K-------------K--Q--C-K---D----K----------..E---.-VK----------E-------------E--------G-------I-------E----Q-I---------D----.--.---------.....-T--RA.-R-- 159
D.TD.99.MN011 --------V---------N-------Y-----KE-K--------D----K----------..E---.-VK-----N------------------R--------G-------TH-------------I--QR-----D----.--.---------.....-T---K.-R-R 159
D.TZ.01.A280 --------------------------------R--Q--L-----D-H--K----------..----.-V-----------E-------------R--------G-------M------T-------I---------D----.--.---------.....-I---K.---- 159
D.UG.99.99UGK09958 ---K------------------------I---KR-QE-L-----DC-N-K----------..E---.-VR------------------------R--------G-------I------AE------I-----T-K-N----.--.---------.....-T---K.---- 159
D.YE.02.02YE516 ------------------N-----------I-XE-K--------D----K----------..E-K-.-VI-----N-----------------QR--------S-------T-------E------I--LR-----D----.--.---------.....-T---A.-RRR 159
D.ZA.90.R1 ------------------N-------Y--H--K--K--------D----K----------..EE--.-VK----------K----P--------R--I-----G-------I-------E------I---R----------.--N---------.....-K---A.S--T 160
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------N-------Y--N--K---E---------RN-----------E..E-K-.----I---------------------QGK-R--I--GT------I-------E------I---R-----N----.--.---------.....-T--L-.---T 159
F1.AR.02.ARE933 ------------------N-------Y--H--K--KK------F--R---V--------E..E-K-.--I-----------------------XGN-R--I--G-------I-S-----E----G-I---RI----N----.--.RL-------.....-T---A.-Q-T 159
F1.BE.93.VI850 ------L-----------N-------Y-----K--K--S----FQ-R---V--------E..EVK-.---------P---E------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---RI----N----.--.---------.....-T---A.-E-T 159
F1.BR.07.07BR844 ------------------N-------Y---I-K---R-V----FQ-R---V--------N..E-E-.--------L-----------------QG--N--I--G-------I-------E------I---KI----N----.--.---------.....-T---A.---T 159
F1.CY.08.CY222 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--K--------I-..E-II.-V-----------E------A-----QG-----I--G-------I-------E------I---KI----N----.--.---------.....-T---P.---T 159
F1.ES.x.P1146 --------V---------S-------Y--HI-K--KK-C----F--RN--V--------K..E-KI.-V-----------E------------QGK----I--D-------I-------E------I--YR-----N----.--.--K------.....-T---A.---T 159
F1.FI.93.FIN9363 -------T----------N-------Y--H--K--KR------F--R--K---------E..E-E-.--------N-----------------QG--R--I--G-------I-------E------I---RI----D----.--.---------.....-T--VS.---A 159
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------S-------Y--H--K--KN------FQ-R--K---------E..E-K-.-V------------------------QG--R--I--D-------I-------A------I---RI----N----.--.---------.....-T---A.---T 159
F1.RO.96.BCI_R07 -*----------------N-------Y--HI-K--KK-S----F--R---V--------E..E-K-.-V-----------E------------QG-----I--G-------I--------------I--YR-----N----.--.---------.....-T---A.---T 158
F1.RU.08.D88_845 ------------------N-------Y-----K--K-------F--R------------E..E-KI.-V-------P----------------LG--R--I--SM------IH------E----------RI----N----.--.---------.....-T--VA.---T 159
F2.CM.97.CM53657 ---------------------N----------RR-K----------R---V--------K.D-SK-.--VS----------------------Q---R-----G---------------E------I--QR-----N----.--.---------.....-T----.---- 160
G.BE.96.DRCBL ---------------------N--------I-K--K----------R--KV---------..--K-.-VR--------DKE----H-------QG--------D---H----H--N---E------I--QT-R-S---P--.--.---------.....-KV-VA.-TRR 159
G.CM.04.178_15 -------------------K-N-X--------K--KD-V-------R---V---------..--K-.-VR---------K-----H-------LR--------D--------H---Y--G------I--Q--R--------.--.---------.....-K--V-.-TR- 159
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------N----------K--K----------R---V---------..--K-.IVR---------K--Q--H-------QR--H-----D--------H-------------I--QL-R-K------.--.---------.....-KV-V-.-T-- 159
G.CU.99.Cu74 --------L------------N----------K--KD-W-------R--K----------..----.IVR---------K-----H------KQRK----I--D--------H--K--------Q-I--EV-R--------.-K.---------.....-K--V-.-T-- 159
G.ES.09.X2634_2 ---------------------N----------K--K----------R--KV------L--..--K-.-VR---------------H-------QG-----I--D--N-----Q--E---N------I--R--------P--.-S.---------.....-K--V-.-TRA 159
G.GH.03.03GH175G ---------------------N--------I-K--K-----R----R--KV---------..--T-.-VK---------QA----N-T-----QR--N--I--D---H----H------E------I--E-----------.--.---------.....-K--VK.-ARK 159
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG..DARL.VITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAG.HN.KVGSLQYLA.....LAALIT.PKKI 159
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------------N------L---K----------F--R--KV---------..--K-.-VS-----N---K--Q--H-------QR-----I--D--------H------E----N-I--R--R--------.--.---------.....-K--V-.-T-T 159
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------K--N-------HI-K---K-S-------K---V--------E..--K-.-VR---------K--Q--H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R--------.--.---------.....-K--VQ.-T-- 159
G.PT.x.PT2695 -------------------A-N----------K--K--S----F--M--KV--D------..--K-.-VR---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------G-----------.-T.---------.....-K--A-.-T-A 159
G.SE.93.SE6165_G6165 ---------------------H----------K--------P--A-R---V---------..--T-.-V----------K--Q--H-------QR--R---E-D---H----H-------------I--Q-----------.--.Q--------.....-KV-V-.S-RS 159
H.BE.93.VI991 ------------------K--N----------K--KK-V-------TN-KT-------V-..----.------------------H-------QE-----I--D--------H-------------I---R---I-D----.-R.---------.....-T---S.--RT 159
H.BE.93.VI997 ------------------NK------Y---I-K--NR-V-----D---------------..----.--------------------------Q---------G-------TH------E----G-I--RV----------.--.Q--------.....-T--VA.---T 159
H.CF.90.056 ------------------N-------Y--HI-R----------F--T-------------..E---.--------N----E------------L-------E-G-------MH------E------I--RV-R---N-P--.-K.Q--T-----.....-T--VA.---- 159
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------N-------Y--HI-K--KD------F--T--K----------..E---.--I-----N-----------------QR--------D-----------N---E------I---R-Y-S----T-.--.---------.....-T--V-.---T 159
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------N-------Y--HN-K---K-L-----D-N--KV---------..C-E-.-V------------------------L---R-----G-------MHH-----EA-----I--------------.--.---------.....-T---K.---R 159
J.CM.04.04CMU11421 --------------X---N---X---YXXHX-K---R-X-XX--D-N--K---VXYX-X-..X-E-.X-------Q----X--X--------XL-X-R-----G--X----MH------E------X---X-----D-P--.-X.Q--------.....-T---K.-XXR 159
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------N-------Y--N--K---K-L-----D-N--K----------..E-I-.--------Q-----------------QR--R-----G-------MC-------------I--Q------D----.--.---------.....-T---R.--RR 159
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------N-------Y--N--K---Q-L-----D-R--K----------..E---.-V------Q-----------------R---R-----G-------MH-------------I--Q------D----.--.---------.....-T---K.--RR 159
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------N-------Y-----K--NR-R-----D-N--K----------..--E-.-V-----------E------------L-K-R-----G-------I-------E----------R----------.-T.Q--------.....-T---A.---T 159
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------N-------Y--HI-K--NR-Y-------R--K----------..--E-.-V------L-----------------L---R---E-D-------I-------E--V---I---R------C---.--.---------.....-T--VA.-RRP 159
01_AE.AF.07.569M ---------------------N------K-I-K--KK-L-------QN-KV----Q----..EG--.I-R-----Q---K--Q--H-------LRK-N--I--D--------H-------------I--QV-RH--D-PS-.--.---------.....-K---A.---T 159
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------------Y--------I-K--KN---------Q--KV-------I-..----.--R---------K-----H-------QRK-------D---RQ---Q-------------M--QV-R-----PT-.--.---------.....-K--A-.---T 159
01_AE.CN.09.1119 ------------------K--N----------K--KK-S-------Q--KV-------I-..E---.--R-----Q---K--Q--H--A----QRN-I-----D---R---IQ--E---E----R-I--QV-RY----PS-.--.---------.....-K--T-.--R- 159
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------N----------K--KK-Y-------Q--K----------..E---.--K-----Q---K--Q--H-------QRN----I---V--R----Q-----A-----R-I--QV-RYK---PS-.--.---------.....-R--TG.--GS 159
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV---------..E---.--R-----Q---K--Q--H-------QRT----I--D--------Q-------------I--QV-RH----PS-.--.Q--------.....-K--T-.--RT 159
01_AE.TH.04.BKM ---------------------N--------I-K--KK---------Q--KV---------..E-T-.--R-----Q---K--Q--H-------QRK----I--D--------H------E------I--QV-RR----PS-.--.---------.....-K--T-.--R- 159
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------------N----------K-VNK-A-------Q--KV---I-----..E-I-.--R-----Q---K-----H-------QRN-N--I--D--------Q-------------I--QV-RR----PS-.--.---------.....-K--T-.--R- 159
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------N--------I-K--KK-C-------Q--KV---------..E-I-.--R-----Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D---R----Q--E--------R-I--QV-RR----PS-.--.---------.....-K--T-.--R- 159
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------------K----N--------I-K---N---------R--KT---------..N---.--R-----Q---------H-------QG-----------------Q------E----Q-I--RV-------L--.--.---------.....-K--V-.-TRT 159
02_AG.CY.09.CY256 ---------------R-----H-I--Y--HI-R--KD-C----F--R---V---------..----.-VK---------------H------EQR-----I--D--------H----------------QV-R--------.-K.---------.....-K--V-.-I-T 159
02_AG.ES.06.P1261 ---K-----------------N-------H--K--KD--------TR--KV---------..E---.--R-----N---------H------KQ------I--D--------H------X------I--QV-R--------.--.---------.....-K--VK.-TRK 159
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------N--------I-R--KN------F--R--KV---------..----.IVR------A--------H------KQRK----I--D--------H-----AE------I--EV-R--------.-K.Q--------.....-K--V-.-A-T 159
02_AG.GH.03.03GH181AG -------V-------------N--------I-K--K----------R--KV---------..--K-.-VR---------------H------WQ------I--D--------H-------Y-----I--QL---S------.--.---------.....-K--V-.-TRK 159
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------N----------R--KD---------R--KV---------..--T-.--R---------------H-------Q------I--D--------H--K--T-------I---V---I----E-.--.---------.....-K--V-.-TRT 159
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------------------N--------I-K-TQ----------R--KA---------..----.IVR---------------H------EQ------I--D--------H-----T----------QE-R--------.-R.---------.....-K--V-.-TRR 159
02_AG.SE.94.SE7812 ---------------------N----Y---K-R--KD---------S---V---------..----.-VR---------------H------KQR-----I--D--------H-------------I--Q--R--------.-T.---------.....-K--V-.-TRT 159
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------N----------K--HR---------R--KV---------..--T-.IVR-----QP--------H----V-QQ------I--D--------H------E---------QV-R-K------.--.---------.....-K--V-.-TRR 159
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------N--------N-K--KD---------R--KV---------..--K-.--R----------E----S-------L----S-I--D--------H-------------I--QV-----D----.--.---------.....-K--V-.-T-T 159
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------------------N--------I-KR----V-------R--KV---------..----.-VR-----QK--------H------KQ---------D--------H------ET-----I--E---S--D----.--.---------.....-K--VP.-TRK 159
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------N------I-I-K-----V-K-----RN------------..--K-.--K-----------------A------E--------N---------------E----N-I---R---S---R--.--.---------.....----R-.---- 159
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------K----N----------K--K-*--------R--KV---------..E---.-VR-----QP--Q-----H-------LR--------D-------MH------E------I---R----------.--.---------.....-----S.---T 158
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------N-------Y--H--K--NR-C----F--RN------------..--K-.-V-------------------------R--------S-------V-------E----N-I--R-------F---.--.---------.....-T----.---T 159
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------N-------Y--HI-K--KR-N-----D-N--K----------..S-E-.--------N----K------------LR--R-----SM------IH------E----------R-----D----.--.---------.....-T---K.-E-R 159
07_BC.CN.98.98CN009 -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--KV-------V-..E-K-.--K-----Q---------H-------LR--T--IE-G--------------A-------I-----I---D----.--N---------.....-T---K.---- 160
08_BC.CN.06.nx2 --HS---L-----E--K----N---I-DL--*TR-NR-SN--F-DRR--*V-------IA..EP--.--NR----Q---K-----H-A-----LRS-T--I*-G---EH--M--Y--SP---N---I---V-I---D----QD-.---F--N--.....-T---K.--R- 157
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------N-------Y--HT-K--KR-------D-N--K----------..A-E-.-V-----------K------------L---R-----S-------IH------E------II-DR----------.--.---------.....-T---N.-R-T 159
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------L-------------N----------R--N--S-------R--K----------..E-S-.I-K----------E----H-------L------I--G-------MH-----AE------I--QV-T---N----.-K.Q--------.....-T----.---T 159
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------N--------I-K-TNR-R-------R---V---------..P-T-.-VI----------E------------L---R-----S-------M------TE------I---R-R-----P--.--.---------.....-K--V-.-T-V 159
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R---V--------E..K-E-.--------QP----------------QG--R--I--G---R---I-------E------I---KI----N----.--.---------.....-T---A.---T 159
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------N-------Y--H--K--GR-------D-N--K----------..--K-.-V-----------K------------L---R-----G-------TH-------------I---R-----D----.--.---------.....-T---H.---- 159
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------N-I------I-K--K--S-K-----R--KV---------..--KX.-VR---------K-----H-------QR-----I--DX--X---QH------E------I--G----K---P--.-S.---------.....-K-VV-.--QT 159
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV--Q-----E..E---.--K-----Q---K-----H-------QRG----I------R----Q------E----R-I--QV-RYS-D-PS-.--.---------.....-K--T-.--R- 159
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------N----------K--KD-C-------IN--V---------..G-KI.IVK------P--K-------------QE-----I--D--GH----H-------------I--K--R--------.--.---------.....-K--VG.ETRT 159
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------N-------Y-IH--KQTKR-V----F--RN--V--------E..--K-.--A------P----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--NKI----N----.--.---------.....-T---A.---T 159
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------N-I--------K--KN---------R--KV---------..--T-.-V----------KE----H-------LR--R-----D---------------E----N-I---R----------.--.---------.....------.---T 159
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------N--------I-K--NK-V-------RN-KV---------..--K-.-VK---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R--------.--.---------.....-K--V-.-TRS 159
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------H----------K--K--W----F--R--KV---------..--K-.IVR---------K----XH------KQRE----I--D---HM------N----------I--E--R----FH--.--.---------.....-K--V-.-T-- 159
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------N--------I-K---R---------R---V---------..E-T-.IVR------S--K-----H-------Q------I--D---H----H-------T-----I--EL----------.--.---------.....-KV-VA.A-RT 159
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------N----------K-------------R--K----------..----.-VR---------KE----H-------Q---------D-------M--------------I--Q----S----T-.--.---------.....-R--VA.---- 159
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------H-----XK-I-K--K--C-K-----TN------------..E-K-.I-K---------------------------------G-------Q-------E----S-I---R---S------.--.---------.....-K--V-.-T-- 159
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K-----------------N--------I-K--KD-W----F--R--KVX--------..--N-.IVR---------K-----H------KQRK----I--D---R---QH--K-------------D-F------P--.--.---------.....-K--V-.-T-- 159
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------N-------Y--H--K--KK---------H-------------..--E-.-V-----------E------------L---R-----G---R---MH------E------I-------K-D----.-K.---------.....-R--VA.---- 159
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------H----Y---R-K--K--L-------R--KV---------..----.--R-----Q----E----H-------LR--------G--------Q--E----------IV-Q-IIHK------.-K.---------.....-K--VA.T-RT 159
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-----------NA------Y--HK-K--K--H-----D-H--K----------..--E-.-V------Q-----------------L---R-----G-------IH------E------I--YR-----D-P--.--.Q--------.....-T----.---- 159
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------N--------I-R--KK-V-K-----T---V---------..--K-.-VI------------------------E--------D---------------E----N-I--R--R---D--T-.--.---------.....-T--TK.---T 159
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------N-------Y--HI-K--KR------F--R---V--------E..EDE-V---------------------------GK-R--I--G-------IN------E------I--QKI---------.--.---------.....------.--R- 160
31_BC.BR.04.04BR142 -------L--------K----N--------I-KR-S--S-K-----RN-K----------..E---.--K-----Q---------H---L---LRG-------G---R---MH-----AE------I---R-----D----.--.Q--------.....-T---K.---- 159
32_06A1.EE.01.EE0369 --------N-L-------N-------Y--HI-K--KN-------D-H--K----------..S-E-.--------N----E------------L---K--I--S-------MH------E------I-----RH-------.--.---------.....-K---K.---R 159
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----K-K--H------V-I-K--K----------Q--KV---------..E-KI.--R-----Q---K-----H-------QRD----I--D--------N-------------I--QV-RH----PS-.--.---------.....-K--T-.Q-R- 159
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------N-I--------K--KK---------Q--KV---------..E---.--R-----Q---K--Q--H-------QRN----I--D---R----Q------E----R-I--QV-RR----PS-.--.---------.....-K--T-.--R- 159
35_AD.AF.07.169H ------------------K--N--------I-K--K--V-------RN--V----Q----..---I.-VR---------K-----H-------LQ-----I--DV-------H--N----------I--E----S------.--.---------.....-K----.-T-T 159
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------N-------HI-KT-KD---------R--KV---------..----.--R---------------H------KQRK----I--D--------H-------------I--Q------D-P--.--.---------.....-K--V-.-T-R 159
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------N-------HI-K--K----------RD--V---------..E-W-.-VR-----QP--------H-------LRK-R--I--D--------H-----------T-I--R--R-----P--.-S.---------.....-K--VP.-TRK 159
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------N-------Y--H--K--KR-C-K--F--RN--V--------Q..EDK-.--------------------------QGS-R--I--D-------I-------E----N-I---RI----N----.--.---------.....-T---A.-Q-T 159
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------N-------Y--H--K--KE---------T-------------..E---.-V-------------------------R--R-----D--------------AE----H-I--R--R---N----.--.---------.....-T---A.---- 159
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I-R--NK-------K-T--K----------..E-A-.-V-----------E---------K---RK-----N-D-----------N---E----N----R----S-N----.--.--K------.....-T---K.---- 159
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------N----------K--K--Y-------T--K----------..-X--.--K---------------------------------N---------------E----NTI---R----------.--.Q--------.....-T----.---X 159
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N-X--------K--K----------RN-KV-------XX..--T-.XXX----XQ----X-Q--H------XQ-K-------D--------H------E------I--Q--R--------.--.---------.....-K--VK.-TRK 159
44_BF.CL.00.CH80 ------------------N-------Y--H--K--KR-L----F--R---V-------XE..--X-.--------------------A-----QG--R--I--G-------IH-----T----------YK-----N-P--.--.---------.....-T--VA.---T 159
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------H----------K--KR--------TR--KVAA-------..--T-.-VR-----Q---K-----H-------L---------D---------H------------I--QV-R------T-.--.---------.....-K--V-.-TRT 159
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------N-------Y-----K--KR--------TR---V--------D..KDT-.--------------------------QG--R-----D-------I--------------I--QK-----N----.--.---------.....-T--VA.---T 159
47_BF.ES.08.P1942 ------------------SK------Y-IHT-K--KK------F--R--K---K---X-E.EENK-.-V------N-----------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---R-----N----.--.---------.....-T---A.T--A 160
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------N----------K--KK-C-------QN-KV--------E..G-K-.--K-----Q---K--Q--H-------QRD----I--D--------HH------------I--QV-RR----PT-.--.---------.....-K--T-.Q-R- 159
49_cpx.GM.03.N26677 -------L-------------N-------HI-R--S----------R--KV---------..E---.-VR-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----R---V-P--.--.---------.....-T---K.T-R- 159
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV---------..K---.--R-----Q---Q--Q--H-------QRD-N--I--D--------H--E----------I--Q--IH----PS-.--.---------.....-KT-T-.--R- 159
O.BE.87.ANT70 -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TEN-W-------RN--V--S-Y--V-..V-HV.-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM---H--T--TA--V---I--QR-LTK---PT-.-S.Q--T--L--.....-R-VVK.ARSR 159
O.CM.91.MVP5180 -------L----I--QKVKA-N----Y-K-M-K--AN-R-------RN-KV--A-Y--VA..E-DI.-V------MP---EE---H------QY-E-K--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---L--.-S.Q--T--F--.....-K-VVK.V-RN 159
O.CM.96.96CMA102 -------L-X----XQKVKX-N----Y-K-R-R--KD-Y-------RN--V--G-Y--V-..L-CX.-V------MP---EEQ--H------QY-K-R--I---T--RI------T--TE------I--QR-LTK---PE-.-S.---T--L--.....-R-VVK.A-RN 159
O.CM.98.98CMA104 -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R--KD-Y-----X-RN--V--G-Y--V-..Q-CI.-V------MP---EDQ--H------QY-K-R--I---T--RM------T--TE------T--QR-LTK-D-PE-.-S.---T--L--.....-RVVVK.T-RN 159
O.CM.99.99CMU4122 -------L------XQKVK--N----Y-KHR-R-TKE-H-K--F-FRN--A--G-Y--V-..M-CV.-V------MP----E---H------QY-N-T--I---T--RI--QH--T--TE------II-QRIXTK---S--.-S.Q--T--L--.....-RVVVK.E-RN 159
O.FR.92.VAU -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R--TD-Y-K-----IN--V--R-Y--V-..P-CI.MV------MP---EEQ--H------QCRK-I--I---T--K----H--T--TE----R-T--QR-L-Q---PE-.-S.Q--T--L--.....-R-VVK.A-RN 159
O.SN.99.99SE_MP1299 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--RN--V--G-Y--V-..GPWI.-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------I--QR-LT----P--.-S.Q--T--L--.....-RVVVK.E-RN 159
O.US.97.97US08692A -------L-------QKVKV-N----Y-K-R-R-TKD-Y------CRN---XXS-Y--I-..P-FI.-V------MP--X-E-M-H------QY-K-A--I---T--RM---H--T--TE------I--QR-LTK---P--.-S.Q--T--L--.....-R-VVK.E-RH 159
O.US.99.99USTWLA -------L-------QKVK--NX---Y-K-R-K--KD-Y------TRN-----G-Y--V-..G-MI.-V------MP----E---H------EY-N-K--I---T--RM---H--T--T-------C--QK-LT---FHK-.-S.Q--T--L--.....-RVVVG.E-TS 159
N.CM.02.DJO0131 --------V------R--K--H----------R--E--Y------TN--K--------V-..L---.--------T----S----H------KLGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RP-F-----P--.--.Q--T--H--.....-T-WVG.V--R 159
N.CM.04.04CM_1015_04 --------V----------I-N-------H--K--K--Y-------R--KT-------V-..Q-T-.--V-----T---QP----H-------LRK-K------M--K----------T-----Q-V--RQ-F-----P--.--.Q-DT-----.....-T-WVG.I--R 159
N.CM.06.U14842 --------V-------K----N----------K--T--H------TXX-KK-------V-..Q-K-.--I-----T---QP----H-------LGK-K------M--K-------N--TA----Q-V--KP-L-----P--.-Q.Q--T-----.....-T-WVG.V--R 159
N.CM.95.YBF30 --------V-------K--K-N----------K--K--Y------TH--K--------V-..Q---.-TV-----T---QS----H-------LRK-K------M--K----H-----TA----Q-V--RP-L-----P--.-K.Q--T-----.....-T-WVG.A--R 159
N.CM.97.YBF106 --------V-----X-K----N----------K--K--Y------TK--KT---X---V-..X-X-.--V-----T---QP----HX------QGK-K------M--K---C---N--TA----Q-V--RP-L---X-P--.-X.Q--T-----.....XT-XVG.V--R 159
N.FR.11.N1_FR_2011 -A------V----------K-N----------K--K--Y------TN--K-G--------..P---.--I-----T---QP----H-------LRK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RQ-I-K---P--.-K.Q--T---I-.....-T-WVG.A--R 159
P.CM.06.U14788 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-K-T-K--------TT------A-Y--V-..T-TI.IV-X----MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LXX---S--.-S.Q--------.....-KVVVG.KVXR 159
P.FR.09.RBF168 ------------IS-EKVKA-N----Y-K-R-K-TKN--------TV------G-Y--V-..A-TI.-V------MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNK---S--.-S.Q-----F--.....-KVVVG.KV-R 159
CPZ.CD.90.ANT I-K-*KIEMI--------NI--------IWETKVLKP-K------ND--KKGE------PTL-KK-.-V-VF---QC---P----H-------CGK-I------T---M--Q---P----Q-V-Q-I--ERILTY-H-KK-.-S.Q--T-----FCKI.-EFRGY.--GP 164
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------Q---------VK--N----Y---R-K--KN-------DGTN--MA-QIY--IN..Q-K-.IV------MP--------H--A----ERG--------T--R----H-----TAT---N-I-EKA-L-K--FPE-.-S.-------W-.....-KQ-VK.T--N 159
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------K--N----Y-I-R-K-----------DH-N-KVA--I---FR.DYSK-.IV----A-SP---A----H----Q--LGS-V-----FT--R---SQ-----AET---R-I--QL-A-----KE-.-R.Q-----F--.....-K---S.ERRH 160
CPZ.TZ.00.TAN1 -------QV--MI----L---T------IFTTKCCKD-K------TDT-KRAG-I----T.ERSK-.-VLH----AC---P----H-IGL---QGK----I---T------TR--T--AAG-V-Q-I--ERILTF-HF-S-.-R.Q--T--F--FRKV#-R-K-N#--GP 164
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---------VKA-N----Y---R-K--K----------TN--VN------ID..K-KI.--I-----K---QA----H-------QGT-K--I---M--K----------TA------V--RP-I-K---PT-.--.------F--.....-K--VG.QS-R 159
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B.FR.83.HXB2 KPPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------R--A------------P---------- 193
A1.ES.06.X2110 -------R------------------------P- 193
A1.GE.99.99GEMZ011 R------R-------------R-R--N-----C- 193
A1.IT.02.60000 -------R-------------R-R--------C- 193
A1.KE.06.06KECst_001 -------KI------------R-P--N-----C- 193
A1.RU.08.PokA1Ru R------R-------------R-R--N-----C- 193
A1.RW.93.93RW037A R------R--A----------R----------C- 193
A1.SE.95.SE8538 -------K-------------R----N---H-Y- 193
A1.TZ.01.A341 -------RI-A----------R----------C- 193
A1.UA.01.01UADN139 R------R---------S---R-R--N-----C- 193
A1.UG.99.99UGA07072 R------R--A----------R------------ 193
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------K------------------------C- 193
A2.CD.97.97CDKTB48 -------R--V----------R----------C- 193
A2.CM.01.01CM_1445MV -------R--V----------R----N-----C- 193
A2.CY.94.94CY017_41 -------R--V---------------------C- 193
B.AR.04.04AR143170 -------R--------E--------ENR------ 193
B.AU.04.PS1038_Day174 ------XX------------I------------- 194
B.BO.99.BOL0122 ------LQI----------------E-------- 193
B.BR.06.06BR1119 -------R-----------------E-------- 193
B.CA.07.502_1191_03 -------R---------------------I---- 193
B.CN.09.1121 -------K------------I---------S--- 193
B.CO.01.PCM001 -------K----------R-I------------- 193
B.CU.99.Cu19 -------R---------------------L---- 193
B.CY.09.CY266 -------K-----------G----....M-H--- 189
B.DE.86.D31 -------A----------R--------------- 193
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------E----S--- 193
B.DO.05.05DO_160884 -------R----------H---D-------Y--- 193
B.EC.89.EC003 -------K----------R-------C------- 193
B.ES.09.P2149_3 ------------------R-----K---S-S--- 193
B.FR.92.92FR_BX08 -------R-----------------E-------Y 193
B.GA.88.OYI_397 ---------------------------------- 193
B.GE.03.03GEMZ004 -------R----------R-------NN------ 193
B.HT.05.05HT_129389 -------Q------------I----E-P------ 193
B.IN.x.11807 -------K--------E---I-----N------- 193
B.JM.05.05JM_KJ108 -------R-------------R------------ 193
B.JP.05.DR6538 -------A-------------------------- 193
B.KR.04.04KMH5 -------R----------------------S--- 193
B.MM.99.mSTD101 -------R-----------R-----E-------- 193
B.NL.00.671_00T36 -------R----------R------E----H--- 193
B.PE.07.502_2649_wg8 -------A--------N-R--T--Q-N-MRH--- 193
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------K-----------E--DRQ--------- 193
B.RU.04.04RU128005 -------A--A-X--------R---EN------- 193
B.TH.00.00TH_C3198 -------A-----------R----------S--- 193
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------K-----------------E-------- 193
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------V----------------------H--- 193
B.UA.01.01UAKV167 -------R----------------------H--- 193
B.US.11.ES38 -------------------------E-------- 193
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------R-----------R-------------- 193
B.YE.02.02YE507 ---------------------------------- 193
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------A-------------T------------ 194
C.AR.01.ARG4006 -------R--V----------RDR--N-I----- 193
C.BR.04.04BR013 R------K--V----------RDR---------- 193
C.BW.00.00BW07621 -------R--V----------R-R--N------- 193
C.CN.98.YNRL9840 -------K--V-----N---IR-R--N------- 194
C.CY.09.CY260 -------R--V---------------N------- 193
C.ES.07.X2118_2 -------R--V-----N----R----N-----X- 193
C.ET.02.02ET_288 -------S--V----------R-R--N--V---- 193
C.GE.03.03GEMZ033 -------R--V----------R-R--N------- 193
C.IL.98.98IS002 -------S--A--K-------R-R--N------- 193
C.IN.03.D24 -------R--V-----N----R-R--N------- 193
C.KE.00.KER2010 -------Q--V-----N----R-R--N------- 193
C.MM.99.mIDU101_3 ------IK--V-----N---IR-R--N------- 194
C.MW.93.93MW_965 -------K--V----------R-R--N------- 193
C.SN.90.90SE_364 -------R--V----------R-R--N------- 193
C.SO.89.89SM_145 ------IR--V-----N--RIR-R--N------- 193
C.TZ.02.CO178 ------IR--V-----N----R-R--N---S--- 193
C.US.98.98US_MSC3018 -------R--V-----N----RDR--H------- 193
C.UY.01.TRA3011 -------K--V--------R-RDR--N------- 193
C.YE.02.02YE511 -------R--V----------M-R--N------- 193
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------R--V----------R-R--N------- 193
C.ZM.02.02ZM108 -------R--V----------R-R--N------- 193
D.CD.83.ELI -------R-----------Q-R------------ 193
D.CM.01.01CM_0009BBY -------R-------------R----N------- 193
D.CY.06.CY163 -------R-----------Q----K-----S--- 193
D.KE.97.ML415_2 -------R-----------R-------------- 193
D.KR.04.04KBH8 -------R-----------E---R---P-----W 193
D.SN.90.SE365 -------R-----------------E-------- 193
D.TD.99.MN011 -------R-----------Q-------------- 193
D.TZ.01.A280 -------K-----------R-------P------ 193
D.UG.99.99UGK09958 -------K-----------R--D-------S--- 193
D.YE.02.02YE516 -------K-----------Q-------------- 193
D.ZA.90.R1 -------R-------------R------------ 194
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------Q--V---------I-----N-I----- 193
F1.AR.02.ARE933 -------Q--V----------R------------ 193
F1.BE.93.VI850 -------Q--V--------E-R------------ 193
F1.BR.07.07BR844 -------Q--V--------G-R------------ 193
F1.CY.08.CY222 ------IK--V--------E-R----N------- 193
F1.ES.x.P1146 -------K--V-----E-R-IR-R--N------- 193
F1.FI.93.FIN9363 -------K--V--------EIR------------ 193
F1.FR.96.96FR_MP411 -------K--V--------E-R------------ 193
F1.RO.96.BCI_R07 -------K--V-------REIR------------ 192
F1.RU.08.D88_845 -------K--V--------E-------------- 193
F2.CM.97.CM53657 -------R--V-----N----R------------ 194
G.BE.96.DRCBL R------R--------E----R---ENP------ 193
G.CM.04.178_15 ------IR-----------------ENP--S--W 193
G.CN.08.GX_2084_08 -------K------------------NPS-S--- 193
G.CU.99.Cu74 -------K-----------R-R---ENP------ 193
G.ES.09.X2634_2 -------R-----------R-R----NP--T--- 193
G.GH.03.03GH175G -------R----N------------ENP-----W 193
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B.FR.83.HXB2 KPPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH* 192
G.KE.93.HH8793_12_1 R------R---------S---R---E-P------ 193
G.NG.09.09NG_SC62 R------R------*----------ENP--S-Y- 192
G.PT.x.PT2695 -------R-----------R-R----NP------ 193
G.SE.93.SE6165_G6165 R-------E-A----------R---ENP------ 193
H.BE.93.VI991 -------R--V----------R------------ 193
H.BE.93.VI997 -------K--V--G-------R---------R-- 193
H.CF.90.056 -------R--V----------R------------ 193
H.GB.00.00GBAC4001 -------R-------------R------------ 193
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------Q--V--------------E-------- 193
J.CM.04.04CMU11421 -------Q--V-----N----R-----X------ 193
J.SE.93.SE9280_7887 -------Q--V----------T---E-------- 193
J.SE.94.SE9173_7022 -------Q--V----------RD--E-------- 193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---V---Q--V----------R--------S-Q- 193
K.CM.96.96CM_MP535 ---V---K--V----------R-----Q------ 193
01_AE.AF.07.569M -------K------------.G--GENP------ 192
01_AE.CF.90.90CF11697 R------R-------------R---ENP------ 193
01_AE.CN.09.1119 R------K------------IR---ENPS----- 193
01_AE.HK.04.HK001 R------K-------SE----R---ENP------ 193
01_AE.JP.x.DR0492 R------K------------IR--GENP------ 193
01_AE.TH.04.BKM -------K------------I----ENP------ 193
01_AE.US.00.00US_MSC1164 R------R------------IR---ENP------ 193
01_AE.VN.98.98VNND15 R------K------------IR---ENP------ 193
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY R------Q-------------R-----RS----- 193
02_AG.CY.09.CY256 R------K--A----------R-----RS----- 193
02_AG.ES.06.P1261 R------K--------E----R------S----- 193
02_AG.FR.91.DJ263 -------K--A----------R----NRS----- 193
02_AG.GH.03.03GH181AG -------K-------------R-----RS----- 193
02_AG.LR.x.POC44951 -------K--A-N-------IR-----RS----- 193
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------K---------S---R------S----- 193
02_AG.SE.94.SE7812 -------K--A-----E----R-----RS----- 193
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------K--A-----E----R----NRS----- 193
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------K--A----------R-----RS----- 193
02_AG.UZ.02.02UZ0683 R------K--A----------------RS----- 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------R--D-------S--- 193
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------K--V----------R-R-ENQI----- 192
05_DF.BE.x.VI1310 -------R---------------R--N-----Y- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 -------Q--V----------R---E-------- 193
07_BC.CN.98.98CN009 ------IK--V-----N---IR-R--N------- 194
08_BC.CN.06.nx2 ------IK--V---C-N-PMIRAPS-N------- 191
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------K--V--------R-R---ENQ------ 193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------R-----------R-------------- 193
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------K-------------R---EN-----CW 193
12_BF.AR.99.ARMA159 -------K--V-----N----R------------ 193
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------K--V----------RD--ENQ------ 193
14_BG.ES.05.X1870 ----X--K-----------R-R----NP------ 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 R----R-K-------D----IR---ENP--D--- 193
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R-------------------------- 193
17_BF.AR.99.ARMA038 -------K--V--------E-R------------ 193
18_cpx.CU.99.CU76 -------R--A----------R----NQ------ 193
19_cpx.CU.99.CU7 R------R-------------R---ENP------ 193
20_BG.CU.99.Cu103 -------R-----------R-R---ENP------ 193
21_A2D.KE.99.KER2003 -------R------------I----E--M----- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------R-------------R---EYP-----W 193
23_BG.CU.03.CB118 -------R-----------R-R---DN------- 193
24_BG.ES.08.X2456_2 -------R-----------R-R---EN------- 193
25_cpx.CM.02.1918LE -------R--------E--------ENQ------ 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------K-----------------E-------- 193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --S----R-------------R---ENQ----Q- 193
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------R------------I-----N------- 193
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------R----------R--------------- 194
31_BC.BR.04.04BR142 -------R--V-----R----RDR--NQ------ 193
32_06A1.EE.01.EE0369 -------Q--V-----E----R---E------R- 193
33_01B.ID.07.JKT189_C R------K------------IR---ENP--S--- 193
34_01B.TH.99.OUR2478P R------K-----------QIR---ENP-T---- 193
35_AD.AF.07.169H R-----IR--A----------R-P-E------C- 193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------K-------------R-----RST---- 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 R------K-------------R---ENP------ 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------K--V----------R------------ 193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------LK-------------T------------ 193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------LK----NK-----R-------------- 193
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------R-------------------------- 193
43_02G.SA.03.J11223 -------A----X----S---R-----RX----- 193
44_BF.CL.00.CH80 -------Q--V--------E-----E-------- 193
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------K--A----------RD---------C- 193
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------K--V--------E-R------------ 193
47_BF.ES.08.P1942 -------Q--VX-------------E-------- 194
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------K------------IR---ENP--S--- 193
49_cpx.GM.03.N26677 ------TR-------------R-R--N------- 193
51_01B.SG.11.11SG_HM021 R------K------------I----ENPI-H--- 193
O.BE.87.ANT70 -------Q---------HLRIRDQLK-PS----- 193
O.CM.91.MVP5180 -------QR---------W-IRDQL---S----- 193
O.CM.96.96CMA102 -------Q--------RHL-IRD-LE--S----- 193
O.CM.98.98CMA104 -------Q--------RHL-IRDQLE--S----- 193
O.CM.99.99CMU4122 -------Q---------HLRIMDQL-N-S----- 193
O.FR.92.VAU R------Q--------RHLRI-DQP--QL-H--- 193
O.SN.99.99SE_MP1299 -------Q-------SRHLRIRDQLE--S----- 193
O.US.97.97US08692A -------Q--------XHLRIRDQXE--S----- 193
O.US.99.99USTWLA R--V---Q---G----RC--I-DQLE--S---QY 193
N.CM.02.DJO0131 -----------------H---Q----NPI----- 193
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A--------RH---Q----NPI----- 193
N.CM.06.U14842 ----------------EH---Q----N-I--X-- 193
N.CM.95.YBF30 ----------------EH--MQ----NPI----- 193
N.CM.97.YBF106 R---------------ER---Q----NPI---P- 193
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------------EH---Q----NP------ 193
P.CM.06.U14788 -------QI--Q-I-SN--R---XQE--S-S-CY 193
P.FR.09.RBF168 -------QI--Q-I-SX--R-X-RQE--S-S-CY 193
CPZ.CD.90.ANT RRQF--LSI---------RRMR---ENQ*-S-C- 197
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 R------A--A--------R-RD-QE-PMSS-C- 193
CPZ.GA.88.GAB1 R------A---------H-R--V-QENL-R---- 194
CPZ.TZ.00.TAN1 RR---------------HRT-T-R-EN--LS-C- 198
CPZ.US.85.US_Marilyn R----------------C-----QPEN---S--- 193
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amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVE.AIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGV.....TR....QRRAR..NGASRS* 96
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------Y------------Q--------P-.------Y--N------E---.----T------V-.-----Q-----I.....X-....G--G-..--SG-X- 97
A1.ES.06.X2110 ---------------------------H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----I.....IQ....G--V-..D-SG--- 97
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------------M-----D--H--------P-.---------N------E---.----T------V-.-----Q-----I.....EQ....R--G-..--S---- 97
A1.IT.02.60000 --------------Y---M-----DI-H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----I.....LQ....R--V-..--S---- 97
A1.KE.06.06KECst_001 --------------Y---M-----D--H--------P-.-----I---N------E---.--V-T------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..--P---- 97
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------M-----D--H--------P-.-L---E---N------E---.----T------V-.-----Q-----I.....VQ....R--V-..--S---- 97
A1.RW.93.93RW037A --------------Y---M-----D--H--------P-.------YV-N------E---.--V--------V-.-----Q-----T.....IP....R--G-..D-T---- 97
A1.SE.95.SE8538 --------------Y-A-I-D------H--------P-.---------D------E---.--T-T------V-.-----H-----I.....I-....G--V-..D--G--- 97
A1.TZ.01.A341 --------------Y---M-D---D--H--------P-.--E---Q--H------E---.--V-T------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..--SG--- 97
A1.UA.01.01UADN139 ---V--------------M--------H--------P-.---------N------E---.-----------V-.-----Q-----I.....VQ....R--G-..--S---- 97
A1.UG.99.99UGA07072 --------------Y------------H--------P-.---------N------E---.----T------V-.-----S-----I.....--....R----..D-S---- 97
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------Y---M--------H-----Y--P-.--A------N------T---.V----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..D--G--- 97
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------P-------V--------Q--------P-.---------N-----RE---.--V--------V-.-----Q-----I.....IP....R--V-..D----P- 97
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------Y---M--------Q--------P-.--D------DI-----E---.----Y------V-.-----Q-----I.....I-....R--V-..D-T--P- 97
A2.CY.94.94CY017_41 --------------Y---M--------Q--------H-.------Y--N------E---.V---Y------V-.-----Q-----I.....I-....R--V-..D----P- 97
B.AR.04.04AR143170 --R-----------YH-----------S--------V-.--E------N------E---.----M--------.-----H-----I.....--....---I-..------- 97
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------Y------------S--------P-.--S---Y---------T---.-------------.-----------I.....IQ....L----..------- 97
B.BO.99.BOL0122 ---------------------------S--------T-.-Q------------------.----------L--.-----------I.....-Y....-K---..------- 97
B.BR.06.06BR1119 --------------Y---------G--S--------S-.------Y---------E---.-------------.-----Q-----I.....--......---..------- 95
B.CA.07.502_1191_03 --------------Y-Q----------A--------P-.------Y-------------.----T--------.-----Q-----I.....LQ....-----.R---N--- 98
B.CN.09.1121 --------------Y------------S--------P-.------Y-------------.-------------.-----------I.....-L....N----..------- 97
B.CO.01.PCM001 --------------Y------------RV------SS-.-------------N------.VL--T--------.------L----I......Q....--G--..------- 96
B.CU.99.Cu19 ---------------I-----------S--------T-.------Y-------------.-L--M---I--T-.-----------I.....NL....---T-..------- 97
B.CY.09.CY266 -----G----....-DA--------------K----A-.--S---Y---------T---.-------------.-----Q-----I.....IP....-----..------- 93
B.DE.86.D31 --------------Y------------S----------.--S-------------T---.-L--M--------.-----Q-----I.....--....-----..------- 97
B.DK.07.PMVL_011 --------------Y---------------------P-.--S---Y---------T---.-LL-V--------.-----Q-----I.....L-....---G-..------- 97
B.DO.05.05DO_160884 -----Q----P---Y-V-A--V--------------M-.------Y---------E---.-------------.-----Q-----I.....LP....R--T-..--S---- 97
B.EC.89.EC003 ------------V-Y------------S--------V-.-QN---Y---------T---.-------------.-----------I.....--....-----..------- 97
B.ES.09.P2149_3 --------------F------------S--------P-.--N---Y--A----------.-LV----------.-----H--K--I.....I-....-----..------- 97
B.FR.92.92FR_BX08 --------------Y---A-QI-----S----------.--N---Y-------------.-------------.-----H-----I.....-P....---T-..------- 97
B.GA.88.OYI_397 --------------Y------------S----------.--S-E-Y---------E---.-------------.-----Q-----I.....--....-----..------- 97
B.GE.03.03GEMZ004 -------------QY------I-----R--------P-.-Q----Y-------------.--T-T--H---V-.-----Q-----I.....NP....-----.R--T---- 98
B.HT.05.05HT_129389 --------------Y---A--------S--------V-.--------------------.-------------.-----Q-----IT...P--....-----..--TG--- 99
B.IN.x.11807 --R-----------Y---------------------V-.------Y-------------.----T------V-.-----Q-----I.....--....-----..------- 97
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------Y------------R--------V-.--------------------.----T------V-.-----Q-----I.....IQ....---T-..--P---- 97
B.JP.05.DR6538 ---------T----Y------------R--------P-.--S-----------------.-------------.-----Q-----I.....IP....-----.R------- 98
B.KR.04.04KMH5 --------------Y------------S--------P-.--------------------.-------------.-----Q-----I.....--....-----..------- 97
B.MM.99.mSTD101 --------------Y------------R--------P-.------F-------------.-------------.-----Q-----I.....--....-----..------- 97
B.NL.00.671_00T36 --------------Y-A----------S--------G-.--------------------.-L-----------.-----Q-----I.....--....RG-V-..-----P- 97
B.PE.07.502_2649_wg8 ---P---H--P---YET-------------------P-.------Y---------T---.----V--------.-----H-----I.....--....-----..------- 97
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----G----P---Y---A--------S----------.--N------NL-----T---.-X--T--------.-----H-----I.....-P....---P-..------- 97
B.RU.04.04RU128005 ------N-------Y------I--------------V-.------Y---------X---.-----------V-.-----------I.....--....-----..------- 97
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------S----------.---------D----------.-LL-T--------.-----------I.....-Q....-----..------- 97
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------Y------------S--------A-.--S---YV------------.-------------.-----H-----I.....I-....-----..------- 97
B.TW.94.TWCYS_LM49 ----------P---Y-A----------R--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.....I-....-----..--S---- 97
B.UA.01.01UAKV167 ----------P---Y-A-A--------S--------P-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.....I-....-----..------- 97
B.US.11.ES38 --------------Y-----------------------.--S---Y---------E---.-------------.-----Q-----I.....I-....-----..--S---- 97
B.UY.02.02UY_TSU1290 --------------Y---A--------S-S------P-.--S---Y---------T---.-L--M--------.-----Q-----I.....M-....-----..--S---- 97
B.YE.02.02YE507 --------------Y------------S--------L-.--S---Y-------------.-LV-M--------.-----Q-----I.....-P....R----..------- 97
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---T---H------Y------------S--------P-.----------------T---.-LL-S--------.-----------I.....LQ....-----..------- 97
C.AR.01.ARG4006 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y---------M---.-----------V-.-----------I.....I-....-----..------- 97
C.BR.04.04BR013 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T---.-----------V-.-----N-----I.....M-....-----..------- 97
C.BW.00.00BW07621 --------------Y------------Q--------P-.--S------N------T---.-------------.-----Q-----I.....M-....---T-..------- 97
C.CN.98.YNRL9840 ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---.T---L--------.-----Q-----I.....W-....-----..------- 97
C.CY.09.CY260 --------------Y---A--------Q--------V-.--S-------------T---.-L-----------.-----Q-----I.....L-....-----..---N--- 97
C.ES.07.X2118_2 ---P----------Y----X-I-----Q--------P-.--N-------------T---.-L---------V-.-----Q-----I.....LQ....-----..---N--X 97
C.ET.02.02ET_288 --------------YS--------D--Q--------P-.--S---Y--N------R---.-L-TF---S----.-----H-----I.....--....-----..------- 97
C.GE.03.03GEMZ033 --------------Y------I-----Q--------P-.--SI--Y---------T---.V---V--------.-----Q-----I.....L-....-----..------- 97
C.IL.98.98IS002 ------N-------Y---A--------Q--------P-.--S---Y---------M---.--------M----.-----H-----I.....I-....-----..--T---- 97
C.IN.03.D24 ---P----------Y------------Q--------P-.------YV--------T---.T------------.-----H-----I.....V-....-----..------- 97
C.KE.00.KER2010 ---P----------Y------I-----Q--------P-.--SI--Y---------T---.-------------.-----H-----I.....L-....-----..------- 97
C.MM.99.mIDU101_3 ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---.I------------.L----Q-----I.....V-....-----..------- 97
C.MW.93.93MW_965 --------------Y---A--------Q--------P-.--N-------------T---.V------------.-----H-----I.....L-....---T-..--PN--- 97
C.SN.90.90SE_364 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------T---.-------------.-----Q-----I.....IQ....-----..------- 97
C.SO.89.89SM_145 ---S----------Y------I-----Q--------P-.--N-------------T---.-----------T-.-----Q-----I.....L-....-----..------- 97
C.TZ.02.CO178 ---P----------Y---A--I--D--Q--------P-.--S------A-H----N---.-L--M------V-.-----Q-----I.....LQ....-----..------- 97
C.US.98.98US_MSC3018 ---S--------T-Y------------Q-------IQ-.--S-------------T---.-------------.-----QY----I.....L-....---T-..------- 97
C.UY.01.TRA3011 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------M---.-----------V-.-----Q-----I.....L-....-----..------- 97
C.YE.02.02YE511 -------H------Y------------Q--------P-.--S---Y---------T---.--L--------V-.-----Q-----T.....I-....H----..---N--- 97
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------Q--------P-.--N---Y---------T--Q.V------------.Y----Q-----I.....W-....-----..---N--- 97
C.ZM.02.02ZM108 --------------Y------------Q--------P-.------Y---------T---.--------M----.-----S-----I.....I-....-----..------- 97
D.CD.83.ELI -----A--------Y---A--------S----------.--S-------------V---.-------------.-----Q-----I.....I-....-----..--S---- 97
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------Y------I-----S--------V-.--------------------.--T-V--------.-----Q-----I.....--....-----..--S---- 97
D.CY.06.CY163 -----A--------Y------------S--------T-.--------------------.-L--T---I----.-----Q-----I.....IP....P----..--S---- 97
D.KE.97.ML415_2 --------------Y------------S--------V-.----------------T---.-------------.-----------I.....N-....---T-..------- 97
D.KR.04.04KBH8 -----G--------Y---A--------S--------P-.--D------A------V---.-LL-V------V-.-----Q-----I.....I-....-----..--S---- 97
D.SN.90.SE365 ---------------------------S--------T-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.....-P....---I-..--S---- 97
D.TD.99.MN011 -----A--------Y------------S----------.--------------------.-L-------M---.-----------I...........--T--AR--P---- 97
D.TZ.01.A280 --------------Y------------S--------L-.--N---F-------------.-------------.-----Q-----I.....-L....---T-..--S--P- 97
D.UG.99.99UGK09958 --------------Y---------------------V-.--S---Y---------T---.-------------.-----------I.....-Q....---T-..------- 97
D.YE.02.02YE516 -----A--------Y------------S--------A-.--------------------.----T-----L--.-----Q-----I.....SP....-----..--S--P- 97
D.ZA.90.R1 --------------Y------------S-------IT-.--S-----------------.-------------.-----Q-----I.....I-....-----..--S---- 97
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------Y---A--I--------------L-.------Y--N------G---.-L-----------.--V--Q-----I.....-P....R--V-..--NN--- 97
F1.AR.02.ARE933 --------------Y---A-D---------------P-.--S------N----------.-LL----------.-----H-----I.....--....-----..------- 97
F1.BE.93.VI850 -----G--------Y---A--I--------------P-.---------N------E---.-------------.-----------I.....VP....---V-..------- 97
F1.BR.07.07BR844 -----G--------Y---------------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----H-----I.....I-....---V-..--D---- 97
F1.CY.08.CY222 -----G--------Y---A-----------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q------.....M-....---V-..------- 97
F1.ES.x.P1146 --R-----------Y---------------------P-.------Y--S------E---.-------H-----.-----Q-----I.....--....---V-..------- 97
F1.FI.93.FIN9363 -----G--------Y---A-----------------PF.---I--Y--N------E---.---K---------.-----H-----I.....I-....---V-..------- 97
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G--------Y---------------I-----P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----I.....I-....---V-..--T---- 97
F1.RO.96.BCI_R07 -----G--------Y----------------K----P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.....--....-A-V-..------- 97
F1.RU.08.D88_845 -----G--------Y---------X----------XP-.--S------D------E---.-------------.-----Q-----I.....--....---V-..------- 97
F2.CM.97.CM53657 ---P-----------------------H--------E-.---------N------E--Q.----T--------.-----H-----I.....I-....---L-..--NG--- 97
G.BE.96.DRCBL --R---------------A--------H--------P-.------L--N------E---.-------------.-----Q-----I.....IP...QR--V-..D-SG--- 98
G.CM.04.178_15 --------------Y------------I--------P-.-Q-------N------E---.-------------.-----Q-----I.....-P....R--V-..--S---- 97
G.CN.08.GX_2084_08 --------------F------------T--------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I....NL-....R--V-..D-SG--- 98
G.CU.99.Cu74 ------------------------------------P-.------YV-N------E---.-------------.-----------I.....SL....R--V-..D-PG--- 97
G.ES.09.X2634_2 --------------Y-D-A--V--D--R--------P-.------Y--N------E---.-L-----------.-----Q-----I.....L-....R--VM..--P---- 97
G.GH.03.03GH175G ------N-------Y---A-----------------P-.------Y--N------E---.----M--------.Y----Q-----I.....IP....---V-..D-P--P- 97
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B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVE.AIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGV.....TR....QRRAR..NGASRS* 96
G.KE.93.HH8793_12_1 ---V----------Y---A-----G-----------P-.---------N------E---.-L-----------.-----Q-----I.....-L....R--V-..--P---- 97
G.NG.09.09NG_SC62 -K------------Y---I-G------V--------P-.---------N------E---.--TK---------.-----Q-----I.....-P....---V-..D-SG--- 97
G.PT.x.PT2695 --------------Y---A-----------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----I.....-P....R--V-..D-PG--- 97
G.SE.93.SE6165_G6165 --------------Y---A-----------------L-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.....-P....R--V-..D-PG--- 97
H.BE.93.VI991 ---------------------------S-----Y--P-.--D------N------E---.----T------A-.-----Q-----I.....--....---V-..--P---- 97
H.BE.93.VI997 -----------------*---------S--------D-.--Q------N------G---.-L--T--------.-----H-----I.....I-....---V-..--P---- 96
H.CF.90.056 -------------------------I----------V-.--Q------N------V---.-L--T--------.-----Q-----I.....--....---V-..--P---- 97
H.GB.00.00GBAC4001 --------------Y------------S--------A-.--Q---Y--N------R---.-LT--------T-.-----Q-----I.....--....---V-..--P---- 97
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------Y------------R--------P-.--N------N------E---.-------------.-----H-----I.....I-....---G-..--S---- 97
J.CM.04.04CMU11421 ---P----------X---------X--------XX-X-.-----X---XX-----E--R.X------------.-----Q-----I.....MP....---G-..------- 97
J.SE.93.SE9280_7887 -------H------YH--------------------P-.--S---Y--S------E---.-------------.-----H-----I.....IP....---G-..------- 97
J.SE.94.SE9173_7022 --------------YH--------------------P-.------YV-S------E---.-V-----------.-----H-----I.....IP....---G-..------- 97
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------Y----I-I-----R--------P-.--D------NN-----E---.-------------.-----H-----I.....L-....---GG..------- 97
K.CM.96.96CM_MP535 --------------N------I-----R--------P-.--N------T------E-L-.-------------.-----H-----I.....IP....---G-..--S---- 97
01_AE.AF.07.569M ------.R--R---N------------I--------P-.------Y--N------E---.----M------V-.-----Q-----I.....VP....G--G-..---G--- 96
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------Y------------I--------P-.------Y--N------E---.----T------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
01_AE.CN.09.1119 --------------F---------------------P-.------Y--N------E---.----V------V-.-----Q-----I.....VP....G--G-..---G--- 97
01_AE.HK.04.HK001 --R-----------Y---------------X----XP-.--S---Y--D------E---.--T-T------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..------- 97
01_AE.JP.x.DR0492 ----------R-------------------------P-.-L-------N------E---.-----------V-.Y----Q-----I.....IP....G--G-..------- 97
01_AE.TH.04.BKM --------------Y---------------------P-.---------D------E---.-----------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------Y---------D-----------P-.------Y--YN-----E---.-LVIF------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..---G--- 97
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------S----Y---------D-----------P-.------Y--NN-----E---.----T------V-.-----Q-----I.....IP....G--GG..-E-G--- 97
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------F------------Q--------P-.------L------------I.-----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..--PN--- 97
02_AG.CY.09.CY256 --------------F---A-----------------P-.--E------N------E--R.-L-----S---V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
02_AG.ES.06.P1261 --R-----------F------------H--------Q-.---------N------E--V.-----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..---G--- 97
02_AG.FR.91.DJ263 --------------F------------H--------P-.---------D------E--Q.-----------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------F------------H--------P-.------Y-------------.-----------V-.-----H-----I.....I-....G--G-..---D--- 97
02_AG.LR.x.POC44951 --------------F------------Q--------P-.-----EY--N------E---.----T------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..--S---- 97
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---V----------F---A--------H--------P-.---------N------E--G.-----------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
02_AG.SE.94.SE7812 --R-----------F------------H---T----P-.----------------E--G.-----------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --R-----------F------------H--------P-.----------------E--G.-----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..---G--- 97
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------F---A-----------------P-.----------------E--V.S----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..---G--- 97
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------F------------H--------P-.------Y---------E--T.-----------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..--SG--- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------Y------------S--------V-.--S---Y-------------.-------------.-----Q-----I.....IQ....R----..------- 97
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------N---------------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.....-P...QR--G-.#D------ 98
05_DF.BE.x.VI1310 --------------Y---I--------H--------P-.--S---Y--N------E---.--V----------.-----------I.....L-....---I-..--S---- 97
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------Y------------S--------P-.--NI--Y--S------E---.-LL-T--L---V-.-----H-----I.....IP....---G-..------- 97
07_BC.CN.98.98CN009 ---S----------Y------------Q--------P-.--S-----------------.----T--------.-----Q-----I.....L-....---T-..------- 97
08_BC.CN.06.nx2 -*-P-D-----W-------------V-Q-V------P-.------YV----R---TA-G#--L----------.-----Q---M-I.....V-....----S..------- 96
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------N---------------------P-.---------D------E---.-----------V-.-----H-----I.....I-...GR--G-..D--G--- 98
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y-----------------------.--N-------------T---.-------------.-----P-----I.....V-....-----..--T-T-- 97
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------V---.-----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..------- 97
12_BF.AR.99.ARMA159 ---P----------Y---------------------P-.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.....M-....---V-..------- 97
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------N------------H---K----P-.---------N------E---.--T-M--------.-----Q------.....V-....---G-..--S---- 97
14_BG.ES.05.X1870 --------------Y---------------------P-.------Y--N------E---.-XL-X--------.-----Q-----I.....-P....---V-..D-S---- 97
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------------Y-G-P------------KFS.-P-.------S--TN-----E---.--V---H----V-.-----H----AI.....IP....G----.R--PG--- 97
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------Y---------D--R--------P*.--S---Y--A------T---.--------M----.-----Q-----I.....MP.....-G--..--S---- 95
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E---.-------------.-----H-----I.....I-....---V-..--D---- 97
18_cpx.CU.99.CU76 --------------N---------------------P-.------Y--N------E---.-------------.-----Q-----I.....V-....---G-..------- 97
19_cpx.CU.99.CU7 ------N-------Y---A-----D-----------P-.------YV-T------E---.-------------.-----Q-----I.....-P....R--V-..D-PG--- 97
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------P-.-----V---N------E---.-L-----------.-----Q-----I.....SL....R--V-..--P---- 97
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------D-----------S--------P-.--S------A----------.-M-----------.-----H------.....I-....-----..--S---- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------V-Y------V-------------GP-.-----E---N------E---.-----------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
23_BG.CU.03.CB118 ------------Q-----------------------P-.-----V---N------E---.-----------T-.-----Q-----I.....SP....R--G-..--PG--- 97
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------P-.-----A---N------E---.-------------.-----Q-----I.....SP....R--R-..D-SG--- 97
25_cpx.CM.02.1918LE --RT----------N---------------------P-.------Y--N------E--V.-------------.-----Q-----I.....IP....---G-..--P---- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------Y------------Q--------P-.----------------G---.-----------V-.-----S-----I.....F-....S--G-..---G-P- 97
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------N----I----------------P-.------YV-N------E--V.-------------.-----Q-----I.....IP....---G-..--P--P- 97
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------Y------------S----------.--------------------.-L-------M---.-----------I.....N-....-----..------- 97
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------Y------------S----------.--------------------.-------------.-----------I.....NP....-----..------- 97
31_BC.BR.04.04BR142 --------------N------------Q--------P-.------Y---------T---.-----------V-.-----Q-----I.....I-....-----..--S---- 97
32_06A1.EE.01.EE0369 --R------------------------S---K----P-.--S---Y--N------E---.-------------.-----N-----I.....IP....---G-..--T---- 97
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------K----P-.---X--X--N--X---X---.-----------X-.-----Q-----I.....-P....G--G-..---G--- 97
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A------------------------------P-.------Y--DN-----Q---.-----------V-.-----Q-----I.....LP....G--G-..------- 97
35_AD.AF.07.169H --------------Y---M-----D--H--------P-.-Q----Y--N----------.-------------.------L----I.....--....G--V-..D-SG-P- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------F------------H--------P-#------Y---------E---.--M--------V-.-----Q-----I.....I-....G--G-..---G--- 97
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------Y---A-----------------P-.------Y---------Q---.---K---------------Q-----I.....-P....R--V-..--P---- 98
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------A--------P-.--S------N------E---.--T-T--------.-----H-----I.....H-....---V-..--N---- 97
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------H------Y------------T--------V-.------Y-------------.--T-T--------.-----Q-----I.....--....-----..--S---- 97
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------Y------------S--------P-.--N---Y---I-----T---.-------------.-----H-----I.....I-....L--S-..--S---- 97
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------Y---------------------P-.----------------E---.V------------.-----------I.....NI....R----..---N--- 97
43_02G.SA.03.J11223 ---V----------X---------X--H--------P-.---X-----N------E---.----X--X---X-.-----Q-----I.....I-....G--G-..H--G--- 97
44_BF.CL.00.CH80 -----G--------Y------------S--------P-.--S---Y--N------E---.-------------.-----H-----I.....I-....---V-..---N--- 97
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------Y---M-----------------P-.--------------------.--V----------.-----Q-----I.....IP....G--V-..D-PG--- 97
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E---.-------------.-----Q-----I.....I-....---V-..---G--- 97
47_BF.ES.08.P1942 --------------Y---------------------P-.---------N------E---.----M--H-----.-----N--K--I.....I-....---T-..------- 97
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------T-.------Y--N------E---.-----------V-.-----Q-----I.....IP....G--G-..---R--- 97
49_cpx.GM.03.N26677 --------------Y------I-----Q--------P-.--S---Y--N------E--V.---K---------.-----H-----I.....I-....---G-..-----P- 97
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------Y-A-------------------P-.------Y--D------E---.----T--------.Y----Q-----I.....IP....G--G-..-----P- 97
O.BE.87.ANT70 ------N---AK--F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M.-----------T-.Y----Q-----I.....NP...RG-GR-..--S---- 98
O.CM.91.MVP5180 ----L-N---A---F------------E--------P-.-QAC--Y---------E--M.-----------T-.Y----Q-----I.....LPSNTRG-GR-..--S---- 101
O.CM.96.96CMA102 ----------P---F------------T--------N-.--S---Y---------L--M.--------M----.-----H-----I.....IXSNTRE-GR-..--S---- 101
O.CM.98.98CMA104 ---T------A---F---A-----D--T--------P-.-XA---Y---------L--M.--T-----I--A-.-----Q-----I.....NPSNTRG-GR-..--S---- 101
O.CM.99.99CMU4122 -------H--A---F---A--T--D--A--------P-.--A---Y---------V--I.--M--------T-.-----Q-----I.....NPSNTRG-GR-..--S---- 101
O.FR.92.VAU ----------A---V-A-A--------A--------N-.-QA---Y---------E--I.--T-----II-T-.Y----Q-----I.....IPSNARR-GR-..D-SH--- 101
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---F---S--------A--------P-.-QA---Y--D------V--M.-----------A-.-----Q-----I.....-PSNTRG-GR-..--S---- 101
O.US.97.97US08692A ---X------X---F---A--------A--------P-.-Q----Y--X------E--M.----V--L-I-A-.-----Q-----I.....NPSNTRG-GR-..--S--P- 101
O.US.99.99USTWLA V--VS-----A---F----IQ------T--------P-.------Y---------E--M.--------I--T-.Y----Q-----I.....IPSNTRG-GR-..D-S--P- 101
N.CM.02.DJO0131 -------A------Y---------------------T-.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.....-P....R.GR-..------- 96
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A------Y---A-----D-------------.---------D------E---.----MX-------.Y----Q-----I.....-P....-.-R-..------- 96
N.CM.06.U14842 --R----A------Y---X-----------------X-.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.....-P....-.-R-..------- 96
N.CM.95.YBF30 --R----A------Y---A-------------------.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.....-P....-.-R-..--T---- 96
N.CM.97.YBF106 --R----A------Y---A-------------------.---------N------E---.-------------.Y----Q-----I.....-P....-.-R-..------- 96
N.FR.11.N1_FR_2011 --R----T------Y-----------------------.---------N------E---.-------------.-----Q-----I.....-P....-.-R-..----I-- 96
P.CM.06.U14788 ---P-----XP---F---M-QT-----E--------P-.--S---Y--N------E--T.---------X---.Y----Q-----I.....LTP..SR-GR-..H-P---- 99
P.FR.09.RBF168 --X----X--P---F---M-QT-----A----P--XQY.--S---Y--N------E--T.------X--I---.Y----X-----I.....LPP..SR-GR-..H-P---- 99
CPZ.CD.90.ANT -----Q-E------M---L--T---I---------QPT.-QH--NWV-AN---S-R--Q.VL-IL--KA--T-.Y-H--A-----...................H-PR-R- 89
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------S---YEQ-L-DT---I-Q--------P-.--A--E--------S----Q.-----------V-.-----H-----I.....NP....---R-..D-TN-A- 97
CPZ.GA.88.GAB1 ----------P---YQ--A--T--------------P-.--Q---F--D------V---.-------H-----.--L--Q-----I.....LP....---RS..--SN--- 97
CPZ.TZ.00.TAN1 -----N-N------YT--L-DI---I-Q---K----PI.-Q-V-NWVFTI---S-E--Q.EL-K---RA--T-.Y-H--I-----#..................HESH--S 89
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V------A---Y---A-DV-----E--L-----P-.-Q----Y--S------E---.-------------.Y----N-----ISLARR-P....-.GR-..--S---- 101
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQV.....CFITKALGISYGRKK...RRQRRR..AHQNSQTHQASLSKQP.TSQP....RGD..PTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
A1.AU.03.PS1044_Day0 -D--X-N----N------T---NK-------Y--PS.....--LN-G---------...-----G..PP-GNKNY-XPVP---.IP-T....QR-..S---E-P-----SKA---R--- 102
A1.ES.06.X2110 -D----N----N------A---NK-------Y---A.....--LN-G---------...------..TP-SNKD--TPIP---.LP-T....Q-N..S---E-S-----SKA-A-R-A- 102
A1.GE.99.99GEMZ011 -D----N----N----------S--------W---L.....--LK-G---------...--H-CG..TPHS-KD--IPIP---.LPHT....QR-..Q---E-S-----SKA---R--- 102
A1.IT.02.60000 -D----N----N----------SK-------W----.....--LN-G---------...--R--G..TP--NKD--NPIPN--.LPRT....QRV..Q---E-S-----SKA---R--- 102
A1.KE.06.06KECst_001 -D----N----N----R-T-P-NK-------Y--P-.....--LN-G---------...-----G..PP---KD--NPVP---.LP-T....NRI..S---E-S--E--NKA-A-R--- 102
A1.RU.08.PokA1Ru -D----N----N----------S--------W----.....--LK-G---------...--H--G..TPHS-KD--NPI----.LPHT....QR-..Q--LE-S-----SKA---Q--W 102
A1.RW.93.93RW037A ------N----N------T---NK-------Y----.....--LN-G---------...-----G..TP-G-KD--NPVP--S.IP-T....Q-V..S-----S--E--SKA---R-A- 102
A1.SE.95.SE8538 ------NI---N------T-P--K-------Y--PA.....--LN-G---------...-K---G..TP-GNKD--NPIP--S.-P-T....Q-I..S---E-S-----SK--A-R--- 102
A1.TZ.01.A341 -D----N----N------I---NK-------Y---A.....--LN-G---------...-K---G..TP-GNKD--NPVR---.IP-T....Q-N..S---E-S-----SKA------- 102
A1.UA.01.01UADN139 -D----NI---N----------S-----R--W---I.....--LK-G---------...--P--G..-PHS-KD--NTI----.LPHT....QR-..Q---E-S-----SKA---RL-- 102
A1.UG.99.99UGA07072 -D----N----N------A---ST-H-----Y--P-.....--LN-G---------...------..-P-S-KD--NPVP---.IP-T....Q-V..S--QE-S-----SK----R--- 102
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------N-D--N------S-P-S-----Y--W----.....--LN-G---------...--R--G..SPPS-KD--NPIQ---.I--T....-R-..S---E-S-----SKA---R--- 102
A2.CD.97.97CDKTB48 ------N----N----------N--------Y---R.....--LN-G---------...--P--G..PD-GNTD--NPVP--S.LP-T....QR-..S---E-S-----SKA---R--- 102
A2.CM.01.01CM_1445MV ------K----N------R---N-----V--W----.....--LN-G---------...--P---..PS-S-KD--NPV-E-S.LPHA....QRV..S--Q--S--E--SK---HQ--- 102
A2.CY.94.94CY017_41 ------K----N-----------K----R--Y---L.....---N-G---------...--P--K..PSPSNKD--NPIP--S.LP-A....QRV..----E-P--E--SKA---R--- 102
B.AR.04.04AR143170 ------S---------------NT----R-------.....-----G---------...------..-PRD--S---------.----....---..--S---P-----K-A----GV- 102
B.AU.04.PS1038_Day174 ------S---------------------R-------.....-XTK-----------...------..-P-D-E-X--------.---X....G--..X-----S-----TT-----LY- 102
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------.....---K-G---------...------..SPPD-----VP-P---.A---....---..---Q--S----------H-GR- 102
B.BR.06.06BR1119 ----------------------NK------------.....-----G---------...------..-P-G-PA--V-----S.AP-L....---..----E-P--E-------HQNA- 102
B.CA.07.502_1191_03 ---I--S---------------N-------------.....---K-G---------...------..SP-S-KID--P-----.A--H....---..------P--E-------HQVG- 102
B.CN.09.1121 ------------------S-P-NS-------Y----.....--LK-G---------...------..-P-G-PP--TAV-E--.AT-L....---..------P-E---T---A--HS- 102
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------.....--TK-G---------...------..S-PD-KI---P--T--.----....---..------S-E---------RV-- 102
B.CU.99.Cu19 ------------------R-P-N-----Q-------.....--TK-G---------...------..---D-E----D-----.---Q....---..------S-------A----C-- 102
B.CY.09.CY266 ------------------R-P--S----I------L.....--TR-----------...------..TP-DCE------P---.---H....S--..----T-ST----G------NH- 102
B.DE.86.D31 -----------E------------------------.....--TK-G---------...------..-PED-----V------.A---....---..------S-----T------I-- 102
B.DK.07.PMVL_011 -----------N----------NK-------L----.....--MK-G---------...------..PP-D-E---V------.---L....---..---Q--Q---------AH-V-- 102
B.DO.05.05DO_160884 -D----------------R-X-X-----X--X----.....--XK-----------...-----X..-D-D--X--V------.A---....S--..---Q--S-----T--KA--V-- 102
B.EC.89.EC003 ------------------R-S-N-------------.....--TK-G---------...------..TP-D-KN--VP-----.A---....---..------S------KA----EC- 102
B.ES.09.P2149_3 ------K-K---------S---------R------L.....--TR-G---------...-----G..PP-DG----V--P---.S--T....---..----E-S------------I-- 102
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------X-X----------X----.....--TX-G---------...------..PP-DN-S--V------.A--F....---..------S------------H-- 102
B.GA.88.OYI_397 ---------------------SN-----R--L----.....--TK-G---------...------..-P-D-K---V------.A---....---..------S------------E-- 102
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------------------.....--SR-G---------...------..-PKD-E----N-----.S--L....---..-------------------S-- 102
B.HT.05.05HT_129389 --L---------------R---X-----X--Y----.....--L--G---------...------..XS-X------A-----.A---....---..-K----Q------------Q-W 102
B.IN.x.11807 ------K-----------R----S------------.....-----G---------...------..-PHDC-D--VFIP---.A--A....Q--..------S-E----------VH- 102
B.JM.05.05JM_KJ108 -D----------------R-P--K----S-------.....-----G---------...--P---..-PEG-S---I-I-E--.-P--....---..------S-----------Q--- 102
B.JP.05.DR6538 -----------E------R---N-------------.....--TK-G---------...-----G..PP-G-----V--P---.L--S....---.H----T-S-------A----EY- 103
B.KR.04.04KMH5 --------------------P----------L----.....---K-G---Y-----...------..-P-DNKN--V--P---.---A....---..---QE-S-E---K--GM--V-- 102
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------NCY-KSAASCS---K-G---F-----...---DEQ..PP-D------------#FPR-....---..-A----S-E---SK--A-QT-L 107
B.NL.00.671_00T36 ----------------------N-------------.....--TR-G---------...------..TP-D-----V------.---L....---..------S------------GH- 102
B.PE.07.502_2649_wg8 ----------------------NK----E--Y---L.....--V--G---------...-----A..-P-D-K---D-----S.P---....---..------SE----------TGH- 102
B.PY.03.03PY_PSP0115 ------S----------------T------------.....---S-G---------...------..-P-G-S-----V----.A--L....---..----E-P------T----QNV- 102
B.RU.04.04RU128005 -----------E-----------A------------.....---K-G---------...------..SP-S-EA--VP--N--.----....G--..------Q----------N-DA- 102
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------.....---K-G---F-----...------..---D------------.----....---..-A----S-----G---A--R-- 102
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------R---N-----Q----X--.....-----G---C-----...------..-PRD--I--V--P---.S--L....---..----T-P-E---------LC-- 102
B.TW.94.TWCYS_LM49 -D-----------------------------L----.....--M-------N----...------..TP--------D-----.----....---..Q--Q--ST-----------N-Q 102
B.UA.01.01UAKV167 ------------------R----K------------.....--M--G---------...------..PP-D-EA--VP-P---.A---....---..------S-E---SK-----DH- 102
B.US.11.ES38 -D----N-----------R-----------------.....-----G---------...------..-P-G-PNN-VP--E--.A---....S--..------P---------K---H- 102
B.UY.02.02UY_TSU1290 -D----N----N-----------K-----------A.....-----G---------...------..---D-----VP-----.----....---..----E-S--------A---T-- 102
B.YE.02.02YE507 -----------N--------P--A------------.....--T--G---------...------..PP-G-----VP---*-.AP-H....---..Q----------------HQDY- 101
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------P------------.....--TK-G---V-----...------..-P-D-E---VP-P---.A---....G--..------S------------VH- 102
C.AR.01.ARG4006 ------K----N--------P--K------SY----.....--L--G---------...-----S..-PPSGED--NLI-E--.L--T....---..QA-SE-S-----SK-K------ 102
C.BR.04.04BR013 ------N----N--------P-NS----S-SY----.....--L--G---------...-----S..-SSS-ED--NLI----.LP--....---..Q--SE-S-----SK-------- 102
C.BW.00.00BW07621 --Q---N----N--------P-NK-F--S-SY--L-.....--Q--G---------...-----H..-PPG-KD--NPI----.LP-T....---..---SE-S-----SK-------- 102
C.CN.98.YNRL9840 ------N---------------N-----Y-SY--L-.....--Q--G---------...--R--S..-P-S-ED--NLI----.LPRT....Q--..---SE-S-----SK-K------ 102
C.CY.09.CY260 ---I--N----N----------NK----Y--Y--LA.....--Q--G---------...-----S..-PR--ED--DLI----.L--T....---..----E-S*--K-SNK-ETQLV- 101
C.ES.07.X2118_2 ---I--X-X--N----------N-----Y-SY--L-.....--Q--G---------...-----S..-PPS-ED--NPI----.L-RT....Q--..---S--S--X--SK-X-X-C-- 102
C.ET.02.02ET_288 ------N----N--------P---------SY--P-.....--L--G---------...-----S..-PPS-ES--DPI----.LP-T....--N..---SE-S-----SK------A- 102
C.GE.03.03GEMZ033 ------N----N-----------K-F-----Y--PA.....--L--G---------...-----S..-PPS-ED--NPI----.LPRT....Q-N..S--SE-S-----SK-------- 102
C.IL.98.98IS002 ------N----N----------NK-F----SY--L-.....--QK-G---------...-----S..-PPS-ED--NPV----.L--T....---..---SE-S-----SK----QC-- 102
C.IN.03.D24 ------N----N------S---NT-F--R-SY--A-.....--L--G---P-----...-----S..-P-S-ED--NIV----.LPR-....Q--..S--SE-S-----SK-----CA- 102
C.KE.00.KER2010 --L---K----N----------NT------SY--L-.....--QK-G---------...W-----..-PPS-ED--DLI----.LP-T....---..---SE-S-----SK-K------ 102
C.MM.99.mIDU101_3 ------N----N------E---N-----R-SY--L-.....--QK-G---------...-----S..-P-S-ED--NPI----.LPRT....QR-..---SE-S-----SK-KA----- 102
C.MW.93.93MW_965 -D-I--N----N----------NR----R--Y--L-.....-LQ--G---------...-----S..-PPS-ED--NP-----.LP-T....---..S--SE-S-----SK-------W 102
C.SN.90.90SE_364 ------N----N----------NK----R-SY--L-.....--Q--G---------...-----S..TPPS-ED--NPI----.L--T....---..---SE-S-----SK-------- 102
C.SO.89.89SM_145 ------E----N---C------N-----L-SY--L-.....--Q--G---------...-----S..-P-S-ED--NPI----.LP-T....---..---SE-S-----SK-K------ 102
C.TZ.02.CO178 ------N----N--------P-NQ----H-SY--L-.....--Q--G---------...------..--PS-ED--DHI-E-S.LPRT....Q--..---SE-S-----SK-------- 102
C.US.98.98US_MSC3018 ------N----N----------N-----S-SY--L-.....--Q--G---------...-----S..-PPS-ED--NLI----.LPKT....---..Q--SE-S--E--NK----R--- 102
C.UY.01.TRA3011 ------N----N----------N--F----SY--L-.....--Q--G---------...-----S..-PPS-ED--IPI----.LP-A....---..Q--SEKS-----SK-------- 102
C.YE.02.02YE511 ---I--K----N------R---NK----A--Y--L-.....--QK-G---------...-----S..-PPD-ED--NLV----.LP-T....---..Q--SE-S-----SK------NW 102
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---I--N---------------NG------SY--L-.....--QK-G---------...-----S..-PPS--D--NP-P---.L---...Q---..---SE-S-----SK-K---S-- 103
C.ZM.02.02ZM108 ------N----N------Q-P--K-F--Y-SY--L-.....--Q--G---------...-S---S..-PPSNKD--DLV----.L--T....---..---S--S-----SK--A--S-- 102
D.CD.83.ELI -D----N----N------R-P-NK-H-----Y--P-.....--LN-G---------...-----G..PP-GG-A--VPIP---.S---....---..------Q-----S-A----*-C 101
D.CM.01.01CM_0009BBY -D----N-----------S---NS----Q--Y---L.....---K-G---------...-G---G..PP-G-----VPVP---.S---....---..------------SK--AP-Y-W 102
D.CY.06.CY163 -D----N----N------S---NS----R--Y---C.....-----G---------...-G----..PP-GNK---GPVPE--.S--H....P-P..-P--NPS--E-ASK--A----W 102
D.KE.97.ML415_2 -----HN----N------S-PRNK-------Y----.....-----G---------...W-----..SS-GG-A--DPIP---.S--S....--N..------------SKA-A-R-AW 102
D.KR.04.04KBH8 -D----N-----------R---N--------L----.....--LK-G---------...------..PP-GD-A--VP-----.P---....---..------Q--E--SK--ANQ--W 102
D.SN.90.SE365 -D----N----N--------P-N--------Y---N.....-----G---------...------..TP-GN----V-VP---.S--H....---..------------SKA---Q--W 102
D.TD.99.MN011 -D----N----N------S-S-SS----I--Y---L.....-----G---------...--K--G..LP-DNK---VAVQE--.S--H....---..------------SK--A----W 102
D.TZ.01.A280 -D----N----N------R-P-N--------Y---N.....-----G---------...------..TP-GD-A--DPIP---.S---....---..Q-----------SKA-A-R--W 102
D.UG.99.99UGK09958 -----------N--------P-NK-------Y---L.....-----G---------...------..TP-SG-D--DPIP---.F---....---..------Q-----SKA-A----W 102
D.YE.02.02YE516 -D----N---------R-S-P-SP------------.....-----G---------...-G----..SP-SN----VPVP---.S---....---..------------SQAKAP---W 102
D.ZA.90.R1 -D----N----N--------P-NK-H-----Y---L.....---S-G---------...-----K..PPHSD-D--VPIPE--.S---....---..------------S-A--NQ--W 102
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --II--N-D--N------T-P----F--V-----YR.....--T--G---------...------..SPPS-KV--N-VPE--.L--A....---..------S--E--SK---G-*-- 101
F1.AR.02.ARE933 --L---N-D--N------T-P-------R-----YR.....-LAR-G---------...----H-..TPHGT-I--DLVP---.L--A....--N..------S--E--SKAK---C-- 102
F1.BE.93.VI850 ------S-D--N------T-P--K----R------W.....--T--G---------...----H-..TP-S--V--N--P---.L--A....---..------S--E--SKAK---CA- 102
F1.BR.07.07BR844 --I---N-D--N------T-P--K----R-----YW.....--T--G----H----...----H-..TP-SN----DLV----.I--A....--N..------S--E--SKA----G-- 102
F1.CY.08.CY222 --------D--N------T-P--R----------YY.....--A--G---------...----H-..TP-S--N--DPV----.L--A....---..------S--E--SK-----C-- 102
F1.ES.x.P1146 ------N-D--N------T-P-NK----N-----YH.....--A--G---------...----H-HRTP-D-KV--NPVPE--.L--A....---..------S--E--SK-K---*-- 103
F1.FI.93.FIN9363 --L---N-D--N------P-P-NK----R-----YW.....--A--G---------...----H-..TP-S--I--DPVP---.L---....-RN..------S--E--SKAK---C-- 102
F1.FR.96.96FR_MP411 --L---N-D--NQ-----T-P--K----------YC.....--A--G---------...------..TP-S--S-KNPIPE--.L--A....---..------S--E--SK-------- 102
F1.RO.96.BCI_R07 ------N-D--N------T-P-NR----------YH.....--T--G-D-------...----H-..TP-S-PI--NPVP---.L--A....--N..------S--E--NK--A--*-- 101
F1.RU.08.D88_845 --L---N-D--N------A-P--K-----------R.....--TM-G---------...-----G..TX-S--I--NPVPE--.S---....---..---Q--S-----SKA----*-- 101
F2.CM.97.CM53657 --M---K----N------E-P-NK-----------L.....--TR-G---------...------..-S-S-EI--NPVP---.LP-A....G-N..-N--E-S-----SK-KP--S-- 102
G.BE.96.DRCBL -D----K-------------P-N-----SVAAL.--.....--LN-G---------...-KH--G..TPHS-KD--TPVP---.F-TT....--N..----Q-S--E--SK-------- 101
G.CM.04.178_15 -D----S----N----------NK----V--W----.....--LD-G---------...-KH--G..TPPG-EN--DPIP---.LPTT....--N..------S--E--SK-K---C-- 102
G.CN.08.GX_2084_08 -D----N----N----K-----NK----V--W---L.....--LN-G---------...-KH--A..TPSSNKD--NPVP---.IPTT....--N..--D---S-----SK-K------ 102
G.CU.99.Cu74 -D----N----N----------N-----R--W---S.....--LH-G---------...-KH--G..TP-G-KD--NPVP---.LPTT....--N..------S--E-ASK-------- 102
G.ES.09.X2634_2 -D----N----N-----------K----V--W----.....--LN-G---------...-KH---..TP--NTD--NPVPE--.LPTI....--N..----E-S-----SK---N---- 102
G.GH.03.03GH175G -D----N----N------T-P-NK----V--W----.....--LN-G---------...-K---G..TP-G-KD--NPVP---.LPIS....--N..Q--*--P--E-ASK---G-CA- 101
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQV.....CFITKALGISYGRKK...RRQRRR..AHQNSQTHQASLSKQP.TSQP....RGD..PTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
G.KE.93.HH8793_12_1 -D----N----N----------NK----I--W----.....--LN-G---------...-KH---..PP-DNKD--NPVP---.LPTT....--N..------S-----SK-K------ 102
G.NG.09.09NG_SC62 -D----KI---N----------NK----V--Y----.....--LN-G---------...-NH---..TPSG--N--NPVP---.FPTT....--N..------S--E--SK-------- 102
G.PT.x.PT2695 -D----N----N-----------K----V--W----.....--LN-G---------...-KH--G..TP-S-TD--NPVR---.LPTT....--N..--D-E-S--EM-SK---N---- 102
G.SE.93.SE6165_G6165 -D----N----N--------P-NK-F--V--W----.....--LN-G---------...-KH--G..TP-S-KG--DPVP---.LPTT....--N..------S--E-ASKA-A-QC-- 102
H.BE.93.VI991 -D----NQ---N------R---N--------Y---L.....--LK-G---Y-----...-----G..TPKSL-D--TLIP---.L-RT....S--..----EK-----ASK-------W 102
H.BE.93.VI997 -D----NQ---N---N----P-N-----Q-S----L.....--LK-G---------...-SR--A..TPASV-D--NHIP---.L-RT....---..-----------ASK--A--C-- 102
H.CF.90.056 -D----K----N------Q---N--------Y---M.....--LK-G---------...-S--H-..TPASL-D--N-I----.L-RT....H--..------Q--E-ASK-----*-- 101
H.GB.00.00GBAC4001 -D----K----N----------NG----N--Y---L.....--LK-G---------...-----G..TPAGL-DN-DPIP---.LPRT....---..-----------ASKA----LH- 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y--PL.....--LK-G----H----...-----A..-PSG-K---DPIPG--.L--T....QRE..S--QEKS--E--SKA-P-R--- 102
J.CM.04.04CMU11421 ------NI---N------R----Q------------.....--LK-G----N----...-----A..-PPG-XX--DXVXE--.LPLT....SRK..Q-----Q--E--SKA-PXR--- 102
J.SE.93.SE9280_7887 ------NR---N-------------------Y----.....--LQ-G---------...-----S..-PPG-K---DLIP---.L--T....QRK..----E-S--E--SKA-P-R--- 102
J.SE.94.SE9173_7022 ------NR---N-------------------Y----.....--LQ-G---------...-----S..-PPG-KN--DLIPE--.LF-T....QRK..----E-S--E--SKA-P-R--- 102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------NI---NQ---------NQ-------Y---L.....--LQ-G---C---E-...----TT..TPYA-KN-KDPIP---.LP-A....---..------S--E--SK-K---*-- 101
K.CM.96.96CM_MP535 -D----NI---NQ---------NQ----R--Y---I.....--LK-G----N----...--P--T..TPY--EN--DP-R---.L---....--E..Q-D---S-----SK-K--Q--- 102
01_AE.AF.07.569M --L---N----N------T-N-S--------W---L.....--LK-G---------...-KH--G..TP-S-KD--NPIP---.LPII....--N..---Q--S--E-ASKA----C-- 102
01_AE.CF.90.90CF11697 ------S----N------T---SK-------W---L.....--LK-G---------...-KH--G..PPPG-KD--NPIP---.LPTT....--N..------S--E-AKKAK----A- 102
01_AE.CN.09.1119 ------N-----------T---SK-------W---L.....--LK-G----H----...-KH--G..T--S-KD--NPVPE--.LPII....--N..--DQ--S--E-ASK-----CA- 102
01_AE.HK.04.HK001 ------N----N----K-T----K----I-SW---L.....--LK-G---------...-KH--G..TPRS-EG--NPVP--S.L-TS....--N..Q-D-E-S----AGK-----*-- 101
01_AE.JP.x.DR0492 ------N----N------T---SK----R--W---L.....--LN-G---------...-KH---..TP-S-KD--HTIPE--.PPIT....--N..--D---S----ASKA----CA- 102
01_AE.TH.04.BKM --L---N----N------T---ST----I--W---L.....--LK-G---------...-KH--G..TP-SHKD--NPVP-R-.LPTI....--N..S-D---S--E-ASKA-A--C-- 102
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------N----N------T---S--------W---I.....--LK-G---------...-KH--G..TP-S-KS--NPIRE--.FPII....--N..------S--E--SKA----C-- 102
01_AE.VN.98.98VNND15 -K----N----N------T-N-NT-------W---L.....--LK-G---------...-KH--G..TP-S-KD--NPIRE--.LPII....--N..--D---S--EGASKA----*-- 101
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -D-I--K----N------A-P-SK-------W--PI.....--LN-G---------...--R--G..PP-SR-D--NPIP---.LPR-LPTNG-N..----EKS----ASK----Q*-- 105
02_AG.CY.09.CY256 --L---K-----------T---NT-------W---L.....--LK-G--------Q...-GR---..TP-SR-D--NPVP---.LPTT....S-N..---Q--S--E--SK--A--CA- 102
02_AG.ES.06.P1261 --L---S----N------A---SK----M--W---L.....--LN-G---------...-GR--G..PPPSR-D--NPVP---.LPTT....--N..--D---S--E-ASK---G-CA- 102
02_AG.FR.91.DJ263 ------S----N------T---SK----I--W---L.....--LN-G---------...--R--G..TP-SR-D--NPVP---.LPTT....---..--D---S--E-ASK----QG-- 102
02_AG.GH.03.03GH181AG --LI--S----N------T---NK-------W---L.....--LN-G---------...--R--G..TP-SR-D--NPVP---.FPIS....--N..------S--E-ASK--RG-CA- 102
02_AG.LR.x.POC44951 -D----SI---N------T---SK----A--W---L.....--LN-G---------...-KR--G..SPRSH-DR-NPVP---.LPTA....--N..------S--E-ASK---NLC-Y 102
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --L---S----N------T---N--------W---L.....--LN-G---------...--R--G..TPKSR-D--NPVP---.LPAT....--N..------S--E--SK-----C-- 102
02_AG.SE.94.SE7812 --L---S----N------T---SK----I--W---L.....--LN-G---------...-KR--G..TP-SR-DN-DPVP---.LPTT....--N..-A----S--E-AGK-----C-- 102
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --L---K----N------T---SK----L--W---L.....--LN-G---------...--R--G..TP-SR-D--NPVP---.LPTT....--E..Q-----S--E-ASK---G-C-- 102
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------S----N------T---SK-H--I--W---L.....--LK-G---------...-KR--G..TP-SR-N--DPVP---.LPTT....---..----E-S---M-SK-----CH- 102
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -DL---S-----------T---NK----M--W---L.....--LN-G---------...--R--G..TS-SR-D--NPVP---.LPTA....--N..------S--E-ASK-----CV- 102
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------L----.....--MK-G---------...------..-P-DN--D-V--P---.A---....---..----------M------H---- 102
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------D----N------T-D-NK-F-----W----.....--LK-G---------...-KH--G..SL-G-KG--NLIP---.L--Q...PN--..S---E-Q----ASK--A---A- 103
05_DF.BE.x.VI1310 -D----N----N------R---NQ----M--Y---N.....-----G---------...--P---..PP-G--A--DPVPE--.P---....---..-----KQ--E--SK--A-Q--W 102
06_cpx.AU.96.BFP90 ------KI---NQ---R------K-------Y--P-.....--LN-G---------...-----Q..-PPG-KN--DPV----.L--T....QRE..Q---EKS--E--SKA-P-R--- 102
07_BC.CN.98.98CN009 ------K--S--------------------------.....--MK-G---F-----...-----S..-P-S-ED--NLI----.LPRT....Q--..---SE-S-----SK-K------ 102
08_BC.CN.06.nx2 ------N----N------E----TR---R-SYQ-L-.....--QK-G---------...-----S..-P-S-ED--NFK----.LPGT....Q--..QA-SE-S--*--SK-KPA---- 101
09_cpx.GH.96.96GH2911 --L---N----N------A---NK----R--Y---H.....--LN-G---------...-----A..-SCG-KSN-DPIP---.LP-T....--N..------S--E--SK-KS-Q--- 102
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----H-N----N----------NK-H--A-SY--L-.....--Q--S---------...-----S..-PPS-ED--NLI----.S---....---..--------------A-A----W 102
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------NI---NQ---------NQ-------Y---H.....--LK-G---------...-----P..-SHS-KN--DHIPE--.L--A....TRK..--V-E-S--E--SK--P-R--- 102
12_BF.AR.99.ARMA159 --L---N----N----K-S-P--K----R-----YW.....--V--G---------...------..-P-G---N--------.I--A....--N..------S--E--SKAKS--C-- 102
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -D----KI---NQ-------P--K------------.....-----G---------...-----S..-SH---N--DLIP---.LPI-....--N..Q-----S--E--SK-------W 102
14_BG.ES.05.X1870 -D----N----N-----------K----R--W----.....--LN-G---------...-KH--G..PP-SXKD--TPVP---.LPTT....--N..----E-S-----SK-K------ 102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D---LN----N----R-T---N-----I--W---I.....--LK-G---------...-KH--G..TP-S-KD--NPAP---.L-IS....--K..--D--KS--E-ASKA----*-- 101
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----N----N------R---NK----R--Y--P-.....--LN-G---------...--P---..PP-GGTG--NPIPE-S.LPR-....QRI..---TE-S-TE--SKA----C-- 102
17_BF.AR.99.ARMA038 --I---N-D--N------T-P--R-F--E-----YW.....--T--G---N-----...------..PP-GNPP--V--P---.AP-A....--N..------S--E--SKAK--Q*-W 101
18_cpx.CU.99.CU76 ------NI---NQ---------N-----R--Y---L.....--LK-G---------...-----T..TPYD-KH--DLIPE--.L-RT....SW-..------Q-E--ASKA-A-QC-- 102
19_cpx.CU.99.CU7 -D----N----N----------NT-----------L.....--TK-G---------...-----G..PP-SH-D--NPVP---.LPDT....E-...---T--S--E--SK-K------ 101
20_BG.CU.99.Cu103 -D----N----N----------NK----V--W----.....--LN-G---------...-KH--G..PPPG-KD--NPVP---.IPTT....--N..------S-EE--SK-T---CA- 102
21_A2D.KE.99.KER2003 -D----N----N------R---NK-H--R--Y--IK.....--L--G---R-----...------..PP-GD-A--VPVP---.S---....---..------------S-A------C 102
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L---S----N------T---N--F--V--W----.....--LK-G---------...-KH--G..TP-G-KD--NPIP---.LP-T....KR-..S---E-S--E--SK---NR-A- 102
23_BG.CU.03.CB118 -D----N-D--N----------NK----M--W----.....--LK-G---------...-KH--G..TP-D-KD--IPVP---.LPTT....--N..------S--E--SK--A----- 102
24_BG.ES.08.X2456_2 -D----N----N----------NK-F--V--W----.....--LN-G---------...-KH--G..SP-S-KD--NPVP---.IPTT....--N..----EKS-EE-ASK-KA----- 102
25_cpx.CM.02.1918LE -D----NI---N------G-P-N-----R-------.....---K-G---------...-S---G..TPPS-KD--NPVP---.IPTT....--N..Q---E-S----ASK-----YA- 102
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----RNID--N--------P-NK----Q--Y---L.....-----G---------...--P--G..TSRSN-D--NP-P---.S--A....QRE..SP--E-S-----SK--Q-R--- 102
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D----N----NQ---------NQ----R--Y---H.....--LK-G---F-----...-----T..-PYGNKN--DPIQE-S.IP-T....QR-..S--SE-S-----SKARA-R--- 102
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------Q------R---NK-------L----.....--MK-G---------...------..P--DN-NN-V------.A--S....--N..----E-S--------T----A- 102
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------R---NK------------.....-----G---------...------..T--D---D-V------.A--F....---..------S--T----A------- 102
31_BC.BR.04.04BR142 -D----K----N----------N-----R-SY----.....--L--G---------...-----S..-PPS-ED--NLI----.VP-S....---..Q--SEKS-----SK-----C-- 102
32_06A1.EE.01.EE0369 -----HKI---NQ---R---P--P-------Y--YM.....--LN-G---Y-----...-----T..-PPG-KN--DPE----.V--T....QRE..----EK---E--SKATPNR--- 102
33_01B.ID.07.JKT189_C ------N----N-------AT-SK----I--W---L.....--LK-G---------...-KH---..PP-S-ED--NPX-E--.L-IS....--N..--D-E-S----ASK----RC-- 102
34_01B.TH.99.OUR2478P ------N----N------T---SK----N--W---L.....--LK-G---------...-KH--G..TP-S-KD--NPIPE--.LPII....--N..Q-----S--E-ASKA----*-- 101
35_AD.AF.07.169H -D----N-D--N------P-P-S-----I-SY----.....--LN-G---------...------..TP-RD-D--NPIP---.LPRA....K-I..SA-QE-S-----SK--P-R--- 102
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L---NI---N------R---N--F-----W----.....--LN-G---------...--R--G..-P-SR-D--DPV----.LPAI....--K.N------S--E-ASK---N-C-- 103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -D----N---------------N-------------.....--TK-G---------...-----T..-A-SR-DN-H-VP---.LPTT....--N..------S--E-ASKA----CA- 102
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --I---K----N------T-P-NK----R-----YW.....--T--G----H----...------..TP-SN-I--DPVP---.V--A....--N..------S--E--SK-K---CA- 102
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -D---------------------K------------.....--T--G---------...------..TP----I--DPVPE--.I--A....HRN..------S--E--SKAK---*-- 101
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D---------------------K----R-------.....-----G---------...------..SP-GR-S--G---#-S.AP-Q....---..----E-S------------E-- 101
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---I--K----E----------------R-------.....---R-G---------...--P--N..PPPD-E----------.AT--....---..------X------------DX- 102
43_02G.SA.03.J11223 --L---S----N------T---SK-------W---L.....--LN-G---------...--R--G..TP-XR-D--NPV----.LPIT....SEN..------S--E--SK-------- 102
44_BF.CL.00.CH80 --LI--N-D--N------T-P--R----R-----YW.....--V--G---------...------..PP-SD-I--DPVP---.L--T....---..------S--E--SKA----CA- 102
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -D----N----N------T---NK-H-----Y--YS.....--LN-G---------...-KH--G..TPYS-KN--NPIP---.L--T....---..------S--E--SK-K------ 102
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L---N-D--N------T-P--K----R------W.....--V--G---------...-----G..PP-S--I--DLVP---.I--A....QRN..----E-S--E--SKA--G-W-- 102
47_BF.ES.08.P1942 ------------------R----K----R-------.....-----G---------...-----X..PP-SG----D------.-T-L....---..----E-S------------V-R 102
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------N---------K-T---SK-------W--RL.....--LK-G---------...-KH--G..TSHRRED--NPIPE--.L-IS....--N..--D---S----ASKA--G-C-- 102
49_cpx.GM.03.N26677 ------KI---N-----------Q-------Y---I.....--LK-G---C-----...-----T..-PPG-KN--DLVQ---.L--T....QRK..----E-S--E--SKAGP-R--- 102
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------N----N------G-P--A----R-S----A.....---K-----------...------..T--D-E----------.A---....--E..------S-E--------HSSRQ 102
O.BE.87.ANT70 -D----EVP--H------QIP-N-----R--Y--Y-.....--VR-G---------...-G.-P...-AASHPD-KDPVP--S.PTIT....KRK..QERQE-QEEE--KKAGPGGYPR 100
O.CM.91.MVP5180 -D----EMP--H----K-Q-P-N-----R--Y--Y-.....--TK-G----H----...--.-PA..-AASYPDNKDPVPE-S.L-HT....GRK..QKRQE-QE----K--GPSGQPC 101
O.CM.96.96CMA102 -D----EVP--H------Q-X-NK----S--Y--Y-.....--TR-G---------...-..--S..-AAGHSDNKDLVPE-S.P-IT....XRK..*ERQE-QE-E--K-AGPGGYHC 99
O.CM.98.98CMA104 -D----EMP--H------Q-P-N-----S--Y--Y-.....-LVR-G---------...--.-P...-TASHPDNKDPVPE-S.P-IT....NRK..*ECQE-QE-E--K--GPG*YHC 98
O.CM.99.99CMU4122 -D----EMP--H------Q-P-NK-------Y--Y-.....--TS-G---------...--.-P...-AAHHPDNKDLVPE-S.PTIT....NRK..QERQE-QE----K--GP-*YPC 99
O.FR.92.VAU -D-I--EMP--H------Q-P-NA----Q--Y--YL.....--TK-G----H----...--.-PA..-AASYPDNKDPVPE-S.P-NN....KRK..*ERQE-QE-E--TK-GAGGLHC 100
O.SN.99.99SE_MP1299 -D----EMP--H------Q-P-NK----A--Y--Y-.....--AS-G---------...--.-PA..-AARHPDN-DIVPE-L.-YIT....NRK..QKRQE-QE-E--N-ACPR*YPG 100
O.US.97.97US08692A -D----EMP--H------L-P--K-------Y--Y-.....--TS-G---------...--.-PA..-AASRPDNKDLVPE-S.P-IT....NRK..QKRQE-QE-E--KKAGP-*YPR 100
O.US.99.99USTWLA -D---HEMP--H----S-Q-P-NT----S--Y--I-.....--TK-G---------...--.-PT..TAERHTDNKDPVPE-S.PTIT....SRK..*ERQ--QE-E--KKAGAGG*PR 99
N.CM.02.DJO0131 -----------N----------NG----Y--Y--MC.....--TK-G---------...-S----..TPKS-KN--DPIPE--.L--QQ..QP--..Q--Q-KQ--AL-DKA----*-- 103
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------N----------NK----N--Y--V-.....--TK-G---------...-S---K..TPNS-KDY-DPIPE--.L--Q....P--..Q--Q--Q--AL-SK--A-LC-- 102
N.CM.06.U14842 ----------------------NK----R---X-I-.....--TK-G---------...-SR---..TP-S-KN--DPIPE--.L--Q....H--..Q--Q-KQE-A--SK-----C-- 102
N.CM.95.YBF30 -----------N----------N-----R--Y--LY.....--TK-G---------...-S----..TP-S-KS--DLIPE--.L--Q....Q--..Q--Q-KQ-EAL-SK--A--C-- 102
N.CM.97.YBF106 -----------N----------NK-------Y--MC.....--TK-G---------...-S----..PPKS-KD--DPIPE--.L-RQ...QP--..Q--Q-KQ--AL-GK--A--C-- 103
N.FR.11.N1_FR_2011 ----Y------N----------N-----R--Y--VC.....--MK-G-----X---...-S----..-PKS-KN--DIIPE--.L--Q....H-I..Q--Q--Q--AL-SK--A--C-- 102
P.CM.06.U14788 -D----D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y-.....--TK-G---------...--RPA-..-DN-N-N--DPV--*-.FACT.....-AQQE*HQ.-QT----KQATA-RS-C 100
P.FR.09.RBF168 -DQ---D-P--QQ-----SSP-N-----A--Y--Y-.....--TK-G---------...--RPA-..-DN-N-N--DPV--*-.LA*T.....-IQQE*HQ.-QT----KQATA-RS-C 99
CPZ.CD.90.ANT -D---AETP--L--PAT-A-P-N-----C--Y--PL.....--TK-G--------RR.A--N--T..TAES-ENN-DPV--*S.LPKT....SRI..QSSQ-K-E----EK-GSGGGPC 103
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---IE-D----N----K-R-E-NK-F-----Y--IL.....--TK-G---------...-G.--K..PASSN-DNKDP-R---.L---....IR-..Q--SEKQ--E---TS-A-QS-W 101
CPZ.GA.88.GAB1 -D-I--D-----------R-V-N-----A--Y--IY.....--TK-G---------RTT-..--T..-PAG-KNN-D-IP---.L--S....--N..KE-SEKST-E-ASK--A-Q*-- 102
CPZ.TZ.00.TAN1 -N-I--QVA--E---AA-E-P-------------P-.....--TK----------R...-..G-K..SAVH-TNN-DPVRQ-S.LPKR....SRI..QNSQE-SQEE--A--TSGGRPR 100
CPZ.US.85.US_Marilyn -D----NI----Q---------N-----------V-.....--TK-G---------...-GR---T.TAKS-ADN-DP-R---.F--Q....L-N..Q--Q--Q--AL-KQ-TS-QR-- 103
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGD...SDEE..LIRTVRLIKLLYQSNP.PPN....PEG..TRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILG.TYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTS.GT........QGVGSPQIL.............................VESPT...VL...... 110
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------...---D..-LKAI-I--X------.Y-K....-R-..-----K-------A-----D-------S.-C---P----------I-------H------.--QQSQGTE.T---R--VS.............................----G...I-...... 117
A1.ES.06.X2110 -------...----..-L-AI-I---------.Y-K....-K-..----QK-------A-----D-L-Q-V-S.-C---P-----F----I---C---H-G----.--QQSQGAE.T---R--VS.............................G---D...I-...... 117
A1.GE.99.99GEMZ011 -------...T-A-..-LTA--I--F------.C-T....-R-..-----K-Q-----A-----D-------S.-C--------------I---H---S------.--QQSQGTE.T---G---S.............................GK-SG...I-...... 117
A1.IT.02.60000 -------...A---..-L--I-I--I---T--.Y-E....-R-..S----K-------A-----D-------S.-C------------------R---S------.--QQPQGTE.T---G---S.............................M--SS...I-...... 117
A1.KE.06.06KECst_001 -------...---D..-LK---I--I------.Y-K....-T-..S---Q--------T-----D-------S.AC---PT-------------H---S------.--QQSQGVE.T---GH-VS.............................----D...I-...... 117
A1.RU.08.PokA1Ru -------...T-A-..-LTA--I--I------.Y-T....-R-..----W--Q-----A-----N--G----S.-C--------------I---HI--S------.--QQSQGTE.T---G--VS.............................G--SG...I-...... 117
A1.RW.93.93RW037A -------...---A..-LKA--I--I------.Y-R....-K-..S----K-------A-----D-L-----S.-C---PE-----------K-H---S------.--QQSQGAE.T---G--VS.............................G-HSA...I-...... 117
A1.SE.95.SE8538 ------N...----..-L-AI-I--I------.H-K....-R-..S----K-------A-----D-------S.-C----------------G-H---C------.--........E---R--VS.............................----G...--...... 110
A1.TZ.01.A341 ------S...----..-L-AI-T--I--E---.Y-K....-R-..----QK-------A-------------S.AC----E----F----I---H---R------.--QQSQGVE.T---R--VS.............................----A...--...... 117
A1.UA.01.01UADN139 -------...P-A-..-LTA--I--I------.Y-T....-R-..-----K-------A-----D-------S.-C--------SF----I---HIN-S------.--QQSQGTE.T---E---S.............................G--SG...I-...... 117
A1.UG.99.99UGA07072 -------...----..-LKA--I--I------.Y-K....-K-..S----K-------A-----D---K---S.-C---------F----I---H---S------.--QQSQGTE.T---R--VS.............................G--SN...I-...... 117
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------...DV-D..-LQA--I--I--K---.Y-K....-G-..-----K-------A-----D-------S.-C---P--------------H---S-----..--E.......T--EGHS--.............................----A...--...... 110
A2.CD.97.97CDKTB48 -------...P--D..---AI-I--I------.Y-K....-R-..-----K-------A-----D-------S.-C---PT-------------H---S-----C.--QQSQGAE.T---R--TS.............................---SG...I-...... 117
A2.CM.01.01CM_1445MV -------...P--D..-LKA--T--I------.Y-T....-R-..S----K-Q-----A---H-S-------S.-C------------------HI--S---D--.--QQSQGTE.T---GH--S.............................---SV...I-...... 117
A2.CY.94.94CY017_41 T----D-...P--S..-LQAI-T--I------.Y-K....-R-..S---Q--------A-----D-----V-R.-C---PT-------------HI--S------.--LQSQGTE.T---RS-ES.............................---SV...I-...... 117
B.AR.04.04AR143170 -------...----..-LA---A---------.--S....R--..-------------R--K--QAF-AW--S.-R---LE--G-------D------S------.--........-----S---.............................--H-A...--...... 110
B.AU.04.PS1038_Day174 -------...----..-LK----X--------.--X....Q--..X------------Q---------GW--X.-X---P-------------------------.--........----TX-V-.............................-X--X...X-...... 110
B.BO.99.BOL0122 -------...---D..-LQ------F------.---....---..-----------------H-QAV-AW-IS.-H----T------------------------.--........----D----.............................-----...--...... 110
B.BR.06.06BR1119 -------...----..-LKA-----F------.--S....S--..-----------------H-KTL-DW--S.-H---P-----------------SS------.--........-----S-VP.............................--HSA...I-...... 110
B.CA.07.502_1191_03 ----R--...---D..-LKA-----R------.--S....T--..-----------------H-RLA-DW--R.---D-PT---D-P----------SS------.--........--E------.............................-----...--...... 110
B.CN.09.1121 -------...----..-LKA-----Q------.--S....SG-..-------------Q--K---TL-AW--S.-H---PT----FP------------------.--........----NT-V-.............................--P--...--...... 110
B.CO.01.PCM001 -------...---D..--Q---F-R----L--.--S....R--..-------------------G---AW--R.SH------------------N---S-----A.--........-------V-.............................----A...--...... 110
B.CU.99.Cu19 -------...----..---------QI-----.--S....N--..-------------------RA-------.------------------------S-----A.--........----T----.............................----A...--...... 110
B.CY.09.CY266 -------...----..-LK-------------.--S....TA-..-------------------RT--DW--S.NH---PT---H-P----D------D----N-.--........----N----.............................---S-...I-...... 110
B.DE.86.D31 -------...----..-LK------F------.--S....---..-------------Q-----Q-------S.-----PEQ----P-----------S------.--........---------.............................----A...--...... 110
B.DK.07.PMVL_011 -------...---D..-LK------F------.--S....S--..-----------------H-R-----L-S.-F---PE------------------------.--........---------.............................-----...--...... 110
B.DO.05.05DO_160884 -------...--X-..--K---X--F------.--S....-A-..-------------Q-----Q---AW--S.-R----E----V------------S------.--........-------V-.............................----A...--...... 110
B.EC.89.EC003 -------...----..-L----I--F------.---....---..-------------------R-V-DW--S.-----P------------------S---RN-.--........----TS-V-.............................----A...--...... 110
B.ES.09.P2149_3 -------...---D..-L-------F------.--K....---..-------------------R---D---S.DF---PE------------------------.--........------E--.............................----A...L-...... 110
B.FR.92.92FR_BX08 -------...---D..-LK-I-V--F------.--S....S--..--------------------T--NW--T.-H---P------------------SK-----.--........----D----.............................----A...--...... 110
B.GA.88.OYI_397 -------...----..-LK------F------.---....---..-------------------RK--GW--S.--------------------N---S------.--........------E--.............................----A...--...... 110
B.GE.03.03GEMZ004 -------...----..-LK--K---QI-----.L-S....S--..--------------K-----Q--GW--S.AF---P----------------H-S------.--........----T--VS.............................----A...--...... 110
B.HT.05.05HT_129389 ----R--...---X..-LX------Q------.L-S....---..--K-----------------K-G----A.------E-------------S---S-G--D-.--........-------V-.............................----A...--...... 110
B.IN.x.11807 -------...R-D-..-LT--KI--F------.L-R....-K-..-------------------Q---AW--R.NN-----------------------------.--........---------.............................----A...--...... 110
B.JM.05.05JM_KJ108 -------...R-D-..-LKA-----F------.L-S....-A-..-------------------S----W-IR.-H------------------N---S----D-.--........-R---CEV-.............................-----...--...... 110
B.JP.05.DR6538 -------...---D..-LKA-----F------.Y-S....L--T.-------------------R-------C.---E-P--------------S---S------.--........---------.............................----A...I-...... 111
B.KR.04.04KMH5 -------...----..-L--I-I--F------.L-K....---..-------------R--GW-R----W--N.-R---P------------------S-G----.--........----N----.............................----A...--...... 110
B.MM.99.mSTD101 -----E-KTN-.....-LK-A-----------#F-G....---..-------------A-----RQ-C----D.A---G-S----------------....----.--........---------.............................-----...--...... 106
B.NL.00.671_00T36 -------...----..-L-------Y------.--S....S--..-----------------R-RA---W--S.NH---P------------------S------.--........---------.............................----A...I-...... 110
B.PE.07.502_2649_wg8 -------...---Q..-LK------I------.L-S....---..-------------------RD--G---D.----GPT------------------------.--........-------V-.............................-----...--...... 110
B.PY.03.03PY_PSP0115 -------...----..-LKA------------.--S....S--..-------------------RTY-GW--S.-F-D-PE-----------------S------.--........---------.............................X----...I-...... 110
B.RU.04.04RU128005 -------...---D..-L-A-----F---I--.--S....Q--..-------------------RTL-GW--S.D----PX------------------------.--........----N----.............................--P-P...--...... 110
B.TH.00.00TH_C3198 -----E-...----..--K-----R-------.L-S....---..-------------A-----RE------D.----G-T------------------------.--........---------.............................L----...--...... 110
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----R--...----..-LE---F--F------.--S....S--..-------------------CA--AWL-S.-R---P------------------ST-T-D-.--........-------V-.............................---TA...--...... 110
B.TW.94.TWCYS_LM49 -------...----..-L--------I-----.---....---..-------------------RT--GW--S.N----P------------------D------.--........--------F.............................-----...--...... 110
B.UA.01.01UAKV167 -------...---D..-LK------Y------.---....---..-------------A-----RT--DW--S.NH---P------------------S------.--........----G----.............................----A...--...... 110
B.US.11.ES38 -------...----..-LKA--I--F------.--S....-A-..-----------------K-R----W--S.NS---P-----F----I------SS----I-.--........----N--V-.............................----A...--...... 110
B.UY.02.02UY_TSU1290 -------...----..--K------F------.--S....L--..-------------------RQ--DW--S.-H---P------------------S------.--........--------S.............................--P-A...--...... 110
B.YE.02.02YE507 -------...---D..-LKA-----F------.--S....T--..-----------------H-RTT-QW--S.N--D-P------E------------------.--........E----S--R.............................-----...--...... 110
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------...--D-..-LK-----RF------.--S....Q--..-------------------Q---GW--S.NF-D-P------------------G--S---.--........----TS---.............................-----...I-...... 110
C.AR.01.ARG4006 -------...---A..-LLA--I--T------.Y-K....---..--R----------A-------------I.-C---PT---------I---NIN-S-SG---.--Q........R--N-*-F.............................RKPCA...--...... 109
C.BR.04.04BR013 -------...---A..-LQA--I--I------.Y--....---..-------------A-------------T.-C----T----F----I---NIN-S-GS---.--QQPQGTP.E---D-*VF.............................RKPCA...I-...... 116
C.BW.00.00BW07621 -------...N-DT..-LQA--I--I------.Y-K....---..-------------A-------------S.-V---P-----F----I---HIG-S-SG---.--QQPQGTP.E-M-N-*-S.............................GN-CA...--...... 116
C.CN.98.YNRL9840 -------...G--A..-L-A--I--I------.Y-E....-R-..-----K-------A--KR---------S.-C---P----HF----I---HIGDS-SG-A-.--QQSQGTT.E--A--*-S.............................GK-CA...--...... 116
C.CY.09.CY260 -------...--AA..-LE--KI--I------.Y-K....---..-----------R-ATKKRLN*F-H-L-SSGCV-.PP-QL-FF-----E-L-IDS--SRS-C--HPPGGTA.E-G-HHVFC.............................E*CCV...--...... 116
C.ES.07.X2118_2 -------...---A..-LQA--I--I------.Y-E....-K-..-----K---X---A-X-X-RA------I.XC----X----F----I---HI--S-SG---.--QQSQGAA.E-----*VS.............................GKPCA...--...... 116
C.ET.02.02ET_288 -------...--AA..-LQA--A--I------.Y-K....---..----Q--------A-------L-----S.DC---HP-------------N---S-SG---.--QQPQGTT.E---N-*VS.............................GQYCA...--...... 116
C.GE.03.03GEMZ033 -------...---A..-LQA--I--I------.Y-E....-K-..----Q--------A-------------S.-C--------------I---HI--SQSS-A-.--QQSQGTT.E-----*-F.............................GK-GA...--...... 116
C.IL.98.98IS002 -------...---A..-LQA--I--I------.Y-K....---..-------------A-----SA------E.SC---P----------I---HIGGS-SS-N-.--QQPQGNT.E-----*VS.............................RK-CA...--...... 116
C.IN.03.D24 -------...---A..-L-A--I-RI------.Y-D....-R-..-----K-------A-----RAL-----S.DC----------P---ID--NISDS-GG---.-AQQPQGTT.E-----E-S.............................GKPCA...--...... 117
C.KE.00.KER2010 -------...N-D-..-L-V--I--I------.Y-K....---..-----K-------A---R---------S.AC---P-----F----I---HI--S-GG---.--QQSQGTT.E-----*VS.............................GKLCA...--...... 116
C.MM.99.mIDU101_3 -------...---A..-L-A--I--I------.Y-E....-R-..----QK-------A--K--------V-S.-C---P------L---ID--HISDS-SG-A-.--QQSQGTT.G-----*-S.............................GR-CA...--...... 116
C.MW.93.93MW_965 -------...---A..-LQA--I--I------.Y-K....---..-------------A--------G----A.-C---P----------I---HI--S-SS---.--QQSQGTA.E-----*VS.............................GK-CA...--...... 116
C.SN.90.90SE_364 -------...---A..-LQA--I--I------.Y-K....---..-----K-------A--------------.DC---P----------I---HI--S-SS--P.D-........E---N-*VS.............................GKPXA...--...... 109
C.SO.89.89SM_145 -------...---A..-L-A--I--I------.Y-K....---..-----K-------A-------------S.-C---PT---------I---HIGGS-SG---.--QQSQGTT.ER----*VS.............................GK-WA...--...... 116
C.TZ.02.CO178 -------...--DA..--QV-KI--II-----.Y-E....-K-..-------------A-------------S.AC-E-P--------------HI--S-SG---.--QQSQGTT.E---N-*VP.............................GRLRA...--...... 116
C.US.98.98US_MSC3018 -------...---A..-L-A--I--I------.Y-K....---..-----K-------T--K--D---A---S.-C----T---S-P-------NIGDS-SG---.--QQPQGTT.E---N-*VS.............................GR-W-...--...... 116
C.UY.01.TRA3011 -------...---A..-L-A--I--F------.Y-K....---..-------------A-------------T.-C----P-S-------I---NIN-S-SG---.--QQPQGTT.E---N-*VF.............................R-PCA...I-...... 116
C.YE.02.02YE511 -------...N-AA..-LQ--KI--I------.Y-K....L--..-------------A--K-----G----S.CC-E-P----------I---HI--S-SS--T.--QQSQGNT.E----S*VS.............................RK-CA...--...... 116
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------...---A..-LQA--I--I------.Y--P...N--..-------------A------Q------V.-----PT---------I---HI--S-SS---.--QQSQGTT.E---N-*-S.............................GK-R-...I-...... 117
C.ZM.02.02ZM108 ------V...---A..-LQAT-I-RI------.Y-K....---..-----K-------A------Q------S.-C---------FR---I---HI--D-SS---.--QQSQGTT.E---N-*VS.............................GK-CA...--...... 116
D.CD.83.ELI -------...---D..-LKA-----F------.--S....---..-------------A-----RE-A-----.-----P--------------N-N-S---R--.--........----H---S.............................-----...--...... 110
D.CM.01.01CM_0009BBY ----RE-...---D..-LKV-----F---N--.--S....---..-------------A---HL-T-G----S.--------------------N-N-S------.--........--------S.............................-----...--...... 110
D.CY.06.CY163 ----RE-...---D..-LKAI----V------.--S....IQA..P----TH------A--------G----S.-----P--------------N-N-S------.--........-----T--S.............................----A...--...... 110
D.KE.97.ML415_2 -------...R--D..-LKA-----I------.--S....---..-------------A--K--D-LGA---S.------E-------------S---------P.--........--------S.............................--P-A...--...... 110
D.KR.04.04KBH8 -------...---D..-LKAI----F------.L-S....---..-------------A-----N--G---IS.----------------I----IN--------.--........-----S-VS.............................G--SA...I-...... 110
D.SN.90.SE365 -------...----..-LKAI----F---N--.--S....T--..-------------A-----N--G----S.--------------------N-N-S------.--........-RM----VS.............................----A...--...... 110
D.TD.99.MN011 ----REE...N--D..FLK-I----W--K---.--S....T--..-------------A--------G----S.----------S-----I---N-N-S---EP-.--........-----S--S.............................-----...--...... 110
D.TZ.01.A280 -------...----..-L-AI----I------.--S....L--..-------------A-----D--G----S.--------------------N-N-HT-----.--........-----H-VS.............................--P-A...I-...... 110
D.UG.99.99UGK09958 -------...----..-L-A--I--I------.F-S....---..-------------A--------G----S.-H---LE---------I-K-NIN-S------.--........-----H-V-.............................-----...--...... 110
D.YE.02.02YE516 ----RE-...---D..-LKAI----F---N--.--S....---..-------------A---HL---G----S.-L--G-----------I---N-N-S----P-.--........--------S.............................--PS-...--...... 110
D.ZA.90.R1 -------...---N..-LTAI-I--F------.--S....---..-------------A-----N--G--V-F.------------------------S------.--........--------S.............................----A...--...... 110
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------...--DD..-L-A-KY--I------.Y-K....---..-------------A----VRE--Q---S.SC----T-------------HIN-S---E........QGAE.ER---S--S.............................---CA...I-...... 110
F1.AR.02.ARE933 -------...--T-..-LTAL-Y--I------.Y-K....---..-------------A-----RA--D---S.SC---PE-------------HIN-S----........PGTE.E-L-G---A.............................G--HA...--...... 110
F1.BE.93.VI850 -------...--T-..-LKA-KC--I------.Y-K....---..-------------A-----RAL-D---S.SC----E-------------HIN-S----........QGPE.E----S--S.............................G--HA...--...... 110
F1.BR.07.07BR844 ------G...--T-..-L-AI-H--I------.Y-K....---..-------------A-----RE--Q---E.P----PE----F--------HI--S---EPDPD.........K-------S.............................G--R-...--...... 110
F1.CY.08.CY222 -------...--T-..-L-A--T--I------.Y-K....---..-------------A-----RA----L-L.SC---PE--------S----HIN-SK--E........QGTE.E---N---S.............................---H-...--...... 110
F1.ES.x.P1146 -------...--TDTE-LK---C--I------.Y-K....---..-------------A------K------R.SC--GPV-------------HIN-S----........QGTE.K-------S.............................---HA...--...... 112
F1.FI.93.FIN9363 -------...--T-..-LKA-KY--I------.Y-S....-D-..-------------A-----RA------S.SC---LE-------------HIN-S----........QGTE.E-------S.............................G-HH-...--...... 110
F1.FR.96.96FR_MP411 -------...N---..-L-A--A--I------.Y-K....---..-------------A--K--R-------V.AC---PE-------------HIN-SK---........QGTN.E---N---S.............................M-PR-...--...... 110
F1.RO.96.BCI_R07 -------...--T-..-LKA-QY--I------.Y-K....---..-------------T-----RE------S.SC---P--------------HIN-S---E........QGAE.R-------S.............................---HA...--...... 110
F1.RU.08.D88_845 -------...--A-..XLKA-KY--I------.---....---..-------------A-----RE--Q---D.DC---P--------------HIN-S-G--........QGTE.K----S--P.............................---S-...I-...... 110
F2.CM.97.CM53657 -------...----..-LKA--Y--I------.Y-K....---..--T----------A--N--RQ------S.-C---PT-------------HIN-S---E........QGTN.K---N---S.............................G--RA...--...... 110
G.BE.96.DRCBL ------S...T---..-LTA--I---------.S-P....---..-------------A-------------S.-C---PE-------------H---S--G---.--QQSQGTE.I-------F.............................---SV...--...... 117
G.CM.04.178_15 ------S...T---..-LQA--I--I------.Y-P....---..-----K-------A-----RA------T.-C---LE-------------H---S--SR--.--QQSPGTE.T---G---C.............................G-P-V...I-...... 117
G.CN.08.GX_2084_08 ------S...T--Q..-LQAI-I--I------.Y-P....---..---T-K-------A-----R-------S.-CV--LE-----P---I---H---S--SR-P.E-QQSPGTE.T---G---S.............................----V...--...... 117
G.CU.99.Cu74 ------S...T---..-L-A--I--I------.Y-P....---..-----K-------A--K--------V-S.-C----X-------------S---SK-S---.--QQSQGTE.T---R---S.............................----G...--...... 117
G.ES.09.X2634_2 ------N...T---..-L-IIQT--I------.Y-P....S--..-----K-------A-----------L-S.-CV---T-------------HI-----S--L.--QQSQGTE.T---G---P.............................---SV...--...... 117
G.GH.03.03GH175G ------S...N---..-L-A--I--I------.Y-S....A--..-----K-------A----VRAL---F-S.AC---PT-------------C---S--S---.--QQSQGTE.T---R---S.............................----V...--...... 117
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGD...SDEE..LIRTVRLIKLLYQSNP.PPN....PEG..TRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILG.TYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTS.GT........QGVGSPQIL.............................VESPT...VL...... 110
G.KE.93.HH8793_12_1 ------S...T--D..-L--I-I--I------.Y-P....---..-----K-------A-------------S.SC------------------H--SS--G---.--QQSQGTE.T---G---F.............................---SV...--...... 117
G.NG.09.09NG_SC62 ------T...T---..-LQA-KI--I------.S-P....---..-----K-------A------------IS.-C---CT-------------H---S--SR-P.--QQSPGTE.T---G---S.............................----V...--...... 117
G.PT.x.PT2695 ------S...T---..-L-AA-I--I--E---.Y-P....---..---T-K-------A-----------V-S.-C----T-------------H---S--S--L.--QQPQGTE.P-L-G---S.............................---SV...--...... 117
G.SE.93.SE6165_G6165 ------S...T---..-L-A-KA--I------.Y-P....---..-------------A-----SA------T.A----P--------------H---S--S---.--QQPQGTE.T---RS*-F.............................---SV...--...... 116
H.BE.93.VI991 -------...N--G..-L-AC-I-R-------.Y-E....-A-..----Q--------A--------G--V-A.-C--GP------------------S------.-E........K------TS.............................G---A...--...... 110
H.BE.93.VI997 ------A...G--Q..-PQVCKI--II-----.Y-E....-A-..-------------A-----RA------T.DC---PP------------------K-----.-E........K-K-G---P.............................---S-...--...... 110
H.CF.90.056 ------A...--T-..-LQVCKI--I------.C-E....-T-..-------------A-----RE------T.SC---PP---T-----------N-S------.-E........K-E-----S.............................L--S-...I-...... 110
H.GB.00.00GBAC4001 -------...---G..-LQVCKI--I------.Y-E....RAE..-------------A-------------H.-C-AGPV-----------------S------.-E........K-------S.............................--P-A...--...... 110
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------...---Q..-LLA-----I---G--.Y-K....-N-..S------------A--N--D-------S.AC---P-----F----I---R---S----D-.--........----D---S.............................G--GV...L-...... 110
J.CM.04.04CMU11421 -------...---Q..-LLA-XX--IXXR---.Y-S....-R-..S------------A--N-XD-------C.-C--------------I---HI--S----D-.--........----D---S.............................G-PCM...--...... 110
J.SE.93.SE9280_7887 -------...--DQ..-LLA-----I------.Y-K....-N-..S------------A--N--D------PS.SC---P----------I---R---S----N-.--........----D---S.............................G-PCM...--...... 110
J.SE.94.SE9173_7022 -------...N-DQ..-LLA--I--I------.YSK....-N-..S------------A--N--D-------S.SC---P----------I---R---S----N-.--........----D---S.............................G-PCM...--...... 110
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----R--...-EQQ..-LTP--I--I------.Y-K....---..-------------A-----RE--Q-V-S.SC----T-------------S-N-D--S-........QGTE.GEL-----P.............................--PD-...--...... 110
K.CM.96.96CM_MP535 ----R--...P--Q..-LT---T--I--E---.Y--....L--..S--T---------A--K--S-----L-S.AC--------------I-K-N-N-D--P-........KGTE.G-L-----S.............................--PC-...--...... 110
01_AE.AF.07.569M ------S...T---..-L-A--I--I------.F-S....S--..-------------A-----RA------S.-C----T-------------H----------.--QQSQGTE.T---RS--S.............................G-PSV...I-...... 117
01_AE.CF.90.90CF11697 ------N...T--D..-LQA--I--I------.Y-P....---..-----K-------R-------L-----V.ACV---T-------------HI--S------.--QQSQGTE.T---G---S.............................G--SV...I-...... 117
01_AE.CN.09.1119 ------S...T---..--KA--I--I------.F-S....S--..---T-K-------A-----RAL-----S.------P-S-----------Q---S------.--QQSQGTE.T---R-E-S.............................G-PSV...--...... 117
01_AE.HK.04.HK001 ------S...T---..-LGA--A--I------.S-P....A--..---T-K-------A-----RK------S.SVV---T--------S----H----------.--QQSQGTE.T---R---S.............................G--SV...I-...... 117
01_AE.JP.x.DR0492 ------S...T---..-L-A--I-NI------.L-S....---..---T---------A-----RAL-----S.SC----T-------------H---S--S---.--QQSQGIE.T----S--S.............................G--SV...I-...... 117
01_AE.TH.04.BKM ------S...T---..-L-AI-T--I----D-.F-P....S--..---T-K-------A--K--RA------H.-C----T-------------H---S-G----.--QQSQGTE.T---K---S.............................G--SD...I-...... 117
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------S...T---..-L-A--A-RI--E---.F-S....S--..-------------A-----RA------S.AC----T-------------H---S------.--QQSQGTE.T---R---S.............................G--SV...I-...... 117
01_AE.VN.98.98VNND15 ------S...T---..-L-A--I-RI--E---.Y-S....S--..---T-K----KV-A-----RE------S.-C---PT-------------H---S------.--QQSQGTE.T---R---S.............................G--SV...I-...... 117
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------...A--D..-L-A--I--I------.Y-DPYPPT--..-------------A-----SE------R.SC--------------I---S---C-G----.--QQSQGTE.T------SS.............................G--SI...I-...... 121
02_AG.CY.09.CY256 ---N---...A---..-L-A--I--I------.Y-P....-A-..-----K-------A--K--RAL-----N.-C----E----F----I---C--SS------.--QQSQGTE.TR------S.............................G--SI...I-...... 117
02_AG.ES.06.P1261 -------...A--D..-L-A--I--I------.Y-P....---..---T-K-------A----VRAL-Q-V-C.AC------------------C---S------.--QQSPGTE.T--E---TS.............................---SI...I-...... 117
02_AG.FR.91.DJ263 -------...A---..-L-V--I--I------.Y-P....---..---T-K-------A-----RA----F-S.-C--------------I---C---S-G----.--QQPQGTE.T-----P-S.............................G--S-...I-...... 117
02_AG.GH.03.03GH181AG -------...A---..-L-A--I--I------.S-S....---..-----K-------A---EVRAL-----S.-C---LE---------I---H---S------.--QHPQGTE.T-------S.............................--PSS...I-...... 117
02_AG.LR.x.POC44951 ------N...A--G..-LGVI-IVRI------.Y-P....---..-----K-------A-----CA-I--V-S.-C----E---------I---C---S------.--QQSQGTE.T-------S.............................---SI...I-...... 117
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------...A---..-L-A--I--I------.C-P....---..-------------A--K--RA------S.-C--------------I---S---SK-----.--QLSQGAG.T-------S.............................---SI...I-...... 117
02_AG.SE.94.SE7812 ------N...A---..-L-A--T--I------.Y-P....---..-----K-------A-----RA------S.-C--------------I---R---S------.--........--------S.............................---SI...--...... 110
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------...A--G..-L-A--I-RI------.Y-P....---..S------------A----VRA------S.-C---P------P---I---C---S--S---.--QQSQGTE.T----S-TS.............................---SV...I-...... 117
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------N...A-A-..-L-V--T-RI------.Y-P....---..-----K-------A------A------S.AC----TG--------I---R---C-E--N-.--QQSQGTE.T------SS.............................GK-SI...I-...... 117
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------...V---..-L-A--I--I------.Y-P....---..-------------A-----RAF---V-S.SC---PT---------I---C---S----A-.--QQSQGTA.T-------S.............................---SN...L-...... 117
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------...----..-LK-I----F------.--S....---..-----------------H------Q--S.-----PE---L-H-----------S------.--........---------.............................-----...--...... 110
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------N...I--D..-FKAA-A--I------.Y--N...-T-..-------------A--K----L-----A.-----P------------K---N-S------.-D........K------VS.............................--L-A...--...... 111
05_DF.BE.x.VI1310 -------...R--D..-LKA-----I------.L-S....---..-------------A-----N--G--L-S.------E-------------N-N-S------.--........--------S.............................--P-A...I-...... 110
06_cpx.AU.96.BFP90 -------...--DR..-LLA--I--I------.Y-K....-N-..S------------A--N--D-----V-S.-C--------------I---R---S----N-.--........----N---S.............................G-PDM...L-...... 110
07_BC.CN.98.98CN009 -----E-...---A..-LKA--T--I------.Y-E....-R-..-----K-------A-------------S.AC--------------I---HISGS-SG---.--QQSQGTT.E-----*-S.............................GK-CA...--...... 116
08_BC.CN.06.nx2 -------...---A..-L-A--I--I-N----.Y-E....-R-..-----K---N---A--N-L------L-S.AC---PT-----P-----T-HINDG-RG-I-.--EQP*ATT.E---R-*-S.............................GK-CA...--...... 115
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------...N--Q..-LAA--V--I------.Y-K....---..-------------A--S--N-------R.AC---PE-------------H-N-S----N-.--........---AD---S.............................G--CA...I-...... 110
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------...---A..-LQA--I--I------.--S....---..----------------------GG---D.A----PE-------------N-N--------.--........H---GH--S.............................-----...I-...... 110
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------...N-DQ..-LTA--I--II-----.Y-K....-Q-..S--S---------A--N--D---Q---S.SC---P---------X----N------S-N-.--........----DX--P.............................G--Y-...--...... 110
12_BF.AR.99.ARMA159 -------...----..-LKAA-----------.Y-K....---..-------------A--S--RA-----ID.-----PE----F----------G--------.--........---------.............................-----...--...... 110
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------...---V..-LT---I--I---N--.Y-S....Q--..-----K-------A--------GQ---S.-C------------------H----------.--QQSQGTE.T---G---P.............................----G...I-...... 117
14_BG.ES.05.X1870 ------S...T--D..-L-AX-I---------.Y-P....---..-------------A-------------S.ACV---E--------X----H-G-S--S--V.--QQSQGTE.T---GS--S.............................---SV...I-...... 117
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------S...T---..-L-A--I--I-H----.Y-S....A--..S--T---------A--KR-RE------S.PC------------------S----------.--QQSQGTE.T---R---S.............................G--SV...--...... 117
16_A2D.KR.97.97KR004 -------...P--D..-L-A--A-RI------.S-D....-R-..S----K-------A-----RA------S.AC---PT-------------H---S------.--QQPQGTE.T---R---S.............................--PSV...--...... 117
17_BF.AR.99.ARMA038 -------...---D..-LKAI----F------.--K....---..-------------A-----NK-G----A.-----P------L-----------SK-----.--........--E----V-.............................--PS-...I-...... 110
18_cpx.CU.99.CU76 -------...---Q..-LT--SI--I------.Y-E....-A-..-------------A-----SA------N.-C--GP------------------S-----F.--QQSQGTE.T---GS-VP.............................---SG...--...... 117
19_cpx.CU.99.CU7 -------...---D..-L-VI-I--I------.Y-T....QR...A----K-------A-------------S.-C----E----F--------H-N-S------.--Q........R--G---S.............................---SV...--...... 109
20_BG.CU.99.Cu103 ------S...T--D..-L-VA-I--I------.Y-P....---..-------------A-----RAL-----T.-C---PP-----------------S--S---.--QQSQGTE.T---R--VS.............................----G...--...... 117
21_A2D.KE.99.KER2003 ----R--...--DD..-LKAI----F------.--S....---..-------------A--------A---VS.YH----E---------I---N-N-R----A-.--........--G-R---S.............................----A...I-...... 110
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------S...T---..-L-A--I--I------.Y-K....-R-..-----K-------A--K--D-L-----S.AC------------------H---S------.--QQSQGTE.T---R---S.............................----D...I-...... 117
23_BG.CU.03.CB118 ------S...T---..-L----I--F------.Y-P....---..-------------A---------Q---A.DC---PP-----------------S--I---.--QQSQGTE.TR--G---S.............................----A...--...... 117
24_BG.ES.08.X2456_2 ------S...T--D..-L-A--I--I------.Y-P....---..-------------A---------Q---N.SC---P------------------S............EGTE.T---GS-VS.............................---SV...--...... 106
25_cpx.CM.02.1918LE ------V...N---..-LQAA-I--I------.S-P....---..-------------A------TL-----A.SC---LE-------------H---S--S---.--QLSQGTE.T---R--VS.............................----A...--...... 117
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------...P--A..-LGAI-I--I------.L-K....-R-..S------------A--NK-D-------S.-C--GPP-------------S---S--F-N-.--QQPQGTE.T---R---S.............................----G...L-...... 117
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----NE-...---Q..-LTAI-I--I--K---.Y-K....-R-..-----K-------A--E--D---K-V-S.-C---P------P-------C---S------.--QQPQGAE.T---R---S.............................---SA...--...... 117
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------...---D..--K-I-I--F------.--S....---..---------------------L-RW--S.NH---PE----F----I--------------.--........-------V-.............................----A...--...... 110
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------...----..--K------F------.--S....S--..-----------------------RW--S.NH---PT---------I-------S------.--........---------.............................----A...I-...... 110
31_BC.BR.04.04BR142 -------...---A..-LQA--I--I------.Y--....---..-------------A-----RA------S.-C---P-----FL---I---NIN-S-SG---.--QHPQGTA.E---N-*V-.............................KKPCA...--...... 116
32_06A1.EE.01.EE0369 -------...N--Q..-LLA--I--I-N----.Y-K....-N-..S------------A--H--D---H---S.-C---P----------I---R---S----N-.--........----D---P.............................EKPGV...L-...... 110
33_01B.ID.07.JKT189_C ------S...T-DD..-L-A--I--I-X----.Y-S....A--..---T-K-------A-----GA------S.AC---P--S-----------S---S------.--QQSQGTE.T---R---S.............................G--SV...I-...... 117
34_01B.TH.99.OUR2478P ------S...T---..-L-A--T--I------.Y-S....S--..-----K-------A--K--RE--D---I.SC----T-----------------SK-----.--........-------V-.............................----A...--...... 110
35_AD.AF.07.169H -------...----..-LKGI-I--I------.Y-E....-R-..S----K-------A--N--D---Q---S.-C---P--------------Q---Q------.--QQSQGVE.T---R--VF.............................----V...--...... 117
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------...A---..-L-V--T--I------.Y-P....S--R.-----K-Q-----A-----RA------S.-C---FE-------------H---S------.--QQPQGTE.A---G--V-.............................----G...I-...... 118
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------...---Q..-L-A--I-NI------.Y-P....---..-----K-------A-----RAL-----S.-C------------------H-N-S---RD-.--QQPQGTE.T-L-G---S.............................--P-G...--...... 117
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G...----..-LKAI-Y--I------.F-K....---..-------------A-----RAL-----S.SC---PE-------------HIN-S----........QGTE.----N-PV-.............................--P-A...I-...... 110
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------...----..-LK---Y--I------.Y-K....-T-..-------------A-----RE----F-S.AC---RE-------------HIS-S---E........QGAE.E------TS.............................G--LA...--...... 110
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------...---D..-L-A--A--V--#---.--S....S--..-------------------RK---W-IS.NH---PT----F------------S------.--........-------V-.............................----E...--...... 109
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------...R--T..-LQ------R------.--S....---..------X------------QTX-GW--N.-----PE-----H-----------S------.--........-------V-.............................----A...--...... 110
43_02G.SA.03.J11223 -------...A---..-L-X--I--I------.Y-S....-AR..-------------A-------------S.AC---R--------------H---S--SR-P.--QQSPGTE.T---G---P.............................----V...--...... 117
44_BF.CL.00.CH80 -------...--VD..-LKVI-Y--I------.Y-K....---..-------------A-----RAL-----S.SC---LE-------------HIN-S----........QGTE.G-------S.............................G---A...--...... 110
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------N...T---..-LTA--I--I------.Y-K....---..-------------A-------------S.-C---P--------------H---S----D-.--........---AD--TS.............................G--CA...I-...... 110
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------...---D..-LKA--Y--I------.Y-K....-R-..----Q--------A----VRG------R.SC---PE-------------HIN-S----........QGTE.E------TS.............................G--RV...--...... 110
47_BF.ES.08.P1942 -------...---X..-LKA-----I------.--S....S--..-------------------R--G----N.---D-PT-----------------S------.--........----T----.............................--P--...--...... 110
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------S...T---..-LTA--I--I------.S-S....A--..---T-K-------A----VRA------S.-C---P------------------S-----P.--QQSHGTE.T---R---S.............................G--SD...I-...... 117
49_cpx.GM.03.N26677 -------...N--Q..-LLA--I--I--K---.Y-K....-N-..S------------A--D--D---Q---I.DC---P---------S----C--SS----N-.--........----D--VS.............................G--CP...I-...... 110
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------...----..--K-------------.---....---..S----------------H-RVV-DW--S.------T-----------------S-G----.--........-------V-.............................----P...--...... 110
O.BE.87.ANT70 -----E-....-Q...-LQAIQI--I------.Q-S....-R-..S-N--K-------R--A-VDTLAA-V-A.-VVHGPQNNNIVD-----Q-SIRDP-GDQL-.EAWTVDPRA.EDN*CL-N-.............................CSCN-...I-...... 114
O.CM.91.MVP5180 -----EE....-QQ..-LQAIQI--I------.C-T....-A-..S-N--K-------R--A-VD-LAT---A.-VVHG-QDNNLVD-----Q-NIRDP-ADRLP.--GTVDPGT.KDN*-L*T-.............................WSCNA...I-...... 114
O.CM.96.96CMA102 -----.-....-DQ..-LQAI-I--I------.H-S....-X-..S-N----------R--A-VDT-AA---A.-VVHGXQDNNLVD-----Q-SIRDS-CDQP-.ENWTVDPRT.ENN*CL-T-.............................*RCN-...I-...... 113
O.CM.98.98CMA104 -----D-....-Q...-LQAI-I--I------.H-S....-I-..S-S----------R--A-VDT-AA---A.-VVHGPQNNNLVD-----Q-SIRDP-SDQP-.-NWTVDPRA.EDN*WL-T-.............................*SCN-...I-...... 113
O.CM.99.99CMU4122 -----D-....VP...-LH-I-I--I------.Q-S....-I-..S-S----------R--A--DTLAA-F-A.SVVHGPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQP-.--GTVDPRT.EDN*CL-N-.............................CSCS-...I-...... 114
O.FR.92.VAU -----EE....-QQ..-LQAIQI--I------.H-T....TS-..S-N----------R--A-VD--AA-V-A.SVVHGPQDNNLVD-----Q-S-RDP-VDQ-P.--WTVDHRA.EDN*-L-T-.............................*SYN-...I-...... 114
O.SN.99.99SE_MP1299 -----DG....-QP..-L-AIQI--I-----S.HTS....-T-..S-S----------T-HAHVDTLAA---A.-VVHGPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQP-.--WTVDSGT.EDN*CL-T-.............................HSCN-...I-...... 115
O.US.97.97US08692A -----D-....VQP..-LQA--I--I------.H-S....-I-..S-N--K-------R--A--DTLAA-V-T.-IVHGPQDNNLVE-----Q-SIRDP-VEQP-.ESWTVDSRA.EDN*CL-N-.............................CSCN-...I-...... 115
O.US.99.99USTWLA ------E....-QQ..-LNAIQI--I------.Q-S....-A-..S-N--K-------R--A-VD-LAT---A.-IVHGPPDNN-VE--D--Q-NIRDP-VDQPA.--WTVHSMA.KDN*-L-T-.............................CSCN-...I-...... 115
N.CM.02.DJO0131 ------V...N---..-L-A--I--I------.Y--NN..NQ-..-------------T-----RE--Q---D.-C--GLQ---D-P----D-----PA--S-AP.--EPHQGTA.TTE*TQNT-.............................-GNNS...I-...... 118
N.CM.04.04CM_1015_04 ------V...N--K..-LTA--I--I------.Y--....NQ-..-------------A-----CA------S.-C--GLQ--GDPP----------NT--S-DP.--EPQQGTA.TIE*TQKT-.............................-GNTS...I-...... 116
N.CM.06.U14842 ------V...D--G..-L-A--I-RI------.Y--....NT-..-------------A-----RA------S.-C--GPQ---D-P----D-----ST--S---.--ESQQGTA.TTE*TQDT-.............................-GNNS...I-...... 116
N.CM.95.YBF30 ------V...N---..-L-A--V--I------.Y--....SK-..-------------A-----RA------S.SC--GPP---D-P----D-----TE--S--P.--ESQQGTA.TTE*TQNT-.............................-GNTC...I-...... 116
N.CM.97.YBF106 ------V...N--D..-LKA-KI--I------.Y-DS...SQ-..-------------A-----RA-------.A---GPQ---D-P----G-----HK--S-DP.--ESQQGTA.TTE*TQNT-.............................-GNNS...I-...... 117
N.FR.11.N1_FR_2011 X-----V...N---..-L-A--I-RI------.Y--....ST-..S------------A-----RA------S.-C--GPQ---D-P----D-----TK--S--P.--ESQQGTA.TTE*IQN--.............................-GNTS...I-...... 116
P.CM.06.U14788 -----DEDLR...-..--T-I-I--I------.S-A.....R-P.S-NST--------S-----DQ-AG--IA.SH---PE-LGGAD--DISQ-HIEDQ.....................G-PDNSVDTPGPT.......TEQ*LPARLLCCVW........L-...... 114
P.FR.09.RBF168 -----DEDLR...-..--T-I-I--I------.W-E.....R-S.S-NST--K-----S-----DQ-AG---A.SR---PE--GGAD--D-S--HIGDQ.....................G-PNNPVDTPGPTA.....DQRA*LPARLLCCVW........L-...... 116
CPZ.CD.90.ANT ----E.ELEGT--Q..-LKA-KI--I------.Y-K....-A-..S-A----K----KK--D-VEGLAA-V-R.-LV-GPD-HN-VD--D-QN-S-EPL.....................GSPPTPLQNY..........FQTVQPSGEQSQH.........P-...... 113
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----EG....--N..-L-AI-I-RI--E---.Y-S....QS-..--R-----K----------NQ-G--V-A.SC----S--PQ-P---I---CISDL-TT-DT.--IQPQGST.........TNRYSPTPT.....................ERD-A...--...... 116
CPZ.GA.88.GAB1 -----EPQD..-AR..-LQA-KI--I------.Y-S....---..--K----------A--K--SE--G-V-A.-----PPK-GD-E--E-DK-S-Q-V-TTQDV.--SNTSQPQTATGETVPA..............................GGNYS...I-...... 118
CPZ.TZ.00.TAN1 ----E.E....-AN..-LY---I--I--D---.Y-S....GA-..S-T----------Q--H-VDALAS---Q.YR--GPQ--PH-DI-D-SK-H--PLDQ...........PASTETGD....................................NQL........... 97
CPZ.US.85.US_Marilyn ------GD..A--Q..-L-A--I--I--A---.F--....NS-..------------KN-----NE--Q---S.-C----S--PD-P---IGG--INSE--STNP.--EHQQ.......................................................... 99
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B.FR.83.HXB2 .ES..GTKE* 116
A1.AU.03.PS1044_Day0 .--..---N- 124
A1.ES.06.X2110 .D-..-A-N- 124
A1.GE.99.99GEMZ011 .G-..----- 124
A1.IT.02.60000 .GP..-A--- 124
A1.KE.06.06KECst_001 .G-..---N- 124
A1.RU.08.PokA1Ru .G-..----- 124
A1.RW.93.93RW037A .G-..---K- 124
A1.SE.95.SE8538 .D-..---N- 117
A1.TZ.01.A341 .GA..---N- 124
A1.UA.01.01UADN139 .G-..---G- 124
A1.UG.99.99UGA07072 .G-..---N- 124
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .-P..----- 117
A2.CD.97.97CDKTB48 .G-..-IED- 124
A2.CM.01.01CM_1445MV .G-..--E-- 124
A2.CY.94.94CY017_41 .G-..--E-- 124
B.AR.04.04AR143170 .-T..X-TQ- 117
B.AU.04.PS1038_Day174 .--..--E-- 117
B.BO.99.BOL0122 .G-..----- 117
B.BR.06.06BR1119 .--..----E 117
B.CA.07.502_1191_03 .GT..--E-- 117
B.CN.09.1121 .--..----E 117
B.CO.01.PCM001 .--..--E-- 117
B.CU.99.Cu19 .--..----- 117
B.CY.09.CY266 .--..----- 117
B.DE.86.D31 .--..----- 117
B.DK.07.PMVL_011 .-P..----E 117
B.DO.05.05DO_160884 .-Q..---K- 117
B.EC.89.EC003 .--..----- 117
B.ES.09.P2149_3 .--..----- 117
B.FR.92.92FR_BX08 .--..---K- 117
B.GA.88.OYI_397 .-P..----- 117
B.GE.03.03GEMZ004 .--..----- 117
B.HT.05.05HT_129389 .--..----- 117
B.IN.x.11807 .--..----- 117
B.JM.05.05JM_KJ108 .--..----- 117
B.JP.05.DR6538 .--..----- 118
B.KR.04.04KMH5 .--..-A--E 117
B.MM.99.mSTD101 .D-..----- 113
B.NL.00.671_00T36 .D-..---G- 117
B.PE.07.502_2649_wg8 .D-..----- 117
B.PY.03.03PY_PSP0115 .--..-S--- 117
B.RU.04.04RU128005 .--..----- 117
B.TH.00.00TH_C3198 .DP..-A-K- 117
B.TT.01.01TT_CRC50069 .--..----- 117
B.TW.94.TWCYS_LM49 .D-..----- 117
B.UA.01.01UAKV167 .-P..----- 117
B.US.11.ES38 .--..----- 117
B.UY.02.02UY_TSU1290 .D-..----- 117
B.YE.02.02YE507 .G-..----- 117
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .D-..-A--- 117
C.AR.01.ARG4006 .G-..RA-KE 116
C.BR.04.04BR013 .G-..RA-KE 123
C.BW.00.00BW07621 .G-..RA-KE 123
C.CN.98.YNRL9840 .G-..-A-KE 123
C.CY.09.CY260 .--..RA--E 123
C.ES.07.X2118_2 .X-..---KE 123
C.ET.02.02ET_288 .G-..RA-KE 123
C.GE.03.03GEMZ033 .G-..---KE 123
C.IL.98.98IS002 .G-..RA-KE 123
C.IN.03.D24 .G-..-A-KE 124
C.KE.00.KER2010 .G-..-A-KE 123
C.MM.99.mIDU101_3 .G-..-A-KE 123
C.MW.93.93MW_965 .GA..RA-KE 123
C.SN.90.90SE_364 .GF..-A-KE 116
C.SO.89.89SM_145 .G-..-A-KE 123
C.TZ.02.CO178 .G-..--EKE 123
C.US.98.98US_MSC3018 .G-..-A-KE 123
C.UY.01.TRA3011 .GP..RA-KE 123
C.YE.02.02YE511 .GA..RA-KE 123
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .G-..RA-KE 124
C.ZM.02.02ZM108 .G-..RA-KE 123
D.CD.83.ELI .--..--E-Q 117
D.CM.01.01CM_0009BBY .G-..--E-- 117
D.CY.06.CY163 .-T..--E-- 117
D.KE.97.ML415_2 .D-..---K- 117
D.KR.04.04KBH8 .DT..----- 117
D.SN.90.SE365 .DT..--EK- 117
D.TD.99.MN011 .--..--E-- 117
D.TZ.01.A280 .D-..--E-- 117
D.UG.99.99UGK09958 .D-..-A--- 117
D.YE.02.02YE516 .-P..--ED- 117
D.ZA.90.R1 .--..----- 117
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .--..----- 117
F1.AR.02.ARE933 .--..-I-N- 117
F1.BE.93.VI850 .--..----- 117
F1.BR.07.07BR844 .--..----- 117
F1.CY.08.CY222 .D-..----- 117
F1.ES.x.P1146 .G-..--Q-- 119
F1.FI.93.FIN9363 .--..----- 117
F1.FR.96.96FR_MP411 .--..----- 117
F1.RO.96.BCI_R07 .--..----- 117
F1.RU.08.D88_845 .G-..----- 117
F2.CM.97.CM53657 .GP..-N--- 117
G.BE.96.DRCBL .G-..----- 124
G.CM.04.178_15 .G-..----- 124
G.CN.08.GX_2084_08 .G-..----- 124
G.CU.99.Cu74 .G-..----- 124
G.ES.09.X2634_2 .G-..----- 124
G.GH.03.03GH175G .G-..----- 124
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B.FR.83.HXB2 .ES..GTKE* 116
G.KE.93.HH8793_12_1 .G-..-A--- 124
G.NG.09.09NG_SC62 .G-..R---- 124
G.PT.x.PT2695 .G-..----- 124
G.SE.93.SE6165_G6165 .GQ..----- 123
H.BE.93.VI991 .GT..-A--- 117
H.BE.93.VI997 .GT..----- 117
H.CF.90.056 .GT..----- 117
H.GB.00.00GBAC4001 .GT..-A--- 117
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .GA..----- 117
J.CM.04.04CMU11421 .GA..----- 117
J.SE.93.SE9280_7887 .GA..----- 117
J.SE.94.SE9173_7022 .GA..----- 117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .G-..-D--- 117
K.CM.96.96CM_MP535 .--..----- 117
01_AE.AF.07.569M .GP..---N- 124
01_AE.CF.90.90CF11697 .G-..---N- 124
01_AE.CN.09.1119 .G-..---N- 124
01_AE.HK.04.HK001 .GA..---N- 124
01_AE.JP.x.DR0492 .GP..-A-N- 124
01_AE.TH.04.BKM .GP..---N- 124
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .GP..--EN- 124
01_AE.VN.98.98VNND15 .-P..---N- 124
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .G-..----- 128
02_AG.CY.09.CY256 .G-..-A--- 124
02_AG.ES.06.P1261 .G-..----- 124
02_AG.FR.91.DJ263 .G-..----- 124
02_AG.GH.03.03GH181AG .GP..---N- 124
02_AG.LR.x.POC44951 .G-..----- 124
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .--..----- 124
02_AG.SE.94.SE7812 .G-..----- 117
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .G-..----- 124
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .G-..----- 124
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .G-..----- 124
03_AB.RU.97.KAL153_2 .D-..----- 117
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .GT..-A--- 118
05_DF.BE.x.VI1310 .--..----- 117
06_cpx.AU.96.BFP90 .GT..--T-- 117
07_BC.CN.98.98CN009 .G-..-A-KE 123
08_BC.CN.06.nx2 .A-..-A-KE 122
09_cpx.GH.96.96GH2911 .G-..----- 117
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .D-..----- 117
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .-P..R-E-- 117
12_BF.AR.99.ARMA159 .--..----- 117
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .G-..---N- 124
14_BG.ES.05.X1870 .G-..----- 124
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .GP..---N- 124
16_A2D.KR.97.97KR004 .G-..--E-- 124
17_BF.AR.99.ARMA038 .--..----- 117
18_cpx.CU.99.CU76 .GT..-D--- 124
19_cpx.CU.99.CU7 .G-..-A-N- 116
20_BG.CU.99.Cu103 .G-..----- 124
21_A2D.KE.99.KER2003 .G-..--E-- 117
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .GA..---K- 124
23_BG.CU.03.CB118 .G-..----- 124
24_BG.ES.08.X2456_2 .G-..----- 113
25_cpx.CM.02.1918LE .GT..----- 124
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .GA..--E-- 124
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .GT..-A--- 124
28_BF.BR.99.BREPM12609 .G-..----- 117
29_BF.BR.01.BREPM16704 .--..----- 117
31_BC.BR.04.04BR142 .G-..RA-KE 123
32_06A1.EE.01.EE0369 .GT..----- 117
33_01B.ID.07.JKT189_C .D-..---N- 124
34_01B.TH.99.OUR2478P .D-..----- 117
35_AD.AF.07.169H .G-..---N- 124
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .GT..---N- 125
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .G-..---N- 124
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .D-..----- 117
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .--..----- 117
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .--..----- 116
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .-T..----- 117
43_02G.SA.03.J11223 .--..----- 124
44_BF.CL.00.CH80 .G-..----- 117
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .G-..----- 117
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .G-..----- 117
47_BF.ES.08.P1942 .--..----- 117
48_01B.MY.07.07MYKT021 .GA..---N- 124
49_cpx.GM.03.N26677 .GE..----- 117
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .--..----- 117
O.BE.87.ANT70 .AT..RIA-- 121
O.CM.91.MVP5180 .AT..RIEK- 121
O.CM.96.96CMA102 .AX..RIE-- 120
O.CM.98.98CMA104 .AT..RIA-- 120
O.CM.99.99CMU4122 .AT..RIA-- 121
O.FR.92.VAU .AT..RIAN- 121
O.SN.99.99SE_MP1299 .AT..RVA-- 122
O.US.97.97US08692A .A-..RIA-- 122
O.US.99.99USTWLA .AT..RIEN- 122
N.CM.02.DJO0131 .GK..RV-G- 125
N.CM.04.04CM_1015_04 .GK..RV-R- 123
N.CM.06.U14842 .GX..RVXR- 123
N.CM.95.YBF30 .GK..RV-G- 123
N.CM.97.YBF106 .GK..RV-R- 124
N.FR.11.N1_FR_2011 .GK..-V-R- 123
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CPZ.US.85.US_Marilyn M.LN........WFEIGLI--....GIE.G-LVVII-GL..-A..........RLW--...IKIKENTQQEIQN-LE-IRI...........-E---.----D-.EE......-.ET-A.......KLL.SSLELDN.....PR........I 83
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B.FR.83.HXB2 MRVKE...KYQHLWRW.....GWRWGTM.LLGMLM.....IC....SA..T..E.KL...WVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDI.ISLW.DQSLKPCVKLT.PLCVS.LKCTDLKNDTN 139
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A-GIQMNLHC-L.........K----.I---IL.....--....--..A..-.QR...------------D-E----------------------------------IN-.X----E------N-----Q---.----.-----------.----T.-N-SHEVIFNS 138
A1.ES.06.X2110 --A-GIQRNS-D-L.........T----.I--LII.....L-....--..A..D.N-...------------D-D----------------------------------IP-.-----E------N------T--.----.-----------.----T.-N-GHNDTL-- 138
A1.GE.99.99GEMZ011 -KARGMQRN-----.........-----.FFW-II.....M-....K-..A..-.N-...-----------RD-E-------------K----------------D-K-II-.E----K-----SN-----QT--.----.-----------.----T.-N--NPNITSS 138
A1.IT.02.60000 -KARGMQRN--N--.........-----.IFW-II.....M-....K-..-..-.N-...-----------RD-E------------------------------D---IM-.D----E------N-----QT--.----.-----------.----T.-N-QEPNVTNS 138
A1.KE.06.06KECst_001 ---MGIQRNC--WL.........T----.I---TI.....--...C-V..A..-.N-...-----------RD-E------------E--K------------------IR-.A----E------N------T--.----.--------Q--.----T.-N--NAHKT-- 139
A1.RU.08.PokA1Ru -KARGMKRN--N--.........G---L.--W-MI.....M-....KV..A..G.N-...-----------RD-K-------------K--------------------I--.E----D-DI---------QT--.-N--.-----------.----T.-N-S-PTEFNS 138
A1.RW.93.93RW037A ---MGTQMNC-N--.........-----.I--III.....--....--..V..-.N-...------------D-E----------------------------------IH-.E----E------N------T--.----.-----------.----T.-D-HKYNSTY- 138
A1.SE.95.SE8538 ----GIQRNS---L.........-----.I---II.....--....-T..A..D.--...------------D-E----------------------------------LH-.A----E------S------T--.----.----I------.----T.-E-N-YNYNVT 138
A1.TZ.01.A341 ---M-IQRNC---L.........---I-.I---II.....--....-T..A..D.N-...-----------RD-E------------S--K------------------IP-.D----E------N--D------.----.--------Q--.----T.-N-SNARVNAT 138
A1.UA.01.01UADN139 -KARGMQRN-----.........G----.F-W-II.....M-....K-..-..-.N-...-----------RD-E-------------K--------------------IP-.E-----------N-----QT--.----.-----------.----T.-N--KPTPP-L 138
A1.UG.99.99UGA07072 ---MGTQRNW-N--.........-----.I---II.....--....-T..A..-.N-...------------D-E---------------M------------------IN-.K----E------N------A--.L---.-----------.----T.-E-QNYEGTNL 138
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---M-TQRN-PRW-.........I--I-.I---II.....-G....R...S..D.N-...------------D-D------------SK--------------------MN-.E----K------G------T--.----.----T------.----T.-N--NSNFTR- 137
A2.CD.97.97CDKTB48 T--MGTQRNC-KW-.........E--IL.VF--I-.....M-....K-..A....D-...-----------RD-D------------A--K-------------------N-.A----D------N------A--.----.-----------.----T.-N-SNANTTN. 136
A2.CM.01.01CM_1445MV -K-MGTQRNC----.........---IL.IF---I.....--....K-..-....N-...-----------RD-E-------------R---------------------D-.K-----------N---------.-N--.----M------.----T.-N-SEV-D... 134
A2.CY.94.94CY017_41 ---MGTQRN-----.........-G-IL.I----I.....M-....K-..-....D-...------------D-D-I--------------------------------IN-.E-----------N-----Q---.----.-----------.----I.-N-SNANTS-H 137
B.AR.04.04AR143170 ---TGIRKN--RW-.........K--I-.------.....--....--..E..-.N-...--------------------X------S---------------N-A------.E-----------N---------.----.-----------.----T.-N--NAN-NST 138
B.AU.04.PS1038_Day174 --X-GIXKN---W-.........-G--L.--WIX-.....--....--..A..D.Q-...-----------X---------------X--A-------------------X-.P----Y------N-----Q--V.----.--------X--.-X--T.-X--NANIXS- 138
B.BO.99.BOL0122 ----GIKMNC-Y--.........G-S--M------.....--....--..-..-.Q-...---------------------------S--K--I----------------P-.E-----Y-----N---------.----.-----------.----T.-N--NVTIS.. 137
B.BR.06.06BR1119 --A--IRKNC----........-K----.------.....--....--..A..K.Q-...--------------N------------------------------D------.K--------------R-----V.----.-----------.----T.-N-SYINSTCG 139
B.CA.07.502_1191_03 ----GIRRN---S--G....GI----I-.------.....--....--..A..-.DQG..--------------K----------G----A--------------S-----M.E----E--------A-------.SN--.-----------.----T.-N--NANVSET 144
B.CN.09.1121 ---MGIKKSC--WL.........T--M-.-F----.....--....--..G..DNE-...--------------N-------N----HP-A------------------I--.E-----------N--------V.----.-E---------.---IA.-N---W-STGT 139
B.CO.01.PCM001 --A-GIRKNW----.........K----.------.....--....--..-..-.Q-...--------------N-V----------G-----A---R--------------.E-----------G--D------.----.-E---------.----T.-N--NANTTSS 138
B.CU.99.Cu19 -K---IRKN-----.........---I-.------.....--....--..-..D.Q-...----------------------------------------------------.G-----------N---------.----.-----------.----T.-N----NSTAS 138
B.CY.09.CY266 ---RGIMKNW----.........---M-.------.....--....R-..-..-.D-...--------------K-------N-----P-A------Q------------E-.L-----------------Q---.----.-----------.----T.-N---V-TNNT 138
B.DE.86.D31 -K---IRKN-----.........-----.------.....--....--..-..-.--...----------------------------K----------------D------.E----D------N---------.----.-----------.----T.-N------A-- 138
B.DK.07.PMVL_011 -T---IRKNC-N--.........K--M-.---I--.....--....--..-..-.--...--------------N-------------------------------------.K-------V---N--D--Q---.----.-----------.----T.-D-I-CT-TSK 138
B.DO.05.05DO_160884 --AMGMRSHW----.........-M--L.------.....--....--.....-.Q-...------------------------------K------------------II-.K-----------N---------.----.-----------.----T.-N--NAT-G-. 136
B.EC.89.EC003 --ARGTRRN---W-.........-G-IL.------.....--....-T..A..-.Q-...--------------V-------------------------------------.#-------V--D----------.----.-----------.----T.-N---WNANST 137
B.ES.09.P2149_3 ----GIRKN--N--.........---IL.---T--.....--....NG.....-.D-...--------------K---------------A------------------IP-.E----D---Y-----R--Q--V.----.---F-------.----T.-N-ANVTDTNS 137
B.FR.92.92FR_BX08 -K---TRKN-----.........K----.------.....--....--..A..D.Q-...------------D---------------K-----------------------.G--------G--N---------.----.-----------.----T.-N--E---S-D 138
B.GA.88.OYI_397 -TARGTRKN--R--.........-----.------.....--....--..A..-.N-...------------------------R--A------------------------.G------D----N-----Q---.----.-----------.----T.-D---VNTTSS 138
B.GE.03.03GEMZ004 -KA-GIRKNC-FW-.........KG-IL.------.....--....--.......Q-...--------------------------HH-----------------R-----M.G----Y------N---------.----.-----------.----T.-E--NVTKNST 136
B.HT.05.05HT_129389 ----GIRKN---W-.........T---L.------.....--....--..A....-M...---------------------------E---------------------IE-.K-----------N---------.----.-E---------.----T.-N--KPV-C-K 137
B.IN.x.11807 ---TGIRRN--G--.........----K.-F-I--.....--....--..A..G.Q-...----------------------------------------------------.E-----------N---------.----.-----------.----T.-N---W--N-- 138
B.JM.05.05JM_KJ108 ---RGIKKNC-R--.........K--I-.------.....--....--..-..D.N-...---------------------------K-------------------N--E-.E---------------------.----.-----------.----T.-N--NVNTTDV 138
B.JP.05.DR6538 -KA-GTRKN-----.........-----.------.....--....--..A..-.Q-...--------------E----------T----A-S----------E--------.E--------G--K---------.--I-.-----------.----T.-N---EILNST 138
B.KR.04.04KMH5 ----GIRKN..YW-.........K----.----W-.....--....-V..A..G.G-...------------------------------------------I---------.A-----------NL--------.----.-E---------.----T.-N-SNYNGTST 136
B.MM.99.mSTD101 ---TGIRKN-----.........K----.------.....--....--..-TK-.-S...--------------I---------------I---------------------.G-----------N--D------.----.-----------.----T.-N-I-YVKNAT 140
B.NL.00.671_00T36 -K--GIRKN--L--.........---I-.---T--.....--....--..-..-.N-...---------------------------E---------------------L--.E-----------N---------.----.-E---------.----T.-N---ANITSS 138
B.PE.07.502_2649_wg8 --A-GIRKN---W-.........-X-IL.---I--.....-S....N-..A..-.QG...---I----------------------------------------------L-.E-------I---N-----Q---.----.-----------.----T.-N-S-ISVNNS 138
B.PY.03.03PY_PSP0115 -K-MGIRRN..Y--.........K--M-.---I--.....--....--..-..X.N-...-----------R-------------G-VK-A--I--X------------IK-.E-----------Y---------.----.-----------.----T.-N---YW-N-K 136
B.RU.04.04RU128005 --ARGIRKN--G-L.........----L.---I--.....--....--..A..G.N-...--------------D----------GXS---------------------ID-.E---------Q-N---------.---L.-----------.----T.-N------S-T 138
B.TH.00.00TH_C3198 --AMGIRRN-----.........-----.------.....--....--..A..-.N-...--------------I---------------A-------------------A-.I---------------------.-G--.-----------.----T.-H--N-NATNS 138
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----GIKRNW-GF-.........-----.------.....--....--..A..-.--...------------------------Q--KE---------------------K-.E-------A---N---------.----.-----------.----T.-N---TLRNNT 138
B.TW.94.TWCYS_LM49 ---RGTRMNC----.........-----.------.....-S....--..A..-.N-...-------------------------T------------------------T-.G-----------N-AD--Q---.----.-E------E--.----T.---N-TTMSK- 138
B.UA.01.01UAKV167 ----GIRKNCR---.........I---L.---I--.....--....N-..-..D.--...--------------K------------H---------------------I-M.E-----------N--D------.----.-E-------IA.----T.-N--N-RKNVT 138
B.US.11.ES38 ---MGIRKN---W-.........-----.------.....--....--..-..-.--...--------------N----------G-KK-A--I-----------S---IK-.E---------------------.----.--------S--.----T.----NATTS-- 138
B.UY.02.02UY_TSU1290 --A-GIRKN--L--.........-----.------.....--....--.....-.Q-...---------------------------IK-A--------------D----E-.E----E-D----N---------.----.-----------.----I.-N--NICHNNV 137
B.YE.02.02YE507 ---MKTRRNW----.........K--VL.------.....--....K-..-..Q.NM...---I--------D-N-------------E--------------------IK-.E-----------N--------V.----.-----------.----T.-N-S-WNGTST 138
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----GIWNNC----.........-----.------.....--....--..A..D.Q-...--------------I-----------------------------------A-.E-----------N---------.----.-----------.----T.-N--Q-NSPNS 138
C.AR.01.ARG4006 --A-GIQRNWKQW-.........I--IL.GFC-X-.....--....NV..R..G.N-...--------------K----------G-----------------------L--.K---------E----D---Q--.----.-----------.----T.-N---ANRTIS 138
C.BR.04.04BR013 ----GTQRNWKQW-.........I--IL.GFW-FL.....--....NV..V..G.N-...--------------K----------------------------------M--.----------E----D---Q-V.----.-----------.----T.-N--TANRTII 138
C.BW.00.00BW07621 ---MGIMRNC-QW-.........I-VIL.GFW---.....V-....NV..I..G.N-...-----------R--K-------------R--------------------L--.E-----------Y--D------.----.-----------.----T.-N-INVT-A-. 137
C.CN.98.YNRL9840 ---RGTRRNH-QW-.........I--IL.GFW---.....--....NV..G..G.N-...--------------K------------EK--------------------MD-.E--------------D-----V.----.-----------.----T.-E-RNVR-VSS 138
C.CY.09.CY260 ---MGIMRNC-RW-.........I--IL.GFW---.....--....NG..G..D.--...--------------KA------E-R--ER--------------------L--.E--------------D------.----.-E---------.----T.-N-S-Y-GTH- 138
C.ES.07.X2118_2 -K-RGIXRNWRQW-.........M--IL.GFW---.....-Y....-V..L..G.N-...-----------RD-K------------ER----------------D---L--.E--------------D------.----.-----------.----T.-X-KNIT-... 135
C.ET.02.02ET_288 ---RGIQRNC-QW-.........I--LL.GFW-F-.....--....NV..V..G.N-...------------D-SP---------------------Y-----------L-M.E------------------Q--.----.-E---------.----T.-H-SSNVTSNS 138
C.GE.03.03GEMZ033 -G--GILRNC-RW-.........I--IL.GFW---.....V-....-Q.....-.N-...-----------R--K----------G-EK--------------------L--.E--------------D------.----.-E---------.----T.-N--NA-INST 137
C.IL.98.98IS002 ----GMQRNCRPW-.........---IL.GFW--L.....--....NV..M..G.N-...--------------K------------ER--------------------L--.E--------------D------.----.-----------.----T.-N-N-ANITL. 137
C.IN.03.D24 ---GGILRNC--W-.........I--IL.GFW-F-.....--....NV..V..G.N-...-----------R--K-------E----EK--------------------LD-.---------------D-----V.----.-----------.----T.-E-NHVNITY- 138
C.KE.00.KER2010 ---RGIQRNW-QW-.........I--IL.GSW---.....T-....-V..E..G.N-...--------------KAP----------EK----------------S---I--.E--------------D------.----.-----------.----T.-N-SNVTSNAT 138
C.MM.99.mIDU101_3 ---RGTRRN--QW-.........I--VL.GFW---.....S-....NV..G..G.N-...-----------R--K-------N----E---------------------MD-.E---------D----D-----V.V---.-----------.----T.-E-KNV-IVNS 138
C.MW.93.93MW_965 ---MGIRKNW-Q--.........I--IL.GF----.....--....DM.....K.G-...---I----------K-------E----EK--------------------M--.E--------------N------.----.-----------.----T.-N--NANGTN- 137
C.SN.90.90SE_364 ---TGMLRNC-PW-.........I--IL.GFW--L.....-Y....NV..G..G.N-...--------------K------------EK--------------------M--.E----Y---------D------.----.-----------.----T.-N-RNVTTSN- 138
C.SO.89.89SM_145 ---RGILRNW-QW-.........I--IL.GFW---.....--....-G..G..G.N-...-----------R--K--------S---ER----------------S---ML-.G--------------D------.----.-----------.----T.-N--EANINIT 138
C.TZ.02.CO178 ---MGILRNW-QW-.........I--IL.GFW---.....--....NV..V..G.N-...-----------R--S----------G-EK----I---------------L--.A---------------------.----.-----------.----T.-N-SKVRINAT 138
C.US.98.98US_MSC3018 ---M-ILKNW-QW-.........I--IL.GFW---.....S-....NV..G..G.N-...--------------K-------------R--------------------M--.E--------------D------.----.-----------.----T.-N--NNG-N-. 137
C.UY.01.TRA3011 ----GIQRNWKQW-.........I--IL.GFWL--.....GY....NV..R..G.N-...-----------Q--KA---------------------------------MA-.E---------E-N--D------.----.-----------.----T.-N-S-ANSTRT 138
C.YE.02.02YE511 ---TGILRN--QW-.........I--IL.GFWI--.....--....NG..G..G.N-...--------------K------------ES--------------------I--.E----S---------D--Q---.----.-----------.----T.-N-NNNITNNV 138
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----GIQRN--QW-.........I-SIL.GFWLII.....-S....GV..V..G.N-...--------------K----------------------------------M--.D--------------D------.----.-----------.----T.-N--KVT-NN. 137
C.ZM.02.02ZM108 ---MGIMRNC-QW-.........T--IL.GFW---.....-Y....-V..M..G.N-...--------------K------------EK--------------------LE-.K--------------D-----V.----.-----------.----T.---S-VTYN-S 138
D.CD.83.ELI --ARGIERNC-NW-.........K--I-.---I--.....T-....--..A..D.N-...-------------------------S-E--A--I---------------IA-.E-----------N---------.----.-----------.----T.-N-S-ELRNNG 138
D.CM.01.01CM_0009BBY ---RGIERN-----.........K----.-----L....ITY....--..A..S.N-...--------------NA-----------KA-A--I---------------IE-.K-----------N---------.----.E----------.----T.-N---A-VSST 139
D.CY.06.CY163 ---RGIKRN-HN--.........K----.-----L....MTY....--..A..D.--...--------------KA---------VTKA-A--I---------------I--GE------D--------------.----.-E---------.----T.-D-I-VETNNK 140
D.KE.97.ML415_2 -K-RGTQMNW-N--.........-----.I---II.....--....--..A..-.N-...-------------------------S-EA-A--I---------------I--.E-----------N---------.----.-----------.----T.-N---ANATNV 138
D.KR.04.04KBH8 ---RGMKRN-----.........K----.----W-.....--....--..A..G.N-...------------------------NSLKA-A--I-----------S------.A-----LTC---N--D------.----.E----------.----T.-N---IR-K-I 138
D.SN.90.SE365 --AR-MKRN-----.........I----.------.....T-....-V..A..-.--...-------------------------S-E--K--I---------------IE-.A-----------N---------.----.-----------.----T.-N-R-ISS-AT 138
D.TD.99.MN011 ---M-IKRN-----.........T---L.---L-L....MTY....--..A..-.DS...--------------KA---------SIK--A--I--S--------S---IE-.E-----------N---------.----.-----------.----T.-N---VS-NVT 139
D.TZ.01.A280 ---M-TQRN-----.........---I-.----W-.....TY....-V..A..-.Q-...---I-------R--N----------SF---A--I---------------MD-.---S--------N---------.----.EE---------.----T.-H-S-ANTTNS 138
D.UG.99.99UGK09958 ---R-IERN--S--.........-----.---I--.....TY....KV..A..G.E-...------------D--------------KA-A--I---------------IK-.E-----------Y---------.----.-----------.----T.-N---YQ-V-- 138
D.YE.02.02YE516 ---RGMKRN-----.........K---L.-----L....MTY....--..A..D.--...--------------KA---------SVK--A--I--S------------IE-.K---------------------.----.-----------.----T.-S---I--V-V 139
D.ZA.90.R1 --ARGMERNC-N--.........K--M-.------.....--....--..A..-.N-...-------------------------G-KK-A--I----------------G-.E---------R----N------.----.-----------.----T.-N---AIFNST 138
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----GMQRNW---G.........K--FL.F--I-I.....--....N-..-..-.N-...---I---------------------G-ER----------------D---IW-.K--P---D----N------K--.----.-E---------.----T.-T-DNTR-SNS 138
F1.AR.02.ARE933 ---RGMQRNW---G.........K--PL.F--I-I.....--....N-..-..-.N-...L----------R-------------S-ER----------------D-R---X.E------D----N------T--.----.-----------.---XT.-X---AIRN-T 138
F1.BE.93.VI850 ---RGMQRNW---G.........K--LL.F--I-I.....--....N-..A..D.N-...---------------------------ER-A-------------------F-.K------D----N------T--.----.-----------.----T.-N--NAT-NS. 137
F1.BR.07.07BR844 ---RGMQRNW---G.........K--LL.F--I-I.....--....N-..K..-.N-...----------------------------K-A---------------------.K------D----N------T--.----.E----------.----T.-N--NYN-TDY 138
F1.CY.08.CY222 ---RVTQRNW---G.........---LL.F--I-I.....--....--..A..D.N-...-------------------------G-EK--------------------IH-.E-I--D------N---------.----.-----------.----T.-N--AKNSTEQ 138
F1.ES.x.P1146 -K-MGMQRNW---G.........K--LL.F--I-I.....T-....--..-..K.D-...-------------------------G-VQ-A------------------IY-.E---------E-N---------.----.-----------.----T.-N--NA-GNFT 138
F1.FI.93.FIN9363 ---RGMQRNW---G.........K--LL.F----I.....--....K-..A..D.D-...---I----------N----------S-EK---------------------A-..---------E--------K--.----.-----------.----T.-N--NATTTND 137
F1.FR.96.96FR_MP411 ---RVMQRNW---G.........K--LL.F--I-I.....--....--..A..D.N-...-------------------------G-ER--------------------IW-.K------D----N---------.----.-----------.----T.-H-S-VNITS- 138
F1.RO.96.BCI_R07 TK-RVMQKNW--WG.........K--LL.F--I-I.....--....--..-..D.--...-------------------------G-EK--------------------ID-.------------N---------.----.-E---------.----T.-N--NANGTLS 138
F1.RU.08.D88_845 ---MGMQRNW--WG.........K--LL.F----I.....--....N-..-..N.N-...-----------R----------------E-A-------------------F-.E----D-D--N-S---------.----.-----------.----T.-N--NATIPNG 138
F2.CM.97.CM53657 ---R-MQRNW---G.........K--LL.F--I-I.....--....N-..A..D.N-...---------------------------ER-I------Y-----------L--.G-----------N--D------.----.--------QI-.----T.-N---VPVNIT 138
G.BE.96.DRCBL ----GIQRNW----.........N--IL.I--LVI.....--....--.....-.--...-----------ED-NAP---------HS--S--I-----------S---INM.R-----------N---------.----.-E---------.----T.-N--EIN-NST 137
G.CM.04.178_15 ---RGIQRNW----.........T-W-L.I--LVI.....--....--..S..D.N-...-----------E--D-P----------S--R------------------II-.E-I--P------T---------.----.-E---------.----T.-N--TVN-G-R 138
G.CN.08.GX_2084_08 ---RGIQRNW----.........I-WNL.I--LVI.....--....-T..S..-.N-...-----------E--D-P-------R--S--K------------------IKM.D----P------N---------.----.-E---------.----T.-N--AVTCANA 138
G.CU.99.Cu74 ---RGIQRNC----.........K---L.II-LAI.....--....--..S..X.N-...---I-------ED-DAP----------S--S------------------IP-.E----K------N---------.----.-E---------.----T.-N-VNVSCTNS 138
G.ES.09.X2634_2 -K--GTQKSW-N--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------ED-D---------R--S--S------------------IP-.---S-E------N---------.----.-E---------.----T.-N--NVTTSST 138
G.GH.03.03GH175G ----GIQTNW----.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.--...-----------ED-D----------S-SS-K------------------I-M.K----Y------N---------.----.-E---------.----T.-N---IVYSNC 138
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B.FR.83.HXB2 MRVKE...KYQHLWRW.....GWRWGTM.LLGMLM.....IC....SA..T..E.KL...WVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDI.ISLW.DQSLKPCVKLT.PLCVS.LKCTDLKNDTN 139
G.KE.93.HH8793_12_1 ----GIERNW----.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------ED-K------------S--R--I-----------D---IP-.G-------V-------------.----.-E---------.----T.-N---ANVT-V 138
G.NG.09.09NG_SC62 -K--GIQKNWPP--.........T-W-L.I--LVI.....--....N-.....D.N-...-----------ED-E-P----------S--K------------------IG-.E----Y------N---------.----.-E---------.----T.-N-VT-NCTDA 137
G.PT.x.PT2695 ---RGTQTNW-L--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------ED-D------------S--S------------------IPM.K-----------N---------.----.-E---------.----T.-T--NVTINVT 138
G.SE.93.SE6165_G6165 ---TGIQRNW*---.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------ED-D----------S-SA-S------------------IIM.E----Y------N---------.----.-E---------.----T.-N---VT-KG- 137
H.BE.93.VI991 T--M-TQRN-PS--.........----L.I----L.....--....-V..V..G.N-...--------------K---------------R------------------M--.E----T----V--------T--.----.-----------.----T.-D-SSVNATNV 138
H.BE.93.VI997 T--MR...N-PQW-.........-G-IL.-----L.....-Y....--..A..G.N-...--------------K------------EP-K--------------S---M--.A---------D-------QT--.----.-----------.----T.-D-SNITRNDT 135
H.CF.90.056 T--M-TQRN-PS--.........----L.I----L.....--....--..A..Q.N-...--------------K------------E--K------------------M-M.E----S----E-N------T--.----.-----------.----T.-N--NVR-N-S 138
H.GB.00.00GBAC4001 T--M-TQRN-P--L.........SG-IL.I----L.....M-....-T..G..-.N-...--------------K------------S--K--------------S---M--.E---------E-N--D------.----.-----------.----T.-E-GEVG-K-S 138
J.CD.97.J_97DC_KTB147 TK-M-TQMNWKN--.........K--L-.IF----.....--....NG..A..-.--...------------D-K----------S-S--K----------------R-ITM.E-------I----------D--.--V-.-E-------I-.----T.-N--EATINNS 138
J.CM.04.04CMU11421 -T-M-TQRSW-N--.........K--L-.IF----.....--....K-..A..D.-M...--------------K----------S-S--S------------------MII.A--------------D------.--V-.-E-------M-.----T.-N-SHNISTNS 138
J.SE.93.SE9280_7887 T--M-TQKNW-T--.........-G-L-.IF----.....--....K-..K..-.D-...------------D-K------------S--K--------------S---MN-.P--------------D--Q---.--V-.-E-------I-.----T.-N-SNITSNS- 138
J.SE.94.SE9173_7022 T--M-TQTSWLS--.........---L-.IF----.....--....--..R..-.N-...-----------RD-K------------S--K------------------MS-.P--------------D--Q---.--V-.-E-------I-.----T.-N-S-VNSNNS 138
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --AR-IQRNW---G.........KR-IL.F--I-I.....--....--..A..N.N-...---------------------------E------------------------.E-----------N------T--.----.-E---------.----T.-T--NVT-NRT 138
K.CM.96.96CM_MP535 ---RGMQRNW-T-G.........N--IL.F--I-I.....--....-N..A..D.--...---------------P-----------EK---------------------EM.E-----------N------T--.----.-E------E--.----T.-N---Y-GTNS 138
01_AE.AF.07.569M ----GTQRNGPN--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.N-...-----------RD-D-----------HE-----------------S---IY-.E-----------N-----Q--V.----.-----------.----T.-N-SNANLTNI 138
01_AE.CF.90.90CF11697 -G--GTQMNWP---.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.T-...-----------RD-D---------N-QE----------V----------IH-.E------D----N-----Q--V.----.-----------.----T.-H--KA-LNDT 138
01_AE.CN.09.1119 -----TQMNWPN--.........K---L.T--LV-.....M-....-T..S..D.N-...-----------RD-N-----------HE---------Y-----------IPM.E-----------N-----Q--V.----.-----------.----T.-N--NANLAKL 138
01_AE.HK.04.HK001 -----TQMNWPN--.........----L.I--LVI.....--....--..S..D.N-...------------D-D-----------HE---------------------IK-.GD--------X-K-A---Q--V.----.-----------.----T.-N--QANWKS- 138
01_AE.JP.x.DR0492 -----TQMIWPN--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.N-...-----------RD-D-----------HE-----I---------------IH-.E-----------N-----Q--V.----.----Q------.----T.-N--NANLTH- 138
01_AE.TH.04.BKM -----TQMNW-N--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...----H------RD-D-----------HE---------------------IYM.E-----------N-----Q--V.----.---I-------.----T.-N--NKVRAI- 138
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----TQMNWPN--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.--...------------D-E---------R-HE---------------------IY-.E-----------K-A------V.----.-----------.----T.-N--TANLTNV 138
01_AE.VN.98.98VNND15 -----TQMNWPN--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.--...-----------RD-E-----------HVP--------------------IP-.E-----------N-----Q--V.----.-----------.----T.-N--SATLPNS 138
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---MGIQRN-PL--.........--V--.ISLLMI.....--....N-.....D.--...-----------RD-E---------------A--------------S---IH-.K----K-D----N------T--.----.-----------.----T.-H--PFNKTSG 137
02_AG.CY.09.CY256 -T-TGTQKS-PR--.........-L-MI.IFWIII.....--....N-.....K.Q-...-----------RD-E---------Q-----A--------------T---IY-.E-----------N------K--.----.----Q------.----T.-N-S-ANVNST 137
02_AG.ES.06.P1261 ---MGIQKN-PLS-.........K--MI.IF-IMT.....--....K-.....-.N-...-----------RD-K---------------A------------------IP-.K----E----------------.----.-----------.----T.-Y-Y-YNYTSS 137
02_AG.FR.91.DJ263 ---MGMQRN-PL--.........K---I.IFWIMI.....--....N-.....-.--...-----------RN-E-------------A--------------------IH-.K----K------N---------.----.-----------.----T.-D-HNVNSSNS 137
02_AG.GH.03.03GH181AG ---MGTQKNFTPC-.........K--MI.IFWIM-.....--....K-.....-.D-...-----------RD-E----------T-----------------------MH-.E----Q------K--D---A--.----.-----------.----T.-N-Q-FNVSYS 137
02_AG.LR.x.POC44951 ---MGIQKN-PL--.........-L--I..FWIII.....--....N-.....N.NM...-----------RD-E-------N--T----A-------------------L-.E-----------N--D------.----.-----------.----T.-D-HNINSSL. 135
02_AG.NG.09.09NG_SC61 T--M-TQRNWLL--.........-G-LI.MFWIMI.....--....N-.....Q.P-...---I-------R--E------------VK-S------------------IY-.K-----------N--D------.----.-E---------.----T.-E-NNFNSSN- 137
02_AG.SE.94.SE7812 ---MGIQKN-PL--.........---MI.IFWIMT.....--....--.....G.N-...-----------RD-E----------------------------------IH-.G----D------S---------.----.--------Q--.----T.-H-Q-NLTSSG 137
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---MGILKSCPPF-.........---MIM--WI-I.....--....N-.....-.N-...----------RRD-E------------E-----------------S---MH-.E-----------N------V--.----.-----------.----T.-E-HNYNYTR- 138
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---MGIQKS-PL--.........---.I.IFWIMI.....--....N-..E..N.N-...-----------RD-D---------------A------------------IH-.E----E------N------I--.----.-----------.----T.-N--SVNGTS- 137
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---MGILKN-PP--.........----I.IFWIMI.....--....K-.....Q.D-...------------D-K------------------I---------------IH-.------------N---------.----.-----------.----T.-D-H-Y-SNVS 137
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----IRK...---.........----L.F-----.....--....--..-..-.N-...---------------------------SK--------Y-------S---IP-.K--------G--N---------.----.-----------.----T.-N-----KEVT 135
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---MGMQRN-P---.........E---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------RD-E-------E----EK----I----------------A-.I---------------------.----.NEG----A---.S---T.FT-INATTTNS 138
05_DF.BE.x.VI1310 ---RGMQRNWP--G.........K--LL.F--I-I.....--....--..-..D.-F...-----------R--K----------G--K-----------------------.G------------------T--.----.-----------.----T.-N---F-ANST 138
06_cpx.AU.96.BFP90 ----GIQTSW----.........K---L.I--LVI.....--....--..S..K.NM...---------A-ED-D-I----------SPDK------------------IS-.K-----------N--D------.----.-E---------.----T.-T--NATLGNK 138
07_BC.CN.98.98CN009 ---TGIKKN-R---.........-----.------.....--....--..V..G.N-...-------------------------------------------------MF-.E-----------E--N-----V.----.-----------.----T.-E-KNVSSNS- 138
08_BC.CN.06.nx2 ---SRTRRN--QW-.........I--VL.G-W---.....--....NV#N...G.N-...--------------*------------E---------------------I-M.K---------N----N-----V.----.-----------.----T.-E-RNANVSIK 137
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----IQRNW-N--.........---L-.I-----.....--....N-..A..-.N-...--------------E---------Q--SK-K------------------IG-.E-----------N------K--.----.-----------.----T.-D-HRVN-SKP 138
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T-TGIQRNCRQW-.........I--IL.GFW---.....--....N-..R..-.--...-------------T-------------KA-A--I-------------R-I--.E-----------G--D------.----.--G----I---.----T.-N-NGINATN. 137
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----TQRSWHN--.........---L-.IF----.....--....N-..-..D.N-...-----------RD-D-P-----N----S--K------------------IH-.E---------E-N---------.----.-E-----I---.----T.-N--NV-KNCT 138
12_BF.AR.99.ARMA159 ---RGMQRNW---G.........N--FL.F--I-I.....--....N-..-..-.N-...-------------------------S-ER-----------------------.E------D----N------T--.----.-----------.----T.-N-SNANATA- 138
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --ARGIQMTW-N--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------RD-E------------S--K------------------IN-.G---------E-N------T--.--I-.--------S--.----T.-N-NNITS-SS 138
14_BG.ES.05.X1870 -KA-GTQRNW-S--.........---AL.I--LVI.....-S....G-..S..N.D-...--------------------------------------------------N-.----------E-N--D--Q---.----.-----------.----T.-----FNGTNT 138
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----TQMNWPN--.........K---L.I--LVI.....--....--..A..-.N-...------------D-S---------------A--G-----------S---EI-.G---------E-------Q---.----.-----------.-----.-N----R---- 138
16_A2D.KR.97.97KR004 ---RGIQRN-----.........K--IL.I-----.....-S....K-..-..-.D-...-----------RD-E---------------A------------------IN-.E-----------G---------.----.-----------.----T.-N-SRV--TIS 138
17_BF.AR.99.ARMA038 ---RGMQR-S----.........K----.---I--.....--....NT..A..G.T-...----------------I--------G-E---------------------MP-.E------D--N-N------T-V.----.-----------.----T.-N-N-VNVTAT 138
18_cpx.CU.99.CU76 ---RGTQRN-PS--.........K---I.I----L.....M-....--..-..D.H-...------------D-V----------S-S--S--------------D---IT-.G-----------N---------.----.-E---------.----T.-N--NVXXSG- 138
19_cpx.CU.99.CU7 ---MGTRRS-PP--.........N---L.I--LVI.....M-....--..F..D.N-...-----------RD-E------------------------------S---IN-.E----E------N------A--.----.-----------.----T.-D-........ 130
20_BG.CU.99.Cu103 ----GIQTNW-C--.........T---L.II-LGI.....--....--..S..N.N-...-----------ED-N-P----------S--S------------------IP-.E-----------N-----N---.----.-E---------.----T.-N--N-SVNS. 137
21_A2D.KE.99.KER2003 ---R-IERNC-N--.........K--I-.---I--.....T-....--..A..G.N-...--------------N------------S--K--I---------------ME-.G-----------N---------.----.-----------.----T.-N-N-QVRNSE 138
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---RGTQMTW-N--.........----L.I--LVI.....--....--.....Q.N-...-----------R--E-------------P----------------S---IE-.A-----------K-----Q---.----.-----------.----T.---E-ARFNIT 137
23_BG.CU.03.CB118 ----GIQKNW-R--.........T---L.II-LGI.....--....--..S..D.N-...-----------ED-Y-P----------S--S------------------IP-.X-----------H---------.----.-E---------.----T.-N--KVDCE-R 138
24_BG.ES.08.X2456_2 --ARGIQMNW-L--.........T---L.II-LGI.....--....--..S..D.N-...---I-------ED-DAP--------S-S--S------------------IS-.Q-----------N---------.----.-E---------.----T.-S--NVNSTR- 138
25_cpx.CM.02.1918LE -K-RGIQKN-PL--.........---IL.M--LVI.....--....--..S..D.--...------------D-K------------K--A--I---------------IDI.E---------------------.----.-E------Q--.----T.-N-SNININST 138
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---MGTRKNC---L.........K---I.I--VI-.....F-....N-..A..D.--...-----------RD-E----------------------------------MN-.T----Y------N------A--.----.-----------.----T.-N---ITTNRT 138
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -K-MGIQRNW-G--.........---L-.I---I-.....--....-V..Q..G.N-...--------S--R--D-----------HE--A------------------IL-.D---------R-N-A-------.----.-E------R--.-F--T.-N---VNTTRI 138
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---RGMQRNWK--G.........T--LL.F--I-I.....--....N-..-..N.QS...------------------------N-VK--A--I-----------I------.K-----------N---------.----.-E-I-------.----T.-N--NNVTV-- 138
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A--TMKT-W-S...........--M-.------.....--....--..-..-.Q-...--------------S-----------V---A------------------L--.E---------------------.----.-E---------.----T.---IN-NATNL 136
31_BC.BR.04.04BR142 ----GTQRNWKQW-.........I--IL.GFW-FL.....-Y....NV..R..G.N-...--P--------RD-K------------E---------------------I--.Q---------E----D---Q--.----.-----------.----T.-H-S-ANRTH. 137
32_06A1.EE.01.EE0369 ---RGTQMNWS---.........K---L.I--LVI.....--....N-..S..K.D-...---------A-ED-D-I---------HS--R------------------IH-.K--I--------H---------.K---.-E---------.----T.-H-KNATFKNA 138
33_01B.ID.07.JKT189_C -----TQRNCSN--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..N.N-...-----------RD-E-----------HER--------------------MYM.E-----------K-AD--Q--V.----.----Q------.----T.-N-AYANLTKS 138
34_01B.TH.99.OUR2478P -----TQMNWLN--.........K---L.I--LVI.....--....--..S..D.N-...-----------RD-D-----------HE---------Y-----------IH-.E-----------N-----Q--V.----.-----------.----T.-N--NAALTNV 138
35_AD.AF.07.169H ---MGTQTNW-N--.........-----.I---II.....--....--..V..-.N-...--------------E------------E-------------------R-IH-.Q----E------K---------.----.-----------.----T.-T--NANXN-- 138
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --ARGTQRNCL---.........K---L.II-LVI.....--....--..S..D.L-...-----------RD-N----------------------------------ID-.------------N-----Q---.----.-----------.----T.-E-QNFNGSN- 138
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---MGIQRN-PP--.........N---L.I--LVI.....--....--..N..N.L-...------------D-D---------T--VP--------LP#-----#--KINV.G---KD------N-----QI--.----GPKL.---E---#----T#-NSSHKV-PQD 136
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---RGMQRNW---E.........KCSLL.F--I-I.....--....N-.....-.--...---------------------------E----------------------F-.K----E-D----N------T--.----.-----------.----T.-N-S-ASAPKT 137
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---RGMQRNW---G.........---LL.F--I-I.....--....--..A..D.N-...---------------------------ER----------------S-H-EF-.E-----------N------D--.----.-----------.----T.-N---AVRA-- 138
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----GIRKNC-P--.........---I-.------.....--....N-..-..N.NW...----------------------------------------------------.G-----------N---------.----.-----------.----T.-H-AAFNGTQ- 138
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---TGIMKN---X-.........K--I-.---I--.....-S....--..-..-.--...--------------X------------------I------------------.------------N---------.----.-----------.----T.-N--NXXXXXX 138
43_02G.SA.03.J11223 -----IQRNW-Y--.........TMWXL.I--LXI.....--....--..S..N.N-...-----------ED-X-P-----N----S--K--X---------------MT-.E----P------N------D--.----.-E------M--.----T.-T--NATCNKT 138
44_BF.CL.00.CH80 ---RGMQRNW---G.........K--LL.F--I-I.....--....N-..-..-.--...-------------------------------------------------ID-.P-----------N------T-V.V---.-----------.----T.-E--NATATNH 138
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---R-TQRNW---G.........---IL.F--I-L.....--....--..A..D.N-...------------D-Q---------------K------------------ID-.-----R------N------T--.----.--------Q--.----T.-N-N-IT-RN. 137
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---RGMQRNW--WG.........K--LL.F--I-T.....--....-T.....-.--...-----------R----------------K-A------------------I-M.G------D----P------T--.----.-----------.----T.-E-NAA-TNDT 137
47_BF.ES.08.P1942 --AR-IKKN--QW-.........KG-IL.---I--.....--....N-EKS..-.--...------------------------------A------------------ML-.K-----------N--D------.----.-----------.----T.-N-NNTVTTNA 140
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----TQGNWLNW-.........K---L.I--LVV.....--....--..S..D.N-...-----------RD-E-A---------QVE--------------------IH-.E-----------S-----Q--V.----.-----------.----T.-N-SEKITISG 138
49_cpx.GM.03.N26677 ---M-TWM#L-NW-.........-G-LL.I-----.....--....-G..A..G.N-...--------------K------------SK-A--------------H-R--K-.E-------V-------------.--V-.-E---------.----T.-N--NV-TNNS 137
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----GIRKNW----.........-G-IL.F--I--.....--....N-.....-.--...------------------------R------------------------LP-.E-----------Y-A---Q--V.----.-----------.----T.-N--TA-FE-- 137
O.BE.87.ANT70 -KAM-.KRN.KK--.........TL.YL.AMALIT.....P-....LS..L..R.Q-...YA---A-----ED--PV-------NLTS--K--I--SQ-------T-Y-YP-.H---DD--I---Y-----Q---.----.--------QM-.F---Q.ME--NIAGT.. 133
O.CM.91.MVP5180 -K-MK.KNN.RKS-.........SL.YI.AMAL-I.....P-...L-Y..S..K.Q-...YA---S-----E--APV-------NLTS--Q--I--SQ---------H-FP-.G---D--DI---Y--D------.----.E------E-M-.F---Q.MN-V--QTNKT 136
O.CM.96.96CMA102 -K-M-.KKN.KK--.........IL.YI.VM-LIT.....P-....LS..S..S.Q-...YA---S-----ED-SPI-------NLTS--Q--I--AQ-------T-H-YP-.K---DR-DI---Y-----Q---.T-X-.E-----X-QM-.FM--Q.MN---TNSTA- 135
O.CM.98.98CMA104 -KAMK.KKN.KR--.........IL.YI.VM-LIT.....P-....LS..S..S.QF...YA---A-----EN-NPV-------NLTSP-Q--I--AQ---------H-YP-.H---DR-DI-E-Y-----Q---.TD--.E--------M-.FM--Q.ME-N-INTTNT 135
O.CM.99.99CMU4122 --AM-.KRN.RQ-G.........IL.YI.VMALII.....P-....LS..Y..D.Q-...YA---S-----E--KPX------VNLTS--K--I--SQ-------T-H-YP-.K---DK--I-E-Y-----Q---.----.E-------QM-.F---Q.MN--NVNDT-- 135
O.FR.92.VAU -KAMG.KRN.RK-G.........I-.CL.I-ALII.....P-....LS..C..N.Q-...YA---S-----ED-KP--------NLTS--Q--I---Q-------S-N-YE-.K---DK--I-E-Y--D--Q---.-D--.--------QM-.F---Q.MN---I--SIT 135
O.SN.99.99SE_MP1299 -K-M-.QRN.RK-G.........IL.CI.VMALIT.....P-...L-YN....Q.H....YA---A-----E---PV-------NLTS--Q--I--SQ-------S-Y-YP-.TK--D---I---Y-----Q---.----.E-------QM-.F---Q.MN--NYVQGNY 135
O.US.97.97US08692A -K-MK.KKN.KK-G........VIL.CI.V--LII.....P-....LS..S....N-...YA---A-----E--EPV-------NLTS--Q-----SQ-------T-H-YP-.R---DK--I---Y--D--Q---.----.E-------QM-.F--IQ.MN---IQINSK 135
O.US.99.99USTWLA -KAM-.XKN.RKS-.........IL.CX.IMALII.....P-....LN..S..-.Q-...YA---S-----ED-SP-------VNLTS--Q--I--SQ-------S-N-YD-.K---DY--I---Y--D------.----.--------QM-.F---Q.MN---V-DN-T 135
N.CM.02.DJO0131 V-MMGMQI.....GWP.............FFC.--.....-SL..TIG..S..K.-Y...-A---------RDVE-V---------HS--A--I---Q------------P-.D----P----E-K-A--VQ---.----.E----------.----T.MN-SNSNGNRT 131
N.CM.04.04CM_1015_04 ---MGMQS.....GWPFF........C......-L.....-SS..IIG..S..-.QH...-----------RDTE-V---------HS--A--I---Q------------P-.I----H-D----N-A---Q---.----.E-------X--.----T.MH-XNSNGXNX 131
N.CM.06.U14842 ---MRRQS.....GWLLC........CF.--S.-T.....-G....FE..P....-....-----------RD-E-V---------HS--A--I---Q------------P-.I----H------KVAD--Q---.----.E----------.----T.ML--NSNGNVT 131
N.CM.95.YBF30 -K-MGMQS.....GW........MG.MK.SGW.-LFYLL.VSLIKVIG..S..-.QH...-----------R--E-----------HS--A--I---Q------------L-.P----K----E-K-AD--Q---.----.E----------.----T.ML-N-SYGEER 140
N.CM.97.YBF106 R--MGMQS.....GWPFFC..................LL.-SL..TIG..S..D.PH...-----------RD-E-V---------HS--A--I---Q------------L-.T----Y----E-K-A---Q---.----.E----------.----T.ML-NNSNGNSA 131
N.FR.11.N1_FR_2011 ---MG.MKS-...-SLF..YLLXSL.IK.V................IG..S..-.QY...------------D-E-I-----X---HS--A--I---Q------------L-.P----D----E-N-A---Q---.----.E----------.----T.MN---SDG-GT 133
P.CM.06.U14788 -K-MKKKKN..S-G.........NL.EI.C-ALI-.....YF....N-..I..SYTSGTRY----------RD-KI-----A--SLTSX-Q--I---Q-------R-I--RI.D----S--I-D-Y--T--Q---.----.-----------.V---T.MX-S-CSTVDC 139
P.FR.09.RBF168 --AMKKKKN..S-G........NLGICL...ALVIYFNAIS-.....-..S..GIH....Y----------RN-EV-----A--SLTSK-Q--I---Q-------T-I-IP..I----S--I---Y--T--Q---.----.-----------.I---T.MN-SECHREAS 138
CPZ.CD.90.ANT RK....PI...-I.............IW.G-AL-IQ....FI......EKG..T.NED..Y---F------RN--P-----TN-SMTS---------TS---I--D-IV-R..L-TSVW--AY--Y---S-T--M.XQ-F.Q--H-------.-M-IK.MN--GYNGTPT 128
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -K-MG.MKY-...-WRNSCRSISIK.LI.-I-WIA.....S-....FG..E..-.NW...-----------R--K----------S-S--A--I---Q-------T----L-.P----E----E-Y--D--Q---.----.E----------.----T.-T-NNPT-TSC 142
CPZ.GA.88.GAB1 -K-M-.KK..KRD-NSL.....SIITII.TIIL-T.....P-....LT..S....E-...-----------HD-DPV---------HS--A--I---Q-------S----F-.P--I-S------N--D------.----.-----------.----T.-Q-SKANFSQA 138
CPZ.TZ.00.TAN1 -K......N....L.........IGI-L.I-IITI.....LG....IG..F..S.TY...YT--F---------QP--------DITSRDK--I----N---L----Y--T-.A--SIR---EE-Y--QE-K---LSLF..Q--F-------.-F-IK.MT--MTNTTNK 128
CPZ.US.85.US_Marilyn -K-M-.KK..KR--LSYCL..........-SSLII.....PG....LS.......S-...-A---------RDVE------------KQ-A--I---Q------------H-.P----K-D--E-N-A---Q---.----.-------I---.----T.MT-LNPDSNSS 133
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B.FR.83.HXB2 TNS..........................SSGRMIMEKGEIK..NCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN..................DTTSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTV..QCTHGIRPVVSTQLLL 261
A1.AU.03.PS1044_Day0 -LNNSTH..................SNKTLNNNT-EM-E-VR..---Y-VT-VL-D-K--I-SL--R--VV--G-.................NSDSE-I-IN----T------------------T---Y------D-D-------K-----..------K---T----- 269
A1.ES.06.X2110 XT............................APVNNTMRE-VR..---Y-MT-EL-D-QK-VFSL-----VVS-N-..................SSSQ-R-IN----A----------------------------RDNK-------R-----..---------A---X-- 258
A1.GE.99.99GEMZ011 N--..........................-VN-NDSMVE-MR..-----MT-EL-D-RKTV-SL--R---VATGI.................N-SKQ-R-IN----AM------IT-------------------RDPN-------K-----..------K--------- 261
A1.IT.02.60000 NDTSYNN...................SNVTQYNNSNG-E-M-..------T-EL-D-TK-V-SL------V-TGSN..............SSNSSEE-R-IN----AM-------T-------------------KD-N-------------..------K--------- 271
A1.KE.06.06KECst_001 DTTQD......................NTTNATPTL-P----..-----MT-EL-D-K--V--L--R--VVQ-N-DTQS........TNGTSDG-GE-R-IN----A--------T--------------------D-K-------K---S-..---------I------ 275
A1.RU.08.PokA1Ru -SYS........................NI-SSR-RNDTDM-..----QMT-EL-DRTKTVHSL--R---VSTND.................S-NRL-R-I-----EVK------T-------------------RDAN-T-K-T-Q-----..------K--------- 263
A1.RW.93.93RW037A GT.............................NSTVDMRE---..------T-EL-D-KK--HSL--R---VQ-N-................SSNSSQ-R-IN----A--------T-------------------KEIE-------K-----..---------I------ 259
A1.SE.95.SE8538 NS-...........................HSYNVTNMQ-M-..-----VT-EL-D-R--VTSL-----VV--GGN...............DTNS-Q-R-IN----A--------T-------------------RDEN-------K-----..------K--------- 262
A1.TZ.01.A341 F...............................NSTEDREGM-..-----MT-EL-D-K-QV-SL--R---EK-NS................SNNNSE-R-VN----A--------T--------------------DTE-------K-----..------K--------- 257
A1.UA.01.01UADN139 NCTAS.......................NCTISNSSLYE-MR..-----MT-EL-D-EK-VHSL------VSTGS.................N-SGE-R-IN----AM-------T--------------------DT--------R-----..------K--------- 264
A1.UG.99.99UGA07072 ---N........................TTVNITEDM-----..-----MT-EL-D-R--MHSL--R---VQ-NGN..............RSNSSEQ-R-IN----A----------------------------KDRD-------K-----..------K--A------ 266
A1.ZA.04.04ZASK162B1 S-LTDD....................TDNNPNNT-NMEN---..-----VT-E--D-R--A--L-----VVQ---..................NSSE-I-IN----A--------T-D------------------D-Q---S-I-K-----..------K-------S- 265
A2.CD.97.97CDKTB48 ..................................TNSTE---..---Y-MP-ELKD-T--V-SL--E--VVLLNRS..............KNSSYST-R-I----------------------------Y-----KD-E---K-S-S---S-..--A------A------ 254
A2.CM.01.01CM_1445MV ...................................NTTK-M-..---YLMP-ELKD-T-EV-SL------VQ-NSTDNV.........TQQNN--QP-R-IR-------------T-------------------KD-K-----S-R---S-..---------------- 256
A2.CY.94.94CY017_41 S--...........................-STQSPINE---..---Y-TT-IL-D-T--V-SL--R--VVQL-ESEN..........KNTSGSN-L-R-IN----T--------T-------------------KDPR-----S-K---S-..------K--A------ 266
B.AR.04.04AR143170 N...............................ATVTD-E---..------T-G-GKQ-RR-----N---VV--N-..................-N---M-I------L------T--------F------------D-K-------K-----..---------------- 255
B.AU.04.PS1038_Day174 ATMT........................NTXISGEID-----..------T----D-Y---F-L------A--NX..................-N---R-I-------------I--------------------KD-K-----L-R-----..----------T----- 262
B.BO.99.BOL0122 ..................................NNST-DM-..------TAG-KD--K----L--N--VV---D................DNGS-T-R-IN----I---T----T---------T----------D-N-------K-----..---------------- 253
B.BR.06.06BR1119 NS............................TDGWQDMRE---..-----ST-G-GN--R--F---NR---V---D..................GNS--M-R----T---------T--------------------D-K-----S-N-----..---------------- 259
B.CA.07.502_1191_03 -YAS.........................-NNSNNNGWE-M-..------T-AM----R--Q-L-HS---V--KDED.............NNNTNAT-M-R-------------I---------------------S-R-------------..---------------- 272
B.CN.09.1121 N-.............................SS-ENME----..--T---TSK-GN--R-Q--L-TNI-V----K.................NNNN--M-KN----T-------M----------T-----L-Q--D-K-------------..------K-T------- 259
B.CO.01.PCM001 GR.............................VMPT-KPE---..-----VT---GS--.Q-T-L--R--VE---K..................NDSR-R-IH------K----------------T-------Q--D-K-------------..---------------- 256
B.CU.99.Cu19 IT-NN......................IS-GSWGK-------..------T-E--DR--E---L-----VV----KDS...........SSNNISX-FR-IH----T---T---IT------------------------S-K---------..------K-I------- 271
B.CY.09.CY266 N-ATN.......................TNNSTWK-KE--L-..-----YT---SD-K--D--L-----LVQ--D.................ENNS--R-I-------------I--------------------KD-K-------K-----..------N--------- 264
B.DE.86.D31 --NS.........................-WTMTGEM-----..------T----D-------H-----VV----..................-N---R-I------------------------T-----M---KD-R---K-Q-K-----..---------------- 261
B.DK.07.PMVL_011 C-TTTNA...................TNTNNPAPT--T--L-..------T-E--D-----S-L---S-VV--KDDNNENNSTNGDDNSSSKKTN-R-R-I-------------I--D----------------------S-K---------..---------------- 285
B.DO.05.05DO_160884 .................................VELGG----..------T-DGGSRR-----L--N--V--MNDA..............DNN-N---R-IH---------------------------Y------D-E-------K-----..---------------- 255
B.EC.89.EC003 V-ATN.......................TNNSTGKI-T----..------T-DR-D-L--T--L-NT--VV----................DN-NN--R-IN------------I---------------------DS--S-K---------..---------------- 264
B.ES.09.P2149_3 .................................INEMRE---..------T--GGS-R-----L-ND--LVGSSD....................-G-R-IH---T--------IT-------------Y------D-E-----L-R-----..------K--------- 250
B.FR.92.92FR_BX08 .................................TNLGTQ-M-..------T--V-N-MKR---L--S---V----..................-N-R-R-R-----I----------------F----------------------------..---------------- 253
B.GA.88.OYI_397 SLRNAT....................NTT--SWET-----L-..-----TT----D-M-EQ--L-----VL---K..................ND-KFR-IH----T-------I------M---T----------D-K-------------..------K--------- 266
B.GE.03.03GEMZ004 G--SDF.....................ANN-AVNSKMDT-V-..-----VT----D-M-----L--TV--V--E-..................-NS--R-IN------------I-------------------------D-K-Q-K-----..---------------- 263
B.HT.05.05HT_129389 EENGTCPEY..............SKTKPNMTRELNETIE--R..----D-APITKD----N--L--T--LV--KK..................ENN--R--------T----------------------------D-W-----------S-..---------------- 271
B.IN.x.11807 ---...........................-SGETV-Q----..------T-N--DR--R---L-----VV--EKD...............NTSYAN-R-I-----SL----------------------------D-K-------K-----..---------------- 262
B.JM.05.05JM_KJ108 RRNDTNS...................TVGTNDGLRIKQ----..--T---T-.STNEKV-GN-I-DT--VVQAGE..................NNN--R-I----------------------------------RD-K-------K-----..---------------- 266
B.JP.05.DR6538 ETNNR......................TNT-TTSVPDREPM-..----DVT--L-D-IT----L--RP-VV---QTNN...........TYNNTYST-R-IH------------M----------------------NS-------------..------K--------- 271
B.KR.04.04KMH5 NGTN.........................INNSSR--E--M-..-----VT-T--DR------L-----VV----..................-N---T-IN--S-TL-----------------T--------------------S-----..---------------- 259
B.MM.99.mSTD101 NTNSTAT...................NTT-TTNSTI-G--M-..------T---K.--.-DH-L------VKMKDD...............SANNN--R-IN--S-----------------------------------------------..---------------- 270
B.NL.00.671_00T36 N-ITG......................SNNNSNLEQMAR--S..------T-T-KN-R-R-F-LLS----V----..................-SY--M-IN---------------Q-------T----------D-K-------K-----..---------------- 264
B.PE.07.502_2649_wg8 ................................MGGT---GM-..------A.KSKD-G...R-I-D-V-VVK-NGS..............SDN-SAI-R-I-------------IT-------------Y--I---D-R-------K-----..---------------- 254
B.PY.03.03PY_PSP0115 -XN..........................XT-EIM-DX----..------T-T--D-------L-----VV--GE................DNSN---R-I--------------T--------------------------K---------..-X-------------- 260
B.RU.04.04RU128005 D-T..........................TNNST--G-E---..-----TT-N--N-M-----L------V---G..................-N---M---X--------------------------------KENK-------K-----..---------------- 260
B.TH.00.00TH_C3198 ST............................TNSSMIGG--M-..-----VT-N-GA--.T---L---T--VQ-A-..................-N---R--K------------I-------R--------------AR-------------..---------------- 257
B.TT.01.01TT_CRC50069 A-.............................ITDGI------..-----VT-G--D-I----SL-----VVQ--DNN.............NNTNSSY-R-IN----------------------------------E-K-------K-----..------K--------- 262
B.TW.94.TWCYS_LM49 DS.............................NTLT-------..-----VT--L-N-------S--R--LVQT-E..................NS---R-I---A---K----------------T------I-----------T-------..---------------- 257
B.UA.01.01UAKV167 NTNGTITS................NSTNNGTSWEY--G--M-..-----VT---GNEMKED--L------KS-K-..................-N---I-IN--N----------T--------------------D-K---K---------..---------------- 270
B.US.11.ES38 VT............................ASNWTTIGE-M-..------T--SE-----K--S--N---RQ-EDDN............TSTNNWN--R-I-------------I----------T-----L----ETN---S---R--T--..---------------- 264
B.UY.02.02UY_TSU1290 --NNSNINTNS...........SGQMRECPKNKTADSGVQM-..----K-.-N-GN-RK----L--N--VVQ---D..............KDNGS---M-R-----------------------------------D-K-------K-----..------K--------- 277
B.YE.02.02YE507 NS-MNSI..................NTKNN-SEGML-GEKM-..-----VT-V--D--T--H-L--R--VV--G-..................SN---R-IN----T-------------------------------K-------N---S-..------K--------- 268
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -..............................VTNSSSGE--R..-----VT-ER-D-MR----L-HR-----TND................DTSN---MIR--------------T-------------------KD-K-------S-----..---------------- 258
C.AR.01.ARG4006 XTIS.........................NDTILDDM-----..-----MT-EL-D-QK-VH-L--R--XV-LN-................EN-SSD-R-IN----A--------T-D-----------Y-----------------K----..------K--------- 263
C.BR.04.04BR013 GYNNQ.......................TIKYNET--V-Q--..-----MT-EL-D-KR-VH-L--R---V-LEDG..............SNNTYDN-R-IN----T--------T-D-----------Y----------------N-----..------K--------- 267
C.BW.00.00BW07621 ..................................NVTNADY-..------T-EL-D-RK----L--R---VQLGEN...............NANSSE-R-IN----T--------N-D-----------Y------T---D-----------..------K--------- 254
C.CN.98.YNRL9840 NGT..........................YNIIHNETYK-M-..-----AT-VVEDRK--VH-L--R---V-L-ENNSS........EKSSENSSEY-R-IN----A----------D-------T---Y------DN--------H-----..------K--------- 270
C.CY.09.CY260 NTTSNS.....................TTAPTTTVSNTV---..------T-EL-D-EK----L--R---VELGS..................NSSE-R-IN----A--------T-D-----------Y----------------N-----..------K--------- 265
C.ES.07.X2118_2 ...................................DNTT-MR..-----AT-EV-D-K-RV--T------V-LNDKS............QGNNESQE-R-I-----T----------D----------------------------H-----..------K--------- 254
C.ET.02.02ET_288 NVTSNPN...................VTS--TDASKVI-QM-..------T-EV-D-NK-A--L--R---V-LT-................DNSSDE-R-IN----T----------D---L-------Y------D---------K-----..------K--------- 269
C.GE.03.03GEMZ033 NA............................KINSTSVGE-MR..-----VT-EL-D-EK-Q--L--------L-KGNSN........ANQGNDTSGE-R-IN----T----------D-----------Y----------------N-----..------K--------- 267
C.IL.98.98IS002 .................................NDTMNK-V-..------T-E--D-KKN---L--R---V-LNG................EN-NS--R-IN----AV-------T-D-----------Y-------G--------N-----..------K--------- 254
C.IN.03.D24 ATIHN......................ATDQASFNKTREQMR..-----VT-EL-D-KKS---L---I--V-LKEEKKN........NSSENNSSGH-R-IN----A--------T-D-------T---------KD-K-------S-----..------K--------- 274
C.KE.00.KER2010 S--TNG.....................TGNDTYENDMTR-M-..-----TT-E--D-Q--V-SL------VSLE-................GNNSST-R-IN----A-------I--------------Y----------------Q-----..------K--------- 267
C.MM.99.mIDU101_3 -GRNVSS...................SSG-N-TY-GNYT---..-----TT-VLKDRK-SV--L--R---V-LNEKK............SSENSSEY-R-INW---A--------T-D-----------Y-----KD-K------RR-----..------K--------- 273
C.MW.93.93MW_965 NGT...........................VNVNDTMY----..-----MT-EL-D-KKQV--L------VSLNEN...............SNNSSE-R-IN-------------T-D-----------Y----------T-I---K-----..------K--------- 261
C.SN.90.90SE_364 A..............................TSNDNPN----..------T-EL-D-RRN---L--R---V-LSGSK.............NSSNSSE-R-IN----A----------D-----------Y----------------N-----..------K--------- 261
C.SO.89.89SM_145 SVG...........................NVTSNDN-E---..-----AT-ELSD-K--V--L--R---V-LNEG...............ENNSRK-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------R-----..------K--------- 262
C.TZ.02.CO178 IREYVA.....................LEHNASLGNYSD---..-----VT-ELKD-TKRVH-L--L---E-LNEKE............DKDANF-T-R-IN----A----------D-----------Y----------------K-----..------K--------- 271
C.US.98.98US_MSC3018 ..................................YNNTNDM-..-----TT-EL-D-K-QV--L------V-LNG.................DNSSE-R-IN----A--------T-D-------T---Y----------------N-----..------K--------- 252
C.UY.01.TRA3011 K-.............................NHTDNM-----..--T--MT-VL-D-KE-VH-L------V-L-G.................NTSSN-R-IN----A----------D-----------Y-------E--------N-----..------K--------- 258
C.YE.02.02YE511 --D...........................VTFNDTMR----..------T-E--D-RKQ---L--R---V-L-GK...............EENPSE-R-IN----AV---------D-----------Y-------R--------N-----..------K--------- 262
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ..................................TDMEK-MR..-----AT-E--D-Q--A--L---P-LV-LEE..................NSS--R-IN----T--------T-D-----------Y----------------L-----..------K--------- 251
C.ZM.02.02ZM108 SVKENT....................TNNAIFNITEI-K-MS..-----VT-EL-D-KKQ---L--R-----LNRDENT........SDNSTETPKE-R-IN--S-T----------D-----------Y----------------N-----..------K--------- 276
D.CD.83.ELI -M............................GNNVTT-EKGM-..-----VT-VLKD-K-QV--L--R---V----D..............SSTNS-N-R-IN----A----------------------------RD-K-------------..---------------- 262
D.CM.01.01CM_0009BBY ET.............................ELNNSST--M-..------T-EL-D-KKQ---L------VE--KKDN..........STDNSTDGT-R-IN----A-----------------------------D-R-------------..------K--------- 266
D.CY.06.CY163 -..............................TVDNSSI-DL-..-----VT-IL-N-KKQVH-L--R--VVK--SQNN...........RANQSNGT-R-IN----A-----------------------------DPR-E-K-T-K-----..---------------M 265
D.KE.97.ML415_2 -TTD........................AAADVTDSDI-TKT..S--TDAA-E.GN-REPGV-PLSD-VAA-LV-G...............NNN-AAFC-INGGAPTV--D---GTI------------L------D-N-S-G-G-C-I--I..HR---G-AP-P-K--- 264
D.KR.04.04KBH8 .................................NNNST--M-..-----VT-VV-D-KKQ---L--R---V-M--..................-N---R-IN----TV------I-------------------------------------..------K--------- 253
D.SN.90.SE365 S-TI........................SNVTGPM-G---MQ..------T-E--N-R-NV-SL-----LV--G-SN............KNSTNY---R-IH----T--------N-------------------KD-K-------K-----..------K--------- 268
D.TD.99.MN011 ................................VSNSSL--M-..------T-VV-D-KKQ---L--R---VEMGD................NETSGT-R-IN----A-----------------------G-----D-K-------------..------K------F-- 257
D.TZ.01.A280 G-GT........................NTTDPRLI----M-..------T-E--D-RKQVQ-L-----VV---K.................KNNN--T-MH----A-K--------------------------KD-K-------KK----..---------------- 263
D.UG.99.99UGK09958 .................................I-NGEI-M-..-----TT-E--DRK-QVH-L-----VVEL--................STNS-T-R-IN-------------T--------------------------M---------..------K--------- 255
D.YE.02.02YE516 ................................DNNSTRE-M-..-----VT-VV-D-QKQ---L------VAM--....................ST-R-IN----T-----------------------G-----E-NYT-K---N-----..------K------F-- 253
D.ZA.90.R1 SF-S........................SG-TTTEKPTL-VQ..-----VA-VV-D-RKEAS-L--RP--V---QDN.............KNGNK-T-R-IN----S----------------------------RD-K-------------..------K--------- 267
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --.............................VTLKE-P-T-Q..--T--MT-EV-D-KKSVS-L--R---VQ-NS..................TKNE-R-IN----T-K-------WD----------------------------N-----..------K--------- 257
F1.AR.02.ARE933 N..............................NTLAD-P-A-Q..-----VT-EV-D-KL-VH-I--R---V--SGS...............NDNSST-R-IN----T---------WD-------T---Y-----XD-R-------R-----..------T------S-- 259
F1.BE.93.VI850 ..................................QEKP-AMQ..-----MT-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-.................NNSSE-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R-------K-----..------K--------- 252
F1.BR.07.07BR844 N--TK.......................NNNDSLKEDV-A--..----K-T-EV-D-TREAA-L--NP--V-LNKS..............ENSSYRT-R-IH----TL--------WD-----------Y------D-Q-----S-K-----..------K--------- 267
F1.CY.08.CY222 SS............................QSSLEE-S-A-Q..-----MT-EV-D-KL-VH-L--R---V--NSS...............DNESSE-R-IN----T---------*D-----------Y---R--Q-D-------H-----..------K--------- 260
F1.ES.x.P1146 SQ-ST.......................EQNSTLKE-E-A--..-----MT-VVND-KL-VQSL--R---V-LN-NNKNISN..NDTTSNNTSSYEE-R-IN----T-K-------WD-----------Y------EEE-------R-----..------K--------- 279
F1.FI.93.FIN9363 -L-D.........................Q-STLKE-P-A-Q..-----MT-EVED-K--VH-L--R---E--S-................NNSREE-R-IT----T---------WD-----------Y-----KD-R-------R-----..---------------- 262
F1.FR.96.96FR_MP411 ATTT.........................NDTSTPE-S-A-Q..-----MT-EVKD-KLRVN-L---------N-.................SSSSD-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----RDPR-------K-----..---------------- 262
F1.RO.96.BCI_R07 A-QSSPIS.................PAPTPNDTLKEDT-A-Q..------T-EVGD-KLRAQ-L------V-LS-TNG...........PLNNTSGE-R-IH----T-K-------WD-----------Y-----KD-E-------K-----..------K--------- 276
F1.RU.08.D88_845 N-NS........................TQNDSL-EDQ-A-Q..--T--M--EVKD-TKQMRTL--S---EL-NKQS............KXNRTXKE-I-R-----TM------I--D----X--T---Y----X-------K---X----G..--X---K-X---X--V 268
F2.CM.97.CM53657 NGNS........................TLDNITLE-Q----..------T-E-NDIKK--S-I--R--VV--N-..................S-SE-R-L-----TV---------D------------------D-E-----L-R-----..------K--------- 262
G.BE.96.DRCBL ................................-N-T-EYRMT..-----MT-EL-D-KKA---L--RT-VV--NEMNN..........ENNGTNS-W-R--N--V-T-K------T-------------------VD-K-----T-N-----..------K--------- 261
G.CM.04.178_15 V-G..........................NNITDTGGTN-LT..S---SVT-EL-D-KKT---L--R--VV-TGD..................TN---R-IN--V-T-K------T-D-----------------RD-N---I-Q-K---S-..------K--------- 260
G.CN.08.GX_2084_08 -HG..........................TNVTCNNATSDNF..--T--TT-E--DRQK----L-----VV----NT.............NNNS-SN-R-IN--V-T-K----------------T-----L---RD-N-----Q-N---S-..------K--------- 265
G.CU.99.Cu74 -G............................RNCSVEKGE---..------T-E-KD-KKQ---L--R---V--NDNRDN........STVSNSSPEN-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------N-----..------K--------- 268
G.ES.09.X2634_2 STNN........................NNVNITSEG-N-L-..------T-E-QD-KK----L--R--VL--ESNA............NSSSNYSN-R-IN--V-T-K--------D-----------------R-N------L-N-----..------K--------- 268
G.GH.03.03GH175G -RKHPNG..................TVDYN-TVDNSSCEI--..------T-EL-D-SK----L--RP-VV---GN..............DNSTYSD-R-IN--V-Y-K------N-D-----------------GD-K-----L-N-----..------K--------- 272
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glycosylation NSS
*

glycosylation NDT
*

glycosylation NTS
* * *

glycosylation NKT
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V1 V2 glycosylation NGT
glycosylation NCS CD4 binding glycosylation NVS

glycosylation NIS

B.FR.83.HXB2 TNS..........................SSGRMIMEKGEIK..NCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN..................DTTSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTV..QCTHGIRPVVSTQLLL 261
G.KE.93.HH8793_12_1 A...............................NESVSAQ---..------T-E--DRKR----L--R--V---NDDSS...........NSTGNYSN-R-IN--V-T-K------D-D---------G-------KE-E-------Q-----..------K--------- 262
G.NG.09.09NG_SC62 -YIGN......................YTKTNYTCE--DK-V..--T---T-E--DRRK--H-L--R--V-----.................NNSSE-R-IN--V-T-K--------------------------RD-N-T-K-E-K---S-..---------------- 264
G.PT.x.PT2695 SS-NSSVTSTSTVGSTTSTSTVGSTASTSTV-STAGYRE-L-..------T-E-KDRRKQ---L------V--NDG..............RNSSANN-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-----L-K-----..------K--------- 290
G.SE.93.SE6165_G6165 KRNNSTD..................NSTETNNSTVDNP----..-----VT-E--D-KK-------R--VV--N-...................A-N-R--H--V-T-K------T-D---------T-------RD-E-------K-----..------K--------- 266
H.BE.93.VI991 -K-N........................N-TDIN-G-IQ-QR..-----VT-A--D-N--VH-L--RA--VQ--EGE.............RNKSDNH-R-IN------K---------------------------G-K-------------..---------------- 267
H.BE.93.VI997 NS-S........................TVNATSSPSAN-LT..-----VT-V--D-Q-RVH-L--R--VV---ETSN...........NNNSNS-K-R-IN---------------D----------------------------------..------K--------- 266
H.CF.90.056 NS.............................TSSMEAG--LT..-----VT-VL-D-Q--VH-L--R--VV----..................NS-Q-R-IN------------------------------------------L-------..---------------- 257
H.GB.00.00GBAC4001 NSN...........................-SASLEGEQKLT..-----VT-A--DRKK-VQ-L--RI-VV--NDEDYN.........GTNGTNR-L-R-IN-------------T------------------------------------..------K--------- 268
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -DNSN......................TT-PSPT-TNPLGM-..------T-E-GDRRK----L---Q-VVS---..................SNS--I-IN------K---------------------------DNK-------K-----..------K--------- 264
J.CM.04.04CMU11421 ---RTTP..................ASPT-DAGRVNISEIM-..----KMT-E--D-TRR---L--RQ--V--SG.................RPND--I-IN------K------N--------------------DRN-------------..------K--------- 269
J.SE.93.SE9280_7887 -T............................-NSSVSSPDIMT..------T-E--N-RKQ---L--RQ-VV---S..................NNKN-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S-K-----..------K--------- 258
J.SE.94.SE9173_7022 -D-..........................N-SASNNSPEIM-..-----VT-E--N-RKQ---L--RQ-VV--NS..................-NK--I-IN------K--------Q----------------------------K-----..------K--------- 260
K.CD.97.97ZR_EQTB11 NANKN......................DTNINATVTSTD---..------T-ELKD-KKRVS-L------VQ-KQSE.............INQSESEDR-IN----TV-----------------------------N-C------------..------K--------- 269
K.CM.96.96CM_MP535 --N...........................ATSTVVSPA---..------T-E-KD-KK--S-L--R--VL-LNGE..............GNNSS-E-R-IN----T---T----T-------------------KD-R-------K-----..------K--------- 263
01_AE.AF.07.569M N-TITD.....................KIGNLTIGNITDD--..-----MT-EL-D-KK-A--L------VS-EK..................N-SE-R-IN--S---K-----I--D-------T---Y------D-K-------K---S-..------K--------- 265
01_AE.CF.90.90CF11697 Y-G..........................TAKLNDTIGD-VR..-----VT-EL-D-K-EVH-L--VP--VR-GEKNK...........NSSGNSSE-I-IH------K------T-D-------T---Y------E-N-------K---S-..------K--------- 267
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O.US.97.97US08692A --T-S-GK..IR-IAK-ISATGN........N-.--T---TINMT-Q--GHQ.DV.QE-M...T--.L..-WYSME...LKK.....DTNT.SK.S-I-Y-EYNTK--EEA-R-T.-ERYL..-LVNN.......TGVREM--.....NYN..T------TQLH---H-- 394
O.US.99.99USTWLA --TISKGK..IR-MAK-ISS-SD........N-.L-T--STINMT-M--G--.SV.QEM-...I--.M..-WYSMGLG#T-......I.Q-..D.#-I-F-TYNATE-KE--QG-.-ERYL..-LVNY.......TEKIN-T-.....-N-..TD--I-VTHLH---H-- 381
N.CM.02.DJO0131 ----DK.D..I---....NNSGG........NL.L--W-EI-TM-----G--.-G.GQVQ...I--AM..T-YN.....-EK.....I..V-.D.I------V-N.E-RSMWNKT.KE-IK..SLL...........GNN-T-.....-AQEKN-----VTHLM------ 370
N.CM.04.04CM_1015_04 ----DTDD..I-X-X....XXDN.........M.L--W-XT-S------G--.XG.GQVQ...I--AM..T-YN.....-EK.....I..--.D.I------V-E.E-KSMWDRT.KE-IK..GLL...........GNNTT-.....-SRVNI-----VRHFM------ 368
N.CM.06.U14842 ----DTDD..I---......-..SSDSNTSGDL.L--W-KT-S------G--.-G.GQVQ...I---M..T-YN.....-ER.....I..--.D.I-----SV--KD-GAMWNST.KE-I-..NLL-..........S-N-T-.....RARGKND----VTHLML----- 383
N.CM.95.YBF30 ----NTDG..I---......-..DS....HSNL.L--W-ET-P------G--.-G.GQVQ...I--AM..T-YN.....-EK.....I..V-.D.I---Y--V-KEL-EPMWNRT.REEIK..KIL-..........KNN-T-.....RARERNE--L-VTHLM---R-- 380
N.CM.97.YBF106 ----DTDD..I---.........HH....GGNL.L--W-ET-S------G--.-G.GQVQ...I--AM..T-YN.....-EK.....I..V-.D.V---Y--V-E.E-GSMWNKT.KK-IK..RLL-NNT...TFKAQDK.............N---L-VTHLM---X-- 369
N.FR.11.N1_FR_2011 ----GT-...I-XX......-..DS....RGNL.W--W-ET-SM-----G--.-G.GQVQ...I--AM..T-YN.....-EK.....I..T-.D.I------V-KEE-KEMWNKT.KEEI-..KIGNWNI...TFKVREN.............N-----VTHLML----- 374
P.CM.06.U14788 --T--KG-P.L--.TQ-VS-TG-........V-.--K--E--SLT-I--G--.--.GQVQ...L-V.M..TWYNMK............HYV-.D.I-A----V--EN-KR--EWV.SEAIW..KAYPQHSN.HTSKH-H-FV-.....-N-..T-----VSSLH-S-H-- 396
P.FR.09.RBF168 --T-----P.L--.TQ-VS-T..R......YV-.--K--KN-S-T-V--G--.--.GQVQ...I--.M..TWYNMK............FYT-.D.I-K-Y----MQN-TE---SV.SEAIW..KAYPQPP.....NQ-H-FV-.....RN-..T-----VSFLHX--H-- 388
CPZ.CD.90.ANT --TYQTNTS.--MNG......R-NESVL...VR.FGKEFENLT-T-I--G-R.-V.RNLQ...I---M..T-YN.....VE......I.AT-.D.T-K-F-TVNKTL-EQARNKT.EHV-A..-HWKKVD...NKT-A---.......WTF..QD----VKV-W---Q-- 383
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T-DNQ..T-A-....I-PSE........NLA-I--KDP-K-T-R--G--.--.GQ-Q...I--AM..T-YN.....-EN.....V..V-.D.T-K-Y-E-NGTQ-AKA-NET.KEV--..NIL...........R-N-S-.....MVP..------VTN-H------ 373
CPZ.GA.88.GAB1 ------GN..ITV-VE-KSK-TD........VW.----VEA-SL--H--G--.--.GEVQ...I---M..T-YN.....-EN.....V..V-.D.T-S-Y-K-NGTT--R-VEEV.KKA-A..TSSNR........TAAN-TL.....NRA..------VTH-M------ 379
CPZ.TZ.00.TAN1 ----E---..TKAYF--TSV-.T........PL.L-KF-V-INLT-E-TG--.--.GQVQ...I---M..T-YN.....-EN.....V..V-.D.T-K-Y-SVNATT-YRN-DWA.MAAIN..TTMRARN......ETVQQT-.....QWQ..RD----VTSFW---Q-- 379
CPZ.US.85.US_Marilyn -----TKN..-TV--K--A-I...........-.L--FSEG-NMT-I--G--.-V.GNVQ...L---M..T-YN.....-PK.....I..V-.D.V-E------KLT-EKQR-YT.LEIIK..KEAN..........LTKVEL.....IPN..A-----V-NMML----- 361
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B.FR.83.HXB2 FFYCNSTQLFNSTWFNSTWS.........TEGSNNTEGSDTIT..LPCRIKQIINM.WQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGL.LLTRDGG.............NSNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKR.RVV......QREKR.AV..G. 514
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----TSE---R--NATDQL.........NSTEDS-ALNE--I..-------V---.--TP-Q-------R-A---E------.I------............NDNTSTN-T----------------------R-----I---T---.---......-----.--..-. 521
A1.ES.06.X2110 -----TSG------P----NA........NTSIQESNST-N--..-Q--------L.--RA---I-----Q-A-Q-I------.I------............N-GT-NT---------------------------------SR---.---......G----.--..T. 511
A1.GE.99.99GEMZ011 -----T-G------DGNDT............VP-S--ANE---..-----------.--R--Q-------K-N---E------.--I----............GGT-SSN-T---I--N---------------Q---I---------.---......E----.-I..-. 510
A1.IT.02.60000 -----T-A------NENN.............TISTNSAEEN--..-----------.--R--Q-I-----A-X-E-X------.-------............GGNSSIN-T--------------------------I-----R---.---......E----.-I..-. 518
A1.KE.06.06KECst_001 -----TSR------N-G--NNT.....NMQ-SNSTKSENG---..-----------.--RT-Q-------R-V---E------.I----SV.............-NSKDN-T-----------------------V--------T-R-.---......G----.--..-. 529
A1.RU.08.PokA1Ru -----T-E------YKNGT............NTTS-QT-EN--..--------VR-.--R--Q---------I-K-E------.I------.............DNSSSN-T---E---I-----N--------E---I-----E-R-.---......-----.-I..-. 514
A1.RW.93.93RW037A -----TSG------T-ESM............QV-S--SN----..-----------.--RA-Q-I-----E-V----------.-------.............VN-TVN-T------N-------------------------R---.---......E----.--..-. 507
A1.SE.95.SE8538 -----TSG------SSNASE..........PM--S--SN----..-Q---R-----.--RA---I-----P-I-K-V------.I------.............SN-STN-T------------------------------------.---......E----.-I..-. 512
A1.TZ.01.A341 -----TSG------TTNNM............QES-DTSNG---..---------R-.--R--Q-------E-V---E------.I------.............-N-SAN-T-------I------------------------R---.---......E----.--..-. 504
A1.UA.01.01UADN139 -----T-E------GENGT............IT-S--T-EN--..-----------.--R--Q-------R-N-S-V------.-------..............T-SST-T---T------------------E---I---------.---......E----.-I.I-. 512
A1.UG.99.99UGA07072 -----T-N---NI-S-AS.............MQKANSIN----..-Q---------.--R--Q-I-----Q-V-K-E------.I------.............GN--TN-T--------------------------------R---.---......E----.--..-. 513
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----TSG---R--NDTA-N.........ETTW--INSNGS--..-Q------L--.--R--Q-------P-E---E------.I------..........L.ELN-TNN-T---------------------I----------R---.---......E----.--..-. 517
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T-G------E-G-N............KQ-Y--SN----..-Q---------.--R--R-------A-V-K-T-----M.I------..............K-SIN-T----------------------------I---E-R-.---......-----.--..-. 501
A2.CM.01.01CM_1445MV --F--T-G------TKEGN-TW.....KKNDSVSER-SN-N--..-Q-K-------.--R--R-------A-V-K-I-----M.I------............KRNDSS--T----------------------------I-----R-.---......E----.--..-. 513
A2.CY.94.94CY017_41 -----T-G---G--W-NGTW.........NGPYTPNNTNGS-I..-----------.--R--R-------A-I-K-T-----I.I------..............N-GTN-T-----------------------L--------R---.---......E----.--..-. 516
B.AR.04.04AR143170 -----T--------NINSTW.........NNTDTEGNSTEP--..----------R.--E----------E---S--------.------S.............SN-S--------------------------------I-------.---......-----.--..-T 506
B.AU.04.PS1038_Day174 -----T-RX-----GFNST............SNXTE-SNG---..-----------.-------------R---X--------.-------..........X.X-KT-DT-TX-------------------------------R---.---......-----.--..-T 513
B.BO.99.BOL0122 -----T-E------NFTSTWN.......M-S---YSAERNI--..-S---------.--E----------R---K--------.-------.............DN-RST-T------N-------------------------R-R-.---......-----.--..-T 508
B.BR.06.06BR1119 -----TA----N--LSNNT...........WLQ---WING---..-----R--V-R.--E--R-------A-I-N-V------.I-----NITTNS.......TY-E-NT------------------------T---V-I---E-R-.---......-----.--..-T 521
B.CA.07.502_1191_03 ----ST-L------GSNE.............TR-E-IDNS---..IQ-K---L---.--G--R-------R-N-S--------.-------............N-GT-GT-T---E--N-K----N--------------I-----R-.---......---R-.-A..-. 520
B.CN.09.1121 -----T-K---N-FNSAWQ............E-KDNGTEGV-K..---K------R.--E----------E------------.-------............NK-ET-P-T---------------------I------L---R---.---......--Q--.--..-V 513
B.CO.01.PCM001 -----T--------NENSTW.........NGTITENSNNTN--..---K-------.--R----------R-V---V------.-------............N-DT-NN-T------N-----------------------------.---......-----.--..T. 508
B.CU.99.Cu19 -----T-K------DVNNN............I-GQNNTEAN--..--------V-L.--E----------K---S--------.-------............N-GT-NT-T------------------------------------.---......-----.--..-M 521
B.CY.09.CY266 -------P----I-NKTDDT.........WNSTQQSG-NK---..-S--------R.--E----I-----K-I-K-T------.-------..........N.N-ESDTT-T----------------------R-----I-------.---......-----.--..-. 518
B.DE.86.D31 ------A-------NDT...............KESNNTNG---..-----------.--E-----------------------.-------............K-KD--T-T------N-----------------------------.---......-----.--..-L 508
B.DK.07.PMVL_011 -----T-R----MFNGTLKN.........-T-----GNN---I..-----------.--E----------E-L-N-V------.I------.............K-S--N-T---I--N---------------R---------A---.---......-----.--..-. 537
B.DO.05.05DO_160884 -----A-E------NDT-..............GSV---N----..-----------.--E----------R-Y-N--------.--I----.............IN-TGN-T------N-K-------------R-------------.---......-----.--..-. 500
B.EC.89.EC003 -----T-K------HTNG.............S--YNTSGVN--..-----------.--E----------R-----I------.-------............A-QT-GT-----A--------------------------------.---......-----.--..-. 512
B.ES.09.P2149_3 -----TSS------GVNDTW..........NNTW-RNEN-N--..-Q---------.--A----I-----A-S----------.-------........NG..N-T--TI------------------------R-----I-------.---......-----.--..-. 503
B.FR.92.92FR_BX08 -----T--------NETN..............-EGNIT-G---..-----------.--E----------G---K-L------.-------..........S.D--SSGK------------------------------I-------.---......-----.--..-. 501
B.GA.88.OYI_397 -----TS-------NDT...............TRANSTEV---..--------V--.--E------------------K----.-------............K-TT-GI-----A------------------------------R-.---......-----.--..-M 513
B.GE.03.03GEMZ004 ----DTK-------NSNDTW..........NSNGTRND-EI--..-----R--V--.--E----------K---K-V-----I.I------............D-ETRGN-T---------N------------R-----I---Q-R-.---......-----.--..-T 515
B.HT.05.05HT_129389 -----T-K---N--NGTD.............FIYPWNKTEN--..-----------.--G------------P---E------.-------........DQ..NGTDATN-T----------------------R---------E---.---......-----.--..-. 520
B.IN.x.11807 ----IT--------W-D-E...........RIN-IE-NTEN--..-----R--V-L.--T----------R------------.-------.............-P-TTE-S----------Y-------------------------.---......-----.--..-. 512
B.JM.05.05JM_KJ108 -----TA------FNGT...............LSPG-NTT---..----------R.--E----------K-L---L------.-------.............-NSDAN-T---Q--N-K-------------R-----I---R-R-.---......-----.--..-V 512
B.JP.05.DR6538 --------------HGNIS...........NV---IGKNSN--..-----R--V--.--T------------Y-K-T------.-------............KGN-TDT-V----------------------------I-----R-.---......-----.--.... 522
B.KR.04.04KMH5 -----T--------LLNDT............-NESKQPNE---..----------R.--E-----------------------.-------.........NT.NETG-GT-T----------------------Q-----I-----R-.---......-----.--..-V 511
B.MM.99.mSTD101 -----TS-------YGNN.............T-TWNNTAEN--..--------V--.--E--R-------A---K--------.-------.............-KT-PT-----A------------------R---------R---.---......-----.--..-T 518
B.NL.00.671_00T36 -----T--------DVNAT............-NGT--PNS---..----------R.--E----------A---S--------.-------............GGE--ST--------------------------------------.---......-----.-I..T. 513
B.PE.07.502_2649_wg8 -----T-S---G------DN..........NTAETIT-NN---..----------L.--E----------A---N-L------.-------.........NN.NSTD-NN-T---A------------------R-------------.---......-----.--..-. 506
B.PY.03.03PY_PSP0115 -----T--------NGTE..............GS-STKNG--I..----------I.--R----------Q-------H----.-------M.......QN..NKKTSIT------------------------------I-------.---......-----.--..-. 510
B.RU.04.04RU128005 -----T-K------E-NST...........NSTX-ET-NX---..----------R.--E----------K---K--------.-------.............SNSTNN-T---A---I------------------------M---.---......-----.--..-. 508
B.TH.00.00TH_C3198 -----TSK------NTNG.............TW-D-T-D----..--------V--.--E----------A-N-S--------.I--W---N......KNG..NKTT-DT-T------------------------------------.---......-----.--..-. 509
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----TS-------K-G--YSN......S-NTTESSRNITL--..-----------.--A----------R-P-T-V------.--I----..........R.NEND-NT--------N-K-------------------I-------.---......-----.--..-T 518
B.TW.94.TWCYS_LM49 -----A-P------NATST............LNATN-ENEN--..-L---------.--R----------E-L-K--------.M------.............TNDS-V-V--------K-I--N---------V----L---R-R-.---......-----.--..-. 504
B.UA.01.01UAKV167 -----TSK------N-G--TS........NIDEG--T-P-H--..----------R.--E----I-------L---------I.--V----.............-NSSNN-T------N-K---------------------------.---......-----SPT.... 523
B.US.11.ES38 -----T-K------EKTNDTW........SGNETLNGTITP--..-----------.---I---------P-P-N--------.I------..........G.DR--ATN-T----------------------------L-----Q-.---......-----.--..-. 519
B.UY.02.02UY_TSU1290 -----T--------ND--.............WNGTAGRN----..-----R----R.--E--R---------M-S--------.-------............N---SNN-T---A------------------------I-------.---......-----.--..T. 525
B.YE.02.02YE507 -----T------S-QFNST...........WNDTQMLDNI-L-..-----------.--E----------A-K-S-------I.-------............NENQTTP-V---A------------------RV----I-------.---......-----.-I..-. 519
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 S----T-R---GS-DGKWSN..........SSEWSNNTEQN-K..-------F---.--E---------VE------------.I------............I-NT-DN-T-----------*------------------------.---......-----.--..-. 508
C.AR.01.ARG4006 -----T-------YXTNGT...........-ITGW-ND-XP--..IS---------.--E--R-------R-M-T-R-----I.-------............T-GT-NT--------------------X---E-N---I---X---.---......E----.-I.V-. 514
C.BR.04.04BR013 -----TSG---G-YNGTES............NNETENANAN--..---K----VR-.--E--Q------VK-M-T-R------.-------............S-TT-NT-T----------------------E-K---I---E---.---......-----.--..-. 516
C.BW.00.00BW07621 -----T-R---G-YNSTG..............NDTNSTNS---..-Q---------.--G----------A-N-I-K------.-------.............EGE-TT-T---A------------------E-K---I---S---.---......E----.--.V-. 501
C.CN.98.YNRL9840 -----TSG---G-YMPN...............GT-SNS-SN--..-----------.--E--R-------A-K-T-K------.--V----T.......EN..NTET-NT-T----------------------E-K-------P---.---......E----.-A..-. 519
C.CY.09.CY260 -----TSK---Y-YPYN...............GTHSHNGT---..QIV.-I-LVIR.--E--R-IS---TA-ENISG-Y--RV.-WPTG--..........K.N*GQ-DT-T----------------------E-K---I---E---.---......E----.--..-. 510
C.ES.07.X2118_2 -----TSR---G-YNGNY..............TS-DTENI-L-..---K------L.--E--R-------A-N-T-K-T----.--V----.............QG--SN-T-X--------------------E-K-------E---.---......E----.--..-. 500
C.ET.02.02ET_288 -----TSK---T-G.....................LSDNA-L-..I----------.--E--R-------K-I-T-R------.-------............M-NT-NT-T----------------------E-K-------G---.A--......G----.-A.... 508
C.GE.03.03GEMZ033 -----TSK--ENRM--D-Y............RA-Y--ANSS--..-----------.--E--R-------A-Y-T-N------.-------............NG-S-CT-T----------------------E-K-----------.---......EK---.--..-. 516
C.IL.98.98IS002 -----TSK-----YLSNS.............T-Y-STSNS--I..-Q---------.--E--R-------E-N-T-K-D----.--I----..........I.N-DT--T-T----------------------E-K---I-------.---......E----.-A.... 502
C.IN.03.D24 -----TSV-----YNHT-KQ..........FS-PYNDTNS---..IH-K-------.--E--R-I-----A-N-T-K------.--V----............NTES-NT------------------------EVK---I---A---.---......E----.--LG-. 526
C.KE.00.KER2010 -----TSG---E-LTRLN..............DTYSSNGTN--..-----------.-----R-------A-N-T-T-K----.--Q----.............--T-KT-T------N-K-------------E-K---I---E---.---......E----.--..-. 513
C.MM.99.mIDU101_3 -----TSG---G-YNDTY.............R--D-DSNS---..-----------.--E--R-------A-N-T-K------.--V----................-GTQT------N-K-------------E-Q---I---G---.---......E----.-A.... 516
C.MW.93.93MW_965 -----TSN--T-NL-T.................--LTNTTN--..-----------.--G--R-------A-N-T-K------.-------..............E--RT-T--------K-------------E-K-------G---.---......E----.--..-. 503
C.SN.90.90SE_364 ----DTSX---G-T.....................HTANSS--..IQ---------.--G--R-I-----A-N-T-K------.-------.............TL--DT-K----------------------E-K---I-------.---......E----.--..-. 499
C.SO.89.89SM_145 -----TSG-----YNPN...............NTGS-SNNX--..-Q---------.--E--Q-------K-N-T-T------.--L----ND.....PKR..TEEQ-NT-R----------------------E-K---I---G---.---......E----.--..-. 512
C.TZ.02.CO178 -----TSK---G-FNGT#..............-IVAIQEKIQ-..QS#--R-F--T.-----R-------A-N-T-N-S----.---W---.........SS.KETS-TT-T---L---------R--------E-K---I---G---.---......E----.--..-. 519
C.US.98.98US_MSC3018 -----TSG---G-YND.................TRG-PNG---..---------D-.-----R-------E-N-T-K------.-------............LLD-SST-T---A------------------E-K-------A---.---......E----.--..-. 496
C.UY.01.TRA3011 -----TSS-----YNTTGTES........SN-TESSNETGS--..I------V---.--G--R-------E-N-T-R------.-------.............DG-GTT-T----------------------E-K---I---T---.---......E----.-A.... 509
C.YE.02.02YE511 -----TSK---R-YMFNSTY.........MPN-T-STSNS---..-----------.--G--R-------A-N-T-T------.-------.............GKD----T----------------------E-K---I---A---.---......E----.-A..-. 513
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----T-N---ENITSVN.............ITSKNDST-S--..-Q---------.--E--R-------A-N-T-N-T----.-------............NIT--TE--------N-K-------------E-K-----------.---......E----.--..-. 497
C.ZM.02.02ZM108 -----TSK---RAFNGTYY...........WN-TTGNSNSN--..I--K-------.--E--R-------A-K-T-A------.-------V.......SN..KTDA-KT-T---I--N---------------E-Q---L-------.---......E----.--..-. 530
D.CD.83.ELI -----TSG------NI-A-N.........NITES-NSTNTN--..-Q-------K-VAGRK..-I-----ERN-L--------.-------.............IN-STN-T----------------------Q---------R---.---......E----.-I..-. 511
D.CM.01.01CM_0009BBY -----TSK---R--SIG--ED.......S-GND---ALN----..-----------.--E----------A---K-T------.-------NN.....NSG..N--G-ST--------N-K-----------I-R---------R---.---......E----.-I..-. 523
D.CY.06.CY163 -----TSK---T--SSE--E.........NSTG----LNG---..I--T-----I-.C-G--V---T--PA-I-Q-K----IT.G------.............-NS-CN-T----------------------R-----I---R---.---......E----.-I..-. 515
D.KE.97.ML415_2 -----TSN----I-NVTNGTS........QLE--S--LAGN--..-----------.--G--I-------A-I-K--------.-------............ADNSSQN-T----------------------RV----I-------.---......E----.-I..-. 516
D.KR.04.04KBH8 -----TSG------MVNST............VNQTGLNNS---..-Q---------.--E--R-------E-V-K--------.I-----A..............N--TN-T------N-K-------------QV--I-L-------.---......E----.-I..-. 500
D.SN.90.SE365 -----TSG------K....................-KSG-N--..----------L.--R----------E-V-S--------.--L----..........I.H-TS--T-T----------------------RL--------T---.---......E----.-I..-. 508
D.TD.99.MN011 -----TSK--DREFNITGN............N-T-NSTD----..I----------.--G----------A---K--------.-------..............K-ASN-T----------------------R-----------R-.---......E----.-I..-. 503
D.TZ.01.A280 -----TSL---T--IKG-.............QN-TETNNS---..I----------.--G----------A-L---T------.-------............NVN-SRE------------------------R---I-----R---.---......E----.-I..-. 510
D.UG.99.99UGK09958 -----TSK------TGGG.............NIT-ITSITN--..-----------.--G----------E-L-Q--------.-------............ATNDSQ--T---A------------------R-----L-------.-T-......E----.-I..-. 501
D.YE.02.02YE516 -----TST--TR-INTTNDN.........-VN-TGNNTN----..I----------.--G--R-------A-I-K--------.-------............S-NT-ST-T----------------------R-------------.---......E----.-I..-. 504
D.ZA.90.R1 -----TSG------NRTGN............N-SS-GSNE---..-----R-----.--G----------E-L----------.I------............D--SSHN-T----------------------R---I-L---R---.---......A----.-I..-. 516
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----TSG---D-L--.................DTVDNETI--..--------V--.--G--Q----A--A-N-T-N------.-------............NEG-KTT-----E--N-K-------------E-------------.Q--#....KE----#--..-. 502
F1.AR.02.ARE933 -----TSG---D-.......................DDNG---..--------V--.--E--R-NNH--HA-N-T-G------.-------TG....NCTD..GGTG-CT-T------N-K-------------E-----------R-.Q--......K----.--..-. 503
F1.BE.93.VI850 ----DTSG---D-G......................SNNG---..--------V--.--G--R---TS--A-N-T-N------.-------..............NESNI-T---E--N-K-------------E-------------.Q--......-----.-A..-. 490
F1.BR.07.07BR844 -----TSK---D-D......................PFNE---..-----R---G-.GREE-R-T----TD-N-T--------.-W--G--............NGN-SIN-T------N-K-------------E------T------.Q--......K----.-I.L-. 507
F1.CY.08.CY222 -----TSE---NSN......................SNNG---..---K-------.--G--Q-------A-K-T-N-S----.-------QSN.........KSKD-G-------R-NIK-------------E-----I-------.Q--......K----.--..E. 502
F1.ES.x.P1146 -----TSK--TNNI......................SSNG---..-----------.--G--Q---TA--A-N-T-N------.-I-----..........Q.EGR-DTE--------N-K-------------E-K---I---E-R-.Q--......K----.-A..-. 519
F1.FI.93.FIN9363 -----TSL---N-V......................PNNG---..-------FV--.--E--R----A--A-N-T-N------.-------............QSN-SD--T--------K-------------E---------RP--.P--......R--R-.--..A. 500
F1.FR.96.96FR_MP411 ----DTSG---ESE......................KYNG--I..---K-------.--G--Q---SA--A-R-N-N-T----.-------..........Q.S-DT-RT-T---E--N-K----N--------E-----------R-.---......---R-.--..-. 501
F1.RO.96.BCI_R07 -----TSG----STSPEG..............VF--SHKGN--..-L---------.--G--Q----A--A-S-T-N------.-------..............Q---T-T------N-K-------------E-----I---R-Q-.Q--......K----.-A..-. 521
F1.RU.08.D88_845 -----TSK---H-V--D-N...........NIV-GSSLNG---..--------V--.--G--R----A--A-K-V-NXX----.-------............X-DTRTN-T---A--N---------------R-------------.H--......E-Q--.-L..-. 520
F2.CM.97.CM53657 -----TVA---A-NMTN................AMNRSNGI--..-----R--V--.--R--R----A--A---Q-N-S----.I------.............KN-TNNDTL-----------------------------------.Q--K....RE----.--..-. 507
G.BE.96.DRCBL -----TSG---NSILK-................-IS-NN----..-N-K----VR-.--R--Q-------A-N-T-R------.I------.............DN-ST-----------KN----------T---KS--I---R-R-.---......E----.--..-. 505
G.CM.04.178_15 -----TSG---DSITKLA.............KNGTIKPNE--Q..--------VR-.---G-Q-------A-N-T-Q------.-------..............---TT-T--------------------I---K---I-----G-.---......E----.--.V-. 512
G.CN.08.GX_2084_08 -----TSG---NSKL-.................ST-TNNT---..--------VR-.--R--Q-------A-N-T-R------.------A..............N-TGN-T--------------------I---K---I-----R-.---......-----.--..-T 510
G.CU.99.Cu74 -----TSK----SXMX..................-ST-NGPFK..--XK----VR-.--R--Q-------A-N-T-V------.-------............T-NT-RT-V---A-------------R------K-------X-R-.---......E----.--..-. 516
G.ES.09.X2634_2 -----TSE----SYL...................-STSN----..--------VRL.--R-EQ-------E-N-T-R------.--V----............N-DTK-N-T---A--------------------K---I---R-R-.---......G----.-A.... 509
G.GH.03.03GH175G -----TSR---NETG....................NSTNTN--..---K----VR-.--R--Q-------E-E---D-T----.I------..........N.S-NT-NT-T--------------------T---KS--I---R-R-.---......E----.--..-. 513
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B.FR.83.HXB2 FFYCNSTQLFNSTWFNSTWS.........TEGSNNTEGSDTIT..LPCRIKQIINM.WQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGL.LLTRDGG.............NSNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKR.RVV......QREKR.AV..G. 514
G.KE.93.HH8793_12_1 -----TSG---NET......................ISNG---..---GX---VRL.--R--Q---S---ARN-T-K------.-------..........N.A-NAS-T-T---A--N-K----N----------K---------R-.---......G----.--..-. 501
G.NG.09.09NG_SC62 -----T-G---TSG--..................D-ITN---M..--------VR-.-----Q-------E-S-T-R------.--M----............N-NT-KT-T---S----------------I---K--EI--G--R-.---......-----.-A.V-. 507
G.PT.x.PT2695 -----TSA----SSLS.................-SNSSN----..--------VR-.--R--Q-------E-N-T-M------.-------..........E.N-GT--T-----V--------------------K----T--R-R-.---......G----.--..-. 534
G.SE.93.SE6165_G6165 -----TSG----SLLR.................S-SSENG---..---K----VR-.--R--Q-------A-N-E-N-S----.I------NNN.........NTNTS------------------------T---KS------R-R-.---......E----.--..-. 517
H.BE.93.VI991 -----T-K------T--SYTND......TYNSNSTEDITGN--..-Q-K----V--.--R--Q-------R-N-T-I------.I--F-R...............N-TNNVT--------------------------------E-R-.---......E----.--..-. 520
H.BE.93.VI997 -----TSG----S-TGDN.............INMPNDTGKN--..--------V--.--R--Q-------K-S-T-V------.I--Y-ED.............KG--DNVT--------------------------------E-R-.---......E----.--..-. 513
H.CF.90.056 -----TSG----S-EMH-N...........YT--D-K-NEN--..--------V--.--R--R-------Q-N-M-V------.I--I-E-.............-ASA-NYT----------------------------I----TR-.---......E----.--..-. 506
H.GB.00.00GBAC4001 -----TSR------NSND..............TG-GTDNS---..---K-------.--R--Q-------Q-N-T-V------.I--L-RY.............VD-GTNVTL---------------------Q-----I-----R-.---......E----.--..-. 513
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----TSI----S-DEN................STVTINE-V-..---K-R--VR-.--R--Q-I-----A-N-T-T------.-------..........N.TKES-S--T---T----K----N------I--V--------R---.---......E----.-I.V-. 514
J.CM.04.04CMU11421 -----TSS----S-SS#................RMIQIAQQ--#II--K-R--VR-.-----Q-I-----E-N-T--------.I------D.......KN..ST---ST-----T----K-------------E---------R---.---......E----.-L..-. 517
J.SE.93.SE9280_7887 -L---TSK----S-DKNSI............EAT-DTSXA---..I--K----VR-.--RT-Q-I-----A-N-T-T------.-------N.......RG..NG-E-GT-T---T--N-K-------------E-------------.---......E----.--..-. 509
J.SE.94.SE9173_7022 -----TST----S-DENNI...........KDT-S-NDNT---..I--K----VR-.--RT-Q-I-----A-N-T-K------.-------.........NR.NG-E-GT-T---T--N-K-------------EL------------.---......E----.--..-. 511
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -S--DT-DTVDD-E.....................E-EDT---..I----------.-----Q-I----TA-N-T-R-----M.I------..........N.D-NTRTE-T----------------------Q-----I---R-R-.---......-----.--..-. 509
K.CM.96.96CM_MP535 -----T-K---E-.......................GENG---..-----------.-------I-----A-S-N-------M.I------..............N-THN-T----------------------Q-----I---R-R-.---......-----.--..-. 500
01_AE.AF.07.569M -----T-R---N-CIKN...............ATVRGCN---I..-----------.--EA-Q---------I-N-V-----I.-------..............NSSTN-T---E--NIK-------------Q-----I---R---.---......E-Q--.--..-. 509
01_AE.CF.90.90CF11697 -----T-K------TTNEI...........MEEFKGTN-S---..-------VV--.--E-----------EAVN-V-----I.I------...............-ATN-T------N-K-------------Q-----I---R-R-.---......E----.--..-. 514
01_AE.CN.09.1119 -----T-K------IGN................ETRGEGNA-I..---K-------.--G--Q---------I-K-V-----I.-------..............GD-T---------NIK------------IQ---------R---.---......E----.--..-. 509
01_AE.HK.04.HK001 -----T----D-S-NTT...............TT-R-NRSNFI..-----------.--ET---------R-S-Q-V-----I.-------..........N.N-GS--T-T-------I--------------Q---------R---.---......E----.--.V-. 510
01_AE.JP.x.DR0492 -----TSK--TWPGNE.................TRKGDNG--I..---K-------.--G--Q---------R-N-V-----I.-------.............AN-ATN-T------NIK-------------Q-----I---R---.---......E----.--..-. 516
01_AE.TH.04.BKM -----T--------VGNETKKGD...NGTIRNETKKGDNG--I..-----------.--ET-Q---------T-N-V------.-------..........G.N-DSSQN-T------NIK-------------E-----I---R---.---......E----.--..-. 522
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----T-K------TGNES............RDGCNGTTCK-I..---KL------.--EA-Q---------S-N-V-----I.-------............AA-K-DT--------NIK-------------Q---------R---.---......E----.--..-. 510
01_AE.VN.98.98VNND15 -----T-K---D-CIKN................-SRGCN---I..-----------.--R--Q---------R-N-V-----I.-------TN....SRTN..ETNETNE---------IK-------------Q-----I---R-R-.---......E----.--.V-. 518
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----TSG------TWNSDN..........NTGYSNNT-EL--..-Q---------.--R--Q-------R-I-K-E------.-------..............N-STN-T---------------------IQ--------N----.---......E----.--..-. 514
02_AG.CY.09.CY256 ----DTSR------DT--G............YD-SSRDN----..-K-K-R-VVR-.--R-AQ-------Q-E---N-T----.-------.............--SGAN-T--------------------------------H---.---......E----.--..-. 508
02_AG.ES.06.P1261 -----T-N------EKNNNT.........MTSNISS-LN-I--..-Q-K---F---.--R--Q-------P-V---E------.-------..............ND-TN-T----------------------E-K-----------.---......E----.--.V-. 511
02_AG.FR.91.DJ263 -----TSE------NSTWDNS........SNHIESNHTEGN--..-Q------V--.-----L---------E---K------.-------.............SN-STN-T--------------------------------RP--.---......E----.--..-. 520
02_AG.GH.03.03GH181AG ----YTSD------P-N-AE.........SNSTGSIRSNE---..-K---------.--R--Q-I-----R-E---D------.I------.........NN.SE-A-GT------------------------------L---R---.---......---R-.--..-. 517
02_AG.LR.x.POC44951 -----TSI------D---V............NT-I--SN----..-Q---------.-----Q-------K-I---D------.-------.............-N-STT-T------------------------D-I-----H---.---......EK---.--..-. 503
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----T-P--K-V-NKNGSTW.......NSNTT-S--SNN---..-Q-K------L.--R--Q-I-----P-V---E------.-------............NIDDDAN-T--------------------------------R-R-.---......G----.--..-. 515
02_AG.SE.94.SE7812 -----TSN---R--NHNGTWNAPGPFNDTEDKTI-GTEDK---..-Q------VR-.-----Q-------P-E---E------.-------.............-D--NT-T-------------------------------SH---.---......E----.-L.V-. 517
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----TAE------ASN-NGIWA....SNINA---KDAN----..-K-K-------.-----Q-I-----E-V---D-----I.-------.............DNT-GD-T-------------------------------SH---.---......E----.--..-. 511
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----TSE----S-N-D-A............S----GSN----..-Q------V--.-----Q-------K-V---E------.I------..........D.N-N-SVN-T----------------------------I---H-R-.---......-----.--..-. 507
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----TSA----I-NSTW.............N-TGENIT-P-K..--------V--.*----Q-------P-V---N-----I.-------..............I-STN-T--------------------------------G---.---......E----.--..-. 510
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----T-K------NGTE..............EL-NTEG-IV-..-----------.--E----R-----A------------.-------.............-QS-VT----T-----------------------------R---.---......-----.--..-. 498
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T-P-----HMQNGT...........NITSTDSTNS---..-Q--L--FVR-.--E--Q----S--A-S-N---D---I.I------...............T-NT----------------------------I----N--R-.---......----*.--..-. 512
05_DF.BE.x.VI1310 ----DTSK---A-V--D-VF.........NATMF-NDSDKN-I..---K----VR-.--G--Q----A--A-N-A-N-T---I.--A----........NG..ND-S-DT------------------------E-Q---I---R---.Q--......K----.-M..-. 519
06_cpx.AU.96.BFP90 -----TSN---TSDLFN-..............-RGNDTNT---..---K----VR-.--R--Q-------A-N-T-V-----I.I-----..............-NE-V--T------------------------K---I---W-R-.---......G----.--..-. 517
07_BC.CN.98.98CN009 -----TSG---G-YMPN...............DTKSNS-SI--..I----------.--E--R-------E-N-T-K------.--V----.............TET-DT-T----------------------E-K-------A---.---......E----.--..-. 510
08_BC.CN.06.nx2 -----TSK-----YMSNGTYIF......NGTMI-G-KDNSS--..IQ---------.--E--R-------A-N-T-K------.--V----.............EGE-ST----------KN------------E-K-------E---.---......E----.--..-V 517
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----DTSG---N--NGTW..............E--NNSIENY-..IH------VR-.--R--Q-------P-E---R------.I------...............SDDN-T---T--N-K-----------------------R-R-.---......E----.--..-. 500
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----TSE------TSNN..............TSTGVNGS---..-----R-----.--G----I-----A-L-N--------.V------............A-N-SQN-T--------------------------I-L---T---.---......E----.-I..-. 498
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----TSK------NSNGT...........V-NSTIGPN-N--..-S-K----VR-.--R--Q-------Q-K-M-N-T----.-------.............KNSSKT-T---I----K-------------E-K-------R---.---......E----.--..-. 523
12_BF.AR.99.ARMA159 -----TSG---D-.......................ISN---I..---K----V-L.--E--R----A--E-N-T-N------.-------............L-ET-QT-T------N-K-------------E---------R---.Q--......T----.--..-. 500
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----TSA------E-D-V-.........-Q---D-GSN----..-------FV--.--R--Q-------Q-I---E------.--S----............VGN-RTN-T------N-K----------------------SR-R-.---......A----.--.V-. 518
14_BG.ES.05.X1870 -----T--------SSAWN............-TTG-NNTGV--..-------V--L.--E-----------------------.--V----..........R.S-DSSKP--------N-K-------------------------R-.---......-----.--..-. 516
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----TS--------QNGN...........STW-D-A-NG---..-----R--V--.--E--R-------K------------.-------..........KNE-TT-TT-----A----------------I---------------.---......-----.--..-T 505
16_A2D.KR.97.97KR004 ----DTSG------PANA.............SRE-E-KDRNV-..--------V--.--R--R-------N-T-K-T-----M.I-----............NSGG-ATN-T-----------------------L--------R-R-.---......E----.-A.... 512
17_BF.AR.99.ARMA038 -----TSK---DSRD-..................D--SN---I..--------V-R.--E--Q----A--A-N-V-N------.-------............QGNGSGP-----E--N-K-------------E-------------.---......-----.--..-. 506
18_cpx.CU.99.CU76 -----T-A------NKTXGTW.......IKLDNTTNXQNG---..-Q------VR-.--RT-Q------SR-N-T--------.I--S-L.............IXHXT-NVT----------------------------------R-.---......G----.--..-. 514
19_cpx.CU.99.CU7 -----T-D----.........................#EE---..-Q-----VV--.--#--Q-------P-V-Q-K------.-------.................NN-T---A--G-----------------------------.---......E----.-M..-. 460
20_BG.CU.99.Cu103 -----TSG----SN......................NN-GN--..--------VR-.--R--Q-------A-S-T-I------.-I-----............N--T-RT-----A--------------------K-------R---.---......-----.--..-. 500
21_A2D.KE.99.KER2003 -----T--------NSTES-..........TWNSTESNNS---..-----------.--E----------E-H-N--------.-------............T-NTSNM--------N-K-------------R---------R---.---......D----.-I..-. 510
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----TSG------HDN-..............TGLDNTNG--I..-----------.--RA-Q-------P-T-T-X------.-------.............DK-SAN-T----------------------------I---R---.---......E----.-L..-. 499
23_BG.CU.03.CB118 -----TSG----SN......................NN-SN--..--------VR-.--R--Q-------A-S-T-V------.II-----..............P-SXN-T--LA--------------------K---------R-.---......E-G--.--..-. 506
24_BG.ES.08.X2456_2 -----TSN----S.......................NFNSN--..--------VR-.-----Q-------A-S-I-V------.IIS----............YENSSGT-T---A-------------R------K-------R-R-.---......G----.--..-. 511
25_cpx.CM.02.1918LE -----TSS----S-T---..............A-G-D-N-N--..-Q---R-----.--R--Q-------Q-V----------.I-----A.............-TA-NT---------------N--------R-----------R-.---......E----.-I..-. 508
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----TSG---R--KDGN-............TTQENGTNEN--..--------VR-.--E--Q------VA-M-Q-I------.I------.............KDK-DT--------N-K-------------Q-----L-----R-.---......E----.--..-. 509
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----DTKE------NK--NGTW.....TKNSTTGE-GNTAN--..-Q------V--.--RT-Q-I-----R-I-Q-E-----I.-----R...............H-HTN-T------N-K----N--------E-----I---R---.---......E----.--..-. 514
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----T-L------KWNNT...........WNNTGKGADKN--..-L--------R.--E----------E------------.-------..........S.N-ET-MT-T---A----------------------------M-R-.---......-----.--..-A 526
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----TSR----V-RLDNNTSWE...QDNNTRNGTNSNN----..-----------.-LA----TSP---R-------T--L-.-S-N---..........S.N-TT-RN-T----------------------R-------------.---......-----.--..-. 528
31_BC.BR.04.04BR142 -----TSG-----YYSTYN...........STVS--TADVN--..I----------.--E--R-------K-A-T-I------.------...............DK-DT-T----------------------E-K---I-------.---......E----.--..-. 500
32_06A1.EE.01.EE0369 -----TSK----SS......................RSNE---..---K-R--VR-.----AR-------A-N-T-T------.------S.............KES--T--S-----N-K---------------K---I--S--R-.---......G----.--..-. 508
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T-R---N-CL-E................TMGNCNG--I..---K-------.--RA-Q---------T-N-V-----I.-S-----............V--SRNN-T------N-K-------------E-----I-------.---......E----.--..-. 510
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T-K------PEN...............GTMEGSNG--I..-----------.--G--Q---------T-N-I-----I.-------.............--TTDT-T---E--NIK-------------Q-----I---R---.---......E----.--..-. 501
35_AD.AF.07.169H -----TSG---NSL---................SGESD-TN--..-----------.--RT-Q-------R-E---V------.-------.............ANE----T------------------------------------.---......E----.--..-. 505
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----TSG------GYNNS...........NVTRLNNTN---I..---K-----K-.--R--Q-------A-R---E------.-------.............KN-STN-T----------------------Q---------R---.---......E----.--..-. 507
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----TSG------NTT-S...........TQIP-RTTDGN--..--------V--.--R--Q-------P-V---E------.M------.............INKTDN-T--------------------------I-I-----R-.---......E----.--..-. 506
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----TSK---D-A......................SNNG---..--------V--.--E--R---TA--A-D-T-R------.-------QK....NNGS..CTEATCTQ----Q--N-K-------------E-----I---R---.---......-----.--..-. 502
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----TSN---D-.......................I-NG--I..---K-R--V--.--E--R----A--A-N-A-N-T----.-------........SG..S-GT-QN-T------N-K-------------E-----I---R-Q-.Q--......K----.-A.... 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----TSG--DNNTG....................-DTN----..---K----V--.--E--R----A--A-N-T-N-S----.-------..........Q.N-ET-NT-T------N-K-----------------------R-R-.---......-----.--..T. 509
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----T-E---D-E......................SNNTI--..-----------.--E--R----A--A-N-T--------.-------..........LANQTG-QNDT----------------------E-----I---T---.---......-----.--.... 501
43_02G.SA.03.J11223 -----TSR--GLFN.....................XS---NL-..I-X-----VR-.--R--Q-------E-I-T-R------.-------.............-I-STNDT--------K--------X------K-X-X-----R-.---......-----.--..-. 497
44_BF.CL.00.CH80 -----TSG---DSIP...................ISNA-----..--------V--.--E--R----A--A-R-S-N------.-------..............KTDXN-T------N-K-------------E-----I-------.Q--......T--R-.--..T. 502
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----TS-------SHND.............TGSTK-YNG--Q..-----------.--RA-R--F----Q-A---E------.-------.........NA.NEAR--T------------------------Q---------R-R-.---......E----.--.V-. 503
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----TSG---D-G......................SNNE--I..-------M---.--E--R----A-VA-N-T-N------.-------..............PG-KTQ---------K-------------E-----I-------.Q--......T----.--..-. 493
47_BF.ES.08.P1942 -----T-S------E-D-N...........ITEESNSSD----..-Q-K------L.--E------------Y-N--------.I-V----............N-RTS---T---E--N-K-------------------I-------.---......--Q--.--..-. 506
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----T-K---D-CIE.................---RCNHA-I..-----------.--G--Q-------N-K-N-V-----I.-------............R--SDGN-T------NIK-------------Q-----I---R---.---......E----.--..-. 518
49_cpx.GM.03.N26677 -----T------S-NKNAN............-TTGNTTNS---..-Q------VR-.--RI-Q-I-----A-N-T-T------.-------.............-NT-NT-----T------------------ELK---I---R---.---......E----.--..-. 513
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----T-R----N-TGDE.............NVTGHG-N-I-I..-----------.--RA-Q---------K-N-V-----I.-------.............DN-STNDT---A--NIK----N-------IQ-----I-------.---......E----.-A..-. 509
O.BE.87.ANT70 -----TAKM--Y-FSCNGTT..........CSVS-VSQGNNG-..---KLR-VVRS.-IRGQSGL-----K-NLT-M-----M.I-Q.MD..........NT.W--S-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS----RIA-.P-IST..RTH----.--..-. 512
O.CM.91.MVP5180 -----TSGM--Y-FI-C-K-G.......CQ-IKGSN-TNKNG-..I--KLR-LVRS.-M-GESRI-----P-NLT-H-----M.I-QL-QP.............WNSTGENTL--V----K-I--TK--N----Q-K-FS-----MS-.PIINI.HTPH----.--..-. 522
O.CM.96.96CMA102 -----TSGI--YNFTCLGTTCT......DNSTN-TNSING-SM..I--KL--VVRS.-I-G-SGL-----K-NLT-R-----M.I-QI-XP...........WGSNITNDTT---V----E-I--TQ-FN----RVK-FS--X--IA-.P-IGT..GIH-DR-.--..-. 526
O.CM.98.98CMA104 -----TSGM--Y-FTCNKTN..........CTN-R-DN-TND-..I--KLR-VVRS.-IQG-SGL-----K-TLT-M-----M.I-EMERSWNGSATKD...INATW-INAT---I----K-I--TQ-FN----RVK-FS-----IA-.P-IGMGTGTH----.--..-. 530
O.CM.99.99CMU4122 -----T--M--Y-FSCNGT-C.......TNNQ--SXNKNG-L-.EI--K---VVRS.-IRXESGL-----K-PLK-E-----M.I-QK-EP...........WNKT--THAT--------K-I--T--------RVK-FS-----IA-.P-IGT..GTH----.--..-. 521
O.FR.92.VAU -----TN----H-FSCKKNMTY......NKINCT-ISNNSNG-QAI---LR-VVRD.-MRG-SGL-----P-NLV-R-----M.I-Q..LDT.........PWNKTHPN-TTL-------K-I--TQ-F-----RVK-FS-----IA-.PTIGT..STH----.-A..-. 525
O.SN.99.99SE_MP1299 -----TSKM--Y-FSCIGTN..........CT--QNSSNSND-.RIY-----VVRS.-IQG-SGL----RK-NLT---L---M.I-QL-MP...........WNST--SNAT---T----K-I--T--F------VK-FS-----IA-.P-IGT..GT-----.--..-. 525
O.US.97.97US08692A -----TS-M--YIFNCTGTTCNY....TKNIQNYTFSQNT-S-.KI---LR-VVRS.-MRG-SGP-----R-NLT-G-----M.I-EM-EP............W-ESHRES----T--N-K-I--T--LR----R-K-FS-----IT-.P-IGF..GTR----.--..-. 538
O.US.99.99USTWLA -----TN-M--Y-FECNNSNC.......RIQND---YENS-R-..IY--LR-VVRS.-MRG-SGL-----K-SLT--------.I----AL........I..XRX-S-PNIT---T----X-I--TQ--N----RVKSFS-----IS-.P-IGT..NH-----.--..-. 523
N.CM.02.DJO0131 -I---TSR---ESMN...................TNGTNG---..-----R--V-L.-TR---GI-----R-NLT-N-T----.I-EHS--.................SNGTVY-T--N-VNL--Q------T-S---I----G----.-T-......S----.-A.F-. 490
N.CM.04.04CM_1015_04 --L--TSR--DENG......................TVNG--I..--------V-L.-TR---GI-----R-N-T-N-S----.I-E..VS.................GNSTVY-S--N-VNL--Q--------S---I----G----.-T-......N----.-A.F-. 483
N.CM.06.U14842 -----TSK---ENE.....................-HSNQ---..----VR--V-L.-T-I--GI-----R-N-T-N------.I-ESS--.............GN-ISNVSVY-T--Y-VNL--Q--H--E--SV--I----G----.-T-......S----.-A.F-. 505
N.CM.95.YBF30 -----TSK---EELL....................N-TGEP--..-----R--V-L.-TR---GI-----R-VLN-T------.V-EYS--..............PDTKET-VY-S--N-VNL--Q--------S---I----G----.-T-......S----.-A.F-. 502
N.CM.97.YBF106 -----TSR---ESE.....................NKTNK--I..--------VXL.-TR-X-GI-----R-NLS-X-S----.I-E.HS-...............E-GNKTVY-S--N-VNL--Q--------S---I----G----.-T-......S----.-A.F-. 488
N.FR.11.N1_FR_2011 -----TSNI-DEGKN....................ETT-E---..-----R--V-L.-TR---GI-----R-NLT--------.M-E.YS-...............TGDNTTVY-S--N-VNL--H--------S---I----G----.HT-......S----.-A.FX. 494
P.CM.06.U14788 -----TSS---FSYTWNDTT.........WRAAG-HNT-EN--..-S--L--VV-S.-MR--SGLF-T--E-ELK-Q------.M-E-ELP............Y-DSSKNTTLS-I----TNI------P----QVKA-A-----IS-.PTIMA.HDGH-K--.-A..-. 535
P.FR.09.RBF168 -----TST---YSYTCN-SG.........ACTGKH-GENM---..----L--VV-S.-M---SGLF----E--LQ-H------.I-D..RA........S..PY-A-SSNTTLS-T--E--NI------P----QVKA-A----RVS-PTIMAH..DAH-K--.GA..-. 527
CPZ.CD.90.ANT ----DI-PW--A-YTG..................-LITNGALI..AH------V-H.-GI-S-GI-LA-RR-NVS-T-S---I.M-E..-Q..............IY--TVKVS-AAR.VA-Q--A--SR-Q--E-X--S----TX--.PEIK...QHS-Q--.GI..-. 506
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----TSEII-I-KI....................NKTENMTI..I----R--V-S.-MR---GIF----R-N-T-T-----M.--E..IHKNR...EDQG..EDQDQNNTYVCLT--N-K-I---------I-E-Q--------SR-.YA-EK..QHH----.-L..-. 505
CPZ.GA.88.GAB1 -----TS-I-TDN.......................ITNGI-I..-----R--VSS.-MR--RGI-----R-N-T-N------.---S-TP............VTN-SGNLT---T--N-K-I-----------R----S------R-.HT-AR..QKD-Q--.-A.F-. 504
CPZ.TZ.00.TAN1 -----L-NWT-TWTA-.................RTNNTHG-LV..A---LR--V-H.-GI-S-GV-L--RR-TVK-H------.IM-..AE..........K.D-N-SYTPQ-SAVVE...-Y-KV--AR----E-Q--S---RPG--.PEIKA..NHT-SR-.D-..-. 505
CPZ.US.85.US_Marilyn -----TIP---M-YN....................NTDNT---..-K---R--V-Q.-MR---GIF----K-VLS-N-----M.I-D..ISISA.........V-NDSRNITVM-T----TAL-KN--H-----S---I----G----.HT-......K----.-A.F-. 486
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B.FR.83.HXB2 ....IG.ALFL.GFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNAS.W.............S.NK...SLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQEL 660
A1.AU.03.PS1044_Day0 ....--.-V-I.--------------I-----------------S-----------M-K------------V--L-----------------------N----NT.-.............-.--...NKSE--DKM--LQ--K--S---QI-YN------T---I----- 667
A1.ES.06.X2110 ....--.-V--.--------------L-----------------S---Q---------K------------V--L------------------I--P------YT.-.............-N--...-YDE--KNM--LQ--K-XSS--DQ-YN---K------I---D- 658
A1.GE.99.99GEMZ011 ....L-.-A--.--------------L-----------------S----------Q--K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-YSE--DNM---Q--K-VI---NI-YE--------------D- 656
A1.IT.02.60000 ....L-.-A--.--------------L-----------------S----------Q--X------------V--------------------------S---XS-.-.............-.--...-HDD---NL---Q-XK------NI-YN---Q-XS-------D- 664
A1.KE.06.06KECst_001 ....--.-V--.--------------------------------S-------------K------------V-------R------------------N----S-.-.............-.--...-Q-E--DNM--LQ--K--D---QF-YD-L------------D- 675
A1.RU.08.PokA1Ru ....L-.-A-I.--------------L-------K---------S-------------K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...--RA--DNM------K-VH---NI-YQ---------------- 660
A1.RW.93.93RW037A ....L-.-V-I.--------------I-------------------------------K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-QSK--DNM--LQ--K--S---DI-Y-----A---------D- 653
A1.SE.95.SE8538 ....--.-V-I.--------------I-----------X-----S-------------K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-QSE--DNM--LQ--K--S---QT-YR--------------D- 658
A1.TZ.01.A341 ....--.-V--.--------------I-----------------S----------Q--K------------V-------R------------------N----S-.-.............-.--...-YDD--QNM--LQ--K--S---DI-Y---------------D- 650
A1.UA.01.01UADN139 ....L-.-A--.---S----------L-----------------S-------------R------------V--------------------------N----SN.-.............-.S-...-HDE---NM---Q--K-VI---NI-YG---K----------D- 658
A1.UG.99.99UGA07072 ....M-.-VLI.--------------I-----------------S-------------K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-QSE--DNM--LQ--K--S---QI-YN------I--K----D- 659
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ....L-.-V--.--------------I-----------------S-------------K------------V---------------------I----T----S-.-.............-.--...-YDD--DNM---Q-EK--G---E--Y--L----V--------- 663
A2.CD.97.97CDKTB48 ....L-.-V--.--------------I----------T------S---K------QM-R------------V--L----Q----------------A-D-R--S-.-.............-.--...TQ----KNM--LQ--K--ST--DI-YM-L------------D- 647
A2.CM.01.01CM_1445MV ....L-.-A--.--------------I-----------------S---K------Q--K------------V--I----Q------L-----------T----S-.-.............-.--...NQS---DNM--L---K--S---ET-YK-L-D----------DV 659
A2.CY.94.94CY017_41 ....L-.-V--.--------------L-----------------S---Q---------K------------V------------------------A-T----T-.-.............-.--...-QDE--DNM--LQ--K--S---NI-YR-L------------D- 662
B.AR.04.04AR143170 ....M-.-M--.---S----------V------------------------D----M--------------V-------S--RF--M-----------T------.-.............-.--...--KG--DNM-----E---D---D--YT-L-------------- 652
B.AU.04.PS1038_Day174 ....--.-M--.--------------V------------------------------F-------------V---------------------------------.-.............-.--...XQXE--ENM---X-E---D---EV-YT-L-X--I-------D- 659
B.BO.99.BOL0122 ....--.-M--.--------------V-----------------------------M--------------L-------R------------------N----S-.-.............-.--...--SK--DNM-----E---D---G--YT---------------- 654
B.BR.06.06BR1119 ....--.-M--.--------------L-------I---------------------M--------------V--------------------------N----T-.-.............-.--...--GE--DNM---Q-EK--DK--NS-YN-L-D----------D- 667
B.CA.07.502_1191_03 ....L-.---I.---S----------L-----------------------------M--------------V-------R------L------I----S-T--ST.-.............-.--...--DE--KNM---Q-EK--D---DI-YT-L-K------------ 666
B.CN.09.1121 ....L-.-M--.--------------V-------L---------------V--------------------V--------------------------N------.-.............-.--...-M-E---NM---Q-E---D---GT-YT-LV----------K-- 659
B.CO.01.PCM001 ....L-.-M--.--------------I--------------------------------------------V--------------------------T------.-.............-.--...--DM---NM---D-EK--D---G--YT-------------K-- 654
B.CU.99.Cu19 ....V-.-M--.-------------A------T--------------------------------------V--------------------------T------.-.............-.--...--DK---NM---Q-EK--D----I-YN---------------- 667
B.CY.09.CY266 ....L-.----.--------------L-----------------------------M--------------V-------Q-------------------------.-.............-.--...--SA---NM------K------QI-YN---Q--T--------- 664
B.DE.86.D31 ....L-.-V--.------------R--A-------------------------------------------V-------R-------------------------.-.............-.--...-MDM---NM-----E---D------YT---------------- 654
B.DK.07.PMVL_011 ....--.-V--.-----------------------------------------------------------L-------R-------------------------.-.............-.--...N-T---DNM---Q-EK--D------Y--L--------Q----- 683
B.DO.05.05DO_160884 ....--.-V--.-----------------------------------------------------------V-------------------------------T-.-.............-.-R...-RDY--ENM-----EK--D---EI-YQ---I------------ 646
B.EC.89.EC003 ....L-.-V--.---S-------------------------------------------------------V---------------------------------.-.............-.--...-FNE---NM---Q-E---D---G--YT---D------------ 658
B.ES.09.P2149_3 ....L-.----.--------------V----------------------------------------------------Q-----------------------T-.-.............-.-R...-QSD---NM-----E---D------YT---K--I--------- 649
B.FR.92.92FR_BX08 ....--.-M--.--------------L--------------------------------------------V--L----Q--RF--M------------------.-.............-.--...N-S---DNM-----E---S---EI-Y--------------LD- 647
B.GA.88.OYI_397 ....L-.-M--.------------R----------------------------------------------V--------------------------T------.-.............-.--...--NE--DNM---Q-E---D---H--YT---------------- 659
B.GE.03.03GEMZ004 ....L-.-M--.----------------------L------------------------------------V-------R------------------S----S-.-.............-.--...--DM--GNM---Q-EK--D---D--Y--L-D--I--D---K-- 661
B.HT.05.05HT_129389 ....L-.-M--.--------------IA--A----------------------------------------V-------Q------L------R----T----T-.-.............-.--...--DY--QNM---Q-E---S---G--Y-------I--D------ 666
B.IN.x.11807 ....--.-V--.----V-----------------L--------------------------A---------V-----C------------T------------T-.-.............-.--...--DA--DNM-----E---S----R-YT---------------- 658
B.JM.05.05JM_KJ108 ....--.-M--.--------------L---------------------K----------------------V-------R------------------S------.-.............-.--...-VDR--GNM-----E---D---D--YN-LM----------K-- 658
B.JP.05.DR6538 ....--.-M--.--------------V---------------------K----------------------V--M----R-----------------------T-.-.............-.--...--GD--DNM---Q-E---D---N--YT-L-------------- 668
B.KR.04.04KMH5 ....--.-M--.--------------V-------L------------------------------------V--------------------------N----T-.-.............-.--...T--Y--GNM-------------D--YN-L-K------------ 657
B.MM.99.mSTD101 ....L-.-M--.--------------I-----------------R--------------------------V------------M------------------T-.-.............-.--...--DD---NM-----E---H---AE-YT---Q---------L-- 664
B.NL.00.671_00T36 ....L-.-M--.---------------A-------------------------------------------V--I----Q------------------T------.-.............-.--...--D---ENM---Q-E---D------YT---D--K--------- 659
B.PE.07.502_2649_wg8 ....L-.----.--------------L--------------------------------------------V-------Q------M-----------T----T-.-.............-.--...--D----NM-----EK--D---GI-YN------T------L-- 652
B.PY.03.03PY_PSP0115 ....--.----.--------------L-----------------------------M--------------V-------------------------------T-.-.............-.--...-M-Y--QNM---Q-E---D---DI-YN--------------D- 656
B.RU.04.04RU128005 ....L-.-V--.--------------------------------X--------------------------V---------------------------------.-.............-.--...--NE--DNM---Q-X---D---XT-YN-L-------------- 654
B.TH.00.00TH_C3198 ....--.----.--------------------------------R---S------R---------------V-------------------------------N-.-.............-N--...-Y-----NM---Q-ET--D---KE-YT---Q------------ 656
B.TT.01.01TT_CRC50069 ....--.-M--.----------------------L------------------------------------V-------R----------------H------G-.-.............-.--...--SN--ENM-------------N--YT-L-------------- 664
B.TW.94.TWCYS_LM49 ....--.----.--------------L-----------------------------M--------------V-------R----------------N-N----I-.-.............-.--...TYDE---NM---Q-E---D---DH-YN-L-K----------D- 650
B.UA.01.01UAKV167 ....L-.----.--------------I--------------------------------------------V-------G----------A-------T-----T.-.............-.--...T-K---DNM-----E-------DI-YN---Q------------ 669
B.US.11.ES38 ....F-.----.--------------V--------------------------------------------V--------------L----------------N-.-.............-K--...T-GE--DNM--IQ-EK--D---DI-Y--L--A-T--DI----- 666
B.UY.02.02UY_TSU1290 ....L-.-M--.--------------L-----------------------------M-----------------------------------------N----T-.-.............-.-R...--DN--GNM-------------N--YN--------------D- 671
B.YE.02.02YE507 ....M-.-V--.--------------I-----------------S-----V--------------------V-------R------L-----------T----TT.-.............-.-R...--DH--QNM---Q-E---D---G--YT-L-------------- 665
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ....--.----.------------------------M-------------------M--------------V-------------------------------S-.-.............-.--...-VND---NM---Q-E---D---KE-Y----------DR----- 654
C.AR.01.ARG4006 ....L-.-V--.--------------I-----------------S-----------M------------T-V--L----R------------------N----S-.-.............-.--...--DN--DNM---Q---------DT-YR-L--------Q--KD- 660
C.BR.04.04BR013 ....--.-V--.--------------I-----------------S-----------M------------T-V--L----R-----------------------S-.-.............-.--...-K-A--DNM---Q-----D---GT-YM-L------------D- 662
C.BW.00.00BW07621 ....--.-V--.--------------I--M--------------------------M------------T-V--I------------------------------.-.............-.--...-EGD---NM---Q-----S---NT-YR-L-N--I---Q--KD- 647
C.CN.98.YNRL9840 ....--.-V--.--------------I---A-------------S---M--------------------T-V--I----------------------------S-.-.............-.D-...-QDD--GNM---Q-----S---DT-YR-L--------E--KD- 665
C.CY.09.CY260 ....--.-V--.--------------L-----------------S---K----------------------V--I-----------------------T----I-.-.............-.--...-KD---DNM---Q--K--S---DT-YR-L------------D- 656
C.ES.07.X2118_2 ....L-.-VIF.------X-------I-----------------S---K-------M------------T-V--I-----------L----------------S-.-.............-.--...-KTD--DNM---Q---------DX-YQ-L----T---Q--KD- 646
C.ET.02.02ET_288 ....L-.----.--------------I-----------------S-----------M-----------RT-V--I----Q----------------P-T----S-.-.............-.--...-Q-E--ENM---Q-----S----T-YR-L-V----------D- 654
C.GE.03.03GEMZ033 ....--.-VL-.--------------I--------V--------------------M--------------V--I----Q------L----------SF----ST.-.............-.--...-QTD--ENM---Q-----S---GT-YQ-L-DA-S------KD- 662
C.IL.98.98IS002 ....L-.-M--.--------------I-----------------------------M------------T-V--I--------F-------------------S-.-.............-.--...-QAE--DNM---Q-----S---DI-YR-L-V------E--KD- 648
C.IN.03.D24 ....--.-V--.--------------I-----------------S-----------I------------T-V-SI----R-----------R-----------S-.-.............-.--...--DD--ENM---Q--K------G--Y--L-K--I---Q--KD- 672
C.KE.00.KER2010 ....--.-VL-.--------------I-----------------S-----------M--------------V--I-----------------------N----S-.-.............-.--...-QTD---NL---Q--K------DT-YR-L----S---R--KD- 659
C.MM.99.mIDU101_3 ....--.-M--.---------------A----------------S-----------M--------------V--I----------------------------S-.-.............-.--...-Q-E---NM------K------DT-YR-L-D------R--KD- 662
C.MW.93.93MW_965 ....--.-V--.--------------I-----------------S-----------M--------------V--I----R------M----------------S-.-.............-.--...TYND--DNM---Q-----S---DT-YR-L-D------R--KD- 649
C.SN.90.90SE_364 ....--.-V--.--------------I-----------------S-----------M------------T-V--I------------------I---------T-.-.............-.--...---D--DNM---Q----------I-Y--L-----------KD- 645
C.SO.89.89SM_145 ....--.-V--.--------------I-----------------S-----------M-----------R--V--I----E-----------------------S-.-.............-.-X...TQ-E--ENL---Q--K--S---DT-YR-L-V---------KD- 658
C.TZ.02.CO178 ....L-.-M--.--------------I---A----V--------S--------------------------V--I----------------------------S-.-.............-.--...-QTE--GNM---Q-----S----A-YR-L-D--I---E--KD- 665
C.US.98.98US_MSC3018 ....--.-V--.--------------I------K----------S-----------M------------T-V--I----------------------------S-.-.............-.-R...-Q-D--GNM---Q---------GT-YR-L-----------KD- 642
C.UY.01.TRA3011 ....L-.-M--.--------------I-----------------S---K-------M------------T-V--I----------------------------S-.-.............-.--...-E-D---NL---Q--K--S----T-YR-L-D---------KD- 655
C.YE.02.02YE511 ....M-.----.---S----------I-----------------S------------------------T-V--I------------------------------.-.............-.--...-QGD--DNM---Q-----S---GI-YK-L--------E--KD- 659
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ....L-.----.--------------I--------V--------S-----------M--------------V--I----Q------M----------------S-.-.............-.--...NQTE--DNM---Q--K--S---YT-YR-L-D--I------KD- 643
C.ZM.02.02ZM108 ....--.-VI-.--------------L-----------------S-----------M--------------V--I----------------------------S-.-.............-.-R...-Q-E--DNM---Q--K-VS--SDT-YK-L-A------Q--KD- 676
D.CD.83.ELI ....L-.-M--.------------R-V---------M--------------------------------------------------------H----N----S-.-.............-.-R...--NE--QNM-----E---D---G--Y-------T------K-- 657
D.CM.01.01CM_0009BBY ....L-.-M--.----------------------L----------------------------------------------------------H----N----S-.-.............-.--...--DD--ENM---Q-EK--E---GV-YN------I------K-- 669
D.CY.06.CY163 ....L-.-M--.--------------IA--A----V---------------------------------------------------------H----N-A--ST.-.............-R--...--NE--DNM---Q-E---E---GV-YT-L----L---R--KD- 662
D.KE.97.ML415_2 ....L-.-M--.--------------V--------------------------------------------V----S---------L-----------T----S-.-.............-.--...-Q-E---NM---Q-E---D---D--YT---K------Q--H-- 662
D.KR.04.04KBH8 ....L-.-M--.--------------V--------------------------------------------V--L-----------------------T----S-.-.............-.-R...-VDT--DNM---Q-E---D---GI-YD-L-----------KD- 646
D.SN.90.SE365 ....L-.VM--.---------------A---------------------------------------------------R------------RH----N----S-.-.............-.--...--TE--QNM-----E---D---G--Y-------T--------- 654
D.TD.99.MN011 ....L-.-M--.--------------V--------------------------------------------L---------------------H----T----S-.-.............-.-R...--ND--QNM---Q-EK--E---GV-YN------I------K-- 649
D.TZ.01.A280 ....L-.-M--.--------------L--------------------------------------------V----S----------------H---------S-.-.............-.--...--DD---NM-----EK--D---GV-Y-------V------K-- 656
D.UG.99.99UGK09958 ....L-.-M--.--------------L-------L------------------------------------V---------------------H----N----S-.-.............-.--...---E---NM-----E---D---GF-Y--L----T--------- 647
D.YE.02.02YE516 ....L-.-M--.--------------V-------------------------------------------------Q----------------H----S----S-.-.............-.-R...--DA--QNM-----EK--D---G--YA-L----I--D---K-- 650
D.ZA.90.R1 ....LASW.--.--------------V--------------------------------------------V-------R-------------H----T---DPE.-.............-.--...TYDE--GNM-----E---D---GY-YT------V------K-- 662
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ....--.----.----T---------I--------------------------------------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-Q-E--GNM-----EK--S--S-T-YR---Q------I--K-- 648
F1.AR.02.ARE933 ....M-.---I.---A---G------I-----------------------------M--------------L-------R------L-----------T----S-.-.............-.--...TQKE--ENM-----EK--S--SNE-YR----A----------- 649
F1.BE.93.VI850 ....L-.----#----T---#-----I--------------------------------------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK---------------- 635
F1.BR.07.07BR844 ....M-.-V--.---S----------I-----T----A------S--------------------------V-------Q---F--L------R----N----S-.-.............-.--...-Y-T--DNM-----E---S--SGE-YR--A------------- 653
F1.CY.08.CY222 ....--.-V--.T-------------L---------------------K----------------------V--------------------------N----S-.-.............-.-R...-Q-D--KNM---D-EK--D---DT-YR-L-Q------Q--K-- 648
F1.ES.x.P1146 ....L-.L---.--------------I-------H-------------K-------M--------------V--L--------------Y--------N----S-.-.............-.--...TYD---DNM-----EK--G--SNT-YR-L-Q------I----- 665
F1.FI.93.FIN9363 ....--.-V--.---S----------L---------------------Q-------M--------------V--------------L-----------N----S-.-.............-.--...-QDE---NM---Q-EK--S--SKT-YM---K--S---R----- 646
F1.FR.96.96FR_MP411 ....--.----.R-------NI----I--------------------------------------------V--------------------------N----T-.-.............-.--...-HDE---NM---Q-EK-----SNT-YR---------------- 647
F1.RO.96.BCI_R07 ....L-.L-L-.--------------I---------------------K----------------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-QD---DNM------K--S--SNI-YN-L-Q--I--------- 667
F1.RU.08.D88_845 ....M-.----.--------------I-----------------------------M--------------V-------Q--R-----------F---N----S-.-.............-.--...TYDE---NM---Q-EK--S-HSET-YR-L----S--DR--K-- 666
F2.CM.97.CM53657 ....--.-VL-.------------------------------------K-------------------------------------------------N----S-.-.............-.--...-QNE--ENM---Q-EK--S---GT-YK---NA---------D- 653
G.BE.96.DRCBL ....V-.-I--.----T---------I-----V-----------S-----------------------R--V--L-----------------------N----T-.-.............-.--...-YNE--ENM--I--E---D---YH-Y----Q--I-------D- 651
G.CM.04.178_15 ....L-.-V--.----T---------I-----V-----------S-----X--------------------V--------------M-----------N----T-.-.............-.-R...-Y-E--DNM--I--E--VS---QQ-YT---K----------D- 658
G.CN.08.GX_2084_08 ....M-.----.----T---------L-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T-.-.............-.--...-YSD--DKM--IQ-E--VS---QH-Y---------------D- 656
G.CU.99.Cu74 ....MR.-V--.--------------I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N------.-.............-.--...-VDE--GNM--I--E-------AQ-Y---------------D- 662
G.ES.09.X2634_2 ....L-.-I--.--X-----------I-----V-----------S-----------M--------------V--L----R------------------N----T-.-.............-.--...-YDD--DNM--VQ-E-------QQ-YT-L------------D- 655
G.GH.03.03GH175G ....L-.-V--.--------------I-----V-----------S-----------M--------------V-------R------------------N----T-.-.............-.--...TYNE--DNM--IQ-EK------KQ-Y----------------- 659
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B.FR.83.HXB2 ....IG.ALFL.GFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNAS.W.............S.NK...SLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQEL 660
G.KE.93.HH8793_12_1 ....V-.-V--.--------------I-----V-----------S--------------------------V--L----R------------------N------.-.............-.--...TYND--DNM--IQ-----S---QQ-Y---------------D- 647
G.NG.09.09NG_SC62 ....M-.----.---S----------L--------------------------------------------V--M-----------------------N----V-.-.............-.-R...-YD---DNM--IQ----VR---QQ-YT--K-A---------D- 653
G.PT.x.PT2695 ....L-.-VL-.----T---------I-----V-----------S--------------------------V--------------------R-----N------.-.............-.--...-YN---DNL--VQ-E---S---QQ-YT-L------------D- 680
G.SE.93.SE6165_G6165 ....L-.-V--.--------------I-----V-----------G--------------------------L--------------------------N----V-.-.............-.--...-YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------------D- 663
H.BE.93.VI991 ....M-.-F--.--------------I-----------------S------Q----M--------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...--DE--DNM------KQ-----DE-YR-L-V----------D- 666
H.BE.93.VI997 ....M-.-F--.--------------I-----------------S------Q----M-------V------V--------------------------N----ST.-.............-.--...--AE--DNM-------Q-D---EV-YR-L-L--T---Q---D- 659
H.CF.90.056 ....M-.-S--.--------------I-----------------S------Q-R--M--------------V-------R------------------N----S-.-.............-.--...-QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-------D- 652
H.GB.00.00GBAC4001 ....M-.-F--.--X-----------I-----------------S------Q----M-------X------V-------------X------------N----S-.-.............-.--...-YXX--XNM-----E-Q-D---XX-YX-L-I----------D- 659
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....M-.-V--.----T---------IA----------------S---K---------R---------------------------------------N----S-.-.............-.--...-HDE---NM--V--E---D---RI-YN---V----------D- 660
J.CM.04.04CMU11421 ....--.-V--.----T---------I-----V-----------S---K---------K------------V--------------------------T----TT.-.............-.-R...-HDD--GNM--IQ-E-------GI-YT----A----------- 663
J.SE.93.SE9280_7887 ....--.-V--.----T---------I-----V-----------S---K---------K------------V--------------------------N------.-.............-.--...-Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----N--KD- 655
J.SE.94.SE9173_7022 ....--.-V--.----T---------I-----V-----------S---K--X------K------------V--------------------------N------.-.............-.--...-Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----T--KD- 657
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....--.----.--------------I----------------------------QM-----------R--V-------R------------------N----S-.-.............-.--...-QSE--ENM---Q-EK--S-H--T-YR------I-------D- 655
K.CM.96.96CM_MP535 ....L-.-V-F.--------------I-----------------S-----------------------R-----------------------------N----S-.-.............-.--...-W-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-------D- 646
01_AE.AF.07.569M ....--.-MIF.--------------I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST.-.............-.--...-Y-D---NL--T--E---S---NQ-YA-LT---D--DR--MD- 655
01_AE.CF.90.90CF11697 ....--.-MIF.--------------L-----------------S--------------------------V----------KF--L------I----N----T-.-.............-.--...-YAE--DNM--I---K------NQ-YE-LTK----------D- 660
01_AE.CN.09.1119 ....--.-MIF.--------------I-------H---------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------S-.-.............-.--...-Y-E---NM--I--E---S---NQ-YEILTK--D--DR--KD- 655
01_AE.HK.04.HK001 ....--.-MIF.--------------L-----------------S-----------M--------------V----------RF--L------I---------NT.-.............-.--...-Y-E---NM--TQ-E---S---DQ-YAILT------D---KD- 656
01_AE.JP.x.DR0492 ....--.-MIF.--------------I-----------------S--------------------------V-------N--KF--L------I---------ST.-.............-.--...-Y-E---NM--V--E---S---NQ-YDILT------D---K-- 662
01_AE.TH.04.BKM ....--.-MIF.--------------I-----------------S--------------------------V----------K---L------I---------ST.-.............-.--...-Y-E--ENM--I--E---S---KQ-YEILT------D---KD- 668
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ....--.-MIF.--------------I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I----N----ST.-.............-.--...-Y-E--DNM--I--E---S---NQ-YEILTK-----DR--KD- 656
01_AE.VN.98.98VNND15 ....--.-MIF.--------------I-----------------S--------------------------V----------TF--L------I----N----S-.-.............-.--...-F-E--DNM--I--E---S---NQ-YAILT------D---KD- 664
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ....--.-VLF.--------------I-----------------S--------------------------V--L-----------------------T----ST.-.............-.--...-FNE--DNM--LQ---------QT-YR-L------------D- 660
02_AG.CY.09.CY256 ....--.-VL-.--------------I-----T-----------S---K------Q--R------------V--L----R------M-----------S----S-.-.............-.--...NYTD--DNM--LQ--K--S---DT-YR--------------D- 654
02_AG.ES.06.P1261 ....V-.-V--.--X-----------I-----------------S-------------K------------V--L----R------------------T----S-.-.............-.-R...TYGD---NM--LQ--K-VS---DI-YD---K---------KD- 657
02_AG.FR.91.DJ263 ....L-.-V--.--------------I-----------------S-------------K------------V--L-S--R------------------N----S-.-.............-.--...TYND--DNM--LQ--K-VS---DI-YN--------------D- 666
02_AG.GH.03.03GH181AG ....L-.---I.--------------L-----------------S-------------K------------V--L-G--R------------------T----S-.-.............-.--...-YNN---NM--L---K--D---DI-YN-L--A-----N---D- 663
02_AG.LR.x.POC44951 ....L-.-V-I.--------------I-----------------S---K---------R------------V--L----R------------------N----T-.-.............-.--...TYHD--DNM--L---K--S---NK-YE--------------D- 649
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ....L-.-V--.--------------V-----------------S----------Q--K------------V--L----R------------R-----N----Y-.-.............-.--...-YND--DNM--LQ--K--S---AI-YN--------------D- 661
02_AG.SE.94.SE7812 ....L-.-F-F.--------------I-----------------S---K---------R------------V--L-A---------------------T----S-.-.............-.--...TYDH--GNM--LQ--K--S---HI-YD--------------D- 663
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....L-.-V--.--------------I---------------------K---------K------------V--L-----------------------T----S-.-.............-N--...TFKD--DNM--LQ--K--S---EK-YT----A---------D- 658
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....L-.----.--------------I-----------------S---K---------K------------V--L-----------------------T----S-.-.............-.--...TYDD--QNM--LQ--K--S---NI-YD-------------AN- 653
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ....L-.-V--.----T--------AI-----------------------------M-K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-QDD--KNM--LQ-----S---DI-YG-L-------------- 656
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....--.-V--.--------------I--------------------------------------------V-------------------------------T-.-.............-.--...P-DE-*-NM-----E-------G--YN---------------I 643
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....--.-M--.--------------------------------S-------------R------------V--L-S---------------------N----S-.-.............-.--...-YND--DNM--LQ--K------QI-YG-L------------D- 658
05_DF.BE.x.VI1310 ....--.-M--.---A----------IA--------------------Q----------------------V--------------L--S---H--S-S----S-.-.............-.--...-EGE--DNM-----EK--S--S-T-YR---Q--I--------- 665
06_cpx.AU.96.BFP90 ....L-.-M--.----T---------I-----V-----------S---------------------------------------------------P-N-L--T-.-.............-.--...TYDE--GNM--I----------QQ-Y----L--T-------D- 663
07_BC.CN.98.98CN009 ....--.-V--.--------------I-----------------S------------------------T-V--I----------------------------S-.-.............-.--...-QGE--DNM---Q--K--S---NT-YR-L--------R--KD- 656
08_BC.CN.06.nx2 VGA#V-.-M--.--------------I-----------------S-----------M------------T-V--I----------------------------S-.-.............-.--...-Q-E---NM---Q--K-----SNT-YW-L-----------KD- 666
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....M-.----.--------------I-----------------S-------------K------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-QHE--ENM--L------S---Q--YR--------------D- 646
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....L-.-V--.--------------L--------V-----------------------------------V----S---------------RH----N----S-.-.............-.--...--GE--DNM-----E---D---G--YN------I--------- 644
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....--.-VL-.--------------I-----------------S---K---------K------------V--I-----------------------N----V-.-.............-.--...-YNE--DNM--I--E-------QT-YN-L------------D- 669
12_BF.AR.99.ARMA159 ....--.----.--------------V---------------------Q----------------------V--------------L---------A-N----S-.-.............-.--...-Q-E---NM---Q-EK--S--SHA-YR---D------------ 646
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....L-.-V--.-----------V--L---------------------M---------K---------------I-----------------------N----S-.-.............-.--...-QSE--DNM--LQ--K-VS---EM-YR-L------------D- 664
14_BG.ES.05.X1870 ....--.--LF.-------------AV-----------------------------M--------------V--M----Q--R---------------N------.-.............-.--...---D---NM-----E---D---G--YT---Q------R----- 662
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....--.-M--.----T---------I-----------------R--------------------------V---------------------------------.-.............-.--...--NE--DNM-----E---S---KE-YT---Q------------ 651
16_A2D.KR.97.97KR004 ....V-.LF--.--------------V-----------------S---K-------M-R------------V-------Q------------------F----S-.-.............-.-R...TQDD---NM--LQ-E---D---GT-YR-L-----------KD- 658
17_BF.AR.99.ARMA038 ....MA.-V-I.--------------I-----------------S-----------M--------------V------------M------------------T-.-.............-.--...-Q-E---NM-----EK--S--SEE-YR--G------------- 652
18_cpx.CU.99.CU76 ....L-.-V--.--------------I-----------------S-----------M-K------------V------------------------P------S-.-.............-.--...TYND---NM--LQ--K--S---Q--YT--------------D- 660
19_cpx.CU.99.CU7 ....L-.-V--.--------------I-----------------S---K------Q--R------------V--L-----------------------T----S-.-.............-.-T...-YXD---NM--L---K-----PQI-YN---------------- 606
20_BG.CU.99.Cu103 ....L-.-V--.--------------I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----T-.-.............-.--...-YNE--DNM--I--E-------QQ-YT--------------D- 646
21_A2D.KE.99.KER2003 ....L-.-M--.--------------V---------------------M----------------------V--------------M------H----D----S-.-.............-.--...--DD--QNM---Q-E---D---GK-Y--L----I--D---K-- 656
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....F-.-V--.--------------I-----------------S-----------M-K------------V--------------------------T----S-.-.............-.--...-Q-E---NM--LQ--K--S---DI-Y---------------D- 645
23_BG.CU.03.CB118 ....L-.-V--.--------------I-----V-----------S--------------------------V--L-----------L-----------N------.-.............-.--...T--E--DNM--IQ-E-------HQ-YN------Q------RD- 652
24_BG.ES.08.X2456_2 ....L-.-V--.----T---------I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----S-.-.............-.--...-FNA--DNM--I--E-------QH-Y---------------D- 657
25_cpx.CM.02.1918LE ....L-.-A--.----T---------I-----V-----------G--------------------------V--------------------------N----T-.-.............-.--...-FNE--DNM--I--E---D---QQ-YN---L----------D- 654
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....M-.----.--------------I-----------------S-----------M-K------------V---------------------I----N----T-.-.............-.--...-WNE--DNM--LQ--K------NT-YN-L-VA---------D- 655
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....--.--IF.--------------I----H------------S-----------M--------------V-----------F---------I---------S-.-.............-.--...-Y-A---KM--I------S---KQ-YE-LT---D------KD- 660
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....L-.----.------------------------M-------------------------------------------------------------N----S-.-.............-.--...------DNM---Q-EK--D---DM-YT---KA---------D- 672
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....--.-M--.--------------VA-------------------------------------------V----S--R-------------------------.-.............-.--...-QSE--DNM-----E---G-H-RF-Y--L----H--------- 674
31_BC.BR.04.04BR142 ....L-.---F.--------------I-----------------S-----------M------------T-V--I-----E-----------------N----S-.-.............-.--...-QAD--DNM---Q--K--S---GI-YRML-D----------D- 646
32_06A1.EE.01.EE0369 ....L-.-V--.----T---------I-----V-----------S--------------------------V--LX--V-----------T-----P-N----D-.-.............-.--...TF-E---NM--I--E--------H-YT---------------- 654
33_01B.ID.07.JKT189_C ....--.-MIF.--------------I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------T---------ST.-.............-.-R...-Y-E---NM--T--E---S---NQ-YEILT------D---KD- 656
34_01B.TH.99.OUR2478P ....--.-MIF.--------------I-----------------S--------------------------------------F--L------I---------ST.-.............-.-R...-Y-E---NM--IK-E---S-H-GQ-YQILT------D---RD- 647
35_AD.AF.07.169H ....L-.---I.--------------V-----------------S---K-------M-R------------V--L----R------------------T----S-.-.............-.--...TQNE---NM--LQ--K--SS--NT-YT-L------------D- 651
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....L-.-V--.--------------I-----------------S-------------K------------V--L----R------------------N----S-.-.............-.--...TYDS--ENM--LQ-----S---QI-YE----------R---D- 653
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....L-.-V--.--------------I-----------------S-------------K------------V--L---------------------H-T----S-.-.............-.--...--ND--ENM--LQ--K--E---QI-YN---------------- 652
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....MA.-V-I.--------------I-----------------------------M------------X-V--------------------------T----T-.-.............-.--...-HDE--DNM--RQ-EK--S--SEG-YR----A--------K-- 648
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....L-.VV--.---A----------I---------------------K--D-------------------L-----F--------L-----------N----S-.-.............-.--...-Q-E--GNM-----EK--S--SDQ-YR---Q------------ 648
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....L-.-M--.-------------AT-----------------S-----------M--------------V--------------L-----------N----I-.-.............-.--...--DD--KNM---Q-EK--D---GI-YG---------------- 655
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..................--------V---------------------K----------------------V-------Q------L-----------N----S-.-.............-.--...TYQE--GNM-----EK-----SQE-YR---D------------ 635
43_02G.SA.03.J11223 ....M-.-V--.--------------I-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T-.-.............-.--...-YDX--GNM--IQ-E--VG---QH-YDX---X---------X- 643
44_BF.CL.00.CH80 ....--.-M--.--------------I-----------------R---M-------M--------------V--------------------------N----S-.-.............-.--...-Q-E--GNM--I--E---S--SEE-YR--------------D- 648
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....L-.-V-I.-------------AV-----------------S-------------K------------V--------------------------T----S-.-.............-.--...--DK--GNM--L------S---QI-Y---------------D- 649
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....L-.----.--------------I----------A------------------------------------------------L-----------N----S-.-.............-.--...TQD---QNM-----EK-VSS-SNE-YR--T---S-------D- 639
47_BF.ES.08.P1942 ....F-.----.--------------VA------L---------------------M--------------V-----------IM--------Y---------T-.-.............-.--...-YD---KNM---Q-EK--D----E-Y---AL--D--------- 652
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....--.--IF.--------------I-----------------S-----------M--------------V----------TF--L------I----N----ST.-.............G.--...---E--DNM--TQ-E---S---NQ-Y--LT------DR--KD- 664
49_cpx.GM.03.N26677 ....M-.-V--.--------------L-----------------S---Q-------M-K------------V-------Q-------------F----S----S-.-.............-.--...-Y-E--ENM--R--EK--D---G--YT--G-A----D----D- 659
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....--.--IF.--------------------------------S-----------M--------------V--------------------------N------.-.............-.--...T-DY--ENM---Q-EK--D---G--Y--L-K------------ 655
O.BE.87.ANT70 ....L-.M---.-V-S---------AT--A--THT--K------D------Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT.-...............IGN....-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---Q--KK- 656
O.CM.91.MVP5180 ....L-.M---.-V-S---------ATA---RTHSV-K------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T-.-S..........G.R.YN....DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-----VKA- 669
O.CM.96.96CMA102 ....L-.M---.-V-S---------ATA----TQN-MK------D------Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--DT.-K..........G.-.-NISM..-K--ENL--Q---QQ---VS-I-YDE-QKA-V---Q--KK- 675
O.CM.98.98CMA104 ....L-.M---.-V-S---------ATA----THT-IK------D------Q--HQ--K-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-N---Y-S-K--NT.-.............GGDR...D-GN--DNM--Q---QQ-S-IS-T-YEE-QKA-V---H--KK- 677
O.CM.99.99CMU4122 ....L-.M---.-V-S--------TAT--A--THT-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--NT.-A..........N.G.TN....-NT--DNL--QQ--XQ-D-ISDV-YGE-QKA-D---Q--KK- 668
O.FR.92.VAU ....LA.M---.-I-S---------ATA---RTQH-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT.-.............GGDN.....-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E------K-- 670
O.SN.99.99SE_MP1299 ....L-.M---.-V-S---------ATA-A--TQS-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT.-TNCTN........T.--....-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---Q--KK- 675
O.US.97.97US08692A ....L-.M---.-V-S---------ATA----THT-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K-R-V-Y-S-I--T-E-...............KG....N-S--GNL--QQ--Q--D-VSAT-FEE-LKA-I---T--KK- 683
O.US.99.99USTWLA ....L-.M---.-V-S---------GI--S-RTHS-IR------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET.-.............GG-LS......--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK-Q-A-E---E--RA- 667
N.CM.02.DJO0131 ....L-.----.--------------I-------T------------V------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET.-.............-.-NT..-YDX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E--NT--KS- 637
N.CM.04.04CM_1015_04 ....L-.----.--------------I-------N--------------------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET.-.............-.-.HT.-YDS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD---QA-E--NT--KS- 630
N.CM.06.U14842 ....L-.----.--------------I-------T---X-X-------------------SI------R-KV--I--------I-SL------T--Y-T----ET.-.............-S-T...-YDT---NL--QQ--XKVR--SGV-FDX--QA-E--NT--KS- 652
N.CM.95.YBF30 ....L-.----.--------------I-------T----------I--------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET.-.............-.-NT..-YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--NT--KS- 649
N.CM.97.YBF106 ....L-.----.--------------I-------T-------------------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----DX.-S............-.-T...-YDT--XNL--QQ---KVR--SGV-FD---QA-E--NT--KA- 635
N.FR.11.N1_FR_2011 ....L-.----.--------------I-------K-------------------------S---------KV--I----R---I--L------T--Y-T----ET.-.............-.-NT..-YDT---NL--Q---KKVRD-SGV-FQ---QA-E--NT--KS- 641
P.CM.06.U14788 ....L-.M---.---S---------GI------K---H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST.-TNK..........NETEL....DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E--KE--RK- 684
P.FR.09.RBF168 ....L-.M---.--MS---------AV----------H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QTV-Y-N----R-.-TNK..........-ETE....-DG--TNL--Q---KXVD---DT-YLE-QRA-DX-KA--KK- 676
CPZ.CD.90.ANT ....--.LF--.-L-S----------IA--A-T-N-XH------A---Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N-.-VNFTQT..CAKNS-.DI.....QC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNILQIAHE---R-KK-- 661
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....L-.----.--------------VV---------T----------------------S----------V-------R------L---T--T--P---R--KT.-GNI..........-.D.....YQV---NY--QQ----V----G--YT-L--ANT------K-- 652
CPZ.GA.88.GAB1 ....L-.----.-------------AV---------------------K-----------SI--V------L-------Q---I--L------AV-Y-T----N-.-P..........G.-.-....-TDD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S------RD- 651
CPZ.TZ.00.TAN1 ....--.L---.---S----------IA--A---G---------Q---Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT.-AEDSTKCNHSDAKYY.......DC---NL--Q----LVE-S-GT-Y--L-KA-T-----K--- 661
CPZ.US.85.US_Marilyn ....L-.----.--------------VV--------------------------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT.-.............-.-NL..-YDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--NT--KS- 633
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B.FR.83.HXB2 LELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLS.FQTHLPT....PRG..PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLA.LIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVT...RIVEL.LGR.......RGWEALKYW............... 796
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A-----N-----D-SQ------I--------I-----------IS----------.----T-N....-E-..L---GRT------QG--------S-F--.-A-------------------S---...-T---.--HSSLKGLRL---G---L............... 810
A1.ES.06.X2110 -A-----D-----D-SK-----RI--------I-----------IK----------.---LT-N....--E..L---RR-------QG-G------S-F--.-A-------------Q---FV----...-A---.--HSSLKGLRL---G---L............... 801
A1.GE.99.99GEMZ011 -A-----G-----S-S-------I--------I-----------I-----------.L--LA-H....-E-..----GR-K-----QG--------S-F--.-A-----------------FIS-AA...-T---.---SSLKGLRL---G---L............... 799
A1.IT.02.60000 -A-----------D---------I---V----I-----------I-----------.---LT-N....-E-..----GR-------QG--------S-F--.-A---------------K-FVS-AA...-T---.---SSLKGLRL---G---L............... 807
A1.KE.06.06KECst_001 -A-----G-----S-S------RI--------I------T--A-I-----------.---PT-N....QQD..L---R----G---QG-G------S-F--.-A-----------------FI--AA...-T---.--HSSLKGLRL---GI--L............... 818
A1.RU.08.PokA1Ru -AF----------D-SK-----RI--------I------T----I-----------.L--LT-H....-E-..---LG--K-----QG-------AS-F--.-A-E---------------FIS-AA...-T---.---SSLKGLRLV--G---L............... 803
A1.RW.93.93RW037A -AF----------D-SK------I--------I-----------I-----------.--I-T-D....---..L----R---G---QG--------S-F--.-A-------------L--NFI--AA...-T---.--HSSLKGLRQ---G---L............... 796
A1.SE.95.SE8538 -A-----------D-SR-----RI--------I----------VI-----------.--I-T-N....-GD..L---GR-------Q--G------S-F--.-A-----------------FI--AA...-T---.--Q.......----G---L............... 794
A1.TZ.01.A341 -A-----N-----D-SK------I----I---I----------VI-----------.----T-N....-GE..L---RR-------QG--------S-F--.-A-----------------FI--AA...-T---.--HSSLKGLRL---G---L............... 793
A1.UA.01.01UADN139 -A--------S--D-S-------I--------I-----------I-----------.L--LT-H....-E-..----GR-------QG----T---S-F--.-A-----------------FIS-AA...-T---.---SSLKGLRL---S---L............... 801
A1.UG.99.99UGA07072 -A-----N-----D-S-X----RI--------I------T----I-----------.----T-N....---..L---GR-------Q---------S-F--.-A-----------------FI---A...-T---.--HSSLKGLRL---G---L............... 802
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A-----------D-SR------I--------I----I-----ML-----------.----I-N....-E-..L---GR-------QG--------S-F--.-A-----N-----------FI---A...-T--..--......LRL--KGIQ-L............... 799
A2.CD.97.97CDKTB48 -A-----N-----D--R------I--------I-----I-II-V-K----------.--IPT-N....-E-..L---GR-------QG--------S-F--.-A-----------------CI--AA...-----.V-HSSLKGLRL---G--HL............... 790
A2.CM.01.01CM_1445MV -A-----N-----S---------I--------I--K--IVIF-VI-----------.L-IPT-R....-E-..L----R-K-G---Q---T-V---S-F--.-A-----------------CIS-AA...-T-T-.--HSSLKGLRL---GI--L............... 802
A2.CY.94.94CY017_41 -A-----D--S----SH-----RI--------I-------IITV----------V-.--IPT-S....-E-..----R-T--G---QG----------FF-.-A-----------------CI--AA...-T---.--HCSLKGLRL---G--NL............... 805
B.AR.04.04AR143170 -------N-----D--------RI---------------T----------------.------A....E--..--K---T------GG-N--R---H-F--.-V-------V-------T---S-AA...-----.---.......---------............... 788
B.AU.04.PS1038_Day174 X---X--------S---------I------------------------------XX.L-----X....R--..X-----------DN-----TL-AG-F-X.-X-----------------------...-----.--L.......----X----............... 795
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B.FR.83.HXB2 .WNLLQ...YW.SQ..ELKNSAVS.LLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGL.ERI.LL* 856
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A1.UA.01.01UADN139 .G---G...--.G-..---G--IN.--DTI-----GW-------G-RF----CN--------A.-KA.-Q- 862
A1.UG.99.99UGA07072 .G---I...--.G-..---IN-IN.--DTI---T--W------IG-RL----L--------A-.--A.--- 863
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .----L...--.--..--R---I-.--DTI--T--GW-G----IG-RIV---L----------.--A.-Q- 860
A2.CD.97.97CDKTB48 .----V...--.G-..---T--IR.--DTI-V----W------IG-R------N---------.--A.--- 851
A2.CM.01.01CM_1445MV .----L...--.GR..-------N.-VD-I-VT----------LG-RI----LN--T-----F.--A.--- 863
A2.CY.94.94CY017_41 .----L...--.GR..------I-.-FDTI-V----W------IG-R-F---LN---------.--A.--- 866
B.AR.04.04AR143170 .--I--...--.RX..--H-----.-------T----------X--RLG---IN---------.--A.-Q- 849
B.AU.04.PS1038_Day174 .-X-XX...--.--..--R--XX-.-X--I---------XX--A--R-X-.......------.--L.XX- 849
B.BO.99.BOL0122 .-----...--.G-..--------.-------T-------I--I--R-Y---L---T------.--A.--- 851
B.BR.06.06BR1119 .--I--...--.--..---K----.-------V--------------FV----N---------.--S.--- 864
B.CA.07.502_1191_03 .-----...--.G-..--------.-F-----------------L-R-G--VL-V-------F.--S.--- 863
B.CN.09.1121 .-----...--.--..---K----.-F-TI----------IL-IA-RFG---I---------A.-KA.W-- 856
B.CO.01.PCM001 .-S---...--.--..--------.---V-----------I--G--R------NV--------.--A.--- 851
B.CU.99.Cu19 .-----...--.--..--------.-F----------------I--RGF--FL----------.--A.--- 864
B.CY.09.CY266 .-----...--.--..---S----.----I----G------LDIL-R-F---L----------.--A.-Q- 861
B.DE.86.D31 .-----...--.--..--------.---------------------R-W---L---V------.--A.--- 851
B.DK.07.PMVL_011 .-S---...--.--..---K----.---V-----------I--ALLRTF---L----------.--A.--- 880
B.DO.05.05DO_160884 .-----...--.-K..--R-----.---T-----------I--G-RVIV--FL---------F.--A.--- 843
B.EC.89.EC003 .-----...--.--..--------.---------------I-----R-G---L----------.--S.--- 855
B.ES.09.P2149_3 .----H...--.--..--------.------------------A--RL----L---------F.--A.--- 846
B.FR.92.92FR_BX08 .-----...--.--..--------.---------------------RIW-G-L---T-----F.--A.--- 844
B.GA.88.OYI_397 .-----...--.--..-----VI-.------------------I--R-Y--FLN---------.--A.--- 856
B.GE.03.03GEMZ004 .-----...--.--..--------.-------I-------I---A--IF---I----------.--A.--- 858
B.HT.05.05HT_129389 .-----...--.--..--------.--D---V--G-----I--I-RRVV---L-V-T------.--A.--- 863
B.IN.x.11807 .-----...--.--..------I-.-------V-------A--IL-R-F-.........#---.--A.--- 845
B.JM.05.05JM_KJ108 .-----...--.--..--------.-F-------------A--I-LRIF---L---T------.--A.--- 855
B.JP.05.DR6538 .-----...--.--..---S--IN.---T-----------------R-G---L----------.---.--- 866
B.KR.04.04KMH5 .-S---...--.--..---K----.------RV----------IL-R-Y---I----------.--A.--- 854
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B.PE.07.502_2649_wg8 .-----...--.I-..------I-.-F-----T--G-----L-LL-RFG---LN---------.---.-Q- 849
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B.RU.04.04RU128005 .-----...--.--..------I-.---------------I--LL-R-G---I---T------.--A.--- 851
B.TH.00.00TH_C3198 .-----...--.I-..--------.------V----R---I---GLR-Y---L---T------.--L.-V- 853
B.TT.01.01TT_CRC50069 .-----...--.--..------I-.----I----------------R-A---LN---------.--A.--- 861
B.TW.94.TWCYS_LM49 .-----...--.I-..--------.-F--I----------------RVF---L---T------.--A.--- 847
B.UA.01.01UAKV167 .-----...--.--..---S--I-.-F--I---------KI--IA-TIG---L----------.--F.--- 866
B.US.11.ES38 .-----...--.--..---S--I-.-F--I-------------GL-R-W--FI----------.---.--- 863
B.UY.02.02UY_TSU1290 .-----...--.I-..------I-.--D------------I--A--RVG---L---A------.--A.--- 868
B.YE.02.02YE507 .-----...--.G-..--------.---------------I--AI-RTF---LN----V----.--A.--- 862
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .-----...--.I-..--------.-F-FI----------------R-F---L----------.--A.-Q- 851
C.AR.01.ARG4006 .GS-V-...--.GL..---K--I-.--DTI----------I---I-RIWEI-CN--------F.-AA.-Q- 857
C.BR.04.04BR013 .GS-V-...--.GL..---K--I-.--DTI----------I--LI--IW---LS------H-F.-AA.-Q- 866
C.BW.00.00BW07621 .GI-V-...--.GL..---K--I-.-FDTI----------I--AI-RI----CN--------F.-AA.-Q- 851
C.CN.98.YNRL9840 .GS-V-...--.GL..---K--I-.--DTI--V-------I-KL-YSI--------------F.-LA.-Q- 869
C.CY.09.CY260 .S-VVL...--.-L..---K-VS-.-DDT-TT-A-GAA--IV-LLRRISGI-CS-R----RC-.AAA.-Q- 861
C.ES.07.X2118_2 .GS-V-...--.XL..---K--I-.--DTL----------I--L--RL----CN--T------.-TA.--- 850
C.ET.02.02ET_288 .GSIV-...--.GL..---K--I-.---T---V-------I--L--RFW---CNA-------F.-AA.--- 858
C.GE.03.03GEMZ033 .GS-V-...--.GL..---K--IN.--DTI----------I--LI-RI--G-YNV-------F.-AA.-Q- 866
C.IL.98.98IS002 .GS-V-...--.GL..---K--I-.-FDTI----------I-QL--NIW-T-CN--------F.-AA.-Q- 852
C.IN.03.D24 .GS-V-...--.GL..---K--I-.-FDFI--T-------I--L-LRI----LN--------F.-AA.--- 876
C.KE.00.KER2010 .G-CV-...--.G-..---R--I-.--DTI----------I--LI-RI----LN--T------.-AA.--- 863
C.MM.99.mIDU101_3 .GG-V-...--.GL..---K--I-.--DSI--T-------I-A--HRI-----N--------F.-AA.-Q- 866
C.MW.93.93MW_965 .GS-V-...--.GL..---R--I-.--DTI--T-------L-----RIR---CN--------F.-TA.--- 853
C.SN.90.90SE_364 .GS-X-...--.GL..---K--I-.--DTI--T-------I--L--RI----SN--------F.-AA.-Q- 842
C.SO.89.89SM_145 .G--G-...--.GL..---K--I-.--DTI--T-------I--LA-RI--GV-N--T-----F.-AA.--- 862
C.TZ.02.CO178 .GGCG-...--.GL..---K--I-.-FDTI----------I--L--RIG--.......----F.-TA#-Q- 862
C.US.98.98US_MSC3018 .GG-G-...--.GL..---R--I-.--DTI----------I--FI-RI----VN--T-----F.-AA.-Q- 846
C.UY.01.TRA3011 .GS-V-...--.GL..---K--I-.-FD------------I---L-RIW---CN--------F.-AA.-Q- 859
C.YE.02.02YE511 .GS-V-...--.GL..---K----.-VDTI----------I--I--RS---LCN--------F.-AA.-Q- 863
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .GS-V-...--.GL..---K---N.--DT-----------L--LI-SF--G--N--------W.-AA.--- 848
C.ZM.02.02ZM108 .GS-V-...--.GL..---K----.--DTI----------IL-LL-RI-----NT-------F.-AA.--- 880
D.CD.83.ELI .-----...--.--..--R---S-.-FD-I-------------II-R----VLN---------.--S.--- 854
D.CM.01.01CM_0009BBY .-----...--.G-..------I-.-Y----V-----------LG-R-F--AL---T------.--A.--- 866
D.CY.06.CY163 .-----...--.R-..------IN.--D--------------T---RT---VLR--------F.--A.--- 859
D.KE.97.ML415_2 .-----...--.I-..------I-.---T---V-------A--II-R-F--FLN--T------.--A.--- 859
D.KR.04.04KBH8 .G----...--.I-..------IR.-FD-----------------RR-F--VL---------F.--A.-I- 843
D.SN.90.SE365 .-S---...--.I-..------I-.--DTI----------I-D---R-----L---T------.-GA.--- 851
D.TD.99.MN011 .-----...--.-R..------I-.--D------------I--I--R-A---LN---------.--A.--- 846
D.TZ.01.A280 .-----...--.I-..------I-.---V-----------I--II-R-F--VL-----V----.--A.--- 853
D.UG.99.99UGK09958 .----L...--.I-..------I-.--DIV----------I-A--LR-F---LN---------.--F.--- 844
D.YE.02.02YE516 .-----...--.-R..---I--I-.-F-------------I--I--R-G---LN---------.--A.--- 847
D.ZA.90.R1 .-----...--.--..------I-.--DTI---T------------R----VLNV-V------.--L.--- 859
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .---V-...--.-R..------I-.--DT---T-------I--AL-R-G--VLNV-T------.--A.--- 845
F1.AR.02.ARE933 .G--TL...--.--..--RI--I-.-F-T---V----------A--R-V--VCN---------.--A.F-- 846
F1.BE.93.VI850 .G--TR...--.--..------I-.-F-T---V-------I---L-R-G--VLN--------A.--A.--- 832
F1.BR.07.07BR844 .G--A-...--.--..------I-.-F-T--VV-------IL-AL-R-G--VLN---------.--A.--- 850
F1.CY.08.CY222 .---I-...--.I-..------I-.--DTI--V----------AL-R-G--VLNV--K-----.---.--- 845
F1.ES.x.P1146 .---T-...--.GR..------I-.-F-TI--V-----------L-RIG---INV-------F.--S.--- 862
F1.FI.93.FIN9363 .G-II-...--.--..------I-.-F-T---V----------AL-R-V--VLN-------RV.--A.-I- 843
F1.FR.96.96FR_MP411 .---A-...--.--..------I-.---T---V-----------L-R-G--VLNV--------.--S.--- 844
F1.RO.96.BCI_R07 .---T-...--.--..------I-.---TI--V----------AL--VLT--LN---------.--A.--- 864
F1.RU.08.D88_845 .---A-...--.G-..------I-.---T---V---W----L-AL-R-G--VL----------.--L.--- 863
F2.CM.97.CM53657 .G--A-...--.GR..-I----ID.---T---V-------I---L-R-G---L---------A.--A.--- 850
G.BE.96.DRCBL .----L...--.AR..------IN.--DTI-----NW-------A-R-G--VLN---------.--A.--- 855
G.CM.04.178_15 .G---L...--.G-..------IN.-FDTL-----NW-------T-R-----LN--------F.--A.--- 862
G.CN.08.GX_2084_08 .----L...--.G-..------IN.--DTI-----NW-------AHR-----CN---------.--A.-V- 860
G.CU.99.Cu74 .----V...--.G-..------IN.-VDTV-V---NW------I--RT---FLN--------F.--A.-Q- 866
G.ES.09.X2634_2 .----L...--.GR..---S--IN.--DTV-----NW------I--RVG---LN---------.--A.--- 859
G.GH.03.03GH175G .----L...--.V-..------I-.--DTV-----NW-------I-R-G---LN--T-----F.--A.--- 863
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B.FR.83.HXB2 .WNLLQ...YW.SQ..ELKNSAVS.LLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGL.ERI.LL* 856
G.KE.93.HH8793_12_1 .----L...--.GR..------IN.--DTI-----NW------I--R-F--FLN--T------.--A.--- 851
G.NG.09.09NG_SC62 .----L...--.G-..------I-.-VDTL--V-GNW-------A-R-G--FL-----V----.--A.--- 857
G.PT.x.PT2695 .----L...--.GR..------IN.-IDTV-----NW---A-----RVG---LN--V------.--L.--- 884
G.SE.93.SE6165_G6165 .----L...--.GR..------I-.--DTV-----NW-------A-R-----LN--T------.--A.--- 867
H.BE.93.VI991 .G---L...--.G-..------I-.---T-----------I--L--R-W---L---------F.--A.--- 863
H.BE.93.VI997 .-----...--.G-..------IN.---T---V-------I--I--R-W--VL----------.---.--- 856
H.CF.90.056 .-----...--.G-..------ID.---T----------GI-VI--R-W---L---------F.--S.--- 849
H.GB.00.00GBAC4001 .-----...--.G-..-------N.---T---V-------IX-L--R-G---I---------F.--A.--- 856
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .G--VC...--.G-..------I-.----------A----I--I---IF---L--------X......... 850
J.CM.04.04CMU11421 .G--AW...--.G-..------I-.--DT---VX------I--IXRR-F--VL---------F.--A.--- 860
J.SE.93.SE9280_7887 .V--VW...--.G-..------I-.---T-----------I--IA-R-F---L----------.--A.--- 852
J.SE.94.SE9173_7022 .V--VW...--.G-..------I-.---T-----------I--IA-R-F---L----------.--A.--- 854
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .---IL...--.G-..-I----IN.---T-----------I--I-YR-F--LL---------F.--L.--- 852
K.CM.96.96CM_MP535 .---V-...--.--..------I-.---T------G----I--IG-R-F--LL----------.--A.--- 843
01_AE.AF.07.569M .G---L...--.G-..--RI--I-.--D-I-----GW------I----W--FI----------.---.--- 859
01_AE.CF.90.90CF11697 .G---S...--.G-..---T--IT.-FD-I-V---GW---------R-W--LI----------.--A.--- 864
01_AE.CN.09.1119 .G---L...--.G-..---I--I-.-FD-V-----GW-------A---W---L----------.--T.-V- 859
01_AE.HK.04.HK001 .G---L...--.G-..---I--I-.---T-------W-------A-R-W---L----------.--T.-V- 860
01_AE.JP.x.DR0492 .G---S...--.G-..---T--I-.--D-------GW-------A-R-W--FL---------F.--A.--- 866
01_AE.TH.04.BKM .G---I...--.G-..---T--I-.-FD-S-----GW-------A--VW---L-----L----.--A.--- 872
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .G---L...--.G-..---I--I-.--D-I---I-GW-------A-R-W-------T------.--A.-V- 860
01_AE.VN.98.98VNND15 .G---L...--.--..---I--I-.-IDTA-----GW-------A-R-W--FL----------.--A.-Q- 868
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .G---S...--.GR..--R---IN.--DTI-----NW--S---IG-R-G---LN--------A.--A.-Q- 868
02_AG.CY.09.CY256 .G---S...--.G-..------IN.--DTI-V--GNW--G----G-R-----CN--T------.--A.-Q- 858
02_AG.ES.06.P1261 .----S...--.G-..------I-.--DT------NW---I--IG-A-G----N---------.--A.--- 861
02_AG.FR.91.DJ263 .G---L...--.G-..------IN.--DTI-L---NW------IG-RVG---LN---------.--A.--- 870
02_AG.GH.03.03GH181AG .----A...--.G-..---I--I-.--DTI-----NW------LG-RFG---LN---------.--A.--- 867
02_AG.LR.x.POC44951 .----S...--.G-..------IN.--DTI-----NW------IG-R-G----N--T------.-KT.--- 853
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .----S...--.--..--------.----I-----NW---I--IG-R-G-....................- 847
02_AG.SE.94.SE7812 .----S...--.G-..------I-.--DTI--V--NW------L--R-G---LN--------F.--A.--- 860
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .----S...--.G-..------IN.--DT--V---NW------I--RTG---CN---------.--A.-Q- 862
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .G---S...--.G-..------IN.--DTV-----NW--T---IGRR-G---LN--T-----F.--A.-Q- 857
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .----T...--.G-..------IN.--DT------NW------IG-R-G--LL----------.--A.--- 860
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-----...--.I-..---S--IN.-IGTI-----GW------IG-RF---M-N--------A.-KA.-Q- 840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .--F-L...--.G-..------IN.-F-T-----------I--A--R-----CN---------.--A.--- 856
05_DF.BE.x.VI1310 .-S-P-...--.-R..------I-.---T--VV----------AL-R-G---LN---------.--A.--- 862
06_cpx.AU.96.BFP90 .G--IC...--.G-..--Q---I-.-FD-A-----NW----A----RIF--FLNV-------F.--A.--- 860
07_BC.CN.98.98CN009 .GS-V-...--.G-..---K-TI-.-VDTI----------I--L---L----YN--------F.-AA.-Q- 860
08_BC.CN.06.nx2 .GS-V-...--.RL..---K-TI-.-VH-I-L--P-----L-NR--EI---FLNV--S-S--F.GAA.SQ- 870
09_cpx.GH.96.96GH2911 .G--A-...--.G-..------I-.---T---V-----------L-R-G---L---------F.--A.--- 843
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-----...--.I-..------I-.--DTI--E--GW------I--R-V---LN--T------.--A.--- 841
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .G--T-...--.--..------I-.---T---V-------I---IHRXL--VL----------.--A.--- 866
12_BF.AR.99.ARMA159 .-----...--.-R..------I-.---T---V--G----IL-AL-RIG--VLNA---V----.--A.--- 843
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .----V...--.GR..---I--IT.--DS-------W---I--TG-RIG-G-L---------F.--A.-Q- 868
14_BG.ES.05.X1870 .----L...--.GR..------I-.--DTI-----NW---A-X----VG---LNV-V------.--F.--- 866
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .G---L...--.G-..---I--I-.--DT------GW-------A-R-W---LR--------F.--A.--- 855
16_A2D.KR.97.97KR004 .----L...--.GR..------I-.-F---------W------I--R-----IN---------.--A.--- 862
17_BF.AR.99.ARMA038 .-----...--.--..------I-.---T---V----------AL-R-G--VLN--------F.--A.--- 849
18_cpx.CU.99.CU76 .----V...--.G-..-I-S--IN.--DTV---T-NW------I--RTG---LN--------A.--A.-Q- 864
19_cpx.CU.99.CU7 .----L...--.G-..---T--I-.---T---V--GW---A--II-R-W--VL----------.--A.--- 802
20_BG.CU.99.Cu103 .----G...--.G-..------IN.--DTV-----NW---I--I--RGF--FL---------F.--A.--- 850
21_A2D.KE.99.KER2003 .-----...--.GR..--R---N-.-Y----------------I-RR-----LN--------F.--A.--- 853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .----I...--.G-..------IT.--D----T--GW------IT-R-W--FL---T------.--A.--- 849
23_BG.CU.03.CB118 .----L...--.G-..------IN.--DTV-----N----I--I--RGF--FL---------F.--A.--- 856
24_BG.ES.08.X2456_2 .----L...--.GR..------IN.-YDTV-----N----I--I--RGF--FL---------F.--A.--- 850
25_cpx.CM.02.1918LE .-----...--.GR..------IN.--DTI---T-DW------IA-R-G---LNV-V------.--A.--- 858
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .----A...--.G-..------IN.---TI-V----C------IA-RGG---L----------.--A.-Q- 859
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .-----...--.G-..------IN.--DTV---T-NW-------A-R-G---IN--------A.--A.-Q- 864
28_BF.BR.99.BREPM12609 .-----...--.G-..--------.------------------IL-RI-----N--T------.--A.--- 869
29_BF.BR.01.BREPM16704 .-----...--.-L..--------.---------------------RIW---L---T------.--A.--- 871
31_BC.BR.04.04BR142 .KS-V-...--.GL..---K--I-.--DTI----------I---I--IG---YN--------F.-AA.-Q- 850
32_06A1.EE.01.EE0369 .K--VC...--.G-..------IN.-IDTI-----DW-------G-RVF--FLN---------.-IA.--- 851
33_01B.ID.07.JKT189_C .G---S...--.I-..---I--I-.----------GW-------I-IVW---L---------F.--S.--- 860
34_01B.TH.99.OUR2478P .-----...--.I-..--------.---------------I-----R-Y---L----------.--A.-I- 844
35_AD.AF.07.169H .----L...--.G-..---T--TN.-IDTI-----GW-----DIG-RFG---L----------.-GA.--- 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .----V...--.G-..---T--IT.--D---VT--GW-------A-RTG---LNV-T------.--A.--- 858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .----V...--.G-..---I--IN.--DT---V--GW------IA-R-----L---------F#--A.-Q- 856
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .-----...--.I-..------I-.-F-T---V-------I--AL-R-G--VLN---------.--A.-I- 845
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .G---L...--.--..------I-.---T---V-------IL-AL-TIG-G-L----------.--S.--- 845
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .----K...--.--..--------.---TL----------I--A--RIG-G-L----------.--S.--- 852
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .-----...--.R-..------I-.------------------XL-RXG--XL---T------.--A.--- 832
43_02G.SA.03.J11223 .----L...--.-R..------IN.-VDTI-----GW-------A-R-----IN--------F.--A.--- 847
44_BF.CL.00.CH80 .G----...--.G-..------I-.---T---V--GW-------L-R-G--VL---------F.--A.--- 845
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .G--A-...--.G-..--------.--D-------GW------T--SL---FLN---------.--A.--- 846
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .G--AW...--.G-..------I-.---T---V-------I--AL-R-G--VLN---------.--A.--- 836
47_BF.ES.08.P1942 .-----...--.--..------I-.---T---V-------I--AL-S-G--VL----------.--A.--- 849
48_01B.MY.07.07MYKT021 .G---I...--.A-..---I--I-.-------T-------I---ARR-W---I----------.--A.--- 865
49_cpx.GM.03.N26677 .G--VL...--.GK..------I-.-FD-I----------I---ARR-F--LLN----T----.--A.--- 856
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .-----...--.--..--------.-F----V-----------I--RVW--FL----------.--S.--- 852
O.BE.87.ANT70 .AAVT-...--.L-..--Q---T-.--DTL-V---NW--GI-AGI-RIGTG--N---------.--S.--- 860
O.CM.91.MVP5180 .GAVM-...--.L-..------TN.--DTI-VS--NW--GI-LGL-RIGQGFL---------A.---.-V- 873
O.CM.96.96CMA102 .NAVI-...--.X-..------TN.--DTF-V--GKW--NI-LGI-RIG-G-LN-----XX--.--S.--- 879
O.CM.98.98CMA104 .KAVI-...--.L-..--Q---T-.--DTI-V--GKW--DI-LGI-RIG-G-LN-------X-.--S.--- 881
O.CM.99.99CMU4122 .AAVV-...--.L-..--Q---TN.-XDTL-V---NR--SIFLGI-RIG-G-LN---------.-QA.-V- 872
O.FR.92.VAU .KAII-...--.L-..--QT--TN.--DTV-V---NW--SI-LGI-SIG-G-LN---------.--L.--- 874
O.SN.99.99SE_MP1299 .IAVI-...--.L-..--Q---T-.--DTI-V---NW-VTI-LGI-RIG-G-LN---------.--S.--- 879
O.US.97.97US08692A .AAVI-...--.L-..--Q---TN.-VDTI-V---NW--SI-LGI-RIG-G-WNV-------F.--S.--- 887
O.US.99.99USTWLA .AAVT-...--.L-..---I--T-.--DTV-V--GSW--NI-SG--RIG-G-LN--------A.---.-X- 871
N.CM.02.DJO0131 .-GIIA...--.GK..---D--I-.---TI--V-------L--LA-RIG-G-L----------.--A.--- 843
N.CM.04.04CM_1015_04 .-GI-A...--.GK..---D--I-.---T------GX---L--LA-RIG-G-L----------.--T.--- 834
N.CM.06.U14842 .-GIIA...--.XK..--XD--I-.---T---V-------L--LA-RIG-G-L----------.---.-V- 856
N.CM.95.YBF30 .-GI-A...--.GK..--RD--I-.---T---V-------I--LA-RIG-G-L----------.--A.-I- 853
N.CM.97.YBF106 .-GIIA...--.GK..---D--I-.---T---V-------F--LA-RIG-G-L----------.--A.--- 840
N.FR.11.N1_FR_2011 .-GI-A...--.GK..---D--I-.---T---V-------L--LA-RVG-G-L----------.--A.-I- 845
P.CM.06.U14788 LRDCFAACG--.T-..---X--T-.X--TV--S--NW--Q--A-G-QIG-GFLN----L----.--S.--- 886
P.FR.09.RBF168 LRDCFAACG--.T-..---Q--T-.--DTV--S--GW--Q--I-G-QIG-GFLN--------I.--S.--- 880
CPZ.CD.90.ANT NHLENNLSTL-TIIRT-....IIK.NIDRL--W-G-K--SILLAL-TIV-I--EV--------.-IA.-N- 858
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 RGT-.-...--.TT..-I----I-.--DT-----G-----IL-AITRLG-G-L----------.--A.--- 856
CPZ.GA.88.GAB1 .GGII-...--.GK..---I--I-.--D------------I--AF-VTL-I--N---------.--A.--- 855
CPZ.TZ.00.TAN1 E-SSNT...-A.....#--SF-NT#AIDRL-NFTGWW--LI--G-VYIA-G--N---------.-LA.-N- 871
CPZ.US.85.US_Marilyn .-GVIA...--.AR..---V--T-.--DT-----------I--LTRRLFLG-I----------.--S.--- 837
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSK.SSVIGWPTVRERMR...RA.................EPA.....ADRVGAASR..........DLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA........QEE..E..EVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHS.QRRQDILDLWIYHTQGYF 121
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------.R-SK--SEI--KI-...QT.................PT-.....-EG---V-K..........--D----V----..VNHPS-T----........---..G..------R---------F-G-F---F--------D---Y-.XK--E-----V-N----- 119
A1.ES.06.X2110 -------RRREVE-TE-----Q...QT.................PA-.....-SG---V-Q..........--D----V----..INHPS------........--D..-..------R-----------G-F---F--------D-----.KK--E-----V------- 120
A1.GE.99.99GEMZ011 -------.--IV---Q----L-...--P................A--.....-PG--PV-Q..........--D-Y--V----------D------........---..-..------K-----------G-F------------D---Y-.KK--E-----V------- 122
A1.IT.02.60000 -------.--IV---E----I-...--P..............APA--.....-RG--PV-Q..........--D-Y--V--R--ST---T------........--D..-..------R-----------G--------------D---Y-.RK--E-----V------- 124
A1.KE.06.06KECst_001 --S---R.--KV---E------...N-.................PS-.....-PG---V-Q..........--D----V--T-..VN-PS-V----........---..-..G-----R-----------G-L------------D---Y-.R---E-----V-----F- 119
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01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------.-....--Q---KI-...-T.................P--.....-EG---V-Q..........--D----V----..MN--DS---G-........---.N-.EG-----R-----------G-F---F--------D---Y-.KK--E-----V-N---F- 117
01_AE.VN.98.98VNND15 -------.--IV---QI---I-...-T.................P--.....TEG---V-Q..........--D----V----..MN--DSV--R-........H--..-DEG-----R---------F-G-F---F--------D---Y-.KK--------V-N---F- 121
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------.--KG---Q------...QT.................P--.....-PG-----Q..........--DRR---------TN---------........--D..-..------R-----------G--------------D-M-W-.-K--------VH------ 121
02_AG.CY.09.CY256 ----C--.--LG--TK--D-I-...QTPATGEG.....AARRQTPET.....GEGX.................................................................................................................. 42
02_AG.ES.06.P1261 -------.--IV---Q--D-I-...QT.................P--.....-IG-----Q..........--D-----X--------PD------........--D..-..------R---------F---F--GF----N-------Y-.KK--E-----V-----F- 121
02_AG.FR.91.DJ263 -------.--IV---K----I-...QT.................P--.....-TG-----Q..........--DR----------D---D------........---..-..------R-------------F--GF--------D--VY-.KK--E-----V-----F- 121
02_AG.GH.03.03GH181AG -------.--IV---K----L-...QTPP...............A--.....-PG-----Q..........--AR---------SH---D------........--D..-..D-----R------------------------------Y-.KK--E-----V------- 123
02_AG.LR.x.POC44951 -------.--LV---K----I-...QTPVSER..............-.....-KG---V-Q..........--DRR--------GS---D------........---..-..------R-------------F------------D-----.-K--------V-----F- 124
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------.--IVE--K----I-...QT.................P-T.....-TG-----Q..........--D-----------E--PD------........--D..-..------K-------------F---F------------Y-.KK--E-----V-N---F- 121
02_AG.SE.94.SE7812 -------.--IV---QI-D-I-...QT.................P--.....-RG-----Q..........--DR---------------------........---..-..------R------------------------------Y-.KK--E-----V-----F- 121
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------.--LV---Q----I-...-TQPT..............PS-.....-IG---V-Q..........--DR------R---H---D------........---..-..------R----------------------Q-------Y-.KK--E-----V-----F- 124
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------.--LV---Q---K--...QHP................P--.....-KG---V-Q..........--DRY--V--R-------DL-----........---..-..------R---------F---F------------D---Y-.KK--E-----V-----F- 122
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------.--IV---Q-----H...QT.................P--.....-IG-----Q..........--DR----------Q--PD------........--D..-..------R---------F-G--------------D--V--.K----------------- 121
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------.--IV---Q----I-...--P................A--.....-RG--PV-Q..........--D-Y--V-------N--D------........---..-..------R-----------G-F------------D---Y-.KK--E-----V------- 122
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------.--IV---EI-----...--RAEPER.....MRRAQA---.....-AG---V-Q..........--D------IN------PDKT----........---..-.E------R---------F-G-L------------D---Y-.KK--E-----V-----F- 134
05_DF.BE.x.VI1310 -------.---V---AI--K--...-T.................P--.....-EG---VFQ..........--DNR--V-IR--V---PDM--V--........---..-.E------K------------------------------Y-.KK--------V-N----S 122
06_cpx.AU.96.BFP90 --N----.....--SQ------...-TPPT..............-R-.....-EG---V-Q..........--D-----------T-------V--........-T-..-..------R----V--------F---F--------D---Y-.KK--E-----V-N---F- 120
07_BC.CN.98.98CN009 -------.--IV---DI-----....TE................Q--.....--G---V--..........-------------P---DD------........---..K..------R-----------G-L---F------------Y-.RK--E-----V------- 121
08_BC.CN.06.nx2 I---G--.--IV---AI-D-I-...-T.................---.....P-G---V-*..........----Q--N------D---D-----T........---..-..------R---------F*G-F---F------------Y-.KK--E-----V------- 119
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------.-XIV---EI---I-...-TS................XSP.....-EG-----Q..........--GX---L------S--HD------........--D..-..D-----R-----------G-----F--------D---Y-.KK--E-----V------- 122
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------.--IV---Q------...-T.................S--.....-EG-----Q..........--A-F--L-----PGN--D------........--A..-.E------R---------F-G-F--GF--------D---Y-.-K-K------V-N---F- 122
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------.-RIV---EI---I-...-TSP...............TA-.....-PG---V-K..........---X---V-----GE----------........---..-.E------R-----------G-F--GF--------D---Y-.KK--E-----V------- 124
12_BF.AR.99.ARMA159 -------.--IV---EI---L-...--.................P--.....-EG---V-Q..........---NR--------R-N-P-L-----........---..-..------R---------F-G-F----------------Y-.KK--E------------- 121
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------.R-TV---A----I.........................-.....-TG---V-Q..........--DR---V----..LA-KDYV----........---..G..------K-----------G-F--GF--------D-----.KK--------V------- 114
14_BG.ES.05.X1870 -------.R-IV---EI---L-...-S.................P--.....-EG-X-V-Q..........--AR---V-------N-PD------........-Q-..D.S------R-----------G-F---F--------D---Y-.KQ--------V-N---F- 122
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --S----.-....--Q---KIK...QT.................P--.....-EG---V-Q..........--DN---V----..MN--DSV--R-........E-D..-..------R---------F-E-F---F--------D---Y-.KK--E-----V-N---F- 115
16_A2D.KR.97.97KR004 -------.R-LP---AI-----...-TPPAA........ERTPPAA-.....-EG---V-Q..........--ATR--V-IN-------DS-----........---..-.E------R-----------G-F------R-----D-----.-K--------V-----F- 131
17_BF.AR.99.ARMA038 -------.....---A------...--EP...............---.....-EG---V--..........---RR--V-----S-N-PDL-----........---..-..------R-----------G-L----------------Y-.K---E-----V-N----- 119
18_cpx.CU.99.CU76 -------.--LV---EI---I-...-TQ...........ELPRTP--...........E-Q..........EER---SG-N-S-----PTHGR--E........E--..-..------R-----------G-F---F--------D---FF.-K-PE-----VFN---FL 121
19_cpx.CU.99.CU7 -------.--I----A-----Q...--.................---.....--G---V--..........-------------R----D------........---..A.D------X-----------G-L--------------IVW-.-K--------V------- 122
20_BG.CU.99.Cu103 --N----.-....--A----L-...-T.................P--.....-AG---V-Q..........--A------------N-PD------........---..D.S------R---------F---F---F--------D---Y-.KQ--------V-N----- 118
21_A2D.KE.99.KER2003 -------.--IV----I---I-...-T.................D--.....--G--P---..........---R----------T--PD------........---..D.EG-----R----I------G-F------------D---Y-.-K--E-----V-----F- 122
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------.--IV---Q----I-...QT.................PA-.....-EG---V-Q..........--D----V----..MNH-S-V----........--D..N..------R-----------G-F---F--------D---Y-.KK--E-----V-N----- 119
23_BG.CU.03.CB118 --N----.-....-AA------...--PPAXN............P--.....-AG---V-Q..........--AR--------------DR--V--........---..D.S------R-------------F---F--------D---W-.KQ--------V-N---F- 123
24_BG.ES.08.X2456_2 --N----.-.-SE--R----I-...-TPLTTTRGGASQNSARQES--.....-VG-----Q..........--AR-----------N-PD------........-Q-..D.S------R-------------F---F--------D---Y-.KQ--------V-N----- 138
25_cpx.CM.02.1918LE -------.N.RV---EI---I-...-TPPAEA............AA-.....-EG-----Q..........--A-----------S--PD------........---..S.E------R-----------G-F---F-----------VW-.-K--E------------- 126
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------.---V---E------...-T.................P--.....-TG---V--..........--D----V-----SF--PD------........---..-.G------R-------------F--GF--------D---Y-.-Q-K------V-N---F- 122
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------Q.--PV---A---K--...--.................P--.....--G---V-Q..........--A------NN----N-PD---V--........---..D.S------R--------------------------D---W-.KK--E-----V-N----- 122
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------.RGTG--EA------...-TRPAA.............---.....--G---V--..........---R----------HN--D------........---..-..------R-----------G-L------R-----------.PK--E-----V------- 125
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------.C-MS--AA------...-TEPGPA............---.....-EG------..........----Y--------------------........---..-..------R-------------I-I----------------.-K--E-----V------- 126
31_BC.BR.04.04BR142 --N----.CIPV---AI---L-...--HPAAERI.GSE.RVRGA---.....-EG--P--Q..........--DR---L-----RDN--D------........-Q-..-.E------R-------------F---F------------Y-.KQ--------V-N----- 137
32_06A1.EE.01.EE0369 -------.--IV---EI---L-...-T.................P--.....-EG---V-Q..........--D--------H-PT----------........--D..-..------R-----------G-F--GF--------D---Y-.KK--E-----V------- 121
33_01B.ID.07.JKT189_C --S-C-E.-CIV---Q----I-...QT.................P--.....-EG---V-Q..........--D----V--T-..MN--DSV----........---..-..------R---------F-G-F---F--R-----D---Y-.KK--------V-N---F- 119
34_01B.TH.99.OUR2478P -------.--IV---Q----I-...-T.................P--.....-EG---V-Q..........--D----V----..MN--D-V--R-........---.N-.E------R---------F---F---F------------Y-.K---E-----V-N---F- 121
35_AD.AF.07.169H -------.--KKE--E-K-K--...QT.................PA-.....-EG-X-V-Q..........------------..INHPS-T---T........-Q-..D.E------R---------F-G-L--------Q---D---Y-.RK--E-----V-N----- 120
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------.--I----QI-D---...QT.................P--.....-IG---V--..........--DR---------TS---DY-----........---..G..------R-----------G-F---F--------D-----.-K--------V-----F- 121
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------.--LV---Q----IK...QT.................P--.....-EG---V-Q..........--A-------R--ST--PD------........-G-..D.PD-----R-------------F---F--------D-----.-K----------N----- 122
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------.RRIV--ADI-----...--.................---.....-EG-----Q..........--DRR--------KDN-PDV-----........---..-..------R-----------G------------------Y-.K---E-----V------- 121
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------.--K----AI-D---...-TPPTAE.........RGAAK-.....-EG------..........---SR--L-----KDN-PDV-----........---..-.E------R-------------L---------------VW-.-K--------V------- 130
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------.-R-P---EI-----...--EPAADG...........-R-.....--G-----Q..........--A----L-----VSN--D------........--N..-..------R---------HR--I------RKE---------.K---------V-----F- 127
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---X---.--LV---A------...KT.................---.....-VG--P---..........-------L-T----TK---V-----........---..-..---X--R-----------G-L---------------VY-.------------------ 121
43_02G.SA.03.J11223 -------.R-MG--SEI---I-...-TPPTAAE.........GAGT-.....-EG-----Q..........--AR---------PQ---D------........--D..-..------R-R-----------F--GF-----------VY-.KK--E-----V-----F- 129
44_BF.CL.00.CH80 -------.--IV---DI-----...-T.................P--.....-EG--KV-Q..........---RR--------S-N-PDV-----........--D..-..------R---------F----------------------.-K--------V------- 121
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------.C-IV---EI---I-...-T.................P--.....-TG---V-Q..........--D----V----------S------........---..N.E------R-----------G-I---F-----------VY-.-K--------V------- 122
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --NI--R.-RIV---A----L-...-T.................P--.....-EG-----Q..........---RR----N---RDN-PDV-----........--D..-..------R-------------L---------------TY-.KK-HE-----V------- 121
47_BF.ES.08.P1942 --N----.--IV----I---I-...-T.................P-I.....-EG---V--..........--G------------N-PDL-----........--G..-..------R-----------G-F---F------------Y-.RK--E-----V------- 121
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------.--KV---Q----I-...QT.................P--.....-EG---V-Q..........--D----V--T-..MN--DSV--R-........---..D.E------R-----------G-F---F--------G---Y-.KK--------V-N---F- 120
49_cpx.GM.03.N26677 --SS---.-RIV---EI-----...--RATP..........TAPA--.....-EG---V-Q..........--D----------P----------E........-T-..-..------R-------------F--G---X.............................. 99
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A----.--PV---KI----K...-TEPAA.............-A-.....-EG--P---..........-------L------DN--D------........H-D..-..------R---------F-G-F----------------W-.-K--------V------- 125
O.BE.87.ANT70 --NALR-.GKFE--AA------...-T...........RTFPES--C.....-PG--QI--..........E-AAR-G-P--H-PQN---L-F--S........HQ-..-..------A-----------G-F---F------------Y-.HK-AE-----V-N---F- 127
O.CM.91.MVP5180 --NA---.-KFA--SE--D---...-SSSDPQ............Q-C.....-PG---V--..........E-ATR-G-S--H-PQN---L-F-DS........HKD..-..D-----R---------F---F---F--------D---Y-.HK-AE-----------F- 126
O.CM.96.96CMA102 --NVLG-.GKFA--SA--D---...K-PAAE..........PEP--C.....-PG--EL--..........AVAAR-G-P--Y-PQN---L-F--S........HQD..-..------R---------F-G-F--GF--------D---Y-.PE-AE-----V-N---FL 128
O.CM.98.98CMA104 --NVLG-.-KFA--S-------...--P............XPEP--C.....-PG--XL--..........E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S........HQD..-.D------R----V----F-G-F---F--------D---Y-.DA-AE-----VHN---FX 127
O.CM.99.99CMU4122 --NALX-.-RFP--SAI-X---...KTSPE.............P--C.....-XG--PV--..........E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S........HSD..-..------R----V----F---F---V----N-------Y-.HG-AE-------N---F- 125
O.FR.92.VAU --NVLG-.-KWA--SE--R---...QTSPD........PQSSDTQ--......PG-R-V--..........A-ADRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GS........HQG..K..GI----R-----------G-F---F--------D---Y-.HK-AE-----VH----F- 129
O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-.DIFK--SA------...GTSP.............DP--C.....-PG--QI--..........E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S........HQD..-..------R-----------G-F---F--------D---Y-.HK-AE-----V-----F- 125
O.US.97.97US08692A --NALR-.-KFA---A------...--SP.............KP-DC.....-PG--EV--..........E-ASR-G-P--Y-PQN---L-F--S........HQD..-..D---------------X-G-F---F--------D---Y-.-Q-AE-----------F- 125
O.US.99.99USTWLA --NILT-.-KFE---A--R---...QTSP.............DPQ-C.....-PG--EV--..........A-AGR-G-PN-Y-PQN---L-F---........YQD..-..D-----R-----Q---F---H--------N---D---Y-.HK-AE-----V-----F- 125
N.CM.02.DJO0131 --KI---.--IV---EI-----R.Q-PH................---V..EP-VG-----Q..........--ANR--L-T---RTN-PTV--V--........---..-.G------R-----------------F------------W-.RK---V----V-----F- 128
N.CM.04.04CM_1015_04 --KS---.---V---EI-----RQRQT...............QAAA-.....-VG-----Q..........--ANR----T---RDN-ETV--V--........---..-.E------R---------F---F---F-----------VW-.RK--E-------N----- 127
N.CM.06.U14842 --KS---.--IV---EI-----R..QTQ................---.....-XG-----Q..........--ANR--L-T---KDN-E-V-----........---..-..------R-------------F---F---D---R---VW-.RK--E-----X....... 116
N.CM.95.YBF30 --KI---.--LV---EI-----R..QT............QEPAV---......VGA----Q..........--ANR----IR--RDN-ESI-----........---..-.E------R-------I---Q-F---F---D-------VW-.RK--------M-----IL 127
N.CM.97.YBF106 --KI---.--LV---EI---I-R..QT................P---......VG---V-Q..........--ANR----T---KDN-QTV-----........---..X..------R-------------F---F-----------VW-.RK--E-----V-----F- 122
N.FR.11.N1_FR_2011 --KI---.--IV---EI-----R..QTPGAAV............---......AG-----Q..........--ANR----IN--KDN-QSV-----........H-D..-..------R---------F-MGF---F---D-------VW-.RK--------V-----I- 126
P.CM.06.U14788 --NA-K-.--LV---A---KIK...QTTPT.......TPDPTTPVTP.....-PG--EI-K..........E-AQGKG-P-KFSSKN---L-F-D-........H--..-..--X---R------C------F---F--------D--VY-.PE-AE-----------F- 131
P.FR.09.RBF168 #-NA-K-.--LV---A-----N...QTAP...............-TP.....-SG--EI-K..........E-AQGKG-P-KYNSKN---L-F---........H-D..-..------R----V--------F---F------------Y-.PG-AE-----V-----F- 122
CPZ.CD.90.ANT --SA---.IK...-VGA-QAI-...KI.................HET..............NPDDIGPCGNE-ASR--L---TIGTEKDVITYS-D........HT-..-..GT----R----M----E-L-----X--------DX--XX.LK-AA---M-MFN---I- 119
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A----.--LV---EI---IK...--.................PT-.....--G--EV-Q..........-IASR--V-IR--PQ--ETL----E........MQD..-..------K---------F-G-F----------------W-.RK--E-----V------- 121
CPZ.GA.88.GAB1 --T----.--LV---E--R-I-...E-.................PT-.....-EG--EV-K..........---R------R--PE--QTL----E........MDN..-..------R----T--------F---------------VY-.R---E-----V-----F- 121
CPZ.TZ.00.TAN1 --NI......FGR--GA-KAIEDL...............HNTSS--V.........-Q--Q..........--QNK-GL-TNTLGTS........-DVLEYSADHT-..-..------R-A--M----E-L-I---W--------D--FF-.PK-AA---T-M-N---V- 117
CPZ.US.85.US_Marilyn #-N----.--IV---E--N-L-...QTQT...............TA-.....-EG--PV-Q..........--AE-----TR--PQN-QTL---DEM......TNH-..S..------R-----------Q-F--GF-----------VY-.R---E-----V-----I- 124
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
B.FR.83.HXB2 .PD*QNYTPGPG.VRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE..ANKGENTSLLHPVSLHGMDDPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF......KNC* 205
A1.AU.03.PS1044_Day0 .--W--------.I---------F-----D--EV-K..-TEA--N-----ICQ-----DD--T-M-K---K--LK---------FY......-D-. 204
A1.ES.06.X2110 .--W--------.I---------------D-EEV-K..TTE---NC------Q-----D---T-M-K---K--LK-L---K---FYKD.......- 205
A1.GE.99.99GEMZ011 .--W--------.I-F-------------D-SEV--..-TE---N-----ICQ-----E-----M-K------LT-R--------Y......-D-- 208
A1.IT.02.60000 .--W-K------.I---------------D---V--..-TG---N-----ICQX----D-K---M-K------LK-R-Q-M---FY......---- 210
A1.KE.06.06KECst_001 .--WH-------.T-F-------F-----D--EV-K..--E---N-----ICQ-----E-K---M--------LK-R-Q-----FY......-D-- 205
A1.RU.08.PokA1Ru .--W--------.I---I-----------D-EDV--..-TE---N-----ICQ-----E-K---R-Q------LK-R------DFY......-D-- 207
A1.RW.93.93RW037A .--W--------.I---------F-----D-GEV-R..-TE---N-----ICQ-----DD----Q---------K-M-H--Y--FY......-D-- 210
A1.SE.95.SE8538 .--W--------.----------F-------EEV-K..--E---N-----ICQ-----E---T-M-K---K--LK-R-H-------......---- 205
A1.TZ.01.A341 .--W--------.I---------F-----D--EV-K..-TE---N-----ICQ-----D-K---Q--------LK-R-Q-----FY......--*- 204
A1.UA.01.01UADN139 .--W--------.I---------------D-AEV--..-TE---N-----ICQ--V--E-K---M-K------LT-I---K---FY......-D-- 213
A1.UG.99.99UGA07072 .--W--------.T---------F-----D--EV-K..-TE---N-----ICQ-----E---T-M-K------LK-R-L-----FY......-D-- 205
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .--W--------.-----------------QAEV-Q..DTQ---N-----ICQ--I--Q-K---M-K------LK-L---M---FY......-D-- 210
A2.CD.97.97CDKTB48 .--W--------.A-F-------F-----D-SEV--..-TE---N-----ICQ--AE-------K-K------LR-L---Q---FY......-D-- 217
A2.CM.01.01CM_1445MV .--W--------.--F-------F-----N-SEV--..-TE---N-----ICQ--I--------K-----H--LR-R----Y-DFY......-D-- 204
A2.CY.94.94CY017_41 .--W--------.I---------F-------SEV--..-TQ---N-----ICQ--V--------R-E--RS--RR-R--------Y......-D-- 218
B.AR.04.04AR143170 .--W--------.T---------F------QE----..--T---I-----M-Q--I----K---Q-K---------I--------Y......-D-- 207
B.AU.04.PS1038_Day174 .--W--------.E----C----F-----DQEQV-K..--E---NC----M-Q-------K---M-K---------M---K-----......-D-. 206
B.BO.99.BOL0122 .--WH-------.T-W-------F----LD--QV-R..--E---N-----M-Q-------K---V-K---------M-------FYKD.......- 204
B.BR.06.06BR1119 .--W--------.T---------F-----D--QV-K..D-E--RNT----M---------G---M-K---H---R-M---K----Y......-D-- 209
B.CA.07.502_1191_03 .--W--------.T---------F-------EQV--..-TV--TNN----G-----E---K---V-----K-------K--K--F-......RDR- 207
B.CN.09.1121 .--W--------.I---------F----LNKEEV-K..--E---NC----M-Q-------K---V-K------LR-L---M--D-YTG.......- 202
B.CO.01.PCM001 .--W-C------.----------F-------EEV-K..--E---N-----M---------K---Q-K-----------------F-......-D-- 207
B.CU.99.Cu19 .--W--------.I---------F-----S-EQV--..--E---N-----M-----E---K---M-K---------M---K----Y......-D-- 207
B.CY.09.CY266 ................................................................................................ 43
B.DE.86.D31 .--W--------.T-F-------F-----K-EQV--..--E---N-----M-------------V---------K-M--------YKN.......- 206
B.DK.07.PMVL_011 .--WD-------.T---------F-------ER---..-TE---NR----M----------------------VR---K-------......-D-- 207
B.DO.05.05DO_160884 ................................................................................................ 124
B.EC.89.EC003 .--WH------X.................................................................................... 132
B.ES.09.P2149_3 .--W--------.I---------F-----D-AQV--..------N-----M-R-------G---M-K---------M---K-----......-D-- 212
B.FR.92.92FR_BX08 .--W--------.----------F------QERV--..E-NR--N-----M-Q-----------Q-K---------M---K----Y......-D-- 205
B.GA.88.OYI_397 .--W--------.I----C----F----MD--QV--..--E---N-----I---------K---V-K-------R-M---V----Y......-D-- 212
B.GE.03.03GEMZ004 .--W-S------.I---------F-----K-EDV-K..--E---NC----M-----E-T-G---M-K-------------I-----......-D-- 207
B.HT.05.05HT_129389 ................................................................................................ 126
B.IN.x.11807 .--W--------.T-F-------F-------EE--K..--E---N-----M-Q-----------Q-K---------M---K-----......---- 207
B.JM.05.05JM_KJ108 ................................................................................................ 121
B.JP.05.DR6538 .--WH-------.I-F-------F----M--EQV--..------NC----M-----E-------V-K---S--L--R---Q---FY......-D-- 207
B.KR.04.04KMH5 .--W--------.T-F-------F-------ERV--..-TE---NC----IN--------G------------Y--M---K-----......-D-- 214
B.MM.99.mSTD101 .--W-S------.--F-------F-----D-EQV-A..-TA---N-----INQ--A----K---M-K---------M---K----Y......--*- 206
B.NL.00.671_00T36 .--WD-------.I----I----F-----D--QV-K..--E---NC----M-Q--I----K---V-K---------M---I----Y......---- 205
B.PE.07.502_2649_wg8 .--WH-------.T-F-------F-----D--EV-K..-TG--TNC----MNQ--I--------V-K---------M---K---F-......-D-- 207
B.PY.03.03PY_PSP0115 .--W--------.----------F-------X-V--..--E--RNC----M-Q-------K---Q-K---------M-K------Y......--*- 207
B.RU.04.04RU128005 .--W--------.T---------F-----DQE-V--..--E---N-----M---------K---M-K---------I---K-----KN.......- 206
B.TH.00.00TH_C3198 .--W-------X.................................................................................... 133
B.TT.01.01TT_CRC50069 ................................................................................................ 121
B.TW.94.TWCYS_LM49 .--W--------.----------F-------EQV-K..--E---XC----M-Q-------K---V-----T-----R--------Y......-X-- 208
B.UA.01.01UAKV167 .--W--------.I---------F-----D--QV-K..--E---NC----M-Q-------K---M-K---------M---I----Y......-D-- 205
B.US.11.ES38 .--W--------.P---------F-----D---V--..--T---NC----M-Q-----T-K---V-K---H---N----------Y......---- 212
B.UY.02.02UY_TSU1290 .--W--------.T-F-------F-------EQV--..--V---N-----M-----E---K---M-K------Y------K--D-Y......-D-- 213
B.YE.02.02YE507 .--W--------.I---------F-------EE--K..--T---NC----M---------G-T-Q-K-------------------......-D-- 208
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .--W-G------.T---------F-----D-E----..--E--RNN----M-Q-------K---Q-K---H---R-I---I-----......-D-- 206
C.AR.01.ARG4006 .--W--------.----------F-----D-REX--..-XT---N-----M-----E-SDG---Q-K---L--RR-M--------Y......-D-- 216
C.BR.04.04BR013 .--W--------.----------F-----D-KEV--..--E-D-N-----M-----E-EHG---Q-K---L--RR-M--------Y......-D-- 207
C.BW.00.00BW07621 .--W--------.T--S-----PF-----D-KEV--..--E---NC----M-Q-RI--DH----M-K---S--RR----------Y......-D-- 207
C.CN.98.YNRL9840 ................................................................................................ 45
C.CY.09.CY260 ................................................................................................ 54
C.ES.07.X2118_2 .....-------.----------F--X--D-REVX-..--E--DNC----MH----E-EH----K-K--IH--XR-X-------FY......XD-- 180
C.ET.02.02ET_288 .--W--------.----------F-----D-SEV--..--E---NC----I-------EDK---M-K--IS--HR-L--------Y......-D*- 207
C.GE.03.03GEMZ033 .--W--------.----------------D-GEV--..D-----NC----M-Q--V---DK---M-K---S--RR-L-------FY......-D-- 208
C.IL.98.98IS002 .--W-C------.----------F-----D-REV--..D-----NC----I-----E-E-----Q-K---L--RR-M--------Y......-D-- 208
C.IN.03.D24 .--W--------.I-L-------F-----D-GEV--..-T----NC-----CQ---E-EHG---K-K---S--RR-L---T---FY......-D-- 206
C.KE.00.KER2010 .--W--------.----------F-----D-REV--..---E--NC----M-Q--IE-E-----R-Q---L--HR-L---Q----Y......-D-- 208
C.MM.99.mIDU101_3 .--W--------.----------F-----D-RDV--..-T---DNC-----CQ---E-EHG---Q-K---Q--LR-R-------FY......-D-- 208
C.MW.93.93MW_965 .--W--------.----------------D-REV--..--E---NC----M-Q--IE-ED--I-R-K---Q--RR-L---Q---FY......-D-- 208
C.SN.90.90SE_364 .--W-C------.----------F-----D-REV--..--E---NC----M-----E-EX----M-K--IQ--HR-M-------FY......-D-- 208
C.SO.89.89SM_145 .--W--------.----------F-----D-REV--..D-----N-----M-Q---E-ED----M-K---H--RR----------Y......---- 208
C.TZ.02.CO178 .--W-C------.----------F-----D-SEV--..--E---NC----M-----E-ED----K-K---L--RR-M--------Y......-D.. 212
C.US.98.98US_MSC3018 .--W-------X.................................................................................... 133
C.UY.01.TRA3011 .--W--------.--F-------F-----D-REV--..--E---N-----M-M---E--HK---Q-K---L--HR-M--------Y......-D-- 208
C.YE.02.02YE511 .--W--------.T---------F-----D-REV--..--E---N-----I-----E-GDG---M-K------HR---------FY......-D-- 220
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .--W--------.---------PF-----D-REV--..--E--DNF----M-----E-E-G---K-K---S--RR-L---I----Y......-D-- 208
C.ZM.02.02ZM108 .--W----S---.----------F-----D-GGV--..-SE--DNC----ANQ-----EH----K-K---L--RR-M--------Y......-D-- 209
D.CD.83.ELI .--W--------.I----------E----D-QEV--..DTE--TN-----ICQ---E----Q--K---N-----E-K---M---FY......--*- 207
D.CM.01.01CM_0009BBY .--W-------X.................................................................................... 134
D.CY.06.CY163 ................................................................................................ 45
D.KE.97.ML415_2 .--W--------.I---------FE------KEV--..-TE---NC----MCQ---E-------M---N-K--YE-K-KM----FY......-D-- 215
D.KR.04.04KBH8 .--WH-------.I---------FE-----SEEV--..--E---NC----M-Q--IE----Q--K---N-K---E-K--M----FY......-D-- 203
D.SN.90.SE365 .--WH-------.T----C----FQ----D-EEV--..-TE--DNC----LCQ--IE-E--Q--V---N-K---E-K--K----FY......-D-- 208
D.TD.99.MN011 .--W--------.T---------FE----D-KVV--..ETE---NC----MNQ--G----K---V---N-----E-K-K-K---F-......-D-- 207
D.TZ.01.A280 .--WH-------.T---------FE----D-KEV--..TTE---SC----I-Q---E-T-K---V---N-----E-K--S-----Y......-D-- 208
D.UG.99.99UGK09958 .--W--------.T---------FE----D-KE---..D.A---SC-----NQ---E-------M---N-----E-K--IK-----......-D-- 206
D.YE.02.02YE516 .--W--------.I-H-------FE----D-KMV--..E-E--DKC----MHQ---G---K---V---N-K---E-K--KT---F-......-D-- 205
D.ZA.90.R1 .--W--------.I---------F-----D-QEV-Q..-TE--TNC----MNQ---E-------K-K-------E-K--------Y......-D-- 208
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ................................................................................................ 96
F1.AR.02.ARE933 ................................................................................................ 90
F1.BE.93.VI850 .--W--------.I-----L---F-----D-EEV-K..--E---NC----M-Q---E-ED----R-K---S--LR-I---R---FYQD....*D-- 208
F1.BR.07.07BR844 .--W--------.----------F-----N-EEV-R..--E---NC----I-Q-----ED----M-K---S--RR-I---K---FYKA....E--- 219
F1.CY.08.CY222 ................................................................................................ 45
F1.ES.x.P1146 .--W--------.T-W-------F-----P--EV-K..--E--TNC----M-Q---E-ADG---M-K---M---R---K-T---FYQD.......- 217
F1.FI.93.FIN9363 #--W--------#----------F-------EEV-K..--E---NC----M-Q---E-ED----K-K------LK-I---R---FYRD.......- 207
F1.FR.96.96FR_MP411 .--W--------.I-F-------F-----D--EV-K..--E---NC----M-Q-----ED----R-E-------R-I---K---FYQN.......- 206
F1.RO.96.BCI_R07 .--W--------.T------E--F-----D-EEV-K..--E---NC----M-Q---E-ED----K-Q-------K-E---R---FYQD.......- 212
F1.RU.08.D88_845 .--W--------.--L-------F-----D-EEV-R..--E----C----M-Q-----EDG---R-K------LR-L---K---FYKD.......- 215
F2.CM.97.CM53657 .--W--------.T---------F-------EEV-K..--E---NC----M-Q---E-ED----K-K---S--RR-R---M----YKD.......- 206
G.BE.96.DRCBL .--W--------.T-V-------F----M--SEV--..------N-----ICQ---E-EDG---V-----S--RR-L--------Y......-D-- 208
G.CM.04.178_15 .--W--------.T---------F----MD-AE---..------S-----ICQ---E-K-----V-----S--RR-I--------Y......-D-- 208
G.CN.08.GX_2084_08 .--W--------.T-F-------F----MD-AEV--..---E--N-----ICQ--Q--ED----V-----S--RR-R-------FY......-D-- 208
G.CU.99.Cu74 .--W--------.T---------F----LD-AE---..-T----N-----ICQ---E-DD----I-----S--RR-L------DFY......-D-- 208
G.ES.09.X2634_2 .--W--------.T-F-------F--E-MD-AEV--..-TR---N-----IC---AE-GDK---R-K---S--RR-L-------FY......-D-- 209
G.GH.03.03GH175G .--W--------.T-L-------F----ID-AEV--..-----TN-----ICQ--IE-EDK---V-K---S--RR-L--------Y......---- 208
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
B.FR.83.HXB2 .PD*QNYTPGPG.VRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE..ANKGENTSLLHPVSLHGMDDPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF......KNC* 205
G.KE.93.HH8793_12_1 .--W--------.T-L-------L-----D-AVV--..-TTE--N-----IWQ---E-ED----I-----S--RR-L-------FY......---- 210
G.NG.09.09NG_SC62 .--W--------.I--------PF----MN-AE---..------N-----I-Q---E-DDK---V-K---S--RR-I------D-Y......--*- 203
G.PT.x.PT2695 .--W--------.T-F-------F----MD-AEV--..------N-----ICQ---E-ADK---V-----S--RR-I------NFY......-D-- 208
G.SE.93.SE6165_G6165 .--W--------.T-F-------F----MD-AEV--..------N-----ICQ---E-ED----V-----S--RR-I--------Y......-D-- 208
H.BE.93.VI991 .--WH-------.E---------F-----D-QDV-K..--E---N-----MCQ--IE-------M-K------LR-R-K-----FY......-D-- 208
H.BE.93.VI997 .--W--------.EG--------F--I--D-QEV-R..--E---NC--Y-ICQ---E-E-G---M-K-------T-T---K---FY......-D-- 208
H.CF.90.056 .--W--------.E-F-------F-----N-QEV-Q..--E---N-----M-----E-DG----M-K------LT-L--VK---.Y......-D-- 207
H.GB.00.00GBAC4001 .--WH-------.-----C----F-----D-QEV-K..--E---N----XMCQ---E-E-K---V-----H---R-R---Q---FY......-D-- 208
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .--W--------.I---------------D-GEV-R..--E--DNR----ICQ---E-ED----M-K--TS--RR-M-------FY......---- 202
J.CM.04.04CMU11421 .--W--------.XX--X----------XD-REV--..--E---NC-X--X-Q--IX-X-X---M-K-XXS--XR-X-------FY......-D-- 210
J.SE.93.SE9280_7887 .--W--------.I---------------D-SEV--..--E---NC----ICQ--IE-E-----Q-K---S--RR-I-------FY......-D-- 204
J.SE.94.SE9173_7022 .--W--------.TX--------F-----D-SEV--..--E---NC----ACQ--IE-E-----K-K---S--RR-I-------FY......-D-- 205
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .--W--------.I---------------D-REV--..-TE---NC-----NQ---E-EH----K-K---S--RK-----M----Y......-D-- 207
K.CM.96.96CM_MP535 .--W--------.I---------------D-AEV--..TTE--DNC----INQ---E-EH--I-M-K---S--RR--------D-Y......-D-- 216
01_AE.AF.07.569M .--W--------.T-F--C----F-----D-STV--..D-----NC----M-Q--IE-E-----I-K---A--RK-I--------Y......-D-- 225
01_AE.CF.90.90CF11697 .--W--------.I----C----------D-KEV--..D--D-SNC----M-Q--V--E-----M-K---S--RR-I----R---Y......-D-- 205
01_AE.CN.09.1119 .--WH-------.I----C----F-----DQREV--..D-E---SC----MNQ--IG-E-----M-K---A--RK-I----R---Y......-D-- 207
01_AE.HK.04.HK001 .--W--------.I----C----F-----D-REV--..D-----NC----A-Q--I--E-----M-K---A--RK-L-------FY......-D-- 207
01_AE.JP.x.DR0492 .--W--------.P-F--C----F-----D-REV--..N-----SC----M-Q--IE-ED----M-K---S--RR-I---K---FY......-D-- 206
01_AE.TH.04.BKM .--WH-------.I----C----F-----D-REV--..D-----S-----I-Q--IE-E-----M-K---A--RR-I---M---FY......---- 205
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .--WH------X.................................................................................... 128
01_AE.VN.98.98VNND15 .--WH-------.I----C----F-----D-REV--..DT----NC------Q--LE-G-----M-K---A--RK-I------D-Y......-D-- 207
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .--W-------X.................................................................................... 132
02_AG.CY.09.CY256 ................................................................................................ 42
02_AG.ES.06.P1261 .--W--------.T---------F----MD-AEV--..-T----N-----ICQ---E-EDK---V--Y-RN--TR-I-------FY......-D-- 207
02_AG.FR.91.DJ263 .--W--------.T---------FN-E-ID-AE---..---E--N-----ICQ---E-ED----V-----S--RT-R--------Y......-D-- 207
02_AG.GH.03.03GH181AG .--W--------.P-F-------F----ID-ATV--..-TE---S-----I-Q---E-ED----V-----Y---R-L---K---FY......-D-- 209
02_AG.LR.x.POC44951 .--W--------.T-F-------F----MD-AEV--..------N-----ICQ--IE-TD-Q--V-----S---K-R-Q-----FY......-D-- 210
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .--W--------.T-F-------F----MD-AD---..------N-----ICQ---E-E-----V-----S--RR-I--------Y......-D-- 207
02_AG.SE.94.SE7812 .--W--------.T-F-------F----MD-AD--K..DTE---N-----ICQ---E-ED----V---------T-K---M---FY......-D-- 207
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .--W--------.I--------------MD-AEV--..--Q---N-----ICQ---E-EDK---V---------R-T--------Y......-D-- 210
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .--W--------.T-F-------F----LD-AEV--..--E---N-----ICQ---E-AD-D--V-----T--LT-R-------FY......-D-- 208
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .--W--------.T-F-------F----MD-AE--K..-TE---NA----ICQ--LE-AD-D--V-----K---K---------FY......-D-- 207
03_AB.RU.97.KAL153_2 .--W-.....--.I-F-------------D-AEV--..-TE---N-----ICQ-----E-K---M-K------LT-R-------FY......-D-- 203
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .--WD-------.E-F--C----F-----D-QEV--..-TE----C----I-Q---E-E-----K-K------YK---------FY......-D-- 220
05_DF.BE.x.VI1310 .--W--------.I-----L---F-----N-EEV-K..--E--DNC----M-----E-DD----Q-K---S--LR-I---R---FYQD....*D-- 209
06_cpx.AU.96.BFP90 .--W--------.T-F-------------D-EEV--..LT----NC----ICQ--AE-E-----K-K---S--RR-I---K---FY......-D-- 206
07_BC.CN.98.98CN009 .--WH-------.--F-------F-----D-REV--..--E---NC-----CQ---E-EH----K-K---Q--HR-R-------FY......-D-- 207
08_BC.CN.06.nx2 .--WH-------.T-F-------F----GD-REV-Q..-SE--DN------CQ---E-EH----K-KY--Q--HR-W----Q--FY......R--- 205
09_cpx.GH.96.96GH2911 .--W--------.--F-------F-----D-KEV--..-TG---N-----MCQ--V.-SGG---M-----T--LKXI---K---FY......-D-- 207
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .--W--------.T---------F-----D-REV--..------NC----M-----E-KHG---V-K---T--HK-I--------Y......-D-- 208
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .--W--------.I----C----F-----D-REV--..--A---NC----L-Q--T--E-----M-K---S--RR-I------DFYKD....*D-- 211
12_BF.AR.99.ARMA159 .--W--------.--L-------F-----D-VEV-K..--E---NC----M-Q---E-ED----I-K------LR-L---K---WYKD....*D-- 208
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .--W--------.-----C-E--F----ID-KEV--..--E---NC----M-Q--IE-A-----M-K---S--RK-I-------FY......-D-- 200
14_BG.ES.05.X1870 .--W--------.I---------F--E--D-AEV--..-TG---N-----ICQ--IE-ADK---R-K---G--RR-I----R-DFY......-D-- 208
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .--W--------.I----C----F-----D-SDV--..N-----NC----M-Q---E-E-----K-Q---A--RK-I--------Y......-D-- 201
16_A2D.KR.97.97KR004 .--W-G------.I---------F-----S-AEV--..-TE--TN-----ICQ--IE-------K-V---H--LV-K-------FY......-D-- 217
17_BF.AR.99.ARMA038 .--W--------.I-----L-----------EE--K..--E---NC----M-Q-E---ED----K-K---S---R-----R---FYQN....*D-- 206
18_cpx.CU.99.CU76 .--W--------.--F-------F-----DSNEV--..--E---N-----ICQ-----E-----K-K---A--RR-I---Q---FY......-D-- 207
19_cpx.CU.99.CU7 .--WH-------.I---------FE----D-KEA-K..DTE---NC----ACQ-------K---V---N-----X-K--IK---FY......-D-- 208
20_BG.CU.99.Cu103 .--W--------.T-F-------F----MD-AEV--..--N---N-----ICQ---E-N-----I-----S--RR-L-------FY......-D-- 204
21_A2D.KE.99.KER2003 .--W--------.T-F-------F-----D-SEV--..DT----N-----MCQQ-I--------R-K--PH--LK-R-Q-K---FY......-D-- 208
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .--W-------X.................................................................................... 130
23_BG.CU.03.CB118 .--W--------.I---------F-----D-ADV--..-SN---N-----ICQ---E-DDK---M-----S--RR-I---R--DFY......-D-- 209
24_BG.ES.08.X2456_2 .--W--------.T-F-------F-----D-TEV--..--S--TN-----ICQ---E-SDK---I-K---S--RR-I------DFY......-D-- 224
25_cpx.CM.02.1918LE .--W-------X.................................................................................... 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--W--------.I---------F-----D-AEV--..------N----AM-----E-S-G---M-K---Q--RK-T--------Y......-D-- 208
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .--W--------.E-F---L---F-----D-KEV--..--E---N-----M-----E-E-----M-K------LR-----K---FY......-D-- 208
28_BF.BR.99.BREPM12609 .--W--------.T-F-------F-----D-EQV-A..--E---N-----M-Q-------K---M-K---------M--------YKD.......- 210
29_BF.BR.01.BREPM16704 .--W--------.----------------D--QV--..E-----N-----M-Q-----------M-K---------M-------F-......-D-- 212
31_BC.BR.04.04BR142 .--W--------.T-F-------F-----D-REV--..--A---N-----M-----E-THG---M-K---L--RR-M-------FY......-D-- 223
32_06A1.EE.01.EE0369 .--W--------.I---------------D-REV--..-T----NC----IC---AE-E-G---M-----S--RR-I---K---FY......-D-- 207
33_01B.ID.07.JKT189_C .--W--------.-----C----F-----D-TEV--..E-----NC----M-Q---E-ED----K-Q---S--RR-I---Q----Y......-D-- 205
34_01B.TH.99.OUR2478P .--W--------.T-F--C----F-----D-GEVK-......--SC----M-Q--IE-E-----M-K---A--RK-I-------FY......-D-- 203
35_AD.AF.07.169H .--W--------.I---------------D-AEV-K..D-E---N-----MCQ-----E---T-M-K-------T-K-------FY......-D-- 206
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .--W-------..................................................................................... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .--W-------..................................................................................... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .--W--------.I-----M---F-----D--EV-K..--E---NC----M-Q--A--EDK---V--------LR-I---R---FYQD.......- 206
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .--W--------.--V-------F-----S-EEV-R..--E--DNC----M-Q-----ED----V-K---K--------------Y......-D-- 216
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .--W--------.I---------F-----D-EEV-K..--E---NC----M-----E-E-K---Q----AT-------------FH......---- 213
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .--W--------.I---------F------X-QV-K..-TE---------M-----E-T-----V-K---K-------H-M----Y......-D-- 207
43_02G.SA.03.J11223 .--WH-------.I---------F----MD-ADV--..---E--N-----ICQ---E-ED----V-----S--RR----------Y......-D-- 215
44_BF.CL.00.CH80 .--W--------.I-----L---F-----D-EEV-K..--E----G----M-Q-----ADK---M-K---S--LR-I---RF--FY......QDD- 207
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .--W--------.I---------F-----D-KEV--..-TE----C----I-Q--IE-T-----I-K---H--QR-L---K---FY......-D-- 208
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .--W--------.I---------F-----N-EEV-R..--E---NC----I-Q---E-E-----Q-K---S-----R------DFYKNCCIEL--- 213
47_BF.ES.08.P1942 .--W--------.----------F-----D-EEV-K..--E---NC----M-Q---E-ED----M-K--RH--SK----------Y......-D-- 207
48_01B.MY.07.07MYKT021 .--W--------.T-F--C----F-----D-QEV--..D-----SC----M-Q---E-E-----M-K---S--RR-I----R---Y......-D-- 206
49_cpx.GM.03.N26677 ................................................................................................ 99
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .--W--------.E-F-------FX----D--QV-K..--EK--------M-Q--N----K---M-K------LR-M-K-K--D-Y......-D-- 211
O.BE.87.ANT70 .--W--------.T-F------LF-----SEEEA-R.LG-TC-RAN----ACA--FE-THK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-QKD......- 214
O.CM.91.MVP5180 .--W-C------.P-F------LF-----SAEEA-R.LG-TN-DA-----ACN--AE-AHG-I-K-Q--RS-GLT-I-LQK---L-PK.......- 212
O.CM.96.96CMA102 .--W--------.T--------PF-----SEAEA--.LG--SDRAK----ACN--FG-RHG-I-K-Q--RS--IT---KVTN--L-LKD......- 215
O.CM.98.98CMA104 .--W--------.T-F------MF-----SEAEA--.LG--H-RAK----ACA--FG-AHG-I-K-Q--RS-GLT---KIT---L-P.....-DX. 214
O.CM.99.99CMU4122 .--W--------.T-F------LF-----SEAEA--.LG--CVTAK----ACN--SE--HG-I-K-Q--RS-GNI---KVT---L-LKD......- 212
O.FR.92.VAU .--W--------.T-F------LF-----SEAEA-A.LG--C-RA-----ACN--YE-QHK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-SKD......- 216
O.SN.99.99SE_MP1299 .--W-G------.P-F------LF-----SEAEA--.LG--C-RA-----ACN--FE-NHGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-NKD...*--- 214
O.US.97.97US08692A .--W--------.T-F------LF-----TE-EAKR.LG-VC-RAH----ACN--FE--HG-I-K-Q--RS-GNT---KIT---F-PKD...*--- 214
O.US.99.99USTWLA .--W--------.P--------LF-----TEQEA-Q.LG--D-GAM----ACN--SE-HHG-M-K-Q---S-GIT---MVT---L-IKN...*--- 214
N.CM.02.DJO0131 .--W--------.T-F-------F----LSAEAV--..--E-D-NA----LCQ--V--GHK---Q-Q---S--RR-I------DFY......---- 214
N.CM.04.04CM_1015_04 .--W--------.----------F----LSAEAV--..--E-D-NA----ICQ--V--DHK---V-----S--RR-I------DFY......---- 213
N.CM.06.U14842 ................................................................................................ 116
N.CM.95.YBF30 .--WH-------.I---V-----F----LSAEEV--..--E-D-NA----ICQ--A--DHK---V-----S--RR---------FY......---- 213
N.CM.97.YBF106 .--W--------.----XC----F----LSEEAV--..--E-D-NA----ICQ--V--DHKQ--V-----S--RR---K----DFY......---- 208
N.FR.11.N1_FR_2011 .-XW--------.T---------F----LSAEAV--..-TE---N-----ICQ--V--DHK---V-----S--RR---K-----F-......-D-- 212
P.CM.06.U14788 .--W--------.E--------LF-----SEVEA--MGDKQEKA.K----ACTY-FS--HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-IKD......- 218
P.FR.09.RBF168 .--W-H------.E-F------LF-----SEVEV--.MGDEQ-KAK----ACTY-DS-HH--I-M-K--RS-GER---LQK---L-TKD......- 209
CPZ.CD.90.ANT .--W----EE--.-----CR---F------SPP.......DD-RNI----ACT--DG--HK-I-R-E--AS-MRR-I---R-----RD.......- 199
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .--W--------.----------F----LP-EEV-K..--E---NC----MCQ---E-E-----V-T---K--LR-L---K----YRD.......- 206
CPZ.GA.88.GAB1 .--W----T---.T-F--C----F----LTEEQV-Q..--E-D-NC----ICQ---E-EDK---V--------LR-I---Q----YKD.......- 206
CPZ.TZ.00.TAN1 .--W--------.I----CR--LF-----D-P..-.....DD-KNI----ACS--TT--DG-T-I-----S--RR-I---RY----K........- 196
CPZ.US.85.US_Marilyn .--W--------.------Y---F----LTEEEV-Q..-----TNI----MCQ---E-EHG---I-Q--TE--RR-R-K-------RN.......- 209
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HIV-2/SIV Proteins

Contents
VI-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 377
VI-2 Annotated features . . . . . . . . . 378
VI-3 Sequences . . . . . . . . . . . . . 379
VI-4 Alignments . . . . . . . . . . . . . 381

VI-4.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 381
VI-4.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 385
VI-4.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 392
VI-4.4 Vpx . . . . . . . . . . . . . . 394
VI-4.5 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 395
VI-4.6 Tat . . . . . . . . . . . . . . 396
VI-4.7 Rev . . . . . . . . . . . . . . 397
VI-4.8 Env . . . . . . . . . . . . . . 398
VI-4.9 Nef . . . . . . . . . . . . . . 404

VI-1 Introduction

The number of HIV-2 and SIV sequences is growing much more
slowly than for HIV-1, particularly for sequences of complete
or near-complete genomes. In selecting the set of sequences
to present here, we eliminated some sequences derived from
the same sample, patient, or isolate. We further omitted a few
that were very closely related. Within each of the protein align-
ments, we have included a slightly different set of sequences,
drawing on both genome-length and subgenomic fragments in
order to best represent viral diversity. Thus for HIV-2, we se-
lected A and B genomes and subgenomic fragments that best
represent the diversity of the virus in that region. We also in-
cluded a single AB CRF and both genomes available from other
HIV-2 groups (G and U).

In these alignments, as in the database, we label sequences
according to their native host. Thus, transfers of SIVsmm into
humans have produced HIV-2 groups A through G. Uninten-
tional transfers of SIVsmm into captive macaques are named ac-
cording to the receptive host (Rhesus macaques = mac, Stump-
tailed macaques = stm, and Pig-tailed macaques = mne). How-
ever, intentional, experimental cross-species transfers of virus
remain labeled as being from the original host (e.g., HIV-1 in-
jected into a chimpanzee is labeled HIV-1, not SIVcpz; and
SIVsmm injected into a Rhesus macaque is labeled SIVsmm,
not SIVmac).
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VI-2 Annotated features

Features of HIV-2 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag p15 start Gag 1 381
p15 Gag 135 381
p27 Gag 136 381
p27 Gag 364 383
p2 Gag 365 383
p2 Gag 381 383
p8 Gag 382 383
p8 Gag 433 383
p1 Gag 434 383
p1 Gag 447 383
p6 Gag 448 383
PTAP motif Gag 458-461 383
PSAP in HIV-2 B, U Gag 476-479 383
p6 end Gag 511 384
Gag end Gag 511 384
Pol p15 start (-1 from Gag) Pol 1 385
p15 Pol 67 385
protease Pol 68 385
protease Pol 166 386
p51 RT start Pol 167 386
D catalytic site Pol 276 386
DD catalytic site Pol 351 387
p51 RT end Pol 605 388
p15 RNase H start Pol 606 388
p15 RNase H end Pol 725 389
p31 Integrase start Pol 726 389
p31 Integrase end Pol 1020 391
Pol end Pol 1020 391
Vif start Vif 1 392
Vif end Vif 215 393
Vpx start Vpx 1 394
Vpx end Vpx 113 394
Vpr start Vpr 1 395
Vpr end Vpr 102 395
Tat start Tat 1 396
exon 1 end Tat 99 396
exon 2 start Tat 100 396
Tat end Tat 131 396
Rev start Rev 1 397
exon 1 end Rev 24 397
exon 2 start Rev 25 397
Rev end Rev 108 397
Env start Env 1 398
signal peptide end Env 22 398
gp120 start Env 23 398
V1 Env 113-167 398
V2 Env 169-211 399
V3 Env 311-344 399
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V3 tip Env 328-334 400
V4 Env 402-432 400
V5 Env 472-477 400
gp120 end Env 525 401
gp41 start Env 526 401
Env end Env 880 403
Nef start Nef 1 404
R17Y mutation Nef 17 404
max HIV-1 similarity Nef 153-182 404
premature stop in Mac239 Nef 93 404
normal Nef end Nef 264 405

VI-3 Sequences

Sequences included in the HIV-2/SIV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

MAC.US.x.239 M33262 All Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

A.CI.88.UC2 U38293 All Barnett, S.W. Virology 222(1); 257-61 (1996)
A.DE.x.BEN M30502 All Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG U22047 All Kraus, G. ARHR 14(1); 65-77 (1998)
A.GH.x.GH1 M30895 All Hasegawa, A. ARHR 5(6):593-604 (1989)
A.GM.87.D194 J04542 All Kuehnel, H. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2383-2387 (1989)
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 J04498 All Franchini, G. Proc Natl Acad Sci USA

86(7):2433-2437 (1989)
A.GM.x.MCN13 AY509259 All Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GM.x.MCR35 AY509260 All Schmitz, C. J Virol 78(4):2006-2016 (2004)
A.GW.86.FG_clone_NIHZ J03654 All Zagury, J.F. Proc Natl Acad Sci USA

85(16):5941-5945 (1988)
A.GW.87.CAM2CG D00835 All Tristem, M. J Gen Virol 72(PT 3):721-724

(1991)
A.GW.x.ALI AF082339 All Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)
A.GW.x.MDS Z48731 All Becker Unpublished
A.IN.07.NNVA EU980602 All Gurjar, S.R. JAIDS 52(3); 329-35 (2009)
A.IN.95.CRIK_147 DQ307022 All Santhosh, C.V. ARHR 24(10); 1315-7 (2008)
A.SN.85.ROD M15390 All Clavel, F. Nature 324(6098):691-695 (1986)
B.CI.88.UC1 L07625 All Barnett, S.W. J Virol 67(2):1006-1014 (1993)
B.CI.x.20_56 AB485670 All Takekawa Unpublished
B.CI.x.EHO U27200 All Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)
B.GH.86.D205_ALT X61240 All Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 AB100245 All Kusagawa, S. ARHR 19(11):1045-1049 (2003)
G.CI.92.Abt96 AF208027 All Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)
AB.CM.03.03CM_510_03 EU028345 All Yamaguchi, J. ARHR 24(1):86-91 (2008)
H2_01_AB.CI.90.7312A L36874 All Gao Unpublished
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 AB499693 All Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 AB499694 All Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 AB499695 All Ibe, S. JAIDS 54(3):241-247 (2010)
U.FR.96.12034 AY530889 All Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)
MAC.US.x.17EC1 AY033233 All Anderson, M.G. Virology 195(2):616-626 (1993)
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MAC.US.x.17EFR AY033146 All Flaherty, M.T. J Virol 71(8):5790-5798 (1997)
MAC.US.x.1937 AY611495 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.2065 AY611493 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.251_1A11 M76764 All Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9

(1989)
MAC.US.x.251_32H_PJ5 D01065 All Rud, E.W. (in) Brown,F, Chanock,RM and

Ginsberg,HS(Eds); VACCINES 92:
MODERN APPROACHES TO
NEW VACCINES INCLUDING
PREVENTION OF AIDS:
229-235; Cold Spring Harbor
Laboratory Press, New York (1992)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 All Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.80035 AY611486 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.81035 AY599200 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.85013 AY611490 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.87082 AY600249 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92050 AY603959 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.92077 AY599201 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93057 AY611492 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.93062 AY607704 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95058 AY611494 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95086 AY607703 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.95112 AY588946 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96016 AY607701 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96020 AY611488 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96072 AY611491 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96081 AY597209 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96093 AY611489 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96114 AY588945 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96123 AY611487 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.96135 AY607702 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97009 AY599199 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.97074 AY599198 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.MM142_IVMXX Y00277 All Chakrabarti, L. Nature 328(6130):543-547 (1987)
MAC.US.x.SMM142_patent BD131285 All Alizon, M. Patent: JP 2002030099-A 2

29-JAN-2002; INSTITUT
PASTEUR

MAC.US.x.r80025 AY576480 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MAC.US.x.r90131 AY576481 All O’Connor, D.H. J Virol 78(24):14012-14022 (2004)
MNE.US.82.MNE_8 M32741 All Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
MNE.US.x.MNE027 U79412 All Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)
SMM.SL.92.SL92B AF334679 All Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)
SMM.US.x.F236_H4 X14307 All Hirsch, V.M. Nature 339(6223); 389-92 (1989)
SMM.US.x.H9 M80194 All Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ14_15 L03295 All Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJA M31325 All Dewhurst, S. Nature 345(6276):636-640 (1990)
SMM.US.x.PBJ_143 M80193 All Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PBJ_6P6 L09212 All Novembre, F.J. J Virol 67(5):2466-2474 (1993)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 All Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
SMM.US.x.SME543 U72748 All Hirsch, V. J Virol 71(2):1608-1620 (1997)
STM.US.89.STM_37_16 M83293 All Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)
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Gag p15 start p15 p27
MAC.US.x.239 MGVRNSVLSGKKADELEKIRLRPNGKKKYMLKHVVWAANELDRFGLAESLLENKEGCQKILSVLAPLVPTGSENLKSLYNTVCVIWCIHAEEKVKHTEEAKQIVQRHLVVETGTTETMPKTSRPTAPSSGRGGNYPVQQI.GGNYVHLPLSPRTLNAWVKLIEEKKFGAE 169
A.CI.88.UC2 --A-----R--------------G-----R---I----------R---N---S--------T--D-------------F--------L-------D-----KL------A----A-K--N-------P--K---F----A.------V-------------V-------- 169
A.DE.x.BEN --A-----R---------V----G-----R---I--------K---------S--------R--D-------------F--------L-------D-----KLA-----A----A-K--N-------P--KR-------A.------V-------------V-------- 169
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --A-S---R---V----------G-----R---I-------GK---------S-------IT--D-------------F--------L-------D--G----------A----ADK--S----A--P------------.A---S-V-------------V-------- 169
A.GH.x.GH1 --A-----R--------------S-----R---I--------K---------S--------T--D-------------F--------L-------D-----KL-----GA----A-K--S-------P----R-F----TG----I-V-------------V-D------ 170
A.GM.87.D194 --A-----R---------V--------R-R----------------------S--------K--E-------------F--------L-------D-----KLA-----A----A-K--NI------P--K---F----A.----I-V-------------V-------- 169
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --AK----R--------------G-----R---I------------T-----S-------I---E----------------T-----L-------D-----R--G----A--E-A-K--NI------P--K---F-----.--------------------V-------- 169
A.GM.x.MCN13 --A-----K--------T-----G-----R---I------------------S-----R--T--G-------------F----------------D--G---------AA----A-K--N-------P--K---F----V.----T-V-------------V-------- 169
A.GM.x.MCR35 --A-----K--------T-----G-----R---I------------------S-----R--T--D-------------F----------------D--G---------AA----A-K--N-------P--K---F----V.----T-V-------------V-------- 169
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --A-----R--------------G-----K---I------------------S--------T--D-------------F----------------D--G----------A----A-K--N-------P--K..-F----V.A---T-I----G--------V-------- 167
A.GW.87.CAM2CG --A-----R---------V----G-----K---I------------------S-----R--K--D-------------F----------------D-----R-AL---AA----A-K--D-------P--K-------S-.----T-V-------------V-------- 169
A.GW.x.ALI --A-----R-R------R-----G-----Q---I------------------S-----R--K--E-------------F-----V--V-------D--G----I----AA-IE-A-K--S-------P-EQ---F----V.A---T-V-------D-----V-------- 169
A.GW.x.MDS --A-S---R---------V----G-----R---I------------------S--------T--D-------------F------F---------D-----KFAR----A----A-K--N-------P----------N-.----T-V-------------V-------- 169
A.IN.07.NNVA --AK----R--------R-----G-----RV---------------T-----S--------T--D-------------F----------------D-----KL------A----A-K--N-------P-EG---F---R-.----T-V--------V----V-------- 169
A.IN.95.CRIK_147 --AKS---R--------R-----G-----R------------K---T-----S--------T--D-------------F----------------D-----K-------A----A-K--N-------P--G---F---H-.----T-V-------------V-------- 169
A.SN.85.ROD --A-----R--------R-----G-----R---I-----K------------S--------T--D-M-----------F----------------D--G-----R----A----A-K--S---------EK-------HV.----T-I-------------V-------- 169
B.CI.88.UC1 --A-S-------T-----V----G---R-C---II--V--------------S----H---T----------------F------Y-L-------D-----K-A----AAD...--K--A-------P--..--------.A-----M-------------V-------- 164
B.CI.x.20_56 --A-G-------T-----V----G-----C-------V-----Y----T---S-Q--H---T----M-----------F------Y-L-------D-----K-A-S--A-D...K-K--A-------P--..--------.A-----V-------------V-D------ 164
B.CI.x.EHO --A-G-------T-----V----G---R-----I---V---E-------R-GS----R--RK--G--------------------F-L-------D-----K-A----AAD...--K--AM-K-SK-T-R..LA------.A---S---------------V-------- 164
B.GH.86.D205_ALT --A-G-------T-----V----G-------------V--------------S--------K----------------F-I----F-L-------D-----K-A----AAD...--K--A-NK----P--..-------L.A-------------------V-------- 164
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --A-G-------T-----V----G-----C---I---V-----Y--------S----H---T--E-------------F------Y-L---V---D--D--K-A-S--AAN...--KA-A--K----P--..R------V.A---T---------------V-------- 164
G.CI.92.Abt96 --A-S-------------V----G----------------------------S----------------------------------L---Q----------V-------------KV-A----I--P-----------V.--------------------V-------- 169
AB.CM.03.03CM_510_03 --A-S-------T-----V----G---R------I--V----------T---S--------K----------------F------F-L-------D-----K-A----.AD...A-K-TA-NK----P--..--------.A-----V-------------V-------- 163
H2_01_AB.CI.90.7312A --A-G-------T-----V----G----------I-------------N---S--------T-----M----------F--------L---K---D-----KLA-S----D...--KT-TADK-A-T---..R-S----V.A-----V-------------V----L--- 164
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --A-S-------T-----V----GAR-R------I-----------------S----X---K-----I------V---F--------L---Q---D-----KLA-S--AAA...--KA-TADK-A-T---..-X-----V.A-----V-------------V-------- 164
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --A-S-------T-----V----GAR-R------I-----------------T--------TA----M------V---F--------L---Q---D-----KLA-S--AAA...--KA-TADK-A-T---..-------V.A-----V-------------V-------- 164
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --A-G-------T-----V----G-----RX---I-----------------T--------TA----M------V---F-----X-XL---K---D--X--KLA-S--AAV...--KA-TANK-A-T---..-X-----V.A-----V-------------V--X---XX 164
U.FR.96.12034 --A--#------V-----V---------------------------------A----------------------------------L--------------------A---E-A-K--A-----X-P--GR--------.----A---------------V-------- 168
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.1937 --A------------------------------------------X-----X-------V-------M------------------------------------------------------------------------.--------------------V-------- 169
MAC.US.x.2065 --A----------------------------------------------------------------X-------------X----------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.251_1A11 --A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-I-----------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.251_BK28 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.80035 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------X------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.85013 --A----------------------------------------------------------------X------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.87082 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.92050 --X------------------------R----------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.92077 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.93057 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.93062 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.95058 --A----------------------------------------------------------------X-----------------------------------------------------------------------V.----------------------------- 169
MAC.US.x.95086 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96016 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96072 --A----------------------------------------------------------------L------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96093 --A----------------------------------------------------------------M------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96123 --A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.96135 --X-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.97009 --A---------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.MM142_IVMXX --A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------M----A------------F------------.----T------------------------ 169
MAC.US.x.SMM142_patent --A--------------------G-------------------------------------------------------------------------------------M----A------------F------------.----T------------------------ 169
MAC.US.x.r80025 --A----------------------------------------------------------------X------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------- 169
MNE.US.82.MNE_8 --A--------------------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------V.----T------------------------ 169
MNE.US.x.MNE027 --A--------------------G-----------------------D--------------A---------------------------------------------------A---------------KR--------.----T------------------------ 169
SMM.SL.92.SL92B --A-G-------------V----G-R-------II---R------S------S-----R--A-----M----------FS----V--L---M---D-----KT--S-----S--A-KL-AQ------P--..-------V.-N----T-------------V-------- 167
SMM.US.x.F236_H4 --A--------E------V--------------------------------D--------------------------------------------------------------ADR--A-------P-----------V.--------------------V-------- 169
SMM.US.x.H9 -----------------------G---------I------------------------------------------------R-L-----------------------------ADK--A-------P-----------V.----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.PBJ14_15 --A--------------------G---R-K---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K---------.----T------------------------ 169
SMM.US.x.PBJA --A--------------------G---R-Q---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K---------.----T------------------------ 169
SMM.US.x.PBJ_143 -----------------------G---------I------------------------------------------------R-L-----------------------------ADK--A-------P-----------V.----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.PBJ_6P6 --A--------------------G---R-K---I--------------------------------------------------L-----------------------------ADK--A-------P--K---------.----T------------------------ 169
SMM.US.x.PGM53 --A-------------------------------------------------T-------I--------A--------------------------------------------ADK--I-------P------------.----T---------------V-------- 169
SMM.US.x.SME543 --A------------------------------------------------D--------------------------------------------------------------ADK--A-------P-----------V.--------------------V-------- 169
STM.US.89.STM_37_16 --A-S-------------V----G----------------------------S-------IT--E-------------F-----------------------V-K---------ANK--A-------P-----------V.--------------------V-------- 169
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MAC.US.x.239 VVPGFQALSEGCTPYDINQMLNCVGDHQAAMQIIRDIINEEAADWDLQHPQP.APQQ..GQLREPSGSDIAGTTSSVDEQIQWMYRQQNPIPVGNIYRRWIQLGLQKCVRMYNPTNILDVKQGPKEPFQSYVDRFYKSLRAEQTDAAVKNWMTQTLLIQNANPDCKLVLK 336
A.CI.88.UC2 --------------------------Q--------E----------A---I-.G-LP.A----D-R---------T--------------V-----------I-------------V---------S----------------A-P-----------V------------ 337
A.DE.x.BEN -----------------------------------E----------S---I-.G-LP.A----D-R---------T----------P---V-----------I-------K--------I-------------------------P------------------------ 337
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -----------------------------------E----------V---I-.G-LP.A------R---------T-E------F-A---------------I------------------------------------------P-----------V------------ 337
A.GH.x.GH1 -----------------------------------E---D------A---I-.G-LP.A----D-R---------T-E--------P---V-----------I------------------------------------------P------------------------ 338
A.GM.87.D194 -----------------------------------E----------A---I-.G-LP.A----D-R---------T-----------P--V-----------I-----------------------S------------------P------------------------ 337
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----------------------------------E----------V---I-.G-LP.A----D-R---------T-E---E-----E--V-----------I----------------I------S------------------------------V-.S--------- 336
A.GM.x.MCN13 -----------------------------------E-V--------V---I-.G-LP.A------R---------T--------F-P---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.GM.x.MCR35 -----------------------------------E----------V---I-.G-LP.A------R---------T--------F-P---V-----------I----------------I-------------------------PT----------V------------ 337
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----------------------------------E----------VA--I-.G-LP.A------R---------T-E------F-P---V-----------I----------------IN------------------------P------------------------ 335
A.GW.87.CAM2CG -----------------------------------E----------AN--I-.G-LP.A----D-R---------T-E------F-A---V-----------I----------------I------S------------------P-----------V------------ 337
A.GW.x.ALI -----------------------------------E----------VA--I-.G-LP.A------R---------T-E------F-PR--V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.GW.x.MDS -----------------------------------E----------A---I-.G-LP.A------R---------T--------F-A---V-----------I------------------------------------------------------------------- 337
A.IN.07.NNVA -----------------------------------E----------V---I-.G-LP.A------R---------T-E---E--F-A---V-----------I----------------I-------------------------P--------------------II-- 337
A.IN.95.CRIK_147 ---R-------------------------------E----------A---I-.G-LP.A------R---------T-E------F-A---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
A.SN.85.ROD -----------------------------------E-------E--V---I-.G-LP.A------R---------T-E------F-P---V-----------I----------------I-------------------------P-----------V------------ 337
B.CI.88.UC1 -----------------------------------E----------Q---I-.G-LP.A----D-R---------T-E--------A---V-----------I----------------I-------------------------P------------------------ 332
B.CI.x.20_56 -----------------------------------E----------Q---I-.G-LP.A----D-R---------T-E--------A---V-----------I-----------------------S------------------P------------------------ 332
B.CI.x.EHO -------------------------E---------E----------Q---S-.G-MP.A------R---------T-E--------P---V----------------------------I-------------------------P------------------------ 332
B.GH.86.D205_ALT -------------------------E---------E----------Q---S-.G-MP.A----D-R---------T-E--------A---V----------------------------I-------------------------P------------------------ 332
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -------------------------E---------E---D------Q---S-.G-MP.A----D-R---------T-E--------P--------------------------------I-------------------------P-----V------------------ 332
G.CI.92.Abt96 ------------L------------E---------E-------X-------Q.G-PP.A--X---T---------TIE-----TH----------X-----X---------X--------------------------X------P------------------------ 337
AB.CM.03.03CM_510_03 -----------------------------------E---D------Q---S-.G-LP.A----D-R---------T-E--------G---------------I----------------I-------------------------P---S-------V------------ 331
H2_01_AB.CI.90.7312A -------------------------E------V--E----------Q---V-.G-LP.A----D-R---------T-E--------G-S------------------------------------------------------A-T--RA---E---V------------ 332
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 I------------------------E------V--E----------Q---V-.G-LP.A--X-D-R---------TPE--------G--S-----------------------------------------------------A-T--RA---E---V------------ 332
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 I------------------------E------V--E----------Q---I-.G-LP.A----D-R---------T-E--------G--SV------------------------------------------------------Q--RA---E---------------- 332
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 I-------X---------X------E---X--V-XE----------Q---I-.GXLP.AX---D-R---------T-E--------G--SV----------------------------------------------------A-T--RA---E---V------------ 332
U.FR.96.12034 -------------------------E---------E---D------T---NQ.G-PP.A------R---------T-E--------P--------------------------------I-------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.1937 ------------C-----------------------V---------------.----..----------------T----------------------X---------------------X------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.251_1A11 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.85013 ------------A-----------------------V---------------.----..----------------XX--------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.93057 ------------I-----------------------V---------------.----..-----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.93062 -------------X--------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.95058 ------------I-----------------------X---------------.----..-----------------AE-----T----------------X-----------------------------------------------------------------X--- 336
MAC.US.x.95086 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------.----..-------------------------------------------X------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96123 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------.----..-------------------------------------------------------------------------V------------------------------------- 336
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.MM142_IVMXX --S---------L--------------------------------------Q.----..----------------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.SMM142_patent --S---------L--------------------------------------Q.----..----------------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 336
MAC.US.x.r80025 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------.----..--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 336
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------E---------E---------------Q.----..----------------T---------------------------------------S-----------------------------P------------------------ 336
MNE.US.x.MNE027 ------------I------------E---------E---------------Q.----..----------------T---------------------------------K---------IR------------------------P------------------------ 336
SMM.SL.92.SL92B -------------------------E---------E--------------RGQQ-A-PA-G--------------TPS---E----A---V---D--------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.F236_H4 -------------------------E---------E----------------.G-LP.A------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.H9 --------------X----------E---------E-------------X--.G-IP.A------X---------TX-------X------------X----------------------------S------------------P-X---------------------- 337
SMM.US.x.PBJ14_15 -------------------------E---------E----------------.G-IP.P------R---------T--------------------------------------------------------------S------P------------------------ 337
SMM.US.x.PBJA -------------------------E---------E----------------.G-IP.P------R---------T---------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.PBJ_143 --------------X----------E---------E-------------X--.G-IP.A------X---------TX-------X------------X-----------------------------------------------P-X---------------------- 337
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------------------------E---------E----------------.G-IP.P------R---------T--------------------------------------------------------------S------P---S-------------------- 337
SMM.US.x.PGM53 -------------------------E---------E----------------.G-IP.A----D-R---------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
SMM.US.x.SME543 -------------------------E---------E----------------.G-LP.A------R---------T-E-------------------------------------------------------------------P------------------------ 337
STM.US.89.STM_37_16 -------------------L-----E--------KE----------M-----PG-LP.A-----------------PE------------------------------------V-----------T----------------A-PS------R---------------- 338
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p27 p2 p2 p8 p8 p1 p1 p6 PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U
MAC.US.x.239 GLGVNPTLEEMLTACQGVGGPGQKARLMAEALKEALAPVPIPFAAAQQRGPRK......PIKCWNCGKEGHSARQCRAPRRQGCWKCGKMDHVMAKCPDRQAGFLGLGPWGKKPRNFPMAQVHQGLMPTAPP..................EDPAVDLLKNYMQLGKQQRE 482
A.CI.88.UC2 ---M--------------------------------T-P----------..-.......T-R-----------K---------------PG-I--N----------M-SR--------V--AP---I-----..................A---A---EK-L-Q-RK--- 480
A.DE.x.BEN ---M-------------------------------MG-S----------..K.......A-RY--------------------------PG-I--N--E----------R--------VT-AP---I-----..................A---AE--ER---Q-RK--- 480
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---M-------------I--------------------A----------..-.......T--------D--------------------SG----N--E-------I-----------VTR-P---T-----..................A---A---EK-L-Q-RK-K- 480
A.GH.x.GH1 ---M--------------------------------T-P----------..K.......V-R---------------------------TG-------E-------M-----------V--APP--I-----..................A-------ER---Q-RE--- 481
A.GM.87.D194 ---M-----------------S--------------T-A----------..-.......A-R-----------K---------------SG-I--N--E-------M--R--Q-----A--AP---I-----..................I-------EK---Q-RK--- 480
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ---M-------------I-----------------MR-A---------K..-.......A-----------------------------SG-I--N----------------------VVPSS---T-----..................M-------EK---Q-RK--- 479
A.GM.x.MCN13 ---M--------------------------------T-A---------K..-.......T-----------------------------PG--I-N-----V----M--R--------V---P---T-----..................V-------E----Q--R--- 480
A.GM.x.MCR35 ---M--------------------------------T-A---------K..-.......T-----------------------------PG--I-N-----V----M--R--------V---P---T-----..................V-------EK---Q--R--- 480
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---M---------T--------------------VM--A----------..K.......TF--------------WS------------SG----N----------I-H----A----A---P---T-----..................L-------EK---Q--R--- 478
A.GW.87.CAM2CG ---M-------------------------------MG-P----------..-.......T-----------------------------PG-I-TN----------I-----------V---P---T-----..................L-------EK---Q--R--- 480
A.GW.x.ALI ---M-------------------------------MT-A----------..-.......T--------------------K--------PG-L--N--E-------------------VTR-P---T-----..................AE--A---EQ---Q-RK--- 480
A.GW.x.MDS ---M-------------------------------MT-A----------..-.......T-----------------------------TG-I-------------I-----------V---P---T-----..................A-------EK---Q-RK--- 480
A.IN.07.NNVA ---M-----G-------------------------MG-T----V-----..K.......T-R------------------K--------PG-I--N----------M--R--------V--IP---T-----..................M-------EK---Q-RK--- 480
A.IN.95.CRIK_147 ---M----------------------------------P----------..K.......T-R---------------------------TG----N--E-------IS-R--------V---P---T-----..................M-------EK---Q-RK--- 480
A.SN.85.ROD ---M------------------------------VIG-A----------..K.......AF----------------------------PG-I-TN----------------------V---P---T-----..................V-------EK---Q--R--- 480
B.CI.88.UC1 ---M-------------I------------------T-A---------KAGKRG.....TVT------V--T-K---------------QG-I-S---E--------------------T--P--VT-S---MDPAEGMTPRGATPSAPPA----EM--S--KM-R---- 497
B.CI.x.20_56 ---I--------------------------------T-A---------KAGKR......T-T------G--T----K------------PG---SQ-----V----F---------------P-RVT-S---MDPTQDMTPQGATPSAPPA----EM------------- 496
B.CI.x.EHO ---M-------------I------------------T-STN------P-AGKR......TVT------A--T----K-----------QQG-I-S---E-------F-----------V.-AP--IV-S---MNPAFGMTPQGAIPSAPPA---EEM---------K-K- 495
B.GH.86.D205_ALT ---M-------------I------------------T-A------V--KAGKRG.....TVT------Q--T-----------------TG-I-S---E--------------------T--P--VT-S---MNPAEGMTPRGATPSAPPA----EM--S---M-R---- 497
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---M-------------I------------------T-P-L----V---AGKRG.....AVT------I--T----K------------QG-I-S---E-------F-----------V--AP--IL-S---MNPAENMTPQGAMPSAPPA----EM--D-----RK-KG 497
G.CI.92.Abt96 ---M-------------X------------------N-TAL-------KTGG-R....ST-----------TV----------------PG-I-----E-------F------------T--P---T-S---M..................-----------X--RK-K- 485
AB.CM.03.03CM_510_03 ---M-------------I-------K----------T-A------F--KTGKRG.....TVT------G--T----K------------QG-I-S---E--V-----------------T--P--VT-S---MNPAEXMTPQGVTPSAPPA----EM--S---M------ 496
H2_01_AB.CI.90.7312A ---PH------------I------------------T-A---------KAG-RG.....TVT------G--T-K---------------PG-N--N--E-----------------------P-EIV-S---MNTAEGKTHQGAIPSAPPA----EM--S---------- 497
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 X--PH------------I------X------X----T-A---X-----KAGKRG.....TLT------G--T-----------------TG-N--N----------------------A---P-EVV-S---MDTAESKTHQRVTPSAPPA----EM--------R---- 497
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---PH------------I------------------T-A---------KAGKRG.....TLT------G--T-----------------TG-N--N----------F-----------A---P-EVV-S---METAESKIYQRVTPSAPPA----EM--------R---- 497
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---PH------------I------------------X-A---------KAGKRG.....TLT------V--T-K---------------XG-N--NX--------X------------A---P-EVV-S---MDTAESKTYQRAIPSAPPA---XEMX-------R---- 497
U.FR.96.12034 ---M-------------I------------------Q-M------V----GPRR.....-VR---------T----K----------E-PG-N--S--ETKV--------E-----------P---....T-TAPPAEPAVDLLTPTAPPA--------S---Q--K-K- 497
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.1937 ---------------------------------X-------------------......-----------------------------------------------XX------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------X-----..................-------------------- 482
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------T-----..................-------------------- 482
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------T-----..................-------------------- 482
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------K-----......-------------------------------------------------------------------T-----..................-------------------- 482
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------......------------------------------------------X------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------......T------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------......------------------------------------------V------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------......X------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------......------------------------------------------------X------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---T----------------------------------A---------K----......---------------------------------------N---------------------------T-----..................-E----------H------- 482
MAC.US.x.SMM142_patent ---T----------------------------------A---------K----......---------------------------------------N---------------------------T-----..................-E----------H------- 482
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------......-------------------------------------------------------------------------..................-------------------- 482
MNE.US.82.MNE_8 ---M----------------------------------G-L-------K----......------------------T----------Q-G---------------F--------------M----T-----..................-------------------- 482
MNE.US.x.MNE027 ---M---------------------K------------G-L-------K----......-----------------------------Q-G---------------F--------------M----T-----..................-------------------- 482
SMM.SL.92.SL92B ---M---------------------------M-D--T.GSL.V--.-F--AA-GQGNKPI-R-F----T------------K------EEGRIQ-N--NQK------------------QTTS..-T-S---...................---ARIV-E-LEKAQREKT 483
SMM.US.x.F236_H4 ---M--------------------------------R-DQL----V--K-Q--......T-------------K---------------TG-------E----------------------MP---I-----..................------------KM-RK--- 483
SMM.US.x.H9 --XI--------------X-----X--------D--TQG-L--X-V--K-QX-......I-X-X--X--------F-----X-------AG-------E----------------------MP---T---X-..................------------KV-RR--- 483
SMM.US.x.PBJ14_15 ---I-----------------------------D--TQG-L----V--K-Q--......I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T-----..................------------KM-RR--- 483
SMM.US.x.PBJA ---I-----------------------------D--TQG-L----V--K-Q--......I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T-----..................------------KM-RR--- 483
SMM.US.x.PBJ_143 --XI--------------X-----X--------D--TQG-L--X-V--K-QX-......I-X-X--X--------------X-------AG-------E----------------------MP---T---X-..................------------KV-RR--- 483
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---I-----------------------------D--TQG-L----V--K-Q--......I-----------------------------AG-------E----------------------MP---T-----..................------------KM-RR--- 483
SMM.US.x.PGM53 ---M--------------------------------T-GQL----V--K----......T-------------K---------------TG-------E----------------------MP---T-----..................--------R---KM-RK--- 483
SMM.US.x.SME543 ---M-------------I------------------R-DQL----V--K-Q-R......T-------------------------G---TG-------E-------F--------------MP---T-----..................------------KM-RK--- 483
STM.US.89.STM_37_16 ---M------------------------------VFQ-D-L-------Q-.-R......TV-------A--T-K--KG----------QQG-Q-----E--V----F-------H------IP---T-----..................----A---RS------K--- 483
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G

ag
Gag end

p6 end

MAC.US.x.239 KQRESREKPYKE..................VTEDLLHLNSLFGGDQ* 510
A.CI.88.UC2 ....Q--R----VTEDLLHLEQGETPRRE.A------------K--- 522
A.DE.x.BEN ....Q--R----VTEDLLHLEQRETPHRE.E------------K--- 522
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ....QKMR----VTEDLLHLEQGETPHKE.A------------K--- 522
A.GH.x.GH1 ....Q--R----VTEDLLHLEQGKAPHRE.A------------K--- 523
A.GM.87.D194 ....Q--R----VTEDLLHLEQGETPHRG.A------------K--- 522
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 ....Q-QR----VTEDLLHLEQGETPHRE.T------------N--- 521
A.GM.x.MCN13 ....Q--R----VTEDLLHLEQGEAPCRE.T-----------*K--- 521
A.GM.x.MCR35 ....Q--R----VTEDLLHLEQGEAPYRE.T-----------*K--- 521
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ....Q--R----VTEDLLRFEQAETPCRE.T------------K--- 520
A.GW.87.CAM2CG ....Q-QR----VTEDLLHLEQGEAPCRE.T------------K--- 522
A.GW.x.ALI ....Q--R----VTEDLLHLEQGETPHKE.-------------K--- 522
A.GW.x.MDS ....Q--R----VTEDLLHLEQGKTPCKE.T------------T--- 522
A.IN.07.NNVA ....Q--R----VTEDLLHLEQGEAPCGE.T------------K-L- 522
A.IN.95.CRIK_147 ....Q--R----VTEDLLHLEQGGAPCGE.M------------K--- 522
A.SN.85.ROD ....Q--R----VTEDLLHLEQGETPYREPP------------K--- 523
B.CI.88.UC1 ....---R----..................-------------E--- 522
B.CI.x.20_56 ....---R----..................-------------E--- 521
B.CI.x.EHO ....N--R----..................-------------E--- 520
B.GH.86.D205_ALT ....---R----..................-------------E--- 522
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ....G-------..................-------------E--- 522
G.CI.92.Abt96 ....Q-N-----..................--XX----S----D--- 510
AB.CM.03.03CM_510_03 ....---R----..................-------------E--- 521
H2_01_AB.CI.90.7312A ....KQGR----..................-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ....KQGR----..................-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ....KQ-R----..................-------------E--- 522
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ....KQ-R----..................-------------E--- 522
U.FR.96.12034 ....N--R----..................-------------N--- 522
MAC.US.x.17EC1 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.17EFR ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.1937 --X---------..................----------------- 511
MAC.US.x.2065 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.251_1A11 ------------..................M---------------- 511
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.251_BK28 ....--------..................----------------- 507
MAC.US.x.80035 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.81035 -----K------..................----------------- 511
MAC.US.x.85013 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.87082 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.92050 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.92077 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.93057 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.93062 ------X-----..................----------------- 511
MAC.US.x.95058 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.95086 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.95112 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96016 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96020 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96072 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96081 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96093 --K---------..................----------------- 511
MAC.US.x.96114 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96123 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.96135 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.97009 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.97074 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.MM142_IVMXX ....--G-----..................----------------- 507
MAC.US.x.SMM142_patent ....--G-----..................----------------- 507
MAC.US.x.r80025 ------------..................----------------- 511
MAC.US.x.r90131 ------------..................----------------- 511
MNE.US.82.MNE_8 ....-KR-----..................-------------E--- 507
MNE.US.x.MNE027 ....-KR-----..................-A-----------E--- 507
SMM.SL.92.SL92B ....R-SR----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.F236_H4 ....N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.H9 ....N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ14_15 ....N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJA ....N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ_143 ....N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PBJ_6P6 ....N--R----..................-------------E--- 508
SMM.US.x.PGM53 ....N--R----..................----------------- 508
SMM.US.x.SME543 ....N--R----..................-------------E--- 508
STM.US.89.STM_37_16 ....--KT----..................-------------E--- 508
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HIV-2 Proteins

Pol p15 start (-1 from Gag) p15 protease
MAC.US.x.239 FFRPWSMGKEAPQFPHGSSASGADANCSPRGPSCGSAKELHAVGQAAERKAER..............KQREALQ.GGDRGFAAPQFSLWRRPVVTAHIEGQPVEVLLDTGADDSIVTGIELGPHYTPKIVGGIGGFINTKEYKNVEIEVLGKRIKGTIMTGDTPINIFGR 155
A.CI.88.UC2 ---DGLT------L-R-P-S----T-ST-SRSGS-PVR-IF-A-EK--GAEGETIQGGDG.RLTAPRAG-DTS-.R----L--------K------Y--D----------------A-----DN----V------------------K--N--VRA-------------- 168
A.DE.x.BEN ---VGPT----S-L-RDP-P----T-STSGRS-S-TVG-IY-AREK--GAEGETIQRGDG.GLAAPRAE-DTS-.R----L--------K------Y--D----------------A-----DN-----------------------K--N--VRA-------------- 168
A.DE.x.PEI2 ---D-P-----S-L-RDP-PA---T-ST-SR--SRP-R-VL-AREE---AENETIQGGDR.GLTAPRTR-DTT-.R-------------K------YV------------------A-----SN-S---------------------K--N-KV-A-------------- 168
A.GH.x.GH1 ---DG--------L-R-P-S----T-ST-SRS-S--IGKIY-A-ER--GAEGETIQRGDG.RLTAPRAGKSTS-.R----L--------K------Y--V----------------A--Q--DN-V---------------I--I--K--N--VRA-------------- 168
A.GM.87.D194 ---DGPT--A---L-R-P-S----T-ST-NRS-S-PVG-IY-AREK---AEGETIQGGDG.GLTAPRAG-D-P-.R----L-T------K------F--D----------------A-----DN-----------------------K--N--VRA-------------- 168
A.GM.x.ISY ---A-T-------L-R-PKFA--NT-ST-N-S-S-PTG-V--AREKT--AETKTIQRSDR.GLAASRAR-DTT-.RD---L--------K------Y--D----------------A-----SN-S-----------------D---R--N-KVRA-------------- 168
A.GM.x.MCN13 ---DGPP------L-R-P-PA--NT-ST-SRS-S-PTG--Y-ARKKTK-TERETIQRSDR.GLTAPRAG-GTM-.RD---L-------LK------YV------------------A-----SN-S-------------------K------KVRA-------------- 168
A.GM.x.MCR35 ---DGPP------L-R-P-PA--NT-ST-SRS-S-PTG-IY-ARKKTK-TERETIQRSDR.GLTAPRAG-STI-.RD---L-------LK------YV------------------A-----SN-S-------------------K------KVRA-------------- 168
A.GW.86.FG ---D-PL---G--L-R-P-PA--NT-ST-I-S-S-PTG-IY-ARKK-KGAERETVQGSDR.GLTAFRAG-DTM-.-D---L--------K-------------------R-N----A-----SN-S---------------------------V-A-------------- 168
A.GW.87.CAM2CG ---D-PL--------R-P-ST--NT-ST-I-S-S--TG-IY-AREK--GAETETIQRGDR.GLTAPRTR-GPM-.-DN--L--------K--------------------------A-----SN-S---------------------------VRA-------------- 168
A.GW.x.ALI ---A-P-----S-L-RNP-SA-INT-ST-SRA-S-P-GAVY-A-EK-K-AEREAIQRGDG.GLTAPRAG-DTT-.R----L--------K------Y-------------------A-----SN------------------ED---K--N--V-A-------------- 168
A.GW.x.MDS ---D-PL------L-R-PGSA--NT-ST-SRS-S-PTG-IY-AREK--GAERETIQRGDR.GLAAPRAGKDTM-.-DN-----------N--------------------------A-----SN-S---------------------------VRA-------------- 168
A.IN.07.NNVA ---DGPP------L-R-PNPA--NT-ST-N-S-S-PIG-IY-AREK--GAERETIQGGDR.GPTAPRAG-ST-R.-N--RL--------K------Y-------------------A-----SD-N--------------------------KVRA-------------- 168
A.IN.95.CRIK_147 ---DKPP----S-L-R-P-ST--NT-STSN-S-S-PTG-IY-AREK--GAERETIQGGDR.GPTAPRAG-GT-R.-N---L--------K------Y-------------------A-----SN-S----------------N---------KVRA-------------- 168
A.SN.85.ROD ---TGPL------L-R-P-SA---T-ST-S-S-S--TG-IY-AREKT--AERETIQGSDR.GLTAPRAGGDTI-GATN--L--------K------Y-------------------A-----NN-S------------------------N-KVRA-------------- 169
B.CI.88.UC1 ---VRTL----S-L--DP----S-TI-T-D---R-HDTSGGDTIC-PC-SSSGDAEKLHEDGETAEREP--T--.-------------------R-C-------------------A-----SN-------------------D-----V---VRA-------------- 169
B.CI.x.20_56 ---IRTL----S-L---P---EG-TI-T-D--NT-HDTSGCDSICTPC-SSSGDAEKLHAAREAAEREP--T--.-----L-------------K-S-------------------A-----SN-------------------D---------VRA-------------- 169
B.CI.x.EHO ---VRPL----S---R##GTP-DS-I-A-DE--IRHDTSGCDSICTPC-SSRGDAKELHATREEAEGE---T--.-------------------K-T----S--------------A-----SN---------------N---------V---VRA-V------------ 167
B.GH.86.D205 ---VRTL----S-L--DP----S-TI-T-DE--R-HDTSGGDTIC-PC-SSSGDAEKLHADGETTEREP--T--.-------------------K-C----S--------V-----A-----SN-------------------D-----V---VRA-------------- 169
B.JP.01.KR020 ---I-PL----S-L-CSP-TP-DT-I-TTNE--REHDTSGCNAIC-PC-SSSGDVEGLHAAREKAERG-G-T--.-------------------K-Y----S--------------A-----SD-------------------------V--K-RA-------------- 169
G.CI.92.ABT96 ---V-TL----S-L--DP-P--S-SISTTD---SRPTE----X-EE-KG..................AEKQT--.----XX----L----------Y--S----------------A-----SN-S---------------------K-V----QA-V------------ 151
AB.CM.03.03CM_510_03 ---VRTL----S-L--DPG---S-TI-T-DE--RXHDTSGGDTIC-PC-SSSGDAEKLHADGETTEREP--T--.-----L-------------X-C------------X------A---X-SN-------X-----------D-----V--TVRA-------------- 169
H2_01_AB.CI.90.7312A ---A-TL----S-L---P----DS-I-A-DEH-R-QDTSGSDTIC-PC-SGSGDAEKLHATREAAEREAG----.-----L-------------Q-Y-------------------A-----SN--------------------I----V--KVRS-------------- 169
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---A-TL----S-L-R-P----GG-I-A-D-H-REQDTSEGDTIC-PC-SSSGDAKKLHATGEAAEREA--T--.-----L-------------Q-Y-------------------AX----SN---------------X---DI----V---VRA-------------- 169
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---V-TL----S-L-R-P----GG-I-A-D-N-REQDISESDTIC-PC-SSSGDAKKLHATGEATEREA--T--.-----L-------------Q-Y-------------------A-----CN-------------------DI----V---V-A-------------- 169
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---X-TL----S-L-R-P----GG-I-T-D-H-REQDISEGDTIC-PC-SSSXDAXKLHATGEAAEREA--T--.---G-L-------------Q--------X------------A-----SN-------------------DI----V----RA-------------- 169
U.FR.96.12034 ---A-PL--K-S-L---P-PA-T-P-SPSSRT-S---DPDSPSSGPSSGS-KELHATGQE....TKGE---TI-.---G----------K--I---Y------K---N--------A--K-E-Y----T--E-E------KFH--N-K----T-R--------------- 165
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.1937 ---X-X----------------------------------------------X..............E------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.2065 -----------------------X-----------------------------..............-------.-----------------------------------------------X----------------------------------------------- 155
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------T--..............-------.-D-----------------------------------------------------------------------------R--------------- 155
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------------------------A----------..............-------.-----------------------------------------------L----------------------------------------------- 155
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------..................-------.----------------------------------------------------------------------K------------------------ 151
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------..............--X----.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------..............-------.------------------------------------------------X---------------------------------------------- 155
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96072 -----P-----------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------..............-------.------------------------------------------------X---------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.97074 -----X-----------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.MM142 -----PL-----------------------RT----------L------..................-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 151
MAC.US.x.SMM142_patent -----PL-----------------------RT----------L------..................-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 151
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------K-----..............-------.----------------------------------------------------------------------------------------------- 155
MNE.US.82.MNE_8 ---L-P-----------PN-------------------K------T---..................--K----.---------------------------A-------------A----------------------------K------------------------ 151
MNE.US.x.MNE027 ---L-P-----------PN-----T-------------K------T---..................--K----.--G------------------------A-------------A----------------------------------------------------- 151
SMM.SL.92.SL92B -----P-----S-L--.ADNI.I-TVST--..-SSPDSQGVSRESTEGKD.................-EEQ---.---G---------R-----R-L-----L-------------A------G---R--------------RT-K------V-RE-L------------ 148
SMM.US.x.F236_H4 ---A-P-----------PD-----T------S----TE---ED--K--G..................E---T--.---------------------Y--E----------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.H9 ---A-P-----------PD-----T---X--S----TE---EG--K--G..................E---T--.--NG-----------------Y--E--I-------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.PBJ14_15 ---A-P-----------PD-----T------S----TE---ED--K--G..................E---T--.--NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.PBJA ---A-P-----------PD-----T------S----TE---ED--K--G..................E---T--.--NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.PBJ_143 ---A-P-----------PD-----T---X--S----TE---EG--K--G..................E---T--.--NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---A-P-----------PD-----T------S----TE---ED--K--G..................E---T--.--NG-------------I---Y--E----------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.PGM53 ---A-P-----------PD------------S----TE---ED--K--G..................E---T--.---G---------------A-Y--E----------------A------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
SMM.US.x.SME543 ---V-P-----------PD-----T------S----TE---ED--K--G..................E---T--.---------------------Y--E-----------------------N-------------------D-K-K----V----------------- 151
STM.US.89.STM_37_16 ---L-P-------L---PNT-------PS-R------EK---A--E---..................E-EDT--.-----------------------------------------A-----LQ----V------------F---N------K----------------- 151
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protease p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 NLLTALGMSLNFPIAKVEPVKVALKPGKDGPKLKQWPLSKEKIVALREICEK.MEKDGQLEEAPPTNPYNTPTFAIKKKDKNKWRMLIDFRELNRVTQDFTEVQLGIPHPAGLAKRKRITVLDIGDAYFSIPLDEEFRQYTAFTLPSVNNAEPGKRYIYKVLPQGWKGSP 324
A.CI.88.UC2 -I---------L-V-RI--I-IT--------R------T---VE--K-----.---E---------------------------------------------I------------K-------V---------Y-D--P-----------V------------------- 337
A.DE.x.BEN -I---------L-V--I--I--T--------R------T----E--K-----.---E-------------------------------------K-------I------------K---SI--V---------H-D----------A---M------------------- 337
A.DE.x.PEI2 -I---------L-V---D-I--I---------VR----T----E--K-----.--RE-------------------------------------K---E---I------------KR----------------H-D----------T----------------------- 337
A.GH.x.GH1 -I---------L----I--I--T--------R-R----T----E--------.---E---------------------------------------------I------------K-------V---------H-D---------------------------------- 337
A.GM.87.D194 -I-AT------L-V--LD-I--T--------R------T----E--K-----.--RE---------------------------------------------I------------K-------V---------H-D-----------------E---V------------ 337
A.GM.x.ISY -I---------L-V--I-----T---------QR----TR---E--------.--RE-------------------------------------K--------------------KR------V---------Y-D---------------------------------- 337
A.GM.x.MCN13 -I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K-----.--RE-------------------------------------K-------I------------K-----------------H-D-----------I---------------------- 337
A.GM.x.MCR35 -I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K-----.--RE-------------------------------------K-------I------------K-----------------H-D-----------I---------------------- 337
A.GW.86.FG -V---------L-V--I--I-IM--------R------T----E--K-----.---E-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-D---------------------------------- 337
A.GW.87.CAM2CG -I---------L-V--I--I-IM--------R-R----T----E--K-----.---E-------------------R-----------------K-------I------------KR------V---------H-D---------------------------------- 337
A.GW.x.ALI -I---------L-V--I--IE-R----------R----T----E--K-----.T-RE-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-S---------------------------------- 337
A.GW.x.MDS -I---------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K-----.--RE-------------------R-----------------K-------I------------KR------V---------H-D---------------------------------- 337
A.IN.07.NNVA -I---------L-V--I--I--K----------R----T----E--K-----.--RE-------------------R-----------------K---E---I------------KR------V---------H-D---------------------------------- 337
A.IN.95.CRIK_147 -I--V------L-V--I--I-IM----------R----T----E--K-----.---E-------------------------------------K---E---I------------KR------V---------H-D---------------------------------- 337
A.SN.85.ROD -I---------L-V-----I-IM----------R----T----E--K-----.---E-------------------------------------K-------I------------KR------V---------H-D--P------------------------------- 338
B.CI.88.UC1 -I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K-----.---E---------------------R---------------K-------------------EKR------V----------PN-----------I---------------------- 338
B.CI.x.20_56 -I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K-----.---E-------------------------------------K-------------------EKR------V------V---PD----------P---SG------------------ 338
B.CI.x.EHO -I-NS---T----V-RI-----Q---E-----IR---------L--K-----.---E-------------S-----------------------K---E---------------SK-------V------V---PD----------A----------L------------ 336
B.GH.86.D205 -I-NT---T----V--------E---------IR-----R---L--K-----.---E-------------------------------------K--------NWVF-.TRQV-EKR----I-V----------PN---------------------------------Q 337
B.JP.01.KR020 -I-NT---T----V--I-----K---------IR---------L--K-----#---E---------------------R---------------K-------------------E-------------------PD---------------------------------- 338
G.CI.92.ABT96 -I-VK-----------------R----M----IR---------Q------D-.--QE-----------------T---------------------------------------EKR-----------------VD---------------------------------- 320
AB.CM.03.03CM_510_03 -I-NTX--T----V-XX-----EX---X-X--IR-----RX--L-XK-----.-X-E---------------------------------X---K--------X----------E-R----I-V----------PX--------X--T-XT------------X---X-- 338
H2_01_AB.CI.90.7312A -I-NT---T----V--I-----Q---------IR---------L--------.---E------S------------------------------K---E---------------EKR----I-V------V---PD-----------I---------------------- 338
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -IXSX--------M--L--X--Q---------IR---------L--------.---E------------------VX----X------------K------X-------X----E-R--S---V------V---PD--------X--I----------X----------- 338
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -I-S---------M--L-----Q---------IR---------L--------.---E------------------VR-----------------K-------------------E-R--S---V------V---PD-----------I---------------------- 338
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -I-S---------M--L-----X---------IRX--------L--------.---E--X---------------VR-----------------K------X------------E-R--S---V---X--V---PD-X---------I----------X----------- 338
U.FR.96.12034 ----E---------G-EAL-IGG----------R--------LE--K-----.---E-------------------------------------------S-------------EK-------V---------C-D-----------I---------------------- 334
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.17EFR ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.1937 ----------------------------N-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.251_1A11 -----------L----------------V-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------L----------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.251_BK28 -----------L----------T-----V-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 320
MAC.US.x.80035 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.85013 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.87082 ---------------------X------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.93057 ----------------------------E-----------------------.----------------------------------------------------------------------------------X---------------------------------- 324
MAC.US.x.93062 -----------XX---------------X---X-------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.95058 ----------------------------E-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.95086 ----------------------------E-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96093 -----------L----------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96123 ----------------------------E-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.97074 -----------L----------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.MM142 -----------L---------SP-----------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 320
MAC.US.x.SMM142_patent -----------L---------SP-----------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 320
MAC.US.x.r80025 ----------------------------E-----------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MNE.US.82.MNE_8 ------E---------------T----------R------------------.--------------------------------I--------K----------------------------V---------------------------------------------- 320
MNE.US.x.MNE027 ----------------------T----------R------------------.-----------------------------------------K----------------------------V---------------------------------------------- 320
SMM.SL.92.SL92B -I-A---V---Y-V----YT--K--E-M---R-----------Q--T-----.---E----R-----------------N-D------------KM--E--------------KEME-------------V---P---------I-----Q------------------- 317
SMM.US.x.F236_H4 -----M-----L-------I--T-----E----R---------I--------.-----------------------------------------K---------------------R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.H9 -----M-----L-----X-I--T----------R---------I--------.--------X---------------XX-G-------------K---------------X-----R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.PBJ14_15 -----M-----L-------I--T----------R---------I--------.-----------------------------------------K---------------------R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.PBJA -----M-----L-------I--T----------R---------I--------.-----------------------------------------K---------------------R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.PBJ_143 -----M-----L-----X-I--T----------R---------I--------.--------X---------L-----XX-R-------------K---------------X-----R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----M-----L-------I--T----------R---------I--------.-----------------------------------------K---------------------R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.PGM53 -----M-----L-V-----I--T----------R------------------.---------------------------------------------------------------R------V---------------------------------------------- 320
SMM.US.x.SME543 -----M-------------I--T-----E----R---------I--------.-----------------------------------------K---------------------R------V---------------------------------------------- 320
STM.US.89.STM_37_16 -------------V--------T---------I----------E--K-----.-----------------------------------------K-------I-------------R------V-----------G---------------------------------- 320

386
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



Pol
H

IV-2/SIV
Proteins

HIV-2 Proteins
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MAC.US.x.239 AIFQYTMRHVLEPFRKANPDVTLVQYMDDILIASDRTDLEHDRVVLQSKELLNSIGFSTPEEKFQKDPPFQWMGYELWPTKWKLQKIELPQRETWTVNDIQKLVGVLNWAAQIYPGIKTKHLCRLIRGKMTLTEEVQWTEMAEAEYEENKIILSQEQEGCYYQEGKPLEA 494
A.CI.88.UC2 --------QI-----------I-I-------------G----K----L-----GL--------------------------------Q---K-------------I----------------------------------L----L---R---D-----H----E-E--- 507
A.DE.x.BEN --------Q------------I-I-------------G----K----L-----GL-----D-------------C-----------LQ---KDI--------------------S-------------------------L----L-------------Y----E-E--- 507
A.DE.x.PEI2 ----H---Q------------I---------------------T---L-----GL-----D--------YK----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L------------------E-E--- 507
A.GH.x.GH1 ----H---Q------------I-I-------------G----K----L-----GL-----D--------L----------------LQ---K-I--------------------------------K-------------L----L-------------Y----E-E--- 507
A.GM.87.D194 ----FM--QI-----------I-I-------------G----K----L-----GL-----D--------------------------Q---K-I-----------------------------K----------------L----L-------------S----EEE--- 507
A.GM.x.ISY --------Q------------II-------------------K----L-----GL-----D--------Y-----------------Q---K-V-----------------------------K-------P--------L----L-------------H----E-E--- 507
A.GM.x.MCN13 --------Q---------L--III------------------K----L-----NL-----D--------YH----------------Q---KDV-------------------------R---K----------------L----L-------------H----E-E--- 507
A.GM.x.MCR35 --------Q---------L--III------------------K----L-----NL-----D--------YH----------------Q---KDV-------------------------R---K----------------L----L-------------H----E-G--- 507
A.GW.86.FG --------QI--------E--III------------------K----L-----GL-----D--------YR----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L---R-----K---H----E-K--- 507
A.GW.87.CAM2CG --------Q---------S--III------------------K----L-----NL-----D--------YR----------------Q---K-V----------------------------------------------L----L---R---------H----E-E--- 507
A.GW.x.ALI ----H---QI--------Q--I-I------------------K----L-----GL-----D--------YK----G-----------Q---K-V--------H-------------------------------G-----L----L---R---------H----E-E--- 507
A.GW.x.MDS --------Q---------Q--III-----------------------L------L-----D--------YR----------------Q---K-V-----------------------------------------I----L----L---RV--------H----E-E--- 507
A.IN.07.NNVA --------KI--------Q--III------------S-P---K----L-----GL-----D--------YY----------------Q---K-V-----------------------------------L----------L----L---R---------H--K-E-E--- 507
A.IN.95.CRIK_147 --------QI--------Q--III-----------------------L-----GL-----D--------Y-----------------Q---K-V---------------------R-------------L----------L----L---R---------H----E-E--- 507
A.SN.85.ROD ----H---Q---------K--III-----------------------L-----GL-----D--------YH----------------Q---K-I------------------L---------------------------L----L---R---------H----E-E--- 508
B.CI.88.UC1 -----S--K--D------S--III------------S--------S-L-----DM---------------K--------KR------Q--EK-V------------------LF-----R-I-K----------------L----LQ------E-----S--K--V---- 508
B.CI.x.20_56 -------GK--D------D---I--------V----S--------S-L-Q---DM---------------K--------K-------Q--EK-V----------------S-LF-----RNI-K----------------L----LQ------E-----S--K--V---- 508
B.CI.x.EHO -------AK--D------N---II-------V----S--------S-L-----NM---------------K--------K-------Q--EK-V------------------LF-----R-I-K----------------L----FQ------E-----S--K--V---- 506
B.GH.86.D205 S-C--S--K--D------S--III------------S--------S-L-----DM---------------K--------K-------Q--EK-V----A-------------LF-----R-I-K----------------L----LQ------E-----S--K-RV---- 507
B.JP.01.KR020 -----SVGK--D------D---I--------V----S----------L-----D----------------K--------K-------Q--E--R------------------LF-----R-I------------------L----FQ------E-----S--K--I---- 508
G.CI.92.ABT96 ----H---K--D------E-XIXI-------V----------Q----L-----KX-----D--------Y------X--K-------N-XEK---------------X----L-------N-XK----X-----------L----LQ------X-X---A--K-XE-X-- 490
AB.CM.03.03CM_510_03 -----S--K--D------S---II------------S--------S-L-----NM-------X-XX----R-----X--K-------Q--EK-V------------------LF---X-R-M-X-----------X----L----LQ-X----E-----S--K--V---- 508
H2_01_AB.CI.90.7312A -----S--K--D---R--N---II-------V----S-----K--S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-----R-I----K-------------L----MQ------G-----S--K--V---- 508
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -----S--K--D------N---II-------X----S--------S-L-----DM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I------------------L----MQ------E---X-S--K-XV---- 508
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --------K--D------N---II-------V----S--------S-L-----NM------------------------K-------QI-E--V------------------LF-------I------------------L----MQ------E-----S--K--V---- 508
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----S--K--D------N---II------XX----S--------S-X---X-DM---------------X--X-----K-------QI-EX-V------------------LF-------I-X----------------L---XMQ-X-X--E---X-S--K-XV---- 508
U.FR.96.12034 T-------NL--------E-AVII------------N-----QL-S-L-----KT-----D--------HK--------K----------E-DV------------------V----------K--K------------------FA------------A--R-EEN--- 504
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------L---------------------------------------------X---------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------L---------X---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------------N---------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 490
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------L----------------------------------X----------X---------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------X-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------X-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.97074 ----------------------------------------------XX-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.MM142 -----------------------------------------------L----------S---------------------------------------------------------------------------------------------------------S----- 490
MAC.US.x.SMM142_patent -----------------------------------------------L----------S---------------------------------------------------------------------------------------------------------S----- 490
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------X---------X---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 494
MNE.US.82.MNE_8 ----H---N----------------------V---------------L-------------------------------------------K------------------------------------------------------------------------------ 490
MNE.US.x.MNE027 ----H---N----------------------V---------------L-------------------------------------------K------------------------------------------------------------------------------ 490
SMM.SL.92.SL92B ----A---Q------------L-------L--G-N-GLT---KM-T-LRDM--NL------D----N--L-----L-Y-K----------EK-R--------------------------N--KM---------------L----LA--R---N-----R--R-DE---- 487
SMM.US.x.F236_H4 --------N--------------I-----------------------L-----G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------I-- 490
SMM.US.x.H9 ---XH-X-N--------------I-----------------------L--------------------------------------------------N-----------------------------------------------------P---P------------- 490
SMM.US.x.PBJ14_15 ----H---N--------------I-----------------------L----------S--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 490
SMM.US.x.PBJA ----H---N--------------I-----------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 490
SMM.US.x.PBJ_143 ---XH-X-N--------------I-----------------------L--------------------------------------------------------------------------------------------------------P---P------------- 490
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----H---N--------------I-----------------------L-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 490
SMM.US.x.PGM53 ----H---N--G-----------I-----------------------L---------------------------------------------------------------------------K---------------------------------------------- 490
SMM.US.x.SME543 --------N--------------I-----------------------L-----G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------I-- 490
STM.US.89.STM_37_16 --------NI-----R-------I-----------------------L-----NL-------------------------------------DV-----------------------------K------A---------------A------------Q--R-D----- 490
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p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 TVIKSQDNQWSYKIHQEDKILKVG.KFAKIKNTHTNGVRLLAHVIQKIGKEAIVIWGQVPKFHLPVEKDVWEQWWTDYWQVTWIPEWDFISTPPLVRLVFNLVKDPIEGEETYYTDGSCNKQSKEGKAGYITDRGKDKVKVLEQTTNQQAELEAFLMALTDSGPKANIIV 663
A.CI.88.UC2 -IQ-------T------E------.-Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-T--F-------R---------V----R---R---------------A---A-----V---- 676
A.DE.x.BEN -IQ---GH--T------E------.-Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-A--F-------R---------V----------------------V-R---A-----V---- 676
A.DE.x.PEI2 --Q-D-----T-----GE------.-Y-----------------V-------L----RI--------RET-----DN--------D---V--------A--------P----F-------R--------------R---RI--------------A-------------- 676
A.GH.x.GH1 -IQ-N-----T------E------.-Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN------------V--------T----G---P-A--F-------R-------R-V----R---R---R-----------A-T-------V---- 676
A.GM.87.D194 ----------A-----GERV----.-Y---------------Q-V-------L----R---------R-T-----DN------V-----V--------T----G---P-T--F-------R---------V----R-R-R-----S---------A---A-----V---- 676
A.GM.x.ISY --Q-D-----T--V--GE------.-Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----DN--------D---V--------A--------P-A--F-------R------------------RI--------------A--V------V--V- 676
A.GM.x.MCN13 --Q-D-----T--V--GE------.-Y---------------Q-V-------LI---RI--------RET-----D---------D---V--------A--------PRT--F-------R---------V----R---RM--------------A-------------- 676
A.GM.x.MCR35 --Q-D-----T--V--GE------.-Y---------------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------PRT--F-------R---------V----R---RM--------------A-------------- 676
A.GW.86.FG --Q-D-----T--V--GE----G-#-Y----------#----Q-V-------L----RI--------R-T-----DN--------D---V--------A----GE-VP-A--F-------R--------------R-R-----------------A-------------- 675
A.GW.87.CAM2CG --Q-D-----T------E------.-Y----H------K---Q-V-------L--*-RI--------RE------DN--------D---V--------A----G---P-T--F-------R---------V----R----I--------------A-------------- 675
A.GW.x.ALI --Q-D-----T-----GE-----E.-Y--M------------Q-V-------L----RI-R------RET-----D---------D---V--------A--------L-A--F----P--R--------------R-------------------AL-V----------- 676
A.GW.x.MDS --Q-D-----T--V--GE-T----.-Y--V------------Q-V-------L----RI--------REI-----D---------D---V-----------------P-A--F-------R---------V--K-R-------------------A-------------- 676
A.IN.07.NNVA --Q-D-----T--V--GE------.-Y--V--A---------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------P-A--I-----------------V----R-R-----------------A---------V---- 676
A.IN.95.CRIK_147 --Q-D-----T--V--GE------.-Y--V--A---------Q-V-------L----RI--------RET-----D---------D---V--------A--------P-T--F-------R---------V----R-------------S-----A-------------- 676
A.SN.85.ROD --Q-D-E---T------E------.-Y--V-------I----Q-V-------L----RI--------REI-----DN--------D---V--------A----G---P-A--F-------R---------V---------K--------------A---------V---- 677
B.CI.88.UC1 --Q-NLA---T-----GNR-----.-Y--V--------------V-------L----EI-V------RET-D-----------------V--------AY------L-KV----------RA--------V------------------------AL--Q----QV---- 677
B.CI.x.20_56 --Q-NLA---T-----GNRT----.-Y--V--------------V-------L----EI-M------RET-D--------------------------AY------L-KV----------RA--------V------R-----------------AL--Q----QV---- 677
B.CI.x.EHO --Q-NLA---T-----G-------.-Y--V--------------V-------L----EI-M------RET-D-----------------V-----I--AY------L--V-----------A--------V---------P--------------AL--Q----QV---- 675
B.GH.86.D205 --Q-NLA---T-----GN-V----.-Y--V--------------V-------L----EI-V------RET-D-----------------V-----I--AY------L--R----------RT--------V------------------------AL-----E-QV---- 676
B.JP.01.KR020 --Q-NLA---T-----G-R--R--.-Y--V----------------------L-T--EI-M------RET-D-----------------V-----I--AY------L--V----------RT--------V---------A--------------AL--Q----QV---- 677
G.CI.92.ABT96 --Q-NL----T--V--GNR-----.-Y-----------------V-X-----L----KL-F------R-T---------------D---V---H-----Y----E-L-QT-----------T--X-----V--------X---------X-----A---Q-----V---X 659
AB.CM.03.03CM_510_03 --Q-NLA---T-----GXRM----.-Y--V--------XX----V-------L----EI-I-----XRET-D-----X-----------V-----I--AY--------XK-----------A--------V-------X----------------AL-XQ-X--QV---- 677
H2_01_AB.CI.90.7312A --Q-NLA---T-----GN-V----.-Y--V---------I----V-------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV----------RT--------V----R----P--------------AL--Q----QV---- 677
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --Q-XLA---T-----G--V----.-Y--V---------I------------L-----I-M------RET-D--------X--------V--------AY------L-KV--F-------RV--------V----R----P------------X-AL--Q----QV---- 677
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --Q-NLA---T-----G--V----.-Y--V-S-------I------------L-----I-M------RET-D-----------------V--------AY------L-KV--F-------RV-------------R----P--------------AL--Q----QV---- 677
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --Q-NLA---T-----X--V----.-Y--V---X-----I------------X-----IXM------RET-D--------X--------V--------AY----X-L-KV--F-------RV-X------VX---R----P-X----------X-AL--Q----QV---- 677
U.FR.96.12034 --L-N-----T-----G-RT----.----V--------------V------------KI-M------RE--------------VLD---V--------AY----E-LL.-----------RA--Q-----V------R--P--------------A---E-----V--VT 672
MAC.US.x.17EC1 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.17EFR ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.1937 ------------------------.------------------------------------------R-----------------X---------------------X-------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.2065 ------------------------.------------------------------------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------ 663
MAC.US.x.251_1A11 ----N-------------------.--------------------------------------------------------------N---------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------.----------------------------------------------------------------------------------K-------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------.------------------------------------------R-------------------------------------------------------------------------------------------------T---- 659
MAC.US.x.80035 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.81035 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.85013 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.87082 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.92050 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.92077 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.93057 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.93062 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.95058 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.95086 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.95112 ------------------------.---------------------------X--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96016 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96020 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96072 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96081 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96093 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96114 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96123 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.96135 ------------------------.------------------------------------------X------------------------------------------------------------------------------------------------------ 663
MAC.US.x.97009 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.97074 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.MM142 ------------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------V----S-------------------------------------------------- 659
MAC.US.x.SMM142_patent ------------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------V----S-------------------------------------------------- 659
MAC.US.x.r80025 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MAC.US.x.r90131 ------------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 663
MNE.US.82.MNE_8 ----N-------------------.------------------------------------------------------------K---------------------K------V--------------------------------------------A---------- 659
MNE.US.x.MNE027 ----N-------------------.-----------------------------------------------------------------------------------------V------------------------R------------------------------ 659
SMM.SL.92.SL92B --L-N-----------G-R-----.------------I----N-V------SL----KT-F------RE--D--------A--------------I------------K--V--I-----RN--------V-----E--LP---A-------Q-L-L--K--PS-V-VVT 656
SMM.US.x.F236_H4 -------------------V----.----V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L--------------YL--A---------- 659
SMM.US.x.H9 P-----------------------.-------------S-----V--------I------R------XEI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-R---R--R------V----RG-T-L--------------YL--A---------- 659
SMM.US.x.PBJ14_15 ------------------------.-------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L--------------SL--A---------- 659
SMM.US.x.PBJA ------------------------.-------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L--------------YL--A---------- 659
SMM.US.x.PBJ_143 P-----------------------.-------------------V---------------R------XEI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-R---R--R------V----RG-T-L--------------YL--A---------- 659
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------------------------.-------------------V---------------R------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L--------------YL--A---------- 659
SMM.US.x.PGM53 ------------------------.-------------------VE---------------------REI-------------------V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-P--------------YL--A---------- 659
SMM.US.x.SME543 -------------------V----.----V--------------V-------L----E---------REI---------------D---V--------------E--Q-A--F-V-----R--R------V----R--A-L--------------YL--A---------- 659
STM.US.89.STM_37_16 --V-D-------------------.---------------------------------I--------RE------A-------------V--------------E-L--T--F-V-----R---------------N---A--------------A---A--------V- 659
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p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 DSQYVMGIITGCPTESESRLVNQIIEEMIKKSEIYVAWVPAHKGIGGNQEIDHLVSQGIRQVLFL.EKIEPAQEEHDKYHSNVKELVFKFGLPRIVARQIVDTCDKCHQKGEAIHGQANSDLGTWQMDCTHLEGKIIIVAVHVASGFIEAEVIPQETGRQTALFLLKLAG 832
A.CI.88.UC2 --------VASQ-------I------D----EAV----I-----------V--------------.----------E-----I---IH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V--------------------------------S------------S 845
A.DE.x.BEN --------VA-Q-----N-I-----------EAV----------------V--------------.----------E----II---TH---I-LL------NS-AQ-Q---------V-AEI-V----Y---------------------------S------------S 845
A.DE.x.PEI2 --------VA-Q------K------------ETL----------------V--------------.----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE------------------------------------------------S 845
A.GH.x.GH1 --------VV-Q-------I------D----EAV----------------V--------------.-R--------E-----M---TH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V--------------------------------S------------S 845
A.GM.87.D194 --------VA-Q-----N-I------D----EAV----------------V--------------.----------E-----I---TH---I-QL------N--AQ-Q---------V-AEI-V--------------------------------S------------S 845
A.GM.x.ISY --------V--Q-A-----I--K--------EA--------------------------------.-R--------G---------AH-----NL------N--AQ-Q---------V-AE-----------------------------------S------------S 845
A.GM.x.MCN13 --------VA-Q-------I-----------EA-----------------V-Q------------.----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE-----------------------------------S------------S 845
A.GM.x.MCR35 --------VA-Q-------I-----------EA-----------------V-Q------------.----------E---------SH-----KL------N--AQ-Q---------VDAE-----------------------------------S------------S 845
A.GW.86.FG --------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V--------------.----------E-----I---SH---I-KL------N--AHVQ---------V-AE--------------V--------------------S------------S 844
A.GW.87.CAM2CG --------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V--------------.----------E---T-----CH--DI-QL------N--AQYQ---------V-AEV----------------------------------S------------S 844
A.GW.x.ALI --------VA-Q-----N-I-----------EA-----------------V--------------.----------E---------SH-----NL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V--I-----------------S------------S 845
A.GW.x.MDS --------VV-Q-----N-I-----------EA-----------------V--------------.----------E---------SH-----QL------N--AQ-Q---------V-A---------------V---------------------------------S 845
A.IN.07.NNVA --------VA-Q-----N-------------EA-----------------V--------------.----------E---N-----SH-----KL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V--------------------S------------S 845
A.IN.95.CRIK_147 --------VA-Q-----NKI-----------EA-----------------V--------------.----------E---------SH--R--KL------N--AQ-Q---------V-AE--------------V---------------------------------S 845
A.SN.85.ROD --------SASQ------KI-----------EA-----------------V--------------.----------E---------SH---I-NL------NS-AQ-Q---------V-AE-----------------------------------S------------S 846
B.CI.88.UC1 --------VA-Q---T--P------------EA---G-----R-L-----V--------------.----------E---G------H-----QL--K---NS----Q-----V---V-AE--------------V---------------------------------S 846
B.CI.x.20_56 ---------A-Q---TD-PI--K--------EA---G-------L-----V--------------.----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-AE--------------V---------------------------------S 846
B.CI.x.EHO --------VAAQ---T--PI-RE--------EK---G-------L-----V----------I---.----------E---N------H---I-QL------NS----Q---------V--E--------------V---------------------------------S 844
B.GH.86.D205 ---------AAQ---T--PI-AK--------EAV--G-------L-----V--------------.----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-A-------------------------------------------------S 845
B.JP.01.KR020 ---------AAQ---T--PI-KT-V------EA---G-------L-----V---------HI---.-N--------E---G------H---I-QL--K---NS----Q---------V-AE------------------------------------------------S 846
G.CI.92.ABT96 ------X--AXQ---T--P---K----X---EXL--G-------------V-X------------.X---------EXF-------TH---I-QL--K---NSYHS-Q---------V-AE--------------V-----------V---------------------- 828
AB.CM.03.03CM_510_03 ---------AAX---T--PIXTX-------XEA---G-------L-----V--------------.----------X---G---X--H-X-X-QLX-K---NX----QX-X------V-AE-------------------------X----X----S------------S 846
H2_01_AB.CI.90.7312A --------VA-Q---T--PI--K--------EA---G-------L-----V--------------.----------E---G------H---I-QL--K---NS----Q-----V---V-AE--------------V---------------------------------S 846
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --X------A-Q---T--SI--R--------EAV--G-------L-----V--------------.----------E---G------H-----HL--K---NS--X-Q-----V---V-AE-------------------------X---X------------------S 846
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---------A-Q---T--SI--R--------EAV--G-------L-----V--------------.----------E---G------H-----HL--K---NS----Q-----V---V-AE------------------------------------------------S 846
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ------X--A-Q---T--SI--K--------EAV--G-------L----XV--------------.----------E---G------X-----HL--K---NS----Q-----V---V-AE-----------------------------X------------------S 846
U.FR.96.12034 ----I----A-Q---T--P--SK----L-R-EAV--G-------------V--------------.----------E---------QH---I-QL--K---N--HV-Q-----M---V-TEV-------------VV--------------------------------- 841
MAC.US.x.17EC1 -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.17EFR -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.1937 -----------------------------------------------------------------.--------------------------------X---------X--------V--X------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.2065 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------K------------------------V--------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.251_BK28 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V------------------V--------------------------------- 828
MAC.US.x.80035 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.81035 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.85013 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.87082 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.92050 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.92077 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.93057 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.93062 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V-------------------------X-------------------------- 832
MAC.US.x.95058 -----------------------------------------------------------------.----------X----------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.95086 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.95112 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96016 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96020 -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96072 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96114 -----------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96123 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.96135 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.97009 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.97074 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X--------I------------------------------------------- 832
MAC.US.x.MM142 -------------------------------T---------------------------------.----------S-----I-----------L--K-------------------V------------------V--------------------------------S 828
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------T---------------------------------.----------S-----I-----------L--K-------------------V------------------V--------------------------------S 828
MAC.US.x.r80025 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------V---------------------------------------------------- 832
MAC.US.x.r90131 -----------------------------------------------------------------.---------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 832
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------T---------------------------------.----------------------------L--K-------------------V---------------------------------------------------S 828
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------T---------------------------------.----------------------------L--K-------------------V---------------------------------------------------S 828
SMM.SL.92.SL92B -----LN----Q-S--D-DI-A----QLVQ-EAV-IG-----------N-V-R------------.-S------D-----------AQ-YNI-QL--K---NA-N--Q---------T-AEV-------------V------------------R------------I-S 825
SMM.US.x.F236_H4 ---------A-Q-------------------EA-----------------V--------------#K---------E-----------------L--K-------------------V-AE------------------------------------------------- 828
SMM.US.x.H9 --------VA-Q--------------K----EA----------X--E---V------E-------.----------E-------K-----X---L--K----------L---X----V-XX----------------------G----------X--------------S 828
SMM.US.x.PBJ14_15 --------VA-Q-------------------EA-----------------V--------------.----------E-----------------L--K-------------------V-AE------------------------------------------------S 828
SMM.US.x.PBJA --------VA-Q-------------------EA-----------------V--------------.----------E-----------------L--K-------------------V-AE------------------------------------------------S 828
SMM.US.x.PBJ_143 --------VA-Q-------------------EA----------X------V--------------.----------E-------------X---L--K--------------X----V-XX----------------------G----------X--------------S 828
SMM.US.x.PBJ_6P6 --------VA-Q-------------------EA-----------------V--------------.----------E-----------------L--K-------------------V-AE------------------------------------------------S 828
SMM.US.x.PGM53 ---------A-Q-------------------EA-----------------V--------------.----------E--------------I--L--K------H------------V-AE------------------------------------------------S 828
SMM.US.x.SME543 --------VA-Q-------------------EA-----------------V--------------.----------E--------------I--L--K-------R-----------V-AE------------------------------------------------- 828
STM.US.89.STM_37_16 -----------Q------K------------EA-----------------V--------------.----------E--------------I--L--K-------------------V-AE------------------------------------------------S 828
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MAC.US.x.239 RWPITHLHTDNGANFASQEVKMVAWWAGIEHTFGVPYNPQSQGVVEAMNHHLKNQIDRIREQANSVETIVLMAVHCMNFKRRGGIGDMTPAERLINMITTEQEIQFQQSKNSKFKNFRVYYREGRDQLWKGPGELLWKGEGAVILKVGTDIKVVPRRKAKIIKDYGGGKE 1002
A.CI.88.UC2 ------------P--T----------V---QS------------------------S-------T-----------------------------------------L-R---N--K-Q--------------------------V---A-------------R----RQ- 1015
A.DE.x.BEN ------------P--T----------V---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N----Q--------------------------V-----------------R----RQ- 1015
A.DE.x.PEI2 ---------------T----------T---QS------------------------S-------TM----------------------------------------LHA----L------F------------------D----V-------I---------R----RR- 1015
A.GH.x.GH1 ------------S--T----------I---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N----Q---------------------D----V---A----I--------R----RQ- 1015
A.GM.87.D194 ------------P--T----------I---QS------------------------S-------TI----------------------------------------L-R---N--K-Q---------------------D----V---A-------------R----RQ- 1015
A.GM.x.ISY ---------------T----------V---QS------------------------E-------TM------------------------V---V-----------L-A----L------F----N---Q---------D----V--------I--------R---PRQ- 1015
A.GM.x.MCN13 ---------------T----------V---QS------------------------S-------T--------T--------------------------------LHA----L------F------------------D----V----------------------RQ- 1015
A.GM.x.MCR35 ---------------T----------V---QS------------------------S-------T--------T--------------------------------LHA----L------F------------------D----V----------------------RQ- 1015
A.GW.86.FG ---------------T----------V---Q---------------------------------T----------------------------I------------L-A----L------F------------------D----V----E-----------------RQ- 1014
A.GW.87.CAM2CG ---------------T----------V---Q-------------------------S-------T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V-------II--------R----RQ- 1014
A.GW.x.ALI ----------S-V--T----------V---QS------------------------S-------T---------------------------------S-------L-T--L-----P---------------------D----V-----------------R----RQ- 1015
A.GW.x.MDS ---------------T----------I---QS------------------------S---D---T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V-------I---------R----RQD 1015
A.IN.07.NNVA ---------------T----------V---QS--------------------------------T-------------------------S--------A------L-A----L------F------------------D----V-------II--------R----RQ- 1015
A.IN.95.CRIK_147 ---------------T----------I---QS------------------------S-------T-------------------------S---------------L-A----L------F------------------D----V-------II--------R----RQ- 1015
A.SN.85.ROD ---------------T----------I---QS------------------------S-------TI-------I----------------S---------------L-A----L-D----F----------------------LV-------II--------R----RQ- 1016
B.CI.88.UC1 ---------------T--D---A---I---Q-----------------------------D--V-I--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q-------------------------LI----E---I--------RH------ 1016
B.CI.x.20_56 ---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-I--V----A------------------------A-------F-A--L--Q--Q-------------------------LV----E---I--------RH------ 1016
B.CI.x.EHO ---------------T--D---A---I---Q--------E--------------------D--V-I--V----T-------------------IV-----------L-T--L--Q------------------D----------I----E---I--------RN------ 1014
B.GH.86.D205 ---------------T-PS-------V---Q---------------------------L-D--V-I--V----T--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------I----E------------RH-----G 1015
B.JP.01.KR020 ---------------T--D---A---I-V-Q-----------------------------D--V-I--V----A-------------------IV----A------L-T-KL--Q-----F-----------------------I----E---I---------N------ 1016
G.CI.92.ABT96 ---------------T----------V---QA--------------S------K---K--D----I---------------------------I--------------T-----------------------------------I----E-------------------- 998
AB.CM.03.03CM_510_03 X--------------T--D-------V---Q-------------------------S-L-X--X-I--V-X--T--------------------V-----------F-A--L--Q--QX-------------------------X----E------------RH-----G 1016
H2_01_AB.CI.90.7312A ---------------T--D-------V---Q-----------------------------D--V-I--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------I----E---I--------RH------ 1016
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------V----E------------RH------ 1016
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-LX-V-------------------------V-----------F-A--L--Q--Q--------------------------V----E------------RH------ 1016
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ---------------T--D-------V---QS----------------------------D--V-L--V----A--------------------V----------YF-T--L--Q--Q---X----------------------V----E------------RH-----G 1016
U.FR.96.12034 ---------------T----------V-----------------------------E-------TM-------A-------------------I----S-------L-------------------------AD---------LI--------I--------R------- 1011
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------------------------------X------X------------X--------------------------------V-------------------------- 1002
MAC.US.x.2065 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.251_1A11 ---------------------------------------------------------------------------S--------T------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---V---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 998
MAC.US.x.80035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.81035 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.85013 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.87082 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.92077 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.93057 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.93062 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.95058 -------X------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 1002
MAC.US.x.95086 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96016 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96072 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96081 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X-------- 1002
MAC.US.x.96093 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96123 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.96135 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.97009 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.97074 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X------------------------------------------------------ 1002
MAC.US.x.MM142 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 998
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 998
MAC.US.x.r80025 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 1002
MNE.US.82.MNE_8 -----------------------------------------------------------------M----------------------------L------------------------------------------------V-------------------------- 998
MNE.US.x.MNE027 ---------------T-------------------------------------------------M----------------------------L--------------------------------------------------------------------------- 998
SMM.SL.92.SL92B ----K----------T----------L-V-QS----------------DL---KN--K-----E----L----A-------------------IV------L-T-YLN-Q----Q-----------------A----------VI----E-----------------RQ- 995
SMM.US.x.F236_H4 ---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.H9 ---------------T-----------X--Q--X--------X----------T-----------I-------I--I-----------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.PBJ14_15 ---------------T--------------Q----------------------T-----------IVS--------------------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.PBJA ---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------T-----------X--Q--X--------X----------T-----------I-------I--------------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------------T--------------Q----------------------T-----------IVS--------------------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.PGM53 ---------------T--------------Q----------------------T-----------I----------------------------V------------------------------------------------------E-------------------- 998
SMM.US.x.SME543 ---------------T--------------Q----------------------T----------------------------------------V----------------------------------R-------------------E-------------------- 998
STM.US.89.STM_37_16 ---V-----------T--------------Q----------------------T------D---T---V-----------K---L---------V-------------------------------------------------V------------------------- 998
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MAC.US.x.239 VDSSSHMEDTGEAR.EVA........* 1019
A.CI.88.UC2 L---P-L-GAR-DG.---........- 1033
A.DE.x.BEN L---P-L-GAR-DG.-M-........C 1033
A.DE.x.PEI2 ------L-G-R-DG.---........- 1033
A.GH.x.GH1 L--.--L-GAR-EDG---........- 1033
A.GM.87.D194 L-----L-GAR-DG.---........- 1033
A.GM.x.ISY M--G--L-GAR-DG.-M-........- 1033
A.GM.x.MCN13 L--G--L-GAR-DG.-M-........- 1033
A.GM.x.MCR35 L--G--L-GAR-DG.-M-........- 1033
A.GW.86.FG M--G--L-GAR-DG.-M-........- 1032
A.GW.87.CAM2CG L-----L-GAR-NG.---........- 1032
A.GW.x.ALI L--GP-L-GAR-DG.---........- 1033
A.GW.x.MDS M--GP-L-G-R-DG.---........- 1033
A.IN.07.NNVA ---GP-L-G-R-DG.---........- 1033
A.IN.95.CRIK_147 M--GP-L-G-R-DG.---........- 1033
A.SN.85.ROD M--G--L-GAR-DG.-M-........- 1034
B.CI.88.UC1 L-CGTD----RQ--.-M-QSGQVPEA- 1042
B.CI.x.20_56 L-CGADV---RQ--.-M-QSGQVPEA- 1042
B.CI.x.EHO L-C-ADV---MQ--.---QSN.....- 1035
B.GH.86.D205 L-C-AD----RQ--.-M-QSD.....- 1036
B.JP.01.KR020 L-C-AN-----Q--.-M-QPSQISET- 1042
G.CI.92.ABT96 ----TN----RQTG.---........- 1016
AB.CM.03.03CM_510_03 L-C-AD----RQ-S.-M-QSDQIP..- 1040
H2_01_AB.CI.90.7312A L-C-TDV---RQ--.-M-QSSQVSEA- 1042
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 L-CGTDV---RQ--.-M-QSGQVPEA- 1042
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 L-CGADV---RQ--.-M-QSGQVPEV- 1042
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 L-CGTD----RQ--.-M-QSXQVPEA- 1042
U.FR.96.12034 L----NL-GAEKV-.-M-LPDQTP#V- 1036
MAC.US.x.17EC1 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.17EFR --------------.---........- 1020
MAC.US.x.1937 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.2065 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.251_1A11 M-------------.---........- 1020
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.251_BK28 --------------.---........- 1016
MAC.US.x.80035 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.81035 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.85013 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.87082 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.92050 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.92077 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.93057 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.93062 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.95058 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.95086 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.95112 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96016 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96020 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96072 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96081 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96093 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96114 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96123 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.96135 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.97009 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.97074 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.MM142 M-------------.---........- 1016
MAC.US.x.SMM142_patent M-------------.---........- 1016
MAC.US.x.r80025 --------------.---........- 1020
MAC.US.x.r90131 --------------.---........- 1020
MNE.US.82.MNE_8 --------------.---........- 1016
MNE.US.x.MNE027 --------------.---........- 1016
SMM.SL.92.SL92B MG--AS---Q*KNSGAL-........- 1013
SMM.US.x.F236_H4 L--G--L-------.---........- 1016
SMM.US.x.H9 L--G--L-------.---........- 1016
SMM.US.x.PBJ14_15 L--G--L-------.---........- 1016
SMM.US.x.PBJA L--G--L-------.---........- 1016
SMM.US.x.PBJ_143 L--G--L-------.---........- 1016
SMM.US.x.PBJ_6P6 L--G--L-------.---........- 1016
SMM.US.x.PGM53 L--GP-L-------.---........- 1016
SMM.US.x.SME543 L--G--L-------.---........- 1016
STM.US.89.STM_37_16 ---G--L---R--G.---........- 1016
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MAC.US.x.239 MEEEKRWIAVPTWRIPE.RLERWHSLIKYLKYKTKDLQKVCYVPHFKVGWAWWTCSRVIFPLQEGSHLEVQGYWHLTPEKGWLSTYAVRITWYSKNFWTDVTPNYADILLHSTYFPCFTAGEVRRAIRGEQLLSCCRFPRAHKYQVPSLQYLALKVVS..DVRSQGENPT 167
A.CI.88.UC2 ---G-S--V-----V-G.-M------V-----R----EG-R----H----------------KGE----I-A--N---------SHS--L---TEK-------DC----I-----C--A-----------K-----NY-Q---A----------V--Q.QND-P-RKG-A 168
A.DE.x.BEN ---DRN--V-----V-G.-M-K--A-V-----R----EE-R----H-----------------GK----I-A--N---------SH---L---TEK-------DC----I-----S--------------K-----NY-Q---A----------V--Q.QND-P-RKGTA 168
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ---GE---V-----V-G.-M-K----V----HR----EG------H-----------------GN----I-A--N---------S--------TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RSK--L--F---V--Q.QNG-P-KNST- 168
A.GH.x.GH1 ---G-N--.-----V-GR-M------V-----R-R--EE-R----H----------------KGE----I-A--N---------SHS------TER-------D-----I-----S--------------K-----NY-Q---V----------V--Q.QND-P-RKGTA 168
A.GM.87.D194 ---G-N--V-----V-G.-M------V-H---R----EE-R----H----------------EGE----I-A--N---------SHS--L---TEK-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q---A----------V--Q.QNG-P-RKGAA 168
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -DQG----------V-G.-M-K----------R----EQ-R----H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M----EG-------DC--T-I-----S--------------KS----NY-Q---SK-----F---V--Q.QNDKP-RD-T- 168
A.GM.x.MCN13 ---G-N--V-----V-G.-M-K----V-----R----ED------H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M---TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RA------F---V--Q.QND-P-RNGTP 168
A.GM.x.MCR35 ---G-N--V-----V-G.-M-K----V-----R----ED------H----------------KGN----I-A--N---------S-S--M---TER-------DC--S-I-----S--------------K-----NY-Q--RA------F---V--Q.QND-P-RNGTP 168
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ---G----V--I--V-G.-M------V-----R----E-------H----------------K-N----I-A--N---------SHS------TEK-------DC--T-I-----S--------------K-----KY----RS------F---V--Q.QND----NSA- 168
A.GW.87.CAM2CG ---G-S--------V-G.-M-K----V-------G--EQ------H----------------RGD-R--I-A--N---------S----M---TEK-------DC--T-I-----S--------------K-----KY----RS------F---V--Q.QND-P-RDRT- 168
A.GW.x.ALI ---G-S--V-----V-G.-M-K----V-----R----E-------H-----------------GR----I-A--N---------S--------TEK-------DC--S-I-G---S--------------K-----NY-Q---S------F---V--Q.QNGKP-RNST- 168
A.GW.x.MDS ---G-T--V-----V-G.-M-K----V----------EE-R----H----------------KGN----I-A--N---------S----L---TEK-------DC--S-I-----T------A-------K-----NY-Q---S---T--F---V--Q.QNG-P-RDST- 168
A.IN.07.NNVA ---G----V-----V-G.-M-K----V----------ER------H----------------NNN-N--I-A--N---------S--------TEK-------D---S-I-G---A--------------KV----NY-Q---T---T--F---V--Q.QND---RDST- 168
A.IN.95.CRIK_147 ---D----V----KV-G.-M-K----V----------E-------H----------------KDN--I-I-A--N----E----S--------TE--------DCT-S-I-----A--------------KI----NY-Q--RT---T--F---V--Q.QND---RDGT- 168
A.SN.85.ROD ---D----V-----V-G.-M-K----V----------E-------H----------------KGN----I-A--N---------S-S------TEK-------DC--V-I--------------------K-----NY----RA------F---V--Q.QND-P-RDST- 168
B.CI.88.UC1 --G--N--V-------G.---K----V----HR--E--Q-S----H----------------K-EAY-------N----R-F--S----L---KRS-Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R-IQEGKDG----SA- 169
B.CI.x.20_56 -----N--V-------G.--------V----HR--E--Q-S----H----------------K--AY--I----N----R-L--S--------RES-Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--DR------F---R--QEGKNG----SA- 169
B.CI.x.EHO -----N----------C.--------------R-----Q-S----H----------------K--A--------N----R-F--S----L---ERS-Y-----DV--R---GS--SS---N---------KI--H-NY-S--TG------F---R--QEGKDG----ST- 169
B.GH.86.D205_ALT -----D--V-------G.--------------R-GE--Q-S----H-----------I----NK-AW-------N----R-F--S----L---ER--Y-----DV--Q---GS--S--S-N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R--QEGKNG----SA- 169
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -----N----------G.---K----V----HR--E-EQ-T----H----------------K--AY--I----N----R-F--A----L---K-S-Y-----DV--H---GS--F----N---------KI--Y-NY-S--RG------F---R--QEGGNGP---SAA 169
G.CI.92.Abt96 ----------------G.---K------F--F-------AV----H----------------TKEA---I----N---------Q----L---TRK-Y-----ET--Q---GS--D---------------I----NY-T---R------F---Q--QK.GHG-K--SX- 168
AB.CM.03.03CM_510_03 -----D--V----K--G.--A-------------GE--Q-S----H-X--------------DKXAX-X-----N----R-L-------L--XER--Y-----DV--Q---GS--S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R-IQEGKNG---K-T- 169
H2_01_AB.CI.90.7312A --G--N--V----K--G.---K----V----HR-GE--Q-S----H----------------KG-AC-------N----R-F--S----L---EES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--EG------F---R--QEGKNG----SA- 169
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -----N--V-------G.---K----V----HR-RX--Q-S----H----------------K-RAW--I----N----R-F--S----L---EES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-SX-ER------F---R--QEGKNG-K--GA- 169
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -----N--V-------G.--------V-------GE--Q-S----H----------------KDRAW-------N----R-F--S----L---EE--Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--ER------F---R--QERKNG-K--GA- 169
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----D--V-------G.---K----X----HR-GE--Q-S-X--H----------------XXKAWI-X----N----X-F--S----L---TES-Y-----DV--Q---G---S----N---------KI--Y-NY-S--XR------F---R--QEGKNGXKX-XA- 169
U.FR.96.12034 -----N--V-----V-R.----------H-#-N--E---------H----------------KK-------A--N---------S----L---TRG-------DC--Q---GS--S--------------------N--S--RQ------F---RALQ..-G--KR---- 166
MAC.US.x.17EC1 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.17EFR -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.1937 -----------------.------------------------------------------------X------------E----A------------------------------S------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.2065 -----------------.--------------------------------------------------------N----E----X-------------------X--X--------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.251_1A11 -----------------.-----------------------------------------------------------------------V--------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---G-------------.---------------------------Y---------------------------------R--------------R--------D---------------------V----------K-----R-----------R---..Y--------- 167
MAC.US.x.251_BK28 -----------------.-------------------------------------------------------------R--------------R--------D--------------------------------K-----R---------------..---------- 167
MAC.US.x.80035 -----------------.-----------------------------------------------------------------------------------------X--------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.81035 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.85013 -----------------.--------------------------------------------------------N----------------------------X------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.87082 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.92050 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.92077 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.93057 -----------------.-------------------------------------------------------------------------------------D---XI-------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.93062 -----------------.--------------------------------------------------------N-----------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.95058 -----------------.--------------------------------------------------------X--------------------X-------DX--X--------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.95086 -----------------.--------------------------------------------------------N----------------------------X---X--------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.95112 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96016 -----------------.-------------------------------------------------------------------------------------X------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96020 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96072 -----------------.--------------------------------------------------------N----E-----------------------D------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96081 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96093 -----------------.--------------------------------------------------------N-----------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96114 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96123 -----------------.-----------------------------------------------------------------------------------------X--------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.96135 -----------------.-----------------------------------------------------------------------------------------S--------------------------------------------------..-X-------- 167
MAC.US.x.97009 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.97074 -----------------.------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------V--------.---------------------A-----H----------------------------N----R---------------D-------E--------------------------R------------H----------R---..H--------- 167
MAC.US.x.SMM142_patent --------V--------.---------------------A-----H----------------------------N----R---------------D-------E--------------------------R------------H----------R---..H--------- 167
MAC.US.x.r80025 -----------------.--------------------------------------------------------N----------------------------X---X--------------------------------------------------..---------- 167
MAC.US.x.r90131 -----------------.--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..---------- 167
MNE.US.82.MNE_8 -----------------.---------------------------H------------------K-Q-------N----R-----H--------R--------DC--------------------------------------T----------R---..Y----R---- 167
MNE.US.x.MNE027 -----------------.---------------------------H------------------E-Q-------N----R--------------R--------D---------------------------------------N----------R---..Y----R---- 167
SMM.SL.92.SL92B ---G---V---V---SRRIV-----C--FH----RE-E-A-----H------Y-A-------E--------V--N---------S---------EK-------DV--Q-A--------A-HA--Q------V--Y-GYAV--HSS-Q---L------L.QND-PK-K--- 169
SMM.US.x.F236_H4 -----N--V--------.----------H---N-----MA-----H----------------RDET--------N-A-----------------R--------D---T----------SE----K-----K-----K--K---N----------T---..H------D-- 167
SMM.US.x.H9 -----N--V-------G.---K------H---N------A-----H----------------RDEA--------N----X--------------R-----A--D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T---..H-X----X-- 167
SMM.US.x.PBJ14_15 -----N--V-------G.---K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T---..H--------- 167
SMM.US.x.PBJA -----N--V-------G.---K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T---..H--------- 167
SMM.US.x.PBJ_143 -----N--V-------G.---K------H---N------A-----H----------------RDEA--------N----X--------------R-----A--D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T---..H-X----X-- 167
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----N--V-------G.---K------H---N------A-----H----------------KDEA--------N-------------------R--------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T---..H--------- 167
SMM.US.x.PGM53 -----N--V----K--G.---K---------FR------A-----H----------------RDE---------N-A-----------------RK-------D---T---G------SE----------K-----K--K---N----------T---..H----R-D-- 167
SMM.US.x.SME543 -----N--V--------.----------H---N-----MA-----H----------------RDKT--------N----------H--------R--------DC--T----------SE---Q------K-----K--K---N----------T---..H----R-D-- 167
STM.US.89.STM_37_16 --------V-------G.----------H---N--E-S-A-----H-----------------GEA--------N---------E--------TR---S----DC--Q---G------------------K-------TK---N-------------E..H----R--TA 167
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HIV-2 Proteins

Vif end
MAC.US.x.239 WKQWRRDNRRGLRMAKQNSRGDKQRGGKPPTKGANFPGLAKVLGILA* 214
A.CI.88.UC2 R------HW----V-R-DY-SLE-------APR-H---V----E---- 216
A.DE.x.BEN R------HW----V-REDH-SL--G-SE-SAPR-H---V----E---- 216
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG R-R--SNYW--F-L-RKDG--H----SE--AS--Y---V----E---- 216
A.GH.x.GH1 R------HW----V-R-DY-SL----SE-SAPR-H---V----E---- 216
A.GM.87.D194 R------HW----V-R-DY-SL--G-SE-SAPR-H---V--------- 216
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 R-----NY-----L-R-DG-SH----SE--AQ--Y---V----E---- 216
A.GM.x.MCN13 R------Y----QL-R-DG-SH----SES-APR-Y---V-E--E---- 216
A.GM.x.MCR35 R------Y----QL-R-DD-SH----SES-APR-Y---V-E--E---- 216
A.GW.86.FG_clone_NIHZ R--R-G-Y-------R-D---Y----SES-PTR-H-----E--E---- 216
A.GW.87.CAM2CG R------Y-----L-R-D--SY----SES-AP--Y---V----E---- 216
A.GW.x.ALI R------Y-----V-R-D---L-----ES-AP--H---V----E---- 216
A.GW.x.MDS R--R---Y-A---L-R-D--SH-----ES-APR-Y---V----E---- 216
A.IN.07.NNVA R--R---Y-----L-REDG-SH----SES-AQ--H---V--------- 216
A.IN.95.CRIK_147 R--R---Y-----L-R-DG-SH-----ES-AQ-TH-----E------- 216
A.SN.85.ROD R--R---Y-----L---D--SH---SSES--PRTY---V-E--E---- 216
B.CI.88.UC1 R--R--N---SI-L-RK-NNRAQ-GSSQ-LAPRTH-----E------- 217
B.CI.x.20_56 R--R-G-S---I---RK-TSRTQ-GSSQSFAPRTH------------- 217
B.CI.x.EHO R--R--NS---I---RD-I-TSQ-SSSQSLAQ-TY-----E------- 217
B.GH.86.D205_ALT R--R--NS--SI-L-RK-NNRAQ-GS-Q-FAPRTY-----E------- 217
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 R--R--N---SI---RK-NNRAQ-SSCQSSAQ-TY-----E------R 217
G.CI.92.Abt96 R--R-G-----I---RK--XR-Q-DSSQSF-Q--Y------------- 216
AB.CM.03.03CM_510_03 RE-R--N---SI-X-RK-NNRAQ-GSSQ-LAPRTH------------- 217
H2_01_AB.CI.90.7312A R--R---S---I---RK-NSRTQ-GSSQ-FAPRTY------------- 217
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 R--R-------I-L-RK-NNRAQ-GSSQ-F-P-TH-----E------- 217
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 R--R-------IQL-RK-NNRAQ-GSSQ-F-P-TH-----E------- 217
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 R--R-------IXX-RK-NNRAQ-GSSQSSAP-TH-----E------- 217
U.FR.96.12034 R-FR--NC---FQL-RK-CERYQ-GSSATSSQ-TY--------A---- 214
MAC.US.x.17EC1 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.17EFR ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.1937 ------------------------------X-R--------------- 215
MAC.US.x.2065 ---------------------------------V-------------- 215
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------S--S------------------------------------- 215
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------S-------D------------- 215
MAC.US.x.80035 ----------------------X------------------------- 215
MAC.US.x.81035 ----------------------X------------------------- 215
MAC.US.x.85013 ----------------------------------D------------- 215
MAC.US.x.87082 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.92050 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.92077 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.93057 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.93062 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.95058 ----------------------------------D------------- 215
MAC.US.x.95086 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96016 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96020 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96072 --------------------------------R--------------- 215
MAC.US.x.96081 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96093 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96114 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96123 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.96135 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.97009 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.97074 --------------------------------R-D------------- 215
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----------S--V-----------------E---------------- 215
MAC.US.x.SMM142_patent ----------S--V-----------------E---------------- 215
MAC.US.x.r80025 ------------------------------------------------ 215
MAC.US.x.r90131 ------------------------------------------------ 215
MNE.US.82.MNE_8 ----------S---------------S------VD------------- 215
MNE.US.x.MNE027 ----------S---------------S-------D------------- 215
SMM.SL.92.SL92B R-----N-------VT-Y-G-PESNSSTT---RV-----E------GR 217
SMM.US.x.F236_H4 ------N--K----------RN--GSS-S-AE---------------- 215
SMM.US.x.H9 ------NX---X-L-T--X-RN--GSSESFAX---------X------ 215
SMM.US.x.PBJ14_15 ------N------L-R----RN--GSSESFAE-T------------V- 215
SMM.US.x.PBJA ------N------L-R----RN--GSSESFAE-T-------------- 215
SMM.US.x.PBJ_143 ------NX---X-L-T--X-RN--GSSESFAX---------X------ 215
SMM.US.x.PBJ_6P6 ------N------L-R----RN--GSSESFAE-T-------------- 215
SMM.US.x.PGM53 ------N----I--------RN--GSSESLAE---------------- 215
SMM.US.x.SME543 -----GN-------------RN--GSS-S-AE---------------- 215
STM.US.89.STM_37_16 R-----G--GSI-V-T--G--H-P--S--S-E-TD------------- 215
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V

px
Vpx start Vpx end

MAC.US.x.239 MSDPRERIPPGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGG.WRP.GPPPPPPPGLA* 112
A.CI.88.UC2 -T-----V-----------------D--I-AL---------------------R-------L-S--T-------M---M-I-L----T---G---P--.---.----------V- 113
A.DE.x.BEN -T-----V-----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T#--G---P-RIG--#----------V- 113
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -A---KTV----G--V------A--E-M--A----------------------R----DL---Q--T-----R-M-Y-M-I-V----T---G---P--.---.------.---V- 112
A.GH.x.GH1 -T-----V-----------------D--I-AL---------------------R----D-------T-------M---V-I-F-R--T---G---P--.--S.----------V- 113
A.GM.87.D194 -A-----V-----------------D--I-AL---------------------A---------T--T------IM---VYI-F----T---R---P--.---.----------V- 113
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TN---T-----------E---D--D----A----------------------R---------R--T-------M---V---F----T-R-----P--.--S.----------V- 113
A.GM.x.MCN13 -T----TV----------E---N--D----A----------------------R---------Q--T-----------M-T---R--T---G---P--.---.----------V- 113
A.GM.x.MCR35 -T----TV----------E---N--D--I-A----------------------R---------Q--T-----------M-T---R--T---G---P--.---.----------V- 113
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T----TV----------E---A--D----A--------H-------------R---------T--T---------M-MY--A-RDGT---G#--PE-.--S#----------V- 112
A.GW.87.CAM2CG -T----TV----------E---A--D----A----------------------R---------Q--T-------M---V-I-F-R--T---G---P--.---.----------V- 113
A.GW.x.ALI -AN---TV-----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P--.--S.----------V- 113
A.GW.x.MDS -A----TV----------EQ--A--D----A----------------------R---------T--T-------M---MYI-GR---T-R-----P--.---.----------V- 113
A.IN.07.NNVA -T----TV--------------A--E----A----------------------G---------A--T-------M---M-I-ARR--T---G---G--.--S.--L------WV- 113
A.IN.95.CRIK_147 -T----TV--------------A--D----A----------------------G---------A--T-------M---I-I-VRR--T---G---P--.--S.----------V- 113
A.SN.85.ROD -T----TV--------------A-------A----------------------R---------E--T------I----VY--VR---T---R---P--.---.----------V- 113
B.CI.88.UC1 KM-----V-----D--------D--E--IT-L--V----------------C-A--RE-----S--T-----L-M---M-V-YT------Q----P--.--S.------------ 113
B.CI.x.20_56 KM-----V-----D---V----A--E--LA-L-K----------------K--A--R------I--T-----L-M---MYI-IA---T-RR----P--.--Q.------------ 113
B.CI.x.EHO KM-----V---------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P--.--S.------------ 113
B.GH.86.D205_ALT KM-----V-----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P--.--S.------------ 113
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 EM-----V-----------------E--IT-L--V------------------A---E----TI--T-------M----Y--LAR--A--R----P--.---.------------ 113
G.CI.92.Abt96 DM-----X--E--D-----------E--XT----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P--.--Q.------------ 113
AB.CM.03.03CM_510_03 KM-----------D--------X--E--IT-L--V----------------C-A--R------S--T-----L-M---M-V-YT---T-RQ----X--.--S.------------ 113
H2_01_AB.CI.90.7312A KM-----V-----D---V----A--E--IV-L---------------------A--R-D----I--T-----L-----M-V-FA---T--RG---P--.--R.------------ 113
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 KM-----V-----D--------D--E--IT-L---------------------A--RE-----S-XT-----L-M---M-V-FS---T-RR----P--.--Q.------------ 113
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 KM-----V-----D----E---N--E--IT-L---------------------A--RE-----S--T-----L-M---M-V-FS---T-RR----P--.--Q.------------ 113
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 RMX-X-XV-----D--------X--E--IT-L---------------------A--RE-----T--A-----L-M---M-V-FS---T-RR----P--.--Q.------------ 113
U.FR.96.12034 -G-----------E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P--.--S.----------I- 113
MAC.US.x.17EC1 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.1937 ---------------------------------------X----------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.2065 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.251_1A11 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -----------------V---------------------------------------------Q----------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.251_BK28 ---------------------------------------------------------------Q----------M-----------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.80035 -------------------------------X------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.81035 --------------------------------X------------------------------X----------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.85013 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.87082 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.92050 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.92077 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.93057 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.93062 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.95058 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.95112 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96016 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96020 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96072 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96081 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96093 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96114 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96123 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.96135 -X------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.97009 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.97074 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---------------------------------------------------------------Q--T-------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.SMM142_patent ---------------------------------------------------------------Q--T-------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MAC.US.x.r90131 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
MNE.US.82.MNE_8 ---------------------------------------------------------------Q----------------------------------.---.------------ 113
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------------------------------------------------------------.---.------------ 113
SMM.SL.92.SL92B -T-----------------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ--.--T.------------ 113
SMM.US.x.F236_H4 -------------------K--------------A--------------R---------M---E--T-------------V-----------E-----.--T.------------ 113
SMM.US.x.H9 -XX---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE-----.---.------------ 113
SMM.US.x.PBJ14_15 ----------------------D--D--------A--------------R------Y--M---V--T-----------M------------GE-----.---.------------ 113
SMM.US.x.PBJA ----------------------D--D--------A--------------R---------M---V--T-----------M------------GE-----.---.------------ 113
SMM.US.x.PBJ_143 -XX---X---------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE-----.---.------------ 113
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----------------------D--D--------A--------------R---------M---V--T-----------M------------GE-----.---.------------ 113
SMM.US.x.PGM53 ----------------------------------A--------------R------R--M---E--T-------------V---R-------E-----.--S.------------ 113
SMM.US.x.SME543 ------------------E-----------G---A------------------------M---E--T-------------------------------.--T.------------ 113
STM.US.89.STM_37_16 ----------------A-E------H----D------------------R------------PG------------------S-R-------------.---.------------ 113
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Vpr start Vpr end
MAC.US.x.239 MEER....PPE.NEGPQREPWDEWVVEVLEELKEEALKHFDPRLLTALGNHIYNRHGDTLEGAGELIRILQRALFMHFRGGCIHSRIGQPGGGNPLSAIPPSRSML* 101
A.CI.88.UC2 -..............#WK-LG-DC#.....*I----*R-------I--D-Y------N-----R---K------S--L-V-GSR----*TRRRT-CP-T-TP-G-H- 83
A.DE.x.BEN -T-APTEF---.DGT-R-DLGSD--I-T-R-I-----R-------I---YY-H----------R---KT------V---A--NR----*TRRRT-CP-A-TP-A-H- 105
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -T-APAEF---.D-T-P-G-G----IGI-R--R-------------T---Y-CA-------S-R---NV------V---A--KI-----TR-ET-F----TP-G-Q- 106
A.GH.x.GH1 -T-APTEF---.DGT-R--LGGD--IRI-G-I-------------I----Y-HS-----P---R-----------V-L-A--NR---S-TRRRT-FP-A-TP-G-Y- 106
A.GM.87.D194 -T-APTEF---.DGT-R--LGST--I-T-K-I----------C--I----Y------------R----V------V-I-A--DR--K--TRRRA-CP-A-TP-G-H- 106
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -T-APAEF---.DGT-P---G----I-I-R-I-----------------YY--T---------R----V------T---A--G-------R-R-------TP-N-Q- 106
A.GM.x.MCN13 -T-APTEF---.DGT-P---G---II-I-RKI-K----------------Y-HT---------R---NV----------A--RL-----T--RT-FP-TSTP-T-Q- 106
A.GM.x.MCR35 -T-APTEF---.DGT-P---G---II-I-RKI-K----------------Y-HT---------R---NV----------A--RL-----T--RT-FP-TSTP-T-Q- 106
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -T-APTEL---.DRT-P---G-A--I-I-R-IE----R-----------RY--T---------R-----------A---A--G------TR---------TP-G-H- 106
A.GW.87.CAM2CG -T-APTEL---.DGT-P---G----I-I-RDI-----------------G---A-------R-R----V------T---A--N------TR---------TP-R-*- 105
A.GW.x.ALI -T-APTEF--A#-GT-PGSQ#----I---R-I-----R-----M-I---GY--T-------R-R---NA----------A--GR--V--TR-R-------TP-N-Q- 105
A.GW.x.MDS -T-APTEL---.DGT-P---G----I-I-R-IT--------RS------R---T---------R-----------T---A--G------TR---------TP---Q- 106
A.IN.07.NNVA -T-APTEL---.DRT-P---G----I-I-R-I-----R-----------RY--T-Y---P---R----V------T---A--G-------R---------TP---R- 106
A.IN.95.CRIK_147 -T-APTEL---.DGT-P---G----I-I-R-I-----R-----------IY--D-Y-------R----V------T---A--G-------R------T--TP---R- 106
A.SN.85.ROD -A-APTEL--V.DGT-L---G---II-I-R-I-------------I---KY--T---------R---KV------T---A--G------TR---------TP-N-Q- 106
B.CI.88.UC1 -A-AAPET---.--S------E---ED-M--I-Q---R------------F--S------A------K-------L---A--Q-------------------*--R- 105
B.CI.x.20_56 -A-AAPET---.--D------E---ED----I-Q---R------------F--S------A------K-------L------Q-------------------*G-Q- 105
B.CI.x.EHO -A-AVPEI---.DKN------EQ---D----I-Q----------------F------N---------KL------L------Q-------------------*G-Q- 105
B.GH.86.D205_ALT -A-AAPEI---.--N------E--IG-I---I-Q----------------F--S------A------K-------L---A--Q------S-------T---P*G-R- 105
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -T-AAPET---.--D------E---ED------Q---R------------F--G-----IA--------------L------Q--------------V----*--QK 105
G.CI.92.Abt96 -A-E...I---.D-A----------------I------------------Y--D-------------K-------L----D-RC----GNA------T-----GVF- 103
AB.CM.03.03CM_510_03 -A-AXXXI---.--S----Q-E-RXG-I---I-Q--X--------X----F--S-Y----A-----VK-------L---A--R--------------X---P*G-Q- 105
H2_01_AB.CI.90.7312A -A-AASET---.--D------E---ED----I-Q---R------------F--S------A------K-------L------Q---------------T---EG-Q- 106
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -A-AAPET---.D-T---G--E---EDI-----Q----------------F--S------A------K-------L------Q------------------PGG-*- 105
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -A-AAPET---.--N---G--E---EDI-----Q----------------F--S------A------K-------L------Q--------------V---PGGL*- 105
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -A-AAPET---.D-S--XG--E---EDI-----Q----------------F--S-Y----A------K-------L------Q------------------PGG-*- 105
U.FR.96.12034 -A-I....---.DGA-----G----R-I--------VR------------Y----------------K-----I-L------R-----SSR-----TTV---*GV-- 101
MAC.US.x.17EC1 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.17EFR ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.1937 ----....---.----------------X--X--------------------------------------------------T----------------------X- 102
MAC.US.x.2065 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.251_1A11 ----....---.----*----G------------G---------------------------------------------------------R-------------- 101
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----....---.----------------------------------------------------------------------N--------------T-----GV-- 102
MAC.US.x.251_BK28 ----....---.----------------------------------------------------------------------N--------------T----*GV-- 101
MAC.US.x.80035 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.81035 ----....---.------------------------------------X---------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.85013 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.87082 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.92050 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.92077 ----....---.-----------------------------------------------------------------------X----------------------- 102
MAC.US.x.93057 ----....---.----------------------------------------------------------------------T---X-------------------- 102
MAC.US.x.93062 ----....---.---X------------------------------------------------------------------M----------------X------- 102
MAC.US.x.95058 ----....---.---------------------------------------------------------------------XT--X--------------------- 102
MAC.US.x.95086 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.95112 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96016 ----....---.----------------------------------------------------------------------X---X-------------------- 102
MAC.US.x.96020 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.96072 ----....---.----------------------------------------------------------X-----------F------------------------ 102
MAC.US.x.96081 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96093 ----....---.-----------------------------------------------------------------------------S------------X---- 102
MAC.US.x.96114 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.96123 ----....---.----------------------------------------------------------------------T-----XX----------------- 102
MAC.US.x.96135 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.97009 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MAC.US.x.97074 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----....---.-----------------K---------------------------------------------I---S--S--------------T--------- 102
MAC.US.x.SMM142_patent ----....---.-----------------K---------------------------------------------I---S--S--------------T--------- 102
MAC.US.x.r80025 ----....---.----------------------------------------------------------------------T------------------------ 102
MAC.US.x.r90131 ----....---.----------------------------------------------------------------------------------------------- 102
MNE.US.82.MNE_8 ----....---.D------------------------------------------------------K--------------T------S-------T-----R--- 102
MNE.US.x.MNE027 ----....---.D-------------------------------------Y--D-------------K--------------N------S-------T--------- 102
SMM.SL.92.SL92B --H.....A--.D-TNP-------IRD-----------------------YV-DTY---I-----I-K---K---L---H--T-------R-P---GS--SA-DV-- 101
SMM.US.x.F236_H4 -A--....---.D-A-----------------------------------Y--D---------------------I---S--A------SR-............V-- 90
SMM.US.x.H9 -T--....---.D-A---------X------X-----NX------X----Y--D-----------------G---I------R------S--X----T---X-GV-- 102
SMM.US.x.PBJ14_15 -T--....---.D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PBJA -T--....---.D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PBJ_143 -T--....---.D-A---------X------R-----NX------X----Y--D---------------------I------R------S--X----T---X-GV-- 102
SMM.US.x.PBJ_6P6 -T--....---.D-A----------------I-----N------------Y--D---------------------I------R------S-------T-----GV-- 102
SMM.US.x.PGM53 -T--....---.D-A-----------K----V------------------Y--D---------------------I------A------SR------T-----GV-- 102
SMM.US.x.SME543 -A--....---.D-A----------------I------------------Y--D---------------------I---S--A------SR------T-----A--- 102
STM.US.89.STM_37_16 -TH-....---.D------------------I-Q---R-------S----Y--D-------------K--------------R-------------AT---T-GV-- 102
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Tat start exon 1 end exon 2 start Tat end
MAC.US.x.239 METPLREQENSLESSNERSSCISEADASTPESANLGEEILSQLYRPLEACYNTCYCKKCCYHCQFCFLKKGLGICYEQSRKRRRTPKKAKANTSSASNKPISNRTRHCQPEKAKKETVEKAVATAPGLGR* 130
A.CI.88.UC2 -----KAP-S--K-Y--P-P-T--WEVAAQ-L-KQ---L-A--H------T-P------SF---L---------W-VRKGG------RT-THPP-TPD-S--IQ-GDSR-T-KQ---P-TP---TS----- 131
A.DE.x.BEN -----KAP-S--KPY--P---T--R-VTAQ-L-KQ---L-A--H----P-T-K----R-SF---L--S------S--RKGR-----R-T-TPSP--PD-S--T--GDS--T-EQ-K-S-AT-V-TC---Q- 131
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG ----SKAP-S--M-C--P---T--Q-VKSQ-L-KQ--RL-----Q-----N-P-----------L------------RKGR----------HS----D-S--T--GNS-T--KQTK-P-T-LE--R---Q- 131
A.GH.x.GH1 ---H-KAP-S----Y--P---T--QGVTAQ-L-KQ---L----H------T-S----Q-SF---L---------W-ARKSR-----R-T-THS----D-S--T--GDS--T-EQ-K-T-TTMV-TCS---- 131
A.GM.87.D194 -----K-P-S----Y--P---T--R-VTAQ-R-KQ---L-A--H------T-S----Q-S----L---------W-ARQGR-----R-T-THPPP--D-S--T--GDS--T-KQ-K-P-TT-VS-C---H- 131
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -----KAP-S--G-Y--P--RT--Q-VA-Q-L--Q-------------T-N-K-F--G--F---L---N-------DRKGR---S---T--HS-P--D-S--T--GNS-T--KQ-K-LGTTLEAD------ 131
A.GM.x.MCN13 -----KAP-S--M-Y--P---T--R-VGSQ-L-KQ---L----H----P-N-K----G--F---L---N-------DRKGR-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-TTLE--R----- 131
A.GM.x.MCR35 -----KAP-S--M-Y--P---T--R-VGSQ-L-KQ---L----H----P-N-K----G--F---L---N-------DRKGR-------T--HS----D-S--T--GNS----KQ-K-L-TTLE--CS---- 131
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -----KAP-S----C--P--RT--Q-VA-Q-L-RQ---------------T-S--------D--L---Q-----W-DRKGR-------T--HP----D-S--T---NS----KQ-K-L-AT-E-DL----- 131
A.GW.87.CAM2CG -----K-P-S--G-C--P--RT-GQ--T-Q-L-K----------Q---E-D-S----R------L-----------DRKGR----------HS----D-S--T---NS--A-KQ-K-L-AT-E-D------ 131
A.GW.x.ALI -----K-PGS--MPY--P---T--Q-VAVQ-L-KQ-------------T-N------E------L---N-----W-DRKGR---S---I--HS----D-S--T---NS---EKQ-K-L-TTLG-DC-P--S 131
A.GW.x.MDS --I--KAP------Y--P--HT--Q-VA-Q-L-RQ---------------N-N----R------I---N-----W--RKGR---------THP----D-S--T--GNS-T--KQ-K-L-AT-E-DL-P--- 131
A.IN.07.NNVA -----KVP-S----C--PF-HT--Q-VA-Q--V-QE-------FQ-----D-S-------F--EL---Q-------DRKGR----R--T--HP--TPD-S--T---NS-T--EQ-K-L-TT-D-DL-P--- 131
A.IN.95.CRIK_147 -----KAP-S----C--PFLHT--Q-VA-QG---Q---------------AS-----L------L---Q--------RKGR-------T-THPTLT-D-S--T--WNS----E*-K-L-TT-V-DLDP--- 130
A.SN.85.ROD -----KAP-S--K-C--PF-RT--Q-VA-Q-L-RQ-------------T-N-S----R------M---N--------RKGR-------T-THP-PTPD-S--T--GDS--T-KQ-K---AT-E-DT-P--- 131
B.CI.88.UC1 --I--Q---S--K--S-P--ST--PVVN-QG-D-Q---------------D-K-----------L---------W-D..HS-K-SS-R--VTA----DESL-AN-GDS--T-KQ-TK--TKGL-DL-P--- 129
B.CI.x.20_56 --I-SQ------RF------ST-GEG---QGLD-Q---------------N---------F-------------W-D..HS-K-SS-R--VTA---PDESL-TS-GDS--T-KQ-TK--EKGI-DL-P--- 129
B.CI.x.EHO --I--K---S--N--SGH--ST--GV-N-QGLD-R------------K--S--------S----L------------..-S-K-SS-R--TT----P-ESL-A--GDS--T-KQ-KE--TTR--DL-P--S 129
B.GH.86.D205_ALT --I--Q---S--K----P--ST--PVVN-QGLD-Q------------K--D-------------L-----------D..-S---SA-R--TTAP--PD-SL-A--GDS--T-KQ-KE--TTGT-D--P--- 129
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -GI--Q-------F-S----ST--EG-N-RGLD-Q---------------R-K-----------L-----------D..HS-K-SS-R--VTAPT---ESL-T-A-DG--A-KQ-KE--TTRT-D-----S 129
G.CI.92.Abt96 ----S-------K-CR-L---TF-ETVDA-GLEGTQA---Y---------S-K-----------L---N----V----P.R-------T---SF----ES--A---NX--K-K*--K--TK---DL----- 129
AB.CM.03.03CM_510_03 --I--QG--S--K--S-P--ST--PVVD-QG-DSQ------X-----K--N-K----X------L---R-----W-D..HS-K..R-R--TTA-P-PD-S--T---DS--A-KQ-KE--TTGT-DL-P--- 127
H2_01_AB.CI.90.7312A --I--QG-----RF-S----ST---VVN-QGLD-Q--------H---R--N-------------L-----------D..-S-K-SS-RN-TA-----D-SV-T---NS--T-KQ-KE--TTG--DL-P--S 129
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -----Q--G--SKF-K-H--ST---VVN-QGLD-Q------------G--N-K----A------L---N--------..-S-K-SS----TA-----D-SV-TS-GNS--T-KQ-KE--ATR--DL----S 129
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -----Q--G--SKF-K-H--ST---VVN-QGLD-Q------------G--N-K----A------L---N--------..HP-K-SS---RTA-----D-SV-TS-GNS--T-KQ-KE--ATR--DL----S 129
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -----Q--G--SKF-K-H--ST---VVN-QGLD-Q------------G--N-K----A------L---N-------D..-S-K-SS-R--TA-----D-SV-TS-GNS-TT-KQ-KE--TTR--D-----S 129
U.FR.96.12034 --I--K---S--K-CK-Q--ST--G-VG-QG--AA---------------S-K-----------L-------------P..---S---V--YS-AP---SL--G--NS--KEK*-KAL-T----DL----- 128
MAC.US.x.17EC1 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.17EFR --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------D-- 131
MAC.US.x.1937 ---------------------------P----------------------X-----------------------------X-------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.2065 ---------------------------P------------------------------------------------------------------------------------------------X------ 131
MAC.US.x.251_1A11 ---------------SGH---T---A-----L--------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ---------------------------T------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.251_BK28 ----------------------L----T-----------------------------------------------------------------------L-P----------------------------- 131
MAC.US.x.80035 ---------------------------P------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.81035 -G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.85013 ---------------------------P-------------------------------------------------X----------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.87082 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.92077 ----------------------------X--L--------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.93057 ---------------------------P---X---------------------------------------------------------------------X----------------------------- 131
MAC.US.x.93062 ---------------------------C----------------X-------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.95058 --------------------------XP--X-----------------------------------------------------------------------I---------------------------- 131
MAC.US.x.95086 ---------------------------P------P------------------------------------------------------------------------------------------------ 131
MAC.US.x.95112 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X---------------- 131
MAC.US.x.96016 ---------------------------X---X--------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.96020 ---------------------------P--------------------------------------------------------------------------------------X---------------- 131
MAC.US.x.96072 ---------------X--------------------------------------------------------------X---------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.96093 -----------------------------------------------X----------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.96114 -------------------------------L--------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.96123 ---------------------------P-----XX------------------------------------------------------------------------------------------------ 131
MAC.US.x.96135 ---------------------------P------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.97009 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MAC.US.x.97074 ---------------------------P-----------------------------------------------------------------------------X------------------------- 131
MAC.US.x.MM142_IVMXX --------------------Y----A-AI---------------------------------------------S--K-HR-----------------E--P--I-L---K--------A----------- 131
MAC.US.x.SMM142_patent --------------------Y----A-AI---------------------------------------------S--K-HR-----------------E--P--I-L---K--------A----------- 131
MAC.US.x.r80025 ---------------------------P------P------------------------------------------------------------------------------------------------ 131
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 131
MNE.US.82.MNE_8 ------------K---G----T---A-P-L-----E------------E-------------------------------R---------------------D-------K-EQ-----A----------- 131
MNE.US.x.MNE027 ------------K---G----T---A-T-L-----E--------------------------------------------R-------V-------------D--K----K-EQ-----T----V------ 131
SMM.SL.92.SL92B TGIQ*KG-GK*-RYYKRHC-YTLGM--PIQGLDSQ-DQ-PWD------T---S-F-----F---L---R-----T-AKP..---VK------PFDT--QS--SG--N---K-EQ--K--TE-D-DC----- 127
SMM.US.x.F236_H4 -----K--------CR-H--S---V-VP-------E............----K----R------H-------------H..-------T---PFP----SL-T-A-NR--K-E------TE--ADL----- 117
SMM.US.x.H9 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-EX--------XV-----KX----------H--X----------Q..-------T----F---D-SLXX-A-N---K-E------XE---DL--X-- 129
SMM.US.x.PBJ14_15 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q..-------T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.x.PBJA -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q..-------T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.x.PBJ_143 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-EX--------X------KX---R------H--X----------Q..-------T--------D-SLXX-A-N---K-E------XE---DL--X-- 129
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----K---S-----R-H--S---V--D-----S-E----------------K----R------H-------------Q..-------T--------D-SL-R-A-N---K-E------AE---DL----- 129
SMM.US.x.PGM53 -----K------G-------YT--E-VL-----KVE----C---------S-------------L-------------Q-R------------F--P-ESL-T-A-NS--K-E------TE---DL----- 131
SMM.US.x.SME543 -----K--------YR-H--S---V-VP-------E------------P---K----R------H-------------H..-------T-T-PLP----SL-T---NR--K-E---K--TE--ADL----- 129
STM.US.89.STM_37_16 -----K---S--R--S-P---T---V-A--GL--QE----W-------E-C-K-F---------L--VT-----T--R-..---VK----TYPI-----SL-T-A-NS--K-EQ-KE--TE-EST----K- 129
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MAC.US.x.239 MSNHEREEELRKRLRLIHLLHQTNPYPTGPGTANQRRQRKRRWRRRWQQLLALADRIYSFPDPPTDTPLDLAIQQLQNLAIESIPDPPTN...TPEALCDPTEDS.RSPQD* 107
A.CI.88.UC2 -CEKAD----QRE----R---------YR----G---N-R--R--Q-LR------KLHTA----A-SS--W---H--G-T-REL-----D...L--....SDSNQ.GLAET- 104
A.DE.x.BEN --ERAD--G-QGK---LR---------Q-----S---N-R--R--Q-LR-V---NKLCAV------S---R---H--R-T-QEL-----D...L--....SNSNQ.GLAET- 104
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -NGRAD--G-QRKQ---R---------Q-L---R---N-R--RKQH-R--V---NS--T-----A-S---R---R--G-T-QEL------...L--SSESTNNNQ.GLAETY 108
A.GH.x.GH1 -HEKADG---QE-----R---------H-----S---N-R--Q----LR-V----KL-T-------S---R---D--R-T-HEL-----D...L--....SNSNQ.GLAET- 104
A.GM.87.D194 -RDRAD--G-QEK----R----I----H-Q---S---N-R--R--Q-FR-V---TKLHTI------S---R------G-T-QEL-----D...L--....SNSNQ.GLAET- 104
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -TERAD--GV-RK----R---------Q-L---R---N-R---E---K-I--------T-----A-P---QT-----G-T-QTL----..............TTQ.-LAETQ 97
A.GM.x.MCN13 -TGRAD-----RK--------------Q-L---S---N-R---KQ--R--V----K--T-----A-S--GRT--H--E-T-QDL-----S...F--SSEGTDSNQ.-LAKN- 108
A.GM.x.MCR35 -TGRAD-----RK--------------Q-L---S---N-R---KQ--R--V----K--T-----A-S---RT--H--E-T-QDL-----S...F--SSEGTDSNQ.-LAKN- 108
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -TERAD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R---KQ--R-I-----S--T-----A-S---R---H--G-T-QDL------...L--SPESTNSNQ.-LAEA- 108
A.GW.87.CAM2CG -TERAD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R----Q--R-I--------T-----A-P---RT--H--E-T-QDL-----H...P--.......SQ.-LAEA- 101
A.GW.x.ALI -TERAG--D-QRK----R---------Q---------N-R----Q--G-IV------FT-----ASS---R-V-H--G-T-QDL-----D...L--SSESADNNQ.GLAET- 108
A.GW.x.MDS -NERAD--G-QRK----R---------Q-----R---N-R----Q--R-I-----S--T-----A-S---QTV----G-T-QDL-----H...L--.......SQ.-PAAT- 101
A.IN.07.NNVA -TERAG--GPERK----R---------Q-----R---N-R----Q--I-I-----S--T-----A-S-V-QT-----G-T-QEL-----H...P--.......SQ.-LAEA- 101
A.IN.95.CRIK_147 -NERAD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R----Q--L-I-T---S--T-----ANS-V-QT-----G-T-QEL-----H...P--.......SQ.-LAET- 101
A.SN.85.ROD -NERAD--G-QRK----R---------Q-----S---N-R---KQ--R-I-----S--T-----A-S---QT--H--G-T-QEL-----H...L--.......SQ.-LAET- 101
B.CI.88.UC1 -T..T--KD-Q-G---L----------QT----S---N-R---K--GL-I-------R-LS-S--EE-----V-R--E-TV-DL-N---S...--............TA-AF 95
B.CI.x.20_56 -T..T--KD-Q-G---L----------QA----S---N-R---K--GL-I-------R--S-S--EE-----V-R--E-T--DL-N---S...--............TT-AF 95
B.CI.x.EHO -N..A--RD-Q-G---L----------Q-----S---N-R---KQ-GL-I-------HPL--S--EG-------R----I-KDL-N---S...--............TA-AS 95
B.GH.86.D205_ALT -T..A--GD-Q-E---L----------Q-----S---N-R---K--GL-I-------H--STA-AEE--N----R----TV-DL-N--P-LNQS-............TT-AP 98
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -T..T--KD-Q-G---LR---------Q-----S---N-R------GL-I-----Q-HPL--S--EE--N-------K-TV-DL-T---S...I-............TA-TS 95
G.CI.92.Abt96 ---L.E------------F--------Q---X-----N-R-K-KQ--L-I-----------X--ARE----------S-T-QDX--S--A...V-KN-Q--PSN*.-TSPAR 106
AB.CM.03.03CM_510_03 -T..T--R..E-E---L----------H---------N-R---K--GL-I-------R--SAA-AEE--N----R----TV-DL-N----...--............TT-AP 93
H2_01_AB.CI.90.7312A -T..A--KD-Q-GI--L----------Q-----S---N-R---K--GL-I-------HPL-NS-AEE------RR----TV-DL-N---S...S-............TT-AP 95
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -N..A--KD-Q-----L----------QA----S---N-R---K--GL-I-------HPL--S-AEE------RR-------DL-N---S...S-............TT-AP 95
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -N..T--KD-Q---G-L----------QA----S---N-R---K--GL-I-------HPL-T--AEE------RR----T--DL-N---S...S-............TT-AP 95
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -T..A--KD-Q-G---L----------QA----R---N-R---K--GL-I-------HPL-NS-AEE-----VRR----T--DL-N---S...S-............TI-GP 95
U.FR.96.12034 ---P..--GVQR-------------------------N-R----Q--L-I-----K--T-------S-V--------G---QDL-E--AV...V--HQ........-TSAP- 99
MAC.US.x.17EC1 -N----------------------------------------------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.17EFR -N-------------------------------------R-------------T------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.1937 ----XX-----R---------------------------R-------------------------------------X------------...I----X------.------ 108
MAC.US.x.2065 ---------------------------------------R---------X----------------------------------------...I----------X.------ 108
MAC.US.x.251_1A11 --S------------------------------------R--------------------------------------------------...---------K--.------ 108
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --S------------------------------------R--------------------------------------------------...------G---N-.------ 108
MAC.US.x.251_BK28 --S---------------------S--------------R--------------------------------------------------...---------KG-.------ 108
MAC.US.x.80035 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.81035 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...-----------X.------ 108
MAC.US.x.85013 --X------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.87082 ---------------------------------------R----------------------------------------X---------...------------.------ 108
MAC.US.x.92050 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...I-----------.------ 108
MAC.US.x.92077 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.93057 --------------------------X------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.93062 ---------------------------------------R--------------------------------V-----------------...------------.------ 108
MAC.US.x.95058 ---------------------------S-----------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.95086 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.95112 ---------------------------------------X--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96016 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96020 ---------------------------------------X--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96072 ---X-----------------------------------R--------------------------------------------------...-----X---X--.------ 108
MAC.US.x.96081 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96093 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96114 ---------------------------------------R--------------------------------X-----------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96123 ---------------------------------------R--------------------------------V-----------------...------------.------ 108
MAC.US.x.96135 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------R---------------------X----------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.97074 ------------------------------X--------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.MM142_IVMXX -RS-TG-----R-----------------S-S------KR----Q---------------------------------------------...I---------N-.----A- 108
MAC.US.x.SMM142_patent -RS-TG-----R-----------------S-S------KR----Q---------------------------------------------...I-----#---N-#----A- 107
MAC.US.x.r80025 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MAC.US.x.r90131 ---------------------------------------R--------------------------------------------------...------------.------ 108
MNE.US.82.MNE_8 --S-AE-----R-------------------------N-R----Q--------------------N-----V------------------...I--I-H----NP.------ 108
MNE.US.x.MNE027 --S-AE-----R------------------S------N-R----Q----F------V---------------------------------...I--I-H----SP.------ 108
SMM.SL.92.SL92B -Q-P..-----R-------I-------A-----S---N-R---K---I-IV-------------A--DI------FDS-S-Q-L-E---T...V--T-R-QSA-*.-AC-KR 105
SMM.US.x.F236_H4 --ST..-----R------F--------Q---------R-R----Q----I--------------V------------G----EL-----S...A--P-N-VAKSP.*-H-N- 105
SMM.US.x.H9 --SN..-----R------F-------XX---------R-R---XQ----I--X-----------A------------G----XL-N--AS...A--P-K-AA-SP.*-H-S- 105
SMM.US.x.PBJ14_15 T-SN..G----R-----------S---D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--AS...A--P-K-AA-SP.*-H-SS 105
SMM.US.x.PBJA --SN..-----R---------------D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--AS...A--P-K-AA-SP.*-H-SS 105
SMM.US.x.PBJ_143 --SN..-----R--------------XX---------R-R---XQ----I--X-----------A------------G----XL-N--AS...A--P-K-AA-SP.*-H-S- 105
SMM.US.x.PBJ_6P6 --SN..-----R---------------D---------R-R----Q----I--------------V------------R----EL-N--AS...A--P-K-AA-SP.*-H-SS 105
SMM.US.x.PGM53 --SSAG-----R------F--------Q---------R-R----Q----I--------------A-S-----V----D-SL-N------S...V---...L--NP.--R--- 105
SMM.US.x.SME543 --ST..------------F--------Q---------R-R----Q----I-----------N---------------G----DL-----S...A--T-K-AAKS-.*-H-N- 105
STM.US.89.STM_37_16 --DQ..-----------QF--------Q---------N-R----Q--N------N---------AS------V----G-S-QDL----P-...L-KD-Q-TA-N*.--R-TR 105
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signal peptide end gp120 start

MAC.US.x.239 MGCLGNQLLIAILLLSVY.GIYCT..LYVTVFYGVPAWRNATIPLFCATKNRDTWGTTQCLPDNGDYSEVALNVTESFDAWNNTVTEQAIEDVWQLFETSIKPCVKLSPLCITMRCNKSETDRWGLTKSITTTASTTST....TA..SAKV.DMVNETSSCIAQDNCT.G 159
A.CI.88.UC2 -EPGR----AV---T-AC.L---K..Q---------V----S---------------I------D--Q-IP-----A----D------------R------------T---VA-N--P.....VTGNNTNA-AKP-AARP...-TNP-YLT..II--S-T-VGA----.- 156
A.DE.x.BEN -EPGR---FVV---T-AC.LV--S..Q-------I---K--S---------------I------D--Q-II-----A------------V----H------------T---VA-N-SR.....VQGNTTTPNPRTSS--....-SRPPTSAASII----N--ENNT-A.- 157
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG IMDSR---IV----T-AC.L---A..Q-------I---K--S-------R-------I------D--Q-IP-----A------------V----N-----V------T---VQ-E--S....TSTESSNS-SEG--VPEI..............L---T---TNNS-S.D 148
A.GH.x.GH1 KM-GKSL-CV-S--A-A-.LV---..Q---------V----S---------------I--K---D--Q-IT-----A----D-------V----S------------T---VA-S--S.....TTNNTTT.............-GSTTGMS..EI----PS.YS----.- 145
A.GM.87.D194 -EPGR----V----T-AC.L---K..Q-------I------S---------------I------D--Q-IT-----A----D------------R------------T---VA-N--I.....TSG-TA..............-PSPPNIT..IID-N-T--GDN---.- 145
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 TMSGKI---V-F--T-AC.L----..K---------V-K--S---------------I------D--Q-IP-----A----D-I-----V----N------------T---V--N--.....ASTESAVA......-TSP...SGPD.M.....I-D-DP--QLN--S.- 146
A.GM.x.MCN13 -MGGR----V----T-TC.L----..N-------I------S---------------I------D--Q-IT-----A----D------------N------------T---VA----N....TDARNTTT......PT-A...SPRT.I-PVTEIS-N----RAN--S.- 152
A.GM.x.MCR35 -MGGR----V----A-TC.L----..N-------I------S---------------I------DE-Q-IT-----A----D------------N------------T---VA----N....TDARNTTT......PT-A...SPRT.I-PVTEIS-N-T--RAN--S.- 152
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -KGSK-------V-A-A-.L-H-K..QF------I------S---------------I------D--Q-IT-----A------------V----N------------T---VA-N-........TRNMTT.....W-GRT.......DTQNITII-D--H.ARA----.- 145
A.GW.87.CAM2CG -ERGR---------A-AC.L---R.QQ-----------K--S---------------I------D--Q-IP-----A----D--I---------N------------T---VA-K--I.....STSDTTM.......IRT...-TPS.TAKEAPISDN-P--RTN--S.- 151
A.GW.x.ALI -MSSR----VT---A-AC.LV--K..Q-----------K--S---------------I------D--Q-I------A----D-------V----R------------T----A-K-SN....ISTESTTT...SPSPGST...LKPL.......I--SDP--KA---PR- 150
A.GW.x.MDS -TRKMH--------T-AC.L---KPQQ-------I------S---------------I------D--E-I------A----D-------V----S------------T---VA-N-SRLSDSASTRNTTTNA--A--TIR...ATTI.-PRNTTIS-N-P--RA---S.- 164
A.IN.07.NNVA -TRERA---VV---T-TC.L---K.QQ-------I---K--S----------------------D--Q-I------A----D-------V----N-----T------T---VA-E-KN....-ETGNATT....TAPT-T...PEINETTE...IS-NT--VRG---S.- 153
A.IN.95.CRIK_147 -AHE-T-----F--T-AC.L---K..Q-------I---K--S-------R-------I------D--Q-IV---A-A----D------------N-----T------T---V-----T....STT..TTT....TAPTSTS..AGSTATPKPI----NT--MHAN--S.- 154
A.SN.85.ROD -...M---------A-AC.LV---..Q---------T-K----------R-------I------D--Q-IT-----A-----------------H------------T---VA-K-SS......TESSTGNN-T-KSTST...-TTTPTDQEQEIS-DTP-ARA---S.- 154
B.CI.88.UC1 -AHTS-H-F-LL--I---GFLGHK.KN-------I-------V------T-------V---------T-ISV-I--A------------VD---S------------T---VA---..........NNTG-N-TTKPI-T...PITTTKPSENLL-D--P--KN-T-P.- 155
B.CI.x.20_56 -AHINSH---SL--I---GCMC...KQ-------I-------V------A-------V-----S---T-ISV-I--A------------VD---N-----L------T---VA-N-ST........NNTR-NNTTAST-T....GNSTTPIV..---AIP-VKAN--S.- 152
B.CI.x.EHO -AHVN-Y--VTL--I-I-GYMG...KNF------I---K--S-------R-------V------D--T-IQ--I--A----D----D--TK---S------------T---V--K---........-W-SASKET---SA...SLRS-TQ..TLL--D-K--QN-S-A.- 153
B.GH.86.D205_ALT -AYFSSR-P--L--IGISGFVC...KQ-------I-------V--I---T-------V---------T-IR--I--A----D----Q--VD---R------------T---VA-N-S-........-ETNPGN--S-T-T...KPTTTSRGLKTI---DP--KN-S--.- 155
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -AHINKY-FA-L--I-I-GFMG...EDF------I---K---V----------I---V------D--D-I---I--A----D-------VA---N------------T---V--N-SN........LNTTAN-TTANNIT...ASKNI....S-L-GND---RD----.- 151
G.CI.92.Abt96 -AY--------TX---T-GF.---..K-------I------SV---------------------D----L------A----D-------V----N-----T------T----A-----T--NK----GTT-V-PA-.......VPTTKMVTAEL--S--Q-LMY----.- 159
AB.CM.03.03CM_510_03 -AYSSSC-P-TL----ICGFTX...KQ-X-----I---X--XX--X-----------I------D--Q-IT-----A----X------------R------------T-XXVA-N-TT........-EATPQN.....-T...-RNTT.....IIEDNDP--SRN---.- 145
H2_01_AB.CI.90.7312A KM-GK-L-FV-S--A-A-.L----..K---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----S------------T---VA-S--S........-TAT--PP---NNT...-TTEPTTGGPEI---FP-MRT----.- 155
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 KM-GK-L-FV-S--A-AC.L--S-.KK---------V----S-------Q-------V---------Q-I------A------------V----N------------T---VA-N-TN........AT-S-NITRPX--I...DN.ITTTE...I-X-----QR-S--.- 152
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 KM-GK-L-F--S--T--S.L--SA.KK---------V----S-------Q-------V------D--Q-I------A----D-------V----N------------T---VA-N-T..............N-TKS.N-N...GN.VNITGTTLI----P--RN-S--.- 148
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 KMWGK-L-F--S--A-AC.L--S-.KK---------V----S---------------I------D--Q-I------A------------V----N------------T---VA-N-T..............N-NT..N-T...NTPT-STGGGLI----P--RN-S--.- 148
U.FR.96.12034 -A---------L-C-NACV.----..Q-------I--------------N-------------------L------A------------V----S------------T----A---S-T--N-----GTAA--..........-SPAMQESSKVI---EP--RNNS-S.- 156
MAC.US.x.17EC1 ------------------G.----..----------V--------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..--R-.---------------A.- 159
MAC.US.x.17EFR ------------------G.----..----------V--------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..--R-.---------------A.- 159
MAC.US.x.1937 ------------X----XG.--X-..-------------------------------------------M----------------------------------------------------------------X-X--....--..--X-.-------X--------.- 159
MAC.US.x.2065 ------------------G.----..--------------------------------------X----M-----------X-------X--------------------------------------------X----....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.251_1A11 ------------------G.----..-------------------------------------------L-----------E-------------------------T---------------------S---T.AAPK....AM..-E-I.N-I-------VH----.- 158
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------G.----..Q----------------------E-------------------L-----------E----------------------------------------K------L----P-AP-....A-..-.-I.----------TH----.- 158
MAC.US.x.251_BK28 ------------------G.----..Q------------------------------------------L-----------E-----------------------------------------------S--ITTAAP-....S-PV-E-I.------------N---.- 161
MAC.US.x.80035 ------X-----------G.----..-------------------------------------------M-----------------------------------X---------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.81035 ------------------G.----..Q------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....-T..--X-.----------------.- 159
MAC.US.x.85013 ------------------G.---X..X------------------------------------------X---------------------------------------------------------------------....--..--E-.----------------.- 159
MAC.US.x.87082 ------------------G.----..-------------------------------------------M-------------------------------R-------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.92050 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.92077 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.93057 ------------------G.----..Q------------------------------------------M------------------------------------------------X------------------PX....--..--X-.--------X-------.- 159
MAC.US.x.93062 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.95058 ------------------G.X---..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.-----X----------.- 159
MAC.US.x.95086 ------------------G.----..Q------------------------------------------L---------------------------------------------------------------------....--..--E-.----------------.- 159
MAC.US.x.95112 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.96016 ------------------G.----..-------------------------------------------M------------------------------------------------------------XA-------....--..--X-.----------------.- 159
MAC.US.x.96020 ------------------G.----..-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.96072 ---P---------X----G.----..Q------------------------------------------L-----------------------------------R----------------------------X----....-T..----.-----------X----.- 159
MAC.US.x.96081 ------------------G.----..-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.96093 ------------------G.----..------X------------------------------------L-------------------------------------------------X------------------X....--..--E-.----------------.- 159
MAC.US.x.96114 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.96123 ------------------G.----..X---X--------------------------------------L------------------------------------------------X-------------------X....-X..----.----------------.- 159
MAC.US.x.96135 ------------------G.----..-------------------------------------------M------------------------------------------------X-------------------X....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.97009 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.---------------A.- 159
MAC.US.x.97074 ------------------G.----..-------------------------------------------M---------------------------------------------------------X-----------....--..----.----------------.- 159
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------------------G.---I..Q-------------------------------------D----L-----------E----------------------------------------K------S-------T-....-TAK-VETR-I-----P-VVH----.- 162
MAC.US.x.SMM142_patent ------------#A----#.-I-I..Q-------------------------------------D----L-----------E----------------------------------------K------S-------T-....-TAK-VETR-I-----P-VVH----.- 160
MAC.US.x.r80025 ------------------G.----..Q------------------------------------------L---------------------------------------------------------------------....--..--E-.----------------.- 159
MAC.US.x.r90131 ------------------G.----..-----------------------N-------------------M---------------------------------------------------------------------....--..----.----------------.- 159
MNE.US.82.MNE_8 -------------F--A-G.---I..Q--------------------V-R--------------D----L---I-------E------------H------------T------K-------K------S---.AP-AI....PT..K-EAIKV---N-P--NH----.- 159
MNE.US.x.MNE027 -------------F--A-G.---I..Q--------------------V-R--------------D----L---I-------E------------H------------T------K-------K------S----AP-TK....-T..TT-EIEV---N-T-VNR----.- 160
SMM.SL.92.SL92B -A-P-LH---D--F---LG.TW-A..Q---I---I--------------Q-------V-----------L------A----D------------N------------T----A-K---N--------RAA---S-P-T-SP..LTAA-PSGEEI--D-M--TKNN--S.- 164
SMM.US.x.F236_H4 -----------L--V--LE.-C-V..Q-----------K-------------------------D----L-I----A----D------------N------------T----A-----T--------GNAG--TTA..IT...-TATPSVAENVI--SNP--KNNS-A.- 161
SMM.US.x.H9 -----------LS-X-ASG.---V..Q---------------V------R-------------------L-I----A----D------------N------------T------------XX-----GXPAP-TTQ-.....S-TPP-PIIAKV--DSDP--RSN---.- 161
SMM.US.x.PBJ14_15 -----------L----ASG.---V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-T-TQAS-TPT-PITAKV--DSDP--KIN---.- 166
SMM.US.x.PBJA -----------L----ASG.---V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-T-TQAS-TPT-PITAKV--DSDP--KIN---.- 166
SMM.US.x.PBJ_143 -----------L--X-ASG.---V..Q-------I-------V------R-------------------L-I----A----D------------N------------T------------XX-----GXPAP-TTQ-T-TQAS-TPT-PITAKV--DSDP--RSN---.- 166
SMM.US.x.PBJ_6P6 -----------L----ASG.---V..Q-------I-------V--------------------------L-I----A----D------------N------------T-------------------GTPAP-TTQ-T-TQAS-TPT-PITAKV--DSDP--KIN---.- 166
SMM.US.x.PGM53 ----------------A-G.----..Q-----------K-------------------------D----L-I----R-----------------N------------T----------T---------NEIP-TT--T-TKSPK-EA..ITAKVI--SDP--SNN---.- 164
SMM.US.x.SME543 -----------L--V--LE.-C-V..Q-----------K----------R--------------D----L-V-I--A-----------------N------------T----A-----T--------GRAE--TTAK--T...STTTTTVTPKVI--GD---KNNS-A.- 163
STM.US.89.STM_37_16 -A-P------------AC.LT---..Q------------------------------------------L-I----A----D------------N------------T----A-----N---K----GKTV--VTP.......--AAA-TKPEL-------VSNN---.- 159
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MAC.US.x.239 LEQEQMISCKFNMTGLKRDKKKEYNETWYSADLVCE..Q.GNNTGNESRCYMNHCN.TSVIQESCDKHYWDAIRFRYCAPPGYALLRCNDTNYSGFMPKCSKVVVSSCTRMMETQTSTWFGFNGTRAENRTYIYWHGRDNRTIISLNKYYNLTMKCRRPGNKTVLPVTIM 325
A.CI.88.UC2 -GD-G-VN--------EQ--I-G-TD----D-V--D..STNKTGT-.TT---R---.----K---------SMK----T-----------------A-N-P---AA------------------------------------------H-----H-K-------V-I-L- 322
A.DE.x.BEN -GY-E-MQ-E---K--EQ---RR-KD---LE-V--D..NTT.AG....T---R---.--I-K----------M---------F-------------E---T---AA------------------------------------------------R-K---------I-L- 319
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG -GS-EVVD-R------QL--PQQ-S-----K-V--D.TTN-TSRKC....------.----T----------M---------LC------------E---P---AAT----------------------------------------TH-----H-K-----S---I-LR 312
A.GH.x.GH1 -GK-EIVN-Q-Y----E-----Q-------K-V---..SNNTKD-K.N--------.----T-----------K----------------------E-------A-T---------------------------------------------SIH-K-------V-I-L- 311
A.GM.87.D194 -GK-EVVE-E------EQ---RK--DA---R-V--D..KTNGTG....T---R---.----K----------MK--------F-------------E-------AA-------------------------------K----------------H-K-------V-I-L- 308
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 -RE-D-VE-Q------EL----Q-S-----K-V---..SDNSTDRKRC..------.----T----------M---------FV------------E-N-----A-T--------P---L---------------------------------IL----E----V-I-L- 311
A.GM.x.MCN13 -GE-EVVN-Q------E-----Q-S-----K-V---..GN-TTDTC....------.----T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------F---------------------IH-K-------V-I-L- 315
A.GM.x.MCR35 -GK-EVVN-Q------E-----Q---A---K-V---..GN-TTSTC....------.----T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------F---------------------IH-K-------V-I-L- 315
A.GW.86.FG_clone_NIHZ -KE-E--D-Q-S----E---R-Q-T-A---K-V--D...NNTSSQSKC..------.----T----------M---------F-------------A-N-----AAT------------------------------K---------NF-----H-K---------I-F- 309
A.GW.87.CAM2CG --E-KIVK-H------E-----Q-------S-V--DNSTDQTTNETTC..------.----T----------M---------F-I------K----A-N-----A-T------------------------------K----------H---S-Y---------V-I-L- 318
A.GW.x.ALI -GD-E-VN-R------Q---P-Q-------K-V---.PFNTTTNQTRC..------.----T--------------------------D-I-----A-N-----AAT-----------------------------------------H-----H-K-------V-I-L- 316
A.GW.x.MDS --E-E-VK-Q------QI----Q-------S-V--G.EMNNTTNQSRC..--S---.----K---------TM---------F-------------Q-N-----A-T------------------------------K---------AS---SLH-K-------V-I-L- 330
A.IN.07.NNVA -RE-EIVI-Q------I---P-R-------S-V---..PDSTTSTR.NNSSSGQHMR-WYMRD--------DM-----------------------E-N-T---AA------------------------------S-----------H---SIY-K-------V-I-H- 320
A.IN.95.CRIK_147 -GE-EVVN-E------V---P-T-------R-VD--..PDSTTNSRKC..------.----T---------D------------------------A-N-----A-T-------------------------L---SKSD------------SIH-K-------T-I-L- 319
A.SN.85.ROD -GE-ET-N-Q------E-----Q-------K-V---..TNNSTNQTQC..------.----T----------------------------------A-N-----A-T---------------------------------------------SLH-K-----I-KQIML- 319
B.CI.88.UC1 IGL-NTVD-Y------R--E--Q-KD---EK--E-N..GNST....STI---RT--.--------------SL-----------------------------------------------------T-----M---SK----------------H---------I-I--- 318
B.CI.x.20_56 IGL-DVVN-T------RQ-ER-Q--D---RR--E--..G........T----RT--.--------------SL-----------I------------HN---------------------------------M--------------R------H-----------I--- 311
B.CI.x.EHO IGL-E--D-Q-K-------ES-Q-KD---KQ-----..KGTRSNE..-K--IKT--.--I-----------SL---------F--------K------N-------LY.----------------------------K---------S------H-K-----M-V-IRTV 317
B.GH.86.D205_ALT -GE-EIMQ-N-S----R--EL-Q-KD----E--E-N..NTR..KY.T----IRT--.-TI-----------SL---------FF--------------N-----A----------S--------------------EK---------T----SIH-K-------V-IRTV 319
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 I-F-N-VT-R-------V-EP-T--D---AE-VQ-N..G........---HIKT--.--I-----------QL---------F-FM----S-------N--------------------------------------KS---V-----K----IH---------V----- 310
G.CI.92.Abt96 IQS-S-VG-----------QR---------Q--QX-..-.S-KSE-------R---.-------------------------F-------------A-N-------T----------------------------------------------IX-----------I--- 325
AB.CM.03.03CM_510_03 --N-E-VT-N-S----EQ----R-------Q-V--D..KNNSSETLNKT---R---.----K---------TM-----T-----------------Q-N-----AA----I-------------------------------------------H-K-------V-I-L- 312
H2_01_AB.CI.90.7312A -GE-E-VD-Q------E---T-Q-S-----K-V---..SNNASD-R.D--------.----T--------------------F---------------N---------------------------------M---SK---------------IH-K-------V-I-L- 321
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -GE-E-VQ-Q-D-I--E-----R-------K-V--G..EANG..NI.---------.----T--------------------F--------E----T-N-------------------------------------------------------H-K-------V-I-L- 316
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 -GE-GIVQ-Q-D----E-----R-------K-V---..TNNGTNRT.D----K---.----T--------------------F--------D----KSN-------------------------------------------------------H-K---------I-LS 314
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -GE-GIVQ-Q-D----Q-----R-------K-V---..TNNGTN-T.N--------.----T--------------------F-M-------------N-------------------------------------------V----S------H-K-------V-I-L- 314
U.FR.96.12034 ----PLV--R-----------Q--K-----H-I---..-..-TSES--K-------.-----------------------------------------N-------T----RG-------------S---------------------------Y--------------- 321
MAC.US.x.17EC1 ----------------N-------------------..-.----------------.----K-------------------------------------------------------------------------------------------I---------------- 325
MAC.US.x.17EFR ----------------N-------------------..-.----------------.----K-------------------------------------------------------------------------------------------I---------------- 325
MAC.US.x.1937 ------------------------------------..-.----------------.-------------------------X--------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.2065 ------X-----------------------------..-.----------------.---------------------------------------------------------------------------------------------------X------------- 325
MAC.US.x.251_1A11 -------G----------------------------..-.--S-------------.------------------------------------------------------------------------------------------------I---------------- 324
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------G------------T---------T-----..-.--S-D-----------.--I-----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------- 324
MAC.US.x.251_BK28 -----------T--------T---------T-----..-.--S-D-----------.--------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------- 327
MAC.US.x.80035 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.81035 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.85013 ------------------------------X-----..-.----D-----------.--------------X-------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.87082 ----------------X-------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.92050 ------------------------------------..-.----------------.-------------------------------------------------------------------------------------------X----X---------------- 325
MAC.US.x.92077 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.93057 ------------------X-X---------------..-.-----X----------.-----------------------------------------X----------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.93062 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.95058 ------------------------------X-----..-.----X-----------.-----------------------------------------NX---------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.95086 ------------------------------X-----..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.95112 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96016 ---------------------X--------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96020 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96072 ---------------------X--------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96081 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96093 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96114 ------------------------------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.96123 ------------------------------------..-.----------------.-------------------------------------------------------------------------------------------H--------------------- 325
MAC.US.x.96135 ------------------------------------..-.----------------.-------------------------------------------------------------------------------------------H--------------------- 325
MAC.US.x.97009 ------------------X--------------X--..-.-----------X----.----------------------------------------------------------X------------------------------------------------------ 325
MAC.US.x.97074 --------------------------X---------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----P-------------------------------..-.--S-------------.------C---D------C-----------------------N---------------------R---------------------------H--------------------- 328
MAC.US.x.SMM142_patent ----P-------------------------------..-.--S-------------.------C---D------C-----------------------N---------------------R---------------------------H--------------------- 326
MAC.US.x.r80025 ------------------------------X-----..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MAC.US.x.r90131 ------------------X-----------------..-.----------------.----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 325
MNE.US.82.MNE_8 ----P---------------RR--------------..-.--S-E-----------.-----------------------------------------N-------------------------------------SK-------------------------------- 325
MNE.US.x.MNE027 ----P----------------R--------------..-.--S-ED----------.----------------------------------K------N-------------------------------------SK-----------N-------------------- 326
SMM.SL.92.SL92B I---P--G-Q---------Q-RQ-------R-----..-G--ES...---------.-----------------Y---------------------A-N--------------------------------------GS--------------I---------------- 328
SMM.US.x.F236_H4 ----P--G--------N-------------R--I--..-..SANES--K---H---.---------------------------------S--L--A-N--------------------------------------KS---------------R----E---------- 326
SMM.US.x.H9 ----P-V--------------R--------R-----..-NS-GNETD-K-------.-----------------X---------------------A-N-T-----------------------------------X-S----------X----R--------------- 328
SMM.US.x.PBJ14_15 ----P-V--------------R--------R-----..-NS..NETD-K-------.---------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------S---------------R--------------- 331
SMM.US.x.PBJA ----P-V--------------R--------R-----..-NS..NETD-K-------.---------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------S---------------R--------------- 331
SMM.US.x.PBJ_143 ----P-V--------------R--------R-----..-NS-ENETD-K-------.-----------------X---------------------A-N-T-----------------------------------X-S----------X----R--------------- 333
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----P-V--------------R--------R-----..-NS..NETD-K-------.---------------------------------S-----A-N-T-------------------------------------S---------------R--------------- 331
SMM.US.x.PGM53 ----P-V--R-------K------------R-I---..-.STTSR---K-------.---------------------------------------A-N-------------------------------------S-S--------------IR--------------- 330
SMM.US.x.SME543 ----P--G-------------I--------R--I--..-..PAN-S--K---Q---.---------------------------------S-----A----------------------------------------NS------------------------------- 328
STM.US.89.STM_37_16 --E-SLVG-------------R--------S--I--..-..-V--E------R---.---------------L--------------------T--A-N-------------------------------------------------------S--------------- 324
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MAC.US.x.239 SGLVFHS.QP.INDRPKQAWCWFGGKWKDAIKEVKQTIVKHPRYTG.TNN.TDKINLT.APGGG.DPEVTFMWTNCRGEFLYCKMNWFLNWVEDRNT..ANQKPK...EQH..KRNYVPCHIRQIINTWHKVGKNVYLPPREGDLTCNSTVTSLIANIDWID...GNQTN 479
A.CI.88.UC2 --HR---.-AV--KK-R------K-N--G-MQ-----LAG----K-.--D.-S---FV.K--V-S-----Y---------F--N-T-------N-.-...........S-K..Q---A---------------QY--------E---------I-----TDG..NQ..-- 470
A.DE.x.BEN -------.--I.-T--R----R---R-RE-MQ-----L-Q----K-.I-D.-G---F-.K--A-S----A-------------N-T--------K.............N-T..R---..---K--------------------E-A-E-----I-----IDK..NRTH-- 465
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --R----.R-I--E-----------D--K-MQ-----L------R-.--D.-Q---F-.Q--K-S-A--VY------------N-TR----I-N-...............AHPQ---A------------R--Q-I-------E-V-------I-----MF....D---S 459
A.GH.x.GH1 -------.--I.-T--R------K---RE-MQ-----LI-----K-.--D.-KN--F-.K--R-S----AY------------N-T-------N-.P...........N-T..QH--A-------------------------Q---------I-----VNS..NQ..-- 458
A.GM.87.D194 --RR---.R-VY-KK-G------Q-N-IE-MR-----LA-----G-.--D.-G---F-.K--I-S-----Y------------N-T-------NK.-...........N-T..HG--A---------------T---------E---------I-----SDG..NQ..-- 456
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --RR---.-KI--KK-R----R-K-E-RE-MQ-----L------K-.--D.-N---F-.--EKDS----AY------------N-T-------NK...............TGQQH-------E--------------------E-S-E-----I-----VDG...D-R-- 459
A.GM.x.MCN13 ---R---.--V--K--R------K-E--G-MQ---E-LA-----K-.--E.-KN--F-.---K-S----AY------------N-T-----I-NK...............T..H-----------------------------E---------I-----ANG...N-.-- 460
A.GM.x.MCR35 ---R---.--V--K--R------K-E--G-MQ---E-LA-----K-.--E.-KN--F-.---K-S----AY------------N-T-----I-NK...............T..H--------K--------------------E---------I-----ANE...N-.-D 460
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --FK---.--V--KK-R------E-Q--E-MQ---E-LA-----K-.NRSR-EN-KFK.---R-S-----Y--------S---N-T-------N-.-...........G-K..Q---A--R---------R----L-------E---------I-----AG-...Q..-- 457
A.GW.87.CAM2CG --QR---.R-I--K--R------K-N-TE-MQ-----LAE----K-.-K-.ITD-TFK.--ER-S-----Y--S------F--N-T-------NK.P...........NTT..----A-------------------------E---------I-----ER-...NQT-- 467
A.GW.x.ALI ---I---.--I.-K--R------K-E-RK-MQ---E-L------K-.--D.-NQ--F-.K--R-S-A--VY----------H-N-T-------NK.-...........G-E..QH--A----K----I---A-----------E---------------TDG...NQ.-- 463
A.GW.x.MDS -------.--I.-R--R------K-N-RR-MQ---E--I-----K-.-S-.ITN-TF-.---K-S----AY------------N-T-------N-.-...........DKP..WH-------K----------R---------E-V-------I-----DK-...NQ.-- 477
A.IN.07.NNVA P------.--.--T--R------K-R--E-MQ------AE----R-.--I.-E--KF-.---K-S----AY------------N-T-----I-N-.-...........NET..-H-------K--------A-RH--------E---D-----I----E......E---- 465
A.IN.95.CRIK_147 --YK---.R-V--T---------K-R----MQ---K-VAE---.AV.-KD.PKN-TFA.---K-S----EY------------D-T---D-I-N-P-...........RKA..W--------------------H--------E---------I-----VNE..IDKR-- 469
A.SN.85.ROD --H----HYQP--K--R------K------MQ---E-LA-----R-.--D.-RN-SFA.---K-S----AY------------N-T-----I-NK...............T..H---A----K----------R---------E-S-------I------QN...N---- 466
B.CI.88.UC1 ---N---.--.L-T--R------K-N-IE--R---E--I-----K-.---.-ER-R-V.G-SA-S----RH---------F--N-T-------N-.-...........GTT..QK---T---K--V--------Y--------T-S---S---------VYYDGNDTK-- 469
B.CI.x.20_56 --RR---.R-V--E--R------E-N-TE-MR---E-VM-------.IK-.IT----V.G-SA-S---ARY---------F--N-T-------GK-.............GT..------------V--------Y--------L-S-------I----E--...DS-E-- 459
B.CI.x.EHO --IL---.--.--K---------K-N-TE--Q---E--KN----S-.-T-.ISQ-R-A.EHARSS----RY------------N-TF------N-.-...........G.L..----AS------V-----I-R---------E-S---------------...DK-L-- 464
B.GH.86.D205_ALT ---L---.--.--K--R------K-N-TE------R--I-----K-GAK-.ITSVK-VSEH-K-S---T-Y------------N-T-------NK.-...........NTT..R---A-----------------I-------E-S------------NS....DNST-- 468
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ---I---.--.--Q--R--------N-TQ------E--A-------.--D.-A--K-A.EHSQ-S----RY------------N-T-------N-.-...........G.I..-K---------V------------------H---------I------T...NN-R-- 457
G.CI.92.Abt96 -------.--.--E--R-----------E-MQ---E-V----S-K-.--D.-KX-TF-.T--E-S----K---------------T-----I----M..TLL--Q...-RQ..R--------------------------------------------EENR..SN-H-- 481
AB.CM.03.03CM_510_03 P------.--.--R--R------R-N-TE-M------L------K-.--D.-T---F-.K--E-S----AY------------N-T-------N-.-...........GT...QH--A----K--------------------E---------I-----T....K----- 458
H2_01_AB.CI.90.7312A -------.--.--K--R------K-E-RE-MQ-----LI-----K-.--D.-RN-TF-.K--T-S----AY------------N-T-------N-.-...........G-T..QH--A----K--------------------Q---------------VDV..GN-R-- 470
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 -------.--.--E--R------E---RE-MQ-----LI-----K-.L-E.-S---F-.K--X-S----AY-----X------N-T-------N-.P...........N-T..Q---A----K--------------------Q---------I-----XRE..NESR-- 465
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --RR---.--I--TK-R----R-R-R-RE-MQ------IE------.-K-.IS---F-.R--E-S----K-------------N-A-------N-.............N-A..QL--A----S----------M---------E---------I------K-..DT--A- 463
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 -------.--.--N--R------K---XE-MQ-----LI-----N-.NKD.IX---F-.K--T-S----AY------------N-T-----X-N-.-...........G-...QH--A----K--------------------E---------I------L-...T---- 461
U.FR.96.12034 -------.-A.--NN----------N--G--Q---E--AN----H-.-K-.ISQ---A.E-A--.-S--K---------------T-------N-SM.....EGQTSR-R-..-----------V--------R-------------------M-----R-N...K---- 475
MAC.US.x.17EC1 -------.-R.-----R-----------------------------.---.-------.--R--.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.17EFR -------.-R.-----R-----------------------------.---.-------.--R--.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.1937 --X----.--.----------R-X-E--------------------.---.-------.-----.--------------------------------..T-----#..-XX..XXX----------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.2065 -------.--.-----------------------------------.--X.-------.--X--.--------------------------------..T-----...--X..------------------------------------------------H...E---- 479
MAC.US.x.251_1A11 -Q-----.--.------------R----------------------.---.-------.-----.--------------------------------..------...---..----------------------------------I------------T-...----- 478
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------.--.--------------N-------M------------.---.-------.--R--.------------------------------DV..T--R--...-R-..R----------------------------------------------T-...----- 478
MAC.US.x.251_BK28 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.------------------------------DV..TT-R--...-R-..R----------------------------------------------T-...----S 481
MAC.US.x.80035 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..----X-...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.81035 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..----XX...XX-..X------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.85013 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..T----T...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.87082 -------.--.-----------------------------------.---.-------.--R--.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.92050 -------.--.-X-X-X----------------------X------.---.-------.--X--.--------------------------------..------...-X-..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.92077 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.93057 -------.--.--------------X--------------------.--D.-------.-----.--------------------------------..T---XX...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.93062 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.------------------------------........--...---..-------------------------------------------------...----- 473
MAC.US.x.95058 -------.--.----------R-E-X--------------------.---.-------.-----.--------------------------------..-----T...XR-..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.95086 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..T---X-...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.95112 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96016 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..T-HXT-...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96020 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96072 -------.--.--------------E--------------------.--D.-------.-----.--------------------------------..T---X-...---..--------------------R----------------------------...----- 479
MAC.US.x.96081 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96093 -------.--.--E-------R---E--E-----------------.--D.-------.-----.-------------------------------X..T---S-...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96114 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..XHH---...X--..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96123 -------.--.--------------X--X-----------------.---.-------.-----.--------------------------------..T---S-...---..---X---------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.96135 -------.--.--------------X--X-----------------.---.-------.-----.--------------------------------..T---S-...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.97009 -------.--.-----------------------------------.---.-------.---X-.N-------------------------------..------...---..------------------------------X------------------...----- 479
MAC.US.x.97074 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..----R-...N....-------------------------------------------------...----- 477
MAC.US.x.MM142_IVMXX -A-----.--.V-E-------R---N--E-----------------.---.-------.--R--.------------------------------SL..TT----...-R-..---------------------------------------------N-T-...----S 482
MAC.US.x.SMM142_patent -A-----.--.V-E-------R---N--E-----------------.---.-------.--R--.------------------------------SL..TT----...-R-..---------------------------------------------N-T-...----S 480
MAC.US.x.r80025 -------.--.-----------------------------------.---.-------.-----.--------------------------------..T---X-...---..-------------------------------------------------...----- 479
MAC.US.x.r90131 -------.--.-----------------------------------.---.-------.---X-.N-------------------------------..------...---..-------------------------------------------------...----- 479
MNE.US.82.MNE_8 -------.--.----------R-E-N--E-----------------.---.-------.-----.-----------------------------K-LTGTT---Q...-R-..--------------------R----------------------------...----- 481
MNE.US.x.MNE027 -------.--.--E-------R-E-N--E-----------------.---.-------.--R--.-----------------------------K-LTGTT---Q...---..-------------------------------------------------...----- 482
SMM.SL.92.SL92B -------.--.--E--R----------RE-MQ---K----------.--D.-R-----.-----.--------------------------------SSPRWTTQTKK---..-----------------R-------------------------------...N-E-- 487
SMM.US.x.F236_H4 -------.--.--E---------E-S--K--Q---E-L--------.--D.-R-----.--A--.------------------------------DQKGGRW-QQNRK--Q..-K-----------------------------------------E----N...S-E-- 485
SMM.US.x.H9 -------.--.--E-----------E--E--R---XXL------K-.--X.XXQ-K--.-----.----------------------------XI.KNGSRWTSQNQK-RY..QK-------X-------------X-------------------E----N...--K-- 486
SMM.US.x.PBJ14_15 -------.--.--E--------------K--Q---E-L--------.--K.-EQ-K--.-----.-----------------------------I.QNGSRWTSQNQK-RQ..R------------------------------------------E----N...--E-- 489
SMM.US.x.PBJA -------.--.--E-----------E--K--Q---E-L--------.--K.-EQ-K--.-----.----------------------------NI.QNGSRWTSQNQK-RQ..R------------------------------------------E----N...--E-- 489
SMM.US.x.PBJ_143 -------.--.--E-----------E--E--R---XXL------K-.--X.XXQ-K--.-----.----------------------------XI.KNGSRWTSQNQK-RY..QK-------X-------------X-------------------E----N...--K-- 491
SMM.US.x.PBJ_6P6 -------.--.--E-----------E--K--Q---E-L--------.--K.-EQ-K--.-----.-----------------------------I.QNGSRWTSQNQK-RQ..R------------------------------------------E----N...--E-- 489
SMM.US.x.PGM53 ---I---.--.--E-----------S-RE--Q---E----------.--E.-K-----.-----.--------------------------------SGSLWTQQTKADEK..-----------------R-------------------------D-----...----- 489
SMM.US.x.SME543 -------.--.--E-------R---N-SE--Q---E-L--------.--D.-R-----.--A--.------------------------------DQNSNRW-QQKKP--Q..-------------------------------------------E----N...N-E-- 487
STM.US.89.STM_37_16 -------.--.--E-----------E-RG------E-L--------.--D.-A--RIV.-----.--------------------------I-N-S-SEMRDWN-NKK--Q..-----------V----------------Q-----------I------TN...N-E-- 483
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gp120 end gp41 start
*MAC.US.x.239 ITMSAEVAELYRLELGDYKLVEITPIGLAPTDVKRYTTGGTSRNKRGVFVLGFLGFLATAGSAMGAASLTLTAQSRTLL.AGIVQQQQQLLDVVKRQQELLRLTVWGTKNLQTRVTAIEKYLKDQAQLNAWGCAFRQVCHTTVPW....PNASLTPKWNNETWQEWERKV 644

A.CI.88.UC2 --F-----------------I------F---SE---SSA.PA----------L------------------S-------.------------I-------------------A----------------S---T-----------....V-D----R---M------KQ- 634
A.DE.x.BEN --F-----------------I------F----QR--SST.PV------------------------R----S-------.-------------------M------------A----------H-----S---------------....V-D--S-D-K-M------KQ- 629
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --F------------------------F---SE---SSA.PQ----------V------------------S-#-----#-------------------M----------------------R---R--S---------Y---L-....E-N-IV-D---M------QQT 622
A.GH.x.GH1 --F-----------------I-V----F---RE---SSA.PV-----------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D--S-D---M------KQ- 622
A.GM.87.D194 --F-----------------I-V---PF---KE---SSA.PV-----------------------G-----S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D---M------KR- 620
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --F-------------------V----F---AE---SSA.PG-H----L--------T---A---------S------F.R------------------M------------A---------A---R--S---------------....V-DT---E---M------H-I 623
A.GM.x.MCN13 --F------------------------F---AE---SST.PM-----------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---E---M------G-I 624
A.GM.x.MCR35 --F------------------------F---AE---SST.PM-----------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-DT---E---M------G-I 624
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --F---A--------------------F---S----SSA.HQ-HT--------------------------S-------.-------------------M------------A----------------S-----------S---....V-DT---D---M------Q-- 621
A.GW.87.CAM2CG --F--D---------------------F---SQ---SPA.HG-P---A---------T---V---T-----S-------.-----------------------------I--A----------------S---------------....A-E----D---M------Q-- 631
A.GW.x.ALI --F------------------------F---SER--SST.PR-----------------------T-A---S-------.-------------------M------------A-------------R--S---------------....V-N--K-D-D-M------QQ- 627
A.GW.x.MDS --F--D---------------------F---PE---SSA.HG-H-------------T---A---------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-S--E-D-E-M------Q-- 641
A.IN.07.NNVA V-F--G--D------------------F---PE---SFA.SR-QT---------------D----------S--P----.-------------------M------------A----------A----DS---------------....E-DT-V-N-K-M-CK---Q-- 629
A.IN.95.CRIK_147 --F---------V---------V----F---SE---SS-#-G-HT---L--E-------------------S--P----.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D-K-M--*---Q-- 632
A.SN.85.ROD --F------------------------F---KE---SSA.HG-HT-------------------------VS-------.--------------------------------A---------Q---R--S---------------....V-D--A-D-D-M------KQ- 630
B.CI.88.UC1 -------G-------------------F---EI---SST.-P------M------L--M-------T----S-------.----------------------------------------------L--S---------------....--ET---D-E-M---Q--KR- 633
B.CI.x.20_56 -------G-------------------F---NI---SSA.-P--R---M----------------------S-------.------------A-------------------S-------------L--S---------------....--E----N-TDM---Q--E-- 623
B.CI.x.EHO --V----S---K---------------F---SI---SSV.-P------L----------------------S-------.----------V---------------------A----------------S---------------....V-E--K-D---M---Q---Q- 628
B.GH.86.D205_ALT -SV----S-------------------F-----R--SSV.KP------M---------M-------T----S-------.---------PV---------------------A----------------S---------------....--ET---N---M---Q--KQ- 632
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 -------S-------------------F---S----SSA.-P------P----------------------S-------.--------------------------------A-------------L--S---------------....--KNF--N-D-M---Q--NQ- 621
G.CI.92.Abt96 -IF------------------------F---N----SSV.-PK---------------M------T-----S-------.-------------------M--------------------------R--S---------------DALGA-KT-E-Q---M------KQI 649
AB.CM.03.03CM_510_03 --F-----------------I------F---TEG--SST.PG-----------------------------S-------.--------------------------------A-------------X--S------------X--....V-E----N-D-M---Q--E-- 622
H2_01_AB.CI.90.7312A --F-----------------I-V----F---SE---SST.PG-H-------------T---A---------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D----D-D-M---Q--KQI 634
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --F-----------------I-V----F---AE---SS..PG-H-------------T---A---------S-------.-------------------M------------A----------------S------X--------....V-D----D-D-M---Q--KQI 628
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --F-----------------I-V----F---EQ---SS..PG-H---A---------T---T---------S-------.-------------------M------------A----------------S---------------....V-D--A-D-D-M---Q--KQI 626
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --F-----------------I-V----F---EQ---SSD.XX-H-----X-------T---AX---X----S-------.-------------------M------------A----------------S----X----------....X-XX-----D-M---Q--TQI 625
U.FR.96.12034 -S---------------------R---F---P----SSV.-P-----------------------------S-------.-------------------M--------------------------S------------------....I-DT---N-D-M------E-- 639
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------T---------------....-----I--------------- 644
MAC.US.x.17EFR -------------------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------T---------------....-----I--------------- 644
MAC.US.x.1937 -------------------------------X---------------------X-------------------------.---------------------------------------------------------------X-....--XNX--R-D----------- 644
MAC.US.x.2065 -------------------------------G-------------------------------------------X---.-----------------------------------------------------------------....---------D----------- 644
MAC.US.x.251_1A11 -------------------------------N-R---------------------------------------------.--------L--------------------------------------------------------....--------------------- 643
MAC.US.x.251_32H_PJ5 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------D---D--------- 643
MAC.US.x.251_BK28 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------D---D--------- 646
MAC.US.x.80035 -------------------------------X-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.81035 -------------------------------N-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.85013 -------------------------------X----X------------------------------------------.---------------------------------X-------------------------------....---X---X------------- 644
MAC.US.x.87082 -------------------------------X-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.92050 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.92077 -------------------------------X-----------------------------------------------.-----------------------------------------------X-----------------....-----I--------------- 644
MAC.US.x.93057 -------------------------------H-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---------X----------- 644
MAC.US.x.93062 -------------------------------G-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 638
MAC.US.x.95058 -------------------------------X-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-----X---D----------- 644
MAC.US.x.95086 -------------------------------N-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-----X--------------- 644
MAC.US.x.95112 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.96016 -------------------------------X----X------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------X-X----------- 644
MAC.US.x.96020 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.96072 -------------------------------H----A------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---------D----------- 644
MAC.US.x.96081 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MAC.US.x.96093 -------------------------------X-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------E------------- 644
MAC.US.x.96114 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---X----------------- 644
MAC.US.x.96123 -------------------------------G-----------------------------------------------.-----------------------------------------------X-----------------....-----X--------------- 644
MAC.US.x.96135 -------------------------------G-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---N----------------- 644
MAC.US.x.97009 -------------------------------X-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---------S----------- 644
MAC.US.x.97074 -------------------------------G-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 642
MAC.US.x.MM142_IVMXX -------------------------------N--------------------------------------V--------.-----------------------------------S-----------------------------....-------D------------- 647
MAC.US.x.SMM142_patent -------------------------------N--------------------------------------V--------.-----------------------------------S----------H------------------....-------D------------- 645
MAC.US.x.r80025 -------------------------------N-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---X-X--------------- 644
MAC.US.x.r90131 -------------------------------------------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....--------------------- 644
MNE.US.82.MNE_8 -------------------------------N-----------------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....---N---N------------- 646
MNE.US.x.MNE027 -------------------------------N---------P-------------------------------------.-----------------------------------------------------------------....-------N------------- 647
SMM.SL.92.SL92B ---------------------------M---H------S.--K------------------------------------.-------------------------------------------------S-------------L-....--D--V-D---M------K-- 651
SMM.US.x.F236_H4 --------------------I----------S-R----T-A---------------------------V--S-------.-------------------------------------------------S---------------....--ET-V-N---M-------Q- 650
SMM.US.x.H9 ---------------------------F---S------T-A------------------------------S-------.----------------------------------------------XX-S-----------X---....--DT---X---MX-----KQ- 651
SMM.US.x.PBJ14_15 --------------------------AF---S------T-A---------------------------V--S-------.---------------------------A---------------------S---------------....--DT---N---M------KQ- 654
SMM.US.x.PBJA --------------------------AF---S------T-A-----------------------S---V--S-------.---------------------------A---------------------S--------------R....--DT---N---M------KQ- 654
SMM.US.x.PBJ_143 ---------------------------F---S------T-A------------------------------S-------.----------------------------------------------XX-S-----------X---....--DT---X---MX-----KQ- 656
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---------------------------F---S------T-A---------------------------V--S-------.---------------------------A---------------------S---------------....--DT---N---M------KQ- 654
SMM.US.x.PGM53 -------------------------------S-R--.-T-A---------------------------V-RS-------.-----------------------------------------R-------S---------------....-----V-N---M-------Q- 653
SMM.US.x.SME543 ---------------------------------R----T-A------------------------------S-------.-----------------H-------------------------------S---------------....--D--V-N-D-M------G-- 652
STM.US.89.STM_37_16 --A----------------------------N----.-TS---T-----------------------------------.T------------------------------------------------S---------------....--D--V-D---M--------- 647
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MAC.US.x.239 DFLEENITALLEEAQIQQEKNMYELQKLNSWDVFGNWFDLASWIKYIQYGVYIVVGVILLRIVIYIVQMLAKLRQGYRPVFSSPPSYFQQTHIQQDPALPTREGKERDGGEGGGNSSWPWQIEYIHFLIRQLIRLLTWLFSNCRTLLSRVYQILQPI...LQRLSATLQR 811
A.CI.88.UC2 RY--A--SQS------------------------------T---------------I-A---A--V--L-SRF-K----------G-L--I--HT-RGQ-AN-ET-G-A-DAS-YDF---P-N--QL--HL-T----G-Y-I--D---ANSPTRRL-...S-N....-TA 797
A.DE.x.BEN RY--A--SQS----------------------IL------T--V-------H----I-A---A--V--L-SRF-K----------G-L--I--HK-RGQ-AN--T-E-V-GDS-YDL---P-N-VQ---HL-T---IG-YNI--D---KNSPTRRL-...S-S....-TA 792
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG RD--A--SRS--Q---------------------------T-----------VII-I-A------V--L-SR--K----------G-I--I--HK-WEQ-D--ETDE-A-NSI-D-----P-A--------------G-Y-V-KD----SFPT--L-...F-S-QRA-TT 789
A.GH.x.GH1 RY--A--SQS--Q---------------------------T-----------------V---A-----L-SR--K----------G-L--I--HT-RGQ-AN--T-E-DRDDD-YDL*--P-N------HL-T----G-YKI--D---TNSPTHRL-...S-N....-TA 784
A.GM.87.D194 HY--A--SQS--Q---------------------------T---------------I-G---A-----L-SR--K----------G-L--I--HT-RGQ-AN-ET-E-A-DDS-FGL---PLN--Q---HL-T----G-YNS--G---KNSPTRRL-...S-S....-TA 783
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 R---A--SES--Q---------------------------T----------M----IVA------V----SR--K----------G-I--I--HK-WEQ-D--ET-E-V-NDV-SR----P---------L------R-YNS--D----L-L---..............P 779
A.GM.x.MCN13 RD--A--SQQ--Q---------------------------T------------II-IVV-----------SR--K----------G-L--I--HK-WEQ-A--ET-E-V-NNV-D-----P-R------H------AG-YNI--N----ISLT-R-V...F-S-QRA-TA 791
A.GM.x.MCR35 RD--A--SQQ--Q---------------------S-----T------------II-IVV-----------SR--K----------G-L--I--HK-WEQ-A--ET-E-V-NNV-D-L*--P-R------H-------G-YNI--N----ISLT-R-A...F-S-QRA-TA 790
A.GW.86.FG_clone_NIHZ RY--A--SQS--Q---------------------T--L-FT--VR-------V---IVA-----------SR--K----------G-I--I--HK-QEQ-A--ET-E-V-SN--DR----P-A-------L------G-YNI--D----ISP-----...F-S-QRA-TA 788
A.GW.87.CAM2CG RY--A--SQS-----L-------------N----T-----T---S-----------I-V------V----SR--K--------S-G-I--I--HK--EQ-AS-ET-E-V-GN--DR---------------------G-YNI--N----IF-T----...--N....... 791
A.GW.x.ALI RY--A--SEQ--R--------T------------T--L--TA-V---------I--IVA------V----SR--K----------G-I--I--HK-QEQ---GET-E-V-DNV-DRL---P-A-L----HL-A---IG-Y-I--D----ISP-----...FRS-QRA-TT 794
A.GW.x.MDS RY--A--SQK---------Q------------I-------T---------------I-V------V----SR--K----------G-I--I--HK-REQ-D--ET-E-V-GN--DR----P-A-------L------R-YNS--D----IFLT----...F-N....... 801
A.IN.07.NNVA RH--A--SQS--Q-------------------I-------T---------------I-A--V---V--L-CSF-K----------G-I--I--HK-QEQ-D---T-E-V-DN--YR----P-A------LL------R-YNS-KD----SFLT----...--N....... 789
A.IN.95.CRIK_147 RY--A--SQS--Q-------S-------------------T----------C----I-V------V----SR--K----------G-I--I--HK-LEQ-A---I-E-V-DN--YR-*--P-A------HL------R-YNS-KD----SFLT----...--N....... 791
A.SN.85.ROD RY--A--SKS--Q-------------------I-------T--V-------L-I-A--A------V----SR--K----------G-I--I--HK-RGQ-AN-ET-E---SN--DRY---P-A--------------R-Y-I--D----SFLT--L-...Y-N....... 790
B.CI.88.UC1 N--DA--------------R-------------------FT--MA--RL-L-V-A-L-V-------M----R--K------------T--IP-RKHRGQ-AN-ET-DE--NE-AYR--------A-------RN--I--YNG--N--LKTS-----A...--........ 792
B.CI.x.20_56 HY-DA---Q--------------------H----S----FT--MA--RL-L-V---L-V------VI----R--K------------T--IP-HKHRGQ-AN-ET-DE--RE-DYR--------A-------RN--I--YNG--N--L-TS-----A...--........ 782
B.CI.x.EHO R--DA---K--------------------Q--I-S----FT--MA--RL-L---I-IVV---A---I----R--K------------T--IP-RK-RGQ-AN-ET-EG--NNE-YR-----------P----RD--I--Y-G------KTF-T---V...--........ 787
B.GH.86.D205_ALT H--DA----------------------I------------T------HL-L---A-LVV----V-------R--K------------T--IP-RK-RGQ-AN-ET-EG--ND-DYR------------L---RN--I--YNG-----LKTF---HQ-STN--........ 794
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 R--D----K---V------E---K-----Q----S----FT---A---I-L-VI--LVV-------L----R--K------------V--IP-HKGQGR-AS-ET-EG--DDEDYR------R---------RN--I--YNS--S--LKIF-P--LV...F-........ 780
G.CI.92.Abt96 N---D---R-------------------------------T--V--VYL-L-V-A---V------V--I-GR--------X------V--I--RK-QEX--K-EI-GES-NK--YR------------X---GN-----Y----A----IX-T---L...F--I-R---A 816
AB.CM.03.03CM_510_03 RD--A--SQI--Q---------------------S-----T---R---------A--VV-X-A------XSR--K---------SG-V--I--HT-QGQ--S-ET-EG--ND-DYR--------V---L---RN--I--YNG-----LKTS------...--........ 781
H2_01_AB.CI.90.7312A RD--A--SES--Q------------------------------V------------IVA--VI--V---IGR--R----------G----IR-HK-QEQ-AN-ET-EG--ND--YR----------------RN--I--YDG-----LKTF-T---A...--........ 793
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 RY--A--SES--Q----------D----------S-----X----------F----IVI---I--V--LXSR--R------X---G----IR-HKHREQ-AN-ET-EG--SDE-YR----------------RN--I--YGG------KTF----LA...--........ 787
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 RY--A--SVS--Q----------D----------S-----T----------F----IVA---I--V----GR--K----------G-L--IR-HKHREQ-AN-ET-EG--SDE-YR------------L---RN--I--YEG------KTF-T---A...--........ 785
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 R---A--SKS--Q---------------------------T----------L--E-IVA------V--L-GR--R----------G-L--IR-HKHREQ-DN-ET-EG--NDE-YR----------------RN--I--YEG------KTF----LA...--........ 784
U.FR.96.12034 NY------Q---A----------------N--I-------T--V--VYL-L-V-A-I-I------V--L-GS--K--------H---VE-IP--R-QEQ--KGEI-EGA-DS--YR------R------H---------Y-S--D----IC-S---L...F-SIR..... 801
MAC.US.x.17EC1 -------------------------------N------------------------------------V----------------------------------------------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.17EFR -------------------------------N------------------------------------V-------------------------------------G------------*-------------------------------------...---------- 810
MAC.US.x.1937 ------------------------------------------------------------------X---------------------------------------G------------------------------------X-------------...F---X----- 811
MAC.US.x.2065 ----------------------------------------X-----------------------------------------------------------------G--------X-----------------------------------------...F--------- 811
MAC.US.x.251_1A11 -----------------------------------------------------------------------------------------*------Q---------G--------------------------------------------------...--------R- 809
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------A-------...------A--- 810
MAC.US.x.251_BK28 --------------------------------------------------I-V------------------------------------*--T-------------G------------------------------------------A-------...--------R- 812
MAC.US.x.80035 ---X------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.81035 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.85013 ---X------------------------------------X-----------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.87082 ---X------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------X---------...---------- 811
MAC.US.x.92050 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------L---------...F--------- 811
MAC.US.x.92077 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.93057 ---X----------------------------------------------------------------------------------------X-------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.93062 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 805
MAC.US.x.95058 ---------------------------------------------------------V-----------------------------------H------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.95086 --------------------------------------------------X-------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.95112 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------X--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.96016 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.96020 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------X--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.96072 ----------------------------------------T------------------------------X----------------------------------G----------------------------------------L---------...----X---X- 811
MAC.US.x.96081 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.96093 ----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.96114 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------X------------------...---------- 811
MAC.US.x.96123 ---X------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.96135 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.97009 ---------------------------------------------------------------------------------X------------------------G---------------------X----------------------------...---------- 811
MAC.US.x.97074 ------------------------------------------------------------------------------------------------X---------G--------------------------------------------------...---------- 809
MAC.US.x.MM142_IVMXX ----A-----------------------------------T---------I--I-----------------R-----------------*--T--------K---KG---GS-------------------------------------A-------...F-------R- 813
MAC.US.x.SMM142_patent ----A-----------------------------------T---------I--I-----------------R-----------------*--T--------K---KG---GS-------------------------------------A-------...F-----#-R- 810
MAC.US.x.r80025 --------------------------------------------------X-------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MAC.US.x.r90131 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------...---------- 811
MNE.US.82.MNE_8 --------------------------------------------R--------------------------------------------*---R--Q----K--T-G---GS-------------------------------------A-------...F--F-T---- 812
MNE.US.x.MNE027 --------------------------------------------R------------------------------------------------R--Q----K--T-G---DS-------------------------------------A-------...F--F-T---- 814
SMM.SL.92.SL92B E---A---QM----RL------------------------T--VR------FL-I-IV-------V----SR---------------H--I---R-QE--AK--T-GE--N---YRL-----------------I----YN-LTR-A--A--N--QL...C----EIS-P 818
SMM.US.x.F236_H4 ----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP-HKGQEP--K--E-G---DR--SR-------------------------S--DW-L-S------V...--S--T---- 817
SMM.US.x.H9 N---A---XX---------X---------XX-XX---X--TX---------L--L---G------V-----R-------------AXVX-IP-XTGQE---K--E-G---XR---R---X---------------------S--DW-L-XC-----V...--S--R---- 818
SMM.US.x.PBJ14_15 N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--VP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V...--S--R---- 821
SMM.US.x.PBJA N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V...--S--R---- 821
SMM.US.x.PBJ_143 N---A---XX---------X---------XX-XX---X--TX---------L--L---G------V-----R-------------AXVX-IP-XTGQE---K--E-G---XR---R---X---------------------S--DW-L-XC-----V...--S--R---- 823
SMM.US.x.PBJ_6P6 N---A---QS-----------T----------I-------T----------L--L---G------V-----R-------------A-V--IP--TGQE---K--E-G---GR---R-------------------------S--DW-L-NC-T---V...--S--R---- 821
SMM.US.x.PGM53 -D--A---QA----------------------I-------T----------L--L--VG------V---I-R-------------V-V--IP-HKGQEQ--K--E-G---DR---R------------------------N----Y-L-I------V...F---...--- 817
SMM.US.x.SME543 ----A---Q-----------------------I-------T---R------L--L--VG------V-----R----------P--A-V--IP-HK-QEP--K--E-GE--DR--SR-------------------------S--DW-L-I------V...-----R---- 819
STM.US.89.STM_37_16 ----A---Q------V------------------------T--VR-------L-I-LVM--VA---M-L--R--K-----------CR--IP-HKGQEQ--K--T-EG--DR--IN--------T-------V------YN-F-AC---I--T-H-T...F--I-RI--- 814
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MAC.US.x.239 IR.EVLRTELTYLQYGWSYFHEAVQAVWRSATETLAGAWGD.LWETLRRGGRWILAIPRRIRQGLELTLL..* 879
A.CI.88.UC2 --.DW--LKAA-----CEWIQ--F--IA-T-R-------RG.-CKAVQ-I--G---V-------A-IA--..- 866
A.DE.x.BEN --.DW--LKAAQ----CEWIQ--F--FA-TTR--------W.---AA--I--G---V-------A--A--..- 861
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --.DW--LTIA-----CEWIQ-VL-VLA-TTR----S--R-.--GAMG-I--G---V-------A--A--..- 858
A.GH.x.GH1 --.DW--LKAA-----GEWIQ--F--FAKTTR----S---G.-CAAVQ-V--G---V-------A-IA--..- 853
A.GM.87.D194 --.DW--LKAA-----CEWIQ--FR-FA-T-R--I----RG.-C-AAQ-I--G---V-------A-IA--..- 852
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 L-.DW--LKAA-----CEWIQ--F--LA-VTR---TS-GRS.--GA-G-I--G---V-------A-IA--..- 848
A.GM.x.MCN13 --.DW---DAA-----CEWIQG-F--FA-ATR-----T-R-.--GA-Q-I--G---V-------A-IA--..- 860
A.GM.x.MCR35 --.DW---DAA-----CEWIQG-F--FA-ATR-----T-R-.--GA-Q-I--G---V-------A-IA--..- 859
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --.DW--LKAA-----CEWIQ--F--LA-TTR------GR-.--RA-Q-I--G---V-------A--A--..- 857
A.GW.87.CAM2CG L-.DW--PKVAF----CEWIQ--F--AA-A-R------CR-.V-GM-Q-I--G---V-------A--A--..- 860
A.GW.x.ALI --.DW--LKAA-----CEWIQ--FR-FA-I-R---TNT-R-.--GAVQWV--R---V-------A-IA--..- 863
A.GW.x.MDS L-.DQ--LRIAF----CEWIQ--F--FA-VTR---TS-CRG.--G--G-I--G---V-------A-IA--..- 870
A.IN.07.NNVA L-.DW--LRTAF----CEWIQ--F--AA-TTG----S-CRS.--G----I--G---V-------A--A--..- 858
A.IN.95.CRIK_147 L-.DW--LKTAF----CEWIQ--F--FA-T-GK---S-GRN.-CG-VE-I--G-----------A-VA--..- 860
A.SN.85.ROD L-.DW--LRTAF----CEWIQ--F--AA-ATR------CRG.--RV-E-I--G---V-------A-IA--..- 859
B.CI.88.UC1 ....P--LS-A-----I-W-Q--I--AT-A-R----NTGRA.--KA---TAEA-I------------A--..- 858
B.CI.x.20_56 ....P--LS-A-----I-WLQ--I--AT-A-G----N-GRA.---A---TAGA-I-V----------A--..- 848
B.CI.x.EHO ....P--LPPA--R--I-W-Q--I--AA-A-G----S-ART.S-GV---AAGE-I---------A--A--..- 853
B.GH.86.D205_ALT ....P--LPVA-----I-W-Q--LR-AA-ATG----S-GET.---A---AA-A-I---------------..- 860
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 ....Q--LP-A-----IGW-Q--I--AT-A-G---TNTGRA.---A---TA-A-V------------A--..- 846
G.CI.92.Abt96 --.-H--L-AA-FS--FRWLQ--CT-AT-A-Q---TST-RA.--K--G-V--G-----------------..- 885
AB.CM.03.03CM_510_03 ....P--LPFA-----IGW-Q--LR-AA-ATR----S-GET.---A--GAA-A--------------A--..- 847
H2_01_AB.CI.90.7312A ....P--LLFA-----IGW-Q-----AAGATG----STGRT.---A---TA-G-I-V----------A--..- 859
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 ....P--LP-AH----I-W-Q--I--AA-A-G---TSTSRT.---A---TA-G-I---------------..- 853
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 ....P--LL-AH----I-WLQ-----AA-A-G----S-SRT.I--A---TA-G-I------------A--..- 851
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 ....PF-VP-AH----I-WLQ-----AA-A-G---TN-SRT.I--A---AA-G-I----X-------X--..- 850
U.FR.96.12034 ...-R-HL-IA------Q--K--F--FGKA-R---SRTGRE.-----G-V---LR---------F--A--..- 868
MAC.US.x.17EC1 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.17EFR --.----------------------V---------------.----------------------------..- 879
MAC.US.x.1937 --.-----------------Y--------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.2065 -X.-------X---------X------------------X-.X--------X------------------..- 880
MAC.US.x.251_1A11 --.--------------N-------VD--------------.-*-A------------------------..- 877
MAC.US.x.251_32H_PJ5 --.-----------------Q----VG--------------.----------------------------..- 879
MAC.US.x.251_BK28 V-.-----------------------G------------R-.----------------------------..- 881
MAC.US.x.80035 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.81035 -X.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.85013 --.-----------------------X--------X-----.----------------------------..- 880
MAC.US.x.87082 --.-------A------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.92050 --.-------A------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.92077 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.93057 --.--------------------------------------.---X---------------X--X-----..- 880
MAC.US.x.93062 --.-------------C---Q--------------------.----------------------------..- 874
MAC.US.x.95058 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.95086 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.95112 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.96016 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.96020 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.96072 --.----I------------Y-----F--------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.96081 --.--------------------------------------.-----------------X----------..- 880
MAC.US.x.96093 --.-----------------------X--------------.-------------------X-----X--..- 880
MAC.US.x.96114 --.-----------------X--------------------.X---------------------------..- 880
MAC.US.x.96123 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.96135 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.97009 --.------------------------------------X-.----------------------------..- 880
MAC.US.x.97074 --.--------------X--X--------------------.----------------------------..- 878
MAC.US.x.MM142_IVMXX --.----L------------Q-----AQ------------E.---A-Q----------------------..- 882
MAC.US.x.SMM142_patent --#----L------------Q-----#Q------------E#---A-Q----------------------..- 878
MAC.US.x.r80025 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MAC.US.x.r90131 --.--------------------------------------.----------------------------..- 880
MNE.US.82.MNE_8 --.-----------------Q----VA--------------.-----G-V--------------------..- 881
MNE.US.x.MNE027 V-.-----------------Q----VA--------------.-----G-V-------------E------..- 883
SMM.SL.92.SL92B --.-LV-R-AG-IR---N--I--C-EA----Q-AIV----L.I----G-V--G-A------------M-N..- 887
SMM.US.x.F236_H4 V-.--I-I-IA------R--Q-----W-KL-R----S----.I----G-V--G-----------------..- 886
SMM.US.x.H9 A-.--I-V-I-------R-LQ--AXXW-KFXR----S--R-.-----G-V--G----XX-----------..- 887
SMM.US.x.PBJ14_15 A-.--I-VQIA------R-LQ--A--W-KLVR----S--RH.-----G-V--G-----------------..- 890
SMM.US.x.PBJA A-.--I-VQIA------R-LQ--A--W-KFVR----S--R-.-----G-V--G-----------------..- 890
SMM.US.x.PBJ_143 A-.--I-V-IA------R-LQ--AXXW-KFXR----S--R-.-----G-V--G----XX-----------..- 892
SMM.US.x.PBJ_6P6 A-.--I-VQIA------R-LQ--A--W-KFVR----S--R-.-----G-V--G-----------------..- 890
SMM.US.x.PGM53 --.--V---IS-----CRW-Q-----A--ARG----S--R-.S----G-V---V-------------A--..- 886
SMM.US.x.SME543 V-.--I-I-I----------Q--A--W-KF-R----S--R-.I----G-V--G-------V------A--..- 888
STM.US.89.STM_37_16 --.--V-LGAA-----CIWIQ--A--A--A-G----S-GR-.-----G-V--R-G---------------..- 883
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MAC.US.x.239 MGGAISMRRSRPSGDLRQRLLRARGE.TYGRLLGEVEDGYSQSPGGLDKGLSSLSC..EGQKYNQGQYMNTPWR.NPAEEREKLAYRKQNMDDIDE*DDD.LVGVSVR.PKVPLRTMSYKLAIDMSHFIKEKGGLEGIYYSARRHRILDIYLEKEEGIIPDWQDYTSGPG 163
A.CI.88.UC2 --ASG-KKL-KQ-QG--E-------G.G-V-QCSASGGES---Q--SGREQK-P--..---Q-R--D-------.T--M-GQ-ES-KQ-----V-SD-N-.Q-----T.SR----P-T----V--------------MF--RD------L-------V-----N--H--- 164
A.DE.x.BEN --ASG-KKL-KH-RG--E-------D.G--KQRDASGGE---FQEESGREQN-P--..---Q-Q--E---S---.---T--Q-DL--Q-----V-SD---.-I--P-T.-R--R-E-T-----------------Q-MF--R---------------------N--H--- 164
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG --ASG-KKC--SLQG--E--------.-C-GQWDGSAGE-L-FQE-SGR-QNLP--..---R-Q--DF------.T--AG--GTL-KQ-----V-ADN-N.-I--P-T.-R----A-T----V-I---LN-----D-M---E---------M-----------N--H--- 164
A.GH.x.GH1 --ASG-KKH-KH-QR--E-----H-G.G-VQQCNASGGE----QE-SG--QK-P--..---Q-R--DF------.T--I-GQ-KL-KQ-------SS---.----P-T.-R----A-T----V-------.-R--D-MF--RD------L-------------N--H--- 163
A.GM.87.D194 --ASG-KK--EH-QG--E-------G.G-VKQRNASGGES---QE-SGREQK-P--..---Q-Q--EF------.T--AIGQ-NS-KQ-----V-SD---.----P-M.-R----E-T--------------------F--RE------LF------------N--H--- 164
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 --ASG-KK-----RG-QE-------G.AC-G-WD-S-G----FHE-SGREQKLP--..---R-Q--DF------.T--T-K--ES--Q-----V-SD---.-----DT.SR----A-T-RM-V---DL--D------M---E---------------------N--H-L- 164
A.GM.x.MCN13 --ASG-KE-----QG--E--------.-C-GHCSGSGGE-L--QEESGREQR-P-Y..---R-Q--DF------.T--K-G--EL-KQ--R--V-SD---.------T.-R----ELTHR----V------------M---E-----------------A---N--H--- 164
A.GM.x.MCR35 --ASG-KE-----QG--E--------.-C-GHCSGSGGE-L--QEESGREQR-P-Y..---R-Q--DF----*-.T--K-G--EL-KQ--R--V-SD---.--K---T.-R----E-THR-----------------M---E----------K----------N--H--- 163
A.GW.86.FG_clone_NIHZ --ASG-KK--K-LQG-QE---Q----.-C-GRCN-SGG--L--HE-SGREQN-P--..---R-Q--DFV-----.T--A----EL-KQ-----V-LD---.Q--FP-T.-R----P-TF---V--------------LF--Q-------L--D................. 147
A.GW.87.CAM2CG --ASG-KK----LQG-QE------AG.-C-ECYNAL-GESLR-QE-S-REQN----..---R-Q--DF------.A--A-GK-N---Q-------SD---.----PAT.-R------T----V--------------LF--E-----------------A---N------ 164
A.GW.x.ALI --ASG-KK--G-LQG--E---QTP--.-C-GQCSGSGG-----Q--SGR-QKLP--..---R-Q--DF------.T--T----EL-KQ-----V-LD---S------T.-R-Q----T----V----L---R-----MF--E---------------------N--H--- 165
A.GW.x.MDS --ASG-KK-----RG-QE------AG.AC-GHWD-LGGE--R-QE-S---QR-P--..---Q-Q--DF------.T--T-G--DS--Q-----V-SD---.---Y--T.-RT---A-T----V--------------MF--E---------------------N--H--- 164
A.IN.07.NNVA --ASG-KKH---PRG--E------AG.AC-GRCDALGGE--RFQEESGR-Q--P--..--RQNH--E-ADR---#I-ST--PNDW-GE--K#-V-SD---.----P-T.SRTQ--E-T--F------L--D------M---E--RE-I-L-------------N------ 163
A.IN.95.CRIK_147 --ASG-KKH-K--RG--E-----QA-.-CVGQWK-LGGE----QE-S---QR-P--..---Q-Q--DF------.T--T-KG-DL--Q-----V-SD---.------T.-R------T-RM------L---------MF--E............................ 136
A.SN.85.ROD --ASG-KKH---PRG-QE------AG.AC-GYWN-SGGE--RFQE-S-REQK-P--..--RQ-Q--DF-----K.D--A----NL--Q-----V-SD---.Q-R---T.------P-THR-------L--TR-----MF--E---K--N----------A---N--H--- 164
B.CI.88.UC1 --S-G-KKQ-KQQRG--E----TQE-.P--K-SEGQRKQS-R----S--D-N-P--..--RN.............A-RA-GGG....Q-DT--S--DNE...---Y--PNR.---S-T--M--------------------E-------T---N----VSG--N--Y--- 146
B.CI.x.20_56 --S-G-KKQ-KQQRG--E----T-E-.P--K-SE-RRGQS-R---ES--D-N-P-Y..--RM.............PQGQKGGG....Q-DK-NS--D-E...--AY--PS-.---A-T----V-----L--------LF--E-------TH--N---VVSG--N--H--- 146
B.CI.x.EHO --S-G-KKQ-KQQPG--E------RG.PR-ESS--RQERSL-Y---S----N-P--..D---.............TLGA-GGG....--DS-ED--DNE...---R--PGV.---P-TF---V-----L----E----F--E---K---T---N----VSG--N--H--- 146
B.GH.86.D205_ALT --S-G-KK--ERQQG--EK---VPER.P----S--RREQS-R---ES--D-N-P--..---N.............ARGA-GGG....Q-DA-ES--D-E...--AICKT-I----P-T----V--------Q-----M---E-------T-F-N----VSG--N--H--- 147
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 --S-G-KKQ-KQRRG--E---QTQEG.P----SE-QRGQS-R----S--DSN-P--..--RS.............A-GAQGGG....Q-GIE-S--DNE...---Y--PNR.---P-T---------W-------------E----L--T---N----VSG--N--H--- 146
G.CI.92.Abt96 --S-G-KK-APQQLG--K---Q----.P--K-WEGL-E----YREESG--------..---Q-T---F------.---T--A-----X--N--V-SD-N-.----P-Y.------V-------------------------E---------M---Q-------N--A--- 164
AB.CM.03.03CM_510_03 --S-G-KK--EQQRG--E----V-ER.P--K-S-GRRERS-R--EES--D-N-P--..--.N.............ALGA-GGG....Q--A-ES--D-E...--AY--PSR.---P-T--T-------L------D-----E-------T-F-N----VSG--N--H--- 145
H2_01_AB.CI.90.7312A --S-G-KKQ-KQQRG--E-----Q-G.P----S-GRRGES----EES-R--N-P--..---T.............A-GA-GGG....Q-DIEED--DNE...---Y--PQV.---P-T--------------------F--E-------T-F-N-R--VGG--N--Y--- 146
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 --S-G-KKQ-K-QRG--E-----PAG.P----SEGRRGES----EES--D-N-P--..---N.............A-GA-GGG....Q-DIEED--D-E...--AY--PN-.---A-T--------------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H--- 146
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 --S-G-KKQ-K-PRG--E-----PAG.P----SE-RRGES-R--E-S--D-N-P--..---N.............T-GA-GGG....Q-DIEED--D-E...--AY--PN-.---S-T--------------------F--E-------T-F-N----VSG-XN--X--- 146
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 --S-G-KKQ-K-LRE--E----TPAG.P----S-GRRGES----EXS--D-NXP--..---N.............A-GA-GGG....Q-DIEED--DNE...--AY--PN-.---E-T----V---------------F--E-------T-F-N----VSG--N--H--- 146
U.FR.96.12034 ---S--KKH-KR--K--E---A----.N----W-GL---FELYQ--SG-D---RF-EAQ--G-SE-EF------.T--TGKD--Q-KQ-----V--E-N-.----A--.-R-A----T----V------------D--F--Q-----------N---------N------ 166
MAC.US.x.17EC1 --------------------------.-----------------------------..----------------.-------------------------.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.17EFR -----------S--------------.-----------------------------..----------------.---K-----------------Q---.-------.---------------I------------------------------K-------------- 164
MAC.US.x.1937 --------------------------.---------G-------------------..----------------.---------------------EX--.-------.T-----A------------------------------------------------------ 164
MAC.US.x.2065 -----XX-----------------X-.X--------X-------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.251_1A11 ---T-------ST-------------.--E---------S---L-E----------..-------E--------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------R---KSA-------------.----------------L------------..----------------.------------------V--E---.----P-M.-R-----------V--------------------------M-------------------- 164
MAC.US.x.251_BK28 ----------K-A-----K-------.------------S---L---G-----R--..----------------.-----K---------------E---.-------.------A-T-------------------------------M-------------------- 164
MAC.US.x.80035 --------------------------.-----------------------------..-------X--------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.81035 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.-----------M------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.85013 -----------X---------X----.-----------------------------..----------------.---V-----------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.87082 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.--G------------------------------------------------------L--- 164
MAC.US.x.92050 --------------------------.------------------E----------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.92077 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.93057 --------------------------.---X----------------X--X-----..-------E--------.---V-----------------E---.-------.-------------------------------------------------X----------- 164
MAC.US.x.93062 --A---R-------------------.-C---------------------------..----------------.---V-----------------E---.-------.-------------------------------------------------V----------- 164
MAC.US.x.95058 --------------------------.-----------------------------..----------------.X--------------------E---.-------.------A------------------------------------------X----------- 164
MAC.US.x.95086 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.-------------X----------------------------------------------- 164
MAC.US.x.95112 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------X---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96016 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96020 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96072 --------------------------.-----------------------------..--------E-------.----X----------------E---.-------.------------------------------------------------------E------ 164
MAC.US.x.96081 --------------------------.------------------X----------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96093 ------T-----X-------------.-C------------------X-----X--..----------------.---------------------E---.-------.-------------------------------------------------V----E------ 164
MAC.US.x.96114 ------X-------------------.-X---------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96123 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.------K.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.96135 --------------------------.-----------------------------..----------------.------X--------------E---.------X.-X----------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.97009 ------------------------X-.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.97074 ---X--X-------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MAC.US.x.MM142_IVMXX ------KK--K-PR------------.N----FKG----S---L------------..--------E-------.------K--P-----I-----E---.---IP-E.AR----------------------------------------------------IHS.--- 163
MAC.US.x.SMM142_patent ------KK--K-#R------------#N----FKG----S---L------------..--------E-------.------K--P-----I-----E---.---IP-E.AR----------------------------------------------------IHS.--- 162
MAC.US.x.r80025 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.-------------X----------------------------------------------- 164
MAC.US.x.r90131 --------------------------.-----------------------------..----------------.---------------------E---.-------.------------------------------------------------------------- 164
MNE.US.82.MNE_8 ----T-K---KSP-------------.-----WE-L-------L--S---S-L---..---------F-----K.---G-----------I-----E-N-.----P--.-R----II-----V------------------E---K---M--------M----N------ 164
MNE.US.x.MNE027 ----T-KK--KSP-------------.-----WEGL-------L--S--S--L---..---------F-----K.---G-----------------E--G.----P--.-R----A-T----V------------------E---K------------V----------- 164
SMM.SL.92.SL92B ---IT-SKPA-KH----KK--S---D.S----WDGL-E-SQ--Q--S-RA-N-CLTR.D-Y---V-EF------.---T--Q-QQ--Q-C------D--E.-A--V-W.------A-------------------D-----E---------------------N------ 165
SMM.US.x.F236_H4 ------KKQYKRG-N--E---Q----.-----WEGL-E-----L-ASG--------..-P---SE---------.---T--A--G--Q-----V-DE---.-I----H.-R----A-T----------------------NE-------M-------------N------ 164
SMM.US.x.H9 ---VT-KKQRXAG-N-XE---Q----.-----WEGL-GE----XDASG--------..-P---CE--F------.---T-GA--G--Q-----V-..NE-.---CP-S.-R--V-I-T-------------------V---I---K---X---X---------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJ14_15 ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q---D.-----WEGL-GE----QDASG--------..-P---CE--F------.---T--A--D--Q-----V-..SA-.---CP-S.-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJA ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q----.-----WEGL-GE----QDASG--------..-P---CE--F------.---T--A--D--Q-----V-..SA-.---CP-S.-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJ_143 ---VT-KKQRXAG-N-XE---Q----.-----WEGL-GE----XDASG--------..-P---CE--F------.---T--A--D--Q-----V-..SA-.---CP-S.-R--V-I-T-------------------V---I---K---X---X---------N--A--- 162
SMM.US.x.PBJ_6P6 ---VT-KKQR-RG-N-YE---Q----.-----WEGL-GE----QDASG--------..-P---CE--F------.---T--A--D--Q-----V-..SA-.---CP-S.-R--V-I-T-----------------------D---K---L-------------N--A--- 162
SMM.US.x.PGM53 --A-G-KKQ--QR-G-GEK--Q----.-H-K-WEGL-------R-E-GRDWNLH-F..---G-SE--F------.---R-----K--Q-----V-DD--E.-I----H.------A-------------------------E----------------T----N------ 164
SMM.US.x.SME543 ------KKQH-RG-N--E--------.-----WEGL-E-----L-ASG--------..-P---SE---------.--TA-KA--G-KQ-----V-DE---.------H.------A-T----------------------NEK------M-M-----------N--L--- 164
STM.US.89.STM_37_16 --ASG-KKQRKQH-E--E--------.---K--EGLGE-SGP-Q-AS----N-H--..-P-R--E--F-----K.---A-SA--E--Q-----V--E--N.----A-H.-R----E-T------L-----S----------E-------M--------V----N--A--- 164
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HIV-2 Proteins

max HIV-1 similarity normal Nef end
MAC.US.x.239 IRYPKTFGWLWKLVPVNVSDEAQE....DEE.HYLMHPAQTSQWDDPWGEVLAWKFDPTLAYTYEAYVRYPEEFGSKSGLSEEEVRRRLTARGLL..NMADKK........ETR* 262
A.CI.88.UC2 V---MC-----------M-Q--.-....-D-TNC--------RY--IH--T-V-R-NSM---E-K-FTL------H----P-K-WKAK-K---I.........PYSE.......- 258
A.DE.x.BEN V---MY--------S-EL-Q--.-....ED-ANC-V------RH--EH--T-V-Q--SM---N-K-FTL------H----P-K-WKAK-K---I.........PYSE.......- 258
A.DE.x.PEI2_KR_KRCG V----F----------D-PQGE.-.......D-C-L------GS---H--T-M-R---R---E-T-FN-------Y----P---WKAK-K---I.........PFS........- 254
A.GH.x.GH1 V---MC----------D--Q--.-....-D-TN--T------RH--EH--T-L-R-------D-K-FILH-----H----P-K-WKAK-K---I.........PYS........- 256
A.GM.87.D194 T---MY----------DI-Q--.-....EV-TNC-V------RY--EH--T-V-R---M---S-K-FILH-----H----P-K-WKAK-K---I.........PYSE.......- 258
A.GM.x.ISY_SBL_6669_85 V---MF----------T-PQ-G.-....-T-TLC---S--V-RF---H--T-V-----M--HE-TTFIL------H---ME-DDWKAK-K---I.........PFS........- 257
A.GM.x.MCN13 ----MF----------D-TRQE.-....-DGT-C-L------RF---H--T-I--------HD-K-FILH-----H----P--DWKA--K---I.........PFS........- 257
A.GM.x.MCR35 ----MF----..............................................#----HE-K-FIL------H----P--DWKAK-K---I.........PFS........- 214
A.GW.86.FG_clone_NIHZ ................................................................K-FTL------HN---P-K-WKA--K---I.........PFS........- 181
A.GW.87.CAM2CG V---MF----------DT-Q-G.-DTET-T-T-C-L------RH--MH--T-V----SM--LK---FT-------H----P-D-WKAK-K---I.........PFS........- 261
A.GW.x.ALI ----MF----------D-PQ-G.-....-T-T-C-L--V---RH--TH--T-V-R---K--HD-K-FILH-----Y----P-D-WKA--K---I.........PFSKNRNS...- 263
A.GW.x.MDS T----C----------DLPQDE......NT-T-C-V----I-KF--QH--T-V-R--SL---E-T-FKL------HQ---P---WKA--K---I.........PFN........- 256
A.IN.07.NNVA ----MFH-----------PQ-G.-....-T-T-C--------KF--RH--T-V-R-------D-V-FRLH-----H----P---WKA--K----.........PFN........- 256
A.IN.95.CRIK_147 .............................................................#D-M-FRL-L----H----P---WKA--K---I.........PFS........- 172
A.SN.85.ROD V---MF----------D-PQ-G.-....-T-T-C-V------KF---H--T-V-E---L---S---FI-------H----P---WKA--K---I.........PFS........- 257
B.CI.88.UC1 ----R-----------DIPE-E.R....GA-TSC-V----I-S---IH--T---R---L--HD-V-FN-------YQ---P-K-*KA--K---I.........PTD........- 238
B.CI.x.20_56 V----------------IPE-E.-....RA-NSC-V------S----H--T-V-Q---L--HD-I-FNKF-----YQ---P-K-WKA--K---I.........PTD........- 239
B.CI.x.EHO V----F---------I-MIA-P.-....---T-C-V------A----HE-T-V-Q--SL---D-V-FS-F-----YQ--MP-K-WKAK-R---I.........PTE........- 239
B.GH.86.D205_ALT -----Y----------E-PAATR-....E--T-C------I-S---IH--T-I-Q--SL---D-V-FN-F-----YQ---P---WKA--K---I.........PTD........- 241
B.JP.01.KR020_IMCJ_KR020_1 V----------------IPE-D.K....EA-TSC------A-P---VH--T-I-Q--SL---D-I-FN-------YQ---P-K-WKV--K---I.........PTD........- 239
G.CI.92.Abt96 ----X-----------T-------....--.T-C-V------P----ET-------------D-R-FILH----RW----P-AVWKEK-KQ---.........PIE........- 257
AB.CM.03.03CM_510_03 -----Y----------ETPT--R-....G--T-C--------S---YH--T-V-----L--HD-V-FN-F-----YQ---P-K-WKAK-K---I.........PTD........- 239
H2_01_AB.CI.90.7312A -----H----------E-AAVTR-....E--T-C-V-----AA----H--T-V-Q--SL---SD--FN-F-----YQ---P-K-WKA--K---I.........PTE........- 240
H2_01_AB.JP.04.04JP_NMC307 X----Y---------XE-AAAT--....E--T-C-V------A----H--T-V-Q--XX---S---FN-F-----YQ--XP-K-W-AK-K---I.........PTE........- 240
H2_01_AB.JP.07.07JP_NMC716 X----X-----------XTAAT--....E--TXC-V------A----H--T-V-Q--SH---S---FK-X-----YQ--XP-K-W-AK-K---I.........PTE........- 240
H2_01_AB.JP.08.08JP_NMC842 V----F----------E-AAATP-....E--T-C-V------S----H--T-V-Q--SL-X-S---FN-------YQ--MP-K-WKA--K---I.........PTE........- 240
U.FR.96.12034 T-W-MC-------E--DAN-K---....--R.L--VGS----CEE-H---A-V----SS---S-Q-FIKC---------------K--------.........PVKNC......- 261
MAC.US.x.17EC1 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.17EFR --F---------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.1937 T----H----------D-------....---.-C-I--------------I-----------------------------P--------A-----..------........---- 264
MAC.US.x.2065 T-----------------------....---.-C-X-----------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.251_1A11 ------------------------....---.-------------------P-------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.251_32H_PJ5 ------------------------....--R.----Q-----K-------------------------------------P--------------..------........---- 264
MAC.US.x.251_BK28 ------------------------....--R.----Q-----K------------------------A-----#---------------------..-----R........---- 263
MAC.US.x.80035 -----------------------X....--X.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.81035 -----------------------K....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.85013 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.87082 --X---------------------....--X.-X-------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.92050 --F---------------------....---.-C---------------------------X---------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.92077 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.93057 -----------------------X....--X.X--------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.93062 ------------------------....--R.X------------------------S-------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.95058 ------------------------....---.---------------------------X-----------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.95086 -----------------------X....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.95112 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96016 -----------------------X....--X.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96020 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96072 P-----------------------....--R.---T-------------------------------I---------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96081 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96093 ------------------------....--R.XX----X-------------------------X------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96114 -----------------------X....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96123 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.96135 ------------------------....---.--X------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.97009 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.97074 T-----------------------....---.-X-I-----------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.MM142_IVMXX ---L-M-------I----------....---.---V-------------------------------I--------------K--K---A-----..E---R-........--S- 263
MAC.US.x.SMM142_patent ---L-M-------I----------....---.---V-------------------------------I--------------K--K---A-----..E---R-........--S- 262
MAC.US.x.r80025 -----------------------X....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MAC.US.x.r90131 ------------------------....---.---------------------------------------------------------------..------........---- 264
MNE.US.82.MNE_8 P-----------------------....G--.N--L----------------V--------------I---------------------------..K----R........--S- 264
MNE.US.x.MNE027 P-----------------------....G--.N--L----------------V--------------I---------------------------..K-----........--S- 264
SMM.SL.92.SL92B -----F-----Q----D-----N.....ND-T-C-V-----Y-HS----K------N-H-------F--H-----W----T----E---ANKPKPQKK-----........--S- 267
SMM.US.x.F236_H4 ----MHY---------D-------....--.T-C-V-----Y----------------E---S-K-FIK----------------K--------#..K-----........--S- 263
SMM.US.x.H9 ----MF-------X----------....--.T-C------------------------X---X-K-F-EH------Q----K---Q---------..K-----........K-SX 262
SMM.US.x.PBJ14_15 ----MF------------------....--.T--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q---------..K-----........K-S- 262
SMM.US.x.PBJA ----MF------------------....--.T--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q---------..K-----........K-S- 262
SMM.US.x.PBJ_143 ----MF-------X----------....--.T-C------------------------X---X-K-F-EH------Q----K---Q---------..K-----........K-S- 262
SMM.US.x.PBJ_6P6 ----MF------------------....--.T--------------------------K---N-K-F-EH------Q----K---Q--------F..K-----........K-S- 262
SMM.US.x.PGM53 ----MF----------SA------....--.T---V----I----------------SQ---R---FI-H---------------K---------..K-----........--S- 264
SMM.US.x.SME543 T---MY----------D-------....--.T-C-V-----H----------------E---S-K-FIK----------------K-------IY..K----R........--S- 264
STM.US.89.STM_37_16 -----Q----------DM-N----....-DGT---V-----H----------V-----L--H----F--H----------PK---E---------..K-----........--S- 265
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VII-1 Introduction . . . . . . . . . . . . 407
VII-2 Sequences . . . . . . . . . . . . . 408
VII-3 Alignments . . . . . . . . . . . . . 417

VII-3.1 Gag . . . . . . . . . . . . . . 417
VII-3.2 Pol . . . . . . . . . . . . . . 421
VII-3.3 Vif . . . . . . . . . . . . . . 428
VII-3.4 Vpx . . . . . . . . . . . . . . 431
VII-3.5 Vpr . . . . . . . . . . . . . . 432
VII-3.6 Tat . . . . . . . . . . . . . . 434
VII-3.7 Rev . . . . . . . . . . . . . . 436
VII-3.8 Vpu . . . . . . . . . . . . . . 437
VII-3.9 Env . . . . . . . . . . . . . . 438
VII-3.10Nef . . . . . . . . . . . . . . 445

VII-1 Introduction

The selection of Primate Lentivirus Protein sequences for the
following alignments was based on the sequences in the com-
plete genome alignment as a starting alignment, and complete
or nearly complete genes from other isolates were added if they
increased the diversity of samples represented.

The annotation is mainly based on knowledge from HIV-1,
and should therefore be taken with a grain of salt for HIV-2 and
SIV sequences.
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PLV Proteins Sequences

VII-2 Sequences

Sequences included in the PLV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)

H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)

H1B.US.90.WEAU160_GHOSH U21135 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wei, X. Nature 422(6929):307-312 (2003)

H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)

H1D.CD.84.84ZR085 U88822 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)

H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)

H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)

H1H.CF.90.056 AF005496 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)

H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)

H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)

H101_AE.TH.90.CM240 U54771 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)

H102_AG.NG.x.IBNG L39106 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
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H103_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)

H104_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)

H1O.BE.87.ANT70 L20587 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)

H1O.FR.92.VAU AF407418 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805
(2002)

H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)

H1O.SN.99.99SE_MP1300 AJ302647 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)

H1O.US.99.99USTWLA AY169814 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.US.x.I_2478B AB485668 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takekawa Unpublished

H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)

H1N.CM.02.SJGddd GQ324959 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)

H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)

H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
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H1N.CM.06.U14296 GQ324962 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)

H1N.CM.06.U14842 GQ324958 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)

H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)

H1N.CM.97.YBF106 AJ271370 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)

H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)

CPZ.CD.90.ANT U42720 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.M.

Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)

CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
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CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)

CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)

CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)

CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)

CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)

MAC.US.x.239 M33262 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

H2A.DE.x.BEN M30502 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)

H2A.GW.x.ALI AF082339 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)

H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST M31113 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)

H2B.CI.x.EHO U27200 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)
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Name Accession Proteins Author Reference

H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.FR.96.12034 AY530889 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)

COL.CM.x.CGU1 AF301156 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)

DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96
(2010)

DEB.CM.99.CM40 AY523865 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEB.CM.99.CM5 AY523866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)

DRL.x.x.FAO AY159321 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)

412 HIV Sequence Compendium 2012

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF208027
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY530889
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF301156
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ919724
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523865
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY523866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ580407
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY159321
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424866
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ424863
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M66437


Sequences PLV Proteins

PL
V

Pr
ot

ei
ns

Name Accession Proteins Author Reference

GSN.CM.99.CN166 AF468659 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

GSN.CM.99.CN71 AF468658 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

LST.CD.88.SIVlhoest447 AF188114 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.KE.x.lho7 AF075269 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)

MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)

MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)

MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)

MND-2.x.x.5440 AY159322 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

MNE.US.x.MNE027 U79412 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)

MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)
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MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

RCM.NG.x.NG411 AF349680 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 75(24):12014-12027 (2001)

SAB.SN.x.SAB1 U04005 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)

SMM.SL.92.SL92B AF334679 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)

SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 DQ201172 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kuwata, T. J Virol 80(3):1463-75 (2006)

STM.US.89.STM_37_16 M83293 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Novembre, F.J. Virology 186(2):783-787 (1992)

414 HIV Sequence Compendium 2012

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070329
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF070331
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF349680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U04005
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF334679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ201172
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M83293


Sequences PLV Proteins

PL
V

Pr
ot

ei
ns

Name Accession Proteins Author Reference

SUN.GA.98.L14 AF131870 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)

SYK.KE.x.KE51 AY523867 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)

TAL.CM.00.266 AY655744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAL.CM.01.8023 AM182197 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)

VER.DE.x.AGM3 M30931 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Baier, M. Virology 176(1):216-221 (1990)

VER.KE.x.9063 L40990 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 69(2):955-967 (1995)

VER.KE.x.AGM155 M29975 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)

VER.KE.x.TYO1_patent DJ048201 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Omori, T. Patent: WO 2007049749-A 13
03-MAY-2007; DNAVEC
CORPORATION

WRC.CI.97.97CI14 AM745105 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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MAC.US.x.251_1A11 M76764 Vpx Marthas, M.L. J Med Primatol 18(3-4):311-9
(1989)

MAC.US.x.251_BK28 M19499 Vpx Hirsch, V. Cell 49(3):307-319 (1987)
MAC.US.x.EMBL_3 Y00295 Vpx Franchini, G. Nature 328(6130):539-543 (1987)
SMM.US.x.H9 M80194 Vpx Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)
SMM.US.x.PGM53 AF077017 Vpx Novembre, F.J. J Virol 72(11):8841-8851 (1998)
H1O.CM.94.BCF06 AB485666 Vpu Takekawa Unpublished
H1O.CM.96.96CMA102 AY169803 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.96.96CMABB009 AY169806 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.96.96CMABB637 AY169810 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB447 AY169813 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB497 AY169809 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA104 AY169802 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA105 AY169816 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB141 AY169807 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB197 AY169811 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB212 AY169804 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU2901 AY169812 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU5337 AY169808 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.x.pCMO2_3 AY618998 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.CM.x.pCMO2_5 AY623602 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
CPZ.CM.98.CAM3 AF115393 Vpu Corbet, S. J Virol 74(1):529-534 (2000)
CPZ.CM.98.CAM5 AJ271369 Vpu Muller-Trutwin,

M.C.
J Med Primatol 29(3-4); 166-72
(2000)

CPZ.TZ.01.TAN2 EF394357 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.02.TAN3_1 DQ374658 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.06.TAN5 JN091691 Vpu Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
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H1B.FR.83.HXB2 MGARASV.LSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ............................NKSKKKAQQAAADTG.HSNQVSQNYPIVQNIQG 140
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H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------.------------------N---------------------------------------------------------V------K--V--------------............................--------------E.NR------------L-- 140
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H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------.-T--K--A----------R-S--I--L-----------L--D----A---Q--MR---------T--IK----A------------V-------EEV-KI-............................K--QE-I----M-K-.N-------------A-- 140
H1H.CF.90.056 -------.----K--A--------------R---L-----------L-------P---L--IE-I--AIK--T---K--F-L--V-----RK-DV------------I-............................---QQ-T------KE.KD-K----------A-- 140
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H103_AB.RU.97.KAL153_2 -------.----K--A-----------E--RI--L-----------L--S--------Q---E----T-K------K------------------------------I-............................----Q-T----TG--.S-SK----------A-- 140
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H1N.CM.02.DJO0131 -------.-T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE.......................KKERH--EP-NPE-G-AAA.AD-NI-R---L---A-- 145
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Gag p15 start p15 p27
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H2A.GW.x.ALI ----N--.-R-RKA-EL-R-----------Q-------AN--D--GLAES---SK---QR--KV-E-LVP----N-K--F---CVVW---AEEKV---EG-K.Q-IQRHLA.............AEIETAEK............MPSTSRPTAPPSEQGG-F-VQ-VA.- 142
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----N--.-R-KKA-EL-------------R-------AN--D--GLAES---SK---QK--TV-D-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKA---E--K.QKVQRHLV.............AETKTTEK............MPSTSRPTAPPSGNGG-F-VQ-VA.- 142
H2B.CI.x.EHO ----G--.---KKT-EL--V--------R-M-------VN-----GLAESR-GSK----K-RKV-G-LVP----N-K------CVIF-L-AEEKV---E--K.--AQRHLA.............AD...TEK............MP-MSKPSKPTSRL..A--VQ-IA.- 137
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H2U.FR.96.12034 ----N#-.---KKV-EL--V----N-----M---V---AN--D--GLAES---AK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-L-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLA.............VETETAEK............MP-TSRPTXPPSGGRG---VQ-IG.- 141
COL.CM.x.CGU1 --NEQGL.-GKKT-EDLQ-V--KK-K-GC--I--VR-MCT-VS-CVLIFE--KSAT-VA---EKVT-LVD----V-----G.CSVC--L-RKWN-E--Q--EK-V--AYKK...QAMIE.MASKEEEKAK........................KEAEKLDM---TGP.Q 139
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---GR-AP-T-KA--KF--V----K-----MI--L---A---D--GLSEA---NK---QE--TR-T-LEA----N-K---G-CCVIWAC-AGLQ-E--E--KKAVKLRIAQVEAEDQLEMQVLQKKAEAEAAKKQGAVSAQAQPA-VQSAAPQQGTV-RG----LRQG.- 169
DEB.CM.99.CM40 ---GR-AP-T-AA---F--V----K-----MI--L---GK--D--GLAAA---NK---QE--TR---LEA----N-K---GI-CVIWAC-ANLSVD--E--KKAVYRRIKQ...VEQEEELEMALIQRQKEKEVEQK.QQ-QQE-RQQEPQAAPQTTP-V----LRQG.Q 165
DEB.CM.99.CM5 ---GR-AP-T-AA---F-------K-----LI--L-------D--GLAGA----K---QE--TR---LEAS---G-K---GI-CVVWAC-ANLSVE--E--KKAVARRIKQ...AEQEEELEMALIQKKAEKELEKK..Q-TQ...---ADTQQKTNQPA-F--LRQG.Q 161
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SMM.SL.92.SL92B ----G--.---KKA-EL--V------R---M----I--A---D--GSAES---SK---QR--AV-A-LMP----N-K--FS--CVVW-L-AEMKV---E--K.-TVQSHLV.............VESGTAEK............LP-QSRPTAPPSGG..---VQ-VG.N 140
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ----N--.---KKT-EL-------N-----M---V---AN--D--GLAES--DNK---QK--SV-A-LVP----N-K-----ICVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADK............MP-TSRPTAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
STM.US.89.STM_37_16 ----S--.---KKA-EL--V----------M---V---AN--D--GLAES---SK---QK-ITV-E-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKV-H-E--K.QVVKRHLV.............VETGTANK............MP-TSRPTAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
SUN.GA.98.L14 ---GN-T.VDREVVRSF-RVA-K-----T-QAR-V---GK--D--GL-KE--R-V---QK--SVCW-LYAS--KN-KA-VG--CV-A-C--G-PV---Q---K-VRL-PAK...NEEAQ.A.....................................---F-VQREG.Q 127
SYK.KE.x.KE51 ---GG-AI-T-RK--KY-------K---R-LVR-L---GK--D--GLSDQ---SK---E--IKTIL-LEKH---N-K--FGIT-VVWA--AEKDVE--EQ-KQ-VK-ACNW...EDEET.VTSSGQKENSNDTA....T-SGREGKMQLPAAMP-SGG-G---LIR-P-N 162
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---AG-AI-T-R----Y-------K---R-LVR-L---KK--D--GLSDQ-M-SK---EK--TV-L-LEAN---N-K--FGIISVVWA--AKK-VE--EQ-KQ-VK-ACNW...KDDPP.ATSGGQSENSSQNM.ASET-SGQKVVQQEKQKAATPPPRG---LLR-P-N 165
TAL.CM.00.266 ----H-AM-T-RA--KY--V----K-----MV-------K-M---GLSDA----K---VK-IEAIYMLEPN---GIK--FGI-CV---I-AG-D-E--EQ-KAEVRKRCHL...GEKKE.TTEEEK.....................VRKATVT-SGQTG----IR-A-Q 145
TAL.CM.01.8023 ----H-AM-T-RA--KY--V----K-----EVR-V----K-M---GLSDA----K---VK-IEAIS-LEPN---GIK--FGI-CV---I-AG---E--EQ-KAEVKKRCHP...VEKKE.ESKG.................TTE-G-VRSAIVT-SGH-G----IR-A-Q 149
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---GH-A.---RN--TF-------N-----Q---LI--GKKM---GLHEK----K---QK-IEV-S-LEP----G-K--F-LCCVIW-I-AEQKV---E--VVLVKQRCHL.............VEKEKTAA......APSGGQ--NYNTAATP-GR.HG---V--QN.N 148
VER.DE.x.AGM3 ---AT-A.-NRRQ--KF-H-----T-----QI--LI--GK-M---GLHER---SE---KK-IEV-Y-LEP----G-K--F-L-CV-F---KDK-V---E--VAIVRQCCHL.............VEKERNAE...RNTTETSSG-KKNDKGVTVPPGG---F-AQ-QG.N 152
VER.KE.x.9063 ---AT-A.-K-RQ--QF-------N-----QI--LI--GK-M---GLHDR----ED--KK-IEV-F-LEP----G-K--F-L-CV---I-REQKV---E--VATVRQCCHL.............VEKEKRAT......EPSSGEKKSNRE-TAPPGG.---F-AQ-QG.N 148
VER.KE.x.AGM155 ---AT-A.-NRRQ--EF-H-----N-----QI--LI--GKKMD--GLHEK----E---KK-IEV-S-LEP----GMK----L-CV-L----EKKV---E---AIVRQCCHL.............VDKEKTAV......TPPGGQ-KNNTGGTATPGG.---F-AQ-QG.N 148
VER.KE.x.TYO1_patent ---AT-A.-NRRQ--QF-------N-----QI--LI--GK-M---GLHER----E---KR-IEV-Y-LEP----G-K--F-L-CV---L-KEQKV---E--VATVRQHCHL.............VEKEKSAT......ETSSGQKKNDKGIAAPPGG.---F-AQ-QG.N 148
WRC.CI.97.97CI14 --SGN-IS-APHICEGLQRVH--KDS----QK-----LVK---KLCLDSA-IS-A--VKKLMSH-A-L-PDA-K-VK-IWGMLCV-A-L-E--PCRN-Q--KE-VNV--KK...P...........................................---M-VLRTA.Q 123
WRC.CI.98.98CI04 --SGN--S-APHICEGLQ-VH--K-S----QK--VI-LVK---KLCLDST-IA-ET-TKKLMEH-A-LVPD--K-VK--WGMMCV-A-L-A--PCTN-Q--KE-V-VKDTK...QKEKP.......................................---M-VLRTA.Q 127
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --SGN-IS-APEICESLQRV---KDS--T--R--L--LVK---KLCLDGK-ISSQ--VKKLCEHIA-LVPE--KTI--IWGMISV-A-LYNN-QVS--QA-IK---VRPRE...EKA.........................................-V-M-VLRGP.Q 125
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H1B.FR.83.HXB2 QMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVH.AGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMTN.....NPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTL 304
H1A1.UG.85.U455_U455A -P----L-------------D------------------------M---V------------D-----------L----.----P------------------V--------G.....-------D--R----------------V--------------------F--- 300
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------L-----------I-------------------------------------------------------L----.----------------------------A----.....---------------------------V------------------------ 304
H1C.ET.86.ETH2220 -----P--A-----------------------T-----------------------------D-----------L----.---V------D-----------------A---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F--- 302
H1D.CD.84.84ZR085 ------L-----------I-----N-------------------------------------------------L---Q.---V----------------------------S.....---------------------------V------------------------ 304
H1F1.BE.93.VI850 -----SL-----------I----------------------T--------------------D-----------L----.---AP-----------------------Q---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F-V- 300
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------T-------------------------------------L----------------D-----------M--QQ.---FP---I-------------S-----T---G.....---------------------------V--------------------F-C- 304
H1H.CF.90.056 ---------------------------------------------A----------------D----------------.----P-----------------------A---G.....--A----D-------------------V-----K--------------F--- 304
H1J.SE.93.SE9280_7887 -P----L-----------I-------------------------------I-----------D----------------.--------V-----------------------G.....---------------------------V--------------------F-A- 304
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------L-----------I-------------T-----------------------------D---D-------L----.----P-----------------------A---S.....---V-----------------------V--------------------F--- 300
H101_AE.TH.90.CM240 --A--PL---------------G-N--------------------M---I------------------P----------.----P----------------------------.....-------D-------------------V------------------------ 304
H102_AG.NG.x.IBNG --T--SM-----------I---G----------------------M---I------------D----------------.----P---------------------------S.....--------------V------------V--------------------F--- 301
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --T--SM-----------I--------------------------M---I------------D-----------L--AQ.---FP--------------SS-----------S.....-------D-------------------V--------------------F--- 304
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----S------------I--------------------------M---I------------D-------D---T----.----P---------------------------S.....---V-------------------T---I--------------------F-C- 304
H1O.BE.87.ANT70 -----------------A------N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PP.V--LP---I---T----------Q----H-T-...RPNQ.-----D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.91.MVP5180 -----------------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PA.M--LP---I---T----------Q----I-T-.R.GAN..S----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1O.FR.92.VAU ------L----------A--K---N--I----M--------Y-V-----AI----G-L-V-E-V--D---D--KT--PV.V--LP---I---T---------------H-T-R....A-Q-----D--RK--VI----M-K----V-----K-R-E--------Q----- 302
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA.---LPV--I---T----------Q---VH-I-R....P-Q-----D--RK--V-----V-K----V------------------------ 303
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -----SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--QA.---LP---I---T----------Q---VH-I-R....P-Q-----D--RK--V-----V-K----V------------------------ 303
H1O.US.99.99USTWLA -A---PL----------A------N--I----M------ISY-I-V---AI----G-L-V---V------D---T--PP.I--LP---I---T----------Q----H-TSR....PGN----XD--RK--V-----M-K----V------X----------------- 300
H1O.US.x.I_2478B --I--P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PP.I--LP---I-D-T----------Q---VH-V-R....NPN-----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1N.CM.02.DJO0131 --I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V----------T--XP.X--LP---L---------------X--VT---S.....---V-------K--V----R-------V---E-K------------------ 309
H1N.CM.02.SJGddd --I--PLT----------I-----X-------M--------S---------------------V----------T---P.V--LP---I---------------A--VA---A.....---V---D--R---V----R-------V---E-K------------------ 307
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----HPLT----------I-----N-------M--------S---S-----------------V----------T---P.V--LP---L----X----------P---T---S.....-------D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --I--PLT----------I-----N-------M--------S---S-----------------V----------T---P.V--LP---L---------------P---T---S.....-------D--R---V----R-------V---E-E----------------V- 306
H1N.CM.06.U14296 H----PLT----------I-----N-------M--------G-X-------------------V----------T---P.V--LP---L---------------A--VA---X.....---V---D--X---V----R--K--X-V---E-K---------------R-- 306
H1N.CM.06.U14842 -L---PLT----------I--------I----M--------S--------------------DV----------T---P.V---P---I-------------NVA--VA---A.....---V-X-D--R---V---XR-------V---X-K------------------ 306
H1N.CM.95.YBF30 -----PLT----------I-------------M--------S---------------------V------D---T---P.V--LP---L-D-------------A--VA---A.....---V---D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1N.CM.97.YBF106 -----PLT----------I-----N--I----M--------S---S-----------------V----------T--AP.V--LP-----D-------------A--VA---S.....-------D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1P.FR.06.RBF168 --T-LPL----------A------N--I----M-----SI-D-I-----A-----G-L-V---V----------T--AP.V--LP---L---T-G-----XX-K----T-I-R.....-N-V---D--RK--V-X---V-K----X-----K------------------ 297
CPZ.CD.90.ANT IAR--PLT---------C----N-N----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T-.---VQA--L---T----------V---MQ--ST..PQQ-GGV---D-------M----V--X---V---E-K-----------------I 323
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----TP------------------N--------------L-L-V-----A-----G---V-R-V----------M----.--------L---------------------A-A.....-------D--R--V-----RV-K--C-V-----K-------K---------M 309
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -LM--PM---------------N-N-------M----------V-----AI----G---V---V-----L----T----.--------L--A------------A---A---A.....---V------R--VV-----V------V-----K------------------ 301
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----PL-----------------N-------M------------------------------V----------G----.M---P---V---------------A--VA---A.....---V---D--R---V------------A-----K-----T------------ 307
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -P----L-------------------------A--A-----------------------I---V-----Q----L--I-.M----------------------V--------S.....---------------M----V------V-----K------------------ 304
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----P--------------------------M------------------------------V----------L----.---VP------------------I---V----S.....-------D--------------K--C-V-----K-----S------------ 302
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----SL-------------------------M-----------------I--------I---V----------T--I-.----P------------------I---V----S.....---T---D------V------------V-----K------------------ 304
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -LT-NP-----------A------N-------M-----------------I--------I---V--D-------T--T-.----------------------S-E--V----A.....-------D--R---V-------K----V-----K------------------ 294
CPZ.GA.88.GAB1 ---------------------------------------L---V-----A-----G---V---V----------L--T-.--------L---------------------T-A.....-------DV-R--V------V----C-V------------------------ 312
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --I---M-----S----A--------------M----------V-----AI----G---V---V----------L--L-.---V-----------------------V----S.....---V------R--VV-----V----C-V-----K----------------V- 306
CPZ.TZ.00.TAN1 VAR--P----------R-I---G-N----------------Y---S---A--E----------V----------A--A-.---QQA-ML---T-A------------VL---T..PQAQGGV---D------------L------V-----K-----------------I 330
CPZ.TZ.09.UG38 AAR--P----------RT--D-G-N-----I----------Y-------AI-D----------V------D---T--A-.---QQA-ML---T-A-------SV---VQ---T..PQAQGGV---D-------I----L------V-----K----------------CI 324
CPZ.US.85.US_Marilyn ------M----------A------N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L-.---------------------------V----A.....-------D--R--VV-----V-K--C-VG----K------------------ 305
MAC.US.x.239 NY--LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIRDI------D--LQ--QP..A-.QQ--L---S---------SVD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 305
H2A.DE.x.BEN NY--VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--SQ--IP..--LPA--L-D------------VD---Q--YR....PQN-V---N--R---QI--Q-C--K-N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.GW.x.ALI NYT-VPL-----D----L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--VA--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PRN-V---N--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST NYT-VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--AQ--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PQN-V---S--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2B.CI.x.EHO NYS-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2B.GH.86.D205_ALT NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L-D------------VE---Q--YR....AQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2G.CI.92.Abt96 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----CL-Y-I-Q---C--E------IIR-I------X--LQ--QQ..--PPA--X---T----------IE---Q-THR....QQN-----NX-R---X---Q-C---XN--N---VK-------QS-------SX 306
H2U.FR.96.12034 NYA-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I--D---D--TQ--NQ..--PPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-----N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 305
COL.CM.x.CGU1 GP---PL-----G----C--.GGIA-SLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFP-V--DE--KK-E-Y-LL---Q..Q-QQQ-AL-Q-TA---T-N--SVA--VA-GE........--..AN--RG--VQS-E-VIQIAR-S-V------S--D-KS------SA- 296
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RAQGVGGG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 336
DEB.CM.99.CM40 -F--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGQG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 332
DEB.CM.99.CM5 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGAG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 328
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -YQ---L-T-V-KT-I-E--DRK----IV-L--V-A--LI-Y-I-QL--AI-E--G---V--DV-----HD--LA--ANLQQ-LP-AAQ-D-----------SIED--T---R....QQG--N--D-----V-M--Q-V-K--Q-V-----K-----S-K--------A- 332
DRL.x.x.FAO -A----------------I---K--A--V---L-----CISY-I-Q---AI-D--G-L-IV-DI------D---R--QV..--LPQ-VL-N-S---------SIE---E-T-R....AQDS-N--A--RQ-VV---QRC-T--N-VN---VK-------K--------A- 307
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------Q--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA---R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------M--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------L--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AW---PL----------C----RWGA--V---Q-----CLSY-V-Q---VI-D--G-L-I---V----------T-RPP.---LPA--L-D-T---------SI----E-TF-....A--R-D--AQ-RK-V----Q-V-Q--N-QKV-----------Q--------A- 307
GSN.CM.99.CN166 -YQ---LNS-I-KT--SI----K-A--TVAL-Q-----CI-Y-M-Q---AI-DY-G-V-II-DV---Q-----LL---P.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-Q-VN-SD--RK------QRC-K--N-VN----K-------KE-----F-C- 311
GSN.CM.99.CN71 -FQ---LNS-V-KT--SI----K-A--TVAL-Q--T--CI-Y-M-Q---A--DY-G-V-II-DV---Q-----LL--QP.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-N-VN-AD--RK------QRC-K--N-VN--G-K-------KE-----F-C- 311
LST.CD.88.SIVlhoest447 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--G---II-DH-V--G-----K--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VI--K-------KE-A---F-A- 291
LST.KE.x.lho7 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--G---II-DH-V--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 294
MND-1.GA.x.MNDGB1 -YQYTP----IIQT---T----KWK-----L----T---ISH---I---A--D--G---V--DV---Q-----LT--QQ.QPAQPG-GL-T-S----------VE--LA--NM....QQNA-N--T---S-----M-RL-KSHC-I--T-V------A-K-------NVM 294
MND-2.CM.98.CM16 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D-NLR--QV..--MPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....EQDAVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.GA.x.M14 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-E--G-L-IV-DV------D--LR--QV..--LPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....QQEQVN--A---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.x.x.5440 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CI-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D--LR--PV..--MPQ-VL-N-T-N-------SIE---E-T-R....QQDQVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MNE.US.x.MNE027 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----CI-Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QQ...APQQ--L---S----------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C-K--N--N------------QS-------S- 305
MON.CM.99.L1_99CML1 GFQ---VE--L-KT--Q-I---K-A---VAL-Q-----MI-Y-I-QL--AI-D--G-L-II-DV------N--L---QP.PQ-QPNAGLGD-T-A----VS--P-Q--E-I-R....A-N-VQ-SD--RK-V----QRC-K--N-VN----K-------K--------C- 309
MUS-1.CM.01.CM1239 -FQ--SLNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A--TI-Y-M-QL--AI-D--G-I-II-DV---Q-----LL--QP.QQ-QPNAGL-S-S------V---PN---E-I-R....Q-D--N-AD---K---M--QRC-K--N-V-----K-------K--------C- 302
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -FQ---LNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A---I-Y-I-QL--AI-E--G-I-II-DV---Q-----LLN-QP.QQ-QPNAGL-N-T------VS--P----E-I-R....A-N--N-A----K-V-M--QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 302
MUS-2.CM.01.CM1246 -YQ--SL---L-KT--ST----K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---AI-D--G-I-LI-DVV--Q--DR-VL--QP.TQ-QPNAGL-Y-S-A-V--VS--PA---E---R....QQD-VN--N--RK------QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 306
MUS-2.CM.01.CM2500 TYQ--SL---I-KT--STI---K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---A--D--G-V-LI-DVV--Q-----LL--QP.-Q-QPNAGL-Y-S-A----VS--PA---E---R....QQD-VN--D--RK------QRC-K--N-VN----K---R---K------F-C- 307
OLC.CI.97.97CI12 IFE-VPLAT---QS---AL-DRG-KS-IV-L---FA--LL-EEI--L--V--DY-G---V---A-----E-Y--Q--QP.I--LPV--IPP--A---V----N--Q-LA-VNA....G...-D--AL----V-I--Q-L-K----VTV------A----S------F-A- 286
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR--NL..--LPA--L---T---------SVA---A-S-R....A-N--I--N--RN------Q-C----N-VNV---K-------K--------A- 306
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -PE-NP----------------K--A--A---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR---P..---PA--L---T---------SIA---A-T-R....A-N--N--NL-RN---V--Q-W-K--N-VN----K-----S-K--------A- 306
RCM.NG.x.NG411 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
SAB.SN.x.SAB1 -W---PL-----------I---K--A--V------A---I-Y-I-Q---A--E--G-L-IV-DV------D--LR--PP.QQ-P-Q-VL-D-Q----------I----E-T-R....AQNAVN--N---G------Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 318
SMM.SL.92.SL92B NY--TPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--RGQQPAQPA-GL---S----------PS---E--YR....AQN-V---D--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QP..--LPA--L--------------VE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
STM.US.89.STM_37_16 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-QL--C--E------II--I------D--MQ--QP.P--LPA--L---S---------SPE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N-VN---VK-----T-QS-------S- 307
SUN.GA.98.L14 NYI--PL----VQT---I----GWK--TVA--A--MT--I-E-I-V---AI-E--G----I-DH-V--S-----M--QQ.QPAQPG-GL-T-N-T----V---VE---Q-IYG..LNGATRVA-QD---G-V-E-MERV--LHQT--VVE------------T---F-A- 294
SYK.KE.x.KE51 -WI-VGVNT---KT--EA-NS-K-DASLV-L-QI-T--FI-Y---D---AI-D--G---VI-DV----GS---LQ--QP.QQQQPVAGL-D-SA---------I----E-I-R....Q-N--Q--Q--RQ------Q-C-QV-N-VN----------T-K-------HC- 327
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -WI-TGVPV---KT--EA-NS-K-DASIV-L-Q--T--FI-Y---G---A--D--G---VI-DI----G-A--LE--QP.QQ-APQAGL-D-SA--------SIA---E-I-R....Q-N-VQ-----R-------Q-C-QV-N-V-----K-----I-K-------HC- 330
TAL.CM.00.266 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-S---QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....AQN-VD--A-----V-M--QRC-K--N-VN---VK---R---K-------RC- 309
TAL.CM.01.8023 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-----QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....QQN-VD--S-----V-I--QRC-K--N-VN---VK---R---KE------RC- 313
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -W--TPL----------T----R-GA-IV---Q-----CLSY-I-Q---VI-D--G---II--V--D---Q--IT--PP.---LPA--L-D-----------SVA---E-TF-....A--RVD--R--RG-V----Q-C-K--N-I-V------A----K-------QA- 313
VER.DE.x.AGM3 AWI-VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--IA--PP.---LPA--L-D------------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V---------A-K--------AI 317
VER.KE.x.9063 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LP---L-D------------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.KE.x.AGM155 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LPA--L-D-G----------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.KE.x.TYO1_patent AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--LP.---LPA--L-D-----------SV---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
WRC.CI.97.97CI14 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-SV-F-A--TDR-LSH-I--L--NI-D------II-DIV---IQ----T--QA.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....---VD--S-----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KA-------V- 287
WRC.CI.98.98CI04 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LAH-I--L--NI-D------II--IV---IQD---T--QP.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....----D--AV----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KT-------V- 291
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GPQWEPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LTH-I--L--NI-D------IV--IV---IT----T--PP.V--LP--A--N-T------V---ME-ELA-LAQ.....Q---DI-A-------R--Q-V-QI-V-------K-----D-KS-----F-V- 289
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p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif
H1B.FR.83.HXB2 RAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVTNSAT.....IMMQRGNFRNQR...................................KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKK.........GCWKCGKEGHQMKD 425
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T-D-------------------S--R----G------------------------------QQTS......---------GP....................................RRI----------L-K--------.........-------------- 419
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----T-----------------------------G----D---------------------------T--.....M--------SP-...................................-TI----------I----------.........------Q------- 425
H1C.ET.86.ETH2220 -----T-D------D---------------R----G-S--------------A-------------N-TT......----KS--KGPK...................................RAI----------L----------.........-------------- 422
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------G----------------S------------A-SASAA....----KS--KGT-...................................-------------I----------.........-------------- 426
H1F1.BE.93.VI850 -------D--G---D-------------------TG----------------S------------A.---......----KS--KG--...................................RV-----------I----------.........------R------- 419
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------D--G---D---------------R---QG-S--------------S------------ASGA-AA....-----S--KGP-...................................RTI----------L----------.........-------------- 426
H1H.CF.90.056 -----T-D----------------------R---QG-SI-------------S---------------TN-A....----K---KG--...................................-F-----------I----------.........------R------- 426
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T-D------D-------------------SG--------------------------------TN......---------DHK...................................R---------Q--I-K--------.........-------------- 424
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----T--------D--------------------G-S--------------S----I----------PV......V---K---KGH-...................................-------------I----------.........-------------- 420
H101_AE.TH.90.CM240 -----T---------------------S------TG----------------S-----------HAQHAT......--------KG-....................................-RI------R---L---------Q.........-------------- 423
H102_AG.NG.x.IBNG -----T---------------------S--R---TG------------------------------QQAN......V--------G-....................................RTI----------L----K----R.........-------------- 420
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----T-D----------------------R---SG--------V---------------------Q-AN......----KS---GP....................................-RI----------L----------.........-------------- 423
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T---------------------S------TG----------------S------------AS-A-AA....----KSK-KG--...................................RTI----------L----------.........-------------- 426
H1O.BE.87.ANT70 -----T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQQDLKGGYTAVF----QNPIRK...................................GTI----------I----------.........------Q------- 429
H1O.CM.91.MVP5180 -----T---------------S-----Q-------E-------V--------T---KI-----ASAQQDLKGGYTAVF----QNP-RK...................................GPI----------I-K-------R.........------Q------- 429
H1O.FR.92.VAU -----T---------------------Q-------G-S-----V--------T----------ASAQQDLKGGYTSVF----QKPIRK...................................GPI----------VTK--------.........------Q------- 428
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA.QDLKGGYTAVF----QNPSRK...................................GPI----------L----------.........------Q------- 428
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -----T---------------------Q---S---G-------I--------T-----------AA.QDLKGGYSAVF----QNPGRK...................................GPI----------L----------.........------Q------- 428
H1O.US.99.99USTWLA ---------------------S-----Q-------G-------V--X-----T---KI-----ASAQQDLKGGXTAVF----QNLGRK...................................GP-----------V----------.........------Q------- 426
H1O.US.x.I_2478B -----T---------------------Q---S---G-------V--------T---KI-----AAAHQDLKGGYTSVF----QNPIRK...................................GPI----------I-K-------R.........------Q------- 429
H1N.CM.02.DJO0131 -------D-------------------Q------------------------A-------------Q.T--S....VFA-GR--KGI-...................................RTIR---------L----K---RG.........------Q------- 430
H1N.CM.02.SJGddd -----T---------------------Q---S----------------------------------Q.AT-S....VFV-----KGI-...................................-TI----------L----K---R-.........------Q------- 428
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----T-D------------------XQ-------S-S-------------------------A-AQ.A--S....VFV-----KGT-...................................RTI----------L----K---RX.........------Q------- 427
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T-D-------------------Q-------GSS------------------------TA-AQ.A--S....VFV-----KGT-...................................RTI----------L----K---RG.........------Q------- 427
H1N.CM.06.U14296 -------X------D------------Q-------G----------------A-------------Q.AT-S....VFA-----KGI-...................................RPI----------L----K---RG.........------Q------- 427
H1N.CM.06.U14842 -X---X--------D------------QL------G--------------X-A-------------Q.G--S....VFV-----KGM-...................................-TI----------V----K---RG.........------Q------- 427
H1N.CM.95.YBF30 -----T---------------------QL------G----------------A-------------QQPT-S....VFA-----KGI-...................................-PI----------L----K---RG.........------Q------- 428
H1N.CM.97.YBF106 -----T-D-------------------Q-------G----------------A----------A-AQ.T--S....VFV-----KGI-...................................-TI----------L----K---RR.........------Q------- 427
H1P.FR.06.RBF168 ----------S---D---I--------Q-------G-------N--------T----------AAANQANQD....LKGGYTTVFM-SGQ................................R-P--------I--I-K--K---R-.........------Q------- 422
CPZ.CD.90.ANT -------P--A-------I--------H------TG-S----L---------A----------ASAN-AQGT...AVFL----GNRGGK..................................RPL---------------K---R-.........---R--Q----L-N 447
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------T---D------------Q-------G-S--------------A----------TM-QSQ-RT...D-FF-K-PGATP-...................................RKI--Y-------L----K---R-.........------Q------- 432
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----T----T---D--X---------N--R----G----------------A-------------Q--TS.....VFL----NGRPT...................................RKI----------L--------R-.........------Q----I-- 422
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T---------------------N--R----G-S--------------A----------T-AQTATS.....VF------KGI-...................................-TI----------L----K-----.........------Q------- 428
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T--------D------------S--R----G-S--------------A------------ANAA.....TV--------KGPK...................................RVI----------I----K---R-.........------Q---R-Q- 425
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----T--------D------------S--R----G----GDEP-F------S------------AQH-NDA........KRQ-KGPK...................................R------------I----K---R-.........------Q-----RN 420
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----T-D-------------------Q--R----G----------------S------------ANTTVM.......-----VKI-K...................................R------------I--------R-.........------Q----Q-N 423
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------D------D---I--------N--R----G----------------S-------------NKT......E-F----GQNRPPN..................................-KI----------L--------R-.........------Q------- 415
CPZ.GA.88.GAB1 --------------D------------Q-------G----------------S-----------M-Q-QGRA...DVFF-K-QGAGPK...................................RKI----------L----K---R-.........---R--Q------- 435
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------D-------------------Q--R----G----------------A------------IQQTS.....S-F---AGG-TPP...................................RR-----------I----K---R-.........-------------- 427
CPZ.TZ.00.TAN1 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASA-AGG.....VN-L-G-KRPPLK..................................KGQLQ------V-------------.........---R--Q------- 452
CPZ.TZ.09.UG38 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASANS.......AVGGINMLQGGKKP.L..............................RKGQLQ------P-------------.........---R--Q------- 447
CPZ.US.85.US_Marilyn ------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK-PS.....SVFL-K--AGKPG...................................RKI----------L--------R-.........------Q------- 426

p27 p2 p2 p8
MAC.US.x.239 ----TDAA------Q---I--------LV--G--VNP-----L----------Q---LM---LKEALAPVPIP..FAAA-QRGP......................................R-PI--W-------S--Q-----RQ.........-------MD-V-AK 426
H2A.DE.x.BEN ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMGPSPIP..FAAA-Q.........................................R-AIRYW-------S--Q-----RQ.........-------P--I-AN 424
H2A.GW.x.ALI ----TDPA------Q------------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMTP-PIP..FAAA-Q.........................................RRTI--W-------S--Q------Q.........-------P--L-AN 424
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ----TDPA------Q------------LV--G--INP-----L----------Q---LM---LKEAMAP-PIP..FAAA-Q.........................................RRTI--W-------S--Q-----RQ.........-------A--I-AK 424
H2B.CI.x.EHO ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTPS-NP..FAAA-PRAG......................................KRT-T-W----A-----Q-K---RQ.........------QQ--I-SK 422
H2B.GH.86.D205_ALT ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP-PIP..FAAV-QKAGK.....................................RGT-T-W----Q-----Q-----RQ.........-------T--I-SK 423
H2G.CI.92.Abt96 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----X----Q---LM---LKEAL-PTALP..FAAA-QKTGG....................................KRSTI--W--------V-Q-----RQ.........-------P--I-AK 429
H2U.FR.96.12034 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALQPMPIP..FAAV-QRGGP.....................................RRP-R-W----------Q-K---RQ.........-----E-P--N-AS 427
COL.CM.x.CGU1 ---P-AG-I-A--ANN--I-H------R---G-.QKPS--D-LA--------D---K------Q-FQQER.....TN-IEVKTAKCFNCQGIGHLARMCPKRPIGGAGRGRGRGRGGFRGAPRRP-R--T-NQ---MQ-D-.P........................... 432
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----D-A------T--MI-------R--------NP-----LH--------QQ---LM----VSAMREGGG...LT-V-QR.GPGGP................................RPGNRIR-Y---QI--VQKD--K--TV.........R-F--QQT--MA-N 461
DEB.CM.99.CM40 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE-GS...LG-V-QRRGPPGS..................................RRQIR-----QI--LQKD-KR---T.........K-F---Q---IA-N 456
DEB.CM.99.CM5 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE-GS...LG-V-QRGGQGGG.................................PRRQLR-----QI--VQ-D-KK---V.........K-F-------IA-N 453
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -----D-S--L---TS-----------Q--E----NP-----LQ---------Q---PT---LASAFQKQGLCHGSRKGAQPPVER.....................................RGLR-----QI--L-KD--K-KRVT.....QPGA-F----L---A-N 460
DRL.x.x.FAO ---HTDAA------Q---I--------V---G--MNPS----LL--------------M----REQQAA.......----QNPP-GPP...........................RGPRGPPP-NPR-P---QF---L-Q-TK----.........--FR--ALD-MLRN 434
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLKGGYTAVF--K-GNNQGIKK.................................GP--------V--I-K------R-.........------QD------ 424
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLKGGYTAVF--K-GNNQGIKK.................................GP--------V--I-K------R-.........------QD------ 424
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T-----X----AAAHSDXKGGYTAVF--K-GXNQGIKK.................................GP--------V--I-K------R-.........------Q------- 424
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----P-D------Q---I--------L---G--MNP-----LI--------Q---KLMV-M--NGQ.........N-V-V-PQKKGP..................................RGPL-------F--MQ-E-K---QI.........K-F----I--MA-- 425
GSN.CM.99.CN166 -----D-A------QS--------E--L----M.-G-N----L---------T--S-L-----ATALKGTSS...YN-V-K-PPGR-...................................G-TP--Y---QF--L--D-PK-KER.........K-F---RA--FS-P 433
GSN.CM.99.CN71 -----D-A------QL--------E--L----M.-G-S----L---------T--S-L-----ATALKG.SS...YN-V---PPGR-...................................G-TP--Y----F--I--D-PK-KER.........K-F----A--LARQ 432
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---GG-H---E--K-KM---------RMVI----EG-------R--------A--G-I-----ATAMQ-QMR...QN-V-VTPP--AQ.......................GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.........---N--SKE-RFAQ 426
LST.KE.x.lho7 ---GG-H---E--K-KM---------RLVI----EG-S-----K--------A--GKI-----ASAIQQQVR...QN-V-VTPL--AQ.......................GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.........---N--SKE-RFAQ 429
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------G---M--QQH--IE----E--Q--RS--KG------LE--------Q----LM--M-RT-VGQ..S...QNFV-QRGPQR.............................GPVRQPTGRKPI----N----V--FFK---R-.........---N--AMD--KAQ 421
MND-2.CM.98.CM16 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----PL--------KY--QMM----KEAQS.......AV---NSGGPPRG.............................PPRQPPRNIR-P----F--GL-D-IS----.........--F---DL--I-RN 432
MND-2.GA.x.M14 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----LL--------KY--QMM----QKMQS.......EV---NSGGPPRG.............................PPRQPPRNPR-P---RY--VL-D--L----.........--F---DT--M-RN 432
MND-2.x.x.5440 ---RTDPQ--T---Q---I--------AT--G--MNP-----LL--------KY--QMM----Q-AQAA.......V---NSGGPPRG.............................PPRQPPRNPR-P----F--VL-D------R.........--F---DP--L-RN 432
MNE.US.x.MNE027 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q--KLM---LKEALAPGPLP..FAAA-QKGP......................................R-PI--W-------S--Q-----RQ.........------QM--V-AK 426
MON.CM.99.L1_99CML1 ----TD-A------Q------------L----M.-G-S--D-LQ--------M--S-I-----AGAIAN....MPMN-V-ARGPPQ...................................RKGQP-------F--M-K--K--QRR.........K-YN--QP--LA-- 430
MUS-1.CM.01.CM1239 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------A--S-LM----ASAL.RQNS.QL.N-V-G...ARGK............................GSQGGPRGNPR-Y---QF--M--S-PK-KTR.........K-F---R---LA-Q 428
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------T--S-LM---LASAF.KQAG.TL.N-V-GAKGARG-...........................GNGSQGNRGNPR-Y---QY--V--D-PK--N-.........K-F---R---LARQ 432
MUS-2.CM.01.CM1246 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G---K--LQ----IE--M--S-LM----TNAL.RQNTINTIN-V--..QSPR............................GVMGKKRENSTR-Y---QF--L--D-PK-KST.........R-F-------LARQ 435
MUS-2.CM.01.CM2500 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G------LQ--------I--SKLM----ASAL.RQNTIETIN-V-G..QGPR............................GGAGGGPRRTPR-----QF--I-KD-PK--VR.........K-F---R---LA-Q 436
OLC.CI.97.97CI12 ----G-----T----K--I--------GV----.VKPS----L----------Y--------LRP-QMVQQRPAP..........................................GGGPQQGRLR-Y---RF---KN--SQKGP..........T-Y----P--IA-N 403
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L---------QY---------Q-ANSA.......--A-MRGGQR...........................SGPPRGQGGKTFL--Y----L--IS-Y-K---R-.........------E-D-IL-- 433
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----TDPA------Q---I---------V--G--MNPS----LL--------Q----------QHANSM.......M-A-MRGQGR...........................SGPPRRGGERPVP--Y----T--IS-F-K---R-.........------D-D-L--- 433
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----DPA------QS--I--------MV--G--MNPS----L---------Q----------QMMQSN.......--A-QSAN.............................RGPPRRSGGNPNLR-Y----P--IS-Y-K---R-.........------SPD-LL-- 431
RCM.NG.x.NG411 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----A---Q----------QM-Q.......SN--A-Q-GP-KGP............................PKLGGGPRFL--Y----T-----Y-KTS---.........---R--E---L--- 432
SAB.SN.x.SAB1 ----TDPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----I--AQ----LM----TAAFQQQ-V..GN-FV-Q-ARPRGP..........................LGGRGRPLNPNI--Y----P--L--F-K---RQ.........------SPD----- 451
SMM.SL.92.SL92B ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM----KDALTGSLV.....AA-FRGAAKGQ................................GNKP-IR------T--S--Q-----R-.........------E--RIQAN 430
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALRPDQLP..FAAV-QKGQ......................................RRTI--W-------S--Q-----RQ.........---G---T--V-AK 427
STM.US.89.STM_37_16 -----DPS------R---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKE-FQPDPLP..FAAA-QQG.......................................RRT---W----A----KQ-KG--RQ.........------QQ----AK 427
SUN.GA.98.L14 ---SG-E---E--K-KM----------LVI----ETPS-----R--------S--GKI-----ASAFRQQVG..RQA-V-QNLPPRNSQ......................GRFVRIGGGGPR-PMT------P--L-NQ--E-K-G......PPGS------M--KQAQ 434
SYK.KE.x.KE51 -----DPA----L-QS--I-----E-RS----MVK.P-----LQ--------QY--KL-----VMTQH-L......G-I-GPRQGSNP.................................RRGPTR-----QL--LQKD-PR-K-L.........K-FN--GT--IARQ 448
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----DPS--G-L-Q---I-----E-RQ----MVK.P-----LQ--------L---KLM----VMAQQ-V......N-V-GPSKG.....................................RSMI--Y---QI--MQKD-KK-L-A.........K-FN---T--LARA 447
TAL.CM.00.266 ----TD-A------Q---------E--A----M--G------LQ--------Q--S-LM----AEALK.QNTQQVIA-V-Q-QGGP..........................RGRGGPRRNPPGQIR-Y----F--I-K--P--PRQKV....PPGT-Y----P--IA-Q 448
TAL.CM.01.8023 ----TD-A------Q---------E--A----M--Q------LQ--------Q--S-LM----AEALK.QNTQQVIA-V-.-QGGP..........................KGRGGPRRTPPGQIR-Y----F--I-K--P--Q-PRG....PPGS-F---QM--RAAQ 451
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----TP-D----------I--------LV--G--IHP-----L-------------KLMV---Q-MQG.......VN-V-GAPRGGRG................................RGRGPPR--K--QI--IQKD-PRAGPN.........K-L----P--LA-- 435
VER.DE.x.AGM3 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNMQSQ.......N---Q-GQ-GRP..................................RPP---Y----F--MQ-Q-PE---M.........R-L----P--LA-- 437
VER.KE.x.9063 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY----M--M-QNMQTQ.......N-V-Q-AAGGV-................................RQRPPL--Y----F--MQ-Q-TE---I.........K-L----L--LA-- 435
VER.KE.x.AGM155 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNLQSQ.......N-V-Q-GG-GRP..................................RPPP--Y----F--MQ-Q-PE---I.........K-L----P--LA-- 433
VER.KE.x.TYO1_patent ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QTMQ-Q.......N-V-Q-GPKR-...................................RPPLR-Y----F--MQ-Q-PE---T.........K-L----L--LA-- 432
WRC.CI.97.97CI14 ----GAP---Q---DK--I------------G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.H.SQ....A-V-QAGAKP....................................KGPIR-----QI--M-KE-PK-K-PVPMRRGQGPT--G--EV--VQRN 414
WRC.CI.98.98CI04 ----GAP---Q---DK--I--------A---G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-.SQ....A-V-QQPVKP....................................KGPIR-----QI--M-KD-PK-K-PVPLRRGQGPT--G--EI--VQRN 418
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----GVP---Q---DK--I--------Q---G-.QSP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-QSQ....A-V-QQAVK.....................................RGPLR-----QI--M-KD-KK-KRSPQQR..GPPT--G---T--IQ-N 414
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H1B.FR.83.HXB2 CT.........ERQANFLG.................KIWPSYKGRPGNFLQSRPEPTAPP....E..........ESFR.......SGVETTTPPQKQ........EPIDKE..................LYP.LTSLRSLFGNDPSS...Q* 500
H1A1.UG.85.U455_U455A --.........--------.................-----N-------P----------....A..........-I-........GMG-KM-S-A--........-LK-R-..................QT-.-V--K-------L-...-- 494
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --.........--------.................---S-Q-------P---L------....-..........----.......FRE-----S---........------..................---.----K---------...-- 501
H1C.ET.86.ETH2220 --.........--------.................RL---N------------------....-..........SLRPEPTAPPPESFRFEEATPSP......KQ-LK-R-...................A..----K------HLL...-- 505
H1D.CD.84.84ZR085 --.........--------.................-----H------------------....A..........-#-GF.......-E-I-PSQKQE.......QKDK---..................---.-A--K-------L-...-- 502
H1F1.BE.93.VI850 --.........--------.................-----N------------------....A..........---GF.......RE-I-PS-KQE.........QK-G-..................---P-A--K-------*-...-- 494
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --.........--------.................-----N---------N-T------....A..........--LGF.......-E-IAPS-KQE.........MKE--..................---...--K----S--*-...-- 498
H1H.CF.90.056 --.........--------.................-----S------------------....A..........---GF.......-E-M-PS-KQE........QLK---...................P-.-A-------S--LL...-- 501
H1J.SE.93.SE9280_7887 --.........--------.................-----S------------------....A..........--LGL.......-E-I.PS-KQE.........-K---..................---.----K----S--L-...-- 498
H1K.CM.96.96CM_MP535 --.........--------.................-----H------------------....A..........---GF.......-E-I-PS-RQE.........TK---Q.................SP-.----K-------L-...-- 496
H101_AE.TH.90.CM240 --.........--------.................-----N-------P----------....A..........-NWGM..GEEIT-E-I-SL-KQE.........QK---H.................PP-.-V--K-------L-...-- 504
H102_AG.NG.x.IBNG --.........--------.................-----S-------P----------....A..........---GM.......-E-IPPS--QE.........-R--GL.................YP-.----K-------*L...-- 495
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --.........--------.................R----S-------P------S---....A..........-N-GM.......-E-I-PSLKQE.........QK-R-Q.................HP-.SI--K----D--L-...-- 499
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --.........--------.................RM---S---------N--------....A..........-CLER.......KE---SSLKQE.........-R---..................---.----K----S--L-...-- 501
H1O.BE.87.ANT70 -RN........GK------.KYWPPGGTRPGNY................V-RPAH-S---...................MEEEVKG....QENQE.Q...........................KGGPNE---.FA--K----T-......-- 499
H1O.CM.91.MVP5180 -KN........G-------.KYWPPGGTRPGNY................V-KQVS-S---...................MEEAVKE....QENQS.Q...........................KGDQEE---.FA--K----T-......-- 499
H1O.FR.92.VAU -KN........R--T---K.KYWPPRGTRPGNY................V-EQVS-S---...................MEEMMKG....QEEDQNQ...........................KGEQNE---.FA-------T-......-- 499
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -KN........G-------.KYWPPGGTRPGNY................A-RQVS-S---...................MTEEMKG....QENQE.Q...........................KEDQNE---.FA-------T-......-- 498
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -RN........GK------.KYWPPGGTRPGNY................A-RQVS-S---...................MTEEMKG....QENQE.Q...........................KGDQNE---.FA--K----T-......-- 498
H1O.US.99.99USTWLA -RN........G-------.KYWPPGGERPGNFMQK.............QMPP-A-S---...................MEEVVXG....XXNQN.Q...........................GEDSNE---.FA--K---XT-......-- 499
H1O.US.x.I_2478B -RN........GK------.KYWPPGGTRPGNY................M-KQVP-S---...................MEEVMKG....QENQG.Q...........................KGDPTE---.FA--K----T-......-- 499
H1N.CM.02.DJO0131 -KN.......EG-------.KGWSPFKGRPGNFPQT.............TTT-K------................LENYGSQEER-TQGKE...RQE...........................NTENS---P-----------L--...-- 513
H1N.CM.02.SJGddd -NN.......EG-------.RGWSPFKGRPGNFPQ..............TTA-K------................LE.....EER-TQGKEMQENQE...........................KTENS---P-----------L--...-- 508
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -KN.......EG-------.KGWSPFKGRPGNFPQ..............TAT-K------................LESYGSQEEG-TQGKEMQENQE...........................KTENS---P-----------L--...-- 512
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -KN.......EG-------.KGWSPFKGRPGNFPQ..............TTT-K------................LESYGSQEER-TQRKEMQENQE...........................KTENT---P-----------L--...-- 512
H1N.CM.06.U14296 -KN.......EG-------.RGWSPFKGRPGNFPQ..............TTTKK------................LENYGFQEER-TQGKEMQENQE...........................RTENS---P------------L-...-- 512
H1N.CM.06.U14842 -KN.......EG-------.KGWSPFKGRPGNXPQT.............TTT-K------................LEDYGCQEERNTQRKEMQEDQE...........................KTENS---P--------------...-- 513
H1N.CM.95.YBF30 -KN.......EG-------.KSWSPFKGRPGNFPQ..............TTT-K------................LESYGFQEEK-TQGKEMQENQE...........................RTENS---P--------------...-- 513
H1N.CM.97.YBF106 -KN.......EGX------.KGWSPFKGRPGNFPQ..............TTT-R------................LESYGSQEEK-TQGKEMQENQE...........................KTETS---P-----------LX-...-- 512
H1P.FR.06.RBF168 -KS........G-------.KIWPPGGKRPGNY................V-KQVQ-----...................MEEDEMT.........RDK......................QREEKEDEKE.--.---------T-......-- 492
CPZ.CD.90.ANT -PAT......NTGKV----..............KPTPT-WGCRPGNFVQKEEVV------.................IEI..YQE....-HKRTQKG..........LKGE-E.................-P-.SY--K----K-......-- 523
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -S.........G--V----.................-G---RS------V-N-T------.................AESYGYQE....KEKNQEEQE..........EGNRL.................YP-.----K----S----...-- 507
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --A.......GD-------..............KGWSP-SGGSK-------G-K------.................IESFGYQETTVNKQGEKKEME.........VEKEPL.................YPQ.----K----S----...E- 507
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -RS.......G--------...............KVWPLSKGRPGNFPQTTT-K------.................IESYGYQEEKTTQG-EREE-E.........KTESSL.................YP-.----K----S---L...-- 512
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -NM........GK.V----.................-L---SQ------P----------.................IESFGFQP.KTTQKQEDREED.........KTENKL.................YP-.----K-------L-...-- 504
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --N........--------.................-L---S---------K--------.................IESFGFRE.EEPAQKEEVKSE.........ETENKL.................YPQ.----K-------L-...-- 500
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -PD........MQR-----..............KIWPPRKGRP-NFLQKRPEP---S---.................IESFGFQDQKIDSLKQXVRNE........XQTENRL.................YP-.-D--K-------L-.QQE- 510
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -NQNN......G-.I----.................-N--PWG-----YV-G-K------......................MESFGFQ-EKKVKEEV.........REESKP.................PS-.----K---------...-- 492
CPZ.GA.88.GAB1 --.........G--V----.................-G---RS------V-N-T------.......................IESY-YQEEEKS-EK.........KEGESS.................---.P---K----S----...-- 509
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -QN.......EG--V----.................GG---RS------P-RKV------..................PETFGYAEQTQTGKSQKGEE.........STTEKE...............SP---...--K----S----...-- 508
CPZ.TZ.00.TAN1 --TRN.....NSTGV----.KRTPLWGCRPGNFVQNTPEKGKAQEQET.A-TPVV-----...................LEMTMKGG................................................F--K-I--S-......-- 525
CPZ.TZ.09.UG38 --GR.....PNNSGV----.KRTPLWGCRPGNFVQNTPEKEKNQEQ....TP.V--S--L...................ME.PLKEG................................................F--K-I--S-......-- 515
CPZ.US.85.US_Marilyn --AG.......N-------.KHWSPSWSGGSKRPG............---EN-K------.......................IEDF-YQEE-VT-EK..........QG--KE................PFQ.----K----S----...E- 506

p8 p1 p1 p6 PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U Gag end
p6 end

MAC.US.x.239 -P.........D---G---.LGPWGKKPRNFPMA..............QVHQGLM-----..................EDPAVDLLKNYMQLGKQ-RE.KQRESREK-YKE...................VTED-LH-N----G-......-- 511
H2A.DE.x.BEN -P.........----G---.LGPRGKKPRNFPVT..............QAPQGLI-----..................ADPAAELLERYMQQGRK-RE.....QRER-YKEVTEDLLHLE..QRETPHREETED-LH-N----K-......-- 522
H2A.GW.x.ALI -P.........----G---.LGPWGKKPRNFPVT..............RVPQGLT-----..................AEPAADLLEQYMQQGRK-RE.....QRER-YKEVTEDLLHLE..QGETPHKEVTED-LH-N----K-......-- 522
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -P.........----G---.LGPWGKKPRNFPVA..............QIPQGLT-----..................IDPVEDLLEKYMQQGKR-RE.....QRER-YKEVTEDFLQLE..KQETPCRETTED-LH-N----K-......-- 522
H2B.CI.x.EHO -P.........----G---.FGPWGKKPRNFPV...............QAPQGIV-S---MNPAFGMTPQGAIPSAPPADPAEEMLKNYMQLGKK--E.....NRER-YKE...................VTED-LH-N----E-......-- 520
H2B.GH.86.D205_ALT -P.........----G---.LGPWGKKPRNFPMT..............QVPQGVT-S---MNPA-GMTPRGATPSAPPADPAVEMLKSYMQMGRQ-RE.....SRER-YKE...................VTED-LH-N----E-......-- 522
H2G.CI.92.Abt96 -P.........----G---.FGPWGKKPRNFPMT..............QVPQGLT-S---..................MDPAVDLLKNYMXLGRK--E.....QRNK-YKE...................VTXX-LH-S----D-......-- 510
H2U.FR.96.12034 -P.........-TKVG---.LGPWEKKPRNFPMA..............QVPQGLT-----....AEPAVDLLTPTAPPADPAVDLLKSYMQQGKK--E.....NRER-YKE...................VTED-LH-N------......-- 522
COL.CM.x.CGU1 ...........NK------.......................AT-GVE....LQTAIF--....................KMSKDLPPRREKGESLYP......................................--K----D-......-- 483
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -P.....KAAPQSKN----.KLPWGRRAPRNFIE.............QQH-TWGIGKYI-...................EGGDEIF-SSRVPEQKPQ-QEE..TRRGKY.......................-D-SD-K----E-......-- 545
DEB.CM.99.CM40 -G........QTPR-----.NTPWASRRPRNFLE...................GIGKYI-...............--TADQVYSTTRVPVQGQENNP-REE.TTRRGKY.......................-D-MG-K----E-......-- 536
DEB.CM.99.CM5 -G........QVPR-----.NAPWASRRPRNFLE...................GIGKYI-...............--TADQVYSTTRVPVQGERNAP-.EDTTTRRGKY.......................-D-MG-K----E-......-- 533
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -R....SNTNDQG-V----.NGLGRKNPPRNFVQ..YYPQMNQDL-WSPVRVQQQ-QY-Q.................NFQEGGNRQ-CQ-DKRQNKQS...HQEDE-TTRE.....................SLYP--K----D-......-- 559
DRL.x.x.FAO -..........PK-V----.NTPWGSGKPRNFPQ.................ASLT-S---..............LPGYLQEDPAERMLQKYMEQGAQ-..KRQQRQQQQKRGPYEE.................AYN--S----S-....QL-- 522
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -RS........G-------.KYWPPGGERPGNY................V-KQVQ-----...................MEEEEKE.........TRK...........PGKEE................---.----K----T-......-- 490
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -RS........G-------.KYWPPGGERPGNY................V-KQVQ-----...................MEEGEKE.........MRK...........PEKEE................---.----K----T-......-- 490
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -RS........G-------.KYWPPGGERPGNY................V-KQVQ-----...................MEEGEKE.........MRK...........PEKEE................---.----K----T-......-- 490
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -K.........NG------.YGHWGGAKPRNFVQYRG............DTVGL------.............METAYDPAKKLLQQYA-.KGQRLRE......................EREQTRKQKEKEVEDV--S----G-......-- 514
GSN.CM.99.CN166 -R.....TGTPIKELY--D.LGRGRRRAPRNFP.................VTFLL----....................AEEEEPQQLNLS-PVGEP-.......SKGQKE-SR.................NTLYP--S----E-......-- 513
GSN.CM.99.CN71 -KT.....GTPAKEL---D.LGRGR.RAPRNFP.................VTSLL-S--....................AEEVEPQQLNLSPPVGEP-.......NKEQKA-KR.................NTLYP--S----E-......-- 511
LST.CD.88.SIVlhoest447 -PKP.......KGKV----...YGPWRSGPPGNFPLMGGNA...........GVV-S---...............MERSPT.........QAERALETYR.............NLGQQLR.RQQQ.IPQKCVDEPCLSFFF-PD-......-- 513
LST.KE.x.lho7 -P.......KPKGKV----...YGPWSSKPPGNYPLLGGAA...........GRI-S---...............MESAPT.........KAERALETYR.............TLGQQLK.RQQQQVPQKCVDEPCLN.---PD-......-- 516
MND-1.GA.x.MNDGB1 -P.....KPAQQQRV----.YGPWGPSKPGNYPAQ.................EVT-----..................LEEKPLQKTLSTYQKLGRGL.......RQKMKE-KREE.................DFH--ST--QE-......-- 503
MND-2.CM.98.CM16 -P..........KMV----.NTPWGSGKPRNFP.................AMPLT-----..............MPGMEDPAERMLLDYMKKGQQ--A......ESKQEK--R...............GPYEAAYN--S----T-....QL-- 518
MND-2.GA.x.M14 -P..........KMV----.NAPWGSGKPRNFP.................AMPLT-S---..............MPGMEDPAEKMLLDYMRKGQQ-RA.....AKETKQE-DK...............GPYEAAYN--S----T-....QL-- 519
MND-2.x.x.5440 -..........PKMV----.NTPWGSGKPRNFP.................AMPLT-S---..............MPGLEDPAEKMLLDYMKKGQQ-RA......AAGAQKE-KK..............GPYEAAYN--S----T-....QL-- 519
MNE.US.x.MNE027 -P.........D---G---.FGPWGKKPRNFPMA..............QMHQGLT-----..................EDPAVDLLKNYMQLGKQ-RE.....SKRK-YKE...................VAED-LH-N----E-......-- 507
MON.CM.99.L1_99CML1 -PQPP....KQNKGV----.NPFGPKKGPRNFP.................LTSVQ-S--T..............LPAG......TAEP-NLNQEIGSP......KTGTPKETRR..................DLYP--A----E-......-- 511
MUS-1.CM.01.CM1239 -R......SEGAKS-----DPLGLQRRRPRNFP.................-TSLL-----..................EQE....GDL-NLSP-VGPK.........DGASDRK..................SLYP--S---QD-...PLEK- 506
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -R......SDNTKAV----DPFGLQKRRPRNFP.................-TSLL-----..................EQE....GEL-NLSPAVGPG.........EGKQDRK..................SLYP--S---QD-...QSD-- 510
MUS-2.CM.01.CM1246 -R.....TDTGKSAV----KDLGFRSRKPRNFP.................VTSLM-----...............DTAEPV....NFSPLVGPKEEPP.........KDR-DRK..................TLYP--S----D-...QSK-- 517
MUS-2.CM.01.CM2500 -R.....TNSDKGAV----.KGFGFHRKPRNFP.................VTSLM-S---...............DTAEIVNFSPE..-GPRKEN-TP.........QAPPDRK..................NLYP--S----D-...PSE-- 519
OLC.CI.97.97CI12 -R...VGGQQQQSKV----...KWRGGKA.EPP..........LNMQQRTEMDIF-S--..............TL-QILEKGTREKREMKEEKK-LYP......................................--A----E-......-- 481
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -P..........K-V----.NAPWKQGKPRNFP.................LTSVT-S--G...........MDQYDPAEAMLKRY...L-QGKKQKQ-.....KRQ-EKSQQGRAYEE...............A-S--N------......-- 518
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --..........K-V----.SAPWSRGKPRNFP.................LTSLT-S--G............VEQDNHASQYDPAEAML.RKYLE-GRMQKQQQRK-EKAQKGKAYEE...............A-A--N----S-......-- 524
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --..........K-I----.RLPWGQGKPRNFP.................LTSLT-S--G..............M--NYDPAEEMLKNYLRRAGE--R....QQRQ-ESK-REGAYQE...............A----N----S-....QL-- 519
RCM.NG.x.NG411 -P..........KEV----.NAPWKQGKPRNLP.................LTSLR----G.............RE-GWNPQYDPAEEML.RKYLALGRQHKQEQRK-NKE-VGRAYED...............A-S--N----S-......L- 522
SAB.SN.x.SAB1 -Q..........K-V----.FGPWGRGKPRNFP.................LTSIR-----...............MERDYSRPEENWYADRPPTRGPGPDDPATALLKQYAVQGKRQKQQWQNHSPQQSPYEEAYS-------E-......-- 555
SMM.SL.92.SL92B -P.........NQK-G---.LGPWGKKPRNFPM...............Q.TTSLT-S---...................DPAARIVKEYLEKAQRE-T.....RRSR-YKE...................VTED-LH-N----E-......-- 508
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -P.........----G---.FGPWGKKPRNFPMA..............QMPQGLT-----..................EDPAVDLLKNYMKMGRK-RE.....NRER-YKE...................VTED-LH-N----E-......-- 508
STM.US.89.STM_37_16 -P.........---VG---.FGPWGKKPHNFPMA..............QIPQGLT-----..................EDPAADLLRSYMQLGKK-RE.....SRKT-YKE...................VTED-LH-N----E-......-- 508
SUN.GA.98.L14 -P........QGK-V----...YGPWNRGPPGNFP..................VM-S---...............LEDLTLGNRMTPPQSKAERALETYR.............LLGQGLRAQQKRKERGECQ.EPCLN.M--PE-......P- 522
SYK.KE.x.KE51 -RQPRKGQGNPPP------.KGWGNRKPPANFP.................VM-ET-----..............A-DWPWQQQTWGNYASPQQKHIAM.ATPLQPQSSPKTVKDLLVPGKPSEKKEEMKEKG-LYP--Q----D-......-- 562
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -RQPKRNQGPPVA------KGWGVSRRPPANFP.................VRSE.-S---..............L-DIEDGPWLTW-AQMSQQAQA-A.......QNSPS-KPPTNREVLSPKESSGKEETKSLYP--S----E-......-- 555
TAL.CM.00.266 -S.........SA------.KSFLGKIPPVRGP...............RNFPVVQ-S---.................IEPLTASWQE-TT-W---A-.........................KPQETTTTRESLYP--A----D-......-- 528
TAL.CM.01.8023 -R.........QP------.KAFLGKIPPVKGP...............RNFPVVQ-----.................IEPLTASWQE-TT-W---T-D........................AAAPKQQTRESLYP--A----D-......-- 532
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -R.........SG------.RMPTWGTKPRNFL..........EQG......GAV-----.............MPAHGFPTGSPAAGAYD.PARKLLE..................QYAKKGDQLRKQKEKELEDY--S----G-......-- 524
VER.DE.x.AGM3 -R..........G-V----.YGRWMGAKPRNFP.............A..ATLGV------.............PPSPYDPAKKLLQQYAD.KGKQLRE...................QRKKPPAVNPDWT...EGY--N----E-......-- 522
VER.KE.x.9063 -R..........G-V----.YGRWTGTKPRNFL.............A..ATHGV--S---.............PPTPYDPAKKLLQQYA-.KGKQLRE...................QGKRTPPTNPDWA...EGY--N----E-......-- 520
VER.KE.x.AGM155 -R..........G-V----.YGRWMGTKPRNFP..........AATL.....GA--S---..........PPNNSTPYDPAKKLLQQYA-.KGKQMRN...................QNRNPPANNPDWN...EGY--N----E-......-- 521
VER.KE.x.TYO1_patent -R..........G-V----.YGRWMGAKPRNFP..........AATL.....GA--S---..........PPSGTTPYDPAKKLLQQYA-.KGKQLRE...................QKRNPPAMNPDWT...EGY--N----E-......-- 520
WRC.CI.97.97CI14 -P.......KIR--V----...NG.RGQMPSNNYPVQKLR-L.NNF-PT...TTM-S---...............MREDPNI.........QELEKYLLK...GAQLREQQ-HKKT.EGQKREVGVPEWP......--K---EP-......-- 512
WRC.CI.98.98CI04 -P.......KSR--I----...NG.RGQMPSNNYPVQKVR-L.NNF-PA....TI-S---...............MREDPNI.........QELEKYLLK...GAQLKEQAQ.AKK.EEKKRETGLPEWP......--K---ET-......-- 514
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -P.......ETR--V----...NG.RGQRPSNNYPVQKMNAGVNTF-P.....VV----V..................DPTM.........QELE-YLLR...GAQMK....REKE.KEMQKE.GKVEYP......--K---EP-......-- 503
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H1B.FR.83.HXB2 FFREDLAF..LQGKA...REFSSEQT...RANSPTRRELQVWGRDN..............................................NSPSEAG.ADRQG..TVSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSL....PGRWKPKMIGGIGGF 109
H1A1.UG.85.U455_U455A ----N---..Q--E-...--------...------S-N-WDG-K-...............................................DL-C-T-.-E---..-D--S---I---------V------I--------------DIN-....--K----I------- 108
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------V-..PK---...--------...-T----------Q----..............................................--L----.-N---..A-------I------------E------------------D-N-....--K------------ 109
H1C.ET.86.ETH2220 ----T---..Q----...---P----...-------ESQTRANSPTTR.....................................ELQVRGS-TF----.-E---....-L----I--------------------------------IN-....--K------------ 116
H1D.CD.84.84ZR085 ----N---..P----...G-L-----...------S-SFGFGEEIT.............................................#LPETGTE.GQ---T..--LS---I------V------------------------DIN-....--K------------ 109
H1F1.BE.93.VI850 ----N---..Q--E-...-K-P----...------S---R-QRG--...............................................PL----.-E-R-TV.P-LS---I---------------I---------------DIN-....--K------------ 109
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----N---..Q--E-...-------D...-T----C-KPR-RRG-S...............................................PLP---.DEGK-....AISL--I---------V------I---------------IN-....--------------- 106
H1H.CF.90.056 ----N---..Q-RE-...-K--P--A...-T----S---R-RRG-D...............................................PL----A-EG--T...-LS---I---------V--E---R---------------IN-....--K------------ 108
H1J.SE.93.SE9280_7887 --------..Q-RE-...--L-P---...------S--PRARRG-................................................PLP-T-.-EG--T..--S----I----------R-----R--------------DID-....-RK------------ 107
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----N---..P--E-...--------...------S---R-R-G--...............................................PL----.DQ---TE.P------I------I----V----R---------------IN-....--K------------ 109
H101_AE.TH.90.CM240 ----N---..Q----...G-------...------S-K-GDG----..........................................GGRD-LLT---.-E---TS.S--S---I---------V---------------------DIN-....--K------------ 114
H102_AG.NG.x.IBNG ----N---..Q--E-...-K------...GT--S-S---WDG---...............................................T-L-T--.TEG--AI.S------I---------VR-E---I--------------DIN-....--K------------ 109
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----N---..Q-RE-...-K------...--I---S-K-WDG---...............................................-PLP-T-.TEG--TA.S------I---R-----VR--------------------DIN-....--K------------ 109
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV--..Q-RE-...-K-----A...-----A-GM-REERG--...............................................LL----.TEG--T..I------I-----------L---IR---------------IN-....--K------------ 108
H1O.BE.87.ANT70 ---QI--S..GGHE-...-QLCA-...TS..TPISPTDGGGS....EG......T..............................GESGT........ERGPE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K------------ 105
H1O.CM.91.MVP5180 ----V--S..GGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTNGG.G....SEGT.RESE..............................SEGGS........-R.......A-PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T---------- 105
H1O.FR.92.VAU --K-I--S..ERHE-...-QLCAG...TS..VPISPTNGR.D....DEGARGGSE..............................SEGGA........E.......RAL-VCL--IP--D--V--ARV----C-V-----------NNIQ-....E-K-A---------- 106
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S..GGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTDDGGN....EG......T..............................RESGT........EGGPE...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K-T---------- 105
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----I--S..GGHE-...-QLCT-...TS..VPISPTDDGGN....EG......T..............................RKSGT........EGGPE...R-L-VCL--IP--D--I-PARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-T---------- 105
H1O.US.99.99USTWLA ----V--S..GGRE-...-Q-YA-ANAPS..SPISPTNGG.G....SEX...AXX..............................SESGG........-..LE...R-L-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-....E-K-T---------- 108
H1O.US.x.I_2478B ---QI--S..GGHE-...-QLYA-...TS..APISPTDGGSD....EG......T..............................RESGT........KGGP...NR-L--C---IP--D--V-IARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K-T---------- 105
H1N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS..--RET...-QLPPDNNNKE--H--AT---W-S.....GG....................................EEHT....GEG---E.H-ELSI.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-....E-K------------ 114
H1N.CM.02.SJGddd ---QG-VS..--RET...-K-PPDNSKE.G-H---T.....R.....GG....................................EEHTG.ERDAG-P-E.--ELSV.PTL----I------VI-V---EEVR------------I--IQ-....E-------------- 111
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS..--RET...--LPPDSNKE.--H--AT---W-S.....GG....................................GEHTG.KGDAG-P-E.--ELSV.PTL----I------VISV---NEVR---X--------I--IQ-....E-------------- 116
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----G-VS..--RET...--L-PDNNKE.--H--AT---W-S.....GG....................................EEHTEKGD.AG-P-E.--EHSV.PTL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-....E-------------- 116
H1N.CM.06.U14296 ---KG-VS..--RET...--LPPDNNKE.--H--AT---W-S.....GG....................................EEHTG.KGDAR-P-E.--ELSV.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K------------ 116
H1N.CM.06.U14842 ---QG-VS..--RET...--LXPDNNNKE--H--AT-G-W-S.....GG....................................EEHTEKGD.AGGP-E.--ELSV.PTL-L--I------II-V---KEIR------------I--LQ-....E-K------------ 117
H1N.CM.95.YBF30 ----E-VS..--RET...-KLPPDNNKE.--H--AT---W-S-G..........................................EEHTGEGDAG-P-E.--ELSV.PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K------------ 116
H1N.CM.97.YBF106 ---KG-VS..--RET...-KLPPDNNKE.--H--AT---W-S.....GG....................................EEHTG.KGDAG-P-E.--DLSV.PTL----I------VXAV---KEIR------------I--IQ-....E-K------------ 116
H1P.FR.06.RBF168 ---K---S..WGQE-...-QLCT-TS...TT----Y..................................................GGGRDDPGQA-G-KGG-E-...IP--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-....E---X---------- 105
CPZ.CD.90.ANT ----TDPH.VVGVQT...--LCA-GGSS.G---S-H-D-..S-GA................................................QEDSE-SQGGG-T..T-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-....Q-N----T------- 109
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----G---..P-RE-...-QLCT--D...------S---W-PRE.................................................GEEPR-TGRGEQTI.P-S----I-------IPVR-E---C------------IQDIQ-....Q-I------------ 108
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----R-VS..VERGI...K-TRELPAGQEGTH-S-H--FW-S............................................GNNSEQTGRK-RDGGGERAPV.P-I-L--I-------LGV--E---I------------IDNVQ-....T-------------- 116
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----G--S..--RE-...-K-PPDNNKE.-----SN---W-S............................................GGEDHTGDREGRKGE--ELSV.PTL----I------IL-V----EI-------------I--IQ-....E-K------------ 115
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----T---..-P---...-KL-----...--H--AN---W-SAK.............................................NHPETGGQGRGQ--EQAV.P-L----IS-----I----V--Y--G-------------DLE-....G-------------- 112
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----T---..Q----...---P--E-...-T--S-N---R-Q-G.............................................GTCPEGGSEERG--EQAV.S-A----IS-----V--VR-E-------------------IE-....G-------------- 112
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----N--S..P-RE-...---PP-E-RTT-TKC--N--FW-S-...........................................SENRFSETXGQERGX--EQTV.P--G---IS-----V-AAR---VI--V-------------IE-....E-K-R---------- 117
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---KK--S..-G-E-...--LCAR-E...GT--S-YGI-RIS.................................................GGEE-QG-GEGGEQAA.-------I-------IPV--E---I------------I-DLN-....--K-S---------- 108
CPZ.GA.88.GAB1 ----R---..P-RE-...-QLCA--N...-T-G--D---W-P-GR................................................EEPGE.ERG-EQS..I-T-L--I-------IPV-VE---C------------I-RIQ-....Q-L------------ 107
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---GG---..PERE-...--L-PKEG...GT--S-S-D-R-CRA-T............................................DRKESEGG-EYN-K-E..P-LS---I-------LPVRVA---C-------------DNIQ-....E-K-R--L------- 112
CPZ.TZ.00.TAN1 ----THPL..VGVQT...--LCA-HP....RERE....................................................GSGAGDSTDTSGANCPTT-DDDERRVL---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-T--T------- 105
CPZ.TZ.09.UG38 ----THPL..MGVQT...---CA-HP...-EGEESGTDTSGAISPT........................................................DGTT..EGRV---IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNLK-....K-Q-T--T------- 100
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGIKET--LPGK-E...G-H-S-N-GFR-SR--S................................................DTGETGKGKG.A..L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQI....E-T-R---M------ 111

Pol p15 start (-1 from Gag) p15 protease
MAC.US.x.239 ---PWSMG....KE-...PQ-PHGS.......-ASGADANCSP...............................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKA-RKQREALQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVTGIE-....GPHYT--IV------ 121
H2A.DE.x.BEN ---VGPTG....KE-...SQLPRDP.......--SGADTNSTS..............GRSSSGTVGEIYAAREKAEGAEGETIQRGDGGLAAPR....AER-TSQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-ED-PV-V--------SIVAGIE-....GDNYT--IV------ 134
H2A.GW.x.ALI ---AWPMG....KE-...SQLPRNP.......-SAGINTNSTP..............SRASSGPAGAVYAAGEKAKRAEREAIQRGDGGLTAPR....AGR-TTQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV------ 134
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---VGPMG....KE-...PQ-PCGP.......N-AGADTNSTP..............DRPSRGPTREVHAAREKAERAEREAIQRSDRGLPAAR....ETR-TMQRDDRGLAA--FS--K--V--AHVE--PV-V--------SIVAGVE-....GSNYS--IV------ 134
H2B.CI.x.EHO ---VRPLG....KE-...SQ-PRPG.......T-.GDSAICAP.............DEPSIRHDTSGCDSICTPCRSSRGDAKELHATREEAEG....EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAT-E--SV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV------ 134
H2B.GH.86.D205_ALT ---VRTLG....KE-...SQLPHDP.......-ASGSDTICTP.............DEPSRGHDTSGGDTICAPCRSSSGDAEKLHADGETTER....EPRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAC-E--SV-V-----V--SIVAGIE-....GSNYT--IV------ 135
H2G.CI.92.Abt96 ---VWTLG....KE-...SQLPHDP.......--SGSDSISTT...............................DGPSSRPTEELHAXGEEAKG....AEKQTLQGGDRXXAA--LS--R--V--AY-ES-PV-V--------SIVAGIE-....GSNYS--IV------ 117
H2U.FR.96.12034 ---AWPLG....K--...SQLPHGP.......--AGTDPNSP.................SSRTSSGSADPDSPSSGPSSGSAKELHATGQETKG....EQRETIQGGDGG-AA--FS--K--I--AY-E--PVKV--N-----SIVAGIK-....EPYYT--TV-E-E-- 131
COL.CM.x.CGU1 ---GNQGGG......ATDSHLPP..................................................................EDEQR....PATQEGEGGE.-LSLLE-S-RR--I-IVEVE--KCQ-----------FK-EDV..QLT-A-TAVQ-Q----A 91
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----TSLG....EESP..Q-...........FHRA...............................ATPDMGHREVHTGGRGRDLLLFQGTGTET..PAAGGDEEREIPR-IGLE-P--R--VT--E-E-RRVQV---------IIH-KDI..QLTSPFV--TV--L--- 118
DEB.CM.99.CM40 ----YSLG....LQET..Q-L-RRNWEV.HPGEHS-SGILD...........................................YQGTSTGAGEQPPE-GNNEEREV.PG--GAEIS--R--MT-VH-E-RKVQV-I-------IIS-KDI..DLEAP-T--TV--L--- 117
DEB.CM.99.CM5 ----CSLG....LPET..Q--FGRDWEI.HPREHS-SG-FN...........................................NQGTCARGKEC-PG-HN-QEREV.PR--GAEIS--R--MTAVYVE-KRVQV-I-------IIS-KD-..DLDAP-T--TV--L--- 117
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ----WSWE....EESS..Q-LCTVLPSDESGFAMEPS-G...........................PAATTVPTKFSRGGKQTILSGRQEAEQAV...PSGG-GDNEGE-LS-VE-S--R--IGQ-WVQ--RV-V-I-------IIA-QDI.NLGTEG-I--TV-----Y 133
DRL.x.x.FAO ----YSLG....QRET.QEFS-GL...................................ADPISSSIARIPPGGSGREDAPKVHGAGSSAEETTE...TTTAEE-PLRGGLQL--FS-RL--TTIVEVE--KV------------IQGLE-....T-K---QI------T 123
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I--S..RGRE-...-QLCA-AS............................................................ATNSPT-GGGRE-NEETRKGG-L-S----I---D--VIPVR---H-C------------V-HLP-....E-----R-------- 101
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I--S..RGRE-...-QLCA-AS...AT----N......................................................GGGRKGDEETRKGGT...L-S----I---D--VIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-------- 101
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----I--S..RGRE-...-QLCA-AS...AT----N......................................................GGGRERNEETREGGT...L-S----I---D--IIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-------- 101
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---VWPLG....RSET.KKFCAIQRRHS.WSGTNSPP...............................NGNSLRSSKEAPPAVCREGTAPERGE....RTDKETEGERSGGC-LELP--R--MKRVI-E-TPVQ----------IIQ-KD-HFPPHKP-RS-VV-----G 129
GSN.CM.99.CN166 ---PWPGA....PPSP..Q-L--NFPAA.NSPGG.GGRTPA..............................................AQSLDT-RGTPEQGTEG-EQEH-LSL-VIS--G--MKEVS----VVSM---------IVQDSAI..ELDTP-T---V-----L 114
GSN.CM.99.CN71 ---PWPGA.....TSP..Q-L--NFPAA.ISPGG.GGGTPA..............................................AQPVSAGGGAPEQGAEGRKEEH-LSL-VIS--G--MREVSM---VVSM---------IVQ-SAI..ELDTP-T--TV-----L 113
LST.CD.88.SIVlhoest447 ---LWTLE....EWSS..-KL-FDGGE..CRS.S-ISSP...............................NGEEPNTSRESLRNIQEPRTTAEE.....ATADPTEMCGRAMPEFLL-SR--IEN-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q 123
LST.KE.x.lho7 ---IWSLE...-QTSR..QLS-TGRS...CRE.NSISSP................................NGECSNKSRESTGDLQDFRTTAEK...AA-ASPTEMCGRALPEFTL.SR--IES-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q 123
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---VWPLG....SLQT..G-L-.........................................GTRGDSNSSTIRGETSAENSEHLSEIRERA.....QAE-EG-EERGG-S--EYS-SR--IEEVSVD-VTIR----------IFN-RNI..KLK-N-Q--I------N 116
MND-2.CM.98.CM16 ----YPLG....QWQT..Q-LP.......GDAIDPN.GP..........................SNARDGRPSRENAVRLHEERATAESGKQ.....TGKE-E-SIRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLD-....K-N---QI------S 121
MND-2.GA.x.M14 ----CSLG....QWQA..Q-L-.......CHATDPISTP...........................DARDGGSSREDVIRLYEKGATTEGSKGD....QAGEG--SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDVD-....T-N---QI------A 122
MND-2.x.x.5440 ----YPLG....QWQA..Q-LP.......CHAIDPISTP...........................DARVGRPGRKDAVRLYEERATTEGSSR-....PERGKE-SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLE-....T-N---RI------A 122
MNE.US.x.MNE027 ---LWPMG....KE-...PQ-PHGP.......NASGADTNCSP...............................RGPSCGSAKKLHAVGQTAER....KQKEALQGGGRG-AA--FS--R--V--AH-E--PA-V--------SIVAGIE-....GPHYT--IV------ 117
MON.CM.99.L1_99CML1 ----SFRS....QEGA..K-LP-HLCAA.QRTDSAS............................................RDCGASQSQPRDWF-...EDG-PK-DEAG-LSLLSIS--G--IRSVL----KVSM---------IIQDQHV..NLGEN-T--VV-----M 114
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GSSWP..PEKE-...K-LPPDLAFT.NGPARAGGRPGQSLPAS....................................................-SQGWSERQEE-LS--VIS-SG--IREVM-E--VVHM---------IVQDSNI..QIDKP-N--LV-----N 110
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---GS-RP..PEKE-...E-LPPDLSLA.NCSAR-GGGIGQSLSSS....................................................-SRGGETGQEE-LS--VIP-SG--VRPVE-E--VVSM---------IIQDAHI..HLE-P-N--SV-----N 110
MUS-2.CM.01.CM1246 ----GSRL..PVSE-...E-LP-YIAHA.YGTPRYS-AGELLP.TSRAQG................................................RATQG-ERQKD-LS--VIS--G--IK-VD-N--PVSM---------IIQDSDI..KIS-ELT--VV--L--L 113
MUS-2.CM.01.CM2500 ----RFR...-PQE-...E-LPCYIAHA.ISSPRYS-DS-LLP-GGSTEGE...............................................PNPPSPTGQEE-LS--VIP--G--IR-VMVH--PVSM---------IIQ-SEI..EIDKE-T--VV--L--L 114
OLC.CI.97.97CI12 ----MEGR...ESR-SPQHATEDRDGHL.SLCTYPG................................................TDFGEGNK......-KERDE-GEET-LSL-SIS--R--MIELY-E--QVT-----------IKGKDI..YME-NGI-RI------A 110
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CSLE....AGET.EEFSFNLRDTL.CSRDGSV-P..................................CGSHVKEILGAGEKAEAAKEAG....-EKPAGESIRRGIVL--FS--K--VTWVT-E--KV------------ISDIE-....GDN----I------Y 122
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---KCALE....SGET.EELSVDFLDSL.CSRGG-GQS................................CLPVRSSRSHAKEIPGTGQNAETATE-GREGSEGESLRG-TCL--FS--K--VTMVN-E--KV------------INGIE-....GEN----I------Y 128
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----TPLG....SGEA.EELSFDFLDSL.CSRDGEQLRP.................................CRRDAKELSEEGRGTKETTEAG....REQEER-SISG-L-L--FA--K--TTIAQ-E--KV-V----------I-GIE-....GND-T--I------Y 123
RCM.NG.x.NG411 ----CSLE....AGET.EEPSLDFLETY......CS-........................ERGRMESPVRSSRRDAQEIPSIGETAQTGAEER....EQGESGESLRGCVVL--FS--K--VTWVE-E--KV---------G--IQNLD-....GEN----I------Y 127
SAB.SN.x.SAB1 ---VWPLG....QRET.QEFP-DLHQTN.SSPNG-GLQQ.............AGGKLVCRQTSDQRTRARRSSNSPVKAVCCSGETAETAVA......KPLATTEPLRGGLQL---S--R--MK-VY-E--KVT---------S-IQGIE-....GDN---RI------C 141
SMM.SL.92.SL92B ---PWPMG....KE-...SQLPHAD.........NIIDTVSTP...............................RSSSPDSQ.GVSRESTEGKD....KEEQALQGGDGG-AA--FS-RR--V-RAL-E--PL-V--------SIVAGIE-....GPGYT-RIV------ 114
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---VWPMG....KE-...PQ-PHGP.......DASGADTNCSP...............................RGSSCGSTEELHEDGQKAEG....EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V--AY-EE-PV-V--------SIVTGIE-....GPNYT--IV------ 117
STM.US.89.STM_37_16 ---LWPMG....KE-...PQLPHGP.......NTSGADANCPS...............................RRPSCGSAEKLHAAGQEAER....EQE-TLQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLQYT--VV------ 117
SUN.GA.98.L14 ---VWPLE....QG-A..--L--HAFCS.A................................SRGSDIGEQNDTTPVKGRESSGDLQTVRTGPQ....ST-EEE-KGGM-GAMLEYA-SR---EKVF-N--PVT----------IVS-D-V..SIE-H---RVV-----Q 125
SYK.KE.x.KE51 ----RVGE....QETP..SK--CDEGDT.NSPTSGG...............LAMAATDMGKLCFTPTEAHSNGHPATATVLSKDSQGPLGPWETF...REER-DEGEGT-LSL-SIS--R--MME-NVE-TKVTM---------IIR-QDI..QLHQP-T--IV--L--N 143
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----RMGG...LQE-P..SQLP--ERAI.C.......SPSG...............GHRRWAMAHMVSTDEPTSTSEGTELSLEETPHQQGSALA...EGEQWE-GDQE-LSLS-LS--R--MIEVDVE-D-VQM-V-------IIR-EDI..QLHQP-S--IV--L--N 137
TAL.CM.00.266 ----VFFR....ENPT..GQRTE-FSSG.ATIGTAN......................................RASHSIMAGGDYHVDPTSQE.....APRNNHNKGE-LSLFGQS--R--I-KVL-E--EV-V---------IIQVGEI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y 118
TAL.CM.01.8023 ----GFFR....EDPP..GQGTE-LPSG.ATHRTAD......................................RASHSIMAGGDYHMDPSDQG....CRSTQATDEGE-LSLVSQS--R--I-KVL-E-REV-V---------IIQ-GDI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y 119
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----NANL....-NKA.AQF-R.ARRSR...SDGSPDACARIP..............................HRFASCGSIRPSQETAGAVCQKG..RSIEKAEGEGTGGL-LEFP--R--MSK-Y-Q--PVQV---------IIK-EDI..HLE---R--VV-----G 127
VER.DE.x.AGM3 ---VWPVD....-SET.QKFSRRYSWGG.ANCA-STES..................................IRPCKEAPAAICRQGEAVEGTKE...KTTSSESRLDRGIF-.ELP--R--IK-VY-E-VPIR----------IIK-AD-..QLS-T----I------G 124
VER.KE.x.9063 ---VWTVD....-DKT.EKLSRCHSWSG.TERA-STDT..................................IRPSKEAPAAVCREGKTVEGTRE...ENTTNKSRLGGRIF-.ELP--R--IK-VI-E-VPVKV---------IIK-TDI..QLT-P-R--V------G 124
VER.KE.x.AGM155 ---VWPVD....-DKT.KKFSR-HSWGG.TKCA-STEQ...............................LYTLRPSKEAPAAVCRERETNEKSEQ...KPPSE-SRLERGIF-.ELP--R--IR-CI---TAVK----------IIKDTD-..QLR-S-R--IV-----G 127
VER.KE.x.TYO1_patent ---VWTVD....-GKT.EKFSRRYSWSG.TECASSTERHHP...............................IRPSKEAPAAICRERETTEGAKE...ESTGNESGLDRGIF-.ELP--R--IK-VY-E-VPIK----------IIK-ND-..QLS-P-R--I------G 127
WRC.CI.97.97CI14 ----WQRA....DALEQLSSSEA-ELEQ.FWANNNNAFCSSNE-GSKH.......................SGAGKIFIEGSTIEGTTGTQE......DRGTEE-SGGAGMAL--IS-RT--MIQCI-E-HSVS-----------IDVNL.....NKN-Q-RI------T 131
WRC.CI.98.98CI04 ----WERA....DALKQLPSSKG-ELEQ.FWAG.NNTVCSSNEGGSKH.......................TRIREIPPERSSIEGAGTGK.......KGREEERNGAARVA---IS-RN--MIQCI-E-NSVS-----------IDIHLN....NKN-Q-RI------T 130
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----WPRA....EALQQLSS..............SKN-CRGEYLWASG...................ANSTSGSYHARTRAISSERSSDEEG......ERERNAEGGESRISL--IS-RT--MIQCI--RESVS-----------VDVQL.....E-N-Q-RI------T 122
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K70R

H1B.FR.83.HXB2 IKVRQYDQILIEICGHKAI.....GTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETV...PVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKS......VTVLD 265
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------K-T-.....----------------M------------------...------E-------------------T---N---------------------------------------------------------T--------......----- 264
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --------VP---------.....-----------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------------S-------......----- 265
H1C.ET.86.ETH2220 ---------I-----K---.....----------------M---L-R------------...--------------------------TA--E---Q-----R--------------------------------------------------------......----- 272
H1D.CD.84.84ZR085 -------H-----------.....-----------------------------------...--------------------------T----D--------R----------I---------------------------------------------......I---- 265
H1F1.BE.93.VI850 ---K---N-----------.....----------------M-----------V------...--------------------------T---L-----------------------------S--------K---------------------------......----- 265
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------VP---S-K---.....--I------I------M------------------...-----------R--------------T---K---E----------------I---------------------------------------------......----- 262
H1H.CF.90.056 ------E-VA-----K---.....----------------I------------------...--------------------------T-------------R-------S--I---------------------------------------------......-S--- 264
H1J.SE.93.SE9280_7887 ------NEVP---E-K---.....----I-----------M---L--------------...------------I-------------TQ--A---E-----RV-------------------------------------------------------......----- 263
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------V------Q---.....-----------------------------------...--------------------------T----------------------------------------------------------------------......----- 265
H101_AE.TH.90.CM240 ---K-----------K---.....----------------M---------------D--...--T-----------------------T---K---E--------------------------------------------------------------......----- 270
H102_AG.NG.x.IBNG ---------------K---.....----------------M------------------...--------------------------TD---------------------------------------------------------------------......----- 265
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------K---.....----------------M---L--------------...--T-----------------------TD--K------------------------------------G-----------------------------......----- 265
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------P-----K---.....----------------M---L--------------...--------------------------T----D-------------------I---------------------------------------------......----- 264
H1O.BE.87.ANT70 ---KE--NVTV--E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G---Q-Q-......----- 261
H1O.CM.91.MVP5180 ---KE-NNVTV-VQ-KEVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---QRQ-......----- 261
H1O.FR.92.VAU ---KE-YNVAV-LE-REVR.....------------L---I--GL-----------TP-...------------------SR---E--T---K-L-Q-----R----------I-------G-----------------------------G---Q-Q-......----- 262
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---KE-N-VPV--E-REVL.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-......----- 261
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ---KE-N-VPV--E-REVL.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G---Q-Q-......----- 261
H1O.US.99.99USTWLA ---KE-XDVTV--E-R-MQ.....R-----------L---I--GL----X------TP-...------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I-----X----X-XX-------X-----XXX-XX----XX--QRQ-......----- 264
H1O.US.x.I_2478B ---KE--NVTV--E-REVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-----------------------------I-------G---Q---......----- 261
H1N.CM.02.DJO0131 -------NVT-D-Q-R--V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------Q----......----- 270
H1N.CM.02.SJGddd -------NVTV--Q-R--V.....-----------------------------------...-------------------A---E--R-------------R----------I---R-------------------------------------Q---......----- 267
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -------N-T-D-Q-R--V.....----------------F---------------K--...-------------------A---E--R-------------R----------I---R-------------------------------------Q---......----- 272
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------N-T-D-Q-R--V.....----------------F-----------L---K--...-----------E-------A---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---......----- 272
H1N.CM.06.U14296 -------NVTVD-Q-R--V.....-----------------------------------...-----------R-------A---E--R-------------R----------I---R-------------------------------------Q---......----- 272
H1N.CM.06.U14842 -------NXT-D-Q-R--V.....----------------F------------------...-------------------A---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---......----- 273
H1N.CM.95.YBF30 -------N-TVD-Q-R--V.....-----------------------------------...-------------------T---E--R-------------R----------I-----------------------------------------Q---......----- 272
H1N.CM.97.YBF106 -------N-T-D-Q-R--V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--R-------------R----------I-------------------------E---------------Q---......---X- 272
H1P.FR.06.RBF168 ---KEFEEVKV--E-REVY.....----X-----X-----I--L-----S----S--I-...-----A------------SK---E--RAX-Q---Q----T-----------I--------SX---------------------------G----R--......----- 261
CPZ.CD.90.ANT -S-Q--NKVP-Q-GDRTVL.....A---L--N--------V-CLL---------KV---...-----E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I-----------Q---......----- 265
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---K---NVS---E-K-VQ.....----------------I--------V----S----...-----------RI-----SA------T---Q--------------------I--------S--------------------------------E---......----- 264
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---K---N-A---E-R--T.....----------------I---------------G--...-----------R--------------T---Q--------------------I-------GE------------R-----------------------......----- 272
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---K---NVI---Q-K--V.....----------------F-----------------I...-----------R--------------T-------------R----------I---------------------------------------------......----- 271
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---K---N-P---G-K--L.....----------------I------------------...--Q-----------------------T-------Q-----R------------------------------------------------------R-......----- 268
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------NVT-D---KR-V.....----------------I------------------...--S--------R-----------R--T-------------RV---------I-----------------------------------------Q---......----- 268
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------P-----KR--.....----------------I-------------T----...-----------R--------------T-------------R----------I---------------------------------------------......----- 273
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---K-FERVN---E-K-IT.....S---------------V--KL-----------D--...K-F---------------SK---E--T---K--------------------I-------------------------E-------------------......----- 264
CPZ.GA.88.GAB1 ---K-F-NVH---E-R-VV.....----------------I---L----V----S----...------------------SA------T---Q--------------------I---------------------------------------------......----- 263
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---K---NVE---E-KRVE.....S---------------V---L-----------TP-...-------T---R------SK---E--T---R---------R----------I---R-----------------------------------------......---P- 268
CPZ.TZ.00.TAN1 VP-SE-YN-PVQ-GNKEVR.....A-----E--I------I-K-L------------V-...K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS--------------------L----------R-RNM......----- 261
CPZ.TZ.09.UG38 VP-NE-YN-PVQ-GNKEVT.....A-----D--I------I-Q-L---------KVDV-...K----E------------SK---E--T---NSL-E-----A----------I-------GS--------------------L------------RGM......----- 256
CPZ.US.85.US_Marilyn ---K---HVN---E-R--Q.....-S--------------I-------------S-K--...--R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I-------------------------------------------R-......----- 267

protease p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 -NTKE-KNVE--VL-KRIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-A----K----L-----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------A-R-R......I---- 277
H2A.DE.x.BEN -NTKE-KNVE-KVLNKRVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...K-T----K---RL------K---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------A---R......ISI-- 290
H2A.GW.x.ALI -NTKE-EDVE-KVLNKRVK.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...E-R----K----LR-----K---E--K---EKT-R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------A--RR......I---- 290
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -NTKE-KNVE-RVLNKRVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...KIM----K----LR-----K---E--K---EK--R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------A---R......I---- 290
H2B.CI.x.EHO -NTNE-KNVE--VV-KRVR.....A--MT-D--I--F---I-NSL-M-----VAR--P-...K-Q---EK----IR----SK---L--K---EK-----QLEEAP-T----S-T-------KN---M-I-------V--E-T------------AS--R......I---- 290
H2B.GH.86.D205_ALT -NTKE-KDVE--VV-KRVR.....A-IMT-D--I--F---I-NTL-M-----VAKV-P-...K-E----K----IR----SR---L--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T--N#-------#AE-RR......I--I- 289
H2G.CI.92.Abt96 -NTKE-KNVE-KVV-KRIQ.....A--MT-D--I--F---I-VKL-MS-----AKV-P-...K-R---------IR----SK---Q--R---DK--Q--QLEEAP-T------T-T-----KN---M-I------RV----T------------AE-RR......I---- 273
H2U.FR.96.12034 -NTKKFHNVN-KVL-KTIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS-----GKEAL-...IGG----K----LR----SK--LE--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----S------------AE--R......I---- 287
COL.CM.x.CGU1 -R-K--RDKILKMG-KEYR.....-DI-I-H--I--V---M-KEGKLVVAQLSDR-PVT...K-T--E------------SK---EG-QK--ERL-A----E-AELG------I-C-R---KNE----I------------M---------G--IE-TH......I---- 247
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -N--C-PG-E-QCQ-KV-V.....-E----E--I--L---F-APL-FSI-MLE-Q-QYTPVKLKEG-S-PKVKQ...-ASSQG-DRGSQGNSGKDGGGRPMAPAS-T----S---------KN---M-I-L-----A--PV----T--------PQ-RQ......I---- 274
DEB.CM.99.CM40 -N-KC-PG-E-AMANKV-V.....SDL---D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDYT.....-----E-A----I-----SR---E--KD-LKP-IEA-Q-VPAA-T----S---V-----KS---M-I-L-A---A--EV----T-----SA-PQMEQ......I---- 271
DEB.CM.99.CM5 -N-KC-PG-E-KMADKV-V.....SD----D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDFT.....-----E-A---RI-----SR---E--K--IRP-VEA-Q-VPTE-T---SS---V-----KN---M-I-L-A---A---V----T-----S--PQMEQ......I---- 271
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -N-QA-PG-E-KLMDKV-V.....D--------I--L---Y-SKL-V---MAVQQMRPQ.VT-------F---RI------T--L---QQ-V-Q-----RLE-AP-T--------V-P---K-QY-M-I---K--EA-----------------QQ-EH......I---- 291
DRL.x.x.FAO -N----FNCE-K-A-KITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R------------C-----G----------Q---A----F---------G---ACEQ......I---- 279
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---KE-EDVE---EHR-VV.....---------A------V--K-------------V-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G-------......----- 257
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---KE-EDVE---EHR-VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G-------......----- 257
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---KE-EDVE---EHR-VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I--------X----------------------------G-----R-......----- 257
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -H-KE-QGVQVQLEDKIIT.....-SI-I-S--I------I-A-A-MK-VMGVLSSQIE.ETK-Q--E-K----L-----SR---E--T---KQ--E---L-R--G---------------K-Q--M---------A----F------------Q---Q......I--I- 287
GSN.CM.99.CN166 -Q--EHKHVEVIFNEKRIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQK--PI...E-H--A-KE---I-----SR---E--TQ-TQ--LRL-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA-----------IPHPAGLEQKEH--II- 276
GSN.CM.99.CN71 -Q-KEHRHVEVIFNEKRIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQKL-P-...E-H--S-KE---I-----SK---E--TQ-TQ--L-L-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA------------......EQKEH--II- 269
LST.CD.88.SIVlhoest447 -R-KE-KDVF---A-KTTV.....----L-----D-V---I--NV-AR-VLSQLSDKIP.ITK------C---R------SK---EG-QA--DRL--------ADAG------I-------KNE----I---Q--AL----H-----------I--C-Q......---V- 281
LST.KE.x.lho7 -R-KE-RDVF---A-KTTV.....----L-----D-V---I--AM-AK-ILAQLSDKIP.ITK-S----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I--C-Q......I--V- 281
MND-1.GA.x.MNDGB1 LR-K---NVYV--R-KGTF.....----I----ID-----IMEKL-GK-ILAQLSDKIP.ITK------V---RI-----SK---VG-QK--DRL-E-----RVD-G-N----I-------KNE----I-------L----H-L---------I--C-R......I---- 274
MND-2.CM.98.CM16 -N-K-FFNCKVT-A-KTTH.....AS----------V---V-KKL-------V-KV---...K-T----T----I-----SK---L--Q---SQ-----Q---------------C-----G-S--------Q---V----F---------G---QCEQ......I---- 277
MND-2.GA.x.M14 -R-K--FNCK-TVA-KSTH.....AS--------------V-KKL---------K----...K-T--------RI-----SK---L--QT--D---------R------------C-----G-S--------Q--RV----F---------G---QCEQ......I-I-- 278
MND-2.x.x.5440 -R----FNCKV--A-KITH.....AA--------------V-KKL---------K----...K-T----T---RI-----SK---L--Q---NQ--------RV-----------C-----G-S--------Q---V----F------T--G---QCEQ......I---- 278
MNE.US.x.MNE027 -NTKE-KNVE--VL-KRIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-T----K----LR----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------A-R-R......I---- 273
MON.CM.99.L1_99CML1 -E-K--KA-QVIFEDREVW.....A--------I--L---V-AKM-V---MAAGGDLQPPSLE-T--A-KE---L-----SR---E--TQ-TQ--L-L-QLEPTE-N----S-C-------KS---M-I-------A----F------------E-MDH......--IV- 273
MUS-1.CM.01.CM1239 -S--E-RGVQVSFNEKTIK.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQEK--PI...K-A--E-AK--M-------Q------EG-VQQ-L-LDQ-EE---D----S-C---R---KS---M-I---Q--EA--E-T------------......AEHEH--IV- 266
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -S-KE-RGVQVCFN-KTIR.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQGKL-PI...K-T--E-AK--M-------Q---R--ED-TQQ-L-V-Q-EE--------S-C---R---KS---M-I---Q--EA--ELA------------......IEHEH--IV- 266
MUS-2.CM.01.CM1246 -N-K--KGVIVKFNEKRIV.....A----S---I--L---C-SKLEI---MVMAGQQLK.PTK-S--ERKK--M------SK---E--K--TQK-I-L-QLEEA--N----S-----R---K----M-I---K--EV--E-A---T-----S--AQ-...A...H--IV- 271
MUS-2.CM.01.CM2500 -N-K--KAVKV-FNDKRI-.....A--------I--L---C-SKL-I---MVGGQL-PT...K-G--A-KE--M------SK---E--E--TQR-L-L-QLEET--Q----S-A---R---KS---M-I---K--EA----S---T-----S--S--...A...H--IV- 270
OLC.CI.97.97CI12 -R-M--RCRIRIF.EKEIQ.....EA----D----VV---V-AAV-IR-VCAQLSDKIP.ITK----E-HKP-QI-----SK---E--EK--DRL-E----Q-AEAS-QW---I-C-----KNEY---I---A--AA------------------EREQ......I---- 267
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -N-K--YNCK---A-KVTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA-II...K-E--E-Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-R-----------------------F---------G----C-Q......I---- 278
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -N-K--YNCK---A-KVTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA--I...E------Q----------SK---E--T---NA-------------------I-C-R-----------------------F---------G----C-Q......I---- 284
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -N-K--KNCE---A-KRTH.....AH--------------V-KKL-A-------Q---I...K-E--S-Q---R------SK---E--T---NA-------------------I-C-------------------------F---------G---QCER......I---- 279
RCM.NG.x.NG411 -N-K-FNHCK-T-A-KTTH.....AH--------------V-SKL-AS------KA--I...K-E----Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-------------------------F---------G---QCRQ......I---- 283
SAB.SN.x.SAB1 -N-KA-HNQEVK-EDKTCK.....A-I---E---------V-A-L-V---LTQRE--PI...K-H----Q---RIR----SK---E--KA--EDL--Q-HLER--------------R---K-Q--I-M---Q---S----Q------------QQREQ......I---- 297
SMM.SL.92.SL92B -NTKE-RTVK--VL-KVIR.....E-LMT-D--I--F---I-AAL-VS--Y-VAKV-YT...K----E-----RL-----SK---Q--T---EK-----QLERAP-T------T------NKD---M-I-------M--E-T-------------EMER......I---- 270
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -NTKE-KDVK-KVL-KVIK.....--IMT-D--I--F------AM-MS-----AKV-PI...K-T----KE----R----SK---I--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------A-RRR......I---- 273
STM.US.89.STM_37_16 -NTKEFKNVN--VL-K-IK.....--IMT-D--I--F------AL-MS----VAKV-P-...K-T----K----I-----SK---E--K---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------A-RRR......I---- 273
SUN.GA.98.L14 -R-KE-ADVFV--RDKT-T.....----------D-----I-SAL-GR-VLATLSEKIP.ITK----E-AA---------SR---EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---V--GM----H-L------------C-Q......I--V- 283
SYK.KE.x.KE51 -R----N--RFQ-ERPDGRIKEVE-SL---------L---I-SKL-AK-VMIAQKL-PM...K-Q----KEL--L------R--LE--RA-VSD-LEK-QLE-AS-T--------V-Q---KL---MPM---K--EA--------------G--ST-R.......M---- 303
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -T----RN-RFTVVKPSGKRKQVE--L---------L---I--KL-VK-VMVQTAL-P-...K-S---DKEL-RL-----SV--LE--KA-VED-L-A-QLE-AS-T--------V-R---KK---M-I---K--EA----F---------G---RQ-.......L-II- 297
TAL.CM.00.266 -Q-QS-SA-E-QWENKR-R.....D---I----I--L---F-AKFSV---MVS-D-PIT...K----E-KEP--I------R---EG-QI-IDD-V-A-QLEEV-------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--PQM-Q......I---- 274
TAL.CM.01.8023 -Q-QS-TGVE--WEHKR-R.....D---I----I--L---F-AKF-V---MVSTE-PVI...K----E-KEP--I------K---EG-QA-IDD-V-A-QLEE--------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--PQ--Q......I---- 275
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -S-K---N--VN-D-KETR.....-N--I----I--V---I-APL-AR-IMGQLNEKIP.ITK-Q-----S---L-----S-------T--TQAL--------V-G---------C-R---K-Q--M-I---A---A----F-------------R--Q......I---- 285
VER.DE.x.AGM3 LN-KE-SDREVRLEDKILR.....--I-I-S--I------I-APA-AK-VMGQLSEQIP.IT-----E-AR--FL-----SK------Q---DQL----------G--A------C-----KSQ--M---------A----F---------S-FE-MTE......I---- 282
VER.KE.x.9063 LN-KE-SNVEVK-EDKILR.....----L-A--I--------APA-AR-VMGQLSEQIP.IT-----D-AR--HI-----SK------T---EQL----------G--A----I-C-R---K-Q--M---------V----F------------Q-M-Q......I---- 282
VER.KE.x.AGM155 LN-KE--NVEVQLEDKILR.....----I-A--I------F-A-A-AK-VMGQLSQTIP.IT--R--E-AR--RL-----SK---I--Q---KTL-E---L-RV-GD-A------C-R---KSQ--M---------A----F--------------M-Q......I-II- 285
VER.KE.x.TYO1_patent LN-KE-NDREVK-EDKILR.....--I-L-A--I--------APA-AR-VMGQLSEKIP.VT-----E-AR--C-R----SK---E--Q---SQL-Q-----RV-G--A----I-C-----KSQ--M---------A----F------------R-MRQ......I---- 285
WRC.CI.97.97CI14 MN-KLHR-VK-R-L-KTIE.....ADIMT-K--I------V-NKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CS--R------SKK--EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--R-N-N......IS-V- 289
WRC.CI.98.98CI04 MN-KL-RK-Q-R-L-KTVE.....ADIMT-K--I------V-EKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CT--R------SK---EG-QK--DRL-A------AS-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--R-N-N......IS-V- 288
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 MQ-KL-KDVR-K-L-KEVR.....ANLMT-K--I------V-EKL-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CQ--RI-----SK---EG-QK--DRL-A-----RAEAN------I---R---KNE----I---G--AV----F---------G--H--RN......I---- 280

422
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



Pol
PLV

Proteins

PLV Proteins

polymerase motif T215Y
K219Q

H1B.FR.83.HXB2 VGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDS..WTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQ 433
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------S------------------V---------------S--------------S-H------------------------A------A---S--FI-----------------------------Q------..--------------------A----K- 432
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------------------------------------------------------------------------------------------------F---------D--------------------K----E-..--------------------A----K- 433
H1C.ET.86.ETH2220 ------------G-----------T----------------------P------PQ------AP--E----------------------AP-----E---K--F------------------------------Q------..--------------------------- 440
H1D.CD.84.84ZR085 -------I--C-------------------------------------------I-----------EV---------------------A---K--E-----------------------------------S-T----E-..-------------------------K- 433
H1F1.BE.93.VI850 -----------K--K---------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F-----------------H------------Q--N---..--------------------------P 433
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------------------------V-----------------------R------AN--EM---------------------A------E---K--F------------------------------Q--D-E-..-------------------------TH 430
H1H.CF.90.056 -----------KE---------------------------------------------A---E---EM---------------------A------A---K--F----------------------------TVK------..---------------------N---K- 432
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------Y----------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F------------------------------Q----ED..-------------------------K- 431
H1K.CM.96.96CM_MP535 -----------K-------------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F------------------------------Q--D---..-------------------------K- 433
H101_AE.TH.90.CM240 ------------S-------------------------------------------------IK--EM-----K----------------------A---S--F-----------------------R------E------..--------------------A----K- 438
H102_AG.NG.x.IBNG -----------K------------V--------------------------A----------TK--E----------------------A------G---K--F-----------------------------VE------..--------------------A---IK- 433
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----------Q------------T-----------------------------------------E-----------------------E-----E------F-------------------------------------..--------------------A------ 433
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------PE-----------T--------------------------C----------FK--E----------------------A------E------F------------------------------QPA----..-------------------------K- 432
H1O.BE.87.ANT70 -------C---P------------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----------------------------S-Q--N--V..---------I----------Q--R--E 429
H1O.CM.91.MVP5180 -------C---P------------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--D-EV..--------------------Q--R-KE 429
H1O.FR.92.VAU -K-----C---PE-----------V------V--------------------------D----N--ELE--------------PLAE--KRV-L--K--YK--FY------------Q----------------Q--D-EV..--------------------H--R-KE 430
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------C---P------------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE..--------------------Q--R-KE 429
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -------C---P------------V---------------------------------D----N--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE..--------------------Q--R-KE 429
H1O.US.99.99USTWLA -------C---P---------X--V------V----------X---------------D----N--E-E--X-----------PX-E--KRV-L--E--YKX-F-------------X----------------Q-XN-EV..--------------------Q--R-XE 432
H1O.US.x.I_2478B -------C---P---P--------V-----------------------------I---D----D--ELQ-C--V---------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV..---------I----------Q--R-KE 429
H1N.CM.02.DJO0131 -------C----------------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----------------------------T-K---Q-V..-------------------------K- 438
H1N.CM.02.SJGddd -------C---K---------------------------------------A-----------KH-E-I----------------A---ETV----R---E--F------------------------------K-----V..-------------------------K- 435
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -------C----------------V------------------------------T-X-----KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F------------------------------K-----T..--------------------------- 440
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------C----------V-----V------------------E-----------T-------KH-E-I----------------AK--ETV----G---K--F---------------------------R--K-----T..--------------------------- 440
H1N.CM.06.U14296 -------C----N---X-----------------------------------------D----KH-E-I---------------LA---ETV-K--E---Q--F------------------------------K-----V..------X------------------K- 440
H1N.CM.06.U14842 -------C---P------------V------V-------------------------X-----KH-E-I---------------LA---EAVQ---D---K--F-----------------------------VK----EV..-------------------------K- 441
H1N.CM.95.YBF30 -------C---K----------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F------------------------------K-----V..-----------------------R-K- 440
H1N.CM.97.YBF106 -------C---K---------------------------------------------------KH-E-I----------------A---ETV----G---K--F------------------------------K----EV..-------------------------K- 440
H1P.FR.06.RBF168 -------C---P-----X------V------------------X-X---X-Y----------ES--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F--------X---------------------K----EA..-----------------------R-KE 429
CPZ.CD.90.ANT -------I---Q------------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E------------Q--------------K-K---P-D..------------------------TK- 433
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------C---K------------V-------------------------------------AK----TV-------------D-T---Q-V--------H--F------------------------------K----EV..-----L---I--------------IK- 432
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------C----S-----------V-------------------------------------Q---ELT------------X----E--K-V-L------T--F------------------------------Q--Q-ET..-------------------------K- 440
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------C----N-----------V---------------------------T----------N--EL-----------------T---EAV-R--S---T--F----------------------------T-Q-----T..-------Q-----------------K- 439
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------C----N-------------------------------------------------R--------------------K-E---N-V----A---K--F------------------------------Q----E-..------------------------IK- 436
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------C----N-----------V-----------------------------------------E-I--------------K-EL--E-V----A---K--F------------------------------Q----E-..---------I------C------R-K- 436
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------C----E-----------V-----------------------------------Y-----E----------------H-E---E-V----A---K--F------------------------------Q--X---..-------------------------K- 441
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------C---P----F------------------------------S--------------TKH-E-I--------------P-EE--KRV----A---K--F----------------------------Q-K---QEV..------------------------IK- 432
CPZ.GA.88.GAB1 -------C---K-------------------V---------------S--------------EK----T----------------D---K-V--------K--F------------------------------Q----EV..---------I--------------IK- 431
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------C----N-----------V-------------------------------V-D---QK--EL---------------SLEE--KRV-Q--E------F------------------------------Q--Q-EN..------------------------IK- 436
CPZ.TZ.00.TAN1 -------I---P------------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----NEEE--KL-KK------T---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ..----H---------------H---TKE 429
CPZ.TZ.09.UG38 -------I---P---Q--------L--N---K-F-----------------N------D----DH-EVDV-------------NEND--QL-KR------A---E-----Y-EK------------N-----N-T---PEQ..----H-------------------TKE 424
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C---KE-----------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI..------------------------IK- 435

DD catalytic site
MAC.US.x.239 I------I----E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RHV------A---VTLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQSKEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH 445
H2A.DE.x.BEN -------I--H----Q-----L-AV--ME--K--I-K--------------YT-RQV------A---VILI-----ILIA--RTGLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D---Q---C--W-T--KL-KLQ--Q--I..-----------V----A---S---TKH 458
H2A.GW.x.ALI -------I--H-S--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RQ-------A-Q-VILI-----ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YK----G-W-T--KL-K-Q--Q-EV..--------H--V----A-------TKH 458
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -------I--H----Q-----L-----AE--K--I-K-S------------YT-RQV------A----ILI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-R-Q--Q-EV..-----------V----A-------T-N 458
H2B.CI.x.EHO -----------P---Q-----L-AV--AE--K--L-K--------------YT-A-V-D----A-N-VT-I-----IL-A--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NNM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..-----------V----A-LF----T-H 458
H2B.GH.86.D205_ALT -------I---PN--Q-----L--V--AE--K--I-K---------QS-C-Y--R-V-D----A-S-VI-I-----ILIA--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NDM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..----A------V----A-LF----T-H 457
H2G.CI.92.Abt96 I------I---V---Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-R-V-D----A-E-XIXI-----IL-A--RTDLE-DQVVLQ-KEL-NKX-FS---E-F--D--YQ-----XW-K--KL-K-N-X--ET..-----------V-X--A-L-----TKN 441
H2U.FR.96.12034 -------I--C----Q-----L-----AE--K--I-K----------T---YT-RNL------A-E-A--I-----ILIA--RNDLE-DQLVSQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--HK------W-K--KL-K-E---R-V..-----------V----A-V-----TKH 455
COL.CM.x.CGU1 I------I---P-YQ---------V--LA--T--V-K----------T---GTVAR-------RGQL.Q-A-------L----PLEE--RAVQ---DA--YY--E--E--Y-AD--YK--------KQ-KL-KVKI--Q-K..-----------A---L--L----RTKE 414
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 IA---Y-I---PS-AQ--------V--TA--E--EFR------SA------HTVHRV--G---KY--VL-V------L----RTEE---LVVKT--DY--ER--K--PE-F-A---YQ----V---K---T---QI--EEE..----K------I--------S---TKH 442
DEB.CM.99.CM40 LA---Y-IA--PT-A------V--V--IQ--E--EFR------SA------A-VGRQ-QI--EK--ELI-V------L-----RKD--LK-VAQ---F--ER--R--PE-Y-ED---H--------K--RLM-VT--DEEE..---HK------Q--------S---TKH 439
DEB.CM.99.CM5 LA---Y-I---PQ-AR--------V--TQ--E--EFR------SA------ATVGRQ-KL-KEKY--LI-V------L---N-DKVS-LEQVKQ--KF--EK--R--PE-Y-ED--YH--------K--HLL--E---EEE..---HK------Q--------S---TKH 439
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 LK---Y-----P--AQ-----V------G--Q--IFK------V---T---ATAD-M-SQ---AH--VILI------L-A--RSLE---KMVK---DF-AV--FE---A-F-ET--IQ--------KH-QI-K-D--LPEDGQ----A------V------L-S---TKE 461
DRL.x.x.FAO -------C---P------------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-EQM-K---T--KF---E-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------V--------S---TKE 447
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------C---P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE 425
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------C---P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-------R---------------R-KE 425
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------C---P------------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE 425
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 I----Y-I--CKE-----------V--TG------F-C---------T---NTAAN---EIKRHT-GLE-V------WLA--HDETR-NQQVDIV-KM--EK--E-----V-R---WE----K---N---INK-E--PLEG.E----K---V--V------------TKH 456
GSN.CM.99.CN166 MK---Y-I--Y---------SV--V--QA-AE---FK-------A--T---NIVASL-RQI-D-E--V-LI------LI---RKL-E--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---PDY-VK-L------KG-RL--VE--DQ-T..---------------V---H---RTK- 444
GSN.CM.99.CN71 MK---Y----Y-E-------SV--V--Q--AE---FK-------A--T---ATVASL-YQI-D-E--V--I------LI---RKLAE--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---QDY-VR-L------KG-RL--VE--DQ-I..---------------V---H---RTK- 437
LST.CD.88.SIVlhoest447 I------I---P-Y-Q-----V-----QE--R---------------C---ATVAGL-SE---L----IL-------FI---RDKKG-DQAVK---DL-VT-N-K--E--F-A---YH----V----R-EIEKTK--DI-LQKT---N------V----A-L-E--RTKE 451
LST.KE.x.lho7 I------I---PNY----------L--QE--K---------------C---GTVAGL-SE---L---MI--------FI---R-RKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEK-K---M-LTKT---Q------V----A-L-D--RTKE 451
MND-1.GA.x.MNDGB1 I------I---P-Y-P-----V--V--QA--K--M------------C---GTVASL--V---NH-TVQL-------F----YTAEE-EKA-V---AL-MT-N-E--E--Y------H-----------KIEKVQ---LAEQ.P---E-----------A-L-----TK- 443
MND-2.CM.98.CM16 I------C----------------V--QG----------------------ATAD---Q---ERH--V---------F----RVAPE-SRM-Q---D---F---E-----F------E----I---K-----KVQ----EE..--------------------S---TKE 445
MND-2.GA.x.M14 I------C----S-----------V--QG----------------------ATAD---KT-KEEY-EVL--------F-----SASE-NKMVNR--E--RF---E-----F------E----V---Q-----K-Q----ET..--------------------S---TKE 446
MND-2.x.x.5440 I------C---V------------V--QG----------------------ATAD---KA-KEKH-EVL--------F-----SASE-SKM-V---E--QF---E-----F------E----V---K-----K-Q----E-..--------------------S---TKE 446
MNE.US.x.MNE027 -------I----E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A---VTLV-----IL-A--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--Q-ET..-----------V----A-------TKH 441
MON.CM.99.L1_99CML1 MK--FY-I--W-P-------S---L--AE-AK---FK----------TV--HTAAELPQEI--KY-EVTLI------LI--NHSLPE--KIVGVI-AT---K-IQ--PE-F-DDY-VQ-L------SH-KIAK-E--DQEQ..----E----I------A---S---TKN 441
MUS-1.CM.01.CM1239 IK--FY-----PA-------SL-QV--QG-AR---FK----------T---YTAA-L-QEI-EA----TLI------LI--NR--SG--RVVAQI-NM--KL-IQ--ED-Y--DY-VQ-L------RG-KI--VT--QQEN..----------------A-A---V-TK- 434
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 IK--FY-----P--------SL-QV--LG-AR---FK----------T---FTAA-L--EIK-A---VTLI------LI--NR-LSS--KVVAQI-NM--KL-IQ--QE-F-EDY-VQ-L------RG-KI--VA--QQEV..-----V----------A-A-----TK- 434
MUS-2.CM.01.CM1246 MQ--FY-----KE--P----SV-AV--MG-AK-F-FK----------T---ATTA-L--QV--D-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKKI-DL-SSK-IQ--ED---PDY-VE-L------KG-RIK-VE--DQ-T..----E-----------A-V-S---TKH 439
MUS-2.CM.01.CM2500 MQ--FY-I--Y-E--P----SV--V--LG-AK---FK----------T---ATTA-L--QI--E-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKRV-DL-TSK-IQ--EE---QDY-VE-L------GG-RIR-VE--DQET..----E-----------A---S---TKH 438
OLC.CI.97.97CI12 I------I---PEY-E--------V--DR--R--I------------C----TVAHLM--W--E--E-DL-------------PRAE-LE-VKQ--EL-RSYN-E--P--Y-ED--YE----T-Y-KR-KIAR-K----EE..-----------Q--------S---TKA 435
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 I------C--Y-P----------A---QG----------------------TTAN-----V------L---------F----RTELE-SQM-KK--E---A--FE--E--F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------A---TKE 446
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 I------C--Y-P----------A---QG--V-------------------TTANR-------E---V---------F----RTELE-NQM-KR--E---I--FE-----F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------T---TKE 452
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 I------CL-Y-P----------AV--QG--V-------------------A-AN---Q---EE---VI--------F----RTKLE-DKM-KQ--D---F--FE-----F-DK--Y---------KS----E-K----EE..--------------------S-LRTKE 447
RCM.NG.x.NG411 I------C--Y-P---------LA---QG----------------------TTAN--------E---V---------F----RTAHE-SQM-KR--E---T--FE-----F-DK---E----V---------E-K-L--EE..--------------------S---TKE 451
SAB.SN.x.SAB1 I------C---P--Q---------V--RE-------K----------T---TTAN---QE--QK---VD-------MLIA--RPKAE-LVMVQQ--DY-ET--FK--E--F--D--Y-------Y-K--QL-E-T---REE..--------------------T---TKH 465
SMM.SL.92.SL92B I----------PE--Q--------V--QE--K--I-K--------------AT-RQV------A---VLLV------LI--NRGLTE-DKMVTQ--DM-NNL-FS--ED-F--N--LQ----L-Y-K--KL-K-E----ER..-----------V----A-------TKN 438
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -------I----E--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RNV------A---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH 441
STM.US.89.STM_37_16 -------I----G--Q-----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RN------RA---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NNL-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QR-V..-----------V----A-------TKH 441
SUN.GA.98.L14 -------I---P-Y----------V--QA--K--V------------C---GTVASL--K--R-Y-EVQL-------LI---Y-KKK-EEIVKQ---L-ME-N-E--E--Y-G---YK----I----R-EIEK-K--PLEEE.P-------I--VI-----L-E-LRTKE 452
SYK.KE.x.KE51 LK---YT-----E--Q-----V-----SS--E---FK----------T---ATVNQ--Q-I-EK-S--I-V------L---NRSEKE-GQIVS-IVKS--AV-FSI-PE-W-DKF-LQ-L--T------SL-KVQ---ITES.P---EL--II-V------------CKA 472
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM LK---Y-----KE--P-----V-----AS--E---FT----------T----TINQ--Q----KYS-LTLI------LI-T-RSEKA-QEIVQQIVTA--KV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T------QL-K-E--NI-DE.I---QL---I-V--------S---TKE 466
TAL.CM.00.266 MK---Y-I---P--SQ--------L--DR--R---FK----------T---HTSDQL-RK--DKY-QVALF------L---NESLEE--RIVG---AL-NKV-IQ--EA-Y-DK--IK-L----Y----K----E--D-LT..----EL---I------C---S---TKA 442
TAL.CM.01.8023 MK---Y-I---P--AR--------L--DR--R---FK----------T---YTSDQL-RK--EKY-QVALF------LI---ESLE---RIVG---AL-NKV-IQ--EA-F-DK--IK-L----Y-E--K--N-E----QT..-----L--------------S---TKA 443
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 I----Y-I---PE--P-------QV--VG------F-C---------T---HTAQRV-KEIG-KVQ-LE-I-----MWI----PEKE-DE-V--V-KL--LR-FE-----V--R--YD----K-Y-SH-SLNK-EI--QEH..-----------V------L-----TKA 453
VER.DE.x.AGM3 I----Y-I---PE-----------V--QG--T---F-C---------T---NTAAS---EIK-ELKPLT-V------W---QEDEYT-DRLV-Q--MK-SA---E-----V--K--YE----K-W-H--QISS-E-ED-EE..-------R--------A-L---LRTKN 450
VER.KE.x.9063 I----Y-I---PE-----------V--QG--V---F-C---------T---NTAA----KIKEELKPLT-V------W---QEDEYT-DKLV-Q--VK-KT---E-----V--K--YE----K-W-Q--QLNS-N-E--EQ..----------------A-L---LRTK- 450
VER.KE.x.AGM155 -----Y-I---PE----------TV---G------F-C---------T---NTAS----EIK-ELKQLT-V------W---QE-GPK-DQLVQT--NR-QE---E--E--V-R----E----K-W-H--KL-S-E-EK-EQ..-----L----------A-L---LRTKN 453
VER.KE.x.TYO1_patent -----Y-I---PN----------TV--QG------F-C---------T---NTAAS---EIKRNL-ALT-V------W---QENEHT-DKLV-Q--TK-QA---E--E--V-----YE----K-W-H--ELSR-Q-E---E..----------------A-L---LRTKN 453
WRC.CI.97.97CI14 I------I---PEY-Q-----V--V---S--K--V------------C----TVASL--I--GK--N-QVL-------I----DKTE-LN-V----KL--T-N-E--E--L-L---CN----I------QI-E-K---EVK...----V----------A-L-E--QTK- 456
WRC.CI.98.98CI04 I------I---P-Y-Q-----V--V---S--K--V------------C---ATVASL-DV-K----TMQ-L-------I---F-KPR-LE-V-----L--T-N-E--E--L-L---CK----I----R-QI-E-K---EVR...----V----------A---E--QT-- 455
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 I-----FI---PEY-Q-----V------K--T--V------------C---ATVASL--I---KH-KVQ-V-----------Y-KKE-LQM-Q---DL--T-N-E--E--L-L---CK----I------EI-E-K---EIR...----V---I------A---E---TKE 447
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H1B.FR.83.HXB2 LCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEP.FKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTP.KFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAA 601
H1A1.UG.85.U455_U455A -------A----DIVT-----------------D-------------V--------D----------.-----------K-S-----------V---VS---------I-.--R---------A--M----------------------------D--A----------- 600
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------------I--I---------------------------------L----------------.-----------V------------------------------.----------------------------------------------------------- 601
H1C.ET.86.ETH2220 -------A----DIVT-----------------------F---------------ND---F-F----.--------F-KRGT----------AV----AL----------.--R---------A---D------------------------------A-V--------- 608
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------------------M--------------L----------------.------------------------------AI----------.--R------------ID------------------------------I----------- 601
H1F1.BE.93.VI850 -------A----DIV---A-------K-----R----------------------D---------N-.----------KV-S----------------AL--------RSP------L----D----D--------------------------T---A--D-------S 602
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------A----DIVS--A---M---------R------------E----V----LD----------.Y---------KRGS-----------V----A-----------.------R-----I---D-----------------------R--T---P----Y------ 598
H1H.CF.90.056 -------A----DI----K-------------R--I---------------R---------------.----------K--T-----I----------S---------I-.--R------------------------------H---------T---A----Y-I---- 600
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----K-A----DIV---R---------K-------------SA-E----V----LD----------.----------KR-S---------A-V----AL-A--------.--R----R--------D------------------------------M----------S 599
H1K.CM.96.96CM_MP535 -------V----DIV---A------------------------------------ND----------.H------------S----------------A--G--------.--R----------------------------------------T--------------- 601
H101_AE.TH.90.CM240 -------A----DIV------------------T-------------V--V-----D----------.-----------RGS------R----V---VA-----------.--R----R-------M----------------------------D-------------- 606
H102_AG.NG.x.IBNG --R----A----DIVA---------------------------T---V--L-----D----------.----------KK-S-----------V---VAM----------.--R----R-------M----------------------------D-------------- 601
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -------A----------A----------------------------V-------------------.-----------L------------------A-----------.----------------------------------------------------------- 601
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -------A----DIV---T-------------------A----------------------------.H----------T-S------R---------AM-C--------.--R--------D-------------------------------TD--A----------- 600
H1O.BE.87.ANT70 ----I----S----V--SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------E.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y------ 597
H1O.CM.91.MVP5180 ----I----S----V--SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DE.H----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------L-.--R--VTR-------A--------------S----I-------T--------------- 597
H1O.FR.92.VAU ----I----S----V--SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DE.H----------QKAS----IR--ANVI--VSQ-A-I----L-.-----VTR-V-----AD-------------S----I----K--N---I----------- 598
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--A-S---IV--SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-.------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y------ 597
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----I----S----V--SK------E----K----------Q-D---WVN-----K---------DE.H--------TKQKAS----IR--A-VL--VSQ-A-I----L-.------TR-------AD-------------S-A--I-------S---I----Y------ 597
H1O.US.99.99USTWLA ----I----S----V--SQ------E----R----------Q-D---WVNX----E---S--V--DE.H--------T-QKAS----IR--A-V-X-ASQ-A---X--L-.-----VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y------ 600
H1O.US.x.I_2478B ----I----S-------SK------E----K----------Q-D---WVN-----E---------DE.H----------Q-AS----IR--A-VL--VSQ-A------L-.------TR----A--AD-------------S----I-------S---I----Y------ 597
H1N.CM.02.DJO0131 --R-I---------VNF-K-------------R--L-------G-E----------D----------.Y---------KR-S-----I---V-V---VA--G------I-.-----V---V--A---DN-------------------------T---T----Y------ 606
H1N.CM.02.SJGddd ----I--A------VNF-K---------K-----TL---------E---D-----H----------L.Y---------K--S-----IR--V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH------------S------------T---S-V--Y------ 603
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----I---------VTF------------------L-------E-E----------S---------S##---------K-KS-----I-----V---VA-----------.----XV---V--A----N-------------------------T---S----Y------ 607
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----I---------VTF----G-------------L-------E-E----------S---------S.H---------K--S-----I-----V----A-----------.-----V---V--A----N----------------P--------T---S----Y------ 608
H1N.CM.06.U14296 --R-I---------VTF-K----------------L-------G-E--------------------A.H---------K--S-----I---A-V---VS----X------.-----V---M--A----X-------------------------T---S----Y------ 608
H1N.CM.06.U14842 --R-I---------VNF-Q----------------L-------E-E-V-------HD---------L.Y----------RKA----EI---A-V---VA-----------.-----V---M-------H---S---D-----------------T---C----Y------ 609
H1N.CM.95.YBF30 ----I---------VNF------------------L-------G-E-V------------------L.H---------K--S-----I---V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH-------------------------T---S----------- 608
H1N.CM.97.YBF106 ----I---------VTF-Q----------------L-------G-E---------------------.Y---------KX-S-----I-E-AAV---VA-----------.-----V---V-------H-------------------------T---S----Y------ 608
H1P.FR.06.RBF168 ----I----S----VA-XR------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------E.H-----X---XQKAT----IR--A-VI--TSQ--------L-.--R--VNRNV--N--SD-------------S----I--------D--P-I--------- 597
CPZ.CD.90.ANT --R-I--V-S--DRVQM-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NE.G-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------EV-.--Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE---------- 601
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----I----R--D-V---P------------VST-------N-D-E----V----E-------F--Q.HR---------Q-ST----IR--A-VI---AV----------.R-R--V---S-----A-------------I----------S--TD--PT-D-Y------ 600
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----IK-A------VAM-Q---M--E-------D---------E-E----V----NS------F--Q.H----------Q-S-----IR--A-V---VA-----------.--R--V---V-----S---------D--------------X--T---P----------- 608
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----I--A------VT--R-------------------A--N-D-E-------------------DL.H---------K--ST----IR----V---VAL----------.--R--V---V---------------D-----------------T---S----Y------ 607
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 I-R----V-NS---VTF-R--------------N---------A------V-----S---------Q.-----------QGS---------A-VM---AI--------I-.--R------A--A---D-----------Y----SH--F-----Q---P----------- 604
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----I---------VTF-T-------------------A------E-----------------F--Q.Y------------S-----------V---VAL--------V-.R-R---------A---D-----------Y--------------QD--P----------- 604
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----I---------VX--Q-------------RD----A------E--------------------Q.H---------K--A--S--------V---VAL----------.--R---------A---D-----------Y--------------T--------------- 609
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----I--A-G----VA--P---------Q---------A----E-E-----------------F---.H--------GKQ-A-----IR--A-T----A-----------.--R--V---M--A--AD------------I-------------T---E----Y------ 600
CPZ.GA.88.GAB1 ----I----K--D-V---P------------VST---------D-E---------NC------F---.H----------Q-S-----IR--A------A-----------.--R--V---S--A--A-------------I----------S--T---PTTD-Y------ 599
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----I--A-----IVEM-R------E------------T----E-E----V---NN-------F--T.GR---------Q-A-P---IR--A-V-P-VSP---IL--TV-.-----V-R-V--A---D-------------R----------------Q----Y------ 604
CPZ.TZ.00.TAN1 ----I--V-G---PVEM-R------E--KQ----K-Q-A----KLP-Q-A----------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE---------- 597
CPZ.TZ.09.UG38 ----I--V-G--DPVQM-R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSA-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--------I-----IR---N-LDN--PE---------- 592
CPZ.US.85.US_Marilyn ----IK-A------VNF-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--R.H----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-.----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E----------- 603

p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 --R-I--KMT---EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y-T--SC 612
H2A.DE.x.BEN --R-I--KMT---EVQW--L--A--E--KI--SQEQE-Y--QEE-E-E-T---SQGH----K-H--E..-I--V----KIKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VER----Q--DN---V------D--S-----R-TFN-VGD--P------T--SC 625
H2A.GW.x.ALI --R-I--KMT---GVQW--L--A--E---I--SQEQE-H--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GE..-I--VE---K-KNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.R-H--VER----Q--DD---V----D-D--S-----R-AFN-V-D--L------T--PC 625
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --R-I--KMT---EVQW--L--A--E--KI--SQEQE-C--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GG..-I--V----KVKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VERD---Q--DN---V----D-D-IS-----R-VFN-V-D--L------T--SC 625
H2B.CI.x.EHO I---I--KMT---EVQW--L--A-FQ--KI--EQEQE-S--KEGVP-E-TV--NLAN----K-H-GD..-I--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.M-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-V--Y-T--SC 625
H2B.GH.86.D205_ALT I---I--KMT---EVQW--L--A--Q--KI--EQEQE-S--KERVP-E-TV--NLAN----K-H-GN..-V--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.V-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-R--Y-T--SC 624
H2G.CI.92.Abt96 -X--I--XMT---EVQW--L--A--Q--KI--XQXQE-A--KEXEPXE-TV--NLDN----KVH-GN..RI--V----KIKNT---G-RL-AHV--X-GK-AL-----L-.F-H--VERD---Q---D---V----D-D--S--H--R-V-N-V---LEQT--Y-T--SC 608
H2U.FR.96.12034 ----IK-KMT---EVQW--M--A-F---KI--SQEQE-A--REEEN-E-TVL-NQDN----K-H-GD..RT--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-A------I-.M-H--VER-V--Q---D---V--VLD-D--S-----R-A-N-V---LL.E--Y-T--SC 621
COL.CM.x.CGU1 IS-CTK-K-H-L-EVQ-SA---E--QD-KQ-I--E-Q----I-HE-IWVD-FRL-K---G-AVC-KH..GT-RR--HNTGKNQ-F-SMQE-ASVI---GR-A--T---V-.-M-V-AKR-D--Q--SD---SA----I---SSSYV---VWN-VL--LKE-P-YWT--GC 581
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---SI--VPG--DPVK-----QA--E-A-Q----Q-S-T--KEQE----D-T-LSE---G-T-R-SK..GI-------KAK---F--FH-IAKLMM-VG-----T--RL-.T-R--V--QD-DG--H-H----------A-H-----R---S-VS---KE-D-Y------ 609
DEB.CM.99.CM40 --RAI--VPG--DPVT-S---QA--R--K----QE-S----KEQEP----LS-L-K---G-V-R-PK..GI-----FS-DK---Y--FH--AK-MY--G-----F--RI-.Q-R--VV--E-DN--HNH---A---D--AIH--H------E-VS---PD-D-Y------ 606
DEB.CM.99.CM5 ---AI--VPG--DKVS-S---QA--R--K-TP-QE-S----KEDEP--S--S-I-R---G-V-R-TK..GL-----FSKDK-T-Y--FH--AK-MY--G-----Y---V-.--R--VV--E-DN--HNH-------D--A-H--Q--R---E-VS---PD-D-Y------ 606
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---SI--V-D-G-T-S---G--A--K-AQ-----SIS-S--R-E-P-----S-L-EN--G-T-K--K..HL------HKDK-S-Y-PYQ--AKVMA--GR-AL----RL-.T-R--VS-VD-DA--S----VN---D--M-S----LRNF-N-VS---DK-P-Y-T---- 628
DRL.x.x.FAO ----I--A-P-D-EVEW-R-----YE--KL-I--QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL----AK-AL----RL-.I-Y--VER-V--Q--Q----V----D---IS--H-I----N-LSD--P-E-VY------ 615
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I----S----VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV---EE-------F-DE.H----------Q-AT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------T----------- 593
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I----S----VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------P----------- 593
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----I----S----VT-SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S--------S----I-----------P----------- 593
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T-AM---K-N-L-E-VW-----A-YKN-QG-VQ-TQE-T----L-E---TV----E------FT--G..AV--V-R--KQ-ET----LRT-AHL----CK-ALT---RL-.RVQ--VD-K--DM--QD---VS--------S--L------S-V----K-EDVY------ 623
GSN.CM.99.CN166 ---CI--A-G--DQVE-----QI----------QSSE-G---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS--G..-M--SA-F-KT-N--I-SYQ-FAD-LT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-DA--MN--------TI-AIH--H-LRQ--T-VS--LED-V-Y------ 612
GSN.CM.99.CN71 --RCI--A-G---QVE-----QI----------QSSE-S---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS-DS..-M-RS--F-KT-T--I-SYQ--AD-MT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-D---MN--------TI-A-H--H-LRQ--T-VS--LEN-V-Y------ 605
LST.CD.88.SIVlhoest447 ----I--V---D--VTW-DA-LE-YEQ-QQ----KLQ-A----T-E-VVRV-QSKK-II-F-WR-GN..SI-RA-R-Q-QKS----PLQK-A------GK-------HV-.-IQV-VTR-V-DQ--SDH--V-----L--IS--Q-EQE--S--A---E-VD-Y------ 618
LST.KE.x.lho7 ----I--V-P-E-I-NW----LE-YGQ-K-V---KMQ-A----E-E--VRV-QNKK-II-F-WR-GN..NI-RA-R-Q-QKA----PLQK-V--I---GK-------FV-.-IQV-VTR-V--H--SDH--V----DL--IS--Q-EQE--IW-A---I-VD-Y------ 618
MND-1.GA.x.MNDGB1 ----I--GLNI--KVTM----R--YEQ-K---A-EQE-S----N-E-YVRF--TTG-DISF-WK-GN..-V-RA---GKQKT--S--LMK-AG-T--VGR-------FV-.-MQI-TTR-I--D--H----C-----V--IS--M-ERE--S-SP--LE-V--Y------ 610
MND-2.CM.98.CM16 --R-I--A-P-D-KVEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL----AK-AL-----L-.--Y---ER-V-DQ--P--------------S--H-IG---N-LR--VP-EDVY------ 613
MND-2.GA.x.M14 ----I--A-P-D--VEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-G-P-M-KV--LT----S---E--E.N-P--V-----TKH----ELRV-AGL----AK-C-----EL-.--Y--LER-V-DQ--HD------------IS----IR---N-L----P-EDVY------ 614
MND-2.x.x.5440 ----I--ARP-DKIVEW-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL---VAK-CL-----L-.--Y--LER-V-DQ--HD---V------D-IS----IR---N-L-D--P-EDVY------ 614
MNE.US.x.MNE027 --R-I--KMT---EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-NQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y----SC 608
MON.CM.99.L1_99CML1 ---SI--ARS--DTVV-SDL-QA-----------EST-G----NEP-KV-LTSLAEN--G-RFF--K..SV-----F-KI-ST-S-TYQ--AD-LA-LGK-A--T--RL-.I-R--VV--Q-DA--ADN--IN-V-DI-A-YS-H-LRQ--T-VQD--E--P-Y------ 608
MUS-1.CM.01.CM1239 ---CI--V-S---EVQ-----Q------Q----QA-Q-A-F--EQP-V---VSL-DS--G-NFL-NK..GI--S--F-KV-SV---SYQ--SD-IAR-GR--L-----P-E-VRI-VI--Q-DQ----H--VS---DI-A-H-TH-LRQ-FT-VP--LSE-P-Y------ 602
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---CI--V-S---EVQ-----QA-----Q---QQT-Q-A----EQP-V---VSL-DS--G-NFT-SK..GV-R---F-KV-SV---SYQ--AD-MA--GR--L-----P-D-VRI-VI--Q-DQ--IAH--VS---TI-A-H-TH-L-Q-FT-VP--LKE-P-Y------ 602
MUS-2.CM.01.CM1246 --RCI--I-G---LVE-S-Q-Q-----------QEAG-A----E-P-VL--VSL-EQ--G-TFT-DR..NM-R---F-KI-T--S-PYQ--A--LSRASK-AL-C-----D-CRI-VV--Q-DN--ADS--T----DI-A-H--Y-LRQ-FT-VP---ET-P-Y------ 607
MUS-2.CM.01.CM2500 ---CI--V-----TVE---Q-Q---------M-QE-K-A----E-P--L--VSL-EQ--G-TFT--K..NM-----F-KV-T--I-TYQ--A--LA-AAR--L-C-----D-CRI-VV--Q-DH--A-S--T--V--I-A-H--H-LRQ-FT-VP--LEA-P-Y------ 606
OLC.CI.97.97CI12 ----IK-P-G-LDKVEW----KE--E--------EQE--M-KEEEP-QCT.LCYTK-TVA-R-W-KH..GT----RFQ-KMT----KFR-M-G-IE--GK--------L-.I-QV-TTRKD--A-AFDD--VH---DI---SNSENQRTFWE-VPA-M.EV--------Y 600
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----I--I-R-DDKVEF-K-----YE--KLL---KL-------E-P---KV--LEG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E--VER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY------ 614
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----I--V-R-D-KVEF-R-----YE--KLL---QM-------E-P---KV--LTG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-AV-----L-.--E---ER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY------ 620
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----I--A---D-KVEM-K---I-YE--KM----KL------EK-P-V-N---LEG---S---E--S.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----AK-A-----RL-.T-R---ER-V-D*-RSQ---V----D----S----IR-G-N-V-D--P-E-VY------ 614
RCM.NG.x.NG411 ----I--V---DDKVEF-R-----YE--KAV---KI-----N-E-P---KV--LEG---S---E-GD.S-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E---ER-V--Q--SD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY------ 619
SAB.SN.x.SAB1 --R-I--ARP---IVQW--------E---Q--RQKQQ-Q----ALP-R-KVL-L-D---G-----PE.N-I--V----KIKT----ELRM-AGL----GK-------QI-.IME--VER-L--Q--SD---V-------M-S--Q-IR---K-V-D--P-EAVY------ 633
SMM.SL.92.SL92B ---MI--KMT---EVQW--L--A------I--NQEQE-R--REDEP-E-TVL-NQDN--S-K-H-GD..RI--V--F-KIKNT---GIRL-ANV----GK--L-------.F-H--VER-V-DQ---D----------D-IS----IR-VFN-V-D--EKE-VY-I--SC 605
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --R-I--KMT---EVQW--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-PIE-TVI-SQDN--S-K-H--D..-V--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EV-.--H--VER-I--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V----Q---------SC 608
STM.US.89.STM_37_16 ----I--KM----EVQW--M--A-Y---KI--SQEQE-Q--RED-P-E-TVV-DQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QI-.--H--VER-V--Q--AD---V------D--S-----R-VFN-V---LE-T-------SC 608
SUN.GA.98.L14 ----I--N-P-A-KVKM----RE-YQS-Q-V-Q-S-S-S--E-D-E--CRV--VK--IL-F-WL-GK..QV-RV-R-QKRGA--E-PCQ--AA-L---GR-------FV-.-IQV---R-I-SQ--AD---C-----L---S--K-EQE--T-AT--VP-.D-Y------ 618
SYK.KE.x.KE51 -S-CI--A----DIVE------A-M--------VEQT-S--Q-E-P-E-H-S-L--Q--G-I-K-G-QE-P-I---TGKAYAT-H--YQA-AQLMN--GIQALW----I-.E-H--VKR-E--K---DH-----L--VKC-H--I--RWY-N-VS--V.E---------- 640
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---CI----Q----LT---A--A--E---Q----EQA-S----K-P-E-H-T-L-SQ--G-M-K--QKGPP-I---T-KTFA--S--YQS-AQLLN--GIQ-LWY---V-.T-H--VKR-E--K---D------V--VK-IS-----RWY-N-VP---PE-V-------- 635
TAL.CM.00.266 --RY---V-G-L-EVQ-S----A---------A-ET--T--QEGEP-E--LT-LAE---G-M-K-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--IG-M---GK----F--QV-.V-RI-VV--E--Q----H--CS---TIVPIH-----R---N-VQ---E--D-Y------ 609
TAL.CM.01.8023 ---C---V-G-L-EVT------A------A--A-ET--S--KEGEP-E--LT-LAE---G-MVK-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--VG-M---GK-A--F--QV-.I-RV-VV--E--Q--S----CS-L-TIVPIH-----R---N-VS---E----Y------ 610
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -------AQD--A-VQW--Q--V-FRQ-Q-----EQQ-A------S-R-T-T-LDD---G--FK--G..-V------TKSKNT---EFRV-AGM--RVCK-A-TF---L-.IMEV-VER-V--Q--SD---V--L--I--IS----I----N-V-D--PK-KVY-C---C 620
VER.DE.x.AGM3 ----I--K-N-L-TVTW-----A-Y---K----TEQE-T--K-GRPIR-AV--LEG---S--FK--G..QV--V---TKQKNT---EFRV-AGL---LCK--L----EL-.VLE---ER-V--Q--AD---VS---D----S---------T-T----PKEDVY-----C 617
VER.KE.x.9063 I-R-I--K-N-L-EVQW-----A-Y---K----TEQE-T--A-G-P-R-AV--LED---S--FK--G..-I--V----KQKNT---ELRT-AGL----CK-AL----EL-.I-E--VER-V--Q--AD---VS--------SV--------T-T----P-EDVY-----C 617
VER.KE.x.AGM155 I------K-N-LD-VEW-P---A-YE--K----TEQE-T--A-E-P-R-AV--L-D---S--FK--G..-I--V--F-KQKAT---ELRV-AGV----GK-AL----QL-.T-E--VERD---Q--AD---VS-----D--SV----T---T-T----P-EDVY-----C 620
VER.KE.x.TYO1_patent I---I--K-N-L-LVTW-P---A-Y---A----TEQE-T--K-GIPIR-AV--LEG---S--FK--G..QV--V---TKQKNT---ELRT-AGL----CK-AL----IL-.VLE---ER-V--Q--AD---VS-----D--S----L----T-T----PKEDVY-----C 620
WRC.CI.97.97CI14 --R-I--N-P---EVEW----LE--EI-KQ----EQS-A--KGKDLIAEL-KTGPGQWAYTIREIGE.K-P--V---G-Q-HT-S-ELRSMAH-M---G--------RV-.--RI--E-DI-DS--SD---VS---DT-H-S--F-ARE--K-VL--LPEV--Y-I--S- 624
WRC.CI.98.98CI04 ----I--N-P---EVTW----LE--EI-KS----EQM-A--TGKELVAEL-KTGSGQWAYSIREAGE.K-P--V---G-Q-HT---ELRS-AH-M---G---------V-.---I--E-DI-DS--SDH--VS---DT-H-S--Y-ARE--KIVL----EV--Y-I--S- 623
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----I--N-P--AEVEW-M---A--EI--A----SQQ-S--GGGDLIAEV-KTGTGQWAYTIKEAGE.T-P--V--FT-I-HT---ELRT-AHCI---G--A------L-.--RI-VE-DI-DM--S----------V-H-S--F-KRE--T-VS---E-V-EM-I--S- 615
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start
H1B.FR.83.HXB2 NRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIR..KVLFLDGIDKAQDEHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLK.GEAMHGQ 768
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------D-------S--E--------H--H-------S--------------------R----I------K--E------S-------------------S---..------------ED-----C-----------------------N-----.------- 767
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -K----------------R--S--------------H-----------------------------------S----------------------------------S---..------------E------------------------------------.------- 768
H1C.ET.86.ETH2220 -----I-------D-----I-S--E-----------Q-------S---------------L----K----I---------S--R---S-------------------S---..------------E-------------NE--I----P-----C-------.---I--- 775
H1D.CD.84.84ZR085 -K-----------D-------PF-------------N----------------------------K------S----------------------------------S---..------------E------------------------------------.------- 768
H1F1.BE.93.VI850 -----K-------DK-K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V-..-I----------E------N-------------I---------------.------- 769
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -------------DK-K--II---E-----A-----Q------RS--------------------R--A------------------S-------------------S---..------------E---R--N-------------I---------------.------- 765
H1H.CF.90.056 -------------D--K----S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S-V-..------------E---R--N----V--------I---------------.------- 767
H1J.SE.93.SE9280_7887 -----T-------DK------------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---..------------ED-----------------------------------.------- 766
H1K.CM.96.96CM_MP535 H----K-R-----D-------SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------..------------E------N-------------I---------------.---I--- 768
H101_AE.TH.90.CM240 S------------D-------S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---..------------E---R------T---------I------TN-------.------- 773
H102_AG.NG.x.IBNG -----I-------D-------S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K----D----S-------------------N---..------------E---R-----K----------I-------------M-.------- 768
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -----S-------D-------S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------..E-----------E------G-----------------------------.------- 768
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----Q-------D-------S-SE-------------------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---..------------E------N------------S----------N-----.------- 767
H1O.BE.87.ANT70 -------------EQ-K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED--------K-L--E-G---------I---P--HI-.---I--- 764
H1O.CM.91.MVP5180 --N----------EQ-K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---I-----I---P--HI-.---T--- 764
H1O.FR.92.VAU --D--------I-EQ-K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T-R-Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I---P--HIR.R------ 765
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --D----------EK----IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I-N-PQ-HI-.---I--- 764
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --D----------EK-K--I-K-EE-----A--M-VL------KET---------V----SS--T----P--Q----E-TQ--Q-F-T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I-N-P--HI-.---I--- 764
H1O.US.99.99USTWLA --D----------EQ-K--IIQ-EE-----A--M-XL------KER---------VX---SS--T--D-PI-Q----E-T-X-QX--TX-----------KI----XKD--..R----E---Q--ED-------X--L----G---------I---P--HIR.E-P--X- 767
H1O.US.x.I_2478B --N----------EQ-K--IIK-EE-----A--M-VL------KEK---------T----SS--T----PI-Q----E-T-------T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I---P--HI-.---V--- 764
H1N.CM.02.DJO0131 -K--------F--D--K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---ED-XR---------------S----------------.---I--- 773
H1N.CM.02.SJGddd --D-------F--DK------SIA------A-----L-------Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------I-----S---..----X---E----D--R----------------I---------------.------- 770
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -K--------F--D-------S-EN-----------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-X-----------------S---..--------E---E---R-----K----------I---------------.------- 774
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------F--D-------SIK---------H--LM---E--Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---E---R-------------X--I---------------.------- 775
H1N.CM.06.U14296 ----------F--D-------SIX------A-----LMX--E-EK-----------M---H----K----V-S----E-----R--XS-------------------S---..------------ED--R----------------I---------------.------- 775
H1N.CM.06.U14842 ----R-----F--DK------SIA------------LM------QD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..---------X--ED--------K----------I---------------.------- 776
H1N.CM.95.YBF30 ----------F--D-------SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..-I------E---ED-DR-----K----------I---------------.------- 775
H1N.CM.97.YBF106 -K--------F--D-------SIEN-----A-----L----E--Q-A---------M---HS---K---D--G----E-----R---S---------------X---S---..X-------E---E---R-----K----------I---------------.------- 775
H1P.FR.06.RBF168 -------------D-----IIK-EG-----A-XE-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---I-----IN--P---V-.------- 764
CPZ.CD.90.ANT --NSQ--------D---SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q---..Q----E------ED-D-------SL-DEY----I-----I-Q----HV-.---R--- 768
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----K-----I-DK-K--IIS-EN----QA--G-L-------EQQ---------V-----S---H-----------E----D----S-------------------S---..------------E---R-----K-L-GE-----I-------N-----V-.---L--- 767
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --D--K-------D-----I-N-E------A--T-V------AEHI---------V----HS-----------L---E------S--S-------------------S---..R-----------E------N-----------------------------.------- 775
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------F--D------TSISE----QA----VLM----A-Q----------V----HS---K-----------E-----RI--S-------------I-----T---..------------E---R-----K----------I---------------.---I--- 774
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------D--K--IIP--E-----A-----Q-------P--------------L-------D---------N---------T-------------------S---..---------R--E------N-------------I---------------.------- 771
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------------DK----IIS--E-----A-----Q------EV----------------G---T----I------E---------S-------------I-----S---..------------E------N-------------I-------N-------.---I--- 771
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------------D-----IIS--E----RA------------EV----------------S---I---DI--------V----I--S-------------I---------..------------E------N--K---DE-----I---------------.------- 776
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----R-------------IHS-E------A----VLM------Q---V------V---L-SH--H---DI------E------I--S-----R-------------S---..--------E---E---R-----K---Q------I-------Q-------.------- 767
CPZ.GA.88.GAB1 -----T-------DK-K--IIS-EN----QA--K-LL------DQQ---------V-----S---H-----------E------I--S-----------------------..---------R--E---R-----K----------I-------H-----V-.------- 766
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----RR------I-N-K---IS-EE-----A--E-LRI------Q---V------V----NS--------I------E---------T-------------------S---..------------ED--R---------DE-Q-----------T-------.---I--- 771
CPZ.TZ.00.TAN1 --DS-K-R---------YRSKD-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN--..-I------NE--ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I--- 764
CPZ.TZ.09.UG38 --DS-K-------D---Y-AKE-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VI--L-GL----D-PI-E---QK-TN-AA---------R------E------KN--..R----E--NE--ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I--- 759
CPZ.US.85.US_Marilyn Q----K-------D-----II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---..------------ED-D------T------------------------P-.---I--- 770

p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 -KQS-E-----I-D--KD--KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---SEI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--D-----VKELVFK-G--RI--RQ--DT----HQ-.---I--- 779
H2A.DE.x.BEN --QS-E-------D--KD--KV-EQ----QA--EVFRM--A---PK---IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----A--V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E-------IIKELTHK-GI-LL--RQ--N--AQ--Q-.---I--- 792
H2A.GW.x.ALI --QS-E-----I-D---D--KV-EQ----QA--E-FA--VT---PKA--IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELSHK-G--NL--RQ--NT-AQ--Q-.---I--- 792
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -KQSRE-----I-D---D--RL-EQ----QA--E-FAM-VT---PKA--IV----VM--VAG--TE---KI------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELSHK-G--KL--RQ--NT-TQ--Q-.---I--- 792
H2B.CI.x.EHO -KAS-E-------D--KD--KP-EQ----QA--E-FA-------PQ---IV----VM--VA---TET--PI-RE---EM-----I-VG-------L---QE--H---Q---..QI---EK-EP--E------N-VKELVHK-GI-QL--RQ--N------Q-.---I--- 792
H2B.GH.86.D205_ALT --TS-E-------D--KD--KV-EQ----QA--E-FA---T--EPQ---IV----VM---A---TET--PI-AK---EM----A--VG-------L---QE--H---Q---..Q----EK-EP--E------G-VKELVHK-GI-QL---Q--N------Q-.---I--- 791
H2G.CI.92.Abt96 -KTS-X-------D--KD--XV-EQ----QX--E-FAM------PK---IX----VMX--AX--TET--P---K---EX----XL-VG-----------QE--X---Q---..Q----XK-EP--E---XF---VKELTHK-GI-QL---Q--N-YHS--Q-.---I--- 775
H2U.FR.96.12034 --AS-Q-------D--KDR-KP-EQ----QA--E-FAM--E---PK---------IM---AG--TET--P--SK---E--R--A--VG-----------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELQHK-GI-QL---Q--NT-HV--Q-.------- 788
COL.CM.x.CGU1 S-KLGA----WINSK-EEE--N-HEGS--QA--TGVL---KHGPKRM-L----L------TG--YDQLPSSRGE--QAGMA--AIHV--C----------LI-QK-..-V-..Q-MWI-K-EA-EED-Q-F---VQYLKEQ-G--T------WER-SE--N-.-Q-V--- 746
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---S-E-----ISE--K-S-KA-EN-----A--T-VLM--E---EK---------V-N-LTEH-TTT-H---EK--Q--Q--QE---Q-------L-----I-----K---..-I---ERVEE--ED-D------KQLREE----TL---Q-INQ-P---IH.--PK--- 776
DEB.CM.99.CM40 ---S---------EW-K-S-KC-EN-----A--E--L---EEGPSKM-------------LEH-SET-HKI-EKV-QA-QG--QI--------------D-------K---..RI---ERVEE--ED-----G--KQLRDEYQ--TLI--Q-ITQ-P---TR.--PT--- 773
DEB.CM.99.CM5 ---S-M-----ISEW-K-G-KS-EN-----A--E--L---EEGPSKM------------LLEH-TET-H-I-EK--QA-QE--Q---N-----------D-------R---..RI---ERVEE--ED-----G--KQLRDE-Q--TLI--Q-I-Q-P---I-.--P---- 773
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --Q--Q-R----ATN-K------EE-----A--IGVLM-----PNK--------------AGT-TT--HQI-E---QAMQG--EI-IT-----------TEI-----K---..QI---EQ-PQ--E--D------KEIRDKYG--TM-----INV-P---TH.--PIR-- 795
DRL.x.x.FAO --VS-E-------S--KE--IAIEE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------EE-----R---..Q-----NME---E--DL--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI--- 782
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---S-Q-------D-----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----X---------IN--P--HV-.---R--- 760
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---S-Q-------DK----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED---------TL----G---------IN--P--HV-.---R--- 760
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---S-Q-------D-----IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------IN--P--HV-.---R--- 760
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 SKV--------LSE--KSRIRE-EN----QA--T-VKM--E---EN---------VMN-LT-C-QE-N-P--E---QA-M--RQ---Q-----------TEI-----K---..QI----R-EE---D-A---N---S-VQE-G--NI-------A-P---IR.--PK--- 790
GSN.CM.99.CN166 --TS----------T-KHRAIE-EE----QA--H-VL---KEGPPKM-L------VM--L-S--EV-T-A--E---QE-L---AI--S-----------TE------K---..Q----EN-EP-VED--------KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---VH.--PK--- 779
GSN.CM.99.CN71 --TS----------T-KYRAIE-EG----QA----VL---KEGPPRM-L------VM--L-S--EV-T-P--E---QE-LG--A---S-----------TE------R---..Q---MEN-EP-VED--------KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---IH.--PK--- 772
LST.CD.88.SIVlhoest447 EKVG-T-------QS-KE--KE-------QA--E-VL---R--KSR---------VIKVLSQR-TET-HPV-K----ECK--DQ---G-----------QE--H---K---QKQ----GK-EP--E-YS-F-N-AKDLEEK-HI--M---Q--N--N---T-.---IT-- 787
LST.KE.x.lho7 EKVG-T-----I-QS-KE--KE-------QA--E-VLM-----NSK---------VMK-LSQR-TET-HPI-KD----CKQ-DQ---G-----------QE--H---K---QKQ-M--EK-EP-VE--S-F-N-AKDLEEK-----M---Q--ND-AN--K-.---IT-- 787
MND-1.GA.x.MNDGB1 --DS-M-----I-D--F-R-EEYLN----Q---H-VK---E---SY---------VV--LASR-TETDHPI-KE---LMKG---I--S-L-----------I-----S---..-----QN-EP--E--------EAQLREK-H--AL---Q--Q--S--CHH.--PIK-- 777
MND-2.CM.98.CM16 --NS-E-------A-NKSR-IA-EN-----A--E--KM------PK----------M--LS-A----DNPI-RE---LM-H--A-----------------------R-V-..Q----E------E--D---N----L-Q--CI-NI-------Q-P---T-.--PI--- 780
MND-2.GA.x.M14 --NS-E-----Y-A--KS--IA-EN-----A--E--L---K---PRA------------LS-T--R-DNPI-RE--N-M-A--A-----------------I-----K---..Q----E------E--D---N---SLSQE-SI--I-------Q-P---V-.--PI--- 781
MND-2.x.x.5440 --NS-E-----Y-S--KS---A-EE-----A--T--KM------PR-------------LS-A----DNPI-RE---LM-G--EI--S-------------I-----K---..Q----E------E--D---N----LSQ------I-------Q-P---T-.--PV--- 781
MNE.US.x.MNE027 -KQS-E-----I-D--KD--RV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---TEI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--D-----VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I--- 775
MON.CM.99.L1_99CML1 --TS-E--------F-AR-A---EQ-----A--E-VL---R-GPPQM--I-----V---LASC-EI---PI-EA--QE-L--DQ-F-S------------E--R--GQ---..Q---MENLEP-RED--------KYLRDTYHI-TLL-----NH-H---NH.--PKS-- 775
MUS-1.CM.01.CM1239 HKVS----------T-KE---S-EN-----A--E-VL---KEGPPSM--------V---VAS--QE-T-P--EE--Q--LT--A---S------------D------H---..Q---MEQ-EP-KED--------KYLRDKY-I-ALL-----NL-P---TH.--PKT-- 769
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --VS----------T-KE--IS-ES-----A--E-VL---KEGPPRM-L------V---VAS--QE-T-P--E---QE-LS--AI--S------------E-----NS---..Q---MEQ-EP-KED--------KYLRDKYQI-ALL-----NH-P---TH.--PKT-- 769
MUS-2.CM.01.CM1246 --NS---R-----D--QERAIN-EN----QA-----L---M-GPP-M-L-----------T-A-EV---P--E---Q-MLS-NAIFISR-----------E--H---R---..Q---MEN--P-VED--------KYLRDKY-I-TIL-----NK-SA--TH.--PK--- 774
MUS-2.CM.01.CM2500 --NS---R-----D--QE-AID-EN-----A-----LM--T-GPPKM-------------T-A-ET---P--EK--Q--LT--AI--S-----------QE--H---K---..Q---MEN-EP-IED-D------KYLRDKY-I-TLL-----NR-SA--TH.--PK--- 773
OLC.CI.97.97CI12 --KS-E------SSG-KH-I-HIQESS---A-IR--IE--R--KS--------L--M--VLEK-EV--EP-IQEL-KE-E---RI-IG-------L---QE--Q---K---TKQ-M--AD-EP--ES-N---Q-AQSLQQE-QI-LI---R--DE-EE-KG-.-VPR--I 769
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --NS-------I-D--KE--KE-E------A--E-VL---K---KR---------VF--LAGS--T---P--Q-------G--E---S------------E------R---..Q-------E---E--D----------E--RI-Q--------Q-P---V-.---V--- 781
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --NS-Q-----I-D---E--KE-E------A--E-VL---K---KK---------VF--LAGS--T-D-P--Q-------G--E---S------------E------K---..Q-------E---E------N------E--QI-Q--------Q-P---V-.------- 787
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --NS-I----------KE--KE-EE-----A--E-VL---K---PK---------VY--LE----T-D-G--TE--N-M-G--A---S------------E------K---..Q-------E---E------N----L-E--QI-QI-------Q-P---V-.---I--- 781
RCM.NG.x.NG411 --NS---------D--KE--KE-EN-----A--G-VL---K---KR-------RHVF--LAGS--T---P--Q-----M-G--E---S-------------------Q---..Q-------G---E-------------EE-QI-QI-------Q-P---V-.---V--- 786
SAB.SN.x.SAB1 --NS-E-----L-D--D----A-EN-----A--E--L---R---SK---I------M---AGE-TE-DNNI-Q----E-----A--I--------V----EI-----Q---..Q-----R-EE--E--D---A---S-QQE-G--AI-------A-P---I-.--SV--- 800
SMM.SL.92.SL92B --NS-E-------D--KE--LP-EQA---QA----LL---K--PSK--V------V-N--TG--SE-D-DI-A------VQ--A--IG-----------NE--R---Q---..Q----ES-EP--ED-D-----VKEL-QKY-I-QL---Q--NA-N---Q-.---I--- 772
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --QSRE-------D---D-AKL-EQ----QA--E-F----A---PKA--IV----VM--VAG--TE---R-------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFK-GI-RL---Q--DT--R-HQ-.---I--- 775
STM.US.89.STM_37_16 --QS-E-----I-D--KN--KA-EQ----QA--E-FAM--A---PKA---V----VM---TG--TE---K-------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFK-GI-RL---Q--DT----HQ-.---I--- 775
SUN.GA.98.L14 EKLE-R-----I-QG--SR-KK-EN----QA--E--KM--E--RSS-----------RLLSKR-TETD----KE-V-LIRQ-DQ---G-----------QEI-Q---Q---KRQ-M-IEK-EP-VE--G-F-N-AASLQEM-DI-L----Q--NE-AQ--Q-.---IT-- 787
SYK.KE.x.KE51 --NS-E-Q---I-D--K-TLKR-EN-----A--E-VLM------P--------------LMNC-TS--HPV-E--MQKAME---I-IT-----------QE--Q---K---..-I----N-P---E------T-VEYIRQE-H--RQ---A--EM-P---IR.--PK--- 807
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --DS-T-N----ASD-T-R-QY-EQ----QA--EGLLM-----KDK----V----SY--LMTC-TNT-HPI-E---QEA----AI-VT------------A------K---..-I---ER-PQ--ED--R----MEYLRQE-H--RQ---A-IQQ-P---NR.--PK--- 802
TAL.CM.00.266 H--S-E-------AT-KEH-IK-EK-----A--E-VL---K---PK---------VY--LAGS-TETDNKIIED--QL-LS--A-----L-----------------Q---..-I--VEQ-PE--E---R--N---DLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT-- 776
TAL.CM.01.8023 H--S-E-------TS-KEH--G-SN-----A--E-VL---KH--PK---------VY--LVGN-TETDNKI-ED--Q--LG--A---T-L-----------------Q---..RI--VEQ-PE--E---R--N--KDLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT-- 777
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --NS------FL--T-ESQ-IE-E-----QA----VL---KH-KSK---------VM--LT---T--D-V-------EM-N-DAI--T-----------QEI-----Q---..Q-----RMEE--ES-D---T--QFIRDA-GI-AL-------A-P---IR.--PI--- 787
VER.DE.x.AGM3 --NSRE-----I-QY-K-R-EK-EN----QA--M--KM--E---PN----------M--LT---T--D-P-IE---ALMVQ-HQI--Q----D-------EI-----Q-M-..-I---EK-EE--E---R--N---NL-DTYG--QI-------M-P---I-.--PV--- 784
VER.KE.x.9063 --NS-E-----I-QY-K-R-EK-EQ----QA--V--KM--E---EK----------M--LT---T--D-P--E---ALMV--RAI--Q------------EI-----Q---..R---IGR-EE--E--DR-----KNL-DT-G--QI-------M-PNAKI-.--PI--- 784
VER.KE.x.AGM155 --QS-E-----I-QQ-K-R-QQ-EN----QA--T--KM--E---PK----------M--LT---T--D-P--E---A-MVQ--AI--Q------------EI-----K-V-..RI--IGR-EE--E--DR------NL-DT-G--QI-------M-P---V-.--PI--- 787
VER.KE.x.TYO1_patent --NS-E-----ISQY-K-R-E--EN----QA--T--KM--E---PN----------M--LT---T--D-P--E---ALM-Q-QQI--Q------------EI-----K---..R----EK-EE--E---R--N--KNL-DTYG--QI-------M-P---I-.--PV--- 787
WRC.CI.97.97CI14 --DS-E-----.WTKSKE---SVQN----Q---I-LK---E-G-QKM--I-----VM--VKDH-TM---P--QE---L-KG--EI-ID-----------TEI-R-------S.-IM--EN-TP-IES-T---QG-K-LQEE-H--QLI--R-IEE-ST--G-G-AP---M 792
WRC.CI.98.98CI04 --DS-E----F.WTNSKE--IN-YN----QA--A-LK---E-G-SKI--I-----VM--VKDH-TI---A--QE--DL-KQ--EI-IE-----------TEI---------S.--M--EN-TP-IES-T---QG-K-LQEE-HI-QLI--R--EE-ST--G-G-APL--M 791
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -K-S-E-----.WTKT-N-IQKI-N----Q---I-LRM--E--SDK---I-----V----KDH-T----P-MQE--DL-KG--EI-IT-----------TEI-A-------S.R-M--EN-TP-IES-T---QG-G-LEEE-H--TIL--R--EE-AT--G-G-HPI--M 783
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H1B.FR.83.HXB2 VDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGER.IVDIIATDIQTKELQKQI.TKIQ 936
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------------------------------------I----------V----------S-A-K-V----N-Q------------------------------E--------------------------------.-I----------------.S--- 935
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------------I----------------------------I---------------------ST--K-----------------------I------------------------------------------------.-I---------QQ-----.---- 936
H1C.ET.86.ETH2220 -N----------------I--------------------------------------RV----------SNA-K--------Q------------------------------E--------------------R-----------.-I----S--------N--.L--- 943
H1D.CD.84.84ZR085 -------------------------------------------A--------------VV---------S---K------------------------------------------------------------------------.-I----S----R------.---- 936
H1F1.BE.93.VI850 ----------------------------E------------------I----------I----------S-A-K-S------Q-----------------I---------------------------------------------.-I---S-----R------.---- 937
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------------------I-I--------------------------I---------TV----------S-A-K------N-T---------------------------------------------------------------.-I----S-----------.---- 933
H1H.CF.90.056 -----------------Q-----------------------K----------S-----V----------S-A-K------D-Q---------------------------------------------------------------.-I----------------.SN-- 935
H1J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------------------------A-F-I----------V----------SGA-K------D--------------------------------E--------------------------------.-I---------R------.---- 934
H1K.CM.96.96CM_MP535 ------------------I----------------------------I----------V------T---STV-K-------V----------------------------------------------------------------.------------------.LN-- 936
H101_AE.TH.90.CM240 ----------------------------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E--------------------------------.-I----------------.---- 941
H102_AG.NG.x.IBNG ---G--------------I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT---------------------------------------------------------------.-I----S-----------.I--- 936
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------I----------------------------V----------I----------STA-K-----------------------------Q--QT--------------------------------------.-I----------------.I--- 936
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------M--------------------------I----------M--A---P---S-A-K------D-N---------------------------------------------------------------.-I----S-----------.---- 935
H1O.BE.87.ANT70 -----EV--I----M---I-I--------F----------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T----.-I--L-SQ---T------.L-XH 932
H1O.CM.91.MVP5180 --Y--E---M--------I-I-------DF----------------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------.L--N 932
H1O.FR.92.VAU -----E---M--------I-I--------F----------------------A---I-IL-----P---S-AMK------N-QH---------------------ES-MQ------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------.L--- 933
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----EV--M--------I-I--------F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T----.-I--L-SQ---T------.F--- 932
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --Y--EV--I--------I-I--------F----------------------A-----I------P---S--MK-----T---H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T----.-I--L-SQ---T------.F--- 932
H1O.US.99.99USTWLA -----E---M--------I-I--------F----------------------A-----I-----RP---S--MK-----T--QH--X--------X---A------S--Q------------------V------------T----.LI--L-SQ---T------.L--- 935
H1O.US.x.I_2478B -----EV--I----V-----I--------F----------------------A-----I------P---S--MK-----TN-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T----.-I--L-SH---T------.L--- 932
H1N.CM.02.DJO0131 -N----V-----------I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I---------------------------E-T----.-I---------TK--T--.L--- 941
H1N.CM.02.SJGddd -N----V-----------I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-Q-------------A----------------------R---------------------T----.-I---------TK--T--.LQV- 938
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -N----V-----------I-----------L----------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T----.-I---------TK--T--.L-V- 942
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -N----V-----------I-----------L----------------I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T----.-I---------TK--T--.L-V- 943
H1N.CM.06.U14296 -N----V-----------I-----------L------------A---I----------V------X---S---K------N---------------X--------------I-----------------------------T----.-I----------N--T--.L-V- 943
H1N.CM.06.U14842 -N----V-----------I---X-------L----------------I----A-----V----------S---K----------------------A--------------I-----------------------------T----.-I-------------T--.L-V- 944
H1N.CM.95.YBF30 -N----V-----------I-----------L----------------I----------V----------S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T----.-I---------TN--T--.L-V- 943
H1N.CM.97.YBF106 IN----V-----------I-----------L----------------I----------V------P--IS---K----------------------A--------------I----------------------------XT----.-I---------TK--T--.L-V- 943
H1P.FR.06.RBF168 --------------T---I----------FL----------------V----A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D-.-I--M--Q---T------.L--- 932
CPZ.CD.90.ANT ---------V----------I-----S--F-----MAD---KS---------S------------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H-------------TP-Q-.-L--L------TQ--N--.L--- 936
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------T--M--------I-I----I---------------------I----S-----VL-----T---SNA-K------N---K------------------------E------------------S------------T----.-I----------------.L--- 935
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------M-----------------------L----------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------I-E---------------------------T----.-I---------TN-----.L-V- 943
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 IN----V-----------I-----------L----------------I----------V----------S---K------N-Q-------------A--------------I-----------------------------T----.-I---------TK--T--.L-V- 942
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------------------------M----------------I----S-----I----------STA-K------Q-Q---------------------------------------------------------------.-I---------T------.S-V- 939
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------------I-----------M----------------I----------V----------SS--K--------Q----------------------------I----------------------------------.-I--L------TK--Q--.SN-- 939
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------------I----------------------------V----------V----------S-A-K------N-Q---------------------------------------------------------------.-I---------R------.S-V- 944
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------I--------I-I--------------------------V-----------------P---SNA-K--------R--------------------------E------------------------------------.-I----------------.L--- 935
CPZ.GA.88.GAB1 ---------V----------I--------------------------------------------P---S-A-K------D-------------------L----------------------------------------T----.-I---------S------.L-V- 934
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------------------I-----------L----------------I----------K------T---S-A-K-------------------------------------------------------------------T----.---ML---L--Q------.L--- 939
CPZ.TZ.00.TAN1 --Y--E---I----------I--------F-------E---R-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y-----------E-T----.LL--LT-N----Q-----.L-V- 932
CPZ.TZ.09.UG38 -----EV-----------I-I--------F-------E---K-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--Q---E---Q-----V---Y-----------E-T----.LL-LLT-N----Q-----.L--- 927
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------------I-I---------L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T----.-I----SEL--DL-----.L-V- 938
MAC.US.x.239 ANSDL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A--ASQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK 947
H2A.DE.x.BEN -NAEI-V--M-Y------I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL-----P---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTIE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINM-T-EQEIQF--RKN.SNFK 960
H2A.GW.x.ALI -NAEL-T--M----------II-------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL---S-V---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINM-S-EQEIQF--TKN.L-FK 960
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -NAEL-T--M--------I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--I--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.LINMVTAEQEIQF--AKN.S-L- 960
H2B.CI.x.EHO -NSEL-T--M----------I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQD-KM-A--I--E-T--V----E------A--HH--NQ-DRI----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--.--NM-T-EQEIQF--TKN.L-F- 960
H2B.GH.86.D205_ALT -NADL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SPS-KMVA--V--E-T--V-----------A--HH--NQ-DRL----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--.L-NM-T-EQEIQFF-AKN.L-F- 959
H2G.CI.92.Abt96 -NAEL-T--M----------I--------FV------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA--V--E-A--V--------------HH---Q-DKI----NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA--.-INM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK 943
H2U.FR.96.12034 -NTEV-T--M---------VI--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA--V--EHT--V-----------A--HH--NQ-ERI-E--NTME-I-L--AHCM----R----DMTPA--.-INM-S-EQEIQF--SKN.S-FK 956
COL.CM.x.CGU1 L-Y-Y-L-------E-----------CTLFCW-TILKR---E--GRA-I---SQ-E-RQV-----P--VSQHFK--V--L--AHTT-H-----------QR--DV-RK-KKMK----T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--.Q-ERAIIELD-QN-T-LQNQ-FK 915
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -NADL----M----------I--------FT-TQ-LKE---KQ--L---Q-GA---IQQV-----P--ISQAFA-----L--EHTT-V-----------NK-RQ--DT-T---ED-QR-E---A--TH-L----R----DMTPS--.--NM-N-ELEI-Y--QK-.S-FS 944
DEB.CM.99.CM40 --A-M----M------N-I-I-----------TKIL-----K---L---Q-GA----TQ------P--ISQP-K-----L--EHTT-V------------K-RI--DT-K-I--D--R-E---A--TY-I----R----DM-PI--.L-NM-T-E-E--T--QK-.S-LL 941
DEB.CM.99.CM5 --A-M-V--I------N---I--------FM-TK-LS----K---L---Q-GA---I-Q------P--ISQP-K-----L--DHTT-V------------K-RV--ET-K-I-ED--R-E---A--T--I----R----DMA-I--.L-NM-T--LE-QT--QK-.S-LL 941
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --A-L-T--M------N---I---NA----L-TKIL-----K---L---QI-A---ITKL-----P--ISQAMQ------N--HTT-V--------I--NK--Q--EV-AL--ED--R-E--LA--TL-L----R--L-DMT-A--Y-NMLNTHLEIQH..T--..P-FS 961
DRL.x.x.FAO --A---T--M--------I-I--------H-----------EK--------------SHL-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A--.------S-LL-SK--QN-.L--- 950
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ------------------I----------F----------------------A-----V------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D-.-I-ML--Q---T------.L--- 928
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------------------I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D-.-I-ML--Q---T------.L--- 928
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------------------I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D-.-I-ML--Q---T------.L--- 928
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --A-IET--M----------I--------F-------R---K---H-----LA-----HL-----P---SQN-A-V---GN-EHTT----------S-----RQ--E--S-I--DC-R-E------TH------------I-SA--.L-NMLT-QLELNT--N--.Q--L 958
GSN.CM.99.CN166 -NAEL-M--M--------------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL-----P--VSKELE------D-QHTT-V-----------N---Q--ET-TKI-EEVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--.--NM-H-ELE-QH-NT-N.S-F- 947
GSN.CM.99.CN71 -NAEL----M--------------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL-----P--ISKELE------N-QHST-V-----------N---Q--ET-QKI--EVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--.L-NM-H-ELE-QH-NT-S.S-F- 940
LST.CD.88.SIVlhoest447 --T------I----M--Q--IN-------FMV-----D---KT--H-----CS----QQV-----P--VSKE-Q-VI--L--EHTT-------------AK--A--Q--ER--ED-QQ-----L--TH-----QR--L--L-PA--.FINM-NA-LE-QY---LN.S--L 955
LST.KE.x.lho7 --V-V------------Q--IN-------FMV-----D---KT-SH-----CS-----Q------P--VSKE-Q-VT--I--EHTT-------------AK--V--S--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--LTPA--.FINM-NAELE-QY---LN.S--L 955
MND-1.GA.x.MNDGB1 T-A-L-V--I------NQI-I--------FMK----T----KK--E------AQ--ISKL-----P---SQE-ETM---L--EHT--------------NK--Y--EL-EKI-EDCKE-----A--T------QR--L--MT----.--NM-N-ELEYQYQ-N--.S-NL 945
MND-2.CM.98.CM16 --T---T--M----M-----IA------R-L------T---K---H------------HL-----P---SEK-ATV----Q-EHTT-----------I-AK-HH--Q----------K-E-------L-----------E--P---.--------LL-TK--HN-.Q--- 948
MND-2.GA.x.M14 --AA--T--M----------I---------L----------K---H------------HL-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-------------AK-HH--V--E-------R-E-------L-----------E--P---.-----T---L-TK--QN-.S--- 949
MND-2.x.x.5440 -NAD--T--M--------I-I---------L----------K---H------------HL-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-V-----------AK-HH-----E-------R-E-------L-----------E--P---.-----T---L-TK-RQN-.S--- 949
MNE.US.x.MNE027 -NSDL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSME-I-L---HCM----R----DMTPA--.LLNM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK 943
MON.CM.99.L1_99CML1 -NAEV-V--M-------SI-----------VW-KIL-R---KC-GIA--E--AM---TQ------P---SQEFE--A---N-HHTT-V-----------N--RQ--ET-KKI--EV-Y-P--LAQ-L--L---------DMAPVD-.FINM-H-ELELQTSNN--.--FS 943
MUS-1.CM.01.CM1239 -NAEL-V--M--------I-----------TW-KIL-R---RQ--LG--E--AL---TQ------A--ISEEFG------S-DHTT-V-----------NK--Q--ET-QKI-EEVTY-E---AQ----M---K-----DLA-A--.-INMLH-ELELQH--S-K.S-F- 937
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -NAEI-V--M--------I-----------MW-KIL-R---RQ--LG--E--SL--ATQ------A--IS-EFE------S-EHTT-V-----------NK--Q--EA-HKI-EEVTY-E---AQ----L---K---V-DL-NA--.-INMLH-ELELQH--Q-K.Y-F- 937
MUS-2.CM.01.CM1246 -NADL-V--M------------------SF-W-RI-SQ---RL--LE-SN--AT--ISQ--P---T---SKEFQ-VA---N-QHTT-V-----------NA--Q--ET-HK--EEVTY-E---AQ----L-N-------DMTPT--.L-NMLY-ELEIQQ--NHN.--FS 942
MUS-2.CM.01.CM2500 -NADI-V--M--------I----------F-W-RI-SQ-N-RL--LE--N--AT--ITQ------T---SKEFQ-VA-----EHST-V-----------NA--Q--ET-NK--EEVQY-E---AQ----L-N-------DMTPT--.L-NMLY-E-E-QQI-NTK...FS 939
OLC.CI.97.97CI12 -AVGVYR--I----------CL-A-TG--FLYG-ILR--D-EN-VK-V-R--SQ----I------T--VNQKMQ-V---L--EH-T---W------II-AK-RV--E-L-RI-E--T--E--LA--I------N---Q--GTVA-E.L-NQ-Y--T.QI-YTQNK.F-KF 936
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 T-A---T--M----------I--------------------K----------A-----HL-----A---S-A-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T----I-----K-E-------L------------------.-I----SEL--NK--N--.S--- 949
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --A--KT--M----------I--------------L-----K---H------A-----HL-----A---SSA-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T--T-I-----KIE-------L------------------.-I----S-L--TK--N--.S--- 955
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --A---T--M--------I-I--------------------K---H------A----RKL-----A---S-A-Q-V----Q-EHA--V---------------Q--I--E---E---K-E-------LV-----------------.-I------LA-NK--N--.S--- 949
RCM.NG.x.NG411 --A---T--M--------I-I--------------------K---H------A-----HL-----T---S-A-Q-D----Q-EHT--V--------------HQ--I----I-----K-E-------L------------------.-I----S-L--TK--N--.S--- 954
SAB.SN.x.SAB1 --A---V--M--------I-I--------F-------Q---KA--H------S---ITQL-----T---SQQ-A-I---GK-EHT--V---------------Q--E----I--D--R-E---I---H---------------A--.LIN--H-ELE--T--QK-.S--- 968
SMM.SL.92.SL92B TNAEV-T--M----------I--------F-------R---RQ--L----I-S---I-HL-----A---SQE-KMVA--L-VE-S--V-----------A-DLH---N-DKI-E---SVE-L-L--AHCM----R----DMTPA--.--NM-T-ELE-QY-NS-N.S-F- 940
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -NAEL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--.L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK 943
STM.US.89.STM_37_16 -NAEL-T--M--------I-I--------F-------Q---RQ--L------S----THL-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI----NTVE-V-L---HCM---KR--L-DMTPA--.L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK 943
SUN.GA.98.L14 --A-V----I----M-E---I---------MV---L-N-Q-KT--TW----CAM----Q------P--ISKD-E-V---L--QHTT-------------AK--V--Q--SRI-ED-QE-----L--LH-----QR--L--MT-A--.FINM-NA-LE-QY---IN.S--L 955
SYK.KE.x.KE51 --TDL-T--M----------C---NT----T-TKILKR------GL---QI-A---I-H------P--ISDAFA-------VEHTT----------I--NK-RQ--ET-N-I-EEV-R-E---A--T--L----------TTPAD-.YINMLY-EL-LQNTHT...Q-FS 973
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --VDIYN--M----E-----C---NT------TKILKR---D---L--MQI-S---I-Q------P--VSDKFK-----C--EHTT----------I---K-RY--EA-S-I--DVT--Q---A--T--L----------I-P---.YINMLY-EL-LQQNTTS..P-FS 969
TAL.CM.00.266 NNAAV-T--M-------QI-C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---ISHL-----P--VS-EMQ-MV--LK-EHSA-V--------A--NK--Q---T-T-I--EVQY-S---AQ-T--L-Y--R--L-DMCPA-A.-INM-Y-EL--TQ--N--.QNFS 944
TAL.CM.01.8023 TNAAV-T--M-------Q--C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---IEHL-----P--VS-EMQ-TA--LK-EHTT-V--------S--NK--Q---T-Q-I--EVQY-S---AQ-T--L----R--L-DMCPA-A.LINM-Y-EL--TT--N--.HNFS 945
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --A-V-V--M--------I-I--------FL-----AR---K---K----IIS---ITKL-----P--VSQE-QTI---GQVEHTT----------S-----RQ--ET-EKI-EDCAF-E---L--CH------------MTPA--.LINM-T-QLEIQHI-T-Q.Q--S 955
VER.DE.x.AGM3 --A---V--M----------I--------F-------R---K---K----ILS---ITQL-----P---SQE-A-M---GK-EHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LTPA--.LINM-T-QLELQH--TK-.Q--L 952
VER.KE.x.9063 --A---V--M----V---IVI--------F-------R---R---K----ILS---IVQL-----P---SQE-A-I---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LTPA--.LINM-T-QLELQT--TK-.Q--L 952
VER.KE.x.AGM155 --A---V--M----I---IVI--------F-------R---K---K----II----ITHL-----P---SQE-A-M---GKVEHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LT-A--.LINM-T-QLEINT--TK-.Q--L 955
VER.KE.x.TYO1_patent --A---T--M---------VI--------F-------R---K---K----ILS---ITQL-----P---SQE-A-I---GK-EHTT----------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------QTSA--.LIN--T-QLEIQH--TK-.Q--L 955
WRC.CI.97.97CI14 --YEV-T--M--------I--N--------L--KI-S--DAYQ--L-T-Q--S---I-K------T--KSQKMQ-I---L--E--------------I--K-RR--D--HSI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--.L-NM-TS-LE-QQT-Q-K.L-FK 959
WRC.CI.98.98CI04 --YEV-T--M--------I--N--------L--KI----DAYQ--L---QI-----M-K------T--KSQKMQTI---L--E--------------I--K-RR--E--HRI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--.L-NM-TAELE-NQT-Q-K.L-FK 958
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --YEI-T--M--------I--N--------L--KI--T-DAYQ--L-TIQ--------K------T--KSQKME-I---L--E--------------I--K-RV--Q--QRI-ED--K-E--LA--IY-----E---L--.-PA--.--NM-QS--E-NQT-Q-K.F-FK 950
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H1B.FR.83.HXB2 NFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNS.DIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASR.....QDED..........* 1003
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------D-I---------------------.-------------------------M-G-.....----..........- 1003
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------D-----------------------.-----------------------------.....----..........- 1004
H1C.ET.86.ETH2220 ----------D-I---------------------.----------------------A----G-.....----..........- 1011
H1D.CD.84.84ZR085 ----------D-I---------------------.-----------------------------.....----..........- 1004
H1F1.BE.93.VI850 ------------V---------------------.E--I-----------------V-----G-.....----..........- 1005
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----------D-V--------------------N.E--------------------------G-.....----..........- 1001
H1H.CF.90.056 K---------D-I---------------------.E-------E--------------------.....----..........- 1003
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----------D-I-------P-------------.E--------------------------G-.....----..........- 1002
H1K.CM.96.96CM_MP535 K---------E-I---------------------.E--------------------------G-.....----..........- 1004
H101_AE.TH.90.CM240 ----------D-I---------------------.---------------------------G-.....----..........- 1009
H102_AG.NG.x.IBNG ----------D-I---------------------.---------------------------G-.....----..........- 1004
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----------D-I--------------------N.-----------------------------.....----..........- 1004
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------E-I---------------------.----------------------N----G-.....----..........- 1003
H1O.BE.87.ANT70 K---------D-I-----Q-------------KG.--------------E-------T-SM--G.....-T-SESVEQPSEIP- 1010
H1O.CM.91.MVP5180 ----------D-I-----Q-------------KG.----------------------T-SM-N-.....-T-SESMEQPGEIP- 1010
H1O.FR.92.VAU ----------D-I-----Q-------------KG.----------------------A-S---G.....-T-GESVEQPSEIP- 1011
H1O.SN.99.99SE_MP1299 K-Q-------D-I-----Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G.....-T-SENVEQPGEIP- 1010
H1O.SN.99.99SE_MP1300 K-Q-------D-I-----Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G.....-T-SENVEQPGEIP- 1010
H1O.US.99.99USTWLA ----------D-I-----Q-------------KG.E---------------------T--M--G.....-T-SENMEQXSEIS- 1013
H1O.US.x.I_2478B ----------D-I-----Q-------------KG.----------------------T-SM---.....-T-SESVEQPGEIP- 1010
H1N.CM.02.DJO0131 ----------D-I--------------------G.-----------------------G----G.....-A-NQDMA......- 1013
H1N.CM.02.SJGddd ----------D-I-------------------KG.-----------------------G----G.....---NQEME......- 1010
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----------D-I--------------------G.-----------------------G----G.....---NQDME......- 1014
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------D-I--------------------G.-----------------------G----G.....---NQDME......- 1015
H1N.CM.06.U14296 ----------D-I--------------------G.-----------------------G----G.....---NQDMD......- 1015
H1N.CM.06.U14842 -----F----D-I--------------------G.-----------------------G----G.....---NQDME......- 1016
H1N.CM.95.YBF30 ----------D-I--------------------G.-----------------------G----G.....---NQEME......- 1015
H1N.CM.97.YBF106 --X-------D-I--------------------G.-----------------------G----G.....X--NQDME......- 1015
H1P.FR.06.RBF168 ----------D-I-----T-------------KG.---------------------------DI.....-R-SESLE......- 1004
CPZ.CD.90.ANT Q---H-----D-V-----Q-----------K-QE.E------------KE-R-KIEDR-DL-G-.....-N--..........- 1004
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 K---------D-I-----T-------------QG.E----------------------------.....----..........- 1003
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----------D-I-----R-----------K-KE.EV---------------------GSM--G.....---SQNLE......- 1015
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------E-T--------------------G.-----------------------G----G.....---SQDME......- 1014
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 K-------R-D-I----------------L--QE.E-------------------E-AN-L-D-.....---N..........- 1007
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 K---------D-I----------------L--QE.E----------------------------.....---NQNME......- 1011
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 K---------E-I----------------L--KE.-------------------VE-N--L-D-.....---S..........- 1012
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 Q--------KD-I-------------------QD.E---------------------A-S----.....---S..........- 1003
CPZ.GA.88.GAB1 K---------D-I-----T-------------QG.EL---------------------------.....-N--..........- 1002
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 K---------D-I-----S--------------G.-------------KH----V-----L-GG.....---NQNME......- 1011
CPZ.TZ.00.TAN1 --------A-D-I-----R-----------KEGE.-------------KE-------AGGMDD-.....-N-T..........- 1000
CPZ.TZ.09.UG38 --------G-D-V-----R-----------KEGE.---------V---K-------SAGSMDD-.....-N-AQNME......- 999
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------D-I-----------------KE-E.EV-----------K--------A-SM-G-.....---S..........- 1006

Pol end
p31 Integrase end

MAC.US.x.239 -------EG-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHME.....DTGEAREVA.....- 1020
H2A.DE.x.BEN --Q----EG-DQ-----GE---------IVKVGT.-----------------GRQEL-SSPHLE.....GAREDGEMA.....C 1033
H2A.GW.x.ALI --P----EG-DQ-----GE-----D---IVKVGT.-----------------GRQEL-SGPHLE.....GAREDGEVA.....- 1033
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -----F-EG-DQ-----GE-----D---IVKVGA.---II--------K---GRQEM-SGSNLE.....GAREDGEVA.....- 1033
H2B.CI.x.EHO -------EG-DQ-----GD---------I-KVGT.E---I---------N--GGKEL-CSADVE.....DTMQAREVAQSN..- 1036
H2B.GH.86.D205_ALT --Q----EG-DQ-----GE---------I-KVGT.E-------------H--GGKGL-CSADME.....DTRQAREMAQSD..- 1035
H2G.CI.92.Abt96 -------EG-DQ-----GE---------I-KVGT.E------------K---GGKEV-SSTNME.....DTRQTGEVA.....- 1016
H2U.FR.96.12034 -------EG-DQ------D---------L-KVGT.----I------------GGKEL-SSSNLE.....GA-KVREMALPD..Q 1032
COL.CM.x.CGU1 --KA-WKEH.TGE-Q--GE-V---------RNSQGTLF-K----V--T-LQYGEDV-SENLL-N.....GQKEAETVKGMD..- 991
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 G-K----EGAD-S-----T-----------KLDTG-L---------V-K----DVGSKIDPQDT.....HE............- 1011
DEB.CM.99.CM40 G-K----EGAD-T-----T----------CKTEVG-----------V-KE---D-DSKVNTQNS.....NE............- 1008
DEB.CM.99.CM5 GYK----EGAD-T-----T----------CKTEVG-----------V-K----GVDSKTDTQNP.....SE............- 1008
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --K----EGA--Q-Q---E-----------KTQAG--FP---------KP-NAE.SRKGEQNKG.....M-SETDI.......- 1032
DRL.x.x.FAO -------EG-DQ------E-V---------KEGT.-L--I--------K----NVDSHTNME-....................- 1013
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----------D-I-----T-------------KG.---------------------------DT.....-G-SESLEQSS...- 1003
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----------D-I-----T-------------KG.---------------------------DT.....-G-SESLEQSS...- 1003
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----------D-I-----T-------------KG.---------------------------DT.....-G-SESLEQSS...- 1003
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --K----EG-D-V-----R-I---------KEGE.-------------K---ERKTM-SEGSMEGVREANKQMEGDSDLQDQE- 1041
GSN.CM.99.CN166 K------QGA----Q---V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAKTE-VGG-TH.....TNN-..........- 1016
GSN.CM.99.CN71 K------QGA--H-Q---V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAK-E-VGS-AH.....TSN-REEGRMAD..- 1017
LST.CD.88.SIVlhoest447 K-K----QG-D-Q-----Q----------VKEGD.T-FS-------LVK---EGPKDSEGGLHN.....N.............- 1020
LST.KE.x.lho7 K-K----QG-D-Q-----Q----------VKEGE.N-FS-------LVK---E.GPK-SESSLD.....NN............- 1020
MND-1.GA.x.MNDGB1 --K--F-EG-DQ-----GI----------LKYQE.E--I-----C---K---E.SGKNSQ-NLE.....SV............- 1010
MND-2.CM.98.CM16 -------EG-DQQ-----E-I---------KEGT.-L----------------TVDS-PN-EA....................- 1011
MND-2.GA.x.M14 -------EG-EQ------E-I---------KEGT.-L----------------TVDSNPHMED-.....-ETA..........- 1017
MND-2.x.x.5440 --Q----EG-DQQ-----E-I---------KEGV.-L-----------K----TVDSNPHMGR....................- 1012
MNE.US.x.MNE027 -------EG-DQ-----GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHME.....DTGEAREVA.....- 1016
MON.CM.99.L1_99CML1 K----F-TGAD-Q-----R-----------KTEEG--LT---------KP--TTENVGGDTNQY.....NLRKQDGLAN....- 1018
MUS-1.CM.01.CM1239 -------TGSD-S-----A----------VKTEQGQVIT---------KP--AKENVGSKSNTG.....DHRKEDGLDN....- 1012
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -------TGSD-S-----V---R-------KTD-GEVIT---------KP--AKEDVGSKSDTG.....DLRKEDRLDN....- 1012
MUS-2.CM.01.CM1246 K------RGA--Y-LR--R--------L--KTKEGE-VT---------K---TRQNV-SEPD-V.....HVRKEDGLAD....- 1017
MUS-2.CM.01.CM2500 K------RGA--S-Q---Q--------I--KTDQGE-IT---------K---TKENV-SDPNPV.....Y-RKEDGLAD....- 1014
OLC.CI.97.97CI12 SGYRV-YKNKEGQ-C---E---------LLKEGD.KYFS--L-----VKP--VDSSANV........................- 995
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----F-EG-DQQ-----T-I-----------GQ.-L-------C--VK---RKNVDSETNMEG.....GQ-EN.........- 1018
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -----F-EG-DQQ-----T-I-----------GQ.-L-------C---K---RKDVDSETSMEG.....RQ-KD.........- 1024
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------EG-DQ--R-----I----------EETG-L-----------KE--RKDVDSEANLAG.....RQ-EN.........- 1019
RCM.NG.x.NG411 -----F-EG-DQQ-------I-E---------QE.-L-------C---K---RKEVDRETNMEG.....RQ-ES.........- 1023
SAB.SN.x.SAB1 -------EG-D-V-------I----------EQG.EL-TI--------K----..-L-SQAPLE.....GNGRTAGEVD....- 1040
SMM.SL.92.SL92B -------EG-DQ------E-----------KVGT.E------------K---GRQEMGSSASME.....DQ............- 1006
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -------EG-DQ--R--GE---------ILKVGT.E------------K---GGKEL-SGSHLE.....DTGEAREVA.....- 1016
STM.US.89.STM_37_16 -------EG-DQ-----GE---------IVKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLE.....DTREAGEVA.....- 1016
SUN.GA.98.L14 K-K----EG-D-Q-----------------KQGE.N-L--------LVK---GESSSVEM-G.....................- 1017
SYK.KE.x.KE51 --K----HGT.SD-Q---S------------TPDQQVIA---------SSD-ERVDSGTHLEIT.....SKSN..........- 1041
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -------QGK.NE-----R----------V-TEEG--FA---------T-H-ER-DSGSH-END.....PKT-..........- 1037
TAL.CM.00.266 D-K----KGA----Q---H-I--------LRTDEGEVIT---------KP--QALGNKIDLE-S.....KEQ-AEMGRDN...- 1020
TAL.CM.01.8023 D-K----KGA----Q---H-V--------LRTDEGEVIT---------KP--QA-GNKTDLEGS.....KEQ-AEMGRDN...- 1021
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --K----EG-E-V-----T-----------KEGE.EL-----------KE--ERKTVG-KTNME.....G.............- 1020
VER.DE.x.AGM3 -------EG-D-V----GQ-I---------KGGV.EL-EY--------K--EPRKRMG-ESNLE.....GAGGADN.......- 1023
VER.KE.x.9063 -------EG-D-V-----Q-I---------KEGE.EL-I---------K--EPRKRMG-EGNME.GLRGP-NQMARNSQILDD- 1034
VER.KE.x.AGM155 -------EG-D-V-----R-I--------LKEGE.EL-----------K--EPRKTLG-ETHLE.....GAGGSDHQMAG.DS- 1032
VER.KE.x.TYO1_patent -------EG-D-V-----Q-I--------LK.DGS-L-----------K--EPKQRVGNEGDVE.....GTRGSDN.......- 1026
WRC.CI.97.97CI14 --Q----TGA-QQ-Q--G--P------L--ETPE.G-IT-------L-KVWNGEGMDRSSSDKN...................- 1023
WRC.CI.98.98CI04 --Q----TGA-QQ-Q--G---------L-VETPE.G-IT--K------KVWNGEGMDRSSSNKD...................- 1022
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --Q----TGASQQ-Q--G--V------L-V-TPEG-LLT---------KTWDGKGMDSSTTN.....................- 1013
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H1B.FR.83.HXB2 MEN..................RWQVMIVWQVDRM..RIRTWKSLVK...HHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLGD...........ARLVITTYWGLHTGE.....RDWHLGQGVSIEWRKK........................RYSTQVDPELADQLI 107
H1A1.UG.85.U455_U455A ---..................-------------..K----N----...------K--Q----------R-S-V---------E...........----VR---------.....K-----H-------L-........................--------D---H-- 107
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---..................-------------..----------...----I-K--K--S-------T-------------E...........GK-------------.....---------------Q........................--------D------ 107
H1C.ET.86.ETH2220 ---..................----L--------..K----N----...---HI-RR-N--V-----D-R--KV---------E...........---I-K-----Q---.....------H-------LR........................S-N-----G---H-- 107
H1D.CD.84.84ZR085 ---..................-------------..--N-------...Y--HI-K--K--------D----K-----------...........----V----------.....-E-------------R........................--------G------ 107
H1F1.BE.93.VI850 ---..................---L---------..--N-------...Y-----K--K--S----FQ-R---V--------EE...........VK----------P--.....-E------------QG........................K-R--I--G------ 107
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---..................-------------..-----H----...------K--------P--A-R---V----------...........-T--V----------.....K--Q--H-------QR........................--R---E-D---H-- 107
H1H.CF.90.056 ---..................-------------..--N-------...Y--HI-R----------F--T-------------E...........-----------N---.....-E------------L-........................------E-G------ 107
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---..................-------------..--N-------...Y--N--K---K-L-----D-N--K----------E...........-I---------Q---.....--------------QR........................--R-----G------ 107
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---..................-------------..--N-------...Y--HI-K--NR-Y-------R--K-----------...........-E--V------L---.....--------------L-........................--R---E-D------ 107
H101_AE.TH.90.CM240 ---..................-------------..-----N----...----I-K--KK---------Q--KV---------E...........-----R-----Q---.....K-----H-------QR........................K----I--D---K-- 107
H102_AG.NG.x.IBNG ---..................-------------..-----N----...------K--K-------F--R--KVC---------...........----VR---------.....------H------KQ-........................-----I--D------ 107
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---..................-------------..-----N----...--I-I-K-----V-K-----RN-------------...........-K---K---------.....--------A------E........................--------N------ 107
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -A-..................-------------..K----N----...------K--K-*--------R--KV---------E...........----VR-----QP--.....Q-----H-------LR........................--------D------ 106
H1O.BE.87.ANT70 ---..................----L-------Q..KVKA-N----...Y-K-R-R-TEN-W-------RN--V--S-Y--V-V...........-HV-V------MP--.....--E---H-------Y-........................K-K--I---T--RM- 107
H1O.CM.91.MVP5180 ---..................----L----I--Q..KVKA-N----...Y-K-M-K--AN-R-------RN-KV--A-Y--VAE...........-DI-V------MP--.....-EE---H------QY-........................E-K--I---T--RM- 107
H1O.FR.92.VAU ---..................----L-------Q..KVKA-N----...Y-K-R-R--TD-Y-K-----IN--V--R-Y--V-P...........-CIMV------MP--.....-EEQ--H------QCR........................K-I--I---T--K-- 107
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---..................----L-------Q..-VK--N----...Y-K-R---T-D-Y----F--RN--V--G-Y--V-G...........PWI-V------MP--.....--E---H-------Y-........................K-K--I---T--RM- 107
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ---..................----L-------Q..-VK--N----...Y-K-R---T-D-Y----F--KN--V--G-Y--V-G...........PWI-V------MP--.....--E---H----D--YR........................K-T--I---T--RM- 107
H1O.US.99.99USTWLA ---..................----L-------Q..KVK--NX---...Y-K-R-K--KD-Y------TRN-----G-Y--V-G...........-MI-V------MP--.....--E---H------EY-........................N-K--I---T--RM- 107
H1O.US.x.I_2478B ---..................K---L-------Q..KVKV-N----...Y-K-R-R-TKD-Y------CRN-----S-Y--I-P...........-FI-V------MP--.....--E-M-H------QY-........................K-A--I---T--RM- 107
H1N.CM.02.DJO0131 ---..................-----V------R..--K--H----...------R--E--Y------TN--K--------V-L...........-----------T---.....-S----H------KLG........................K-K------M--K-- 107
H1N.CM.02.SJGddd -A-..................-----V-------..K-KK-N----...Y-----K--Q--Y------TR--K--------V-Q...........-----V-----T---.....QS----H-------LR........................K-K------M----- 107
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---..................-----V-------..---I-N----...---H--K--K--Y-------R--KT-------V-Q...........-T---V-----T---.....QP----H-------LR........................K-K------M--K-- 107
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---..................-----V-------..K--I-N----...---H--K--K--Y------TR--K--------V-Q...........-----V-----T---.....QP----H-------LR........................K-K------M--K-- 107
H1N.CM.06.U14296 ---..................-----V-------..K----T----...------KR-K--Y------IN---K-------X-Q...........-K--VI-----T---.....QP----H-------LG........................K-K------M--R-- 107
H1N.CM.06.U14842 ---..................-----V-------..K----N----...------K--T--H------TXX-KK-------V-Q...........-K---I-----T---.....QP----H-------LG........................K-K------M--K-- 107
H1N.CM.95.YBF30 ---..................-----V-------..K--K-N----...------K--K--Y------TH--K--------V-Q...........----TV-----T---.....QS----H-------LR........................K-K------M--K-- 107
H1N.CM.97.YBF106 ---..................-----V-----X-..K----N----...------K--K--Y------TK--KT---X---V-X...........-X---V-----T---.....QP----HX------QG........................K-K------M--K-- 107
H1P.FR.06.RBF168 ---..................---------IS-E..KVKA-N----...Y-K-R-K-TKN--------XV------G-Y--V-A...........-II-V------MP--.....KEEQ--H-X-V---QG........................K-T--I---T--R-- 107
CPZ.CD.90.ANT -..........................I------..--NI------...--IWETKVLKP-K------ND--KKGE------PTLD.........KK--V-VF---QC--.....-P----H-------CG........................K-I------T---M- 101
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---..................K------------..--KA-N----...Y---KTK--KD--------H-N--V-------FK-N..........SK-I-----A-T---.....-A----H----Q--MG........................S-V-----YV--K-- 108
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---..................-----V-------..-VK--N----...Y---RTK---K---------SN--V---I----EK...........-K--V------MP--.....HE----H-------YG........................S-R--I---M--R-- 107
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---..................-----V-------..-V---N----...------K------------TDN-K----I-----E...........-K---V-----MP--.....-P----H-------QG........................I-R--I------K-- 107
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---..................--K-L----I---..--KA-N----...Y-I---R-------------EN-KV---I-----E...........-K---V-----TP--.....------H------KQ-........................K----I------HM- 107
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---..................-------------..--K--N----...------R---N---------NN-K----------E...........-K---------T---.....-A----H-------QR........................S-R--I--D------ 107
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---..................--K------I---..-VKA-N----...------K-------------EN-KV---I---V--...........-K---V-----MP--.....------H-------Q-........................-----I------H-- 107
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---..................----Q--------..-VK--N----...Y---R-K--KN-------DGTN--MA-QIY--INQ...........-K-IV------MP--.....------H--A----ER........................G--------T--R-- 107
CPZ.GA.88.GAB1 ---..................-------------..--K--N----...Y-I-R-K-----------DH-N-KVA--I---FR-Y..........SK-IV----A-SP--.....-A----H----Q--LG........................S-V-----FT--R-- 108
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --S..................--------L----..-----N----...F---K-K-----------D--N-KV-------IR-...........-KI-VC---N-MP--.....QP----H-------QR........................T-R--I--QT--R-- 107
CPZ.TZ.00.TAN1 ---..................----QV--MI---..-L---T----...--IFTTKCCKD-K------TDT-KRAG-I----TER..........SK--VLH----AC--.....-P----H-IGL---QG........................K----I---T----- 108
CPZ.TZ.09.UG38 ---..................----QV--MI---..-L---N----...--IFT-KCCSS-K------TDI-KRAG-I---INEK..........-KI-VLH----AC--.....-P----H--GL---QG........................K-V--L--AT----- 108
CPZ.US.85.US_Marilyn ---..................----L--------..-VKA-N----...Y---R-K--K----------TN--VN------IDK...........-KI--I-----K---.....QA----H-------QG........................T-K--I---M--K-- 107

Vif start
MAC.US.x.239 --E................EK--IAVPT-RIPER...LER-H--I-..YLKYK.TKDLQKVC-VP-FKVGWAWWTCSRV-FPLQEG.........SH-EVQG--H-TPE......KG-LSTYA-R-T-YS-........................NFW-D-T-NY--I-L 109
H2A.DE.x.BEN --E................DRN-I-VPT-R-PGR...MEK-HA---..YLKYR.TKDLEEVR-VP-HKVGWAWWTCSRV-FPLQGK.........SH-E-QA--N-TPE......KG-LSSHA-RLT-YTE........................KFW-D-T-DC--I-- 109
H2A.GW.x.ALI --E................GKS-I-VPT-R-PGR...MEK-H----..YLKYR.TKDLEKVC-VP-HKVGWAWWTCSRV-FPLQGR.........SH-E-QA--N-TPE......KG-LSSYA-R-T-YTE........................KFW-D-T-DC--S-- 109
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --E................GK--IAVPT-R-PGR...MER-H--I-..YLKYR.T-DLEKVC-VP-HKVGWAWWTCSRV-FPLKGE.........SH-E-QA--N-TPE......KG-LSSYS-RLT-YTE........................KFW-D-T-DC--S-- 109
H2B.CI.x.EHO --E................EKN-IAVPT-RIPCR...LER-H--I-..YLKYR.TKDLQQVS-VP-HKVGWAWWTCSRV-FPLKEG.........-H-EVQG--N-TPE......-GFLSSYA-RLT-YER........................SFY-D-T-DV--R-L 109
H2B.GH.86.D205_ALT --E................EKD-I-VPT-RIPGR...LER-H--I-..YLKYR.T-ELQQVS-VP-HKVGWAWWTCSRI-FPLNKG.........-W-EVQG--N-TPE......-GFLSSYA-RLT-YER........................NFY-D-T-DV----L 109
H2G.CI.92.Abt96 --E................EK--IAVPT-RIPGR...LEK-H--I-..FLKFK.TKDLQKAV-VP-HKVGWAWWTCSRV-FPLTKE.........-H-E-QG--N-TPE......KG-LSQYA-RLT-YTR........................KFY-D-T--T----L 109
H2U.FR.96.12034 --E................EKN-I-VPT-R-P-R...LER-H--I-..HL#YN.TKELQKVC-VP-HKVGWAWWTCSRV-FPLKKG.........SH-EVQA--N-TPE......KG-LSSYA-RLT-YTR........................GFW-D-T-DC----L 108
COL.CM.x.CGU1 -..................EKM-A-R-CYPMGKR..KPKPLREWI-.......KQFPECQYY-LGKT---EWWTEGKIEFY--S..........AIK-S-IYLGT-TPDR.......Y-R-PP--Y-LQIG........................KWE-DLSWQQ-VGYM 102
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -..................EKM-V-RLTHKIPMN..KLDR-C-AI-...KGK-KTKELAPITWQ--F-LRNSYFTQTRI-FPITK.........EGKV-VELF-C-APE.....KGWLPGMA.-GLS-E........................QGNWQ-ELS----EH-- 108
DEB.CM.99.CM40 -..................EKT-I-RLTHKIPMN..KLDR-C-AI-...REK-KTKELDTVQWI--F-LRNSYYTQTKIVFPITK.........EGGV-VELL-C-TPE.....KGWLPTMA.-A-A-E........................TKTWK-ELT-D---H-- 108
DEB.CM.99.CM5 -..................EKE-I-RLTHKIPVN..KLDK-C-AI-...RGK-KTKELQAIKWI----LRRAFYTQTKIVFPVTE.........EGKV-VEIF-S-APE.....KGWMPSMA.-G-S-E........................QTGWQ-ELT-D---H-- 108
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -..........QNLGRENRTKE-I-RLTYKIGET..KLEH-M-TL-.....SIIYKTNELKGTVIIPHFRITWEWYTMTKIHIPLR........A-YMEVKL--H-TPE.....KGYLSQVAISIAYVH.......................LSTGWA-E---VT--EI- 117
DRL.x.x.FAO -..................EKM-I-IPT-R-E-Y..MVER-N--C-..Y-KHKGEKYLER-H-AP-FQCS.GWWTHSQWTIPFKDK.........SKI-V-VL-N-TPD......KG-LSKYAIT--HIQE........................KFC-LI--TT--RI- 108
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---..................---------IP-E..-VKA-N----...Y-K-RTKQ-KQ--------AIN--V--G-Y--V-P...........-EIIV------MP--.....KEEQ--N--G----QG........................K-I--L---T--RI- 107
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---..................---------IP-E..-VKA-N----...Y-K-RTKQ-KQ--------AVN--V--G-Y--V-P...........-EIIV------MP--.....KEEQ--H--G----QG........................K-I--L---T--RI- 107
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---..................---------IP-E..-VKA-N----...Y-K-RTKQ-KQ--------AVN--V--G-Y--V-P...........-EIIV------MP--.....KEEQ--H--G----QG........................K-I--L---T--RI- 107
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --R................EKQ-I-RV--R-SER..Q-SR-RGI-T..YKIR...N-QLP-E----WQVQWQFWTYSQF-IPLSKD.........DYIEVNI-HN-TPE......-G-LSSH--GLSYYHQKG.......................-K-E---GT--RM- 109
GSN.CM.99.CN166 --R..............QRQKM-V-QPIQIMTER..KVDWLLRAT-...--IWSGK..TPFV-V---QLQ-Q-FTQNKIRLAM-TRKVGE.EVEATYIE--IL-DTTSHGPASLS-STYYQ-A-I---VYNRSKLG...........AREGDI.IW---NLT-GV-M-I- 136
GSN.CM.99.CN71 --R..............QRQKM-V-QPIQVMTER..KVEWLIRAT-...--IWSGK..TPFV-I---QLQ-Q-FTQNKIRLAL-TRQVGE.EVEATYIE--IL-DTTSHGPASLS-STYYQ-A-T---VYNRSKLG...........ARETDI.TW---NLT-DV-M-I- 136
LST.CD.88.SIVlhoest447 --.................RDQRI-RVAYITT-S..LVEKFLDIRR......AHKETQND-VSL-GTGVGWEFYTYNNIVIPLETG.........T.--VRC-AH-AA-......-G-ISQWA-----IYG........................N-Q-EI--I--N-M- 105
LST.KE.x.lho7 --.................RDQRI-RVA-ITT-S..L-EKFLDI-R......LNTEAKEN-VGL-GTGVGWEFYTYHKLVIPLESG.........T.--VRI-AH-AA-......-G-ISQWA-----VYR........................D-Q-EI--I----M- 105
MND-1.GA.x.MNDGB1 --.................RVERI-RLT-K-SSQ..--EK-HW--RRQMAWATANNEEGC-WLYP-FMAYNEWYTCSKVVIIINRD.........I--IVRS--H-QIE......VGCLSTYA----AVVRPPPFEK..................EWC-EIT--V--H-- 118
MND-2.CM.98.CM16 -..................EKQ-I-IPT-KL--H..AVER-N----..Y-KYKGEKHLDK-DLKA-FQCS.GWWTHSQKYIPLEED.........EQII--IL-N-TPE......KG-LSTYAMT--YKFT........................N-Y-HI--QT--RM- 108
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MND-2.GA.x.M14 -WE--P--.TAA-V--V-Y-E..RIV.A-YSP..W--KGQ.....--T--L---R-Y...I-FCRN..................GRK.....STRGT-..GGR-SGTRTVAGKII-T..........SEQR-SITLPPRVPFPSLEHLCRTLA................. 212
MND-2.x.x.5440 -GE--P--.T-Q------F-E..RLV.A-YFP..W--RGQ.....--T--F---Q-Y...LRGRKH..................GRE.....GTRGAR..RSR-GRTGAMAGNVT-E..........NQPG-PVTLPPRVPFPSLEHMCRTLA................. 213
MNE.US.x.MNE027 -ST--P--.TAGEV-R-IR-E..QLLSC-RFP..RA-KNQ.....-P-------RVV.....SYVR.................SQREN....-TWKQWRRDNR-S..LRMA-QNSRG..........DKQR-SKPPTKGADFPGLAKVLGILA................. 214
MON.CM.99.L1_99CML1 -TH--A--.QQLDV-R-IR-E..KLLGQ-QHL....ATHYPKVGTPLT-EK--FL--VR..YGATPT.........................KSSAPLD-PDGSHR-TGP-GR-L-A...........KRRSPKTLLKGRAPWHLGTGNGAAC................. 255
MUS-1.CM.01.CM1239 -THH-S--.YSQD-PRVIR-Q..PPLGD--HP....GAHT.KVGPPPT--V---LT-KKH..G-STT.........................QPQTSMA-QSGPNYHAAGPT--V-P...........KRR-RKTLFQRRAPWNLE........................ 235
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 -TQ--S--.YSQD-PRVIR-Q..HTLGD--HP....DAHT.KVGPPP---V---L--KKH..G-LAP.........................QP--ALA-QSGPNHHAPG-RS-V--...........KRR-RKTLFQRRAPWNLE........................ 235
MUS-2.CM.01.CM1246 -TH--S--.QQRD-QR-IR-E..QLLRK--HI....KTHYPKVGTPL--EK--FF-Y-KHTNGASAS.........................KS--LMAKSSNAN-YGSGASRPV-T...........KRR-RKTLLQRQAPWNLG........................ 238
MUS-2.CM.01.CM2500 -T-H-S--.QEQD-IR--R-E..RILGI-QH-....TAHLPKVGTPP--EK--FF-Y-KQGDGATPS.........................KS--PMAKPPGTN-HGAG--R-V--...........KRR-RKALLQGRAPWDLGPSHGAPSRP............... 247
OLC.CI.97.97CI12 --V--A-W.TQ------I--MP..DHRY-QLE..T--LG......-L---L---R-VRN.................................GRK-SRGSGATQGATGGLGER-N-R..........NYCR-KKALSQGVIGPSFSILCSKTYQ................ 203
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -NV--P--.T-Q--------E..K-L.V-GF-..R--RDQ.....--T------Q-W...V-SQLQ................KNGRK.....SSRGPH..WGG-SRVSTMVGQNVVR..........DQPRSQITLPWRVHFPSVAYLCGILA................. 220
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -KI--P--.T-K---Q-I--E..K-L.L-GF-..R--RDQ.....--T-----IQ-W...AREQVK................KHGRK.....SARGPH..WGW-SRV-ALVGQNAVR..........NKSGSQVTLPSRVHFPSLAYLCGTLA................. 220
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -KI--P--.T-R---QS---E..K-L.V-AF-..G--RDQ.....--T--F--IQ-W...A-SQLD................RYGRK.....SPRGPH..WGW-SRV-ALAT--ARK..........GQLGSQVTLSSRVHFPSVAHLCGTLA................. 216
RCM.NG.x.NG411 -NQ--P--.T-K---Q-I--E..Q-L.L-GFE..K--RDQ.....--------IK-W...ARQQLKD..............GRGQRK.....SARGPH..WGW-CRVCPLASQNANR..........SQLRSQVALSSRVHFPSVAYLCGTLA................. 222
SAB.SN.x.SAB1 -WS--P--.T-R-VQQ-IR-E..KYL.W-KH-..V--QPT...GQ-P-------RVY....TNGLRRVAPTSRRGSSQGSPQESQRR.....DTRMARNMGFAQRAVRRMAPR-VTG..........PQFR-PVPLPKESPFPSLVEYCGRTSH................ 234
SMM.SL.92.SL92B -ST--P--.AAH-V-Q-IR-E..Q-LSY-G-A..VA-HSS.....-Q---L---KVV.....LQND................RPKGKN....-TRKQWRRNNR-G..LRMVTQYS-G..........PES-SSTTPTKRVNFPGLEKVLGILGR................ 217
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -ST--P--.-EGEVQR-IR-E..KLLSC-KFP..KA-KNQ.....-P-------TVV.....SHVR.................SQRED....-TWKQWRGNNR-G..FRMA-QNSRR..........NKQGSSKSPAEGANFPGLAKVLGILA................. 214
STM.US.89.STM_37_16 -GT--P--.TAGEV-R-IR-E..KLLSC-RFT..KA-KNQ.....-P-------KVV.....EHVR.................SQREN....TARKQWRRGNRGS..IRVATQNGRG..........-KPR-SKPSTEGTDFPGLAKVLGILA................. 214
SUN.GA.98.L14 -FK----W.TSRC--R-M--E..KILHE-RN-..VA-KG.....L-L---F-C-RV-HGQQERAS............................RTATRRRGATERAICTMAGRYH-R..........NQGRSGKAFPSSNSCPSLAILCGLYRVRKGRVYESNHFAQ... 241
SYK.KE.x.KE51 -SQ--P--.--R-VQQ--R-E..KLTSH-WN.........FHKEQ-L-------QKYLS..-DGTGF.........................LQSLPAAARGTTILHSK-CQLG--RSNKCHCQSRTGSPRSMQAFYSGRNIWSLESMLRGGSRSRRNTHHGLD...... 233
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -NF--P--.TAR-VNQ-VR-E..LLTSH-WT.........PHTDQ-P-------QVYL...-DGGGF.........................LQSLPACARNTMVLHSK-CRVDPKR.DQCHCKGRTGSDRSIQAFYSSRNIWSLESILK.....RR....GRD...... 221
TAL.CM.00.266 -TK--P--.TA--V-Q-IR-E..VLLAV-G.......VRHKGRDTPP---F---T-AVR..YG-VAT.........................QSS-TAD-QTHSNT-ASAR-A-ER-...........SRRNAYTLHKRRGHWSLESLCRIASRP............... 227
TAL.CM.01.8023 -TK--P--.TA--V-Q-IR-E..VLLAV--.......VRHKGRDSPP---F---KVAVR..HG-VAT.........................QSS-ANNIKAHTNT-SSIR-T-ER-...........KGRDAHTLHKRRGHWSLESLCRVTSRA............... 227
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -CH--P--.T-R--QQ-IR-E..SFL.W-T-K..E--VAENHWGQ-R---F---TVYTDFLRNGRR...............KRFQGK.....KTRM-RN-GSQQGAVGRMI-R-GSR..........TQSGSTTPFWERTPLPSMELLSGRRGKEWGTNDRKGL...... 238
VER.DE.x.AGM3 -TH--T--.TER--------Q..RFT.F-QFP..E--K-T...GQ-P-------L-H....QNGLR...............QRSQRS.....KTGGTRNMGFEQGAVGRMA-R-ARR..........YQSGSQDAFWARAPVPSMELLSGGGRKESHSHARKGL...... 232
VER.KE.x.9063 --H--S--.TER--Q--IR-E..RFV.F-QFP..E--KTT...GK-P-------L-H....QNGIR...............ERSQRK.....QARRSRD-GSKQRTMGRMA---VRR..........SQSGSQITFWQRAPLPSLELLSGGRRETGSPNDGEGL...... 231
VER.KE.x.AGM155 -CH--T--.T-R--QQ--R-N..RFI.F-QFP..G--KLT...GQ-P-------L-H....QNGLR...............KRSQRG.....ETRRTRN-GSQQGAVGRMAQRYGRR..........NQQRSQTAFWPRTPIPSMELLSGGRGETGKTHSGKGI...... 232
VER.KE.x.TYO1_patent -GH--N--.KER--QQ--R--..RFV.F-QFP..E--KST...GQ-P-------L-H....QNGLR...............ERSKRG.....KTRRSRN-GSKQGAVGRMA-RYVTR..........SQPG-EAAFWERTPVPSMELLSGGRRKTWYSHDGKGLQIL... 235
WRC.CI.97.97CI14 -SQH-E-W.TQNVV-NTIRTGKIN-IDA-Q-H..K--AG......-LT--T-C-QV-QHEQLQR..........................AGAFRRTST........NSRGPSRYAR..........ALC--KTAFPKGSPCKSISLLLSTERV................ 207
WRC.CI.98.98CI04 -SQHV--W.TQNVV-DTIRSGRLDIRNA-Q-H..K--AG......-LT--T-C-QV-QHEQLQG..........................TSTYRRTST........NSRGPSRYAR..........TLC--KTAFPKGSPCKSISLLLATEKL................ 207
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -SQH-E-W.TQ--VKNTIRQGYLHPIDS-K-H..Q--LG......-LT--A-C-Q--QHEQLR-R.........................KA-NRRTPG........NTRGSSRYAR..........AVCH-KTAFPPGSPCKSISLLLATEKL................ 208
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if

Vif end
H1B.FR.83.HXB2 ..................* 192
H1A1.UG.85.U455_U455A ..................- 193
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ..................- 193
H1C.ET.86.ETH2220 ..................- 193
H1D.CD.84.84ZR085 ..................- 193
H1F1.BE.93.VI850 ..................- 193
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ..................- 193
H1H.CF.90.056 ..................- 193
H1J.SE.93.SE9280_7887 ..................- 193
H1K.CM.96.96CM_MP535 ..................- 193
H101_AE.TH.90.CM240 ..................- 191
H102_AG.NG.x.IBNG ..................- 193
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ..................- 193
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ..................- 192
H1O.BE.87.ANT70 ..................- 193
H1O.CM.91.MVP5180 ..................- 193
H1O.FR.92.VAU ..................- 193
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..................- 193
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ..................- 193
H1O.US.99.99USTWLA ..................- 196
H1O.US.x.I_2478B ..................- 193
H1N.CM.02.DJO0131 ..................- 193
H1N.CM.02.SJGddd ..................- 193
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..................- 193
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..................- 193
H1N.CM.06.U14296 ..................- 193
H1N.CM.06.U14842 ..................- 193
H1N.CM.95.YBF30 ..................- 193
H1N.CM.97.YBF106 ..................- 193
H1P.FR.06.RBF168 ..................- 196
CPZ.CD.90.ANT ..................- 186
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..................- 194
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..................- 193
CPZ.GA.88.GAB1 ..................- 194
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..................- 193
CPZ.TZ.00.TAN1 ..................- 199
CPZ.TZ.09.UG38 ..................- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................- 193

Vif end
MAC.US.x.239 ..................- 215
H2A.DE.x.BEN ..................- 216
H2A.GW.x.ALI ..................- 216
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ..................- 216
H2B.CI.x.EHO ..................- 217
H2B.GH.86.D205_ALT ..................- 217
H2G.CI.92.Abt96 ..................- 216
H2U.FR.96.12034 ..................- 214
COL.CM.x.CGU1 ..................- 172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 HKEGPENDLATSGRRVLS- 251
DEB.CM.99.CM40 ..................- 231
DEB.CM.99.CM5 ..................- 231
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 KNHAERNMEAL.......- 259
DRL.x.x.FAO ..................- 218
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..................- 193
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................- 193
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..................- 193
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..................- 220
GSN.CM.99.CN166 ..................- 238
GSN.CM.99.CN71 ..................- 238
LST.CD.88.SIVlhoest447 ..................- 228
LST.KE.x.lho7 ..................- 227
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..................- 173
MND-2.CM.98.CM16 ..................- 213
MND-2.GA.x.M14 ..................- 213
MND-2.x.x.5440 ..................- 214
MNE.US.x.MNE027 ..................- 215
MON.CM.99.L1_99CML1 ..................- 256
MUS-1.CM.01.CM1239 ..................- 236
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ..................- 236
MUS-2.CM.01.CM1246 ..................- 239
MUS-2.CM.01.CM2500 ..................- 248
OLC.CI.97.97CI12 ..................- 204
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..................- 221
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..................- 221
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................- 217
RCM.NG.x.NG411 ..................- 223
SAB.SN.x.SAB1 ..................- 235
SMM.SL.92.SL92B ..................- 218
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ..................- 215
STM.US.89.STM_37_16 ..................- 215
SUN.GA.98.L14 ..................- 242
SYK.KE.x.KE51 ..................- 234
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..................- 222
TAL.CM.00.266 ..................- 228
TAL.CM.01.8023 ..................- 228
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..................- 239
VER.DE.x.AGM3 ..................- 233
VER.KE.x.9063 ..................- 232
VER.KE.x.AGM155 ..................- 233
VER.KE.x.TYO1_patent ..................- 236
WRC.CI.97.97CI14 ..................- 208
WRC.CI.98.98CI04 ..................- 208
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..................- 209
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Vpx start Vpx end
MAC.US.x.239 MSD..PRERIP..PGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGW.RPGPPPPPPPGLA* 112
H2A.DE.x.BEN -T-..----V-..----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ----------V- 114
H2A.GW.x.ALI -AN..---TV-..----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P---.-S----------V- 113
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -AG..---T--..----------------D----A----------------------R---------I--T-------M---M-I-S-R--T---G---P---.-S----------V- 113
H2B.CI.x.EHO -.-..----V-..--------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P---.-S------------ 112
H2B.GH.86.D205_ALT -.-..----V-..----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S------------ 112
H2G.CI.92.Abt96 -.-..----X-..-E--D-----------E--XT----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P---.-Q------------ 112
H2U.FR.96.12034 -G-..------..----E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P---.-S----------I- 113
DRL.x.x.FAO -AERQSV--A-AE-MGA--...V-LE---Q-SLLR--Q--RL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FT-S-----L-L---M---FQQ--S--QGR-PPPLRPAGDRL-----PP.- 114
MAC.US.x.251_1A11 ---..------..------------------------------------------------------------------------------------------.-------------- 113
MAC.US.x.251_BK28 ---..------..------------------------------------------------------Q----------M------------------------.-------------- 113
MAC.US.x.EMBL_3 ---..------..-----------------------------------------------------X................................................... 63
MND-2.CM.98.CM16 -AE.....GA-EI-EGA--...VDLNT--E-SL-K--Q--RL-FHP-FL-RL-NACI-H---RHQR-L--A-----L-MN--M-T-MQQE-P-RSG.-P.....-.-...-----MV- 100
MND-2.GA.x.M14 -AE.....-A-EA-QGA--...VGLEQ--E-SL-QV----QL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RLRRTLN-A-----L-M---M-V-MQQ--P-RSG.-S.....-.-...-------- 100
MND-2.x.x.5440 -AE.....-A-EA-EGA--...VGLEQ--ETSL-R-----RL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RHQR-LD-A-----L-MH--MYT-MQQ--P-RNG.RPR......-...-----M-- 100
MNE.US.x.MNE027 ---..------..------------------------------------------------------------------------------------------.-------------- 113
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AE.....-A-..E-PT-AGEVEFQPWLARMLY-INQEA.RL-F-G-F--HL-RTCV--------RTLE-AG----L-M-----T-MRS--KLR...--DPPR.QR-ERV-IL--MQ- 106
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AE.....-A-..EVPT-AGEVEFQPWLARMLY-INQEA.RL-FHP-F--RL-RTCV-H----L-R-LE-AG----L-M-----T-MRS---LR...--DPPR.QR-ERV-IL--MQ- 106
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AE.....-A-..EVPT-AGEAEFQPWLRDMLEKVNLEA.RL-FHP-F--RL-RTCV-H---VHQR-LE-AA----L-M-----I--QT--SQR...--PNPR.AV-ERITIL--M.- 105
RCM.NG.x.NG411 -AE..G---V-..EAPT-AGDVEF-PWLHRMLT-VNLEA.RL-FHP-F--RL-RTCV-H---RL-R-LE-AG----L-M-----I--QS--SQR...--Q-QAREA-ERIQIL--M.- 109
SMM.SL.92.SL92B -T-..------..----------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T------------ 113
SMM.US.x.H9 -XX..---X--..-------XX--X-D--H--X-----A-----X--------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.-------------- 113
SMM.US.x.PGM53 ---..------..-------------------------A--------------R------R--M---E--T-------------V---R-------E------.-S------------ 113
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---..------..---------E-----------G---A------------------------M---E--T--------------------------------.-T------------ 113
STM.US.89.STM_37_16 ---..------..-------A-E------H----D------------------R------------PG------------------S-R--------------.-------------- 113
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Vpr start frameshift in HXB2
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

H1B.FR.83.HXB2 MEQA............................PEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYE........TYGD.....TWAGVEAIIRILQQLLFIH#FRIGCR.........HSRIGVTR......QRRARNGA......SRS........... 96
H1A1.UG.85.U455_U455A ----............................----------YA-*A--------H-D------Q----------N........----.....--E----------------.-----Q.........-----IIP......G--G----......---........... 95
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----............................----------Y------------S--------V---S-------........----.....--T----------------.------.........-----I-P......--------......---........... 96
H1C.ET.86.ETH2220 ----............................----------Y---A--------Q--------P---N---Y---........----.....--S----L--T----M---.-----Q.........-----IL-......--------......---........... 96
H1D.CD.84.84ZR085 ----............................-A--------Y------------S------------S---Y---........----.....-------------------.-----Q.........-----I-P......-------S......---........... 96
H1F1.BE.93.VI850 ----............................-G--------Y---A--I--------------P----------N........----.....--E----------------.------.........-----IVP......---V----......---........... 96
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----............................----------Y---A-----------------L----------N........----.....--E----------------.-----Q.........-----I-P......R--V-D-P......G--........... 96
H1H.CF.90.056 ----............................---------------------I----------V---Q------N........----.....--V----L--T--------.-----Q.........-----I--......---V---P......---........... 96
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----............................---H------YH--------------------P---S---Y--S........----.....--E----------------.-----H.........-----IIP......---G----......---........... 96
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----............................----------N------I-----R--------P---N------T........----.....--E-L--------------.-----H.........-----IIP......---G---S......---........... 96
H101_AE.TH.90.CM240 ----............................--##------Y---------------------P--Q----Y--N........N---.....--E-------M------V-.-----Q.........-----IMP......G--G---T......G--........... 94
H102_AG.NG.x.IBNG --R-............................----------S------------H--------P-----------........----.....--E--K-----------V-.-----Q.........-----IIQ......G--G----......G--........... 96
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----............................----------Y------------S--------V---S---Y---........----.....-------------------.-----Q.........-----IIQ......R-------......---........... 96
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ----............................----------N---------------------P----------N........----.....--E----------------.-----Q.........-----I-P........QR-R-R......GW-Q.......... 95
H1O.BE.87.ANT70 ----............................--N---AK--F---A--------A--------P---A---Y---........----.....--V--M-----------T-.Y----Q.........-----INP.....RG-GR---S......---........... 97
H1O.CM.91.MVP5180 ----............................L-N---A---F------------E--------P--QAC--Y---........----.....--E--M-----------T-.Y----Q.........-----ILPS..NTRG-GR---S......---........... 100
H1O.FR.92.VAU ----............................------A---V-A-A--------A--------N--QA---Y---........----.....--E--I--T-----II-T-.Y----Q.........-----IIPS..NARR-GR-D-S......H--........... 100
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----............................------A---F---S--------A--------P--QA---Y--D........----.....--V--M-----------A-.-----Q.........-----I-PS..NTRG-GR---S......---........... 100
H1O.SN.99.99SE_MP1300 ----............................------A---F---S--------A--------P--QA---Y--D........----.....--V--M-------H---A-.-----Q.........-----INPS..NTRG-GR---S......---........... 100
H1O.US.99.99USTWLA V--V............................S-----A---F----IQ------T--------P-------Y---........----.....--E--M--------I--T-.Y----Q.........-----IIPS..NTRG-GR-D-S......--P........... 100
H1O.US.x.I_2478B ----............................------A---F---A--------A--------P--Q----Y--D........----.....--E--M----L--L-I-A-.-----Q.........-----INPS..NTRG-GR---S......--P........... 100
H1N.CM.02.DJO0131 ----............................---A------Y---------------------T----------N........----.....--E----------------.Y----Q.........-----I-P......R.GR----......---........... 95
H1N.CM.02.SJGddd ----............................---A------Y---A----------------------------D........----.....--E-------M--------.Y----Q.........-----IIP......-.-R----......---........... 95
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----............................---A------Y---A-----D----------------------D........----.....--E-------MX-------.Y----Q.........-----I-P......-.-R----......---........... 95
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----............................---A------Y---A-G---D----------------------D........----.....--E-------M--------.Y----Q.........-----I-P......-.-R----......---........... 95
H1N.CM.06.U14296 --R-............................---A------Y---A-----------------M----------N........----.....--E-------M--------.Y----Q.........-----I-P......-.-R----......---........... 95
H1N.CM.06.U14842 --R-............................---A------Y---X-----------------X----------N........----.....--E----------------.Y----Q.........-----I-P......-.-R----......---........... 95
H1N.CM.95.YBF30 --R-............................---A------Y---A----------------------------N........----.....--E----------------.Y----Q.........-----I-P......-.-R---T......---........... 95
H1N.CM.97.YBF106 --R-............................---A------Y---A----------------------------N........----.....--E----------------.Y----Q.........-----I-P......-.-R----......---........... 95
H1P.FR.06.RBF168 ----............................------P---F---M-QT-----A-------IQ---S------N........----.....--E--T---------I---.Y----H.........-----ILPPS....R-GR-H-P......---........... 98
CPZ.CD.90.ANT ----............................-Q-E------M---L--T---I---------QPT-QH--NWV-A........N---.....S-R--QVL-IL--KA--T-.Y-H--A.........-----HGP........-R-....................... 88
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VER.KE.x.TYO1_patent -ASGR...............DPRE...ARPGEV-IWDLS---WD--LRDM-QD-NQ--RL--G-EL-FQVWNYCQ-.........E-ERHGTPMMERAYKYY-LV-KA--V-.--C---RRQPFEPYEER-D-Q........GGGRA-RV......PPGLE......... 119
WRC.CI.97.97CI14 -SNS................REQA.........PSG--PPI-.EDLLG..MQ--FAM-KQ----EV-VRVFLYCSQ.......QREYE.....EVPTMHYFH-V--RG--M-.LTQ--P..KQQEKREQQFQRAEQLY...RNLERTA-D......QGEVEQRDLISL.. 116
WRC.CI.98.98CI04 -SNS................REQA.........PTG--PPT-.EDLLG..MQ--FAM-KL----EV-VRVFLYCSQ.......QRNYE.....EGPTMHYFH-V--RG--M-.LTQ--P..KQQEKREQQFQRAEQFF...RNLERAA-D......QGEVEQRDLISL.. 116
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -SNSG...............RERP.........PTG---AI-.EDLLG..MQ--FAM-K-----EV-VRVFLYCSQ.......QRNYE.....EQ-TMHYFH-V--RG-YL-.LIQ--P..KEKENRERDFQRAEQFY...RNLERAS-D......QGGVEQRDLISL.. 117

432
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2012



V
pr

PLV
Proteins

PLV Proteins

Vpr end
H1B.FR.83.HXB2 .......* 96
H1A1.UG.85.U455_U455A .......- 96
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH .......- 97
H1C.ET.86.ETH2220 .......- 97
H1D.CD.84.84ZR085 .......- 97
H1F1.BE.93.VI850 .......- 97
H1G.SE.93.SE6165_G6165 .......- 97
H1H.CF.90.056 .......- 97
H1J.SE.93.SE9280_7887 .......- 97
H1K.CM.96.96CM_MP535 .......- 97
H101_AE.TH.90.CM240 .......- 95
H102_AG.NG.x.IBNG .......- 97
H103_AB.RU.97.KAL153_2 .......- 97
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 .......- 96
H1O.BE.87.ANT70 .......- 98
H1O.CM.91.MVP5180 .......- 101
H1O.FR.92.VAU .......- 101
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......- 101
H1O.SN.99.99SE_MP1300 .......- 101
H1O.US.99.99USTWLA .......- 101
H1O.US.x.I_2478B .......- 101
H1N.CM.02.DJO0131 .......- 96
H1N.CM.02.SJGddd .......- 96
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......- 96
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......- 96
H1N.CM.06.U14296 .......- 96
H1N.CM.06.U14842 .......- 96
H1N.CM.95.YBF30 .......- 96
H1N.CM.97.YBF106 .......- 96
H1P.FR.06.RBF168 .......- 99
CPZ.CD.90.ANT .......- 89
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......- 97
CPZ.GA.88.GAB1 .......- 97
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......- 98
CPZ.TZ.00.TAN1 .......- 84
CPZ.TZ.09.UG38 .......- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn .......- 101

Vpr end
MAC.US.x.239 .......- 102
H2A.DE.x.BEN .......- 88
H2A.GW.x.ALI .......- 106
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST .......- 105
H2B.CI.x.EHO .......- 102
H2B.GH.86.D205_ALT .......- 102
H2G.CI.92.Abt96 .......- 103
H2U.FR.96.12034 .......- 98
COL.CM.x.CGU1 .......- 93
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .......- 118
DEB.CM.99.CM40 .......- 118
DEB.CM.99.CM5 .......- 118
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 .......- 99
DRL.x.x.FAO .......- 101
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......- 99
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......- 99
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......- 99
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .......- 119
GSN.CM.99.CN166 SRYRMDE- 134
GSN.CM.99.CN71 SRYRMDE- 136
LST.CD.88.SIVlhoest447 .......- 115
LST.KE.x.lho7 .......- 115
MND-1.GA.x.MNDGB1 .......- 105
MND-2.CM.98.CM16 .......- 102
MND-2.GA.x.M14 .......- 102
MND-2.x.x.5440 .......- 102
MNE.US.x.MNE027 .......- 102
MON.CM.99.L1_99CML1 SRYRMDE- 121
MUS-1.CM.01.CM1239 SRYRMDE- 136
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 SRYRMDE- 136
MUS-2.CM.01.CM1246 SRYRMDE- 136
MUS-2.CM.01.CM2500 SRYRMDE- 136
OLC.CI.97.97CI12 .......- 97
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .......- 101
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .......- 101
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .......- 101
RCM.NG.x.NG411 .......- 101
SAB.SN.x.SAB1 .......- 141
SMM.SL.92.SL92B .......- 101
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 .......- 102
STM.US.89.STM_37_16 .......- 102
SUN.GA.98.L14 .......- 117
SYK.KE.x.KE51 .......- 116
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......- 114
TAL.CM.00.266 .......- 116
TAL.CM.01.8023 .......- 115
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .......- 120
VER.DE.x.AGM3 .......- 120
VER.KE.x.9063 .......- 120
VER.KE.x.AGM155 .......- 120
VER.KE.x.TYO1_patent .......- 120
WRC.CI.97.97CI14 .......- 117
WRC.CI.98.98CI04 .......- 117
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......- 118

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
433



PLVProteins

PLV
Proteins

Tat
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H1B.FR.83.HXB2 MEPVDPR...............................................LEPWKHPGSQPKTAC..TNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRRQRRRAHQN.SQ.THQASLSKQPTSQP..RGDPTGPKE*KKKVERETETDPFD................ 100
H1A1.UG.85.U455_U455A ------N...............................................-----------T---..S-----V--W---L--LK-G------K---KP--GPP-..GSKD--TLIP---LP-S..QRVSA-QE-S-----SKAK--R-A................ 101
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -----H-...............................................---------------..------R---------M--G---------------SP-..NSQ---D----------..---------S------------E-................ 101
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H1B.FR.83.HXB2 T..QPIPIVA....IVALVVAI.IIAIVVWSIV....IIEYRK.ILRQRKIDRLIDRLIERAEDSGNESEG.......EIS...............ALVEMGV.EMGHH.APWDVDDL* 82
H1A1.UG.85.U455_U455A M..T-LE-W-....-TG-I--L.-L-----T--....G--#K-KL-K-K-----LN-IR----------D-.......DTEEL............SL-----.....NY.DLGVDNN-- 82
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH M..-SLQ-L-....-------G.----------....L-----.-------------IRD-----------.......DQEEL............S------.....--.----I---- 82
H1C.ET.86.ETH2220 M.VDLLAK-DYRIV---FI--L.-------T-A....Y-----.L----R-----K-TR----------D-.......DTEEL............STM-D--.....NL.RLL--N--- 87
H1D.CD.84.84ZR085 M..-SLQ-L-....-----L-L.-------T--....F----R.-K------W----IR--E---------.......DKEEL............ST-----.....--APWDVD---- 83
H1F1.BE.93.VI850 M..SYLLAIG....-A--I--L.-------T--....Y---K-.LV-----NK-YK-IR------------.......DAEEL............A--G---......PFI-G-INN-- 82
H1G.SE.93.SE6165_G6165 M..-SLV-L-....--G-I--F.-A-----T--....F----E.-RK-KR-GK-L--IR----------D-.......DTEEL............VT-----D......FD--VG-N-- 82
H1H.CF.90.056 M...Y-LGLG....-G----TF.---VI--T--....Y---K-.LV--K------E-IG----------D-.......DTEEL............SK-M---......-LNLGY-A--- 81
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H102_AG.NG.x.IBNG M..--LT-T-....--G----F.-A--------....Y-----.-RK-K-----L--IR----------D-.......DTEEL............ST-M---......YEYIL-N-N-- 82
H103_AB.RU.97.KAL153_2 M..-SLA-A-....------VG.------G---....F-----.-------------IR------------.......DQE...............--M---......-LV---A---- 79
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 M..LFWE-W-....--G----L.--V----TL-....F---K-.LR---R--S-YN-IR----------D-.......DAEEL............ST--G--......NFD--VG-N-- 82
H1O.BE.87.ANT70 M...HHRDLL...A-IIISALL.F-NVIL-GFILRK.YL-QKEQDRKE-E-LERLR-IR-IRD--DY--N-E......-EQEVM...........DLVLSH-........FDNPMFEP- 86
H1O.CM.91.MVP5180 M...HQENLL...ALI--SALC.L-NVLI-LFNLRI.YLVQ--QDR-EQE-LERLR-IK-IRD--DY--NEE......-QQEVM...........ELIHSH-........FANPMFE-- 86
H1O.CM.94.BCF06 M...HQRDLL...A-I--SALC.L-S-I--I-NLRN.YL-Q--QDR-EQE-LERLR-VR-IKD--DYD-N-E......-EQEVM...........DLMHSH-........FDNPMFEW- 86
H1O.CM.96.96CMA102 M...HYRDLS...TLIIVSALL.L-NVXL-MFILRX.YL-HKRQER-E-E-LERLR-IR-IKD--DY--N-E......-EQEVM...........DLVHSH-........FDNPMFE-- 86
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H1O.CM.98.98CMA104 M...HYRDLL...ALIIVSALL.L-NVLL--FILRK.YL-QK-QDR-E-E-LERLRKIR-IKD--DY--NEE......-EQEVM...........DLIHSH-........FDNPMFE-- 86
H1O.CM.98.98CMA105 M...HHRDLL...TLIIGSALL.L-NVLL-MFMLRK.YL-QKEQDR-EXE-LERLR-IX-IRD--DY--N-E......-EQEVM...........XLVLSH-........FDNPMFEP- 86
H1O.CM.98.98CMABB141 M...LHRDLL...LLIIISALL.LTN-IL-MF-LRK.YL-IK-QER-E-E-LERLRXIR-IRD--DY--NEE......-EQEVRD..........HLVHTF-........FANPMFEI- 87
H1O.CM.98.98CMABB197 M...HHRDLL....TLIA-S-LLF-N-IL-IY-LRK.YL-Q--QDR-E-E-LERLR-IX-IGD--DY--NEE......-EQEVM...........DLVHNH-........FDNPMFEP- 86
H1O.CM.98.98CMABB212 M...HQRDLL....-LIA-SILCL-C-L--TFNLRK.YL-H--QDK-E-E-LERLR-VR-IRD--DY--X-E......-EQEXM...........DLIHSH-........FANPLFE-- 86
H1O.CM.98.98CMU2901 M...QHRDLL....-II..S-LL--NVIL-MY-LRQ.CL-HK-QAR-E-E-IDRLR-IR-IRD--DY--N-E......-EQEVR...........DLVHSY-........FDNPMFE-- 84
H1O.CM.98.98CMU5337 M...HHRDLL....XXIIIS-LLX-NVIL-MFILRQ.XXKXX-QDR-E-E-LERLR-IR-IKD--DY--NEE......XEQEVR...........DLVHSH-........FDNPMFE-- 86
H1O.CM.99.99CMU4122 M...QHKDLL....-LIITS-LLL-NVIL-LF-LKQ.CL-QK-QTK-E-E-I-RLR-IR-IED--DY--N-E......-EQTVR...........DLIHSH-........FDNPMFE-- 86
H1O.CM.x.pCMO2_3 M...QHRDLI....TLIIIS-LLL-N-IL-MFILKQ.C--QK-QSR-E-E-IERLR-IRKIQD--DY--N-E......-EQEVR...........DLVHSH-........FDNPMFEP- 86
H1O.CM.x.pCMO2_5 M...QHRDLI....TLIIIS-LLL-N-IL-MFILKQ.C--QK-QSR-E-E-IERLR-IRKIQD--DY--N-E......-EQEVR...........DLVHSH-........FDNPMFEP- 86
H1O.FR.92.VAU M...HHQGLL....VLIVII-LLL-NVLL-MFNLRA.YL-QK-QDRTA-E-LER-R-IR-VED--DY--N-E......-EQEVR...........DLVLDF-........FDNPMFE-- 86
H1O.SN.99.99SE_MP1299 M...HHRDLL....ALITTS-LLLTNV-L-TFILRQ.YLKQK-QDK-E-E-LERLR-IRQIED--DY--D-T......-EQEVR...........DLVHSY-........FDNPMFE-- 86
H1O.SN.99.99SE_MP1300 M...HHRDLL....TLIIIS-LLLTNVIL-AFILRQ.YLRQK-QDR-E-E-LERLR-IRQIED--DY--D-K......-EQEVR...........DLVHGY-........FDNPMFEP- 86
H1O.US.99.99USTWLA M...QYKDLL....FLLAYS-LFLTTALI-MF-LKL.CL-QKRQGK-E-E-LDRLR-IXXIRD--DY--N-X......-EQEVM...........DLVHXH-........FDNPMFE-- 86
H1O.US.x.I_2478B M...HHRDLL....LLIIIS-LLL-N-IL-MFILRK.YL-QKRQDR-E-E-LERLR-IR-IRD--DY--NEE......-EQEVRG..........HLVHSF-........FDNPMFE-- 87
H1N.CM.02.DJO0131 M....LE.WG....FA--G---.---VII-VLL....YK--K-.LKL-E--EQIRQ-IRD-T----S-ND-.......DADWL............AI-LSHD.......KFD..NWV.- 75
H1N.CM.02.SJGddd M....LF.LG....FL--GL-L.---VII-VLL....YR--KE.-KL-ER-KHIRQ-IRD---------D-.......DTELL............VTRLSLS.......KLDQGDWV.- 77
H1N.CM.04.04CM_1015_04 M....LS.LG....FS--G---.---VII-VLL....YK--KE.-KL-E--EQIKQ-VRD---------D-.......DAEWL............AI-LSPD.......KLD..NWV.- 75
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H1N.CM.06.U14842 M....LF.LG....FI--G---.---V-I-VLL....YK--K-.-KL-EE-KQ-RQ-IRS-----D---DE.......-AEWV............AT-LFPT.......KLD..NWV.- 75
H1N.CM.95.YBF30 M....LS.LG....FI--GA-V.S--VI--ALL....YR--K-.-KL-E--KHIRQ-IR--E-------D-DAEWLDGDEEWL............VT-LSSS.......KLDQGNWV.- 84
H1N.CM.97.YBF106 M....LW.LG....FI--G---.---AII-VLL....YK--K-.-KL-E--EQIRQKIRD-T--R-K--D-.......DAEWL............AI-LSPD.......KLD..NWV.- 75
H1P.FR.06.RBF168 M...HPRDE-....VLIIAGVLL-CI----GK-LLF.VLK....ERERD-FVQRLV-WR--Q--G-Y--NEE......-EEQLR...........ELGNLL-........FGNIL...- 79
CPZ.CD.90.ANT M..TN-FEY-....FL-FSIVL.W-ICIPILYKLYKIYKQQQIDNK-NQR-IEVLS-..RLSI--AI-EDE.......-ADTY..............YLGS-.....FANPVYREG-E- 84
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 M...ILIALG.....CLAIAL-.LLN-FI-RNL....WRLCKQ.NKLEVE-EN-AL--T----------D-G......-EEKL............QR-LHDHD...NM-GFANPLF-I- 84
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 M..LTWEQIG....LI--GIEG.---T---G-AFIT.WRRRKIEED-AQ--ID-LE-IRA-QD------D-E......DQRQL...............MAY-........FDNPMF-W- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 M..LLLIKLG....FIG-AIET.L-V----A--....YRI--E.VKVEE--SQ-RQ-IRD---------D-.......DAEEL............AN-LPPD........RIDQDNWV- 80
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 M..D.LIELG....LIG--IEL.--V----LKA....YQL-KE.NI--KA-NK--E-IR--G---------.......DMDEL............H-ILRS-D.......PELVLI-N- 80
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 M..DIVQQ-GL...L-V-IIEL.V-V--I-VK-....YKLCKE.DR--K------A-IR----------D-.......DTEEL............QD-ITE-DN..LM-IGIR-NRNN- 87
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 M..EIFI-LG....LIGI-IEL.V------LKA....YEC-KA.LK--ERR-Q----IR----------D-.......DTEEL............E-ILIPED.....RHVLVAIRGY- 83
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 M...QLE--L....-ILFIALM.LV--FA-IAA....YK--K-.LQQV-R-E--Q--IRS---------D-.......DEILL...........VEE-MQVHQH.QVNPDWMDRILFW- 87
CPZ.CM.98.CAM3 M..LTWEQIG....LIGIGIE-.-----A-G-AFKE.WRKGKEEEN-AQ--RT--E-I-S-Q-------D-E......DQRQLD...........REIHVY-........FDNPMF-W- 86
CPZ.CM.98.CAM5 M..LIWEQIG....LI--GIEL.--V----G-AYKK.WR-IKEERN-TQR-YN-AE-IRI-Q-------N-E......-EAQLD...........NL-HAN-.......FDNPMF-WP- 87
CPZ.GA.88.GAB1 M..TLLVGLV....LILVGLIA.WNICIWGY-IKWG.YRR-KR.HRLETE-E--NLI-R----------N-E......-EERL............EQ-IHNYN...HNNHFANPMF--- 89
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 M.LSMWVAIG....LIGIGTLL.V-N----G--GIS.VYKRW-RHKEEQR-ID--IKIT----------D-E......DKETLA...........TL-HNN-......FDN-MFE-RI- 89
CPZ.TZ.00.TAN1 MIKIVVGS-S....TNVIGILC.-LL-LIGGGLLIG.-GIR-ELERERQHQRV-ERLARRLSI---V-EDEE......FNWNN...............FDPH.......NYNPRDWI.- 84
CPZ.TZ.01.TAN2 MVKLVVGS-L....TNVIGIFC.-LL-LIGGGLLII.T-IK-EIERERQHQRI-ERLIRRLSI---V-EDEE......LNWNN...............FDPH.......NYNPRDWI.- 84
CPZ.TZ.02.TAN3_1 MVKIVVGS-L....TNVIGAFC.-LL-LIGGGLLII.AFVR-ELERERQHQRVIERLVRRLSI---IDEDEE......LNWNN...............FDPH.......NFNPRDWI.- 84
CPZ.TZ.06.TAN5 MVKLVVGSLL....TNVIGIFC.-LL-LIGGSLLIV.--IK-ELRRTRQQQRV-ERLIRRLSI---I-EDEE......LNWNN...............FDPH.......NYNPRDWI.- 84
CPZ.TZ.09.UG38 M.RLVGGSII....QNVVGILF.--VVI-GGGALIG.WGIR-EIHRERLHQRV-ERLTRRLSI---I-EDEE......INWNN...............FDPQ.......HYNPRDWI.- 83
CPZ.US.85.US_Marilyn M.L.NWFEIG....LI--GIEG.-LVVII-GL-ARL.WRQIKIKENT-QE-QN-LE-IRI-E-------D-E......-EETLA...........KL-SSLE........LDNPRIV.- 85
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 M...LKIKLG.....PIEY-CLVFAVVIT-IAAIGVGYLA--AYKSYREELRYI..--RLWSI---Y--SQE......DP......................................- 65
GOR.CM.04.SIVgorCP684con M...HPRDIL....VIIIGIILLAVTVIS-LKALALYLRDR-E.....-RFFDRLE---SNK--E-Y--NEE......-AAELM...........ERGN-L-........FAFNLH..- 80
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 M...HPRDII....VIIIGITLLAVTVII-LKIFALYLRDR-E.....-RFFDRLE--LSNK--E-Y--NEE......-AAELM...........EMGN-L-........FDFNLH..- 80
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con M...HPRDII....VIIIGITLLAATVI--LKALALYLRDR-E.....-RFFNRLE--LSTK--E-Y--NEE......-AAELM...........ERGN-L-........FDFNLH..- 80
GSN.CM.99.CN166 MHPAAVWWWG......-AIITFIYLCVALLA..LYLAWDKWV-GKPKPTQVAVIR.LIED.E----IYDDAS......SEL.................TGFN.......GFANPGFEV- 79
GSN.CM.99.CN71 MSAAALWWWG......-A-ITFIYFCLAIFA..LYLAWDKWI-GKPK.IPVAVIR.LVED.D-E--IFEDAS......SEP.................NAY........GFANPGFEV- 77
MON.CM.99.L1_99CML1 M..NYWWSLV....AITYSLILIALPVAA-AWWRY..YKITKRFKRIDQE-Q---QIHER-RH---VDT-SE......SEQHE...............ETH-..FVNPVFNDDFGEWV- 88
MUS-1.CM.01.CM1239 MN...YWYL-......-AL-TGIYFL-ALFA..FVLAYQRWCRP...KVEVSVIR.L-E-GDS---IFEDAE......DEPNG...............DGHH.......AFANPAFEQ- 76
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 MN...YWYL-......-VI-TGIYFV-AIFA..FVLAYQRWC-P..KKVEVSVIR.L-E-GDG---IFEDAE......DDMAE...............S-HH.......AFANPAFEQ- 77
MUS-2.CM.01.CM1246 MH...YWYLG......-AI-TAIYLV-ALVA..FILAYQRWCQP.KPPIEVNV-R.L-E-GDS---IFEDAC......DGEDE...............DSHR.......AFANPSFEP- 78
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H
IV

Sequence
C

om
pendium

2012
437



PLVProteins

PLV
Proteins

E
nv

Env start
*

signal peptide gp120 start
* *

glycosylation NVT
*

CD4 binding
* *

glycosylation NSS
V1

glycosylation NDT

H1B.FR.83.HXB2 MRVK...EKYQHLWRWGWRWGTMLLG.MLMICS..ATEKL.....WVTVYYGVPVWKEAT...TTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVP.TDPNPQE...VVLVNVTENFNMW..KNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNTNSSSGR.... 146
H1A1.UG.85.U455_U455A ---M....GI-RNYPCL------I--.LII--...NAQQ-.....------------D-V...-------------A-------------.-------...ID------E----..--N--D-------------------------T-D-HNITINNTN-NTN...... 142
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----....GIRKNYQHL-K--I----.I-----..-A-N-.....---------------...---------------------------.-------...---E---------..--N----------------------------T-N--NVNVTNLK-ETNTNSSSG 149
H1C.ET.86.ETH2220 -K-M....GI-RNCQQW-I--ILGFW.-----N..GMGN-.....------------D-S...P-------------------G-F----.---S---...LG-E---------..---------Q--------G------------T-N-NAI--N-KVTNN-...... 143
H1D.CD.84.84ZR085 ----....GIKRNYQPL-K--I----MLM-TY-..-ADN-.....---------------...----------S-K--A--I--------.-------...IE-K---------..--N--D----------------------R--T-N---ASRNSTD-N-T...... 144
H1F1.BE.93.VI850 ---R....GM-RN-QHLGK--LLF--.I-I--N..-ADN-.....---------------...------------ER-A-----------.-------...-F-K------D--..--N------T---------------------T-N--NAT-NSQEKPGA...... 143
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---T....GI-RN-*HL-K---LI--.LVI---..-SNN-.....-----------ED-D...----------S-SA-S-----------.-------...IIME----Y----..--N--------------E-------------T-N---VT-KG-KRNN-TDNSTE 148
H1H.CF.90.056 -E.T......-RNYPSL-----LI--.--L---..-AQN-.....--------------K...------------E--K-----------.-------...M-ME----S----..E-N------T---------------------T-N--NVR-N-SNST--...... 140
H1J.SE.93.SE9280_7887 -E.T......-KN-QTL--G-L-IF-.-----K..-K-D-.....------------D-K...------------S--K-----------.---S---...MN-P---------..-----D--Q-----V--E-------I-----T-N-SNITSNS--T-N-S..... 141
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---R....GM-RN-QTLGN--ILF--.I-I---..NAD--.....---------------...P-----------EK-------------.-------...-EME---------..--N------T-------E------E------T-N---Y-GTNS--NATST.... 145
H101_AE.TH.90.CM240 ----....ET-MN-PNL-K---LI--.LVI---..-SDN-.....-----------RD-D...-----------HE--------------.-------...IH-E---------..--N-----Q--V-------------------T-N--NANLTNGSSKTNVSN... 146
H102_AG.NG.x.IBNG ---M....GI-KNYPLL-----NIFW.IMI--...NA-Q-.....------------T-E...---------------------------.-------...IH-E----K----..--N----------------------------T-D-HNFN-SYSNS-NLTS.... 144
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----.......EIRKHL-----LF--.------..---N-.....---------------...------------SK--------Y----.---S---...IP-K--------G..--N----------------------------T-N-----KEVTST......... 137
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---M....GM-RNYPHL-E---LI--.LVI---..-SNN-.....-----------RD-E...-------E----EK----I--------.-------...-A-I---------..----------------NEG----A---S---TFT-INATTTNS--GT....... 142
H1O.BE.87.ANT70 -KAME.KRN.KK-..-.TL.Y...-AMA-ITPCL..SLRQ....LYA---A-----ED--...PV-------NLTS--K--I--SQ----.---T-Y-...YP-H---DD--I-..--Y-----Q---------------QM-F---QME--NIAGT............. 133
H1O.CM.91.MVP5180 -K-MK.KNN.RKS..-.SL.Y..IAMAL-IP-LS..YS-Q....LYA---S-----E--A...PV-------NLTS--Q--I--SQ----.-----H-...FP-G---D--DI-..--Y--D----------E------E-M-F---QMN-V--QTNKTG.......... 137
H1O.FR.92.VAU -KAMG.KRN.RK-..G.IW.C...-ILA-I-PCL..SCNQ....LYA---S-----ED-K...P--------NLTS--Q--I---Q----.---S-N-...YE-K---DK--I-..E-Y--D--Q----D----------QM-F---QMN---I--SIT-TN........ 138
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -K-ME.QRN.RK-..G.IL.C...IVMA-ITPCL..SYNQ....HYA---A-----E---...PV-------NLTS--Q--I--SQ----.---S-Y-...YP-TK--D---I-..--Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NYVQGNY--N-....... 139
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -K-ME.KRN.RK-..G.IL.C...MVMA-ITPCL..SHNQ....HYA---A-----E---...PV------VNLTS--Q--I--SQ----.---S-Y-...YP-K---D---I-..E-Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NVNDE--SSV........ 138
H1O.US.99.99USTWLA -KAME##KN.RKS..-.IL.C...XIMA-I-PCL..NSEQ....LYA---S-----ED-S...P-------VNLTS--Q--I--SQ----.---S-N-...YD-K---DY--I-..--Y--D------------------QM-F---QMN---V-DN-TNTTT....... 138
H1O.US.x.I_2478B -K-MK.KKN.KK-..GVIL.C...I.VLGL-IPC..LSSN....LYA---A-----E--E...PV-------NLTS--Q-----SQ----.---T-H-...YP-R---DK--I-..--Y--D--Q-------E-------QM-F--IQMN---IPSNATN-......... 137
H1N.CM.02.DJO0131 V-MM.GMQIGWPFF.C........-M.ISLTIG...SK-Y.....-A---------RDVE...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-P-D----P----..E-K-A--VQ-------E--------------TMN-SNSNGNRT-DEKE...... 136
H1N.CM.02.SJGddd ---M.GIQS-WS-V.C......L-VS.LIKVIG...S-QH.....-A---------RD-E...-I---------HS--A--I---Q----.-------...-L-P---------..--N-A---Q-------E-------Q------TMF-NNSNGEEPVDDL....... 137
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---M.GMQSGWPFF.C........-L.ISS-IG...S-QH.....-----------RDTE...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-P-I----H-D--..--N-A---Q-------E-------X------TMH-XNSNGXNX-VD........ 134
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -....GMQSGW.VT-RVLGMMSGWPFFC-L-S-IIGS-QH.....-----------R-TD...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-H-I----K-D--..--N-A---Q-------E--------------TMH-N-SNGFNE-VG........ 143
H1N.CM.06.U14296 -GIM.GMKSGWPFF.C........-L.ISL-IGYEQIRSEPH...-----------RD-E...-I---------HS--A--I---Q----.-------...-E-P----Y----..E-K-AD--Q---V---E--------------TMN---SNGNVTK-EKKTANT.. 145
H1N.CM.06.U14842 ---MRRQSGWLLC.............C.FLLSLTIGF-PK.....-----------RD-E...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-P-I----H----..--KVAD--Q-------E--------------TML--NSNGNVTEG-GTNSSSEN 142
H1N.CM.95.YBF30 -K-M.GMQSGWMGMKS--LLFYL-VS.LIKVIG...S-QH.....-----------R--E...-----------HS--A--I---Q----.-------...-L-P----K----..E-K-AD--Q-------E--------------TML-N-SYGEERN-TN....... 144
H1N.CM.97.YBF106 -....GMQSGWPFF.C........-L.ISLTIG...SDPH.....-----------RD-E...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-L-T----Y----..E-K-A---Q-------E--------------TML-NNSNGNSAG--T....... 132
H1P.FR.06.RBF168 -K......-KKNSLGNLEICLALVIYFNAIS-AS.GIH.......Y----------RN-E...V-----A--SLTSK-Q--I---Q----.---T-I-....-KI----S--I-..--Y--T--Q-------------X----X---TMN-SE..CHKQAKC........ 136
CPZ.CD.90.ANT --.........KPI..HII--.LA-..LIQFIEK.G-NED.....Y---F------RN--...P-----TN-SMTS---------TS---.I--D-I....--RL-.-SVWFNAY.--Y---S-T--MXQ-FQ--H--------M-IKMN--GYNGTPT-P-TTTST... 137
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -K-M...-ERKRSFNGFYMTM-ICMA.L-IP-LT...SDE.....-----------R-VN...-V---------HS--A--I--------.-------...---H----D----..N-Q-----Q---S------------------TM--SNVTRQNS-SN-N...... 143
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -ER..............I-GSLW-M-.LIIP-LTG.SDQ-.....-A----------D-E...------A--S-LNK-A--I--SQ----.-------...-HVP-I--T-D--..E-N-----QT---------------------TMH-IPYNISSTG-DTRNSS... 137
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -K-........TEMQKN-LICCL-I-.LIK-IG....SE-.....-----------RD-E...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-LIP----R-D--..--N--D--Q-------E--------------T-S-SSWRSVN-S.......... 133
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----.........GT-TSCMPYYVV-.I-SL--L.IISSTKNENL--------------E...A----------QKA-A--I--SQ----.---D-KA...IE-S---------..T-A--N--QQ-V-----------I-------T-H-SIP-F-NSS.......... 140
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -ETQRNCRTLSLKEIILCTLVLGII-.IIK.-E....DNM.....-----------R--D...-----------QNP-------SQ---S.-N---E-...IE-T----Y--A-..E-N---------VN-----V------I----T-N-SLF-CIKENGNTTNC.... 146
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -GT........QRSWKQFLSLRIVMC.LWLLGVIRSENN-.....--------------K...-----------QIA-A--I--SQ----.-----E-...IT-E----E-DA-..N-N--D--Q--L-------------------T-N-STNTTTEAS.......... 137
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GM...KYYWWRNSCRSISIKLI-I-.WIAS-FG..E-NW.....-----------R--K...----------S-S--A--I---Q----.---T---...-L-P----E----..E-Y--D--Q-------E--------------T-T-NNPT-TSC-.......... 140
CPZ.GA.88.GAB1 -K-M...--KKRD-NSLSIITIITII.L-TP-LT..S-.-.....-----------HD-D...PV---------HS--A--I---Q----.---S---...-F-P--I-S----..--N--D-------------------------T-Q-SKANFSQAK-LT....... 142
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -K-M....GKTRRRW...QPYCIIMA.LIIP-LKTESDQW.....---------------...-P----AN-T-LKE-P--I---Q----.---S-E-...-I-I----E--V-..D-A-----Q---T-------R-----N----Q-T--SINATG-ETNAT-..... 143
CPZ.TZ.00.TAN1 -KNL................IGIT-ILIIT-LGI.GFSTY.....YT--F---------Q...P--------DITSRDK--I----N---.L----Y-...-T-A--SIR---E..E-Y--QE-K---L--FQ--F--------F-IKMT-.TMT-T--KT......... 129
CPZ.TZ.09.UG38 --RL............IGTIL-LS...ITILGIG.YSVH......YA--F-------D-K...PQ-------DITSRDP--I----N---.L--H-Y-...-P-S--SVD-D-E..N-Y---E-KK-L-A-FQ--F--------F--TMN-VK................. 122
CPZ.US.85.US_Marilyn -K-M....EKKKRLW....LSYC--SSLII...P.GLSS-.....-A---------RDVE...------------KQ-A--I---Q----.-------...-H-P----K-D--..E-N-A---Q--------------I-------TMT-LNPDSN............. 131

Env start
* * * * * *

V1
signal peptide end gp120 start
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SMM.SL.92.SL92B PTTTSPLTAASPSGE....EIVNDTMSCTKNNNCS.GI-QEPMIG-Q--MT.GL.K-DQKRQYNETW-SR-LVCEQ...............GGNESSRCYMNH------QES-D-HYWDA-RYR----P-Y-L-R--DTNYS-FA-N-SK-VVSS--RMMETQT--WFGF 280
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SUN.GA.98.L14 WTTTTAKTTTQTTSSTSSTASTTTPMPLDWNCTDT.ENIAESN-V-KY-VT.GL.C-DCKTEVEQN-RDTEVTCNG--...................TCYM-H--D-I---D-H-GIMQNAYFRL-----YML-R-DE-LNATKK..-K-ITATP--NYMTST--SFFGF 277
SYK.KE.x.KE51 ..................SPTTTTNKAATPPAWWG.DNSTETRY-----MT.GG.FKD-KHQYN-----S--MREE.................GNESY-Y-QH-----MRN--E-QT-R-F--Q----P-YSL----DTE-E-DAE.-Q--TA-S---PFNTLA--WFQ- 262
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..................TPTTSPPTTPPNETWWG.DNSTEPRF-----LT.GG.FKD-K-QYR-----D-LMKEE.................GNSSY-Y-LH------SA--E-QT-Q-F--Q----P-YSL----DTN-E-DDV.----TA-S--QEFNTLA--WFQ- 255
TAL.CM.00.266 ........................AMSNSNMPWWG.DNTTEPVY--TW-MT.GA.F-D-RYTYFSHW-LA-LMKEPGNGS.................F-YA-G--V---A---E-THYQAF--Q--------LI---DSPWT-R-K.-H-I-A-H--DP-TTIAA-W-I- 254
TAL.CM.01.8023 TNSVTS..................KRTNDTNVWWG.NNATEPVY--TW-MT.GG.F-D-KYTYFSHW-LA-LMKEPGNGN...............DSY-YA-G--L---A---E-THYQAF--Q--------LI---DNPWT-R-K.-H-I-A-H--DP-TTIAA-W-V- 270
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ............DPCPNT.....DESSCNATLVTN.S-DYENSSI---AMA.GY.R-DVKK-YNSTW-DQELVCEKENN.TTG......TR......GCYMIH--D---KE--E-TYWDTLRLR------------KDTNYT-F-V.-R---V-S--GLMNTT--SAFGI 272
VER.DE.x.AGM3 TNITASTT...TLPCVQNK.TSTVLESCNETIIEK.ELNEEPAS--T-AMA.GY.V-DQKK-YSVVWNDAE-MC...............KKGNNSNRECYMIH--D---KE--D-TYWDELRLR--------L----DYDYA-FKTN-S---V-H--NL-NTT-T-G--- 281
VER.KE.x.9063 APKTG.......DPCIKSTNNNVNLQPCNASLIEE.EL-EEAAS--T-AMA.GY.--DQKKNYSVVWNDAE-YCKNSSSSNSS......TK......ECYMIH--D---KE--E-TYWDELRLR--------L---HDHDY--YKQN-S---V-H--GLMNTT---G--- 281
VER.KE.x.AGM155 K...........LPCVRNKTD.SNLQSCNDTIIEK.E-NDEAAS--T-AMA.GY.--DQKKNYSVVWNDAE-FCKRSTSHNGT......K.......ECYMIH--D---KE--D-TYWDELRLR------Y-L----DWDYA-FK-E-S---V-H--TLMNTT-T-G--- 276
VER.KE.x.TYO1_patent TG..........LPCVGPTSG.ENLQSCNASIIER.E--DEPAS--T-AMA.GY.V-DQKKNYSVVWNDAE-YCKNKTNSTSK..............ECYMIH--D---KE--D-TYWDQLRLR------Y-L----DEDY--YKQN-S---V-H--GLMNTT-T-G--- 274
WRC.CI.97.97CI14 TTRA......TTSATTTVGTVSTTPVMQVENNCSQ.VNTSEINHV-R--TT.GM.CKDCRIEIKES-RGD-VVCNN-S...................ECYINH--E---K-D-Q-GWQDEQY-RM---P-SVL----E-LNSSKL..-E---A-M--DMMTATI-SFFGF 266
WRC.CI.98.98CI04 TGAPTISTISAAPTTSTISAGTRTPAMPVDNNCTT.VNTSEINHV-R--TT.GM.CKDCRIEIKES-RGD-VVCNK-G-..................ECYVNH--E---K-D-Q-GWQDEQYVRM---P-SVL----EPLNSSKL..-E---A-L--DMMTATI-SFFGF 277
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H1B.FR.83.HXB2 NGSLAEEEVVIR........SVNFTDNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNN.TRKRIRIQRGPGRAFV....TIGK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLREQFGNNKTII................................FKQSSGGDPEIVTHSFNCGGEFFYC 385
H1A1.UG.85.U455_U455A ------R-IR--........-E---N---------VNP-K---S--Y-TRKNI-RYS.I-S-Q--Y....VT--I--DI------V--RD--R-IQ-V-EQ-KKK-N-KT.................................II-AS-----I--T------------- 383
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH -------DI---........-E-------N------V-I----------.---K-TL..----VLY....-T-EI--DI-R----L--TS--------VE----IKQFKNKT-...............................V------------M------------ 389
H1C.ET.86.ETH2220 ---I--G-TI--........FE-L-N---I------E----T----S--.--ES---..---QT-Y....AT-DI--DI--------EE---K--QKVKE--QKH-P-.--................................IE--P-----L--T------------- 380
H1D.CD.84.84ZR085 --------I---........-E-L-N---I---H--Q---------YKK.E-Q-TP-..-Q-Q-LY....-TRYTTRIIG--Y----GV------R-V-R--GNLLNQT-.................................II--P--------T------------- 390
H1F1.BE.93.VI850 -------GI---........-Q-ISN-------H--E--Q---------.---G-HL..---QT-Y....AT-AI--DI-K------GTQ-----EYVKAE-KSH-P--.-A...............................IK-N------L--TM-----R------ 375
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ------GKIKV-........-E-----T-V------KT-----------TMKRIRMG.I---QT-Y....AT-AI--DI------VTKR--KEA-QNV-AE-GKI-NKSSEN...............................IT-NS-A---L--T----I-R------ 392
H1H.CF.90.056 -------QII--........TK-IS--T-N-----K-P-N-T-------.--TS-HL..------Y....AT-DI--DI---------TD--K--H-VVTQ-GIHLN-RT.................................IS--PN----M-VR------R------ 376
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---I--GDII--........-E-IS----N------KT---V-Y-----.---G-HM..---QVLY....AT-EI---I-ET-----ERD-S---RRV-T----H-NKT..................................IN-TSP----I-------------L-- 376
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------II--........-E-I---T-N------ET-Q---------.---S-HM..---K--Y....-T-DI--DI--------GE---M--SRVKE--K-H-K-GTI................................TFKPPNP------L--M---A------ 386
H101_AE.TH.90.CM240 --------II--........-EDL-N-------H--K---------S--.--TS-T-..----V-Y....RT-DI---I-K-Y-E-NGT---KV---VTE--K-H-NKT..................................II-QPP----L--TM-H---R------ 385
H102_AG.NG.x.IBNG ------G-----........-E-I-N---------ANP-K---------.---GVH-..---Q--Y....AT-DI--DI------V-KTE--K--H-VVTQ-KTY-K-TT.................................II-ANPL---V--T------------- 380
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ------------........-------T-------KEP-----------.---G-H-..------Y....AT-DIT-DI--------IT---------VI---K----KT.................................IV-N----------M------------ 374
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T------........-K-I---T-N-----AKA-K------G--.---SVH-..---LTWY....AT-EI--DI--------GND--D---V-SEE-KRL-P-KTIK.................................-APPV---L--T------K------ 388
H1O.BE.87.ANT70 --T-SKGK..--......MMAKDILEGG-N---T--STLNMT-E--QIDI..QEM--..--MAWYSM..GIG-TAGNSS-A-Y-KYNATD-GKI---T-E.RYL..ELVNNT.....GSINMTF.....NHS.................----L-VTHLH---H------ 379
H1O.CM.91.MVP5180 --T-SR-K..--......IMGK-I-ES--N---T---PINMT-I-EGIA.EVQD-YT..--M-WRSMTLKRSNNTSPRS-V-Y-TYNKTV-E-A-Q-T-I.RYL..NLVNQT.....ENVTIIF.....SRT.................----A-VSHLH---H------ 386
H1O.FR.92.VAU --A-SKGN..-T......IMGKDIS-SGEN-LIT---DMT-A-E--GSQ.-IRK-MA..--MAWYSM...ALSNTK-DT-A-Y--Y-ATD--KA--N-TE.RYL..ELVEYN...Q.TDVTIKF.....GNH.................----A-VTNFF---H------ 385
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --T-S-GN..--......IMGK-IS--M-N---T--STINMT-V-QG-Q.SVQE-Q-..--MAWYSM.SLAQEGKPN-S-I-Y-KYNISD-EKA---T-E.RYL..DLRNNT.....NTVNITF.....ERS.................I---S-VTHLH---H------ 390
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --TIS-GK..--......IMGK-IS-TG-N---TI-STINMT-E--G-Q.-VQK-LT..--VAWYSMGL...KNNLT-S-A-S-KYNSSV-EEA---T-E.RYL..ELMNNT.....NTVNITF.....NHS.................T-----VTHLH---H------ 383
H1O.US.99.99USTWLA --TISKGK..--......IMAK-ISS-SDN-L-T--STINMT-M--G--.SVQEM--..--MAWYSMGL..GNGYTNRS-I-F-TYNATE-KE--QG--E.RYL..ELVNYT.....EKINITF.....KNS.................TD--I-VTHLH---H------ 385
H1O.US.x.I_2478B --TIS-GK..--......IIAK-ISATGNN---T---TINMT-Q--GHQ.DVQE-MT..--LAWYSMELKKD##NTSKS-I-Y-EYNPKD-EKA-R-T-E.RYL..ELVNNT.....GNINMIF.....NYS..S..............T------TQLH---H------ 399
H1N.CM.02.DJO0131 ----DK.DI---......N..NS....GGNLL--W-EI-TM-----G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI------V-N.E-RSMWNKTKE.KIK..SLL........................GNNITF.....KAQEKN-----VTHLM-------I-- 374
H1N.CM.02.SJGddd ----NTDDII--......N..DS....SGNLL--W-KT-S------G--.--GQVQ-..--AMT-Y....N-ERIV-DT-----IV-KKD-TKMWNRTKE.KIG..............................SNKTF.....QARNKTE----VTHLM---R------ 370
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----DTDDI-X-XXX.............DNML--W-XT-S------G--.XGGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI------V-E.E-KSMWDRTKE.KIK..-LL........................GNNTTF.....KSRVNI-----VRHFM--------L- 372
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----D-TDI---......N..DSG-.ILGN-L--W-KT-L------G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI------V-EEE-KSMWNRTKE.KIK..DIL........................GNKTTFEARG.ND....-S---VTHLM--------L- 386
H1N.CM.06.U14296 -----D.DI-V-.....NN..S......GNML--WXET-S------G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI-----IV--KD-ESMWNKTKA.KIK..ETL........................GENITFRARK.KN....E----VXNLM---H------ 388
H1N.CM.06.U14842 ----DTDDI---......N..SSDSNTSGDLL--W-KT-S------G--.-GGQVQ-..---MT-Y....N-ERI--DI-----SV--KD-GAMWNSTKE.KIR..NLLG.......................SKNITFRARGKND.....----VTHLML--------- 387
H1N.CM.95.YBF30 ----NTDGI---............N-SHSNLL--W-ET-P------G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI---Y--V-KEL-EPMWNRTREEIKKIL-K-N...............................ITFRARERNE--L-VTHLM---R------ 384
H1N.CM.97.YBF106 ----DTDDI---.........HH....GGNLL--W-ET-S------G--.-GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DV---Y--V-E.E-GSMWNKTKK.KIK..RLLGN..................NTTFKAQDK...........N---L-VTHLM---X------ 370
H1P.FR.06.RBF168 --T---X-PLVI........TQ-VS-TRYV---K--XN-SLT-V--G--.--XQVQ-..--MTWY.....NMKFYTXDIXK-Y--X-MQX-TK--ESVSKAIWKAYPQPPNQNH............................TFV-RN-T-----VSFLH-S-H------ 386
CPZ.CD.90.ANT --TYQTNTS-VM........NGRKNESVLVRFGKEFENLT-T-I--G-RTV-.NLQ-..---MT-Y....NVEIAT-DT-K-F-TVNKTL-EQARNKTEHV-A-HWKKVDNKTN............................AKTIWTFQD----VKV-W---Q------ 388
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----T-NITV-........VN-ASK-THDW----S-A-NLT-K-VG--.--GKVQ-..---MT-Y....NMDHIF-DT-K-F-ELNGTT--E--QKVRES-IKEIKA-ANGTY............................NIT-EP--------AN-M---------- 398
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------NSTXX-........TEXMXXMDX-----FHKR-QMT-I--G--.S-GQ-Q-..--AMS-Y....NLENI--DT---Y--X-A-E-EQRXXDTXRAIKSLKPGSNITF.................................TDQQ-------NMM---------- 370
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----TSNI---.........N-SK-...-LL----E-IP------G-K.--GQVQ-..---MT-Y....N-ENI--DT---Y-EVN-T.-EQIWNTTKQIIINN.......RK............................NIT-IPNP---L-VTNLMI--------- 369
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------KIM--..........YKA-...KVL------IH-----VG-KTIKG.-PL..---QL-Y....GTETVV-DT-E---E-NQTH-YKI-N-VKRE-TTV-NESNK...............................TVH-AN-------VANLH---------- 374
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --T-E-KVT-LD.........R-VSNDMD----K--ET-RL----TG--TIKG.-P-..--SQI-Y....G-ETV--DT---F-QLNKTV-T--F-KVRHA-N-TYKG.YLGNE............................TIT-GP-T---L-VTNLHLI-------- 407
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------GNKTVV........R-RSKS-TE------A-AIY-----LG-KTIEG.-P-..---QI-Y....RTKTVV-DT-G-E-R-NGTA--E--R-VKEA-NNTYR-LNLSL............................TEIN-EGA----L-VT--Y---------- 378
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T-DNQT-A-...........IDPSENLA-I--KDP-K-T-R--G--.--GQ-Q-..--AMT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-E-NGTQ-AKA-NETKEV--NILRK..................................NIS-MVP------VTN-H---------- 374
CPZ.GA.88.GAB1 ------GNITV-........VE-KSK-TDVW----VEA-SL--H--G--.--GEVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-S-Y-K-NGTT--R-VEEVKKA-ATSSNRTAAN-...............................TLNRA------VTH-M---------- 383
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------E-VF.....RTKNMTAPGLSD-V----KRAIP---S--G--.-GRA-NL..S--TT-F....NTEAL---P-K-S-HLNGTL---I-NR-KQ-IKNSTTWHRGD-...............................T-TKHP-----V-NFM---------- 386
CPZ.TZ.00.TAN1 ----E---TKAY.........FVN-SVNTPLL-KF-V-INLT-E-TG--.--GQVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-SVNATT-YRN-DWAMAAINTTMRARNETV.............................QQT-QWQRD----VTSFW---Q------ 383
CPZ.TZ.09.UG38 --T-EKHNTTAY.........FATPTHN-PLLIKF-K--DM----TG--.S-GQVQ-..---MT-Y....N-ENIV--T-K-Y-TVNYQE-SHAIGEAKKVAE-ALKK-I-FR..................................WNQ---L-VTNFW---Q------ 374
CPZ.US.85.US_Marilyn -----TKN-TV-..........SK.NF-DI-L--FSEG-NMT-I--G--.-VGNVQL..---MT-Y....N-P-IV-DV-E------KLT-EKQR-YTLEIIKKEANLT-V.................................ELIPNA-----V-NMML--------- 365
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MAC.US.x.239 --TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRPK--W-WF.GG--KDAI-EVKQTIVKHPRYTG-NNT..........................DKINLTAP.G-----VTFMWT--R---L-- 402
H2A.DE.x.BEN --TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMR-K--G-K.-VLP-TL..MS-LV-.....HSQPINTRP---W-RF.GGR-REAMQEVKQT-VQHPRYKGINDT..........................GKINFT-PGA-S---VAFMWT--R---L-- 397
H2A.GW.x.ALI --TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKHYNLTMH-K--G-K.-VVP-TL..MS-LI-.....HSQPINKRP---W-WF.KGE-RKAMQEVKET-VKHPRYKG-NDT..........................NQINFT-PGR-S-A-V-YMWT--R---LH- 394
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKFYNLTVH-K--G-K.-VVP-TL..MS-LV-.....HSQPINRRP---W-WF.KGE-KEAM-EVKLT-AKHPRYKG-NDT..........................EKIRFIAPGERS---VAYMWT--R---L-- 391
H2B.CI.x.EHO --TR--NRTY-Y.........WHGK--RTI-SLNSYYNLTMH-K--G-K.MVVP--T..VS-IL-.....HSQPINKRPK--W-WF.KGN-TEAIQEVKETIKNHPRYSG-TNI..........................SQIRLAEHARSS---VRYMWT--R---L-- 395
H2B.GH.86.D205_ALT --TR--NRTY-Y.........WHEK--RTI-SLNTYYNLS-H-K--G-K.-VVP--T..VS-LL-.....HSQPINKRP---W-WF.KGN-TEAI-EVKRTIIKHPRYKGGAKNIT........................SVKLVSEHGK-S---TTYMWT--R---L-- 399
H2G.CI.92.Abt96 --TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLT-X-R--G-K.-VLP-T-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KEAMQEVKETVVKHPSYKG-NDT..........................KXITFTTPGE-S---VKFMWT--R---L-- 403
H2U.FR.96.12034 --TRS-NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMY-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQAINN-PK--W-WF.GGN-KGAIQEVKETIANHPRYHG-KNI..........................SQINLAEPAG.--S-VKFMWT--R---L-- 398
COL.CM.x.CGU1 -A-KELSDWAKD......REG-WKN-SGTIEYYWFPKDIALG-I-RG-S.SHRNLNT..AN-AK-Y....YELIPYSKGIYGR-QFVPMTGQ-KKNKTQFAIEIKKNLTAWLERISRKNI.....................TITPRNGNRTS---ATFTFVI-HRL---- 395
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---DE-RAEE-HV....IRK..GLENKTI--RIPPEYNLRLD-V--G-K.-YRATHM..AT-LS-Y....-TFVERLRIKR---RM.-GN-SGAVSD-KQV-KGIY...NVTN...............................ITMHYP---R-VQRVW-Q-H--Y--- 378
DEB.CM.99.CM40 ---DE-RAEELHI..IRKEVKGEVQNGSI--R-PAKYNLTLT-V--G-K.-YRA-HM..AT-LS-Y....-TFIQRLRIKR---RL.NGS-A-AT-EMRQ-IL-I--KANRTNN..............................LTIHYPK--R-VQSVW-Q-H------ 397
DEB.CM.99.CM5 ---DE-RAED-HI....IRK..GLENKTI-VRIPPKYNLSLD-V--G-K.-YRAVHM..AT-LS-Y....-TFIPRLRIKR---RM.-GN-TGAV-E-R-R-K-IY...NVTK...............................ITVHYP---R-VQNTW-Q-H------ 379
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 -STVELLDNHTQI....IRN.TSKDNQTIA-LFRKSSVIKLK----G-V.-L-GLNM..AA-IVMR....ATIIPRRAI-R-A-K-VGGN-TR-RQE-EKAVK-E-NI-G-VKW...............................DVPRV-----TSSAR-Q-R------ 393
DRL.x.x.FAO --TKHGQDEL-ET.....RGKPD-LNHKYVFR-NKKWNLK-I-R-KG-R.SIISTPS..AS-LL-Y....HGLEPGK-LKRGM-KF.EGQ-GKA-GSL-KE-KSVS-SIWRNTTNSTCISLKGKKI....QDRNVTGCMLKQLKVDNYTTK--LASENLMML----Y-F- 436
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --T--KGNNATI.......I-S-SS-S-TD---K-ANP---T-E-TG--.--GQ-QV..--LTIY.....NSENI---T-K-F-KYNXTA-QKA-QATVRA-KTNLTHYFN....................................K-------VTSLH---H------ 373
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T---GNAT-I........-K-SS-SG-D---K-ARP---T-E-TG--.--GQ-Q-..--MTIY.....NSENIV--T-K-F-KYNETN-QGA--DTVQA-N-SLIHFR.....................................N-------VTFLH---H------ 372
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T--K-HAT-I........-K-S--SG-D---K-AR----T-E-TS--.--GQ-QV..--MTIY.....NSENIV--T-K-F-KYNKTN-Q-A--DTVRA-KANQIRFQ.....................................N-------VTFLH---H------ 366
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---RS-NRTE-W.......QKGGNDNDTVI-KLNKFYNLTVR-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-HF.QGD-KGAW-EVREEVKKVKNLTEVS-E...........................NIHLRRIW..----SANFW---Q------ 389
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MND-1.GA.x.MNDGB1 --TMHK.-GELIPIDDKYRGPEE-HQRKFVYK-PGKYGLK-E-H-KG-R.SVVSTPS..AT-LL-Y....HGLEPGK-LKKGM-TF.KGR-GLA-WSL-KE-NKLNDSI-VNQTCKNFTSTGEENKQNTDKQKEFAKCIKTLKIDNYTT-.--RAAEMMMMT-Q--M-F- 420
MND-2.CM.98.CM16 S-TKHDYNEL-QT..NTKKGKEE-H-HKYVYR-DEKYNLQVV-R-KG-R.SVISTPS..AT-LI-Y....SGLEPGK-LKKGM-QL.KGQ-GIAMHDL-IE--KIDSSIWRNVT.KGYCKGLKRK.......ENRTGCALKTIKVSDYTTK-E-GAE-IMLL----Y-F- 415
MND-2.GA.x.M14 --TKHNYDEL-LV..NPQ...KE-H-HKYVYR-NKKWGLKVV-D-KG-R.SIVSVPS..AS-LI-Y....HGLEPGR-LKKGM-RL.IGQ-GRA-NALSRE-KKVNASIYRGFNASGPCRGINNR.....GVVNKTGCALKTIEVSNYTTI-E-GAE-IMIL----Y-F- 415
MND-2.x.x.5440 --TKHDYDEL-QT..NPRKGKDE-H-HKYVYR-DKKWGLQVR-R-KG-R.SIISTPS..ST-LL-Y....HGLEPGK-L-KGK-QL.EG--GQA-HSLSLE--KINDSIYKDNH.NMTCKSSNNK.......KNTTGCHLKTISISESTVK-E-GAE-IMLL----Y-F- 436
MNE.US.x.MNE027 --TR--NRTY-Y.........WHSK--RTI-SLNKYNNLTMK-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-RF.EGN-KEAI-EVKQTIVKHPRYTG-NNT..........................DKINLTAPRG.----VTFMWT--R---L-- 403
MON.CM.99.L1_99CML1 -STGNAPNTTVM........MNKQKNESIVVRLAKHLH-N-T-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG--T-K-Y-KVNKTQ-ETA-QAVHEAVKTEWEKKNNGTN..........................VTTISWRFQPQ--K-VQ--W---Q------ 387
MUS-1.CM.01.CM1239 --TYL-GNNTAVM.......MNGDKNESIG-KFGE-FR-NLT-L--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-NKTQ-DVA-R-AMLAM-KHWHGRLEKQGE.NITEE...................KIKIRWTSQPK--N-VQ--W---A------ 404
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --TYL-GNNTAVM.......MNGDKNESIG-KFGE-FR-NLT-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMLAM-KHWHGRLQKQNHSSINET...................KIKIRWRSEPK--Q-VQ--W---------- 410
MUS-2.CM.01.CM1246 --TYLPGNDTAVM.......MNGDKNESIA-KFGE-FR-NLT-I--G-K.-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMIAM-DHWH-RLQKANK.TINKT...................EIKIRWTSEPK--R-VQ--W---Q------ 408
MUS-2.CM.01.CM2500 --TYLPGNDTAVM.......MNGKKNESIA-QFGE-FR-NLT-L--G-K.-IRNLQ-..-A-MS-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMKAM-AHWA.KMD.....NRSES...................DIKIRWTSEPK--R-VQ--W---------- 391
OLC.CI.97.97CI12 --TRHKASRL-PI.TGDLNHKPREGTGVYVMAIADKYKL--E-I-KG-R.SIVSVNS..AS-LVYY....AGLEPY--IDKGL-RF.KGQ-GWM-YALGKG-EKENNTWANYTGVNITGIGR.....NSTTFAKAIKR...FKFDE-LKR---DAAENMMMM---YMWF- 416
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---IS-NRTW-Y.........QRKQS-RTI-GLNSFYNLTVS-R--S-RTIKGIS.L..AT-.V-.....ISL-VEKRPKG-W-RF.YGN-KGAW-EVKE-VIQTK-YKG-NDT...........................TKINIRSVY---D-TKYFWL--D---L-- 388
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---IS-NRTW-Y.........QRKQS-RTV-GLNREYNLTVE-R--S-RTVKGIS.L..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.YGN-TGAWEEVKKEVIKTK-YKG-NDT...........................KKIYIRSHY---D-AKYFWL--D---L-- 397
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---INVN-TW-Y.........QRRQS-RTV-GLNSFYNLSVT-R--S-R.-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.EGN-TDAW-EVKERVKTTK-YRG-SNT...........................DKIKIRTVY---D-ARYFWL--N---L-- 399
RCM.NG.x.NG411 ---IS-NRTW-Y.........QRKQS-RTV-GLNRHFNLTVT-R--S-RTVKGIS.L..AT-.V-.....ISLRVQKRPKG-W-RF.DGD-KGAW-EVKEAINKTK-YKG-RQP...........................ENITIRSVY---D-AKCFWL--D---L-- 393
SAB.SN.x.SAB1 ---YVANRTE-W.......QKNGNSNDSVI-RLNRYFNLT-R-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-WF.GGN-RGAW-EVKETIVRLPPKKYSGTN..........................DTNKI-L-RQW----SEFFF---Q------ 399
SMM.SL.92.SL92B --TR--NRTY-Y.........WHGGS-RTI-SLNKYYNLT-K-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--REAMQEVKKTIVKHPRYTG-NDT..........................RKINLTAPGG.----VTFMWT--R---L-- 405
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 --TR--NRTY-Y.........WHGNS-RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGN-SEAIQEVKET-VKHPRYTG-NDT..........................RKINLTAPAG.----VTFMWT--R---L-- 405
STM.US.89.STM_37_16 --TR--NRTY-Y.........WHGR--RTI-SLNKYYNLTMS-R--G-K.-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGE-RGAI-EVKET-VKHPRYTG-NDT..........................AKIRIVAPGG.----VTFMWT--R---L-- 401
SUN.GA.98.L14 --TRHK-DEL-PI....NNKVGQGAEGEYVWK-AAKWGLV-Q-I-KG-R.SQVSTIS..ST-LL-Y....YGLEPGSKL-L-Q-KF.VGQ-GRAFATLGKL--QVEPLANMSNG..CTFDNITKT....CRFTNGTDFKKMIKFKPMEKH-A-AATEMLMMT--E-M-F- 429
SYK.KE.x.KE51 --TYKAKDK-RFI.......RQKDKNESVI-L-PEKLGLQLV-E--G-E.SI-N-QL..AA-FFLPVI.QGRL-TGKAAKR-F-KV.KGE-GKFFE-VHNESIKVWK-................................VTSTSWRSQPQ--L-VR--W-Q-------- 388
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --TYKAKDK-RFI.......KQKDKNESVI-L-PEALRLQ-I-E--G-E.SI-N-QL..AA-YFLPVI.QGKL-TGRDAKR-F-RV.TGN-TEFF--VHEQATKTWK-................................VTNTTWRSQP---L-VR--W-Q-------- 381
TAL.CM.00.266 --TK..-NHTQVI.......HQAPKNESAI-LLGKEHNLT-T-I--G-R.-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGK-LNR-Y-KL.EGN-TKAMESANEEIAKRYKEHINNTD..........................KVNITWTAVRR--L-VQLFWHA-Q------ 381
TAL.CM.01.8023 --TK..-NQTQII.......HQAPKNESAI-LLGKEHNIT-Q-I--G-R.-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGKDLKR-Y-K-.EGN-TRAMEDVNE-IAKAYKDHINSSS.........................GTAQIRWQGVRK--L-VSLFWHA-Q------ 398
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---Q--NRTE-W.......QKHGVSN-SVI-KLNKHYKLK-V-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQQYNTKL---W-HF.QGD-KGAWREVRKTIV-LPKEKYRGTN..........................NTRQIWLSRQW----AANIWL--Q------ 400
VER.DE.x.AGM3 ---YS-NRTQ-W.......QKHRVSNDSVLVLFNKHYNLTVT-K--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQRYNTRL---W-HF.QGN-RGAW-EVKNEIVKLPKDRYQGTN..........................DTEEIYL-RLF----AANLW---Q------ 409
VER.KE.x.9063 ---YS-NRTQ-W.......QKHRVNNDSVIVLFNKYYNLTVT-K--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTKL---W-HF.QGR-REAW-EVKEEIIKLPKDRYRGTN..........................DTEKIYL-RQF----AANLW---Q------ 409
VER.KE.x.AGM155 ---YS-NRTQ-W.......QKHGVSNDSVL-LLNKHYNLTVT-K--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-KGAW-EVQEEIVKLPKERYQGTN..........................DTNKI-L-RQF----AANLW---Q------ 404
VER.KE.x.TYO1_patent ---YH-NRTQ-W.......QKHRVNN-TVL-LFNKHYNLSVT-R--G-K.-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNMKL---W-HF.EGN-RGAWREVKQ-IV-LPKDRYKGTN..........................NTEHIYL-RQW----ASNLW---Q------ 402
WRC.CI.97.97CI14 --TRHK-GEL-EV.IGNINHKPKEGSG-FVYK-PDKYN-K-E-H-KG-R.SLVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KF.TGL-GKM-YDLGKN-EKYNSSWVNYTEGDCNSKN......NSADFAKCIKR...FQIRNFTRQ-A-RATENIMMI----M-F- 418
WRC.CI.98.98CI04 --TRYKKGELVEI.IGNINHRPHEGTG-FVYK-PSRYK---E-N-KG-R.SVVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KF.KGL-GHM-YDLGKN-Q-YNNTWVNYTE.DCNQKN......DSREFAKCIKQ...FQIRNFTRK-A-RATENIMMI----M-F- 428
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --TKYDKGEL-EV.IGNINHKPKDGTG-FVYK-PAKYN-A-E-H-KG-R.SLVSVSS..AS-LIYY....AGLEPYK-I-K-L-KF.TGQ-GHM-YGLGKE-QAYNSSWVNYTE.ECNKKG......NSSAFATCIKQ...FQIRNFTKQ-A-RATENLMMI----M-F- 420
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CD4 binding CD4 binding gp120 end gp41 start
V4 glycosylation NIT glycosylation NES fusion peptide

glycosylation NST V5
glycosylation NST

H1B.FR.83.HXB2 NSTQLFNSTWFNSTWSTEGSNNT...........EGSDTITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISG...QIRCSSNITGLLLTRDGGN............SNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKY.KVVKIEPLGVAPTKAKRRVVQ......REKRAV..GIGALFL 520
H1A1.UG.85.U455_U455A -TSG----I-NG-MSNDM-P-G-................---Q-----------R--Q-------Q-...V---E-------------T............N-TKN-T------------K------.-------------R------E......------..-L--I-- 513
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------HANGTWKNTEGAD..............NN------------R--E----------E-...----L-------------SS...........EE-QT--------N-K----------.---------------------......------.GML--M-- 523
H1C.ET.86.ETH2220 -TSN-----KLELFN-STNL-..................---Q-----------G--R-------E-...I-M-R------------AK...........EPHSTK-----E---------------.---E-K--------P-----E......-----A...L----- 508
H1D.CD.84.84ZR085 -TSG----A-NI-GH--GLNDTI................--I------------E----------E-...--N---------------A............N-TQNDT-------------------.--------------------E......-----I..-L--M-- 520
H1F1.BE.93.VI850 DTSG---D-GS-NGT........................----------V----G--R---TS--A-...N-T-N--------------.............ESNI-T---E--N-K----------.---E-------------Q---......-----A..-L----- 496
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -TSG----SLLR-NS-EN-T...................-----K----VR---R--Q-------A-...N-E-N-S----I-------N........NNTNTS-----------------------.-T---KS------R-R----E......------..-L--V-- 523
H1H.CF.90.056 -TSG----S-EMH-NY-SNDTKG.............NEN----------V----R--R-------Q-...N-M-V------I--I-E--............ASA-NYT-------------------.---------I----TR----E......------..-M--S-- 509
H1J.SE.93.SE9280_7887 -TSK----S-DKNSIEATNDTSX..............A---I--K----VR---RT-Q-I-----A-...N-T-T--------------R........GNG-E-GT-T---T--N-K----------.---E----------------E......------..----V-- 512
H1K.CM.96.96CM_MP535 -T-K---E-GE-G-.........................--------------------I-----A-...S-N-------MI-------.............-THN-T-------------------.---Q-----I---R-R-----......------..-L--V-F 506
H101_AE.TH.90.CM240 -T-K---N-CLGNETMAGCNDT.................-----K---------GA-Q---------...R-N-V-----I-------V............N-TDN-T------NIK----------.---Q-----I---R------E......------..----MIF 514
H102_AG.NG.x.IBNG -TSK------D--NSTANHTGSN..............-----Q------V-------Q-------Q-...I---D--------------.............-STN-T-------------------.-------------R------E......------..-L--V-- 511
H103_AB.RU.97.KAL153_2 -T-K------NGTEELNNTEGD................IV--------------E----R-----A-...-------------------............QS-VT----T----------------.-------------R-------......------..----V-- 504
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -T-P-----HMQNGTNITSTDS-.............NS----Q--L--FVR---E--Q----S--A-...S-N---D---II------T..............-NT---------------------.-------I----N--R-----......---*--..----M-- 518
H1O.BE.87.ANT70 -TAKM--Y-FSCNGTT.......CSVSNVSQGNNGT.....---KLR-VVRS-IRGQSGL-----K-...NLT-M-----MI-QM-...........NTWN-S-NNVT---I----K-I--T--FN-.---RVK-FS----RIA-P-IST..RTH------..-L-M--- 518
H1O.CM.91.MVP5180 -TSGM--Y-FI-C-K-G....CQEIKGSNETNKNGT.....I--KLR-LVRS-M-GESRI-----P-...NLT-H-----MI-QL-QP............WNSTGENTL--V----K-I--TK--N-.---Q-K-FS-----MS-PIINI.HTPH------..-L-M--- 528
H1O.FR.92.VAU -TN----H-FSCKKNM-Y...-KINCTNISNNSNGTQ...AI---LR-VVRD-MRG-SGL-----P-...NLV-R-----MI-QL-TP..........WNKTHPN-TTL-------K-I--TQ-F--.---RVK-FS-----IA-PTIGT..STH-----A..-LAM--- 531
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -TSKM--Y-FSCIGTN.......CTSNQNSSNSNDT....RIY-----VVRS-IQG-SGL----RK-...NLT---L---MI-QL-MP..........WNST--SNAT---T----K-I--T--F--.----VK-FS-----IA-P-IGT..GTQ------..-L-M--- 531
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -TS-M--Y-FSCTRT........NCIRQSNSSINGT.....IS-----VVRS-IQG-SGL----RP-...YLT-N-S---MI-QL-KT..........WNRT--SEST---I----K-I--T--F--.-----K-FS-----IA-P-IGT..GTR------..-L-M--- 522
H1O.US.99.99USTWLA -TN-M--Y-FECNNSNC....RIQNDNNTYENSTRT.....IY--LR-VVRS-MRG-SGL-----K-...SLT--------I----AL.........IXRX-S-PNIT---T----X-I--TQ--N-.---RVKSFS-----IS-P-IGT..NHQ------..-L-M--- 529
H1O.US.x.I_2478B -TS-M--HNFSCTGTTCSY.TGILYNHTFSQNTTST....KI---LR-VVRS-MRG-SGL-----R-...NLT-G-K---MI-EM-EPWKGNQNSTDGNQN-TDRKS----T--N-K-I--T--LR-.---R-K-FS-----IT-P-IGF..GTR------..-L-M--- 556
H1N.CM.02.DJO0131 -TSR---ESMN.....................TNGTNG--------R--V-L-TR---GI-----R-...NLT-N-T----I-EHS--................SNGTVY-T--N-VNL--Q-----.-T-S---I----G-----T-S......-----A.F-L----- 496
H1N.CM.02.SJGddd -TSK--DKNLL......................NKTNE--V--------V-L-TR---GI----VR-...NLT-N------I-EYS-...............-SGN-MVY-S--H-VNL--Q--HN-.---S---I----S----HT-S......-----A.F-L----- 492
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -TSR--DENG........................TVNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N-S----I-EVS..................GNSTVY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T-N......-----A.F-L----- 489
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -TSR---ESKN......................ETTNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N------I-EYS...............NSTNGTVVY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T-S......-----A.F-L----- 508
H1N.CM.06.U14296 -TSK--DEXQ.......................NKTNX-----------V-L-TR---GI-----R-...NLT-H------I-EYSE..........DXKDGTGTNTTVY-S--N-V-L--Q--H--.---S---I----G-----T-S......-----A.F-L----- 514
H1N.CM.06.U14842 -TSK---ENE.......................THSNQ-------VR--V-L-T-I--GI-----R-...N-T-N------I-ESS--............GN-ISNVSVY-T--Y-VNL--Q--H--.E--SV--I----G-----T-S......-----A.F-L----- 511
H1N.CM.95.YBF30 -TSK---EELL-E-GEP......................-------R--V-L-TR---GI-----R-...VLN-T------V-EYS--P.............DTKET-VY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T-S......-----A.F-L----- 508
H1N.CM.97.YBF106 -TSR---ESE.......................NKTNK--I--------VXL-TR-X-GI-----R-...NLS-X-S----I-EHS-...............E-GNKTVY-S--N-VNL--Q-----.---S---I----G-----T-S......-----A.F-L----- 491
H1P.FR.06.RBF168 -TSS---YSYTCNEK.GVC.SINN.....HTGNYT-ENI------L--VV-S-MR--SGLF----E-...-LQ-H------I-D-ASPYN..........ANSSSNTTLS-T-----HI------P-.---QVKA-A----RVS-PTIMX.HDAH-K--GA..-L-M--- 532
CPZ.CD.90.ANT DI-PW--A-YT..GNLITNGAL..................IAH------V-H-GI-S-GI-LA-RR-...NVS-T-S---IM-.EGQIY..............--TVKVS-AARVA.-Q--A--SR-.Q--E-X--S----TX--PEIKQ.HS..-Q--GI..---LF-- 513
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 DTRKM--........ES-PFHE................NM-I----R--V-S-MR--RGI-----P-...H-T-N-L----I----HV..............--TNNT---I----KNI--------.---R----S--------.HTVG...ER-Q---A.F-L----- 521
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -T-P---NS-T-T-S-DIN-S.................N-IIN---R--V-S-MR---GI-----R-...T-S-T--------EL-R-LP......RNGT.NT-NKLTLY-T--E---L--L--H--.---S---I----S----HT-T......-----A.F-L----- 505
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -TS---TNQN........-NTTG...............N---Q---R--V-L-TR---GI-----K-...P-N-L-----II-D..............YTK-GT-KYTIY-T----TNL--Q-----.---S---I----G----HT-T......-Q---A.F-L----- 491
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -TSA---D-LLRNKTLLNETLHN...............NL------R--V-L-LR---GIF----R-...N---N-T----I-E...............KHT-TDNIT---I----T-I------N-.-I-----------R-R--T-D......-----A..-L-VF-- 502
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -TSI---TSI.....IFNETKDD...............N--I----R--VRL--R--RGIFL---R-...T-N-I-----I-FA.....Q......Q.KTDRM-K-AM-T-V--E--N---------.---R--------------T-H......-----A.V-L----- 534
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -TSN---QSTI.........................NNITHI----R--V-Q--G---GIF----R-...T-Q-N-T----------K-E...............T-T---T-----N---------.---------L--------T--......------..-L-VM-- 496
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TSEII-I-K.......INKTEN...............MTII----R--V-S-MR---GIF----R-...N-T-T-----M--EIHKNRE......DQGEDQDQNNTYVCLT--N-K-I--------.-I-E-Q--------SR-YA-EKQHH..-----L..-L----- 508
CPZ.GA.88.GAB1 -TS-I-TDNIT-GII.........................I-----R--VSS-MR--RGI-----R-...N-T-N---------S-TPVT...........N-SGNLT---T--N-K-I--------.---R----S------R-HT-AR.Q.KD-Q---A.F-L----- 510
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -TSR-ITCNSSDTSE........................YI---K-R-VV-S-MR---GIF---RR-...T-T-N-T------EVQN..............GTGNNTEVYLS------I--------.-I---------------YT-AK.A.LD-S---A.F-L----- 511
CPZ.TZ.00.TAN1 -L-NWT-TWTA.NRTNNTHGTL..................VA---LR--V-H-GI-S-GV-L--RR-...TVK-H------IM-AEKD-N...............NSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR-.---E-Q--S---RPG--PEIKANH..T-SR-D-..---L--- 511
CPZ.TZ.09.UG38 -L-NWT-I--LETWLK-NN-................-RPLVA--KLR--V-H-GI-S-GI-L--RR-...NLT-R-----FIT-W-................-DTENVLVTFSAKVE-Y-KV-MSR-.---E-Q--AI---TG--PEIRANHT..-S--D-..---L--- 504
CPZ.US.85.US_Marilyn -TIP---M-YN....N-DNTTI..................--K---R--V-Q-MR---GIF----K-...VLS-N-----MI-DISISAV..........NNDSRNITVM-T----TAL-KN--H--.---S---I----G----HT-K......-----A.F-L----- 492

* *
V4 V5 gp120 end gp41 start

MAC.US.x.239 KMNWFL-WVEDRN-AN..............QKPK-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG...............NQTNITMSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-L---DV--YTTGG...TS-N--G-.FVL-..-- 533
H2A.DE.x.BEN -M-WFL-WVEDKNQTRR......................NY..-H------T-H----NV-L--RE-...ELA-E-TV-SIIANI-IDKN..............RTHTNITFSAEVAELY-L--GD-.-LIE-T-I-F---DQR-YSST....PV-N--G-.FVL-..-- 518
H2A.GW.x.ALI -M-WFL-WVENKTGQEQ.....................HNYA--H------I-H-A--NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANI-TDG................NQTNITFSAEVAELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---SER-YSST....PR-N--G-.FVL-..-- 516
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -M-WFL-WVENRTNQTQ.....................HNYV--H------T-H----NV-L--RE-...-LT-N-TV-SIIANI---E................NQTNITFSAEVAELY-L--GD-.-LIEVT-I-F---PV--YSSA....PV-N--G-.FVL-..-- 513
H2B.CI.x.EHO -M-FFL-WVENRTGLKR......................NYAS-H-R--V-T-H-I-RNV-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANI-WIDK...............NLTNITVSAEVSELYKL--GD-.-L-E-T-I-F---SI--YSSV....TP-N--G-.LVL-..-- 517
H2B.GH.86.D205_ALT -M-WFL-WVENKTNTTR.....................RNYA--H-R----T-H----NI-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANINSD................N-TTNISVSAEVSELY-L--GD-.-L-E-T-I-F---DVR-YSSV....KP-N--G-.MVL-..-- 521
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H1B.FR.83.HXB2 GFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLL.RAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSNKS.............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWAS.LWNWFNI 675
H1A1.UG.85.U455_U455A --------------I-----------------S---.----------K------------V-------Q------------------T----S------.............Q-D---NM--LQ-EK--SS--GI-YQ-------------LD--A-----N.-*----- 667
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ----------------------L-------------.---------FE------------V--------------------------T---------R-.............QDY---NM-----E-------G--YN------------------------.--T--D- 678
H1C.ET.86.ETH2220 --------------I-----------------S---.K-------M------------T-V--I--H-R-----------------------S------.............Q-E--DNM---Q-----S---DI-YN-L-V-----D---KD--A----EN.------- 663
H1D.CD.84.84ZR085 -----------------------V------------.---------------------------------------------H----T----S----R-.............V-Y--GNM---Q-E---D---G--YN------I------K----------.-----S- 675
H1F1.BE.93.VI850 ----DSREH-----I---------------------.-----------------------V--------------------------N----S------.............Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK-----------------A------.-----D- 651
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --------------I-----V-----------G---.-----------------------L--------------------------N----V------.............YNE--DNM--I--E-------YQ-Y--L------------D--A--Q---.-----G- 678
H1H.CF.90.056 --------------I-----------------S---.---Q-R--M--------------V-------R------------------N----S------.............QSE--DNM------KQ-S---EE-YR-L-V--T-------D--A------.--T--D- 664
H1J.SE.93.SE9280_7887 ----T---------I-----V-----------S---.K---------K------------V--------------------------N-----------.............Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----N--KD--A----TN.------- 667
H1K.CM.96.96CM_MP535 --------------I-----------------S---.--------------------R-----------------------------N----S-----.............SW-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T-------D--A------.-----D- 661
H101_AE.TH.90.CM240 --------------I-----------------S---.-----------------------V----------KF--L------I---------ST---R-.............F-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT------DR--KD---------.-----D- 669
H102_AG.NG.x.IBNG ------------R-I-----------------S---.K---------K------------V--L----R------------------T----S-----T.............FND--DNM--IQ-EK--S---DI-YN-------R------D--A------.-----D- 666
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --------------I---------------------.-----------------------V-------------------------------T-----P.............-DE-*-NM-----E-------G--YN---------------I-A------.-----D- 658
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------------S---.----------R------------V--L-S---------------------N----S------.............YND--DNM--LQ--K------QI-YG-L------------D--A------.-----S- 673
H1O.BE.87.ANT70 -V-S---------AT--A--THT--K------D---.---Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-..............IGN.-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE-QKA-V---Q--KK-----E---.I---LD- 671
H1O.CM.91.MVP5180 -V-S---------ATA---RTHSV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---GR...........YN.DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE-QAA-D-----VKA-----E---.-----D- 684
H1O.FR.92.VAU -I-S---------ATA---RTQH-IK------D---.---Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN---HNL---KNR---Y-S-K--KT-GG............DN..-S--DEL--QQ--QQ---VS-F-YEK-Q-A-E------K------E---.I---LD- 685
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -V-S---------ATA-A--TQS-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T-CTNT........NK.-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---Q--KK-----E---.I---LD- 690
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -V-S---------AT--A--THT-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R-V-Y-S-K--RT-.....TN......NNTD-DT--GNL--Q---QQ-S-ISAT-YDE-QKA-V---H--KK-----E---.I---LD- 679
H1O.US.99.99USTWLA -V-S---------GI--S-RTHS-IR------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET-GG...............NLS--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK-Q-A-E---E--RA-----E---.I---LD- 682
H1O.US.x.I_2478B -V-S---------ATA----THT-IK------D---.---Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NS---K-R-V-Y-S-I--T-EW.............KG.N-S--GNL--QQ--Q--D-VSAT-FEE-LKA-V---A--KK-----E---.I---LD- 710
H1N.CM.02.DJO0131 --------------I-------T------------V.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDX--GNL--QQ---KVR--SGV-FE--XKA-E--NT--KS-----Q---.-----S- 652
H1N.CM.02.SJGddd ---R----------I-------T----L--------.--L---H-----S---------KV--I--F-R---I--L------X--Y-T----ET--SNTS............YDT---NL--Q---KKVRX-SGV-FN---QA-E--NT--RS-----Q---.--T--DL 648
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------I-------N-------------.-------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---HTS............YDS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD---QA-E--NT--KS-----Q-T-.-----D- 645
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --------------I-------T-------------.--X-X--X----SI------X-KV--IX---R---I-XL------T--Y-T----ET--XXTX............YXX--XNL--XX--XKVR--SGX-FX-X-QA-E-XNT--KS-----Q--X.-----D- 664
H1N.CM.06.U14296 --------------I-------TV------------.------------S----------V--I----X---I--L------P--Y-T----ET--SNTS............YDT--DNL--QQ--QKVR--SGV-FG---QA-E--NX--KS-----Q---.-----D- 670
H1N.CM.06.U14842 --------------I-------T---X-X-------.------------SI------R-KV--I--------I-SL------T--Y-T----ET--SNTS............YDT---NL--QQ--XKVR--SGV-FDX--QA-E--NT--KS--X-XH---.-----D- 667
H1N.CM.95.YBF30 --------------I-------T----------I--.------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG---QA-E--NT--KS-----Q-D-.--S--G- 664
H1N.CM.97.YBF106 --------------I-------T-------------.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----DX--SNTS............YDT--XNL--QQ---KVR--SGV-FD---QA-E--NT--KA-----Q---.-----D- 647
H1P.FR.06.RBF168 --MS---------AV--------V-H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIV-Y-N----R--T---..........ETE-DGX-TNL--Q---KLVD---DT-YLE-QRA-D--XA--KK-----Q--Q.----LD- 690
CPZ.CD.90.ANT -L-S----------IA--A-T-N-XH------A---.Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--V-FTQTC....AKNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNILQIAHE---R-KK--Y-----S-.-----D- 677
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------------AV---------------------.----------------V------L-------Q---I--L------S--Y-T----KT--G.............KSMSD---NL--QQ--KL-T---GT-FG-L--A-S------KD-----Q---.-----D- 676
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------L---------------------.------------S----------V-----------I--L------S--Y-T----ST-GAN............TSYDE---NL--QD--KRVK--SGV-FD---QA-E-XNT--RS-----Q-S-.-----D- 661
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------------I-------K-------------.------------S----------V--I----R---I--L------SV-Y-N----TT---............NNSYDT--GNM--QN--EQVR--SGV-FG-L-QA-E--SI--KS-----Q-S-.-----D- 647
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------L----------T------S---.------------S----------V--I-----------------------S----RT---.............KTYNE--DNM--------VR---EI-YG---QA-D---N--KK-----H-T-.-----D- 657
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------------L-----------------S---.------------S----------V--------------L-----------S----TT-T-.............KSYDD--YNM---Q--K-VS---DV-YN-L-KA-T---N--K----------.-----D- 689
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --M----------AL-------N---------S---.K-----------S----------V--------------L-----------N----NT--K-...........LGTNLSF-DNM---Q-EK--D---ET-YE-LTR------V------A----S-.-----D- 653
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------VV---------T----------.------------S----------V-------R------L---T--T--P---R--KT-G-I............SDYQV---NY--QQ----V----G--YT-L--ANT------K------S--N.--S--D- 664
CPZ.GA.88.GAB1 -------------AV---------------------.K-----------SI--V------L-------Q---I--L------AV-Y-T----N--PGS............NSTDD--GNL--QQ--KLVS---GK-FG-L--A-S------RD-----Q---.-----D- 666
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------------VM------N-------------.------------S----------V-----------V-AL------TV-YST----T--NSNK............SY-D--SNL--QQ--KLVE-H-GT-FQ-LQRAHE--NS--K------Q-S-.-----D- 667
CPZ.TZ.00.TAN1 ---S----------IA--A---G---------Q---.Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT-AED-TKCNHSD...AKYYDC---NL--Q----LVE-S-GT-Y--L-KA-T-----K---------S-.--D--D- 676
CPZ.TZ.09.UG38 ---S----------IA--A---G---------H---.Q-----------S----------M----K-IR-----SV---AN--V-HSN-V--MT-AENGTTCP...QGSEDYYNC---NL--QQ-EKLVA-S-EE-YT-L-KA-V---T-KK--F-----ST.--D--D- 669
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------VV--------------------.------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT---N............LSYDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--NT--KS-----Q-S-.-----D- 648

*
MAC.US.x.239 ---AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPK--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-----MY--QK-NS-DV.FG---DL 684
H2A.DE.x.BEN ---AT---A---R-L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K---H-AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDS.................-SPD-KNM--Q--EKQVRYLEAN-SQSL--A-I-----MY--QK-NS-DI.-G---DL 669
H2A.GW.x.ALI ---AT---A--T-AL--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---VNNS.................-KPD-DNM--Q--EQQVRYLEAN-SEQL-RA-I-----TY--QK-NS-DV.FT--LDL 667
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ---TT--AA-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDT.................-TPD--NM--Q--EQR-R-LEAN-SESL-QA-I-----MY--QK-NS-DV.FG---DL 664
H2B.CI.x.EHO ---AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ-V.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNES.................-KPD--NM--QQ-E-QVRFLDAN-TK-L--A-I-----MY--QK-NQ-DI.FS---DF 668
H2B.GH.86.D205_ALT ---AM---A---T-L--SA-S-T--A------QQPV.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNET.................-TPN--NM--QQ-EKQVHFLDAN-TA-L--A-I-----MY--QKINS-DV.FG---DL 672
H2G.CI.92.Abt96 ---AM---A--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---D-LGA--T.............--PQ--NM--Q--EKQ--FLEDN-TR-L--A-I-----MY--QK-NS-DV.FG---DL 689
H2U.FR.96.12034 ---AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AS-NA---AFRQV-H-T---INDT.................-TPN-DNM--Q--EEKV-YLEEN-TQ-L-AA-I-----MY--QK-NN-DI.FG---DL 679
COL.CM.x.CGU1 AL-SG--AA--S--VA--I--QS-NGRASASS-RM-LKLV-T-SA--------V-N--V-VATI-G--EE-AK-ASI--ANMQ--R-I----KT-................GE-DP-QNM--KQ-HERVR---DI-EADLV-AYDL--E--KK-A--GD-TN.WFSG-GL 671
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 A--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---T--A--V-N-NT-LT-L-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----G-I.................GQPD--NM--Q--EQKVA---DIWEEALQKA-EK--Q-VHA-QS-QD-D-.-----DL 654
DEB.CM.99.CM40 A--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HGQ--T--A--VRN-NT-LT-I-K-----AK-NE---AF-Q--H-T----N-L.................EDPD-DNM--Q--EMKVA---DEWEGALQRA-E---R-VHA-QS-QD-D-.-----DL 677
DEB.CM.99.CM5 A--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---S--A--VRN-NT-LT-I-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----HT-.................G-PD--NM--Q--E-KVA---DEWEGALQRA-E---R-VHA-QS-TD-D-.-----DL 657
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 ---S---TV---VGTG-A--S-D--A------QE--.--V-GHSA----S-----N-N--LT-I-K-----A--NE---AW-Q--H-S-E-SNQS...........IPGLALYQPDFQNM--QQ-ETD-AALFGNVSDALKKA-A---R-VH-VQS-YD-DN.-----DL 684
DRL.x.x.FAO -L-SL---A-CSVATAM---SQA--T-M-E--KQ--.-LV-Q--E--K--I--V-N----LT-L-E-IG--AM-SL----FAQV-H-N-V-PNES.................VTPN-TSE-----QKRVDSISNN-TLDLQKAYE-EQ--IF--QK-GDLT-.WA---DF 720
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --MS---------AI--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-----Y-N----TT-TG-..........SDSE-DG--GNL--QQ--KLVD---DT-FLE-QKA-E---A--KA--------D.--S-LD- 670
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --MS---------AV--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NDTE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE-QRA-E---A--KA--------D.--S-LD- 666
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --MS---------AV--------V-H------X-M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NETE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE-QKA-E---V--KA--------D.--S-LD- 661
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -------TA----AT-----S-H--A--L---K---.A-V-Q--Q--K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T---KYNN..................TPK-DNM--L--E-Q--ALEGN-TQ-L--A---ES--LDLYQK--D-SG.F-S--SL 680
GSN.CM.99.CN166 T--S---T-----ATA--E-S-S--A--M---E---.--V----S---PS--------T-LSSL-K--R--TI-QA---ANRP--H-I----T-..............WANGSLPD-ENM--QK-SMLVE-D-YT-QQ-L-QANQ--AS-LN--MK-S--D-.--S--D- 686
GSN.CM.99.CN71 T--S---A-----ATA----S-S--A------E---.--V----S----S----------LSSL-K--R--TI-QA---ANQP--H-I----D-..............WAKNSTPD-E-M--Q--SKL-E-D-YT-QQ-L-NANH--S--MND--K-S--D-.--S--D- 695
LST.CD.88.SIVlhoest447 -L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----T--AS---QW-QV-H-N-E--YN..................ITPN-TRD--I----QVGVLEAN-ST-LQ-AYTTELE-RNAFKK-QEFN..F---LD- 708
LST.KE.x.lho7 -L-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-V-H-A--AS---QW-QV-H-N-E-TYN..................ITPN-TKD--R--ESKVAI-DKN-T--LQ-AYTTELE-QNKFKK-QEFN..F-S-LD- 705
MND-1.GA.x.MNDGB1 -L-SL---A--SV-VA----SQS-VT---E--KQ--.KL--Q-SE--K--I--V-N--T-LTSL-N-I---A--SQ----WAQV-H-S-E-TNTS.................ITPN-TSE--K--ETRTDYLQQN-TEMLKQAYDREQR-TY--QK-GDLT-.WAS--DF 702
MND-2.CM.98.CM16 -L--L------SVAVA----SQA--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--AR-SM----FAQV-H-H---PNDS.................ITPN-TSE--L---KRVTAL-DNMTVNLQKAYELEQ--IY--EK-GD-T-.WAS--DF 693
MND-2.GA.x.M14 -L--L---A--SVAVA----SQA--N---E--KI--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--SR-AV----FSQV-H-N---PNES.................ITPN-TSE--L----RVTAI-NNMTIDLQRAYELEQ--MY--QK-GDLT-.WAS--DL 694
MND-2.x.x.5440 -L--L---A--SVAVA----SQT--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N--V-LT-L-E-VA--SR-SV----FSQV-H-S-K-PNNS.................IVPN-TSE--L----RV-SIVTNMTIDLQRAYELEQR-IF--QK-GDLNFHGLTG-DL 717
MNE.US.x.MNE027 ---AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPN--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L--A-I-----MY--QK-NS-DV.FG---DL 687
MON.CM.99.L1_99CML1 ---ST--G-----ATA----S-S--A------E---.--VT---S--------V------LT---KFI---T--NA---AN-AV-H-T----N-..............WAKGHFPE-DNM--QQ-SELVD-D-MT-QQ-L-AA-E--G--QH--MKPGQ-DF.-----D- 677
MUS-1.CM.01.CM1239 ---S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----T-..............WANHTLPG-ENM--QQ-SKLVD-D-NT-QG-L-AA-K---E-QHK-QK-LE-D-.--E--D- 692
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 ---S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----D-..............WANHTQPG-ENM--QQ-S-LVD-D-TT-QE-L-LA-R---E-QHK-QK-LE-D-.--E--D- 698
MUS-2.CM.01.CM1246 ---S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFV---AI-NL---ANRQ--H-S----D-..............WANHTQPG-DNM--QQ-S-LVD-D-AV--G-L-MA-Q---E-QHK-QK-LE-D-.--E--D- 694
MUS-2.CM.01.CM2500 ---S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V-T-------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----N-..............WANHTQPE-DNM--Q--S-LVD-D-AT-QG-L-LA-K---E-QHK-QK-LE-DA.--E--D- 680
OLC.CI.97.97CI12 -V--L---A--TV-TI----SSH--A---R--KHM-.EM--K--E--K--I--V-N----L-G--K-----A--KQ---EFMQV-H-T----YT..................QSPD-GND--LK-Q-KVD-L-QE-DDRLTIAYQE-QR-QY--QRFQELSD.WTK---L 690
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---S---TA----ATA----S-H--A--L---KQ--.DIV-Q-----K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-S---SF..................NKTPD-QKQ--L--E-NVSYLEAN-TASLQ-A-D-H---VH--EK-NN-GD.AFS-LRL 663
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q-----R-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-Q-TF..................NATPE--KQ--L--E-N-SIIEGN-SLALQ-A-D-H-R-VH--EK-NN-GD.AFS-LRL 672
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---S---TA----ATA----S-H--A--L---K---.DIVKR--N--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-V---TF..................NKTPE-QKES-LQ-E-N-SYLEAN-TIALQ-A-D-H---VH--EK-SN-GD.AFS-L-L 674
RCM.NG.x.NG411 ---S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q--E--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-E-IY-Q..................TPE--KQ--L--E-N-SRLEGN-SVALQDA-E-H-R-VHD-EK-NS-GD.MLS-L-M 668
SAB.SN.x.SAB1 -------AA----ATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-N----AFRQV-H-T-L-KYNN..................TPD-ENM--Q--E-Q-EK-EAN-SRIL-QAHE-EQ--LDSYQK-VS-SD.F-S--DL 685
SMM.SL.92.SL92B ---AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T-L-PNDS.................-VPD--NM--Q--EKKVEFLEAN-TQML--ARL-----MY--QK-NS-DV.FG---DL 691
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR-HE--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-VPN-DNM--Q--E-KVDFLEAN-TQ-L--A-I-----MY--QK-NS-DI.FG---DL 692
STM.US.89.STM_37_16 ---AT---A-----L---A-S-T--T------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-VPD--NM--Q--E-KVDFLEAN-TQ-L--A-V-----MY--QK-NS-DV.FG---DL 687
SUN.GA.98.L14 AL-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-VQ--S--AS---QW-QV-H-N----YN..................ITPN-TKD-------QVKM-DDN-TA-LQ-AYVTELE-QNKFKQ-QEFN..F-S-LDL 711
SYK.KE.x.KE51 -L-S---TA--S-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AIMSN---AF-Q--H---T-QQACG-N-...........RCPTPQ-ENM--HT-E-QVD-L-DH-DN-LR-A-E-----VHD-TK-QE-D-.--S--DL 672
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -L-S---TA--G-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AI-SN---AF-Q--H---T-EKACG-N-N..........FCPKPQ-KNM--HR-EQ-VD-L-DH-DG-LR-A-E---R-VHD-TK-QE-D-.--S--DL 667
TAL.CM.00.266 ---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AK-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WSNYTDPQ-QNM--Q--EMKVD-H-G--SQ-LQ-A-E---R-VH--QK-ND-D-.--S---L 680
TAL.CM.01.8023 ---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AR-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WTNSTNPD-QNM--Q--EKLVD-ASDT-TV-LQ-A-E---R-VH--QK-ND-D-.--S---L 698
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -------AA---TATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--TR-NL---AF-QV-H-T---TFNN..................TPD-DNM--Q--ESQ-TALEGN-STTLVKAYE-EQ--MDTYQK-GD-T-.W--I-DV 691
VER.DE.x.AGM3 -------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-T---QWNN.................RTPD--NM--L--E-Q-SYLEGN-TTQL--ARA-E---LDAYQK-SS-SD.F-S--DF 702
VER.KE.x.9063 -------TA----ATA----SQH--A--M---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NV---AW-QV-H-T---QWQN.................MTPN-QNM--L--E-Q-GELEGN-TEQLVKARE-E---LDAYQR-TS-SN.F-S--DF 702
VER.KE.x.AGM155 -------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-VG---QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--A--AR-NA---AW-QV-H-T---TWNN..................TPE--NM--L--EKQ-EGLEGN-TKQL-QARE-E---LDAYQK-SD-S-.F-S--DF 696
VER.KE.x.TYO1_patent -------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T-E-PWTN.................RTPD-QNM--L--E-Q-ADLE-N-TRQLVKARE-E---LDAYQK-TS-SD.F-S--DF 694
WRC.CI.97.97CI14 ----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H------Q-................WNATPN-ENE--QH-YKRTDELQAN-SAILVIAHD-EQA-MF--QK-SD-TA.WGS-LQW 694
WRC.CI.98.98CI04 ----L---A--TV-TV--I-SQH--A--L---K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H-N----E-................WNATPN--NE--QH-Y-RTDELQAN-SV-LV-AH-TEQ--MF--QK-QD-TT.WGS-LQW 704
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS---G--E--VK-KQ---ELTQV-H-----EEA................WNMTPA--NE--QQ-HLRTDTLM-N-SDMLVQAHA-EQS-MF--QK-TD-TQ.WGS-LSW 696
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H1B.FR.83.HXB2 TNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLPT.......PRGPDRPEGIEEEGGERDRD.RSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVELLG.......RRGWEALKYW...........WNLLQYWSQELKNSAVSLLNATA 819
H1A1.UG.85.U455_U455A S------R--VI-----I------T----I--------------LA-I.......-E-LG--GR-------QGK-.------S-F--IA-----N-----------FA---A-A-----RSSLKGL-L---G---L...........----L--GR---I--IT--D-V- 818
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH S-------I--------I------T----------------------A.......--------------------.--G---D-F-T---V--------L----I-----AK-------.......---------C...........----------------------- 822
H1C.ET.86.ETH2220 --------I-------VI----I---------------------LI-H.......------LG--------QG--.--------F--IF------------------I--AA-T-----RSSLKGLQ----T---L...........GS-V---GL---K--IN---T-- 814
H1D.CD.84.84ZR085 -Q------I--------I--------------------------L--A.......----------------Q--G.T-------FS--------N----------E-I--AA-------.......---------L...........--------R------I--VD--- 819
H1F1.BE.93.VI850 S-------I--------I----------------K------L--LI-S.......------------G---QGK-.--V---T-F---A-----N------RH---FI--AA---DRGL.......---------L...........G--TR----------I--F-T-- 795
H1G.SE.93.SE6165_G6165 -R------I--------I--------------------------LTHH.......Q-E---------G---QG-G.--V---S-F-P-------------------SI---A-T-----RSSLKGL-L---G---L...........----L--GR------I---DTV- 829
H1H.CF.90.056 SH------I--------I----I---------------------LV-N.......---------T--G---Q---.--V-----F-PVV-------S----RL--------V-T-----.......---R-----L...........-------G-------ID---T-- 808
H1J.SE.93.SE9280_7887 S-------I----I---I----I----A----------------LI-N.......-TEA---G----G---QG-T.--------F---A-----N-----------FV--AA-T-GT--.......L----I---L...........V--VW--G-------I----T-- 811
H1K.CM.96.96CM_MP535 -K------I----I---I----A-----V---------------LI--.......S--A------------Q-KN.--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-RGL.......-G-------L...........---V-----------I----T-- 805
H101_AE.TH.90.CM240 --------I--------I----I---------------------PSHH.......QKE---------G---QG--.--V---S-F---A------------------T--AA-T-----HSSLKGL-----G---L...........G---L--G----I--I---D--- 820
H102_AG.NG.x.IBNG -------RI--------I---------T-I--------------LTHH.......Q-E-----R---G---Q-K-.--V---S-F---A------------------I--AA-T-----HNCLKGL-L--G----L...........---IS--V-------IN---TI- 817
H103_AB.RU.97.KAL153_2 SK------I-------------I---------G-----------R--A.......Q------------D------.T------RF------------F-I--H-------AA-------.......----------...........-------I----S--IN-IGTI- 802
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 -K------I--------I----I------------------L--LI--T......Q--L---G-T------Q--S.--------F-P-------N------RH--N-----A-T-----.......I--------L...........--F-L--G-------IN-F-T-- 818
H1O.BE.87.ANT70 -K------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI----Q---L-IPNHH.......QEEAGT-GRTGGG---EG-P.-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--L-SN-ASGIQK........VISYL-L-LWI-.GQ.KIINVCRIC.AAVT---L---Q---T---DTL- 822
H1O.CM.91.MVP5180 -K------IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI----Q---L-IPV-H.......RQEAET-GRTG-----G--P.KWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--L-SN-ISGIR-........LIDYLGL-LWI-.GQ.KTIEACRLC.GAVM---L-------TN--DTI- 835
H1O.FR.92.VAU -K------IA-I---A-I-V-V-ML--NL-KNI----Q---L-IPIQQ.......QAEVGT-G-TG-G--DE--R.-WTP-PQ-F-H-LYT---TII-WI--L-SN-ASEIQK........LIRHLGL-LWII.GQ.RTIEACRLF.KAII---L---QT--TN--DTV- 836
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q----K--IHH.......QPEAEA-G-TG-G----GMP.TL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQT........VISHLGL-L.WTLGQ.KIISACRLC.IAVI---L---Q---T---DTI- 841
H1O.SN.99.99SE_MP1300 -K------IA-I---A-I-V---MI--NL-RNI-H--Q------PTHHQ......QPEAQA-G-TG-G------L.---PSPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQT........VISHLGL-LWI-.GQ.KIISACRIC.IAVI---L---Q---T---DTL- 831
H1O.US.99.99USTWLA -K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q---L-IPNHH.......QQEVGT--RTG-G---EG-R.-W-ASPP-F-Q-LYT---TII-W--QI-SS-TSGIQK........LISLLGL-LCT-.WQ.RITEACRLC.AAVT---L----I--T---DTV- 833
H1O.US.x.I_2478B -K------TA-I---A-I-I---MVI-NL-RNI----Q-----IPIHH.......QSEAET-GRTG-G---EG-P.-L-PSPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQK........LISHL-I-LWT-.GQ.KIINACRIC.AAVI---L---Q---TN-VDTI- 861
H1N.CM.02.DJO0131 --------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI--TT.....T-------ET--GV-GQG--.--V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L----T-S---LQ-TL----RSLIRGLQLLN-LRTRL...........-GIIA--GK---D--I----TI- 805
H1N.CM.02.SJGddd --------IA----A-XI-I--ISVIIX-IA----------L--LI--.......T--X-----T--GV--Q--G.--V---S-F---V-E---N-SI-L----T-S---LR-TL---RQSLSRGLQLLN-LITRL...........-GI-A--GG-XRD--I----T-- 799
H1N.CM.04.04CM_1015_04 S-------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI--.......T--------T--GV--Q--G.--V-----F---V-E-C-N-VTLL----------TQ-TL-I--QSLNRGLQLLN-LR-RL...........-GI-A--GK---D--I----T-- 796
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -S------IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA----------L--LI--.......T-------XT--GV-XQ--G.--V---X-F---V-E-X-N-VILLCX--X-----XQ-TL----QSLSRGLQLLN-LXXRX...........-GX-A--GK---D--I---XTX- 815
H1N.CM.06.U14296 S-------IX----A-II-I-XISVIIT-IA----------L--LI--.......T------GETG-DV--Q--G.--V---S-FFS---E---N-VI-L-R--T-S---LX-TL----QSLSRGLQLLN-LRIHL...........-GIIA--GK---D--I---XT-- 821
H1N.CM.06.U14842 -K------IA----A-II-I--IS-IIT-IA----------L--LI--.......T-------ETG-G---Q---.--V-----F---V-E---N-LT-L----T-S---LR-TL----QSLSKGLQLLN-LRIHL...........-GIIA--XK--XD--I----T-- 818
H1N.CM.95.YBF30 -K------IA----A-I--I--ISI-IT-IA----------L--LI--.......A-------ET-GGV--Q--G.--V---S-FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL----QSLSRGLQLLN-LRTHL...........-GI-A--GK--RD--I----T-- 815
H1N.CM.97.YBF106 -K------IA--V-A-II-I--IS-IIT-IA----------L--LI--A......A-------ET--GV-GQ--G.--V---S-F-----E---N-LI-L----A-S---IR-TL-I--QSLSRGLQLLN-LRIRL...........-GIIA--GK---D--I----T-- 799
H1P.FR.06.RBF168 XQ------I-------II----LL-XXNV-R-I------V-L--LGLN.......GDPAGIAP-TN-----AGNG.-----LD-F-P-V----KN-VVQI-QI-VGCI-GIKDLLTI-WIHLGQLLT--LNC-RDC...........FAACG--T----Q--T---DTV- 841
CPZ.CD.90.ANT -Q------I------AI-----LLVLV-CLRK-----H-----..I--QN.....QQD-EQ--E-R----RK--I.-WRA-QH-FF--L-V--T-IIQWI-QIC-TC--NLWAVLQH-CR......ITFRLCNHLE...........N--STL-.TIIRTEIIKNIDRL- 821
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------I-L-A---II----IMS-V-VIR----------L--LI-A.......Q-E-GTLGETGG----PGSG.--V---T-CWP-------N-VIW--RS-TS-AC--W-QL-K--QLLINIL-LIQ-K-TLL...........RGII---GR--RT--T---D--- 827
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 S-------I-L-A-A--I-I---GVIM-LIAK---------L--LI--.......T------G-T------PG-G.T-T---S-F---A-----N-L--L----I---S-LR-TL-I--QNINKGLQWLRDISRHL...........-GVIA--GR--QI--T---DT-- 812
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -K------I---V-A-I--I--ISIIM-M-A----------L--LI--.......T-------RT--DA--L-NG.--V---S-F---A-E-F-N-L--L----T-C-S-LR-TL---RQNIHKGLQLLN-LRI-L...........-GIIA--GR---I--IN--DT-- 798
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 SH------I----I---IVC--I----A----------------LS-I.......---LAQ-G-T------QGT-.--V--LD-F---A-N---D----L----T--V--AR-TL-IV-QYTLKGL-LV----L-L...........QGI----GK---T--T---DT-- 808
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -S------I--I-----I-------L------------------LI-A.......R-DR----E---G---P-NV.------S-F---A-N---D----L-----------L-TL--V-QTLLKGL---R---IHL...........RGI----G----T--I---DT-- 840
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -Q--------V------I-I-----M------------------PF-V.......R-D---------G---N-NV.--V---S-F---A-----N-------------W--R-TL-IV-QKFXAGL-LV--T-T-L...........KSI----G----T--I---D--- 804
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------M-LIV---II----C--IG-LI----K------L--LI-A.......NQ---GLGET-KG---NV-G.------S-F-P-V-E---N-LS-L--Q---CASLIW-LL-I--QYSLRGVQQIGTL-HQL...........RGT----TT-I----I---DT-- 815
CPZ.GA.88.GAB1 -K------I-L-A---II----IMT-F-V-R----------L--LI-V.......Q-EQG-LGE-D-G---Q--S.--V---E-C-P-------N-GIW--QS-TS-ACN-W-QLKT--HLILHSL-LLR-R-CLL...........GGII---GK---I--I---D--- 817
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------M--IL---VI-----IG-VN-IR-S-----------LI-A.......TG--EV----GGG---Q--G.--V---S-F---C---I-N-TI-L-RL---C-SVLWSLL-Q--QQVLRGL-LLR-L-SQL...........KGIG---L---RT--I---DT-- 818
CPZ.TZ.00.TAN1 -Q------IA-I--A-------LMFIVNV-KQ-----T--FS-IPTQA.......EQD-EQ-G--AGG--G--NI.-WTPSPA-FFSIV-E---N-LIWI-QTFQNFIW-LWISLQA-KQGIISLAHSLVIVHRTIIVGVRQI....IEWSSNTYAS-RVLLIQAIDRL- 834
CPZ.TZ.09.UG38 -Q------IA-L--A--------MFIVNVIRQ-----M--FS-IPTQA.......HQD-EQ--ETAGG--GTGNV.-WTP-HR-FFIVV-E---T-L-WI-QTCQNFGWLLWT-LKT-RQGIISLTQ-LIIVQRDIILKSRQL....FDW-SNTYSI-RT-LIQAIDRL- 827
CPZ.US.85.US_Marilyn --------I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK---------L--LF--.......T-E------T--GA-KT-NV.--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR-T-QI--QNINKGLQLLN-LRARC...........-GVIA--AR---V--T---DT-- 799
MAC.US.x.239 AS-IK--QYGVY--V-VIL----IYIVQMLAKL----R-VFSSPPSYFQQTHIQQ..D-AL-TREGK-RDGGEGG.GNSSWPWQIEYIHFLIRQLIR-LTWLFSNCRT-LSRVYQI-QPILQRLSATLQRIREVLRTE.........LTY---GWSYFHEAVQAVWRSAT 842
H2A.DE.x.BEN -S-VK--QYGVH--V-IIA---AIY-VQLLS-F-K--R-VFSSPPGYLQQIHIHK..DRGQ-ANEGT-EDVGGDS.GYDLWPWPINYVQFLIHLLTR-LIGLYNICRD-LSKNSP....TRRLISQSLTAIRDWLRLK.........AAQ---GCEWIQEAFQAFART-R 823
H2A.GW.x.ALI -A-VK--QYGVY-IV-I-A----IY-VQMLS-L-K--R-VFSSPPGYIQQIHIHK..DQEQ-TRG-T-EDVG-NV.GDRLWPWPIAY-HFLIHLLAR-LIGLYSICRD-LSRISPI-QPIFRSLQRALTTIRDWLRLK.........AAY---GCEWIQEAFRAFARIAR 825
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -S-IK--QYGVY--V-IIV----IY-VQMLS-L-K--R-VFSSPPAYFQQIHIHK..DREQ-ARE-T-EDVGNSV.GDNWWPWPIRYIHFLIRQLIR-LNRLYNICRD-LSRSFQT-QLISQSLRRALTAVRDWLRFN.........TAY---GGEWIQEAFRAFAR--G 822
H2B.CI.x.EHO -S-MA--R-GLY--I-I-V---AIYIIQMLA-L-K--R-VFSSPPSY-QQIPIRK..DRGQ-ANE-T-E-GGNNE.GYRSWPWQIEYIHFPIRQLRD-LIWLYSGCRT-LSKTFQT-QPVLQPLRLPPA....................Y-R-GISWFQEAIQAAAR-AG 815
H2B.GH.86.D205_ALT -S-IK--H-GLY--A---V----VYIVQMLA-L-K--R-VFSSPPSY-QQIPIRK..DRGQ-ANE-T-E-GGNDG.DYRSWPWQIEYIHFLLRQLRN-LIWLYNGCRT-LLKTFQ........ILHQISTNLQPLRLP.........VAY---GISWFQEALRAAAR--G 822
H2G.CI.92.Abt96 -S-VK-VY-GLYV-A-VIV----IY-VQ-LG-L----R-VXSSPPSYVQQIHIRK..DQEX-TKE-I--ESGNKG.GYRSWPWQIEYIHFLXRQLGN-LTWLYSNCRA-LSRIXQT-QPLFQRISRTLQAIREHLRLE.........AAYFS-GFRW-QEACTAATR-AQ 847
H2U.FR.96.12034 -S-VK-VY-GLYV-A-III----IY-VQLLGSL-K--R-VFSSHPSYVEQIPIQR..DQEQ-TKG-I-E-AG-SG.GYRSWPWQIRYIHFLIHQLIR-LTWLYSSCRD-LSRICQS-QPLF.......QSIRERLHLE.........IAY---GW-YF-EAFQAFGK-AR 830
COL.CM.x.CGU1 F-IFK-VLYAAYV----I----IMV-IACIRGAFRVKGFQQIGRTNVSS......QIRGQDR-WEQPDNA-EIHR.EQENSSSRFW...............RLMEEWWSSLL-HCSNGILT............VLPQHPPTTS....DKRRSA-.-T-RYL..LVPRGPS 800
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 SR-F-W-RIVVYVIA---L---IMF-VN-ISKLCR-----QTPFQK..........EDLEL-GEG-GGV-GST-R.-WTPSPQ-F-S---G--QQ-LSWL-QTF-NFIWLL--GA-I-QEQIYRLSFAI-TL-QRLGEQLRVL....-GY---GWK-F-DTI-WAGGELG 809
DEB.CM.99.CM40 SR-F-W-R-VVY-IAA-IL---AMFGVN-GSKLCR-----QTL-PK.........EEEVL-LAEEGGRS-GDG-A.-WTA-PR-FFS---E--QQ-LTWL-QTF-NCIWLIR-GF---QEGIYRLSFAL-QR-RLLGERFRVL....GGY---GWK-F-DTITWAGGELW 833
DEB.CM.99.CM5 SR-F-W-R-VVY-IAA-IL---AMFGVN-GTKLCR-----QTL-PK.........EVEVLQLG-EGDKS--GVKS.-WTTSPR-F-R-----ISQ-LTWL-QT--NCAWLIR-GF---QETIYRLSFAF-QR-RLLGEHLRVV....-GYC--GWK-F-DTIIWAGQEIW 813
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 SK-F-W-R-VVYVIA---I---IMFIINVLS-LCR-----LQIPIR.........-QKAANQPEEG-GESGDGNRLKWWQYPR-F-SI--E--SQ-LTW--LT--N-VFLIRTACSRIWDFV..........HRHSLILLG........YF--GL---QTGLRD-GTSAI 827
DRL.x.x.FAO -W-SK---IGFF--MAII----LA-LW-T-G-F----R--.PYIFKDAYRPET..TNYHRQ-DREKG-EQD-GEW.NIRSEPSKPGSSKAWSEE..TVGTWLKESRGYIWLKNVKAV-EYGWSE.........................-QEAGRGIC.TLLQEVAQRIW 858
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -Q-I---RI--IVIA-----K-LM-IIN-CH------------ILGRN.......QVPAGIVPE-G----RA-S-.-----LA-F-P-------T-VVWI-RT-VI--SGIKE-TLS-IEXLTRLLX-VNNLTRDC...........FAFIA--G----Q--I---DCV- 821
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -Q------I--I-IA-------LM-IINMCH------------ILGRN.......QVPAGIVPE-G----RA-N-.-----LA-F-P-----I-T-VVWI-RT-VI--SGIKE-TLS-IEYLTRLL--VNNLTRDC...........FAFIA--G----Q--I---DCV- 817
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -Q------I----IA-------LM-IINMCH------------ILARN.......QVPAGIVPE-G----RA-S-.-----LA-F-P-------T-IVWI-RT-VI--SGIKE-TLS-IEHLTRLL--VNNLTRDC...........FAFIA--G----Q--I---DCV- 812
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ST--G-V-IGFLVIVIIL---FAWVLWGCIRNI----N--P........QIHIHS..SAE--DNGGGQDRGGESSSSKLIRLQEESSTPSRINNWWLN-KSCS--IRTWCYNICLT--IFIRTAVG.......................Y---GL-Q-QEA-TG-AQ-L- 817
GSN.CM.99.CN166 SD-QR---I-VIV-AA-IA----MFI-NMLR-I--------P-ILI-Q.......AVERGP-DAT--GV-AQGKV.--V-YLT-FSS-L-----N-VIWI-QI-AS-AWTLRG-GKF-WEQLQKAIQKAIQQARQLREVAARV....IAYIS-GI---QAA-TGI-DSL- 844
GSN.CM.99.CN71 S-------I---V-AA--A---IMF--NMLR----------P-ILT-Q.......QVER-P-D-TRKD--AQGNV.--V-YLT-FSS-L-------VIWI-QI-AT-VWTLQ--GKF-WEQ....LQKAFQQARQLGEVAARA....AAYIS-GI---QAAVSGI-DSL- 849
LST.CD.88.SIVlhoest447 LS-FQ---YAVL-II-IIV--V-SFIVQNIVKMCR--RV-APSAYVEQDCKWEKR.ENQEQ-DKEG-IEKDKENIYINLEQYKKESSTPPWNVDWSEPLQDSLFVT--KWIKAFGI--LSLVWQFLSWLGHLVILFFQ.HGQHLRKACSRRVVENAQKIA-WSWNKIRRN 876
LST.KE.x.lho7 SH-FT-V-YAVL-ILVII---VLSFIIQN-VKMCR--RV--PSVYIEQDYKWEKE.ENQEQ-DRE--K-ADTETIYINLEQCKKESSRPLWNVDWNEPLQDSL-VT--KWLKEGGI--LSLVWQSLSWL-HL-ILFFQ.NGQRLWQTSSRWMVENAQKIQ-WLREKCRRN 873
MND-1.GA.x.MNDGB1 -W-VQ-L-WGVFL-L-II----LL-LWNTIS-F----R-VFS.......QDCQQN.LYRK--DNG---SNSLELG.EHNSENL...KEESLNRSLIEDLTSFARE*PIWLWLKNLRAAIEYGF............LAVQEA...IRSLGS-LVSFAAISWR-GYTGWLQ- 844
MND-2.CM.98.CM16 -W--K-V-IGLL--IVIIV---LACLW-VLGKF----R--...PYVFKGDYLRPH..NLKQ-GKER--EPDSEKQ.STKSDSSKVEFGKPWSKE...QIRDWLKTSRGYVWLKNLQAVIEYGWQE........................-KTAGGKIF-VLQGYAQGLWS 830
MND-2.GA.x.M14 -W--K-V-IG-L-IMVVI----LACLW-TIG-F----R--.PYVLKGDYLRPR....NLRQ-DEER-GELNLEEQ.NIKSESSKKEFGRPWRPE...QIRNWLKESTIY-WLKNLQAVIEYGWQE........................-KAAGARICQVLQSFAQRLWS 831
MND-2.x.x.5440 -W--K-V-IGLLV-VVII---MLACLW-VLGKF----R--.PYVFKGDYLRPH....NLK--DREGG-EPDLEKQ.NIKSESSRQESRKPWKPE...QVRSWLK-ST-Y-WLKNLQAVIEYGWQE........................-KAAGAALYQVLQGFAQRLWS 854
MNE.US.x.MNE027 AS-IR--QYGVY--V-VIL----IYIVQMLAKL----R-VFSSPPSYFQQTHIRQ..DQAL-TKEGT--DGG-SG.GNSSWPWQIEYIHFLIRQLIR-LTWLFSNCRT-LSRAYQI-QPIFQRFSTTLQRVREVLRTE.........LTY---GWSYFQEAVQVAWRSAT 845
MON.CM.99.L1_99CML1 SK------I--IV-AA-I----LMFI-GVIS-LG----L--S-IPI-S.......HA-QPT-D-TGAG--DGSNS.--PAYLK-FFTI--E---N-V-WT-QI-K-SV-VIY--LQRVSQRLPPLLHIRLLQ-WESLRRLLAYCQY.......GI---QAAVT---D-L- 832
MUS-1.CM.01.CM1239 SK------I-C-V-A---LF--FMF--G-LR-I--------P-I-TQP.......-EAAEP---T-GGV-SSG-T.--V-YL--F-S-F-----N-VIWF-QT-VSSVSTLRW-LQRAAHLIQKWSV-L-IVIREQARRCSELLARLLAYI--GI---QAAGTAA-DQL- 854
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 SK------I-C-V-A---LF-L-MF--G-LR----------P-ILIRP.......QT--EA---T-GD--SGS--.--V-YLS-FFS-F-----N-VIW--QT-ISSASTLWWLLQRAVHLIQKGSI-L-FT-RALIEPLREALQRALAC--HGI---QTASTAV-DQL- 860
MUS-2.CM.01.CM1246 SK----V-I-C-V-A--IA----MFI-GMLR-I--------P-I-TR..............QSAEQ-QQEKTEKG.AGRSGRHR--S-FSE--HN-MIWT-QI-TSSASNLWWLTQRIYHHLTKGLVNP-TL--SFREALGRFIAH....A--GI-K-QAAVSGA-D-L- 845
MUS-2.CM.01.CM2500 SK--F-V-I-CLV-A--IA---IMFL-G-LRK--------PP-I-TRA.......-E--RT--ET--G--A-GSV.--V-YL--F-S-------N-IVW--QI--SS-SNLWWLIQ-IVHHLQKWSISL-LRARATSTHLLEVLRRLLAY---GL--FQEGVTAAIDGL- 842
OLC.CI.97.97CI12 A--MT-V-IGLLV-LAY---N--LGLVRKIRIM----VS-QLP......FSDTL..QDKEQ-DNG-G-DS-FFES..TFNEW-CTTECTGTLRVNWRDLLS-LWKGVVRVTR......................................WI.QKSLQHVWRTLKQKRQ. 810
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 DW-ME---IG-FVIL-II------LLW-X-SKL-A--T--LSPPPYYHSQIPIRNLKKEEQQAKG--GEFSGEGGGYKSYNWQKGSFY-LILRPIVT--QTLWNNLIS-LLLSYQS-QSILSRIQHPLL-IVA-VQ................DGW--F-AF--W-GEMA- 817
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 DW-ME-L-IGVF-IL-VI----F-LLWGCISKI-A--T--LSPPPYYHQQTPIRNREEQPIK--G-GDS--EGG..YKSPSWQRGYFYSLILRPIEI-LRALWNSCNS-LSVIFQS-RSILSQIQQTLR-IIA-IQ................DGW----EFSGW-AEMAQ 824
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 DW-MQ---IGFF--I-II---VAWLLWNCLSNL----R--..SPPSYVQQIHIHNTGE-QT-GEKR-D---EGG..NKYNNWLREYCW-QLIHPLSRIWTQLSQICRSCSSIIFQS-RWILA...........................KI--GW--F-EFSSWFAEMAL 813
RCM.NG.x.NG411 DW--K--RIG-F-IL-II----I-LLW-C-SKL-A--T--LSPPPCYHQQIPIRNREEQPIK--EKGGS--GGGH.KYYNWQR-........YFYILILRPIEILCRR-YQICSNS-SVIYQSLQSIPSRIL-HLRWIGA.........K--DGW--F-GFSSW-AEMAR 820
SAB.SN.x.SAB1 -K-FGWM-IA--VIA-IIVA-VLLVIIG-LRKF-K--A---SLPSSH*.QIHIHL..DKGQ-DKE--Q-SGGLNSDSRSYTWQREFL............RHLCH-LITWLRN.LTSWFSTIFSNLH-CLQDIQQRTRQLTA........H-E-GW----AA-A--TV-VV 830
SMM.SL.92.SL92B -S-VR--QYGVFL-I-I-L----IY-VQMLS-L----R-VFSSPPSYHQQIHIQR..DQEL-AKEGT--EGGNGG.GYRLWPWQIEYIHFLIRQLIRILTWLYNNLTR-ASRAYQN-QQLCQRLSEISQPIRELVRREAG.........YIR-GWNYFIEACQEAWRSAQ 849
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 -S-IR--QYGVL--L-V------IY-VQMLA-L----R-VFSPPPAYVQQIPIHK..DQEP-TKEG---EGG--G.G-RSWPWQIEYIHFLIRQLIR-LTWLFSSCRDWLLRIYQI-QPVLQRLSRTLQRVREVIRIE.........ITY---GWSYFQEA-QAWWKVAR 850
STM.US.89.STM_37_16 -S-VR--QYGVYL-I---M--VAIYIMQLLA-L-K--R-VFSSPPSCRQQIPIHK..-QEQ-TKEGT-E-GG--G.GINSWPWQIEYTHFLIRQLVR-LTWLYNNFRACLSRIYQT-HPTFQRISRILQRIREVVRLG.........AAY---GCIWIQEA-QAAWR-AG 845
SUN.GA.98.L14 SQ-FL---YAVL-I-IIIAA--LSFIIQQIY-MC---RV--PSAYVEQDWLQETC.PK-TDK-EE--TEK--I..YINLEQSKKESLPPPWTVDWDEPLRDSL-VT--KWLKAWGIV-AQNIYHLLSFL-HL-TTSFH.HGQRLWQTLRGWLGSHLIQAT-RIRNACR-S 877
SYK.KE.x.KE51 SK-FQ-L-IGFFAIAAI-I--VLSFAWG--RNMLG-----LQKPQP--........LYHKA-A-P--GIETDTDN.YKPSVSTF-REFLRQS-AEAQKLWNRVSESCRSLIRGL-IAW-..............................FIS-GVT---EA-I--GREV- 803
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM SK-FF-L-IGFYVI-A--L--L-SFSVG-IKNLLG--V-ILQNPT...........Q-RKD-GKPAD-EEGSGDR.EGLNVSTF-RESLRQS-EAGQQLWRTVCSSFRSLIRQLTITW-..............................FIS-GFN---IA-A--GREIR 795
TAL.CM.00.266 SA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIVNVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-D-EA-G-DAT---KQGSY.KWN-SQA-F-SI--E--TG-IRYI-QT-AN-AWLIWDLAKAAKAKSQQVAQATYAF-RLHLTAAAATLQY.......GFS-IQAAWRDGIT-L- 835
TAL.CM.01.8023 SA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIINVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-E-GV--EEGT---KP--S.-WRTSPQ-FF-I--E--N--LSY--QT--N-VWLSWDLLKR-KATTQQAAQATYAY-RIKFTAAV.......ATI--GFS-IQAAWGDCVT-L- 853
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 SS-F-W--WGFY--I--ILF-MAWLIWGCIA------F---P.......QINIRL..-REQ-DNAGG-DKDSSSS.-DKSPPSVKES-LPNRGGIQAEERAW-QHLTNWCL-ISSW--RLYQILRRSLTTLLQLLRQE.........CQYI--GW-QF-EG-ARSFE-L- 842
VER.DE.x.AGM3 SK--NIL-IGFLD-L-II---LLYT-Y-CIA----------P.......QIHIHP..WKGQ-DNA-GP-EGG-KRKN-SEPWQKESGTAEWKSNWCKRLTNWCSISSIWLYNSCLT--VHLRSAFQ.......................YI--GLG---AA-QEAVV-L- 840
VER.KE.x.9063 SK--NIL-IGFLV-V-II---LLYTIY-CIG----------P.......QIHIHP..WKG--GNAG-PEEGGE--ND-SDSWQKGSGTRQKRGSWSKRLTNWLSTFSTWLYNTFLT--IHLRGAWQ.......................YI--GLG---TA-QEARL-V- 840
VER.KE.x.AGM155 SK--NIL-IGFLA-I-VI---LLYTLYTCIA----------P.......QIHIHP..WKGQ-DNAG-PEEGGRTGKSKSTH*QKEFGGRDKRTSWCRQLTNWF-TLSIWLHNSCLT--LKLRSAWQ.......................Y---GLG---AA-QEAV-HL- 833
VER.KE.x.TYO1_patent SK--NIL-MGFLVIV-II---LLYT-YGCIV------V---P.......QIHIHQ.V-KG--DNAD-P-EGG-NSRIKLESW*KDSKSRCMQ-TAWLTRLN......TWLYNSCLT--IQLRKAFQ.......................Y---GLA---TG-QEI-QTL- 826
WRC.CI.97.97CI14 F-IWNWL-WGLLVI-IV-----LACLMNSIRIA-----K-IS-......QNHLNN.LEEGQQDSE-GIEEDYNSIEINDWQYRRES-IVFLNSLLTS---ICQHLLHIVWSLLSCL-WWINDGW........SLLKDI..............SGRAYGAIRKKIAKSRKE 835
WRC.CI.98.98CI04 F-IWNWL-WGLL-I-IV--I--LGWLMTSIRIA-----K-IS-......QSHLNN.LEEGL-DRE--AEEDNSTLDV-DWQFKKES-ITLLNSLINF-SAVCQTLLQIVWSLLACLFWWIQHGW........NLLKRI..............SGAAHACIRKKITKSRKE 845
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 F-IWNWL-WVLLVI-LV--I-VLGCLFTSLRIA-----K-VS-......QSHILN.LEEGL-DNE-T-EEDFIAIEE-DWQFKKESLILFWNSLATL-Y-ICLSLLQ-SYSLLSYLWI-IQNGW........SLLKRL..............CGAAYAALQEKIAARRQK 837
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Env end

gp41 end
cytoplasmic tail end

H1B.FR.83.HXB2 IAVAEGTDRVIEVV...QGACRAIRHIPRRIRQGLER..ILL....* 856
H1A1.UG.85.U455_U455A V---GWI-----IG...-TIG---LN-----------..A--....- 856
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ------------I-...-RT----L------------..A--....- 860
H1C.ET.86.ETH2220 -V-G-----F--LI...-RIW--FCN----------A..A-Q....- 852
H1D.CD.84.84ZR085 ---------I-DI-...RR--K-VL---T--------..A--....- 857
H1F1.BE.93.VI850 -V-------I---L...-R-G--VLN--------A--..A--....- 833
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ----NW-------A...-R-----LN--T--------..A--....- 867
H1H.CF.90.056 --------GI-VI-...-R-W---L---------F--..S--....- 846
H1J.SE.93.SE9280_7887 ---------I--IA...-R-F---L------------..A--....- 849
H1K.CM.96.96CM_MP535 ----G----I--IG...-R-F--LL------------..A--....- 843
H101_AE.TH.90.CM240 --A-GW-------A...---W---L------------..T--....- 858
H102_AG.NG.x.IBNG -V--NW---A--IG...-RVG----N--------F--..A--....- 855
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ----GW------IG...-RF---M-N--------A-K..A-Q....- 840
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------I--A-...-R-----CN-----------..A--....- 856
H1O.BE.87.ANT70 V---NW--GI-AGI...-RIGTG--N-----------..S--....- 860
H1O.CM.91.MVP5180 VS--NW--GI-LGL...-RIGQGFL---------A--..--V....- 873
H1O.FR.92.VAU V---NW--SI-LGI...-SIG-G-LN-----------..L--....- 874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 V---NW-VTI-LGI...-RIG-G-LN-----------..S--....- 879
H1O.SN.99.99SE_MP1300 V---NW--GI-LGL...-RIG-G-LN-----------..A--....- 869
H1O.US.99.99USTWLA V--GSW--NI-SG-...-RIG-G-LN--------A--..--X....- 871
H1O.US.x.I_2478B V---NW--SI-LG-...-RIG-G-WNV-------F--..S--....- 899
H1N.CM.02.DJO0131 -V-------L--LA...-RIG-G-L------------..A--....- 843
H1N.CM.02.SJGddd -V-------L--LA...-RIG-G-L---------A--..A-V....- 837
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----GX---L--LA...-RIG-G-L------------..T--....- 834
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ---------X--LA...-RIG-G-L-V----------..T-V....- 853
H1N.CM.06.U14296 -V-------L--LA...--IG-G-L------------..A--....- 859
H1N.CM.06.U14842 -V-------L--LA...-RIG-G-L------------..--V....- 856
H1N.CM.95.YBF30 -V-------I--LA...-RIG-G-L------------..A-I....- 853
H1N.CM.97.YBF106 -V-------F--LA...-RIG-G-L------------..A--....- 837
H1P.FR.06.RBF168 -S--GW--Q--I-G...-QIG-GFLN--------I--..S--....- 879
CPZ.CD.90.ANT -W-G-K--SILLAL...-TIV-I--EV---------I..A-N....- 859
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ---G-----I-RA-...-IVF-I-GN-----------..T--....- 865
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---------I----...-RIG-G-L------------..S--....- 850
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 V--------I--L-...-RIG-G-L------------..A--....- 836
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------I--I-...-RIG-G-L---------F--..A--....- 846
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------I--IA...-RFG-G-LN-----------..A--....- 878
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---------X--IA...-RVG-G-L------------..A--....- 842
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G-----IL-AI...TRLG-G-L------------..A--....- 853
CPZ.GA.88.GAB1 ---------I--AF...-VTL-I--N-----------..A--....- 855
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -I---R--TI---A...TRIG-G-L------------..A--E...- 857
CPZ.TZ.00.TAN1 NFTGWW--LI--G-...VYIA-G--N----------L..A-N....- 872
CPZ.TZ.09.UG38 NFTGWW--L--AG-...AFVAQG--N----------I..A-N....- 865
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------I--LT...RRLFLG-I------------..S--....- 837

Env end
MAC.US.x.239 ETL-GAWGDLW-TL...RRGG-W-LA----------L..T--....- 880
H2A.DE.x.BEN ETL-GAWGWLW-AA...RRIG-G-LAV-------A-L..A--....- 861
H2A.GW.x.ALI ETLTNTWRDLWGA-...-WVG-R-LAV-------A-I..A--....- 863
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST ETLTNAWRGFWGTL...GQIG-G-LAV-------A-I..A--....- 860
H2B.CI.x.EHO ETL-SAARTSWG-L...RR-AGE-IA--------A-L..A--....- 853
H2B.GH.86.D205_ALT ETL-SAGETLW-AL...RR-A---IA----------L..T--....- 860
H2G.CI.92.Abt96 ETLTSTWRALWKTL...GRVG-G-LA----------L..T--....- 885
H2U.FR.96.12034 ETLSRTGRELW-TL...GRVG-WL-A--------F-L..A--....- 868
COL.CM.x.CGU1 LQIL-TLQ-WLRSA...ARGW-RAPEYL-GWIYDRPQ..GPA....- 838
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 QTFQRWAEVALQ-L...GRGI-E-LA--A-----A-L..F-N....- 847
DEB.CM.99.CM40 QWLQGIAEMALQGL...VR-GG--LRV-A-----A-L..--N....- 871
DEB.CM.99.CM5 EWLQGIAQVA-QGL...VWGG-NLLA--A-----A-L..L-N....- 851
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 QQGRATAEV-LAAL...TR-A-EVVA----------I..V-N....- 865
DRL.x.x.FAO REGRQLGLSSARAL...RALAQEVAA--------A-V..LFN....- 896
GOR.CM.04.SIVgorCP684con VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 859
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 VWT-NW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 855
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--....- 850
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 R-AR-AWG-LGAI-...RS-Y--VINS---V-----K..V-G....- 855
GSN.CM.99.CN166 -FTWNW-EA-LHAC...RRVW-EFLA--------A-I..LFN....- 882
GSN.CM.99.CN71 VFTWNW-EPLVQT-...GRVW-EFLA--------A-I..L-N....- 887
LST.CD.88.SIVlhoest447 RRDISAAHARNLRL...GQKK-WRFRFRG-SGFPS-TTETA-....- 916
LST.KE.x.lho7 RGQLSS---KNIQL...GKKK-WRLRFGG-SGISS-ATETA-....- 913
MND-1.GA.x.MNDGB1 NRIFT-CREA-IAA......GTC-W--L-----SA--..P-N....- 879
MND-2.CM.98.CM16 RGHQW-LSTAACFR....AIA-G-IN--------A-V..L-N....- 867
MND-2.GA.x.M14 GGHQL-LSVIRGAA....AIG---GN--------A-V..L-N....- 868
MND-2.x.x.5440 RGYQL-LSG-RGAA....AFG-G-WN--------A-A..L-N....- 891
MNE.US.x.MNE027 ETL-GAWGDLW-TL...GRVG-W-LA-------E--L..T--....- 883
MON.CM.99.L1_99CML1 RFTIVW--ALLHAG...GRLW---VA--------A-I..F-N....- 870
MUS-1.CM.01.CM1239 -FTWNW-EPILQIG...RRVW-EFLA--------A-I..L-N....- 892
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 TFTWNW-ET-LQAG...RRVW-EFLA----V---A-I..L-N....- 898
MUS-2.CM.01.CM1246 -FTWNW-EPILQFS...-KIW-KFLA--------A-I..L-N....- 883
MUS-2.CM.01.CM2500 -WT-NW--A-LQ-S...KQL*K-FLA--K-----A-I..L-N....- 879
OLC.CI.97.97CI12 .....HGINLQQKK...-RRGSPLQKAQEQLGREGAE.TTGV....- 844
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ENAYYTWRGLQSLA...RQLAGWPATCG---------..L-N....- 855
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 QNAYFVWRGLCVTA...-DIA-WPGTVC------F--..L-I....- 862
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 QNAYYTWRGLCA-A...RDFAGWPAMVC---------..LCN....- 851
RCM.NG.x.NG411 TNAYYTWRGLCA-C...RDPAGWPATLC------F--..F-N....- 858
SAB.SN.x.SAB1 Q-ATSAS-S-RHAC...RSIV--VIAH---M--E---..WFN....- 868
SMM.SL.92.SL92B E-IVGAWGLIW-TL...GRVG-G-AA----------L..M-N....- 887
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ETL-SAWRDIW-TL...GRVG-G-LA----V-----L..T--....- 888
STM.US.89.STM_37_16 ETL-SAGRDLW-TL...GRVG-R-GA----------L..T--....- 883
SUN.GA.98.L14 RERVSSSQKARSRTFSLGRKW-PKWNRT-GS-IPS-TTETT-....- 920
SYK.KE.x.KE51 HQMVAIWQALLAYA...RRVAENVAAL---L-----I..Y-N....- 841
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM DW--AIWQAIYAAT...RRVVE-VAAL---L-----I..Y-N....- 833
TAL.CM.00.266 RFTWWW-NG-LAAA...RW-GE--AA----T-----Y..CFT....- 873
TAL.CM.01.8023 RFTWRW-SG-LAAA...RW-VQ--AA----T-----Y..C-A....- 891
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 S-AQSASRTLWNAC...RS-Y---LEH---M--E---..WFN....- 880
VER.DE.x.AGM3 RLAQNAGYQIWLAC...RS-Y---INS---V-----G..--N....- 878
VER.KE.x.9063 RFAQNAGHQIWLAC...RSTY-H-ISS---V-----E..--N....- 878
VER.KE.x.AGM155 SFARNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V-----E..V-N....- 871
VER.KE.x.TYO1_patent GVAQNACHQIWLAC...RS-Y-N-VNS---V-----E..--N....- 864
WRC.CI.97.97CI14 NTQ--VSATGSRKT...AASS-IRMLAT-LCASFDKCRRSFSERRQ- 879
WRC.CI.98.98CI04 TTEK-ISENSNRET...T-SS-VWKL-T-LCSSLNKSRRR-F....- 885
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 RKEK-IYTPGSRET...SRSSSIRGITA-LCTNLNPCRRGQQ....- 877
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H1B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMR................RAEPAADRVGAASRDLE......................KHGAITSSNTAATNAACAWLEAQE...............................EEE.VGFPVT.PQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEG 99
H1A1.UG.85.U455_U455A -------K-RVE--E--K---ETPA................--KG---V-Q--D......................-Y--V-----SS---S--------E..............................GD..-----R.-------------F---F--------D- 99
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH ---I---R-GS---AI----K................------EG---V----A......................---------..EN--D-V--K---...............................D--.-----R.-------------H-----#-------- 96
H1C.ET.86.ETH2220 ---TM--C-PV---AI---I-RA................A---EG--------D......................-Y--L-----P-N-PD--------E..............................---.-----R.-------------F---L---------- 100
H1D.CD.84.84ZR085 ---------IV---AI---I-KTDPRERR........-P-----G---V-----......................R----------T-------V----E..............................D--.-----R.--------------------RK------ 108
H1F1.BE.93.VI850 ---------IV---A-G----QTPT................--EG---V----D......................RR--------RT--PDL-------E..............................--..-----R.----V----------------------- 99
H1G.SE.93.SE6165_G6165 ---------IV---E----I-NTPT................--EG---V-Q--D......................R-----------N-PD--------E..............................DS-.-----R.---------F-G-F---F--------D- 100
H1H.CF.90.056 --------RMG--S-I-----RA................--V-EG---V----D......................RR--V-IN---S--RDA-------D..............................G--.-----R.-----------G-F------------D- 100
H1J.SE.93.SE9280_7887 --N-----....--Q------RAPAP...............---G---V-Q--A......................---------------D-------TE..............................--..-----K.--I--------G-----F--------D- 96
H1K.CM.96.96CM_MP535 ---------IV---AI-----RARPAADRVG.......TQ----G---V-Q--A......................R---V-----SHN-PD--------E..............................--..-----R.-------------F--GF--------D- 108
H101_AE.TH.90.CM240 --S------IV---Q---KIKQTPP................-TEG---V-Q--D......................---------..ID--D-V--R---D..............................--..-----M.-----------G-F---F--------D- 97
H102_AG.NG.x.IBNG ---------IV---K-MK---QTPT................--TG-----Q--D......................R----------Q--PD--------D..............................-N..-----R.-----------G--------------D- 99
H103_AB.RU.97.KAL153_2 ---------IV---Q----I-RAPAP...............--RG--PV-Q--D......................-Y--V-------N--D--------E..............................--..-----R.-----------G-F------------D- 100
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------IV---EI-----RARAEPERMRR....AQ-----AG---V-Q--D......................------IN------PDKT------E..............................---.-----R.---------F-G-L------------D- 112
H1O.BE.87.ANT70 --NALR-GKFE--AA------.....RTRT.FP....ES--C-PG--QI--E-A......................AR-G-P--H-PQN---L-F--SHQEE.............................-...-----A.-----------G-F---F---------- 105
H1O.CM.91.MVP5180 --NA----KFA--SE--D---.....RSSS.DP.....QQ-C-PG---V--E-A......................TR-G-S--H-PQN---L-F-DSHKDE.............................D...-----R.---------F---F---F--------D- 104
H1O.FR.92.VAU --NVLG--KWA--SE--R---.....QTSPDPQ...SSDTQP-PG-R-V--A-A......................DRRG-P--Y-PQN-Q-L-F-GSHQGK.............................G...I----R.-----------G-F---F--------D- 107
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DIFK--SA------.....GTSP.......DP--C-PG--QI--E-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQDE..............................-..-----R.-----------G-F---F--------D- 103
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --NVLG-DKFK--SA------.....KTSP.......EP--C-PG--QV--E-A......................AR-G-SN-H-PQN---L-F--SHQDE..............................D..-----R.-----------G-F---F--------D- 103
H1O.US.99.99USTWLA --NILT--KFE---A--R---.....QTSP.......DPQ-C-PG--EV--A-A......................GR-G-PN-Y-PQN---L-F---YQDE.............................D...-----R.-----Q---F---H--------N---D- 103
H1O.US.x.I_2478B --NALR--KFA---A------.....RAS.......PKP-DC-PG--EV--Q-A......................AR-G-P--Y-PQN---L-F--SHQDE.............................D...------.-----------G-F---F--------D- 103
H1N.CM.02.DJO0131 --KI-----IV---EI-----.....RQRPHEPA.....VEP-VG-----Q--A......................NR--L-T---RTN-PTV--V----EE.............................G-..-----R.-----------------F---------- 106
H1N.CM.02.SJGddd --KA-----IV---A------RA...RQTQ.EXAAG...AE--VG---V-Q--A......................NR-GV-T---KDN-ETV-------EE.............................-...-----C.---X---------F---F---------- 108
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --KS------V---EI-----.....RQRQ.TQAA....A.--VG-----Q--A......................NR----T---RDN-ETV--V----EE.............................--..-----R.---------F---F---F---------- 105
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --KIL--NR-A--SEI-----.....RQTQ.EPAQ....----VG-----Q--A......................NR----T---RDN-ETVT------EE.............................--..-----R.----I--------F---F---------- 106
H1N.CM.06.U14296 --KI-----IV---EI-----.....RQTR.ETP.....VEP-AG---V-QE-A......................TR----T---RDN-QTL-------EE.............................---E-----R.-------------X.............. 93
H1N.CM.06.U14842 --KS-----IV---EI-----.....RQTQ.........----XG-----Q--A......................NR--L-T---KDN-E-V-------EE.............................-...-----R.-------------F---F---D---R-- 101
H1N.CM.95.YBF30 --KI-----LV---EI-----.....RQTQ.EPA.....VEP-VGA----Q--A......................NR----IR--RDN-ESI-------EE.............................--..-----R.-------I---Q-F---F---D------ 105
H1N.CM.97.YBF106 --KI-----LV---EI---I-.....RQTP..........EP-VG---V-Q--A......................NR----T---KDN-QTV-------EX..............................-..-----R.-------------F---F---------- 100
H1P.FR.06.RBF168 --NA-K---LV---A-----N.....QTAP........ETX.-PG--EI-KE-A......................QGKG-R-KYNSKN---L-F---H-DE.............................-...----XR.----X--------F---F-------XD- 101
CPZ.CD.90.ANT --SA---IKWV-ARQAIRKIHE..................TNP-DI-PCGNE-A......................SR--L---TIGTEKDVITYS-DHTEE.............................G...T----R.----M----E-L-----X--------DX 97
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AQ-----LV---EI-K-IKEAP................I--EG--EV-K---......................-Y-----RH-PS--QTL---DEMKHH.............................---.-----R.-----------G-F------RG------ 101
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --N------LV---E--A-I-QAQ................---PG--SV-----......................A-----TR--PQN-QTL----EMQGH.............................---.-----R.---------F-G-F--GY---------- 101
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --KV-----LV---Q-ID---..RQQ..............DP-EG---V-Q--A......................NR----IR--KEN-Q-L----E-KEE.............................A...-----C.-----------E-F---F--R------- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --S------LV---E--R-I-QET................V--EG--P--Q--A......................R---------PQ--ETI----E-KE...............................--.IW---K.---------F-E-F--GY---------- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---------LV---E--D-L-RTQ................T--EG--PV----A......................R------R--SQ--ETL----EVQN...............................--.-----R.---------F-G-F-------------- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --N------LV---A--D-L-RTP................---EG--PV-----......................R------R--PQ--ETL----E-RD...............................--.-----R.-------------F-------------- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A------LV---EI---IKRAP................T---G--EV-Q-IA......................SR--V-IR--PQ--ETL----EMQD...............................--.-----K.---------F-G-F-------------- 99
CPZ.GA.88.GAB1 --T------LV---E--R-I-EAP................T--EG--EV-K---......................R------R--PE--QTL----EMDN...............................--.-----R.----T--------F-------------- 99
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --N------IV---Q----L-RTQ................E--EG--EV-Q--A......................RR-----RH-PQ--QTL----EM-Q...............................-D.-----R.-------------F-------------- 99
CPZ.TZ.00.TAN1 --NIFG..RWP-ARKAI-DLHN..................TSSEP--Q--Q--Q......................NK-GL-TNTLGTSADVLEYSADHTEE.............................-...-----R.-A--M----E-L-I---W--------D- 95
CPZ.TZ.09.UG38 --NIFG..KWP-AQRAIQAIHE..................SNPTIK-Q--Q--Q......................AR-GL-T-TLGTSADVINYSHDHSEE.............................-...-----R.-A--M----E-L-----W--------D- 95
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------IV---E--N-L-QTQTT..............A--EG--PV-Q--A......................E-----TR--PQN-QTL---DEMTNH.............................-S-.-----R.-----------Q-F--GF---------- 103

Nef start R17Y mutation premature stop in Mac239
MAC.US.x.239 ---AI-MRRSRPSGDL-Q-LLRARGETYGRLLG...EVEDGYSQSP-GLDKG-SS.LSCEGQK..YNQGQYMNTPWRNP-EEREKL-YRKQNMDDIDE*DDD................................L--VS-R.-K----T-S--L-I-M---I-------- 130
H2A.DE.x.BEN --ASG--KLSKHSRGL---LLRARGDGYGKQRD...ASGGEYSQFQEESG-EQNS.PSCEGQQ..YQQGEYMNSPWRNP-TERQKDLYRQQNMDDVDSDDDD................................LI-V---.-R--R-E----L-I-M---I------Q- 131
H2A.GW.x.ALI --ASG--KRSGPLQGL---LLQTPGETCGGQCS...GSGGGYSQSQ-GSG-GQKL.PSCEGQR..YQQGDFMNTPWRTP-TEREKELYKQQNMDDVDLDDDDS...............................L--VS--.-R-Q--T----L---M--LI--R----- 132
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST --ASG--KRSEPSRGL---LLQTPGEASGGHWD...KLGGEYLQSQEGSG-GQKS.PSCEGRR..YQQGDFMNTPWRAP-.EGEKGSYKQQNMDDVDSDDDD................................L--V---.-R----E---RL-R-M--LI-------- 130
H2B.CI.x.EHO --SAG--KQSKQQ-GL---LLRARRGPRGESSG...E-Q-RSLQYP-GSDKG-NS.PSCDGQK..............TLGAEGGG....KQDSDEDDEDNE..................................--VR-R.-G-------F-L---M--------E--- 113
H2B.GH.86.D205_ALT --SAG--KRSERQQGL--KLLRVPERPYGRLSG...E-R-QSSRSP-ESDK--NS.PSCEGQN..............ARGAEGGG....QQDADESDEDDE..................................--AICKT-I---------L---M---I--Q----- 114
H2G.CI.92.Abt96 --SAG--KRAPQQLGL-K-LLQARGEPYGKLWE...GLE-GYSQYREESGKG-SS.LSCEGQQ..YTQGQFMNTPWRNP-TERAKL-YRXQNNDDVDSDDND................................L--V--Y.-K----V-S--L-I-M---I-------- 131
H2U.FR.96.12034 ---SI--KHSKRSGKL---LLAARGENYGRLWG...GLEDGFELYQ-GSGK--SS.RFCEAQGQGYSEGEFMNTPWRTP-TGKDKLQYKQQNMDDVDEEDND................................L--VA-R.-R-A--T----L---M---I------D- 133
COL.CM.x.CGU1 --SLL-CLNIRQQ-QT-GGVLGRLFGIYWYPGVQAFRFLRHFRGGYDLRRVAGVERLNICEDG........YMTVP-VLPNCPCPLCYRHPDVYYHNPEPED............................V-DVEA-CY-M.SRL-V-QA-I-LL--I-C---------- 133
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---RN--TQSS-QEENWGKHFKGGQR.WRYRYLGEESEKFLPYQPESDKELNCS.........................LTEETFIGNPRREIKCTQR-Q...........................QDFDQQ-E-----K.-R--I-DP---LMI-Y-----------D 116
DEB.CM.99.CM40 ----N--IPSR-QVGSFGSGSRGLLR.WRYRDLSEQEEQFSECLLESDREQSSS.........................STE..FWGSPRREIKCTNK-Q...........................QDLDQT-A-----R.---SI-DP---LMI-Y-----------D 114
DEB.CM.99.CM5 ----N--TPSF-QGKKSGSGSKGLLR.WRYKDLSGEAETFSPFLQESDKEQSCY.........................STEEPLY-DPHREIKCTQRAQ...........................ECYD--HGI--A-R.-R--I-EP---LMI-Y--Y--------D 116
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 --S-N--QAS.-IWGLAPSNKEGRQRKWYWRLLPEQQEKWWPSPDGSDRALK-SSTRLLEHDED........EETF..VDAEEIIQSSPALDPQHPRIHQY.........................VVDHDD--E-----R.-RR--HAP---DMI-M----------QD 133
DRL.x.x.FAO ---QN--KREEAYARFYK-L-R...............GYG..-KGGNLDYHQ--.....................PSEPLLR..KWQPFPGGLDKAQRSSSTSSLDTTHMQAAAAEKDVTLPTEEEQPSEE---E-----C.--R---EP---DL--F----------K- 129
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --NA-K---FV---A------.....QTSP.EP.......DP-PG--EV-IA-A......................QR-G-PAKY-PKN-Q-L-F---H-NE.............................-...-----V.---------F-G-F---F---------- 102
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --NT-K---F----A------.....QTNP.EP.......KP-PG--EV--A-A......................QR-G-PAKY-PQN-Q-L-F---H-DE.............................-...-----R.---------F-G-F---F--N------- 102
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --NT-K---F----A------.....QTSP.EP.......KP-PG--EV--V-A......................QR-G-PAKY-PRN-Q-L-F---H-DE.............................-...-----X.---------F-G-F---F---------- 102
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --SSN--RQQQ-LLKLWRGL-GKPGADWVLLSD...PLIGQSSTVQEECGKA-KK..SWGK...............GKMTPDGRRLQEGDTFDE-DD.D-EE.................................-----Q.-R----Q----L---F-----S----D- 115
GSN.CM.99.CN166 --S-N--QQQQESS-ALLSS-GTGQR.PYFTLVDEYGENFWLSPDASDKG-RYY.........................LTEEPK..PKRGSLEEY-PS......................................C--R.-R----DP---VM--------------- 103
GSN.CM.99.CN71 --S-N--QQSQESS-ALLSSHGTGQS.PSFRLLDEYGENSWLSPDASDRG-RYY.........................LTEE-...PSRQN-IDY-PS......................................C--R.------DP---LM--------------A 102
LST.CD.88.SIVlhoest447 --NIFG-PAAD--WKTLR-L-A...............G-GTRSEGTEETYQQ-M......................QETSD...........WDKRRDGDSD.............................S--E-----R.--R--CSP---TLI-----I-------- 92
LST.KE.x.lho7 --NAFGRPAAD--WKTLR-F-A...............GSGRN-EGTEDSY-A-I......................EKTSN...........W-KRRDGDSD.............................S--E-----K.--R--CSP---TLI-----I-------- 92
MND-1.GA.x.MNDGB1 --SSQ--KRSEA-VRYSSAL-Q...............LVG..GPVTPDGYKQI-S................SQGAE-QSLLRGRAYGTYSEGLDKVQNDPLTKD.....EKLDLTQQD...........PE---E-----C.R--S--VPS--DLI-F---I------G- 120
MND-2.CM.98.CM16 ----S--QQEEKYLKYYKA--R...............GYG..-EGTNGDYQQ-H.....................ASEPLLG..ALSTSQEEFDREQKSSS............................TD---ET----Y.--C-V-EP---DL--MP----------- 101
MND-2.GA.x.M14 ----S--QREQ-YAKYYKAL-R...............GYG..-EGTNLDYQL--.....................EQRLLEG..PLGTSLG-SDKELKSCST........KVD................DEQK-ER----Y.-TQ-V-EA---NLI-M------------ 105
MND-2.x.x.5440 ----S--QREQHYIKYYKAL-R...............GYG..-EGTNLDYQV--.....................EQQPLAG..ASGTSL--SDKVLRPYST........ERDLRHQQDVTLPSEKEQPSD---E-----Y.-TQ-VPEA---DLI-M------------ 121
MNE.US.x.MNE027 ---AT--KRSKSPGDL-Q-LLRARGETYGRLWE...GLEDGYSQSL-GSDKS-SL.LSCEGQK..YNQGQFMNTPW-NP-GEREKL-YRKQNMDDIDEEDDG................................L--V--R.-R----A----L---M---I-------- 131
MON.CM.99.L1_99CML1 --S-N--QQSPLSS-PLLGSQSSGRM.RYFMLEDDYGEQSWLSPDASDRE-KYS.........................LTEGR-GKQRRQPLDDDDDDD..................................G--C--R.-R----DP-W-LMM----Y-------GE 109
MUS-1.CM.01.CM1239 --S-N--QQEQQPL-SSPSSPGTGQS.PYFRLVDEYGENSWLSPDASDRG-KYS.........................LTEG-...NERPLIEEH-RS......................................C--R.-R----DP---MMI----Y--------- 102
MUS-1.CM.01.SIVmus_01CM1085 --S-S--QPAQQSLISSPPSPGTGRK.QYFKLVEEYGENSWLSPDASGRG-RYS.........................LTEGA...SKRPVIEEH-RT......................................C--R.-R--I-DP---LM--M------------ 102
MUS-2.CM.01.CM1246 --S-N--PQSQERS-PLRSSHGTGPN.RYFSLVKKYGENSWLSPDAS-RG-KYS.........................LTENK...GRRQIIEEH-CS......................................C--R.-K--I-DVN--LMI----Y--K-R---- 102
MUS-2.CM.01.CM2500 --S-N--KESQQPLMGSPSGPQTGQT.PYFKLVNNYKKHSWLSPNAS-RG-KYS.........................LTKG-...NKK-IIKKHKRS......................................C--R.--H-IQNP---LIIN------------- 102
OLC.CI.97.97CI12 --SIC-RRNRE-EVLY-RLR....................SNWGEKEQKQLE...........................SEDQHQ-NLAIESLMTGDTDTDD................................LE----K.----V-QA---TLIE------------- 90
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----S--H-QS-LVRW-QK-LTTPGEGYSRWHDNLQDGQPRV-EGS-K----FS......................IR-GF.TIE-QQSVD-MD-Y-ETDDT................................L-----K.------A-SF-L-I-M------------ 114
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----S-----A-LQKW-N--LTSSGEAYALLHKTLQDGPARC-EGS-R----FL......................SR-G-.TIE-QQSVD-ID-Y-ETDDT................................L-----K.---------F-L-I-------------- 114
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----S--N-AA-LLRW-FK-LTTPGEGYVRWHETLLDGQPWC-EGS-R----FV......................IR-G-.TAE-Q-SIDDID-Y-DTDDT................................L-----K.--------S--L-I-M------------ 114
RCM.NG.x.NG411 ----S--A-AA-LRRW-GL-LTTPGEDYARFAETLQDGQPRC-EGS-R----FL......................TR-GF.TIE-QQSVD-ID-Y-DTDDT................................L-----R.----I---S--L-I-------------- 114
SAB.SN.x.SAB1 ----S--QQQRHSLWLWSKL-QAPVIQYDMLAD...PLLGQSSHIQEECAKS-RD..GLIRQG............DSSRTEEGVKMKHQGRQPS-YDED-EE.................................-----R.-CL---A----L-I-FG----------- 119
SMM.SL.92.SL92B ---IT-SKPARKHGDL-KKLLSARGDSYGRLWD...GLE-GSQQSQ-GSD-A-NSCLTRDGYK..YNVGEFMNTPWRNP-TERQKQQYRQQCMDDIDEDDDE................................LA-VV-W.-K----A-S--L-I-M---I------D- 132
SMM.US.x.SIVsmH635F_L3 ---AI--KQHRRGGKL---LLRARGETYGRLWE...GLE-GYSQSL--SGKG-SS.LSCEPQK..YSEGQYMNTPWRNPTAEKAKLGYRQQNMDDVDDEDDD................................L--VS-H.-K----A----L-I-M---I-------- 131
STM.US.89.STM_37_16 --ASG--KQRKQHGEL---LLRARGETYGKLLE...GLG-GSGPSQ--SDKG-NS.HSCEPQR..YNEGQFMNTPW-NP-AE-AKLEYRQQNMDDVDEEDDN................................L--VA-H.-R----E----L-I-----I-S------ 131
SUN.GA.98.L14 --NAFGRP-EV--VRTLF-L-A...............GSGTR-EPA-REYHR-R......................RQEVEP........LVS-ENGGPNGI.............................-Q-E-E---R.--R--CKP---QLI-----I-------- 95
SYK.KE.x.KE51 --SQS--KQPSR-DEKWRTRWWPFGK.PYSPMPDELL-MSQPYHEDFDRGWRST.........................LTEPILD..PKRDFD.SGGKKWNAGDI....................CHDEGD-DL-----L.-------L---L-I-----I-R----Q- 120
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --STS---QQLRSEGKYAIGWRLFGK.QYTPLPDELS-PLQPCRGGFDKAWRST.........................LTEPIDPHGPDRDWGHSGG-KFSPGDI....................VQDEGDTGL-----C.--T---TL---L-I-----I-N----Q- 123
TAL.CM.00.266 --SVK--LLGETASQRLQGSHGGGRM.VYWRLRDGQVKRSQLSPGARGKDLNIALLDEEWQATG........ADYMGKALTQGEVWYEKEQEENDM-LVG.....................................---R.-K----TC---LGI-F-F--------K- 123
TAL.CM.01.8023 --SVK--LLGETASQRLQGSPGAGRL.VYWRLRDGQC-QLQRSRGERGKGLNIALLDAGWQASD........ANWMGKALSEGEVWYEKEQEENDM-LVG.....................................---R.-------CN--LGI-F-F--------K- 123
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---SN--REQQ-LLRLWRAL-KAPVVRYGMLAD...PLIGQSSNIQEECDKNWNG..GSTRR..............GKSTPEGRKL--DDTWDD-EP.E-EE.................................-----R.-R----Q----L---F------------ 116
VER.DE.x.AGM3 --LGN--PQHKKQLSLWHALHKTRATRYGLLAD...PLIGQSSTLQEECDKA-KE..SLIRKR............NGKMTPEGRKLQEGDKWDE-SD.E-DE.................................-----R.-R----Q----L---F----------D- 118
VER.KE.x.9063 --LGN--PQHKKHVSLWHALHKTQVTKYGLLAD...PLIGTSSAVQEEYDKG-RK..SLIRKR............NGNMTPDGRRLQEGDEWDE-SD.D-DE.................................-----K.-R----Q----L---F----------D- 118
VER.KE.x.AGM155 --LGS--PQHKKQL-IWRALHATRHTRYGLLAD...PLIGQSSTLQEECDKG-RK..SLIRKR............NGNMTPEGRRLQDGDQWDE-SD.E-DE.................................-----R.-R----QI---L---F----------D- 118
VER.KE.x.TYO1_patent --SQN--PAHKKYSKLWQALHKTHVTRYGLLAD...PLIGTSSTVQEECDKA-RK..SLIRKQ............NGNMTEEGRRLQEGDTWEE-SD.D-EE.................................-----R.-R----Q----L---F----------D- 118
WRC.CI.97.97CI14 ---VF--T--EEHMERYA-RLQRAGRRIRRQ......-YQQL-AERQQQAVESGC.....................LLPDSAQALIN-EE-SVKEDSSD-DEG................................------.----I-QP-F-LL-----LF-------D 110
WRC.CI.98.98CI04 ---IF--E--EQRMHAYA-RLQRAGRKQRRK......-YQKI-TERQQVAVESGN.....................LLPDSAQALIR-EEDSSKEDSSDDEE.................................-----H.----I-QA-F-LL-----LF-------Y 109
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---VF--D--EQRMLRYR-RLLRVGRKERRR......-YTRL-AERQ-EAAASGE.....................LLPDSAQTLIR-EEDSSKEDSSDDDA.................................I----R.------QA-F-IL-----LF-------D 109
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
H1B.FR.83.HXB2 LIHSQRRQDILDLWIYHTQGYFPD*QN..YTPGPGVRY.PLTFGWCYKLVPVEPDKIEEA.NKGENTSLLHPVSLHGMD..DP....EREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYFKNC.......................................* 205
H1A1.UG.85.U455_U455A -----K--E-----V-----F---W--..------I--.-------------D-AEV---.TG---N-----ICQ--V-..-E....-K---M-K---T--LK-R-Y-----FY-D........................................- 206
H1B.US.90.WEAU160_GHOSH --Y--K--------V-----F---W--..------T--.--C----F-------E-V---.-E---N-----M------..-H....-K---M-K---K----------------D-.......................................- 204
H1C.ET.86.ETH2220 --Y-KK--E-----V-N---F---W--..---------.-------F-----D-SEV--I.-E---NC----A-----E..-E....D----K-K---H--RR-M--------Y-D-.......................................- 208
H1D.CD.84.84ZR085 -VY--K--------V-----F---W--..------I--.-------FE----D-EVV-K-.TE--DNC----ICQ---E..-E....-K---V---N-----E-K-K-KY-------.......................................- 216
H1F1.BE.93.VI850 --Y-KK-G-T----V---------W--..------I--.---L---F-----D-EEV-K-.-E---NC----M-Q---E..-E....D----R-K---S--LR-I---R---FYQD........................................- 206
H1G.SE.93.SE6165_G6165 --Y-KK--E-----V-N-------W--..------T-F.-------F----MD-AEV---.-----N-----ICQ---E..-E....D----V-----S--RR-I--------Y-D-.......................................- 208
H1H.CF.90.056 --Y-KQ--------V-N-------W--..------E-F.-------F-----N-QEV-Q-.-E---N-----M-----E..-D....G----M-K------LT-L--VK----.-D-.......................................- 207
H1J.SE.93.SE9280_7887 --Y-KK--E-----VHN-------W--..------I--.-------------D-SEV---.-E---NC----ICQ--IE..-E....-----Q-K---S--RR-I-------FY-D-.......................................- 204
H1K.CM.96.96CM_MP535 --Y-KK--E-----V-----F---W--..------I--.-------------D-AEV--T.TE--DNC----INQ---E..-E....H--I-M-K---S--RR--------D-Y-D-.......................................- 216
H101_AE.TH.90.CM240 --Y-KK--E-----V-N---F---W--..------I-F.--C----F-----DQREV--D.-----NC----M-Q--IE..-E....-----M-K---A--RK-----Q----Y-D-.......................................- 205
H102_AG.NG.x.IBNG --Y-KK--E-----V-N---F---W--..------T-F.-------F----MD-AEV---.-E---N-----ICQ---E..-D....D----I---------R-T--------Y-D-.......................................- 207
H103_AB.RU.97.KAL153_2 --Y-KK--E-----V---------W-.......--I-F.-------------D-AEV---.TE---N-----ICQ----..-E....-K---M-K------LT-R-------FY-D-.......................................- 203
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 --Y-KK--E-----V-----F---WD-..------E-F.--C----F-----D-QEV---.TE----C----I-Q---E..-E....-----K-K------YK---------FY-D-.......................................- 220
H1O.BE.87.ANT70 --Y-HK-AE-----V-N---F---W--..------T-F.------LF-----SEEEA-RLG-TC-RAN----ACA--F...ED.T..HK-I-M-K--RS-GNT---MIT---L-QKD.......................................- 214
H1O.CM.91.MVP5180 --Y-HK-AE-----------F---W-C..------P-F.------LF-----SAEEA-RLG-TN-DA-----ACN--A...ED.A..HG-I-K-Q--RS-GLT-I-LQK---L-PK........................................- 212
H1O.FR.92.VAU --Y-HK-AE-----VH----F---W--..------T-F.------LF-----SEAEA-ALG--C-RA-----ACN--Y...ED.Q..HK-I-K-Q--RS--NT---LIT---L-SKD.......................................- 216
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --Y-HK-AE-----V-----F---W-G..------P-F.------LF-----SEAEA--LG--C-RA-----ACN--F...ED.N..HGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-NKD.......................................- 212
H1O.SN.99.99SE_MP1300 --Y-PE-AE-----V-----F---W--..------T-F.------LF-----SEAEA--LG--CDRAK-----CN--F...ED.P..HK-M-K-Q--RS-GST---LIT---L-LKD.......................................- 212
H1O.US.99.99USTWLA --Y-HK-AE-----V-----F---W--..------P--.------LF-----TEQEA-QLG--D-GAM----ACN--S...ED.H..HG-M-K-Q---S-GIT---MVT---L-IKN.......................................- 212
H1O.US.x.I_2478B --Y--Q-AE------H----F---W--..------T-F.------LF-----TE-EAKRLG-VC-RAH----ACN--F...ED.P..HG-I-K-Q--RS-GNT---KIT---L-PKD.......................................- 212
H1N.CM.02.DJO0131 --W-RK---V----V-----F---W--..------T-F.-------F----LSAEAV---.-E-D-NA----LCQ--V...-D.G..HK---Q-Q---S--RR-I------DFY---.......................................- 214
H1N.CM.02.SJGddd --W-RK--E-----V-----F---W.................................................................................................................................... 133
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -VW-RK--E-------N-------W--..---------.-------F----LSAEAV---.-E-D-NA----ICQ--V...-D.D..HK---V-----S--RR-I------DFY---.......................................- 213
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -VW-RK--E-----V-----F---W--..---------.-------F----LSAEAV---.-E-D-NA----ICQ--V...-D.E..HK---V-----S--RR-L------DFY---.......................................- 214
H1N.CM.06.U14296 ............................................................................................................................................................. 93
H1N.CM.06.U14842 -VW-RK--E-----X.............................................................................................................................................. 116
H1N.CM.95.YBF30 -VW-RK--------M-----IL--WH-..------I--.-V-----F----LSAEEV---.-E-D-NA----ICQ--A...-D.D..HK---V-----S--RR---------FY---.......................................- 213
H1N.CM.97.YBF106 -VW-RK--E-----V-----F---W--..---------.-XC----F----LSEEAV---.-E-D-NA----ICQ--V...-D.D..HKQ--V-----S--RR---K----DFY---.......................................- 208
H1P.FR.06.RBF168 --........................................................................................................................................................... 103
CPZ.CD.90.ANT --XXLK-AA---M-MFN---I---W--..--EE-----.--CR---F------SPPDD-R......NI----ACT--DG..--....HK-I-R-E--AS-MRR-I---R-----RD........................................- 199
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -VY--K--E-----V-----F---W--..------E--.-PC----F----LTTEQV-A-.-E-D-NC----ICQ---E..-E....SK---I--------LR-I---K----Y-D........................................- 208
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --Y-R---E-----V-----F---W--..---------.-------F----LT-EEV-K-.-E-DTNI----ICQ-EIE..-E....HG---V--Y-----LR-I---Q----YQD........................................- 208
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -VW-TK--E-----V-----I---W--..---------.-------F----LS-EEV---.-Q-D-NV----MCQ---E..--....DK---V-----S--RV-R-------FYQ--.......................................- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -VY-KK--E----GV-----I---W--..------I--.-I---G-F----LT-EEV---.-----NL----ICQ---E..-E....DK---I-KY--Q--LR-I-----S--Y---.......................................- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -VY-KK--E-----V-----F---W--..------I--.-------F----L--EEV-R-.-E-D-NI----ICQ--QE..-E....A----V-T------LK-R--------Y-D-.......................................- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --Y-----E-----V-----F---W--..---------.-V-----F-----D-TDV---.-E-D-NV----MCQ--QE..-E....H----M-Q---H--LT-R--------Y-D-.......................................- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --W-RK--E-----V---------W--..---------.-------F----LP-EEV-K-.-E---NC----MCQ---E..-E....-----V-T---K--LR-L---K----YRD........................................- 206
CPZ.GA.88.GAB1 -VY-R---E-----V-----F---W--..--T---T-F.--C----F----LTEEQV-Q-.-E-D-NC----ICQ---E..-E....DK---V--------LR-I---Q----Y-D........................................- 206
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -VY-K---E-----V---------WN-..---------.---Y---F-----S-EAV---.----DNL----LCT--FE..-E....-K---I-K---Q--LR-L---K----YRD........................................- 206
CPZ.TZ.00.TAN1 -FF-PK-AA---T-M-N---V---W--..------I--.--CR--LF-----D-PEDD-K......NI----ACS--....TTDP..DG-T-I-----S--RR-I---RY-----.........................................- 196
CPZ.TZ.09.UG38 -PF-TK-AA---M-M-N---I---W--..------I--.--CR--LF-----D-PEDD-R......NI----YCS--R...ED.PAG-G-N-I-C---S-SRR-I---RY-----.........................................- 198
CPZ.US.85.US_Marilyn -VY-R---E-----V-----I---W--..---------.---Y---F----LTEEEV-Q-.----TNI----MCQ---...ED.E..HG---I-Q--TE--RR-R-K-------R-........................................- 210

max HIV-1 similarity normal Nef end
MAC.US.x.239 IYY-A--HR---IYLEKEE-II--W-D..--S---I--.-K----LW-----NVS..D--QEDE.EHY-M--AQTSQW...-D.P..WG---A-K--PT--YTYE-YVRY--E-GSKSGLSEEEV........RRRLT..ARGLLNMADKKETR..- 263
H2A.DE.x.BEN MFY-R--HR---IYLEKEE-II--W--..--H------.-MY---LW---S--LS..Q--EEDE.ANC-V--AQTSRH...-D.E..HG-T-V-Q---M--YNYK-FT-Y--E-GHKSGLPEKEWKAKLK..ARGIPYSE................- 258
H2A.GW.x.ALI MFY-E--HR---IYLEKEE-II--W--..--H---I--.-MF---LW-----DVP..Q-GEDTE.THC-----QTSRH...-D.T..HG-T-V----PK--HDYK-FI----E-GYKSGLPEDEWKARLK..ARGIPFSKNRNS............- 263
H2A.SN.x.ST_HIV_2_ST -YY-D--RRV--IYLEKEE-IIG-W--..--H------.-KF---LW-----DVP..Q-GDDSE.THC-V--AQTSRF...-D.P..HG-T-V----PT---SYE-FIRY--E-GYKSGLPEDEWKARLK..ARGIPFS.................- 256
H2B.CI.x.EHO IFY-E--HK---TYLENEE-IVSGW--..--H------.-KF---LW----INMI..A-P.EDE-THC-V--AQTSAW...-D.P..HE-T-V-Q---L--YDY--FSRF--E-GYQSGMPEKEWKAKLR..ARGIPTE.................- 239
H2B.GH.86.D205_ALT MYY-E--HR---TYFENEE-IVSGW--..--H---I--.-KY---LW------VP..AATREEE-THC-M--AQISSW...-D.I..HG-T-I-Q---L--YDY--FNRF--E-GYQSGLPEEEW........KARLK..ARGIPTD.........- 241
H2G.CI.92.Abt96 IYY-E--HR---IYMEKE--II--W--..--A---I--.-X----LW-----TVS..D--QEDE.THC-V--AQTSPW...-D.P..-T---A-K--PT--YDYR-FI----E-RWKSGLPEAVW........KEKLK..QRGLPIE.........- 257
H2U.FR.96.12034 IFY----HR---IYLENEE-II--W--..--S---T-W.-MC---LW--E--DAN..DK-QEDE.RLY-VGSAQTSCE...ED.H..WG-A-V-K---S--YSYQ-FIKC--E-GSKSGLSEEEV........KRRLT..ARGLPVKNC.......- 261
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